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VII-1 Introduction

The selection of Primate Lentivirus protein sequences for the
following alignments was based on the sequences in the com-
plete genome alignment as a starting alignment, and complete
or nearly complete genes from other isolates were added if they
increased the diversity of samples represented.

The annotation is mainly based on knowledge from HIV-1,
and should therefore be taken with caution for HIV-2 and SIV
sequences.
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VII-2 Sequences

Sequences included in the PLV protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)

H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)

H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)

H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)

H1O.BE.87.ANT70 L20587 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.

J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)

H1O.CM.98.98CMA105 AY169816 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.CM.98.98CMABB197 AY169811 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)

H1O.US.99.99USTWLA AY169814 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)

H1N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
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H1N.CM.04.04CM_1131_03 DQ017383 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)

H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)

H1P.CM.06.U14788 HQ179987 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)

CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)

CPZ.CD.90.ANT U42720 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.M.

Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)

CPZ.CM.05.LB715 KP861923 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Barbian, H.J. MBio 2015 Apr 21;6(2) pii:
e00296-15 doi:
101128/mBio00296-15

CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 EF535993 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 DQ373063 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 EF535994 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)
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CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)

CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. Unpublished

CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)

CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)

GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 KP004989 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52
(2015)

GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 KP004991 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52
(2015)

GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 KP004990 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52
(2015)

MAC.US.x.239 M33262 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

H2A.DE.x.BEN M30502 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
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H2A.PT.x.ALI AF082339 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)

H2A.SN.86.ST_JSP4_27 M31113 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)

H2B.CI.x.EHO U27200 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)

H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.CI.07.07IC_TNP3 KC693505 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ayouba, A. AIDS 27(15):2488-2491 (2013)

H2U.FR.96.12034 AY530889 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)

ASC.UG.10.RT03 KJ461716 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Lauck, M. Retrovirology 11(1):55 (2014)

COL.CM.x.CGU1 AF301156 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)

COL.UG.10.BWC01 KF214240 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)

COL.UG.10.BWC07 KF214241 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)
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DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96
(2010)

DEB.CM.99.CM40 AY523865 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DEB.CM.99.CM5 AY523866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DRL.DE.11.D3 KM378563 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. ARHR 31(3); 353-7 (2015)

DRL.DE.11.D4 KM378564 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. ARHR 31(3); 353-7 (2015)

GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)

GSN.CM.99.CN166 AF468659 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

GSN.CM.99.CN71 AF468658 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

LST.CD.88.SIVlhoest485 AF188115 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

LST.CD.88.SIVlhoest524 AF188116 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

LST.KE.x.lho7 AF075269 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)

MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB LC114462 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Env

Carr, M. Arch Virol 162(2); 543-548 (2017)

MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)
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MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)

MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)

MND-2.x.x.5440 AY159322 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)

MNE.US.x.MNE027 U79412 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)

MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-3.GA.09.09GabOI81 KF304707 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Liegeois, F. Viruses 6(7):2880-2898 (2014)

OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Dec;91(Pt
12):2959-64 doi:
101099/vir0025767-0 Epub 2010
Aug 25

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Dec;91(Pt
12):2959-64 doi:
101099/vir0025767-0 Epub 2010
Aug 25
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803690
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803689


PLV
Proteins

PLV Proteins Sequences

Name Accession Proteins Author Reference

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

SAB.SN.x.SAB1 U04005 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)

SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.SL.92.SL92B AF334679 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)

SMM.US.06.FTq JX860414 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 JQ864086 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)

SMM.US.86.CFU212 JX860407 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.US.x.H9 M80194 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)

SUN.GA.98.L14 AF131870 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)

SYK.KE.x.KE51 AY523867 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)
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Name Accession Proteins Author Reference

SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)

TAL.CM.00.266 AY655744 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAL.CM.01.8023 AM182197 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)

VER.KE.x.AGM155 M29975 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)

VER.ZA.10.VSAC4004 KR862336 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:
JVI00573-16

VER.ZA.10.VSAG1003 KR862363 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:
JVI00573-16

VER.ZA.10.VSAM0022 KR862356 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:
JVI00573-16

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)
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PLVProteins

PLV
Proteins

A
lignm

ents
Gag start, p17 start p17 end p24 start

membrane binding phosphorylation site

H1B.FR.83.HXB2 MGARASV.LSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ............................NKSKKKAQQAAADTG.HSNQVSQNYPIVQNIQG 140
H1A1.UG.85.U455_U455A -------.---KK--S----------N---R---L--------K-TL-------A---Q--------A----T-----------V--------DV-------N----M-............................--N-QRT-----N--.....S---------A-- 136
H1C.ET.86.ETH2220 ------I.-R-EK--A----K-------H-M---L---N----K--L--D--D--A--K--IK----A----T---K--F-----------K-----------------............................-E-QQ-T---G-ADR...GKD---------M-- 138
H1F1.BE.93.VI850 ------I.----K--E----Q-------R--M--LI----------LD----------QK-IR-------------K--F----V--Y----AGVT--------L----............................---QQ-T------K-.....----------L-- 136
H1O.BE.87.ANT70 ---S---.-T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMG...............................SRKSAD--KEDTSAR-AG------S-A-- 138
H1O.CM.91.MVP5180 -------.-T-SK--A--R------S--A-R---L---------Y-C-------A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VMA...............................SRKSAE--KEETSPR-T-------T-A-- 138
H1O.CM.98.98CMA105 ---S---.-T-SK--A--R---K--S--T-----L-------D---C-------A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--ITV-W---N-YQVI--Q--IQ-LK-VMG...............................SRKSAE--KENKSTK-EG------T-A-- 138
H1O.CM.98.98CMABB197 ---S---.-T-SK--A--Q---K--S-----------------T--C--E----A--NEKL-Q--E-A-K--TRD-Q--W--IVV-W---N-YKVE--QQ-IQ-LK-VME...............................S-KSAS--KEDTSAK-TG-----I--A-- 138
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------.-T-SK--A--Q---K--C----R---L-------D-S-C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N--KVE--QQ-IQ-LK-VMG...............................SRKSAGT-KEDTSAR-TG------T-A-- 138
H1O.US.99.99USTWLA I------.-T-KK--T*-Q----S-S----Q---L----K------C--D----A--NE-L-Q--E-A-K---DS-Q--*-AIVV-R---K-YRV---QQ-IQ-LX-VXX...............................SXKSAD.NKEDTXTK-T-------T-A-X 135
H1N.CM.02.DJO0131 -------.-T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------AL-V-----SN-QVHN-Q------K-IKE......................KKERHKS.EP-NPE-G-AAA.AD-NI-R---L---A-- 145
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -------.-T--K--K--A-Y----------M--L-----------C----MD-AH--N-L-N--E-A-N----G-------I-V-----ST-PVLN-Q------K-KKE.........................QHK.-EA-NPE-G-AAA.AD-NI-R---L---A-- 142
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------.-T--K--K--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AK--A-L-N--E-A-N----G-------L-V-----ST-PVLN-Q------K-KKE.........................QHK.PEA-NPE-G-AAA.AD-NI-R---L---A-- 142
H1N.CM.95.YBF30 -------.-T--K--Q--S-Y---------RM--L-----------C----MD-AD--AKL-N--E-A-K-----------AL-V-----S--Q-HN-Q------K-K-E.........................QHK.PEP-NPE-G-AAA.TDSNI-R---L--TA-- 142
H1P.CM.06.U14788 -------.-T--R--A--R---------------V-----------C----M--A---EKL-E--E-A-R---DG-Q--W--LVV-W---K----S--QQ-IT-WK--MQ...............................-RKKTS.....EG-TGT---------A-- 133
CPZ.CD.06.BF1167 -------.-R-EK-----SV----------LI--L---GN--Q---L----M--AD---K-IM--S--VEI--P-II--F--I-V-H-I-EGEK-Q--EA-VKIVK-KLKITSSE....TTGNEETAKGKKETAVTS....SGQTEKIYP-LPS-G-TGR-----FDAAQ 161
CPZ.CD.90.ANT ---G---.-R-EK--T--S-----------MI--L---RS--Q---LSSS--------EKAIH--S--IEIR-P-II--F--ICV-W---KGEK----EQ-VKTVKMKVMQ.............TQAETGSSQTASRGMLLRLLLLNKQWCQR-LSGEGR----IVDAG- 156
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -------.-T--K------V------R---MM--L-----------C----M-SA---LKL-Q--E-A-K----G----F--L-V-W---SN--VE--QK--EQLKKHH........................GEQVR-NENTENNESRQGASA-SGT-G-------A-- 145
CPZ.CM.05.LB715 -------.-T-SK--D--------------MM--L-------D---C----M--G---E-LIK--E-A-G----GF---F--LVV-W------QV--------QLA-W-.............................QKQ--K..E--A-AA.DSS--R---V-A-A-- 137
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ------I.-T--R--A--------------MM--L-----------C----M--G---E-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---K--PVE--QQ--T-LK-TAA................................RE-EV-QPQPQQDSN--R-F-V---A-- 137
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -------.-T--K--Q----Y---------MM--L-----------C----MD-A---A-L-R--E-A-K----G----F--L-V-----NN-KVQN-Q---E-LR-KM..........................KAEQKEPEPE---GAAAAPESSI-R---L---A-- 143
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------I.-T--K--D---V------R-R-MM--L-----------C----M--T---E-LIT--E-A-K----N-K--F--IVV-W------A---------TLTAVR.............................QKQQ-EKE---AAARDNDSG-R-----T-A-- 140
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------.-T--K-------Y---------MM--L-----------C--S-M--T---K-L-Q--E-A-K----G----F--IVV-W----G-PV--------QLQ...............................EAQQ-GK-EV--A-ADGTST--R-F---A-A-- 138
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -------.-T--K--D----Y---------MM--L-----------C----MD-T---E-LIN----A-T----G----F--L-V-W------RV---------L--V-Q.............................KS-VKVKQE-AAADP-GGE-R-F---T-A-- 140
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ------I.-T--R--A----------R-R-MM--------------CD---M--K---Y-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---A---VE--QQ--Q-LK-FVQK...........................ETATAQEA--KQSESNTTEI-R---V---A-- 142
CPZ.TZ.00.TAN1 -------.-R-DK--T--S---KSR-R---LI--L---GS--Q---M----M-NV---WK-IL-----VDI--P-II--F--ICV-----AGERVQ--E--VKIVKMKL.....TVQKN.NSTATSSGQRQNAGEKEETVPPSGNTGNTGRATETPSG-RL--VITDA-- 163
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------.-R-EK--T--S-----------LI--L---GS------M----M-NK---WK-IL-----IDI--P-IV------C--F---AGEKVR--E--VKIVKVKLTTV.KDDAAATSSGQGQNAGGRGTAVTP....SGKSEN-SRVTVPPSEGGRL----TDL-- 164
CPZ.TZ.09.UG38 -------.-R-EK-----A-K-----R-R-L---LI--GS--Q---M----M-SK---WK-IL-----VDI--P-II--F--ICV-----EGEKVQN-E--VKIVKVKL......TKQE.....SSSAATSSGQNKNTEETPSGS-EN-GRAAAPSSG.RL--VITDM-- 157
CPZ.US.85.US_Marilyn -------.-T--R--A--------------MM--L-----------C----M--AD--L-L-K--E-A-K----G----F--L-V-W---S-VTVE--QQ--V-LK-V..............VQLQKQQEEKE............-QQQEASG.--IG-S---VI--A-- 142
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------.-T--R--A--R---K--S----M---V-----------C--E-M--A---EKL----E-A-K---DG----W--LVV-W---R--DVS--QQ--E-FK-AMS......................................KRKSDSRPET-----V-T-A-- 131
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------.-T--R--A--R---K--S----M---V-----------C--E-M--A---EKL----ESA-K---DG----W--LVV-W---R--DVS--QQ--E-FK-VMS................................-RKSDSRPE......T-----V-A-A-- 131
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------.-T--R--A--R---K--S----M---V-C---------C--E-M--A---EKL----E-A-K---DG----W--LVV-W---R--DVS--QQ--E-FK-AMS......................................KRKSDSRPET-----V-A-A-- 131
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -------.-T--R--A--R---K--S--T-M---V----K------C--E-M--AD--XKL----E-A-K---DG-Q--W--LVV-W---R-Q-VS--QQ-IA-WK--M................................Q-RKK....AQEG-TGT---------A-- 133
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -------.---SK--E---------S----L---L-----------C--E----A--TEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--IVV-W---N-FKVA--QQ-IQ-LK-VK...............................GH-NTS-QQTDQRS-Q-TG------P-A-- 138
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -------.-T--R--A--R---K-----T-M---V-----------C--E-M--A---EKL----E-A-K----G-Q--W--LVV-W---K--DVA--QQ-IT-WK--M................................Q-RRK....EKES-PGT---------A-- 133

Gag p15 start p15 end p27 start
MAC.US.x.239 --V-N--.---KKA-EL-------N-----M---V---AN--D--GLAES---NK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTTET............MPKTSRPTAP-SGRGG---VQ-IG.- 142
H2A.DE.x.BEN ----N--.-R-KKA-EL--V----------R-------AN--DK-GLAES---SK---QK--RV-D-LVP----N-K--F---CVIW-L-AEEKV---E--K.-LAQRHLV.............AETGTAEK............MPNTSRPTAPPSGKRG---VQ-AG.- 142
H2A.PT.x.ALI ----N--.-R-RKA-EL-R-----------Q-------AN--D--GLAES---SK---QR--KV-E-LVP----N-K--F---CVVW---AEEKV---EG-K.Q-IQRHLA.............AEIETAEK............MPSTSRPTAPPSEQGG-F-VQ-VA.- 142
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----N--.-R-KKA-EL-------------R-------AN--D--GLAES---SK---QK--TV-D-LVP----N-K--F---CVIW-I-AEEKA---E--K.QKVQRHLV.............AETKTTEK............MPSTSRPTAPPSGNGG-F-VQ-VA.- 142
H2B.CI.x.EHO ----G--.---KKT-EL--V--------R-M-------VN-----GLAESR-GSK----K-RKV-G-LVP----N-K------CVIF-L-AEEKV---E--K.--AQRHLA.............AD...TEK............MP-MSKPSKPTSRL..A--VQ-IA.- 137
H2B.GH.86.D205_ALT ----G--.---KKT-EL--V----------M---V---VN--D--GLAES---SK---QK--KV-A-LVP----N-K--F-I-CVIF-L-AEEKV---E--K.--AQRHLA.............AD...TEK............MP-TNKPTAPPSGG..---VQ-LA.- 137
H2G.CI.92.Abt96 ----S--.---KKA-EL--V----------M---V---AN--D--GLAES---SK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-L-AEQKV-H-E--K.QVVQRHLV.............VETGTTEK............VP-TSRPIAPPSGRGG---VQ-VG.- 142
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----H--.---KKT-EL--V----N---R-M---V---AN--D--GLAES---SK---QK--SV-A-LVP----N-K-----TCVIW-L-AEEKV-H-E--K.QLVQRHLV.............VETGTADK............MP-TSRPTAPPSGRRG---VQ-VG.- 142
H2U.FR.96.12034 ----N#-.---KKV-EL--V----N-----M---V---AN--D--GLAES---AK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-L-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLA.............VETETAEK............MP-TSRPTXPPSGGRG---VQ-IG.- 141
ASC.UG.10.RT03 ----H-AM-T-KK--KY-------K-----QI-------K-----GLSDS---NK---QK--EVIV-LEE----S-K--FGL-SV-W---ADVTVE--E--KKQ-RIRCHM.............SGKKEETSA....................GGGASG------R-A-- 137
COL.CM.x.CGU1 --NEQGL.-GKKT-EDLQ-V--KK-K-GC--I--VR-MCT-VS-CVLIFE--KSAT-VA---EKVT-LVD----V-----G.CSVC--L-RKWN-E--Q--EK-V--AYKK...QAMIEMASKEEEKAKKEAEK........................LDM.---TGP.Q 139
COL.UG.10.BWC01 --NEQGL.-GKKT-EKLQEVK-KR-K-GC--V--VR-MCT-VN-LCL-IE--KS-Q-IAV--EKVR-LKEA---V-K--WGMLCVC--L-RSWD----Q--ES-V--AFKKQ...AMIEQA.EEQERAKAKEEK........................LDM.---NTP.Q 139
COL.UG.10.BWC07 --NEQGL.-GKKTVEKLQ-VK-KK-K-GC--I---R-MCT-V--LQL-IE--KSAQ-IGK--E-V--LVV----V-K--WGMLCVC--L-RGWDVEH-Q--EGRVA-AMKKQ...AMIEQA.ERTEQQAAQEELEKRQ.....................EM.---T.G.P 141
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---GR-AP-T-KA--KF--V----K-----MI--L---A---D--GLSEA---NK---QE--TR-T-LEA----N-K---G-CCVIWAC-AGLQ-E--E--KKAVKLRIAQVEAEDQLEMQVLQKKAEAEAAKKQGAVSAQAQPA-VQSAAPQQGTV-RG----LRQG.- 169
DEB.CM.99.CM40 ---GR-AP-T-AA---F--V----K-----MI--L---GK--D--GLAAA---NK---QE--TR---LEA----N-K---GI-CVIWAC-ANLSVD--E--KKAVYRRIKQ...VEQEEELEMALIQRQKEKEVEQK.QQ-QQE-RQQEPQAAPQTTP-V----LRQG.Q 165
DEB.CM.99.CM5 ---GR-AP-T-AA---F-------K-----LI--L-------D--GLAGA----K---QE--TR---LEAS---G-K---GI-CVVWAC-ANLSVE--E--KKAVARRIKQ...AEQEEELEMALIQKKAEKELEKK..Q-TQ...---ADTQQKTNQPA-F--LRQG.Q 161
DRL.DE.11.D3 ---S--G.-R-EK--AF--V----S---------L--VAK--D--GLHER---SQ---QK---V-F-LVP----N-I--F--CCVVW---SKVKVT--E--VQ-VKQHCHL.............VD..K.NENAA.........SKNENGETAT-SGR-R----QVVN.Q 143
DRL.DE.11.D4 ---S--G.-R-EK--AF--V----S-----R---L--VAK--D--GLHER---SQ---QK---V-F-LVP----N-I--F--CCVVW---SKVKVS--E--VQ-VKQHCHL.............VD..K.NENAA.........SKNENGETAT-SGR-R----QVVN.Q 143
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --GGH-A.---RS--TF-------N-----QI--LI--GK-M---GLHEK----K---QK-IEV-T-LEP----G-KA-F-LCCVIW-I-AEQKV---E--VVTVKQHYHL............VDKNEKAA..............KKKNE-TAPPGGE-R---V-NQN.N 142
GSN.CM.99.CN166 ----H-AM-T-TK---Y--V----K-----MI--L----K----Y-LSDA---NQ----R--EIVF-LEP----A-K--FGI-SV---I-AD-QVE--EQ-KQQVRIRCHL.............EETKG.KEKQ..........NKDPPGAAGGQAV------VIR-A-- 146
GSN.CM.99.CN71 ----H-AM-T-TK---Y--VS---R-----AI--L----K----Y-LSGS---SK---Q-V-EVTS-LEPN---S-K---GI-SV---I-AD-WVE--EQ-KKQVQIRCHL.............VGTKE.KETQ..........NKDPPGAAGGQAV--------R-A-- 146
LST.CD.88.SIVlhoest485 --SGN--.--RQIEGEFCS------S--T-QKR-----TK--D--GLGAH----AD--KR---VCW-LYS---KN-KA-VG--CV-C-C-LG-K-AN-A--MQ--KI-PTQ.........................................EDRQ-K-G---LIREN.Q 127
LST.CD.88.SIVlhoest524 --SGN--.--RQIEKDFCNV-----S--T-QKR-VD--TK--D--GLGAN----A---KK---VRW-LYP---KN-KA-VG--CVIC-C-LG-RVN--Q--IN-VKI--NK...........................................PVPE-K-F-LIREN.Q 125
LST.KE.x.lho7 --SGN--.--RQIEKDFCSV-----S--T-QKR-VE--TK--D--GLGSQ----A---KK--SVCW-LYA---KN-KA-VG--CVIC-C-LGVR-S--Q--IS-VKI-PAP...EAAGK.K..................................Q-TGG---LIREN.Q 130
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB ---GT-A.---RK--EF-------N-----R----I--GK-M---GLHEK----E---KR-IEV-L-LEP----G-K--F-L-CV---I-REQKV---E--VVTVKQHCHL.............EEKQKS.......AAAPPGGEKKNYNSRET-GGQ-----AQ-QG.N 148
MND-1.GA.x.MNDGB1 --NGN-A.-L-TD--KF-----KR----C-R---LC-CKG--D--GLSDK----QQ--EK--SVCW-LYDQ--DN-KA-VG--CVVA-I-AG----S-QD--K-LKVITRK...EEKQ...EDE..................................-K-F-VQRDAA- 129
MND-2.CM.98.CM16 ---S--G.-R-EK--EL-------S-----Q----I-V-K--D--GLHEK---SK---EK--SV-F-LVP----N-I-----CCCVW---AKEKVT--E--KE-VKQKLHL...VAEK...ENAASE.KEQR..................AIVTPSGR-K----QIIN.Q 143
MND-2.GA.x.M14 ---S--G.-R-EK--EL-T-----S-----Q----I-V-K--D--GLHEK----Q---EK--SV-F-LVP----N-LA----CCCIW---AKVKVT--E--KK-V-QCFHL...AAKG...ESAASE.KEEK..................ATATPSGR-K----QIIN.Q 143
MND-2.x.x.5440 ---S--G.-R-EK--EL-------S-----Q---VI-V-K--D--GLHEK---SQ---EK--SV-F-LVP----N-I-----CCCIW---AKVKVT--E--KE-VKQRYHL...VVER...ENAASE.EEKGA..................TATPAVR-K----QVIN.Q 143
MNE.US.x.MNE027 ----N--.---KKA-EL-------------M---V---AN--D--GLADS---NK---QK--SA-A-LVP----N-K------CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTAET............MPKTSRPTAP-SGKRG---VQ-IG.- 142
MON.CM.99.L1_99CML1 ----H-AM---TK--KY--V----R-----LI------AK--D--GLSDS----QD--KK--EVIL-LQP----SIK--FGIASV---I-AG---E--EQ-KQQVKIRCHL...AGEQG.EQK......................A---AAPPTGGVP-G---V-RTQG- 144
MUS-1.CM.01.CM1239 ----H-AM-T-TK---Y--V----K---R-LI-------K-----GLSDS----K---QK--EV-I-LEP----S-K--FGITSV-W-I-AEV-VE--EQ-RKQ-RIRCHL.............ADKQGE.E...................KTAQ--T-A----IR-P-- 137
MUS-2.CM.01.CM1246 ----H-AM-K-TK-NKY--V----K-----LI-------------GLSDT---SKD--QR--EVIC-LEE----A-K--FGI-SV-W-I-ADVTV---E--KKQ-RIRCHL.............AEKKEDSKG................-S-AKATTSG----VIRTA-- 141
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ---KH-AM-T-TK--KY--V----K-----LI-------K--D--GLSDA---SK---QR--EVII-LES----N-K--FGI-SV-W---ADVTVE--E--KRQVRIRCHL................VDKKAG.......QEXGGATGGA.TGGV-TT------IRTTN- 146
OLC.CI.97.97CI12 --GTE-K.IDPEL-KKL-RV---ET---C-RRA-VK--VQ--KHLCID-DD-G-K---KR-VEK-L-LEEG-TQK-K--L-ICIVIL-LQEGLPVRN-I--KKRVKVKE....................KKEE.........................QLAM--IR-A-- 124
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ------I.-T-KK--A--Q------S----M---LA--C------GLSDT--DSAG--EK---V-L-LVP----G-K--F-LCCA-W---KEVKV---E--VQYVKKQCHL.............VEKEDTAG............EKEK.GATMT-SGQRG-----TIN.Q 142
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------.---KK--A--Q------S----M---L----------GLSDT--DSAV--QK---V-L-LVP----G-K--F-LCCA-W---SEVKVR--E--IQYVKKQCHL.............EDREDSAA............EKEK.GATAT-SGQKG----ITVN.Q 142
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ------L.---KK--A--SV----------M---L---CKK-NK-GLSDH----AT--EK---V-L-LVP----G-K--F-LCCV-W---KEVKV---E--VA-VK-CCHL.............VEKAENTT............EKEK.GATAPPSGQRG----ITIN.Q 142
SAB.SN.x.SAB1 ---SN--.---RK--AF-SV----N-------R-L----K--D--SLSAN----K--VVK--SV-L-LVP----N-IA-F-LCCV-A-I-AE-KV---E--KA-VK--VPA...EMTE...SATATSSGQTK.........ELQAKKKNEPTVTPSGG-R-----SVN.N 153
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----N--.---KKA-EL--V----------M---L---AN--D--GLADS---SK---HK--SV-A-LVP----N-K--F---CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTADK............MP-TSRPTAPPGGKGG---VQ-VG.- 142
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----N--.---KKA-EL--V----------M---VI--AN--D--GLAES---SK---QR--SV-V-LVP----N-K------CVIW-I-AEMKV-N-E--K.Q-VQKHLA.............VENETADQ............LP-TSRPTAPPSGKRG---VQ-VG.- 142
SMM.SL.92.SL92B ----G--.---KKA-EL--V------R---M----I--A---D--GSAES---SK---QR--AV-A-LMP----N-K--FS--CVVW-L-AEMKV---E--K.-TVQSHLV.............VESGTAEK............LP-QSRPTAPPSGG..---VQ-VG.N 140
SMM.US.06.FTq ----S--.---KKT-EL--V----N-----M---V---AN--D--GLAES---NK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-I-AEQKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTADT............MP-TSRPTAPPSGRGG---VQ-IG.- 142
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ----N--.---KKA-EL-------N-----M---V---AN--D--GLAES--DNK---QK--SV-A-LVP----N-K------CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTADR............MPVTSRPTAPPSGRGG---VQ-VG.- 142
SMM.US.86.CFU212 ----S--.---KKA-EL--V----------M---V---AN--D--GLAES---XK---QK--SV-A-LTP----N-K------CVIW-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTADP............MPKSSRPTAPPSGMKG---VQ-VG.- 142
SMM.US.x.H9 --V-N--.---KKA-EL-------------M-------AN--D--GLAES---NK---QK--SV-A-LVP----N-K------RV-W-I-AEEKV-H-E--K.Q-VQRHLV.............VETGTADK............MP-TSRPTAPPSGRGG---VQ-VG.- 142
SUN.GA.98.L14 ---GN-T.VDREVVRSF-RVA-K-----T-QAR-V---GK--D--GL-KE--R-V---QK--SVCW-LYAS--KN-KA-VG--CV-A-C--G-PV---Q---K-VRL-PAK...NEEAQ.A.....................................---F-VQREG.Q 127
SYK.KE.x.KE51 ---GG-AI-T-RK--KY-------K---R-LVR-L---GK--D--GLSDQ---SK---E--IKTIL-LEKH---N-K--FGIT-VVWA--AEKDVE--EQ-KQ-VK-ACNW...EDEET.VTSSGQKENSNDTA....T-SGREGKMQLPAAMP-SGG-G---LIR-P-N 162
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---AG-AI-T-R----Y-------K---R-LVR-L---KK--D--GLSDQ-M-SK---EK--TV-L-LEAN---N-K--FGIISVVWA--AKK-VE--EQ-KQ-VK-ACNW...KDDPPATSGGQSENSSQNMASETSSGQ-VV--EKQKAATPP.PR.G---LLR-P-N 165
TAL.CM.00.266 ----H-AM-T-RA--KY--V----K-----MV-------K-M---GLSDA----K---VK-IEAIYMLEPN---GIK--FGI-CV---I-AG-D-E--EQ-KAEVRKRCHL...GEKKE.TTEEEK.....................VRKATVT-SGQTG----IR-A-Q 145
TAL.CM.01.8023 ----H-AM-T-RA--KY--V----K-----EVR-V----K-M---GLSDA----K---VK-IEAIS-LEPN---GIK--FGI-CV---I-AG---E--EQ-KAEVKKRCHP.............VEKKEESKG........TTE-G-VRSAIVT-SGH-G----IR-A-Q 149
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---GH-A.---RN--TF-------N-----Q---LI--GKKM---GLHEK----K---QK-IEV-S-LEP----G-K--F-LCCVIW-I-AEQKV---E--VVLVKQRCHL.............VEKEKT.......AAAPSGG--QNYN-AATPSGRHG---V--QN.N 148
VER.KE.x.AGM155 ---AT-A.-NRRQ--EF-H-----N-----QI--LI--GKKMD--GLHEK----E---KK-IEV-S-LEP----GMK----L-CV-L----EKKV---E---AIVRQCCHL.............VDKEKT.......AVTPPGG--KNNTG-TATPGG---F-AQ-QG.N 148
VER.ZA.10.VSAC4004 ---GS-A.---RK---F-E-----N-RQ----R-LI--GK-M---GLHEK----E---KK-IEV-F-LEP----G-K--F-L-CV---I-REQKV---E--VVTVKQQCHL.............VEKEKT.......AAAPPGGEKKNSN-TVT-SGQ-----VQ-QG.N 148
VER.ZA.10.VSAG1003 ---GS-A.---RQ--QF-Q-----N----------I--GK-M---GLHEK----K---QK-IEV-F-LEP----G-K--F-L-CV---L-TEQKV---E--VTTVRKQCHL.............VEKQKI.......ATETSSG-KENSSSKETPSGR-G---VQ-QG.N 148
VER.ZA.10.VSAM0022 ---GS-A.---RQ--QF-------N---N-----LI--GK-M---GLHEK----K---QK-IEV-F-LEP----G-K--F-L-CV---L-TEQKV---E--VAVVRQHCHL.............VEKEKS.......TTTPSGG-TGNNMQTAPPGGR---F-VQ-QG.N 148
WRC.CI.98.98CI04 --SGN--S-APHICEGLQ-VH--K-S----QK--VI-LVK---KLCLDST-IA-ET-TKKLMEH-A-LVPD--K-VK--WGMMCV-A-L-A--PCTN-Q--KE-V-VKDTKQKEKP..........................................---M-VLRTA.Q 127
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --SGN-IS-APEICESLQRV---KDS--T--R--L--LVK---KLCLDGK-ISSQ--VKKLCEHIA-LVPE--KTI--IWGMISV-A-LYNN-QVS--QA-IK---VRPRE..EKA..........................................-V-M-VLRGP.Q 125
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CyPA binding major homology region
H1B.FR.83.HXB2 QMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVH.AGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMTN.....NPPIPVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPKEPFRDYVDRFYKTL 304
H1A1.UG.85.U455_U455A -P----L-------------D------------------------M---V------------D-----------L----.----P------------------V--------G.....-------D--R----------------V--------------------F--- 300
H1C.ET.86.ETH2220 -----P--A-----------------------T-----------------------------D-----------L----.---V------D-----------------A---G.....---V---D-------------------V-----K--------------F--- 302
H1F1.BE.93.VI850 -----SL-----------I----------------------T--------------------D-----------L----.---AP-----------------------Q---G.....---V---D-------------------V-----K--------------F-V- 300
H1O.BE.87.ANT70 -----------------A------N--I----M------ISY-I-----AI----G-L-V---V-----V----T--PP.V--LP---I---T----------Q----H-T-R....P-Q-----D--RK--V-----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.CM.91.MVP5180 -----------------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V----------T--PA.M--LP---I---T----------Q----I-T-R....GANS----D--RK--V-----M-K----V------------------------ 303
H1O.CM.98.98CMA105 -VT--P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PP.V--LP---I---T----------Q----Q-I-R....P-Q-----D--RK--V-----M-K----V-----K----------------V- 303
H1O.CM.98.98CMABB197 HQ---XL----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-I---V--D---D---T--PP.I--LP---I---T---------NQA---H-T-R....P-QS----D--RK--V-----M-K----V-----K------------------ 303
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----SL----------A------N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA.---LPV--I---T----------Q---VH-I-R....P-Q-----D--RK--V-----V-K----V------------------------ 303
H1O.US.99.99USTWLA -A---PL----------A------N--I----M------ISY-I-V---AI----G-L-V---V------D---T--PP.I--LP---I---T----------Q----H-TSR....PGN----XD--RK--V-----M-K----V------------------------ 300
H1N.CM.02.DJO0131 --I--PLT----------I-----N-------M--------A---------------------V----------T--XP.X--LP---L---------------X--VT---S.....---V-------K--V----R-------V---E-K------------------ 309
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----HPLT----------I-----N-------M--------S---S-----------------V----------T---P.V--LP---L---------------P---T---S.....-------D--R---V----R-------V---E-K------------------ 306
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --I--PLT----------I-----N-------M--------S---S-----------------V----------T---P.V--LP---L---------------P---T---S.....-------D--R---V----R-------V---E-E----------------V- 306
H1N.CM.95.YBF30 -----PLT----------I-------------M--------S---------------------V------D---T---P.V--LP---L-D-------------A--VA---A.....---V---D--R---V----R-------V---E-K------------------ 306
H1P.CM.06.U14788 --T-MPL----------A------N--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---P.V--LP---L---T-G--------K----T---R.....-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 297
CPZ.CD.06.BF1167 -PR--P-----------T----N-K----------A---I-H-------AI-D--G---V---V------D---L--T-.---LV--TL---T----------IV---Q-V-T..PQNQGGV---D------------L-K----V-----------------------I 328
CPZ.CD.90.ANT IAR--PLT---------C----N-N----------------H-------A--D--G---V---V----------L--T-.---VQA--L---T----------V---MQ--ST..PQQ-GGV---D-------M----V--X---V---E-K-----------------I 323
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----TP------------------N--------------L-L-V-----A-----G---V-R-V----------M----.--------L---------------------A-A.....-------D--R--V-----RV-K--C-V-----K-------K---------M 309
CPZ.CM.05.LB715 -----PL-------------------------M--A-----------------------I---V-----S----I--I-.M----------------------I--------S.....--------------V------------V-----K------------------ 301
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -LM--PM---------------N-N-------M----------V-----AI----G---V---V-----L----T----.--------L--A------------A---A---A.....---V------R--VV-----V------V-----K------------------ 301
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----PL-----------------N-------M------------------------------V----------G----.M---P---V---------------A--VA---A.....---V---D--R---V------------A-----K-----T------------ 307
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -P----L-------------------------A--A-----------------------I---V-----Q----L--I-.M----------------------V--------S.....---------------M----V------V-----K------------------ 304
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----P--------------------------M------------------------------V----------L----.---VP------------------I---V----S.....-------D--------------K--C-V-----K-----S------------ 302
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----SL-------------------------M-----------------I--------I---V----------T--I-.----P------------------I---V----S.....---T---D------V------------V-----K------------------ 304
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --I---M-----S----A--------------M----------V-----AI----G---V---V----------L--L-.---V-----------------------V----S.....---V------R--VV-----V----C-V-----K----------------V- 306
CPZ.TZ.00.TAN1 VAR--P----------R-I---G-N----------------Y---S---A--E----------V----------A--A-.---QQA-ML---T-A------------VL---T..PQAQGGV---D------------L------V-----K-----------------I 330
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TAR--P-----------T----G------------------Y---S---AI-E----------V----------L--A-.---QQA-ML---T-A--------T----Q---T..PPAQGGV---D------------L----N-V-----K-----A-----------I 331
CPZ.TZ.09.UG38 AAR--P----------RT--D-G-N-----I----------Y-------AI-D----------V------D---T--A-.---QQA-ML---T-A-------SV---VQ---T..PQAQGGV---D-------I----L------V-----K----------------CI 324
CPZ.US.85.US_Marilyn ------M----------A------N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L-.---------------------------V----A.....-------D--R--VV-----V-K--C-VG----K------------------ 305
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------Q--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA---R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------M--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA-I-R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V---V----------L--AV.V--LPV--L---S-G--------Q---VA-I-R....N-N-V---D--RK--V-----V-K--C-V-----K------------------ 296
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----A-----G-L-V--DV----------T--AP.V--LP---I---T-G----S---Q----A-I-R.....AN-----D--RK--V-----V-K----I-----K------------------ 297
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --T--PL----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PV.V--LP---I---A----------Q---VH-T-R....A-N-----D--RK--VM----M-K----V-----K------------------ 303
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --I--PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V--DV----------L--AP.V--LP---I---T-G--------Q----A-I-K.....-------D--RK--V-----V-K----I-----K------------------ 297
MAC.US.x.239 NY--LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIRDI------D--LQ--QP..A-.QQ--L---S---------SVD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 305
H2A.DE.x.BEN NY--VPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--SQ--IP..--LPA--L-D------------VD---Q--YR....PQN-V---N--R---QI--Q-C--K-N--N----K-------QS-------S- 306
H2A.PT.x.ALI NYT-VPL-----D----L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--VA--IP..--LPA--L--------------VE---Q--FR....PRN-V---N--R---QI--Q-C----N--N----K-------QS-------S- 306
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 NYT-VPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--AQ--IP..--LPA--L--------------VE---Q--FR....PQN-V---S--R---QI--Q-C----N--N----K-------QS-------S- 306
H2B.CI.x.EHO NYS-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--QQ--SP..--MPA--L--------------VE---Q--YR....PQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 301
H2B.GH.86.D205_ALT NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--QQ--SP..--MPA--L-D------------VE---Q--YR....AQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 301
H2G.CI.92.Abt96 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----CL-Y-I-Q---C--E------IIR-I------X--LQ--QQ..--PPA--X---T----------IE---Q-THR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
H2U.CI.07.07IC_TNP3 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--IQN-QP..--LPA--L--------------VE---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-----S-QS-------S- 306
H2U.FR.96.12034 NYA-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I--D---D--TQ--NQ..--PPA--L--------------VE---Q--YR....PQN-----N--R---Q---Q-C----N--N----K-------QS-------S- 305
ASC.UG.10.RT03 -HQ---L---I-KT-ITTI---K--A--VAL-Q-----CI-Y-I-QLM-AI-E--G-V-LI-DVV-----A--QL--QP.-Q-QPNAGL-Y-S------VS-SI---LE---R....AVD-VN-----RK--VM--QRC-K--N-VN----------S-K--------C- 302
COL.CM.x.CGU1 GP-.HQPLSPRTLGAWVKCV-GGIA-SLA---L-Y-T--IAY-M-L---ILDT--GFP-V--DE--KK-E-Y-LL---Q..Q-QQQ-AL-Q-TA---T-N--SVA--VA-GE..........-IAN--RG--VQS-E-VIQIAR-S-V------S--D-KS------SA- 296
COL.UG.10.BWC01 GPA.HQPLSPRTL-AWVKCV-GGIA-SLA---L-Y-T--IAY-M-L---ILDT--GFL-V--DE--KK-E-Y-LQN--P..Q-QQQ--L-Q-TA---T-N--SVA--VA-GE..........--AN--RG--VQS-E-VIQIAR---V------S--D-KS------TA- 296
COL.UG.10.BWC07 -GPMHSPLSPRTL-AWVKCV-QGITASLA---L-Y-T--IAY-M-L---ILDT--GFL-V---EL-KK-E-Y-LT---P..Q-QQQ-AL-Q-TA---M----SVA---A-GE..........--AN--RG--VQS-E-VIQIAR-S-V------A--D-KS-----FSA- 299
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -Y--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RAQGVGGG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 336
DEB.CM.99.CM40 -F--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RPAGQGQG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 332
DEB.CM.99.CM5 -Y--MPL---IVKT-INA----K----IV-L-QV-A--C--Y-I-GL--AI-DL-G---II-DV---------LQ--QQ..Q-.PQ--L---S-A-----N--VE---A---RPAGQGAG--D--Q--R--V----QRC-K--N--N---VK-------K---------- 328
DRL.DE.11.D3 -A----------------I---K--A--V---L-----CISY-I-Q---AI-D--G-L-IV-DI------D---R--QV..--LPQ-VL-N-S---------SIE---E-T-R....AQDS-N--A--RQ-VV---QRC-T--N-VN---VK-------K--------A- 307
DRL.DE.11.D4 -A----------------I---K--A--V---L-----CISY-I-Q---AI-D--G-L-IV-DI------D---R--QV..--LPQ-VL-N-S---------SIE---E-T-R....AQDA-N--A--RQ-VV---QRC-T--N-VN---VK-------K--------A- 307
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 AW---PL----------C----RWGA--V---Q-----CLSY-V-Q---VI-D--G-L-I---V----------T-RPP.---LPA--L-D-T---------SI----E-TF-....A--R-D--AQ-RK-V----Q-V-Q--N-QKV-----------Q--------A- 307
GSN.CM.99.CN166 -YQ---LNS-I-KT--SI----K-A--TVAL-Q-----CI-Y-M-Q---AI-DY-G-V-II-DV---Q-----LL---P.-A-QPVAGL-D-S-A----V---PN---E-I-R....Q-Q-VN-SD--RK------QRC-K--N-VN----K-------KE-----F-C- 311
GSN.CM.99.CN71 -FQ---LNS-V-KT--SI----K-A--TVAL-Q--T--CI-Y-M-Q---A--DY-G-V-II-DV---Q-----LL--QP.-A-QPVAGL-D-S-A----V---PN---E-I-R....Q-N-VN-AD--RK------QRC-K--N-VN--G-K-------KE-----F-C- 311
LST.CD.88.SIVlhoest485 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--V---II-DH-V--G-----T--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------KE-A---F-A- 291
LST.CD.88.SIVlhoest524 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-E---V---AI-D--G---II-DH-A--G-----Q--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--I---VE--QA-T-.....ADT--D--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------K--A---F-A- 289
LST.KE.x.lho7 RW--TPL----IQT---I--DRGWK--TVA-----T-K-L-D---V---AI-D--G---II-DH-V--G-----Q--QQ.QPAQPG-GL-T-NAT-V--V---VE--LA-T-.....ADT-VD--K---E-V-QAME-V--IHQ-V-VM--K-------KE-A---F-A- 294
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------N--LQ--PP.---LPA--L-D-----------NV---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
MND-1.GA.x.MNDGB1 -YQYTP----IIQT---T----KWK-----L----T---ISH---I---A--D--G---V--DV---Q-----LT--QQ.QPAQPG-GL-T-S----------VE--LA--NM....QQNA-N--T---S-----M-RL-KSHC-I--T-V------A-K-------NVM 294
MND-2.CM.98.CM16 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CL-Y---G---AI-D--G-L-IV-DV------D-NLR--QV..--MPQ-VL-N-T---------SIE---E-T-R....EQDAVN--G---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MND-2.GA.x.M14 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CL-Y---G---AI-E--G-L-IV-DV------D--LR--QV..--LPQ-VL-N-T---------SIE---E-T-R....QQEQVN--A---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MND-2.x.x.5440 TP---G-----------CI---K----IV---I-----CI-Y---G---AI-D--G-L-IV-DV------D--LR--PV..--MPQ-VL-N-T-N-------SIE---E-T-R....QQDQVN--G---Q--V---Q-C-S--N-VN----K-------K--------A- 307
MNE.US.x.MNE027 NYT-LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----CI-Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QQ...APQQ--L---S----------VD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C-K--N--N------------QS-------S- 305
MON.CM.99.L1_99CML1 GFQ---VE--L-KT--Q-I---K-A---VAL-Q-----MI-Y-I-QL--AI-D--G-L-II-DV------N--L---QP.PQ-QPNAGLGD-T-A----VS--P-Q--E-I-R....A-N-VQ-SD--RK-V----QRC-K--N-VN----K-------K--------C- 309
MUS-1.CM.01.CM1239 -FQ--SLNA-I-KT--SI----K-AA--VA--Q--A--TI-Y-M-QL--AI-D--G-I-II-DV---Q-----LL--QP.QQ-QPNAGL-S-S------V---PN---E-I-R....Q-D--N-AD---K---M--QRC-K--N-V-----K-------K--------C- 302
MUS-2.CM.01.CM1246 -YQ--SL---L-KT--ST----K-A---VAL-Q-----CI-Y-V-Q---AI-D--G-I-LI-DVV--Q--DR-VL--QP.TQ-QPNAGL-Y-S-A-V--VS--PA---E---R....QQD-VN--N--RK------QRC-K--N-VN----K-------K------F-C- 306
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -FQ---LE--L-KS--ST----K-A---VAL-Q--T--LI-Y-M-Q---AI-E--G-L-II-DV---Q--D--LL--QP.-Q-QPNAGL-S-S------VS--PA---E-I-R....Q-E--N-SD--RK------QRC-K--N-VN------------KE-------C- 311
OLC.CI.97.97CI12 IFE-VPLAT---QS---AL-DRG-KS-IV-L---FA--LL-EEI--L--V--DY-G---V---A-----E-Y--Q--QP.I--LPV--IPP--A---V----N--Q-LA-VNA....G...-D--AL----V-I--Q-L-K----VTV------A----S------F-A- 286
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-V-Q---AI-E--G-L-IV--V--D---D--LR--NP..--LPA--L---T---------NIA---A-T-R....A-N--A--N--RN--V---Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 306
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -PE--P----------------K-GA--V---------CI-Y-I-Q---AI-E--G-L-IV--V------D--AR--NL..--LPA--L---T---------SVA---A-S-R....A-N--I--N--RN------Q-C----N-VNV---K-------K--------A- 306
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -PE-NP----------------K--A--A---------CI-Y-I-Q---AI-E--G-L-IV--V------D--AR---P..---PA--L---T---------SIA---A-T-R....A-N--N--NL-RN---V--Q-W-K--N-VN----K-----S-K--------A- 306
SAB.SN.x.SAB1 -W---PL-----------I---K--A--V------A---I-Y-I-Q---A--E--G-L-IV-DV------D--LR--PP.QQ-P-Q-VL-D-Q----------I----E-T-R....AQNAVN--N---G------Q-C-K--N-VN----K-------K--------A- 318
SMM.CI.79.SIVsmCI2 NYT-LPL----------LI---K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------II--I------D--LQ--NV..--LPA--L---S----------VD---Q--YR....QQN-V---N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
SMM.SL.92.SIVsmSL92A NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QP..--LPA--L--------------VE---Q--YR....AAN-----N--R---Q---Q-C----N-VN----K-------QS-------S- 306
SMM.SL.92.SL92B NY--TPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--RGQQPAQPA-GL---S----------PS---E--YR....AQN-V---D--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
SMM.US.06.FTq NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--D------IIR-I------D--LQ--QP.M---PA--L-D------------VE---E--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QA-------S- 307
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--PP..--PPA--L--------------VD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
SMM.US.86.CFU212 NY--LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QP..---PA--L-D------------VE---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-------QS-------S- 306
SMM.US.x.H9 NYT-LPL----------L----K-GA--V-G-Q-----C--Y-I-Q---C--E------IIR-I------D--LQ--QP..---PA--L--------------XD---Q--YR....QQN-----N--R---Q---Q-C----N--N---VK-----S-QS-------S- 306
SUN.GA.98.L14 NYI--PL----VQT---I----GWK--TVA--A--MT--I-E-I-V---AI-E--G----I-DH-V--S-----M--QQ.QPAQPG-GL-T-N-T----V---VE---Q-IYG..LNGATRVA-QD---G-V-E-MERV--LHQT--VVE------------T---F-A- 294
SYK.KE.x.KE51 -WI-VGVNT---KT--EA-NS-K-DASLV-L-QI-T--FI-Y---D---AI-D--G---VI-DV----GS---LQ--QP.QQQQPVAGL-D-SA---------I----E-I-R....Q-N--Q--Q--RQ------Q-C-QV-N-VN----------T-K-------HC- 327
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -WI-TGVPV---KT--EA-NS-K-DASIV-L-Q--T--FI-Y---G---A--D--G---VI-DI----G-A--LE--QP.QQ-APQAGL-D-SA--------SIA---E-I-R....Q-N-VQ-----R-------Q-C-QV-N-V-----K-----I-K-------HC- 330
TAL.CM.00.266 -YQ---L---L-KT-IATI---K-A--TVAL----A--CI-Y-I-Q---A--E--G---II-DI---Q-S---QM--Q..I--LPA--L---A----------PA--VE-T-R....AQN-VD--A-----V-M--QRC-K--N-VN---VK---R---K-------RC- 309
TAL.CM.01.8023 -YQ---L---L-KT-IATI---K-A--TVAL----A--CI-Y-I-Q---A--E--G---II-DI---Q-----QM--Q..I--LPA--L---A----------PA--VE-T-R....QQN-VD--S-----V-I--QRC-K--N-VN---VK---R---KE------RC- 313
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -W--TPL----------T----R-GA-IV---Q-----CLSY-I-Q---VI-D--G---II--V--D---Q--IT--PP.---LPA--L-D-----------SVA---E-TF-....A--RVD--R--RG-V----Q-C-K--N-I-V------A----K-------QA- 313
VER.KE.x.AGM155 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--VT--PP.---LPA--L-D-G----------V---LE-IYT....A--RVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
VER.ZA.10.VSAC4004 AW--TPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------N--QT--PP.---LPA--L-D------------I----E-IYT....A--RTD--A--R-------Q-C-K--N-V-V---------A-K--------AI 313
VER.ZA.10.VSAG1003 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--LT--PP.---LPA--L-D-----------------E-IYT....A--KVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
VER.ZA.10.VSAM0022 AW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--LT--PQ.----PA--L-D-----------S-----E-IYT....A--KVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V-----------K--------AI 313
WRC.CI.98.98CI04 GPQWDPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LAH-I--L--NI-D------II--IV---IQD---T--QP.----------Q-T------V-ASVEDELA-LAQ.....----D--AV----VLR--Q-V-QI-V-V-----K-----D-KT-------V- 291
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 GPQWEPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LTH-I--L--NI-D------IV--IV---IT----T--PP.V--LP--A--N-T------V---ME-ELA-LAQ.....Q---DI-A-------R--Q-V-QI-V-------K-----D-KS-----F-V- 289
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p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif Zn motif
H1B.FR.83.HXB2 RAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVTNS.AT.....IMMQRGNFRNQR.............KIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKK...........................GCWKCGKEGHQMKDCT. 427
H1A1.UG.85.U455_U455A -----T-D-------------------S--R----G------------------------------QQT.S......---------GP..............RRI----------L-K--------...........................----------------. 421
H1C.ET.86.ETH2220 -----T-D------D---------------R----G-S--------------A-------------N-T.T......----KS--KGPK.............RAI----------L----------...........................----------------. 424
H1F1.BE.93.VI850 -------D--G---D-------------------TG----------------S------------A.--.-......----KS--KG--.............RV-----------I----------...........................------R---------. 421
H1O.BE.87.ANT70 -----T---------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQQD.LKGGYTAVF----QNPIRK.............GTI----------I----------...........................------Q--------RN 432
H1O.CM.91.MVP5180 -----T---------------S-----Q-------E-------V--------T---KI-----ASAQQD.LKGGYTAVF----QNP-RK.............GPI----------I-K-------R...........................------Q--------KN 432
H1O.CM.98.98CMA105 ---------------------S-----Q---S---G-------V--------T----------ATAQQD.LRGGCTAVF----QNQGRK.............GPI----------I-K------R-...........................------Q--------RN 432
H1O.CM.98.98CMABB197 ---------------------------Q---S---G-S-----V--------S----------ATAQQD.LKGGYTSVF----QNP-R-.............GAI----------I-K------R-...........................------Q--------KN 432
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AAA.QD.LKGGYTAVF----QNPSRK.............GPI----------L----------...........................------Q--------KN 431
H1O.US.99.99USTWLA ---------------------S-----Q-------G-------V--------T---KI-----ASAQQD.LKGGYTAVF----QNLGRK.............GP-----------V----------...........................------Q--------RN 429
H1N.CM.02.DJO0131 -------D-------------------Q------------------------A-------------Q.TATS....V.FA-GR--KGI-.............RTIR---------L----K---RG...........................------Q--------KN 433
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----T-D-------------------Q-------S-S-------------------------A-AQ.AATS....V.FV-----KGT-.............RTI----------L----K---RX...........................------Q--------KN 430
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----T-D-------------------Q-------GSS------------------------TA-AQ.AATS....V.FV-----KGT-.............RTI----------L----K---RG...........................------Q--------KN 430
H1N.CM.95.YBF30 -----T---------------------QL------G----------------A-------------QQP.T-S....VFA-----KGI-.............-PI----------L----K---RG...........................------Q--------KN 431
H1P.CM.06.U14788 ----------S---D------------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQELK.GG.YTTVFMQSG--.............-P--------V--I-K--K---RR...........................------Q--------KS 425
CPZ.CD.06.BF1167 -------P---------------------------G------L---------A----------Q-TQQNVNMVQGRAAPQGKRGA.................GNI-------I-----------R-...........................------Q----L----. 453
CPZ.CD.90.ANT -------P--A-------I--------H------TG-S----L---------A----------ASAN-AQG-...AV.FL----GNRGGK............RPL---------------K---R-...........................---R--Q----L-N-PA 450
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----------T---D------------Q-------G-S--------------A----------TM-QSQ.-RT...D-FF-K-PGATP-.............RKI--Y-------L----K---R-...........................------Q--------S. 434
CPZ.CM.05.LB715 -----T----T---D------------N--R----G----------------A------------ANAT...V...M.-QRGNFKGP..............KRTI--Y-------L----K---R-...........................------Q---R-Q--KL 423
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----T----T---D------------N--R----G----------------A-------------Q--TS.....V.FL----NGRPT.............RKI----------L--------R-...........................------Q----I----A 425
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----T---------------------N--R----G-S--------------A----------T-AQTA.TS.....VF------KGI-.............-TI----------L----K-----...........................------Q--------RS 431
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----T--------D------------S--R----G-S--------------A------------ANAA.........TVIMMQRG-FKGPK..........RVI----------I----K---R-...........................------Q---R-Q--NM 428
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -----T--------D------------S--R----G----GDEP-F------S------------AQH-...N.........DAK-QFKGPK..........R------------I----K---R-...........................------Q-----RN--N 423
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -----T-D-------------------Q--R----G----------------S------------ANTTVM........-----VKI-K.............R------------I--------R-...........................------Q----Q-N-PD 426
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------D-------------------Q--R----G----------------A------------IQQT.S.....S-F---AGG-TPP.............RR-----------I----K---R-...........................---------------QN 430
CPZ.TZ.00.TAN1 -------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASA-A....GG..VN-L-.-GK-PPLK...........KGQLQ------V-------------...........................---R--Q---------T 455
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------P--T-------I--------H------QG------L---------T---KI-----ATA--T..VG...VN-L-.-GKKPL-............KGQLQ------L----K--------...........................---R--Q---------. 455
CPZ.TZ.09.UG38 -------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASANSA..VGG..IN-L-.-GKKP.LR...........KGQLQ------P-------------...........................---R--Q---------G 450
CPZ.US.85.US_Marilyn ------P---T-------------------R----G------V---------A----------C-MK-P.S.....SVFL-K--AGKPG.............RKI----------L--------R-...........................------Q---------A 429
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSDLK.GGYTA.VFMQKGGN--GI..........KKGP--------V--I-K------R-...........................------QD-------RS 427
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSD.LKGGYTAVF--K-GNNQGI...........KKGP--------V--I-K------R-...........................------QD-------RS 427
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSDLK.GGYTA.VFMQKGGX--GI..........KKGP--------V--I-K------R-...........................------Q--------RS 427
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -------D----------X--------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQDLKGGY.TAVFMQRG.--.............GP--------V--I-K--K---R-...........................------Q--------K. 424
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AS-HQDL...KGGY.TAVFMQRG.-NP...NKR......GPI----------L-K------R-...........................------Q--------K. 431
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -------D------D------------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQDLKGGY.TAVFMQRG.--.............GP--------L--I-K------R-...........................------Q--------K. 424

p27 end p2 start p2 end p8 start
MAC.US.x.239 ----TDAA------Q---I--------LV--G--VNP-----L----------Q---LM---LKEALAP.VPIP..FAAA-QRGP................R-PI--W-------S--Q-----RQ...........................-------MD-V-AK-P. 428
H2A.DE.x.BEN ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMGP.SPIP..FAAA-Q...................R-AIRYW-------S--Q-----RQ...........................-------P--I-AN-P. 426
H2A.PT.x.ALI ----TDPA------Q------------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMTP.-PIP..FAAA-Q...................RRTI--W-------S--Q------Q...........................-------P--L-AN-P. 426
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----TDPA------Q------------LV--G--INP-----L----------Q---LM---LKEAMAP.-PIP..FAAA-Q...................RRTI--W-------S--Q-----RQ...........................-------A--I-AK-P. 426
H2B.CI.x.EHO ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTP.S-NP..FAAA-PRAG................KRT-T-W----A-----Q-K---RQ...........................------QQ--I-SK-P. 424
H2B.GH.86.D205_ALT ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTP.-PIP..FAAV-QKAGK...............RGT-T-W----Q-----Q-----RQ...........................-------T--I-SK-P. 425
H2G.CI.92.Abt96 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----X----Q---LM---LKEAL-PT-LP..FA.AA-QKTGG..............KRSTI--W--------V-Q-----RQ...........................-------P--I-AK-P. 431
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEALAPGPLP..FA.AV-QRTGG..............KKSMI--W-------S--Q-----RQ...........................-------P--I-AK-P. 431
H2U.FR.96.12034 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALQPMPIP..FA.AV-QRGGP...............RRP-R-W----------Q-K---RQ...........................-----E-P--N-AS-P. 429
ASC.UG.10.RT03 -----D-S------T---------E--A----M.-G-S----L---------HY-TKL-----ASAF.Q.K-GNYNMVQGP--PKGAR-GPM........KNPNPR-----QF--MSKQ-PH-K-I...........................K-F---R---MARQ-RA 434
COL.CM.x.CGU1 ---P-AG-I-A--ANN--I-H------R---G-.QKPS--D-LA--------D---K------Q-FQQE.R....T.N-IE....................V-TA-----QGI--L--M-PKRPIGGA......GRGRGRGRGGFRGAPRRPVR-FT-NQ---MQR--P. 432
COL.UG.10.BWC01 ---P-GS-I-Q--ANN--I-H---E--R---G-.QKPS--D-LA--------DY--K------Q-FRQE......TMN-IE....................V-TA---Q--EI--LQKQ-PKRGAGGFRGGGMRGRGRGGRGAWGRGRNPGPLK-FG--QL--IQR--Q. 438
COL.UG.10.BWC07 ---P-GG-I-Q--ANN--I-H---E--R---G-.QKPS--D-LS--------DY--K------QGMQKI.GLVE...........................VSTAR-----QV--L----PK--QFPTRG...RGSSRGRGIMRGGMRRGGQAK-FG--QL--IQAT-P. 436
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----D-A------T--MI-------R--------NP-----LH--------QQ---LM----VSAMRE.GGG...LT-V-QR.GPGGP..........RPGNRIR-Y---QI--VQKD--K--TV...........................R-F--QQT--MA-N-P. 463
DEB.CM.99.CM40 -----D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE.-GS...LG-V-QRRGPPGS............RRQIR-----QI--LQKD-KR---T...........................K-F---Q---IA-N-G. 458
DEB.CM.99.CM5 -----D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE.-GS...LG-V-QRGGQGGG...........PRRQLR-----QI--VQ-D-KK---V...........................K-F-------IA-N-G. 455
DRL.DE.11.D3 ---HTDAA------Q---I--------V---G--TNPS----LL--------------M----REQQTA........----QNPP-GPP.....RGPRGPPPRNPR-P---QY---L-Q-TK----...........................--FR--ALD-MLRN-P. 436
DRL.DE.11.D4 ---HTDAA------Q---I--------V---G--MNPS----LL--------------M----KEQQAA........----QNSL-GPP.....RGPRGPPPRNP--P---QF--NL-Q-TK----...........................--FR--ALD-MLRN-P. 436
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -----P-D------Q---I--------L---G--MNP-----LI--------Q---KLMV-M--NGQ.........NMVQVGPQKKGP.............RGPL-------F--MQ-E-K---QI...........................K-F----I--MA---K. 427
GSN.CM.99.CN166 -----D-A------QS--------E--L----M.-G-N----L---------T--S-L-----ATALKG.TSS...YN-V-....KGPP.....GR.Q...G-TP--Y---QF--L--D-PK-KER...........................K-F---RA--FS-P-R. 435
GSN.CM.99.CN71 -----D-A------QL--------E--L----M.-G-S----L---------T--S-L-----ATALKG..SS...YN-V-....-GPP.....GR.Q...G-TP--Y----F--I--D-PK-KER...........................K-F----A--LARQ-KT 435
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---GG-H---E--K-KM---------RMVI----EG-S--D--K--------A--GKI-----ATAMQ-.QMR...QN-V-VTPP--EQ.GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE...........................---N--SKE-RFAQ-P. 428
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---GG-H---E--K-KM----------MVI----EG-------K--------A--RKI-----ATAMQG.QMK...HL-V-QTPP--AQ.GRFVRTGGGGPRRPLT------P--S-KM--Q--QE...........................---N--AKD-R-AQ-P. 426
LST.KE.x.lho7 ---GG-H---E--K-KM---------RLVI----EG-S-----K--------A--GKI-----ASAIQQ.QVR...QN-V-VTPL--AQ.GRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE...........................---N--SKE-RFAQ-P. 431
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB ----T-G---Q----S--I-----E--V---G--MHP-----L---------QY--KLMV-M-Q-M..Q.GQ.....N-V-Q-GP-GPP#R..........KPS.#------F--LQ---AE---M...........................K-F----I--MA---K. 434
MND-1.GA.x.MNDGB1 ------G---M--QQH--IE----E--Q--RS--KG------LE--------Q----LM--M-RT-VGQ...S...QNFV-QRGPQR.......GPVRQPTGRKPI----N----V--FFK---R-...........................---N--AMD--KAQ-P. 423
MND-2.CM.98.CM16 ---RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----PL--------KY--QMM----KEAQS........AV---NSGGPPRG.......PPRQPPRNIR-P----F--GL-D-IS----...........................--F---DL--I-RN-P. 434
MND-2.GA.x.M14 ---RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----LL--------KY--QMM----QKMQS........EV---NSGGPPRG.......PPRQPPRNPR-P---RY--VL-D--L----...........................--F---DT--M-RN-P. 434
MND-2.x.x.5440 ---RTDPQ--T---Q---I--------AT--G--MNP-----LL--------KY--QMM----Q-AQAA........V---NSGGPPRG.......PPRQPPRNPR-P----F--VL-D------R...........................--F---DP--L-RN-P. 434
MNE.US.x.MNE027 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q--KLM---LKEALAP.GPLP..FAAA-QKGP................R-PI--W-------S--Q-----RQ...........................------QM--V-AK-P. 428
MON.CM.99.L1_99CML1 ----TD-A------Q------------L----M.-G-S--D-LQ--------M--S-I-----AGAIAN.....MPMN-V-ARGPPQ.............RKGQP-------F--M-K--K--QRR...........................K-YN--QP--LA---PQ 433
MUS-1.CM.01.CM1239 ----SD-A------S---------E--L---SM.-G------LQ--------A--S-LM----ASAL.R.QNS.QL.N-V-G...ARGK......GSQGGPRGNPR-Y---QF--M--S-PK-KTR...........................K-F---R---LA-Q-R. 430
MUS-2.CM.01.CM1246 -----D-A------QS--------E--LV---M.-G---K--LQ----IE--M--S-LM----TNAL.R.QNTINTIN-V--..QSPR......GVMGKKRENSTR-Y---QF--L--D-PK-KST...........................R-F-------LARQ-R. 437
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ----TD-A------T---------E--A----M.-G------LQ--------AS---L-----VDAF-KTGATA....-V--AAPIPR..........GPNNRQPR-----QF--L-K--PK--VV...........................K-F---R---MA-Q-N. 438
OLC.CI.97.97CI12 ----G-----T----K--I--------GV----.VKPS----L----------Y--------LRP-Q...........-V-QRPAP..........GGGPQQGRLR-Y---RF---KN--SQKGP............................T-Y----P--IA-N-R. 405
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -----DPA------QS--I---------V--G--MNP-----L---------QY---------Q-ANSA.......I.-A-MRGGQR.....SGPPRGQGGKTFL--Y----L--IS-Y-K---R-...........................------E-D-IL---P. 435
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----TDPA------Q---I---------V--G--MNPS----LL--------Q----------QHANSM........M-A-MRGQGR.....SGPPRRGGERPVP--Y----T--IS-F-K---R-...........................------D-D-L-----. 435
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -----DPA------QS--I--------MV--G--MNPS----L---------Q----------QMMQSN........--A-QSAN.......RGPPRRSGGNPNLR-Y----P--IS-Y-K---R-...........................------SPD-LL----. 433
SAB.SN.x.SAB1 ----TDPA------QS--I---------V--G--MNP-----L-----I--AQ----LM----TAAFQQ.Q-V..GN-FV-Q-ARPRGP....LGGRGRPLNPNI--Y----P--L--F-K---RQ...........................------SPD------Q. 453
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----TDAA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LREAFQP.GPLP..FAAA-QRGGGVR..............RPI--W-------S--Q-K---RQ...........................-------S--V-AK-P. 431
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEALGP.TQLP..FAAA-QKG..P...............SK-R-W-------S--Q-K---RQ...........................-------M--I-AK-P. 428
SMM.SL.92.SL92B ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM----KDALTG.SLV.....AA-FRGAAKGQ..........GNKP-IR------T--S--Q-----R-...........................------E--RIQAN-P. 432
SMM.US.06.FTq ----TDPA------Q---I--------V---G--MNP------S---------Q---LM---LKSALAP.GVLP..FAAA-QKGGLR...............HT---W-------S-KQ-----RQ...........................-------M--I-AK-P. 431
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALRP.DQLP..FAAV-Q.KGQR...............RTI--W-------S--Q-----RQ...........................---G---T--V-AK-P. 429
SMM.US.86.CFU212 ----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEALTPGPLP..FA.AA-LRGGPK...............RT---W----D-----Q-K---RQ...........................-------M--V-AK--. 430
SMM.US.x.H9 ----TDPAX-----Q---I--------LV--G--INP-----L----------Q-X-LM---LKDALTQGPLP..FA.AV-QKGQ#...............#--IX-X--X----S--QF----RQ...........................-------A--V-AK-P. 428
SUN.GA.98.L14 ---SG-E---E--K-KM----------LVI----ETPS-----R--------S--GKI-----ASAFRQ.QVG..RQA-V-QNLPPRNSQGRFVRIGGGGPR-PMT------P--L-NQ--E-K-G........................PPGS------M--KQAQ-P. 436
SYK.KE.x.KE51 -----DPA----L-QS--I-----E-RS----MVK.P-----LQ--------QY--KL-----VMTQH-.L......G-I-GPRQGSNP...........RRGPTR-----QL--LQKD-PR-K-L...........................K-FN--GT--IARQ-RQ 451
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----DPS--G-L-Q---I-----E-RQ----MVK.P-----LQ--------L---KLM----VMAQQ-.V......N-V-GPSKG...............RSMI--Y---QI--MQKD-KK-L-A...........................K-FN---T--LARA-RQ 450
TAL.CM.00.266 ----TD-A------Q---------E--A----M--G------LQ--------Q--S-LM----AEALK..QNTQQVIA-V-Q-QGGP....RGRGGPRRNPPGQIR-Y----F--I-K--P--PRQKV......................PPGT-Y----P--IA-Q-S. 450
TAL.CM.01.8023 ----TD-A------Q---------E--A----M--Q------LQ--------Q--S-LM----AEALK..QNTQQVIA-V-.-QGGP....KGRGGPRRTPPGQIR-Y----F--I-K--P--Q-PRG......................PPGS-F---QM--RAAQ-R. 453
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----TP-D----------I--------LV--G--IHP-----L-------------KLMV---Q-MQGV........N-V-GAPRGGRGRG..........RGPPR--K--QI--IQKD-PRAGPN...........................K-L----P--LA---R. 437
VER.KE.x.AGM155 ------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QNLQSQ........N-V-Q-GG-GRP............RPPP--Y----F--MQ-Q-PE---I...........................K-L----P--LA---R. 435
VER.ZA.10.VSAC4004 ------G---Q-------T-----E--V---G--MHP-----L---------QY--KLMV-M-Q-L.Q-.NQ.....N-V-Q-TGGPRGPKGPR.......GPP.R------F--LQ---PE---S...........................K-F----T--MA---R. 440
VER.ZA.10.VSAG1003 ------GD--M-------------E--V---G--MHP-----L---------QY--KLMV-M---MNQQ.QQ.....--V-Q--P-K.GPP..........RPSA------RF--LQ---PE---I...........................K-L----P--MA---R. 438
VER.ZA.10.VSAM0022 ------G---Q----S--I-----E--I---G--MHP-----L---------QY--KLMV-M-Q-LNQQ.NQ.....V-V-Q-GGGPR-GPP.........KP-.R------F--IQK--TE---L...........................R-L----P--MA---R. 439
WRC.CI.98.98CI04 ----GAP---Q---DK--I--------A---G-.QQP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-..SQ....A-V-QQPVKP..............KGPIR-----QI--M-KD-PK-K-PVPLR..................RGQGPT--G--EI--VQRN-P. 420
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----GVP---Q---DK--I--------Q---G-.QSP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-.QSQ....A-V-QQAVK...............RGPLR-----QI--M-KD-KK-KRSPQQR....................GPPT--G---T--IQ-N-P. 416
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p7 end p1 start p1 end p6 start Vpr binding p6 end, Gag end
Vpr binding

H1B.FR.83.HXB2 .......ERQANFLGKI.WPSYKGRPGNFL.QSRPE.................PTAPPEESFR.......................................SGVETTTPPQKQ.E..PIDKE...LYP.LTSLRSLFGNDPSSQ..* 500
H1A1.UG.85.U455_U455A .......----------.---N-------P.-----.................-----A-I-G.......................................M-EKM.-S-A--.-..LK-R-...QT-.-V--K-------L--..- 494
H1C.ET.86.ETH2220 .......--------RL.---N--------.-----.................------SLRP........EPTAPPPES.....................FRFE-A.--SP--.-..LK-R-......A----K------HLL-..- 505
H1F1.BE.93.VI850 .......----------.---N--------.-----.................-----A---G.......................................FRE-I.--SP--.-..QK-G-...---P-A--K-------*--..- 494
H1O.BE.87.ANT70 .......GK-------Y.--PGGT----YV.-RPAH.................-S---M-EEV................................................KG-ENQ..EQ-GGPNELYPFA--K----T-Q.....- 499
H1O.CM.91.MVP5180 .......G--------Y.--PGGT----YV.-KQVS.................-S---M-EAV................................................KE-ENQ..SQ-GDQEELYPFA--K----T-Q.....- 499
H1O.CM.98.98CMA105 .......GK-------Y.--PGGT----YV.-KQVH.................-S---M-EET................................................KG-ESQ..EQ-GSPNELYPFA--K----T-Q.....- 499
H1O.CM.98.98CMABB197 .......GK-------Y.--PGGA----YV.-KQV..............PPAT-S---M-................................................EEMKG-ENR..E..QNPNELYPFA--K----T-Q.....- 500
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......G--------Y.--PGGT----YA.-RQVS.................-S---MTEEM................................................KG-ENQ..EQ--DQNELYPFA-------T-Q.....- 498
H1O.US.99.99USTWLA .......G--------Y.--PGGE-----M.-KQMP.................-P--SAPPME.............................................EVVKG-ENQ..NQG-DSNELYPFA--K---XT-Q.....- 499
H1N.CM.02.DJO0131 ......EG--------G.-SPF-------P.-TTTTRKE..............-----L-NYG.......................................-QE-RS-QG..K.-..RQENTENS---P-----------L---..- 513
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ......EG--------G.-SPF-------P.-TATRKE...............-----L--YG.......................................-QE-GS-QGKEMQ-..NQE-TENS---P-----------L---..- 512
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ......EG--------G.-SPF-------P.-TTTRKE...............-----L--YG.......................................-QE-RS-QRKEMQ-..NQE-TENT---P-----------L---..- 512
H1N.CM.95.YBF30 ......EG--------S.-SPF-------P.-TTTRKE...............-----L--YG.......................................FQE-KS-QGKEMQ-..NQERTENS---P---------------..- 513
H1P.CM.06.U14788 .......G---------.--PGGK----YV.-KQVQ.................-----M-EEE................................................MT-NKQX.EE--DEKELYP-A--K----T-Q.....- 493
CPZ.CD.06.BF1167 .....QSKSGV-----R.T-WWGC-----VQNQSQTQNQEQSQTQEKLVEKAE-S---M-.....................................................EVNHWNSKDG........F--K-I--S-Q.....- 529
CPZ.CD.90.ANT T.....NTGKV-----PTPTWWGC-----V.-.KE-VVE..............-----I-.................................................IY-EEHKRTQKGLKGEEEL-PSY--K----K-Q.....- 523
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......G--V-----G.---RS------V.-N-T-.................-----A--YG...............................................Y-EKEKNQEEQE-GNR---P----K----S-----..- 507
CPZ.CM.05.LB715 S........KV------.--LNS------P.-----.................-----M---G.......................................FQPK-AQKMEVKE-EQTEE--.S.---P----K----S-Q---..- 501
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ......GD--------G.-SPWS-GSKRPG.NFLQGRKE..............-----I---G......................................YQETTVNKQGE-K.-.MEVE--.P.---Q----K----S----E..- 507
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ......G---------V.--LS-------P.-TTTRKE...............-----I--YG.......................................YQE-K--QGTER.-..EKE-TESS---P----K----S---L-..- 512
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ........GKV-----L.---SQ------P.-----.................-----I---G.......................................FQPK--QKQEDR.-...E--TENK---P----K-------L--..- 504
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......---------L.---S--------.-K---.................-----I---G.......................................FRE-EPAQ...KE-.VKSEETENK---Q----K-------L--..- 500
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......MQR-------.--PR--------.-K---PPE..............-S---I---G.......................................FQDQKIDSLKQXVRNEE.QT-NR.---P-D--K-------L--QE- 510
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......EG--V----GG.---RS------P.-RKV-.................-----P-T-G...........................................YAEQT-TGKSQKGEESTTEKES-LYP--K----S-----..- 508
CPZ.TZ.00.TAN1 RN....NSTGV-----R.T-LWGC-----V.-NT--KGKAQEQETA..QTPVV-----L-M.........................................................TMKGG........F--K-I--S-Q.....- 525
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...ARTNNTGV-----R.T-LWGC-----V.-NN--KEKPQEQEGV....QTV-----M-........................................................MG-MKEG........F--K-I--S-Q.....- 525
CPZ.TZ.09.UG38 R....PNNSGV-----R.T-LWGC-----V.-NT--KEKNQEQTPVE......-S-.-LME.........................................................-LKEG........F--K-I--S-Q.....- 515
CPZ.US.85.US_Marilyn G......N--------H.-SPSWSGGSKRP.GNFL-NRKE.............-----I-D-G...........................................YQEETVT-EKQGKEKE.....PFQ----K----S----E..- 506
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......G--------Y.--PGGE----YV.-KQVQ.................-----M-EEE....................................................KETR.KPGK.EELYP----K----T-Q.....- 490
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......G--------Y.--PGGE----YV.-KQVQ.................-----M-EGE....................................................KEMR.KP-.KEELYP----K----T-Q.....- 490
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......G--------Y.--PGGE----YV.-KQVQ.................-----M-EGE....................................................KEMR.KP-K.EELYP----K----T-Q.....- 490
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ......SG---------.--PGGK----YX.-KQVQ.................-----M-EEE................................................MT-SKQKEEQEDKK.ELYP-A--K----T-Q.....- 493
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ......NG--------Y.--LGGT----YV.-KQAQ.................-S---M-EVM..................................................KGKENQDQGGDQGELYPFA--K----T-Q.....- 499
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ......IGK--------.--PGGK----YV.-KQVQ.................-----M-EEE................................................VT-SRQKE..GPK.EELYP----K----T-Q.....- 491

p8 end p1 start p1 end p6 start PTAP motif PSAP in HIV-2 B, U Gag end
p6 end

MAC.US.x.239 .........DRQAGFLGLG-WG-K..PRNFPMAQVHQGLM.............------DP....................................AVDLLKNYMQLGKQ-REKQRESRE-PYKEVTED-LH-N----G-Q.....- 511
H2A.DE.x.BEN .........ERQAGFLGLG-RG-K..PRNFPVTQAPQGLI.............-----ADP.......................AAELLERYMQQGRKQREQRERPYKEVTEDLLHLEQRETPHREETED-LH-N----K-Q.....- 522
H2A.PT.x.ALI .........ERQAGFLGLG-WG-K..PRNFPVT-VPQGLT.............-----A-P.......................AADLLEQYMQQGRKQREQRERPYKEVTEDLLHLEQGETPHKEVTED-LH-N----K-Q.....- 522
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .........ERQAGFLGLG-WG-K..PRNFPVAQIPQGLT.............-----IDP.......................VEDLLEKYMQQGKRQREQRERPYKEVTEDFLQLEKQETPCRETTED-LH-N----K-Q.....- 522
H2B.CI.x.EHO .........ERQAGFLGFG-WG-K..PRNFPV.QAPQGIV.............-S---MNPA......................FGMTPQGAIPSAPPADPAEEMLKNYMQLGKKQKENRERPYKEVTED-LH-N----E-Q.....- 520
H2B.GH.86.D205_ALT .........ERQAGFLGLG-WG-K..PRNFPMTQVPQGVT.............-S---MNP......................AEGMTPRGATPSAPPADPAVEMLKSYMQMGRQQRESRERPYKEVTED-LH-N----E-Q.....- 522
H2G.CI.92.Abt96 .........ERQAGFLGFG-WG-K..PRNFPMTQVPQGLT.............-S---MDP....................................AVDLLKNYMQLG....RKQKEQRN-PYKEVTEX-LH-S----D-Q.....- 510
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .........ERQAGFLGFG-WG-K..PRNFPMTQIPQGLT.............-----ADP....................................AVDLLKNYMQMG....RKQKESRERPYKEVTED-LH-N----D-Q.....- 510
H2U.FR.96.12034 .........ETKVGFLGLG-WE-K..PRNFPMAQVPQGLT.............-----A-P......................AVDLLTPTAPPADPAVDLLKSYMQQG....KKQKENRERPYKEVTED-LH-N------Q.....- 522
ASC.UG.10.RT03 S...EGAQGG------..AFLD-HLGPRKGPRNF-VVQ...............-S---LTL...............................QADTFQEENLGPAVGIQKIPE...GEKTRE......SLYP--S----D-Q.....- 517
COL.CM.x.CGU1 .........NKQANFLGATRGVEL.............................Q--IFPP...............................KMS.KDLPPRREK..GES....................LYP--K----D-Q.....- 483
COL.UG.10.BWC01 .........NKQANFLGAGRGIDL.............................Q--IFPP...............................AMS...KMQKQE...GRKRDE...............NTLYP-------E-Q-....- 492
COL.UG.10.BWC07 .........NKQVNFLGTPGGMDL.............................Q--VFPP...............................KMSQRKEPSK.....GEMDR................EGIYP--K----E-LL-GQN- 494
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 .....KAAP-SKNNFLGKL-WGRRA-R--IE-QHQTWGIGKYIPEGGDEIFSSSRV-EQKP......................................................QQQEET..RRGK--D-SD-K----E-Q.....- 545
DEB.CM.99.CM40 ........QTPRANFLGNT-WASR-.PRNFLEGIGKYIPESTADQVYSTTRVPVQGQENNP.......................................................QREET.TRRGK--D-MG-K----E-Q.....- 536
DEB.CM.99.CM5 ........QVPRANFLGNA-WASR-.PRNFLEGIGKYIPESTADQVYSTTRVPVQGERNAP........................................................QEDTTTRRGK--D-MG-K----E-Q.....- 533
DRL.DE.11.D3 ..........KQVNFLGNT-WGS-K-R--PQA-LT..................-S---LPGYLQ............................EDPAERMLQKYMEQGAQQKRQ-.RQQQQK-GPYKEAYNSL-SLFGSDQLQ.....- 522
DRL.DE.11.D4 ..........KQVNFLGNT-WGS-K-R--PQA-LT..................-S---MPG-LQ............................EDPAERMLQKYMEQGAQQKRQ-.RQQQQKRGPYEEAYNSL-SLFGSDQLQ.....- 522
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .........NGQANFLGYGHWGGAK.PRNFV-Y-GDTVGLE............-----M..................................ETAYDPAKKLLQQYAEKG-RLR-EREQTRKQKEKEVEDV--S----G-Q.....- 514
GSN.CM.99.CN166 .TGTPIK-LYFLD--R....GRRRA-R--PVTFLL..................----A--EEPQ..................................QLNL-TPVGEP...QSKGQKEESR.....NTLYP--S----E-Q.....- 513
GSN.CM.99.CN71 ..GTPAK-LNFLD--R....GRRAPRNFPVTSLL...................-S--A--VEPQQ..................................LNL-PPVGEP...QNK-QKAEKR.....NTLYP--S----E-Q.....- 511
LST.CD.88.SIVlhoest485 .....KP..KGKVNFLGYG-WRN-P----PLMGGNAGVV..............-S---M-.................................RNSTKAERALETYRNLGQ-LRKQ..QQVPQKCV..DEPCLSFFF-PD-Q.....- 513
LST.CD.88.SIVlhoest524 .....KP..KGKVNFLGYG-WRN-PS---PIMGGAAGVI..............-S---M-................................KVPPTRAERAIETYRNLGQ-LRKQ..QQVPQKCV..DEPCLNFFF-PD-Q.....- 512
LST.KE.x.lho7 .....KP..KGKVNFLGYG-WSSKP---YPLLGGAAGRI..............-S---M-.................................SAPTKAERALETYR-LGQ-LKRQ.QQQVPQKCV..DEPCLNSL.-PD-Q.....- 516
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB ..........GQVNFLGYGRWMGTK.PRNFLAAT-GEEPR.............-S---ST...................................AYDPAKKLLQQYAEKGKRLR-QEKRPPPRNPEW.EDY--N----EGQ.....- 517
MND-1.GA.x.MNDGB1 .....KPAQ-QRVNFLGYG-WGPSK---YPA-EVT..................-----L-EKPL.............................QKTLSTYQKL-RGLRQKMKEEKREE...........DFH--ST--QE-Q.....- 503
MND-2.CM.98.CM16 ..........KMVNFLGNT-WGS-K-R--PAMPLT..................-----MPGMED..............................PAERMLLDYMKKGQQQKAES.KQEKKERGPYEAAYNSL-SLFGTDQLQ.....- 518
MND-2.GA.x.M14 ..........KMVNFLGNA-WGS-K-R--PAMPLT..................-S---MPGMED..............................PAEKMLLDYMRKGQQQRAAKETKQEK--GPYEAAYNSL-SLFGTDQLQ.....- 519
MND-2.x.x.5440 ..........KMVNFLGNT-WGS-K-R--PAMPLT..................-S---MPGLED..............................PAEKMLLDYMKKGQQQRAAAGAQKEEK-GPYEAAYNSL-SLFGTDQLQ.....- 519
MNE.US.x.MNE027 .........DRQAGFLGFG-WG-K..PRNFPMAQMHQGLT.............------DP....................................AVDLLKNYMQLG....KQQRESKR-PYKEVAED-LH-N----E-Q.....- 507
MON.CM.99.L1_99CML1 PP.KQNKGVNFLGNPFGP....-KG-R--PLT-VQ..................-S--TLPAGTA.................................EPVNLNQEIGSP...-TGTPKETRR......DLYP--A----E-Q.....- 511
MUS-1.CM.01.CM1239 ..SEGAKSANFLGDPLGL....QR-RPRNFP-TSLL.................------QEGD...................................LVNL-PPVG.P.....KDGASDR-......SLYP--S---QD--LEK..- 506
MUS-2.CM.01.CM1246 .TDTGKSAVNFLGKDLGF....RS-KPRNFPVTSLM.................-----DTAEP....................................VNF-PLVG.P.KEEPPKDRKDR-......TLYP--S----D-Q-K-..- 517
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ...TSTGRVNFLGNPFGP....QK-GPRNFPVTQLV.................-----GTGEP....................................VNF-PKVGEP....-K-KEETR-......TLYP--S----D-Q-E-..- 514
OLC.CI.97.97CI12 ..V.GGQQQ-SKVNFLGK-RGG-AE-PLNMQ-RTEMDIF..............-S--TL-.....................................QILEK....G-R.EKR...EMKEE-K.....-LYP--A----E-Q.....- 481
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........KQVNFLGNA-WKQ-K.PRNFPL...TS.VT.............-S--GMDQYDP................................AEAMLKRYL-QGKKQKQ-KRQEEKSQQGRAYEEA-S--N------Q.....- 518
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..........KQVNFLGSA-WSR-K.PRNFPL...TS.LT.............-S--GV-QDNH..........................ASQYDPAEAMLRKYL-QGRMQKQ-QRKEEKAQKGKAYEEA-A--N----S-Q.....- 524
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..........KQINFLGRL-WGQ-K.PRNFPL...TS.LT.............-S--GM--NYD...........................PAEEMLKNYLRR...AGEQKRQ-RQEESKKR.EGAYQEA----N----S-QLQ...- 519
SAB.SN.x.SAB1 ..........KQVNFLGFG-WGR-K.PRNFPLTSIR.................-----M-RDYSRPEENWYA...........DRPPTRGPGPDDPATALLKQYAVQGKRQKQ-WQNHSPQQ.SPYEE.AYS-------E-Q.....- 555
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .........ERQAGFLGFG-WG-K..PRNFPMTQLQQGLT.............-----MDP...........................AVAAPPMDPAVDMLRNYLKLG....-QQRERKERPYKEVTED-LH-N----D-Q.....- 519
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .........ERQAGFLGFG-WG-K..PRNFPMAQMPQGLT.............-----ADP....................................AVDLLKDYMKLG....RKQKESRERPYKEVTED-LH-N----E-Q.....- 507
SMM.SL.92.SL92B .........NQKAGFLGLG-WG-K..PRNFPM.QTTS.LT.............-S---.DP....................................AARIVKEYLEKA....-R-KTRRSRPYKEVTED-LH-N----E-Q.....- 508
SMM.US.06.FTq .........ERQVGFLGFG-WG-K..PRNFPMTQMPQGLT.............------DL................................ARDPAEDLLKRYMQQG....RKQRESRERPYKEVRED-LH-S----E-Q.....- 514
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .........ERQAGFLGLG-WG-K..PRNFPMAQMPQGLI.............------DP....................................AVDLLKNYMKMG....RKQRENRERPYKEVTED-LH-N----E-Q.....- 508
SMM.US.86.CFU212 .........ERQAGFLGFG-WG-K..PRNFPMAQVHQGLT.............-----ADP....................................AVDLLKEYMKQG....RKQRENRERPYKEVTED-LH-N----D-Q.....- 509
SMM.US.x.H9 .........ERQAGFLGLG-WG-K..PRNFPMAQMPQGLT.............------DP....................................AVDLLKNYMKVG....RRQRENRERPYKEVTED-LH-N----E-Q.....- 507
SUN.GA.98.L14 ........QGKQVNFLGYG-WNR-P----PVM.....................-S---L-DLTLGNR........................MTPPQSKAERALETYRLLGQGLRAQQKRKERGECQ...EPCLNML.-PE--.....- 522
SYK.KE.x.KE51 PRK.GQGNPPPQANFLGKGWGNRKP-A--PVMRET..................-----A-DWPW...........QQQTWGNYASPQQKHIAMATPLQPQSSPKTVKDLLVP..GKPSEKKE-MKEKG-LYP--Q----D-Q.....- 562
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM PKR.NQGPPV-QANFLGKGWGVSR--PANFPVRSE..................-S---L-DIED............GPWLTWSAQMSQQAQAKAQNS.PSKKPPTNREVLSP......KESSGKEETKSLYP--S----E-Q.....- 555
TAL.CM.00.266 .........S-QANFLGKSFLG-IP-VRGPRNFPVVQ................-S---I-PL.......................................TASWQEG-TTWTPPAKK.PQETTTTRESLYP--A----D-Q.....- 528
TAL.CM.01.8023 .........-PQANFLGKAFLG-IP-VKGPRNFPVVQ................-----I-PL.......................................TASWQEG-TTWTPPTKDAAAPKQQTRESLYP--A----D-Q.....- 532
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .........SGQANFLGRM-TWGTK.PRNFLEQGGAV................-----MPAHGFPTGS.......................PAAGAYDPARKLLEQYA.....KKGDQLRKQ.KEKEL.EDY--S----G-Q.....- 524
VER.KE.x.AGM155 ..........GQVNFLGYGRWMGTK.PRNFPAATLGAE...............-S---PPNN...............................STPYDPAKKLLQQYAEKGKQMRNQNRNPPANNPDWNEGY--N----E-Q.....- 521
VER.ZA.10.VSAC4004 ..........GQVNFLGYGRWMGSK.PRNFLAATAGEEDRTS...........-----..................................PPTAYDPAKKLLQQYADQGRQLK-QRRPPP.KNPEW.EDY--S----G-L.....- 525
VER.ZA.10.VSAG1003 ..........GQVNFLGYGRWMGSK.PRNFLAAT-GEEVMT............-----P.................................PTTAYDPAKKLLQQYAEQGKRLR-QRRPPP.KNPEW.EDY--K----G-Q.....- 523
VER.ZA.10.VSAM0022 ..........GQVNFLGYGRWAGSK.PRNFLAAT-GEDGNF............-----P.................................PTTAYDPAKKLLQQYADRGRQLR-ERRPPP.KNPEW.EDY-------G-Q.....- 524
WRC.CI.98.98CI04 .......KSRRQINFLGNGRGQMPSNNYPVQKV-SLNNFGPATI.........-S---................................MREDPNIQELEKYLLKGAQ.LKE-AQAKKEE-KRETGL-EWP--K---ET-Q.....- 514
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......-TRRQVNFLGNGRGQRPSNNYPVQKMNAGVNTFGPVV.........----V...................................DPTMQELEQYLLRGAQMKREKEKEMQKEGK.....VEYP--K---EP-Q.....- 503
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H1B.FR.83.HXB2 FFREDLAFLQGKA...REFSSEQT...RANSPTRRELQVWGRDN................................NSPSEAG.ADRQGT..VSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSL....PGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIEICGH 125
H1A1.UG.85.U455_U455A ----N---Q--E-...--------...------S-N-WDG-K-.................................DL-C-T-.-E----..D--S---I---------V------I--------------DIN-....--K----I----------------------K 124
H1C.ET.86.ETH2220 ----T---Q----...---P----...-------ESQTRANSPTT.......................RELQVRGS-TF----.-E---....-L----I--------------------------------IN-....--K---------------------I-----K 132
H1F1.BE.93.VI850 ----N---Q--E-...-K-P----...------S---R-QRG--.................................PL----.-E-R--V.P-LS---I---------------I---------------DIN-....--K---------------K---N-------- 125
H1O.BE.87.ANT70 ---QI--SGGHE-...-QLCA-...TS..TPISPTDGGGSEG..........................TGESGT........ERGPE...RAL-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K---------------KE--NVTV--E-R 121
H1O.CM.91.MVP5180 ----V--SGGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTNGGGSEG.....................TRES.ESEGGS........-R.......A-PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-....E---T-------------KE-NNVTV-VQ-K 121
H1O.CM.98.98CMA105 ---QI--SGGHE-...-QLCA-...TS..APLSPTDGGGNKG..........................TGESGT........EGESE...RAL-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------TNIQ-....E-K---------------KE-ENVTV--E-R 121
H1O.CM.98.98CMABB197 ---QI--SGGRE-...-QLCA-TSAPS..-PISPTDGGGNEG..........................TGESGT........E..PE...RAL-VCL--IP--D--I-IA-V----C-V-----------NNIQ-....E-K-T-------------KE--NVT---E-R 122
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--SGGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTDDGGNEG..........................TRESGT........EGGPE...RTL-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-....E-K-T-------------KE-N-VPV--E-R 121
H1O.US.99.99USTWLA ----V--SGGRE-...-Q-YA-ANAPS..SPISPTNGGGSEX.......................AX.XSESGG........-..LE...RTL-VCL--IP-XD--I--A-V--H-C-V-----------SNIQ-....E-K-T-------------KE-XDVTV--E-R 124
H1N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS--RET...-QLPPDNNNKE--H--AT---W-S-G..........................EEHT....GEGEAGE.HRELSI..PTL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-....E-K-------------------NVT-D-Q-R 130
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---KG-VS--RET...--LPPDSN.KE--H--AT---W-S-G..........................GEHTG.KGDAGEPGE.DRELSV..PTL----I------VISV---NEVR------------I--IQ-....E---------------------N-T-D-Q-R 132
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----G-VS--RET...--L-PDNN.KE--H--AT---W-S-G..........................EEHTE.KGDAGEPGE.DREHSV..PTL----I------VISV---NEVR------------I--IQ-....E---------------------N-T-D-Q-R 132
H1N.CM.95.YBF30 ----E-VS--RET...-KLPPDNN.KE--H--AT---W-S-G..........................EEHTG.EGDAGEPGE.DRELSV..PT-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-....E-K-------------------N-TVD-Q-R 132
H1P.CM.06.U14788 -------SGGQE-...-QLCT-...TS..TTDSPTYGGGGDD................................SEQAEG..-KGG-E..RV-P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-....E-----------------KEFEEVKX--E-R 122
CPZ.CD.06.BF1167 ----THPLVGVQT...-K-CA-SESDSESGTESDTGETSGES...................................RTLSSSNGGGESLEQQGWL--EIH-----MMEVTVQ--VCT-----------FADLK-....K-SCN-RT-------VP-QE-YNVP-T-A-K 128
CPZ.CD.90.ANT ----TDPHVV-VQT..--LCA-.....GGS-GANSSTHRDLSGGA........................QEDSEGSQGGGGT..........T-LV--EIP-----MMEVL-Q--KCQ-----------V-GIH-....Q-N----T--------S-Q--NKVP-Q-GDR 125
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----G---P-RE-...-QLCT--D...------S---W-PRE..................................GEEPRGTGRGE-TI..P-S----I-------IPVR-E---C------------IQDIQ-....Q-I---------------K---NVS---E-K 124
CPZ.CM.05.LB715 ----N--SQ-RE-...--L-----...------NG--W-STK..........................DSSENGSEGGGTDR-EGE..SV..P------IS-----VL-V----H-----------------LE-....G-K---------------K--EN-P-----K 130
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----R-VSVERGI...K-TRELPAGQEGTH-S-H--FW-S.............................GNNSEQTGRKERD-GGE-APV..P-I-L--I-------LGV--E---I------------IDNVQ-....T-----------------K---N-A---E-R 132
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----G--S--RE-...-K-PPDNN.KE-----SN---W-S-G..........................EDHTG.DRE.GRKGE.DRELSV..PTL----I------IL-V----EI-------------I--IQ-....E-K---------------K---NVI---Q-K 131
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----T----P---...-KL-----...--H--AN---W-SAK..............................NHPETGGQGR-QDRE-AV..P-L----IS-----I----V--Y--G-------------DLE-....G-----------------K---N-P---G-K 128
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----T---Q----...---P--E-...-T--S-N---R-Q-G..............................GTCPEGG--ERGDRE-AV..S-A----IS-----V--VR-E-------------------IE-....G---------------------NVT-D---K 128
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----N--SP-RE-...---PP-E-RTT-TKC--N--FW-S-............................SENRFSETXGQ-R-XDRE-TV..P--G---IS-----V-AAR---VI--V-------------IE-....E-K-R-------------------P-----K 133
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---GG---PERE-...--L-PKEG...GT--S-S-D-R-CRA-T.............................DRKE-EGGGEYNRKGE...P-LS---I-------LPVRVA---C-------------DNIQ-....E-K-R--L----------K---NVE---E-K 128
CPZ.TZ.00.TAN1 ----THPLVGVQT...--LCA-HP....RERE...GSGAGD...................................STDTSGANCPTT-DDDERRVL---N-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-....K-Q-T--T-------VP-SE-YN-PVQ-GNK 121
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----THPL..VGV.QT---CAK-P...-EGEAPGARGSADSAY..............................CPS..........NGDGPHERRVL--IN-----MMAVRVQ-H-CQ---------S-FCNLQ-....K-Q----T--------P-SE-YN-PVQ-GNK 120
CPZ.TZ.09.UG38 ----THPLMGVQT...---CA-HP...-EGEESGTDTSGAISPT..........................................DGT-..EGRV---IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNLK-....K-Q-T--T-------VP-NE-YN-PVQ-GNK 116
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP..IVERGIK-TRELPGKQEG-H-S-N-GFR-SR--S.................................DTG-T-KGKG.A...L-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQI....E-T-R---M---------K---HVN---E-R 127
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----I--SRGRE-...-QLCA-...AS..ATNSPTNGGGREG................................NEE.........TRKGGTL-S----I---D--VIPVR---H-C------------V-HLP-....E-----R-----------KE-EDVE---EHR 117
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----I--SRGRE-...-QLCA-...AS..ATNSPTNGGGRKG................................DEE......TRKGGT...L-S----I---D--VIPV----H-C------------V-HL--....E-----R-----------KE-EDVE---EHR 117
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----I--SRGRE-...-QLCA-...AS..ATNSPTNGGGRE-N......................................EETREGGT...L-S----I---D--IIPV----H-C------------V-HL--....E-----R-----------KE-EDVE---EHR 117
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -------SWGQE-...-QLXT-...AS..TTNSPTYGGGGDD................................PE.QTEGGTGGQEGV...---SL--I---D--VIPV----HIC------------VDKIP-....E-----------------KEFENVK---E-R 122
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----V--SGGHE-...-QLCA-...AS..TTVSPTNGGSDE-KG.....................................ESGSRGGSGRAL-ICL--IP--D--V--A----H-C-V-----------HDIQ-....E-K-T-------------KEFNNVTVQ-E-R 121
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----N--SGGQE-...-QLCA-...AS..AANSPTHGGGGSD................................PE...QTE-R-EGGT...----L--I---D--VIPV----HIC------------VDKIP-....E---V-------------KEFENVK---E-R 120

Pol p15 start p15 end protease start
MAC.US.x.239 ---PWSMG..KE-...PQ-PHGSSASGAD.......ANCSP.................RGPSCGSAKELHAVGQAAERKA-RKQREALQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVTGIE-....GPHYT--IV-------NTKE-KNVE--VL-K 137
H2A.DE.x.BEN ---VGPTG..KE-...SQLPRDPSPSGAD.......TNSTSGR..SSSGTVGEIYAAREKAEGAEGETIQRGDGGLAA-R..AER-TSQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-ED-PV-V--------SIVAGIE-....GDNYT--IV-------NTKE-KNVE-KVLNK 150
H2A.PT.x.ALI ---AWPMG..KE-...SQLPRNPSSAGIN.......TNSTPSR..ASSGPAGAVYAAGEKAKRAEREAIQRGDGGLTA-R..AGR-TTQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTKE-EDVE-KVLNK 150
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---VGPMG..KE-...PQ-PCGPNPAGAD.......TNSTPDR..PSRGPTREVHAAREKAERAEREAIQRSDRGLPAAR..ETR-TMQRDDRGLAA--FS--K--V--AHVE--PV-V--------SIVAGVE-....GSNYS--IV-------NTKE-KNVE-RVLNK 150
H2B.CI.x.EHO ---VRPLG..KE-...SQ-PRPG.TPGDS.......AICAPDEP.SIRHDTSGCDSICTPCRSSRGDAKELHATREEAEG..EQRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAT-E--SV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTNE-KNVE--VV-K 150
H2B.GH.86.D205_ALT ---VRTLG..KE-...SQLPHDPSASGSD.......TICTPDEP.SRGHDTSGGDTICAPCRSSSGDAEKLHADGETTER..EPRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAC-E--SV-V-----V--SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTKE-KDVE--VV-K 151
H2G.CI.92.Abt96 ---VWTLG..KE-...SQLPHDPSPSGSD.......SISTT.................DGPSSRPTEELHAXGEEAKG....AEKQTLQGGDRXXAA--LS--R--V--AY-ES-PV-V--------SIVAGIE-....GSNYS--IV-------NTKE-KNVE-KVV-K 133
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---VWPMG..KE-...SQLPHDPDPSGVD.......TNSA.................PSRPSSGSAEELHADGQETKG....EQGKTIQGGDGG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GVNYH--IV-------NTKE-TNVE--VL-K 133
H2U.FR.96.12034 ---AWPLG..K--...SQLPHGPSPAGTD.......PNSP.....SSRTSSGSADPDSPSSGPSSGSAKELHATGQETKG..EQRETIQGGDGG-AA--FS--K--I--AY-E--PVKV--N-----SIVAGIK-....EPYYT--TV-E-E---NTKKFHNVN-KVL-K 147
ASC.UG.10.RT03 ----GFFR..QASGAQEGPQEL....PSSTAISSTFDSAGRHFSGGEL......................RPSCRDTKDP..RR...GEDKG--LSL-VIP--G--I-SCLVER-EVDL---------IIHDQDI..ELGDN-H--I---V--N-R-KA-HSVE--WQ-K 135
COL.CM.x.CGU1 ---GNQGG..-ATD..SHLPP..............................................EDEQRPATQ...........E-EGGE-LSLLE-S-RR--I-IVEVE--KCQ-----------FK-EDV..QLT-A-TAVQ-Q----A-R-K--RDKILKMG-K 107
COL.UG.10.BWC01 ---GRQGD..RP-..D-NL-PS............................................NEQDAEAGGT...........EERREH-VSLLE-S-RR--I-IAE-E--KCQV----------IK-SDI..DIK-T-TAVN-Q----N-R-K--KDKKVL-G-K 109
COL.UG.10.BWC07 ---DTRGD..-PT..DSCLPPK............................................DESEEGTLQG...........GDGQGRNLSLLEIP--R--F-WAELE--RFQV-V---------K-EEI..QLT-T-TVVT------S-RAK--KNRVMK-G-K 109
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----TSLG..EESP.QEFHRAATP.DMGHREVHTGGRGRD............................LLLFQGTGTET..PAAGGDEEREIPR-IGLE-P--R--VT--E-E-RRVQV---------IIH-KDI..QLTSPFV--TV--L----N--C-PG-E-QCQ-K 134
DEB.CM.99.CM40 ----YSLG..LQET.QELSRRNW..EV.HPGEHS-SGILD............................YQGTSTGAGEQPPE-GNNEEREV.PG--GAEIS--R--MT-VH-E-RKVQV-I-------IIS-KDI..DLEAP-T--TV--L----N-KC-PG-E-AMANK 133
DEB.CM.99.CM5 ----CSLG..LPET.QEF-GRDW..EI.HPREHS-SGLFN............................NQGTCARGKEC-PG-HN-QEREV.PR--GAEIS--R--MTAVYVE-KRVQV-I-------IIS-KD-..DLDAP-T--TV--L----N-KC-PG-E-KMADK 133
DRL.DE.11.D3 ----YSLG..QRET.QEFS-GL.......................ADPISSSIARIPPGGSGREDAPKVHGAGSSAEETT-.TTTAEE-PLQGGLQL--FS-RL--TTIVE-E--KV------------IQGLE-....T-K---QI------T-N----FNCE-K-A-K 139
DRL.DE.11.D4 ----YSLG..QRET.QEFS-GL.......................ADPISSSNARIPPGGSGREDAPKVHGAGSPAEETT-.TATAEE-PLRGGLQL--FS-RL--TTIVE-E--KV------------IQGLE-....T-K---QI------A-N-K--FNCE-KVA-K 139
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---VWPLG..RSET.KKF..............CAIQRRHSWSGTNSPP....NGNSLRSSKEAPPAVCREGTAPERGE...RTDKETE-ERSGG.C-LELP--R--MKRVI-E-TPVQ----------IIQ-KD-HFPPHKP-RS-VV-----G-H-KE-QGVQVQLEDK 145
GSN.CM.99.CN166 ---PWPGA..PPSP..Q-L--NFPAA.NSPGG.GGRTPA................................AQSLDT-RGTPEQGTEG-EQEH-LSL-VIS--G--MKEVS----VVSM---------IVQDSAI..ELDTP-T---V-----L-Q--EHKHVEVIFNEK 130
GSN.CM.99.CN71 ---PWPGA...TSP..Q-L--NFPAA.ISPGG.GGGTPA................................AQPVSAGGGAPEQGAEGRKEEH-LSL-VIS--G--MREVSM---VVSM---------IVQ-SAI..ELDTP-T--TV-----L-Q-KEHRHVEVIFNEK 129
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---LWTLE..EWSS..-KL-FDGGE..CRS.S-ISSP.................NGKELNKSRESLRNIQEPRTTTEE.....ATAGSTEMCGRAMPEFLL-SR--IEN-LVNR-PVS-----R----IFS-N-V..KIE-PYT-RVV-----Q-R-KE-KDVF---A-K 139
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---VWSLE..EWTF..-QL-NHGRG..CRS.DSFSAT................HGESASNKSREGNRDIQEPRTTTEE.....ATTSSTEVCGRALPEFLL-SR--IEKVLVN--EVT----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q---KEFRDVF-Q-A-K 140
LST.KE.x.lho7 ---IWSLE.-QTSR..QLS-TGRS...CRE.NSISSP.................NGECSNKSRESTGDLQDFRTTAEK....AA-ASPTEMCGRALPEFTL.SR--IES-LVN--PVS----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q-R-KE-RDVF---A-K 139
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB ---VWPMD..-YEA.EKFSRRHSWGG..TPAQCPSIDG..................LRPCKEAPTTICREGKTIEGAR....EETTT-EPGMGG.L-LELP--R--IKIVR-E--PIKV---------IIK-QD-..ALT-S-R--I------GLQ--E-NNVEVILEDK 140
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---VWPLG..SLQT..G-L-...........................GTRGDSNSSTIRGETSAENSEHLSEIRERA.....QAE-EG-EERGG-S--EYS-SR--IEEVSVD-VTIR----------IFN-RNI..KLK-N-Q--I------NLR-K---NVYV--R-K 132
MND-2.CM.98.CM16 ----YPLG..QWQT..Q-LP.......GDAIDPN.GP............SNARDGRPSRENAVRLHEERATAESGKQ.....TGKE-E-SIRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLD-....K-N---QI------S-N-K-FFNCKVT-A-K 137
MND-2.GA.x.M14 ----CSLG..QWQA..Q-L-.......CHATDPISTP.............DARDGGSSREDVIRLYEKGATTEGSKGD....QAGEG--SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDVD-....T-N---QI------A-R-K--FNCK-TVA-K 138
MND-2.x.x.5440 ----YPLG..QWQA..Q-LP.......CHAIDPISTP.............DARVGRPGRKDAVRLYEERATTEGSSR-....PERGKE-SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLE-....T-N---RI------A-R----FNCKV--A-K 138
MNE.US.x.MNE027 ---LWPMG..KE-...PQ-PHGPNASGAD.......TNCSP.................RGPSCGSAKKLHAVGQTAER....KQKEALQGGGRG-AA--FS--R--V--AH-E--PA-V--------SIVAGIE-....GPHYT--IV-------NTKE-KNVE--VL-K 133
MON.CM.99.L1_99CML1 ----SFRS..QEGA..K-LP-HLCAA.QRTDSAS..............................RDCGASQSQPRDWF-...EDG-PK-DEAG-LSLLSIS--G--IRSVL----KVSM---------IIQDQHV..NLGEN-T--VV-----M-E-K--KA-QVIFEDR 130
MUS-1.CM.01.CM1239 ---GSSWP.PE-EA..K-LPPDLAFT.NGPARAGGRPGQSLPAS......................................-SQGWSERQEE-LS--VIS-SG--IREVM-E--VVHM---------IVQDSNI..QIDKP-N--LV-----N-S--E-RGVQVSFNEK 126
MUS-2.CM.01.CM1246 ----GSRL.PVSEA..E-LP-YIAHA.YGTPRYS-AGELLPTSRAQG...................................RATQG-ERQKD-LS--VIS--G--IK-VD-N--PVSM---------IIQDSDI..KIS-ELT--VV--L--L-N-K--KGVIVKFNEK 129
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ----SFWS.PE-GT..K-LP-HPVGA...DG---DWGASQLFA...............................EGRG....AAEGEGRNQEN-LS--VIP--G--IR-VE-E--RVSV---------II--SHI..VLK-E-T---V-----L-N--E-RNVA-RFQDK 127
OLC.CI.97.97CI12 ----MEGR..ESRASPQHATEDRDG...HL-LCTYPG...............................TDFGEGNK......-KERDE-GEET-LSL-SIS--R--MIELY-E--QVT-----------IKGKDI..YME-NGI-RI------A-R-M--RCRIRIF.EK 125
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----CSLE..AGET..E---FNLR....D.......TLCSRDG.........SVRPCGSHVKEILGAGEKAEAAKEAG....-EKPAGESIRRGIVL--FS--K--VTWVT-E--KV------------ISDIE-....GDN----I------Y-N-K--YNCK---A-K 138
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---KCALE..SGET..E-L-VDFL....D.......SLCSRGGT...GQSCLPVRSSRSHAKEIPGTGQNAETATEEG....REGSEGESLRG-TCL--FS--K--VTMVN-E--KV------------INGIE-....GEN----I------Y-N-K--YNCK---A-K 144
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----TPLG..SGEA..E-L-FDFL....D.......SLCSRDGE........QLRPCRRDAKELSEEGRGTKETTEAG....REQEER-SISG-L-L--FA--K--TTIAQ-E--KV-V----------I-GIE-....GND-T--I------Y-N-K--KNCE---A-K 139
SAB.SN.x.SAB1 ---VWPLG..QRET.QEFP-DLHQTN.SSPNG-GLQQAGGKLVCRQTS..DQRTRARRSSNSPVKAVCCSGETAETAVA...KPLATTEPLRGGLQL---S--R--MK-VY-E--KVT---------S-IQGIE-....GDN---RI------C-N-KA-HNQEVK-EDK 157
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---IWPMG..KE-...SQLPHDP-PAGADTNGAPNGSSCG-A...............PNGSSCGHVEELSETRSATER....EERKALQRGNGRLAA--FS--R--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLGYT--IV-------NT-E-TNVN--VL-K 142
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---IWSLG..KE-...SQLPHGPNASGPD.......TDSPP.................SGPSSGSAEGLHEVGKETER....EQRETIQGGDGGLAA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLNY---IV-------NTKE-QKVK-QVL-K 133
SMM.SL.92.SL92B ---PWPMG..KE-...SQLPHAD..NIID.......TVSTP.................RSSSPDSQ.GVSRESTEGKD....KEEQALQGGDGG-AA--FS-RR--V-RAL-E--PL-V--------SIVAGIE-....GPGYT-RIV-------NTKE-RTVK--VL-K 130
SMM.US.06.FTq ---LWSMG..KE-...SQLPHDPDASGAY.......ANGPS-RPS.............KGSGGGSLEEVHAAGQEAEG....EQRETIQGGEGG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLNYT--VV-------NTKE-KNVA--VL-K 137
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---AWPMG..KE-...PQLPHGPDASGAN.......TNCSP.................RGSSCGSTEELHEDGQKAEG....EQRETLQGGDRG-AA--FS--R--V--AY-EE-PV-V--------SIVAGIE-....GPNYT--VV-------NTKE-KDVK-KVL-K 133
SMM.US.86.CFU212 ---XWPMG..KE-...PQ-PHGPSTSGAD.......ANSTP.................SRSSCRXVKGIHETGQETER....EQRETLQGGDGG-AA--FS--R--V--AQVE--PV-V--------SIVAGVE-....GTNYT--IV-------NTKE-KNVE--VL-K 133
SMM.US.x.H9 ---AWPMG..KE-...PQ-PHGPDASGAD.......TNCSX.................RGSSCGSTEELHEGGQKAEG....EQRETLQGGNGG-AA--FS--R--V--AY-EE-PI-V--------SIVAGIE-....GPNYT--IV-------NTKE-KDVK-KVL-K 133
SUN.GA.98.L14 ---VWPLE..QG-A..--L--HAFCS.A..................SRGSDIGEQNDTTPVKGRESSGDLQTVRTGPQ...STAEEEGKGGMSGAML.EYA-SR---EKVF-N--PVT----------IVS-D-V..SIE-H---RVV-----Q-R-KE-ADVFV--RDK 141
SYK.KE.x.KE51 ----RVGE..QETP..SK--CDEGDT.NSPTSGGLAMAATDMGK.LCFTPTEAHSNGHPATATVLSKDSQGPLGPWETF...REER-DEGEGT-LSL-SIS--R--MME-NVE-TKVTM---------IIR-QDI..QLHQP-T--IV--L--N-R----N--RFQ-ERP 159
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----RMGG.LQE-PSQLPSEERAICS...P-GGH.......-RWAMAHMVSTDEPTSTSEGTELSLEETPHQQGSALA....EGEQWE-GDQE-LSLS-LS--R--MIEVDVE-D-VQM-V-------IIR-EDI..QLHQP-S--IV--L--N-T----RN-RFTVVKP 153
TAL.CM.00.266 ----VFFR..ENPT..GQRTE-FS........SGATIGTAN.................RASHSIMAGGDYHVDPTSQE.....APRNNHNKGE-LSLFGQS--R--I-KVL-E--EV-V---------IIQVGEI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y-Q-QS-SA-E-QWENK 134
TAL.CM.01.8023 ----GFFR..EDPP..GQGTE-LPSG.ATHRTAD........................RASHSIMAGGDYHMDPSDQG....CRSTQATDEGE-LSLVSQS--R--I-KVL-E-REV-V---------IIQ-GDI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y-Q-QS-TGVE--WEHK 135
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----NANL..-NKA.AQF-RARRSRSDGSPDACA-IPH..................RFASCGSIRPSQETAGAVCQKG...RSIEKAE-EGTGG.L-LEFP--R--MSK-Y-Q--PVQV---------IIK-EDIH..LE---R--VV-----G-S-K---N--VN-D-K 143
VER.KE.x.AGM155 ---VWPVD..-DKT.KKFSR-HSWGG....TKCAPSTEQ..............LYTLRPSKEAPAAVCRERETNEKSEQ...KPPSE-SRLERG.I-FELP--R--IR-CI---TAVK----------IIKDTD-..QLR-S-R--IV-----GLN-KE--NVEVQLEDK 143
VER.ZA.10.VSAC4004 ---VWPVD..--QT.EKFSRRHSWGG...........RSNL....SHCSPSTDG..IRPCQEAPPAICRSRETAQGT.....EETTP-KSGVGG.L-LELP--R--MKE-L-N-LPVMV---------IIK-TDI..NLA-P-R--L------GLR-KE-NNVTVQ-EDK 142
VER.ZA.10.VSAG1003 ---VWQVD..-EQA.EELPR-HSGGG...........S.ND...PHSSPSTDHS..LRPSQEAPPTVRRAGEATQGT.....KE-ST-EPRMGG.L-LE-P--R--IR--H-N-LPIKV---------IIK-TDI..QLQ-S-R--L------G-N-KE-NNVVV--E-K 142
VER.ZA.10.VSAM0022 ---VWTVG..-EQT.EKFSRRHSWGG...........W.EF...PNGTPPTDHS..LRPCKEAPAAVRRQGEAAEGG.....EKTTTEEPGVGG.L-LE-P--R--MR-VY-N-LPIK----------IIK-TDI..QLA-H-R--L------GLN-KE-LNVTLNLE-K 142
WRC.CI.98.98CI04 ----WERA..DALKQLPSSKG-ELEQ.FWAG.NNTVCSSNEGGSKH.........TRIREIPPERSSIEGAGTGK.......KGREEERNGAARVA---IS-RN--MIQCI-E-NSVS-----------IDIHLN....NKN-Q-RI------TMN-KL-RK-Q-R-L-K 146
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----WPR...AE-...LQQL-SS..........KN-CRGEYLWASG.....ANSTSGSYHARTRAISSERSSDEEG......ERERNAEGGESRISL--IS-RT--MIQCI--RESVS-----------VDVQL.....E-N-Q-RI------TMQ-KL-KDVR-K-L-K 138
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protease end p66, p51 RT start M41L D67N D110 catalytic site
K70R

H1B.FR.83.HXB2 KAI.....GTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETV...PVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGL......KKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRK 281
H1A1.UG.85.U455_U455A -T-.....----------------M------------------...------E-------------------T---N---------------------------------------------------------T---......----------------------S--- 280
H1C.ET.86.ETH2220 ---.....----------------M---L-R------------...--------------------------TA--E---Q-----R---------------------------------------------------......----------------------G--- 288
H1F1.BE.93.VI850 ---.....----------------M-----------V------...--------------------------T---L-----------------------------S--------K----------------------......---------------------K--K- 281
H1O.BE.87.ANT70 EVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G--......-Q-Q-------------C---P---- 277
H1O.CM.91.MVP5180 EVQ.....------------L---I--GL-----------AP-...------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......-QRQ-------------C---P---- 277
H1O.CM.98.98CMA105 EVQ.....----------------I--GL-----------AP-...--R---------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I-------G-----------------------------G--......-Q-Q-------------C---P---- 277
H1O.CM.98.98CMABB197 EVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I-------G-----------------------------G--......-Q-Q-------------C---P---- 278
H1O.SN.99.99SE_MP1299 EVL.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......-Q-Q-------------C---P---- 277
H1O.US.99.99USTWLA -MQ.....R-----------L---I--GL-----------TP-...------------------SR---E--TA--Q-X-Q-----R---X------I----------X----------------X----X----XX-......-QRQ-------------C---P---- 280
H1N.CM.02.DJO0131 --V.....----------------F------------------...-----------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------......Q----------------C-------- 286
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --V.....----------------F---------------K--...-------------------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------......-Q---------------C-------- 288
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --V.....----------------F-----------L---K--...-----------E-------A---E--R-------------R----------I----------------------------------------......-Q---------------C-------- 288
H1N.CM.95.YBF30 --V.....-----------------------------------...-------------------T---E--R-------------R----------I----------------------------------------......-Q---------------C---K---- 288
H1P.CM.06.U14788 QVY.....----------------I--L-----S-------I-...-----A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS----------------------------G--......Q-R----I---------C---P---- 278
CPZ.CD.06.BF1167 TVK.....TK--I-----------V-R-L---------TV-I-...K----E------------SR---E--T---ENLRA----IEV--D------I----------------------------------------......--R-VI-----------I---PE-Q- 284
CPZ.CD.90.ANT TVL.....A---L--N--------V-CLL---------KV---...-----E-----R------SK---E--K---DKL-A-N---R---D------I-------TS--------------------I----------......-Q---------------I---Q---- 281
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -VQ.....----------------I--------V----S----...-----------RI-----SA------T---Q--------------------I--------S-------------------------------......-E---------------C---K---- 280
CPZ.CM.05.LB715 R-V.....----------------I------------------...--A--------R--------------T-----------------------------------------------------------------......-----------------C----N--- 286
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --T.....----------------I---------------G--...-----------R--------------T---Q--------------------I-------GE------------R------------------......-----------------C----S--- 288
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --V.....----------------F-----------------I...-----------R--------------T-------------R----------I----------------------------------------......-----------------C----N--- 287
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --L.....----------------I------------------...--Q-----------------------T-------Q-----R---------------------------------------------------......---R-------------C----N--- 284
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 R-V.....----------------I------------------...--S--------R-----------R--T-------------RV---------I----------------------------------------......-Q---------------C----N--- 284
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 R--.....----------------I-------------T----...-----------R--------------T-------------R----------I----------------------------------------......-----------------C----E--- 289
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 RVE.....S---------------V---L-----------TP-...-------T---R------SK---E--T---R---------R----------I---R------------------------------------......--------P--------C----N--- 284
CPZ.TZ.00.TAN1 EVR.....A-----E--I------I-K-L------------V-...K-Q--E------------SK---E--T---KTL-------AV---------I-------TS--------------------L----------......R-RNM------------I---P---- 277
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 EVR.....A-----D--L------I-Q-L---------KV-V-...K-E--Q------------SK---E--T---STL-------A----------I--------S--------------------L----------......--R-V------------I---P---- 276
CPZ.TZ.09.UG38 EVT.....A-----D--I------I-Q-L---------KVDV-...K----E------------SK---E--T---NSL-E-----A----------I-------GS--------------------L----------......--RGM------------I---P---Q 272
CPZ.US.85.US_Marilyn --Q.....-S--------------I-------------S-K--...--R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I----------------------------------------......---R-------------C---KE--- 283
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -VV.....---------A------V--K-------------V-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......-----------------C---P---- 273
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -VV.....----------------I--K----------S-DV-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......-----------------C---P---- 273
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -VV.....----------------I--K----------S-DV-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......---R-------------C---P---- 273
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 EVS.....------------V---I--LV------------V-...-----------R------SK---E--TA--Q---Q----T-----------I--------S----------------------------G--......-QR--------------C---P---- 278
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 EVQ.....------------V---I--GL-----------AP-...------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......---Q-------------C---P---- 277
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 EVH.....----------------I--S-------------V-...------------------SK---E--TA--QD--Q----TR----------I--------S----------------------------G--......-Q---------------C---P---- 276

protease end p51 RT start D catalytic site
MAC.US.x.239 RIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-A----K----L-----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----T------------......A-R-RI----I------I----E--Q 293
H2A.DE.x.BEN RVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...K-T----K---RL------K---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A---RISI---------I--H----Q 306
H2A.PT.x.ALI RVK.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...E-R----K----LR-----K---E--K---EKT-R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A--RRI-----------I--H-S--Q 306
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 RVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...KIM----K----LR-----K---E--K---EK--R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A---RI-----------I--H----Q 306
H2B.CI.x.EHO RVR.....A--MT-D--I--F---I-NSL-M-----VAR--P-...K-Q---EK----IR----SK---L--K---EK-----QLEEAP-T----S-T-------KN---M-I-------V--E-T------------......AS--RI---------------P---Q 306
H2B.GH.86.D205_ALT RVR.....A-IMT-D--I--F---I-NTL-M-----VAKV-P-...K-E----K----IR----SR---L--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T--N#-------#......AE-RRI--I--------I---PN--Q 305
H2G.CI.92.Abt96 RIQ.....A--MT-D--I--F---I-VKL-MS-----AKV-P-...K-R---------IR----SK---Q--R---DK--Q--QLEEAP-T------T-T-----KN---M-I------RV----T------------......AE-RRI----I------I---V---Q 289
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -VR.....A-IMT-D--I--F---I-VKL-MS----VAKV---...K-T---------IR----SK---E--K---EK--Q--QLEEAP-T------T-----R-KN---M-I------RV----T------------......AE-RRI-----------I----Q--P 289
H2U.FR.96.12034 TIR.....--IMT-D--I--F------EL-MS-----GKEAL-...IGG----K----LR----SK--LE--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----S------------......AE--RI-----------I--C----Q 303
ASC.UG.10.RT03 RVT.....EE----D--I--M---F--KF-V---MVVGKFKPT...E-R-RE-K----------SA---Q--K--VQD-VDK-QLE---------S---C-R---K----M-I---K--EH---LA------------......P--AQ-SIV-IK---YAI--H---Q- 291
COL.CM.x.CGU1 EYR.....-DI-I-H--I--V---M-.KE-.K-.VVAQLSDRIPVTK-T--E------------SK---EG-QK--ERL-A----E-AELG------I-C-R---KNE----I------------M---------G--......IE-THI----I------I---P-YQ- 263
COL.UG.10.BWC01 EY-.....-DI------I------I-.KD-.KI.VLAQLSDRIPITK----E-----R------SK---EG-QK--ERL------E-AAHG------I-C-R---KNE----I------------F---Q-----G--......VE--NI----I------I---P-YQQ 265
COL.UG.10.BWC07 EYK.....-DI-LAD--I--L----I.GE-.KI.VLAQLSANIPVTK-S----L---R------SK---EG-QK--DRL-A----E-AALG------I-C-----KNE----I--------------I-------G--......HE--NI----I----------PEYQ- 265
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 V-V.....-E----E--I--L---F-APL-FSI-MLE-Q-QYT...-----E-KS-------ASSQG-DRGSQGNSGKDGGGRPMAPAS-T----S---------KN---M-I-L-----A--PV----T--------......PQ-RQI----IA---Y-I---PS-AQ 290
DEB.CM.99.CM40 V-V.....SDL---D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDYT.....-----E-A----I-----SR---E--KD-LKP-IEA-Q-VPAA-T----S---V-----KS---M-I-L-A---A--EV----T-----SA-......PQMEQI----LA---Y-IA--PT-A- 287
DEB.CM.99.CM5 V-V.....SD----D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDFT.....-----E-A---RI-----SR---E--K--IRP-VEA-Q-VPTE-T---SS---V-----KN---M-I-L-A---A---V----T-----S--......PQMEQI----LA---Y-I---PQ-AR 287
DRL.DE.11.D3 ITH.....AS--------------V-CKL-A-----V-QV-P-...K-T---------I-----SK---E--K---EQ-----Q--R------------C-----G----------Q---A----F---------G--......-ACEQI-----------C---P---- 295
DRL.DE.11.D4 ITH.....AS--------------V-CKL-A-----V-QV-P-...K-T---------I-----SK---E--K---EQ-----Q--R-----A------C-----G----------Q---A----F---------G--......-ECEQI-----------C---P---- 295
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 IIT.....-SI-I-S--I------I-A-A-MK-VMGVLSSQIE.ETK-Q--E-K----L-----SR---E--T---KQ--E---L-R--G---------------K-Q--M---------A----F------------......Q---QI--I-I----Y-I--CKE--- 303
GSN.CM.99.CN166 RIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQK--PI...E-H--A-KE---I-----SR---E--TQ-TQ--LRL-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA-----------IPHPAGLEQ-EH--II-MK---Y-I--Y----- 292
GSN.CM.99.CN71 RIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQKL-P-...E-H--S-KE---I-----SK---E--TQ-TQ--L-L-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA------------......EQ-EH--II-MK---Y----Y-E--- 285
LST.CD.88.SIVlhoest485 TTV.....----L-----D-V---I--SV-AK-VLAQLSDKIP.ITK-R----C---R------SK---EG-QA--DRL--------ADAG------I-------KNE----I---Q--AL---LH-----------I......--C-QI--V-I------I---P-Y-Q 297
LST.CD.88.SIVlhoest524 TTV.....----L-----D-V---I-NPL-AR-VLAQLSEKIP.ITK-H----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I......--C-QI--V-I------I---P-Y-Q 298
LST.KE.x.lho7 TTV.....----L-----D-V---I--AM-AK-ILAQLSDKIP.ITK-S----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I......--C-QI--V-I------I---PNY-- 297
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB TLK.....-A--L----I------F-A-A-VK-VMGQLSEAIP.IT--R--E-AK--C------SR------TD--DSL-------R--G--A------C-----QS---M-I-------A----F---------S--......Q---Q-----I----Y-I---PE--- 298
MND-1.GA.x.MNDGB1 GTF.....----I----ID-----IMEKL-GK-ILAQLSDKIP.ITK------V---RI-----SK---VG-QK--DRL-E-----RVD-G-N----I-------KNE----I-------L----H-L---------I......--C-RI----I------I---P-Y-P 290
MND-2.CM.98.CM16 TTH.....AS----------V---V-KKL-------V-KV---...K-T----T----I-----SK---L--Q---SQ-----Q---------------C-----G-S--------Q---V----F---------G--......-QCEQI----I------C-------- 293
MND-2.GA.x.M14 STH.....AS--------------V-KKL---------K----...K-T--------RI-----SK---L--QT--D---------R------------C-----G-S--------Q--RV----F---------G--......-QCEQI-I--I------C----S--- 294
MND-2.x.x.5440 ITH.....AA--------------V-KKL---------K----...K-T----T---RI-----SK---L--Q---NQ--------RV-----------C-----G-S--------Q---V----F------T--G--......-QCEQI----I------C---V---- 294
MNE.US.x.MNE027 RIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-T----K----LR----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------......A-R-RI-----------I----E--Q 289
MON.CM.99.L1_99CML1 EVW.....A--------I--L---V-AKM-V---MAAGGDLQPPSLE-T--A-KE---L-----SR---E--TQ-TQ--L-L-QLEPTE-N----S-C-------KS---M-I-------A----F------------......E-MDH--IV-MK--FY-I--W-P--- 289
MUS-1.CM.01.CM1239 TIK.....A--------I--M---C-SKF-I---MIQEK--PI...K-A--E-AK--M-------Q------EG-VQQ-L-LDQ-EE---D----S-C---R---KS---M-I---Q--EA--E-T------------......AEHEH--IV-IK--FY-----PA--- 282
MUS-2.CM.01.CM1246 RIV.....A----S---I--L---C-SKLEI---MVMAGQQLK.PTK-S--ERKK--M------SK---E--K--TQK-I-L-QLEEA--N----S-----R---K----M-I---K--EV--E-A---T-----S--......AQ-AH--IV-MQ--FY-----KE--P 287
MUS-3.GA.09.09GabOI81 YIV.....A-----------M---C--KL-F---CVQTSL-PL...K-R--E-KE----------A---D--IN-TQ--L-L-QLEEA--D----S-C-------KS---M-I---K--ES----S------------......SR-RH--IV-MK---Y-----P---- 283
OLC.CI.97.97CI12 EIQ.....EA----D----VV---V-AAV-IR-VC.AQLSDKIPITK----E-HKP-QI-----SK---E--EK--DRL-E----Q-AEAS-QW---I-C-----KNEY---I---A--AA-----------------......-EREQI----I------I---PEY-E 283
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 VTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA-II...K-E--E-Q---R------SK---E--T---NA--------R----------I-C-R-----------------------F---------G--......--C-QI----I------C--Y-P--- 294
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 VTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA--I...E------Q----------SK---E--T---NA-------------------I-C-R-----------------------F---------G--......--C-QI----I------C--Y-P--- 300
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 RTH.....AH--------------V-KKL-A-------Q---I...K-E--S-Q---R------SK---E--T---NA-------------------I-C-------------------------F---------G--......-QCERI----I------CL-Y-P--- 295
SAB.SN.x.SAB1 TCK.....A-I---E---------V-A-L-V---LTQRE--PI...K-H----Q---RIR----SK---E--KA--EDL--Q-HLER--------------R---K-Q--I-M---Q---S----Q------------......QQREQI----I------C---P--Q- 313
SMM.CI.79.SIVsmCI2 RVK.....--IMT-D--I--F---I--AL-MS--C-LAKV-P-...K-T----KE---L-----SK---E--R---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-S-----V----N------------......AE-RRI----I------I--W-E--Q 298
SMM.SL.92.SIVsmSL92A EVR.....A-LMT-D--I--F---I--AL-IS--Y-VAKVQP-...K-T----K----QR----SK---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......QQRRRI-----------I---P---Q 289
SMM.SL.92.SL92B VIR.....E-LMT-D--I--F---I-AAL-VS--Y-VAKV-YT...K----E-----RL-----SK---Q--T---EK-----QLERAP-T------T------NKD---M-I-------M--E-T------------......-EMERI----I----------PE--Q 286
SMM.US.06.FTq TIR.....---MT-D--I--F------RL-MS----VARV-P-...K-T----Q----LR----SK---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----T------------......A-RRRI-----------I---PE--Q 293
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 VIK.....--IMT-D--I--F------AM-MS--L--AKV-PI...K-T----KE---LR----SK---I--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------......A-RRRI-----------I----E--Q 289
SMM.US.86.CFU212 RIR.....--LMT-D--I--F------AL-MS----MAQV-P-...K-T----K-----R----SK---Q--K---EQ---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------......A-R-RI-----------I-------Q 289
SMM.US.x.H9 VIK.....--IMT-D--I--F------AM-MS--L--AKV-PI...K-T----K----LR----SK---I--R---EK---D-QLEXAP-T------T----XX-GN---M-I-------V----T---------X--......A-RRRI-----------I----E--Q 289
SUN.GA.98.L14 T-T.....----------D-----I-SAL-GR-VLATLSEKIP.ITK----E-AA---------SR---EG-QK--DRL-A-----RAD-G------I-------KNE----I---V--GM----H-L----------......--C-QI--V--------I---P-Y-- 299
SYK.KE.x.KE51 DGRIKEVE-SL---------L---I-SKL-AK-VMIAQKL-PM...K-Q----KEL--L------R--LE--RA-VSD-LEK-QLE-AS-T--------V-Q---KL---MPM---K--EA--------------G--......ST-R.M----LK---YT-----E--Q 319
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM SGKRKQVE--L---------L---I--KL-VK-VMVQTAL-P-...K-S---DKEL-RL-----SV--LE--KA-VED-L-A-QLE-AS-T--------V-R---KK---M-I---K--EA----F---------G--......-RQ-.L-II-LK---Y-----KE--P 313
TAL.CM.00.266 R-R.....D---I----I--L---F-AKFSV---MVS-D-PIT...K----E-KEP--I------R---EG-QI-IDD-V-A-QLEEV-------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--......PQM-QI----MK---Y-I---P--SQ 290
TAL.CM.01.8023 R-R.....D---I----I--L---F-AKF-V---MVSTE-PVI...K----E-KEP--I------K---EG-QA-IDD-V-A-QLEE--------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--......PQ--QI----MK---Y-I---P--AR 291
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ETR.....-N--I----I--V---I-APL-AR-IMGQLNEKIP.ITK-Q-----S---L-----S-------T--TQAL--------V-G---------C-R---K-Q--M-I---A---A----F------------......-R--QI----I----Y-I---PE--P 301
VER.KE.x.AGM155 ILR.....----I-A--I------F-A-A-AK-VMGQLSQTIP.IT--R--E-AR--RL-----SK---I--Q---KTL-E---L-RV-GD-A------C-R---KSQ--M---------A----F------------......--M-QI-II------Y-I---PE--- 301
VER.ZA.10.VSAC4004 TL-.....--I-I----I------F-ASA-MK-VMGQLSDKIP.IT-A---E-AK---I-----SA------TD--ED------LTR--G-------I-C-----TSQ--M---------M----F------------......R-M-QI----I-N--Y-----P---- 300
VER.ZA.10.VSAG1003 EL-.....------E--I------F-ANA-MK-VMGALSTNIP.ITK-N--E-AK--CL-----SK---L--QQ--Q-------LT---G--A--------R---K-Q--M-I-------V----F---------G--......----QI----I----Y-I---P---- 300
VER.ZA.10.VSAM0022 EL-.....--I---E--I------F-ANA-MR-VMGQLSDAIP.ITK-A--E-AK--CI-----SR---E--QQ---Q------LT---G-IA--------R---K-Q--M-I-------V----F---------G--......H---QI----I----Y-I---P---- 300
WRC.CI.98.98CI04 TVE.....ADIMT-K--I------V-EKM-MH-A-.AQLSDKIPITK-S----CT--R------SK---EG-QK--DRL-A------AS-G------I-------KNE----I---K--EV----F---------G--......R-N-NIS-V-I------I---P-Y-Q 304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 EVR.....ANLMT-K--I------V-EKL-MH-A-.AQLSDKIPITK-S----CQ--RI-----SK---EG-QK--DRL-A-----RAEAN------I---R---KNE----I---G--AV----F---------G--......H--RNI----I-----FI---PEY-Q 296
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polymerase motif K219Q

H1B.FR.83.HXB2 YTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDS..WTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIP 449
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------V---------------S--------------S-H------------------------A------A---S--FI-----------------------------Q------..--------------------A----K--------A----DIVT 448
H1C.ET.86.ETH2220 --------T----------------------P------PQ------AP--E----------------------AP-----E---K--F------------------------------Q------..----------------------------------A----DIVT 456
H1F1.BE.93.VI850 --------V--------------------------C----------MK--------------------------------E------F-----------------H------------Q--N---..--------------------------P-------A----DIV- 449
H1O.BE.87.ANT70 --------V---------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F----------------------------S-Q--N--V..---------I----------Q--R--E----I----S----V- 445
H1O.CM.91.MVP5180 --------V------V--------------------------D----S--EVE----I---------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--D-EV..--------------------Q--R-KE----I----S----V- 445
H1O.CM.98.98CMA105 --------V------X--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KX--L--D--YQ--F------------------------------Q--N--V..---------I----------Q--R-KE----I----S----V- 445
H1O.CM.98.98CMABB197 --------V------V-------------------D------D--K-D--ELE-C-------I--N-PLTE--K-V-S--E--YQ--F------------------------------Q--N--V..---------I----------Q--R--E----I----S----V- 446
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE..--------------------Q--R-KE----I--A-S---IV- 445
H1O.US.99.99USTWLA --------V------V----------X---------------D----N--E-E--------------PL-E--KRV-L--E--YKX-F-------------X----------------Q--N-EV..--------------------Q--R-KE----I----S----V- 448
H1N.CM.02.DJO0131 --------T--------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F----------------------------T-K---Q-V..-------------------------K---R-I---------VN 454
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------V------------------------------T-------KH-E-I--------------DLA---ETV----G---K--F------------------------------K-----T..-------------------------------I---------VT 456
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --V-----V------------------E-----------T-------KH-E-I----------------AK--ETV----G---K--F---------------------------R--K-----T..-------------------------------I---------VT 456
H1N.CM.95.YBF30 ------------------------------------T---------EKH-E-I---------------LA---EAV-D--D---K--F------------------------------K-----V..-----------------------R-K-----I---------VN 456
H1P.CM.06.U14788 --------V--D---L--V----------------H-----------S--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE----I----S----VA 446
CPZ.CD.06.BF1167 --------V---R--K--C-T--------------Y------D----KH-E-DV-------------TAEK-KEVVQ---N--KA---E-----Y-EK------------E-----Q-K---PET..-----------------------RT-E----I--V-G--D-VQ 452
CPZ.CD.90.ANT --------V---------C----------------A------A---DKY-AVE-------------M--TA--EM--K-----QV---E------------Q--------------K-K---P-D..------------------------TK---R-I--V-S--DRVQ 449
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------V-------------------------------------AK----TV-------------D-T---Q-V--------H--F------------------------------K----EV..-----L---I--------------IK-----I----R--D-V- 448
CPZ.CM.05.LB715 --------V--------------------------A--------Y-----E-I--------------K-EL--Q-V----D------F-------------------------A----Q--D-E-..-------------------------K-----I----S----VT 454
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------V-------------------------------------Q---ELT-----------------E--K-V-L------T--F------------------------------Q--Q-ET..-------------------------K-----IK-A------VA 456
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------V---------------------------T----------N--EL-----------------T---EAV-R--S---T--F----------------------------T-Q-----T..-------Q-----------------K-----I--A------VT 455
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----------------------------------------------R--------------------K-E---N-V----A---K--F------------------------------Q----E-..------------------------IK-I-R----V-NS---VT 452
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------V-----------------------------------------E-I--------------K-EL--E-V----A---K--F------------------------------Q----E-..---------I------C------R-K-----I---------VT 452
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------V-----------------------------------Y-----E----------------H-E---E-V----A---K--F------------------------------Q--X---..-------------------------K-----I---------VX 457
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------V-------------------------------V-D---QK--EL---------------SLEE--KRV-Q--E------F------------------------------Q--Q-EN..------------------------IK-----I--A-----IVE 452
CPZ.TZ.00.TAN1 --------L--N---K-F------------------------D----EH--VD---------I----NEEE--KL-KK------T---E-----Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ..----H---------------H---TKE----I--V-G---PVE 445
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------L--N---K-F------------------------D----KH-EVDV------------YSEEE--KLMK-------A---E-----Y-EK------------------N-T---PEQ..----H---------------A---TKE----I--V-G--DPVE 444
CPZ.TZ.09.UG38 --------L--N---K-F-----------------N------D----DH-EVDV-------------NEND--QL-KR------A---E-----Y-EK------------N-----N-T---PEQ..----H-------------------TKE----I--V-G--DPVQ 440
CPZ.US.85.US_Marilyn --------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F--------E---------------------Q--Q-EI..------------------------IK-----IK-A------VN 451
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE----I----S----VT 441
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-------R---------------R-KE----I----S----VT 441
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE----I----S----VT 441
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --------V------V-------------------H-----------E--E-E--------------PLPE--QRV-K--E--YA--F------------------------------K---RE-..-----------------------R-KE----I----------- 446
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --------V------V--------------------------D----D--E-E--------------PLAE--R-V-V--E--YQ--F------------------------------K--D-EV..-------X------------Q--R-KE----I----S----V- 445
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------V------V-------------------H------D----N--E-E--------------PLSE--QRV-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-------G---------------RIKE----I---------VT 444

DD catalytic site
MAC.US.x.239 -----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RHV------A---VTLV-----ILIA--RTDLE-DRVVLQSKEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT---EVQ 461
H2A.DE.x.BEN -----L-AV--ME--K--I-K--------------YT-RQV------A---VILI-----ILIA--RTGLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D---Q---C--W-T--KL-KLQ--Q--I..-----------V----A---S---TKH--R-I--KMT---EVQ 474
H2A.PT.x.ALI -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RQ-------A-Q-VILI-----ILIA--RTDLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YK----G-W-T--KL-K-Q--Q-EV..--------H--V----A-------TKH--R-I--KMT---GVQ 474
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -----L-----AE--K--I-K-S------------YT-RQV------A----ILI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YQ------W-T--KL-R-Q--Q-EV..-----------V----A-------T-N--R-I--KMT---EVQ 474
H2B.CI.x.EHO -----L-AV--AE--K--L-K--------------YT-A-V-D----A-N-VT-I-----IL-A--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NNM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..-----------V----A-LF----T-HI---I--KMT---EVQ 474
H2B.GH.86.D205_ALT -----L--V--AE--K--I-K---------QS-C-Y--R-V-D----A-S-VI-I-----ILIA--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NDM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..----A------V----A-LF----T-HI---I--KMT---EVQ 473
H2G.CI.92.Abt96 -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-R-V-D----A-E-XI-I-----IL-A--RTDLE-DQVVLQ-KEL-NKT-FS---E-F--D--YQ------W-K--KL-K-N----ET..-----------V----A-L-----TKN----I--KMT---EVQ 457
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -----L--V--AE--K--I-K--------------YT-R-V-D----A-E-VI-I-----IL-A--RSDLE-DKVVLQ-KDL-NQL-FS---E-F--D--YQ------W-K--KL-K-N----EV..-----------V----A-------TKN----I--KMT---EVQ 457
H2U.FR.96.12034 -----L-----AE--K--I-K----------T---YT-RNL------A-E-A--I-----ILIA--RNDLE-DQLVSQ-KEL-NKT-FS---E-F--D--HK------W-K--KL-K-E---R-V..-----------V----A-V-----TKH----IK-KMT---EVQ 471
ASC.UG.10.RT03 --------V--MG--E---FK-------A--T---NTIGDL-QQI--KY-Q-LMI------LI---ETVTE--KIV-QI-NI--KQ--Q--EE-Y-PQR-VN-L----R-RE--IPR-T--V-QV..Y---E------Q------------TKA----I----G---EVQ 459
COL.CM.x.CGU1 --------V--LA--T--V-K----------T---GTVAR-------RGQL.Q-A-------L----PLEE--RAVQ---DA--YY--E--E--Y-AD--YK--------KQ-KL-KVKI--Q-K..-----------A---L--L----RTKEIS-CTK-K-H-L-EVQ 430
COL.UG.10.BWC01 --------V--LS--T--I-K----------T---ATVA-----I--KGKL.Q-A------------PKEE--KE-Q---DA--YY--E--E--Y-A---YK--------QE-KL-KVKI--QET..-----------G---L--V----RTKEIS-CTK-K-H-L-EVQ 432
COL.UG.10.BWC07 -----V--V--MS--Q--V-K----------T---GTVA-----V-REGKL.H-A-------I----D-KE--QEVQKV-TL--HY--E--E--Y-ET---K--------G--KL-KVKI---EN..-----------A---L-------RTKE-S-CTK-K-G-LDEVQ 432
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --------V--TA--E--EFR------SA------HTVHRV--G---KY--VL-V------L----RTEE---LVVKT--DY--ER--K--PE-F-A---YQ----V---K---T---QI--EEE..----K------I--------S---TKH---SI--VPG--DPVK 458
DEB.CM.99.CM40 -----V--V--IQ--E--EFR------SA------A-VGRQ-QI--EK--ELI-V------L-----RKD--LK-VAQ---F--ER--R--PE-Y-ED---H--------K--RLM-VT--DEEE..---HK------Q--------S---TKH--RAI--VPG--DPVT 455
DEB.CM.99.CM5 --------V--TQ--E--EFR------SA------ATVGRQ-KL-KEKY--LI-V------L---N-DKVS-LEQVKQ--KF--EK--R--PE-Y-ED--YH--------K--HLL--E---EEE..---HK------Q--------S---TKH---AI--VPG--DKVS 455
DRL.DE.11.D3 --------V--QG----------------------ATAD---Q---EK---VI--------F----RPKHL-EQM-K---T--KF--PE-----F-DN--YE----Q---K-----E-R--D-EI..-----------V--------S---TKE----I--A-P-D-EVE 463
DRL.DE.11.D4 --------V--QG----------------------ATAD---Q---EK---VI--------F----RPKHL-DQM-K---T--KF---E-----F-DN--YE----Q---K-----E-R--D-EI..-----------I--------S---TKE----I--A-P-D-EVE 463
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --------V--TG------F-C---------T---NTAAN---EIKRHT-GLE-V------WLA--HDETR-NQQVDIV-KM--EK--E-----V-R---WE----K---N---INK-E--PLEGE.----K---V--V------------TKHT-AM---K-N-L-E-V 472
GSN.CM.99.CN166 ----SV--V--QA-AE---FK-------A--T---NIVASL-RQI-D-E--V-LI------LI---RKL-E--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---PDY-VK-L------KG-RL--VE--DQ-T..---------------V---H---RTK----CI--A-G--DQVE 460
GSN.CM.99.CN71 ----SV--V--Q--AE---FK-------A--T---ATVASL-YQI-D-E--V--I------LI---RKLAE--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---QDY-VR-L------KG-RL--VE--DQ-I..---------------V---H---RTK---RCI--A-G---QVE 453
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----V-----QE--R---------------C---ATVAGL-SE---L----IL-------LI---RDKKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEKVK--DI-LQKT---N------V----A-L-E--RTKE----I--V---E--VT 467
LST.CD.88.SIVlhoest524 --------L--QE--K---------------C---ETVSGL-AE---L----LL-------FI---R-KEG-SQAVK---EL-IT-N-E--E--F-DK--YH----V----R-EIERVK---I-TRKT---E------V----A-L-D--RTKE----I--V-P-EQLVT 468
LST.KE.x.lho7 --------L--QE--K---------------C---GTVAGL-SE---L---MI--------FI---R-RKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEK-K---M-LTKT---Q------V----A-L-D--RTKE----I--V-P-E-I-N 467
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB -----------QG--Q---F-C---------T---NTAA---AQIKEEL-GLE-V------W---NYSERE-DE-VRQ--EK--Q--FE--E--V-S---YE----K-W-S--QL-KLEIE---Q..---------A------A-L---L-TKHI-R-I--KRG-LDPVL 466
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----V--V--QA--K--M------------C---GTVASL--V---NH-TVQL-------F----YTAEE-EKA-V---AL-MT-N-E--E--Y------H-----------KIEKVQ---LAEQ.P---E-----------A-L-----TK-----I--GLNI--KVT 459
MND-2.CM.98.CM16 --------V--QG----------------------ATAD---Q---ERH--V---------F----RVAPE-SRM-Q---D---F---E-----F------E----I---K-----KVQ----EE..--------------------S---TKE--R-I--A-P-D-KVE 461
MND-2.GA.x.M14 --------V--QG----------------------ATAD---KT-KEEY-EVL--------F-----SASE-NKMVNR--E--RF---E-----F------E----V---Q-----K-Q----ET..--------------------S---TKE----I--A-P-D--VE 462
MND-2.x.x.5440 --------V--QG----------------------ATAD---KA-KEKH-EVL--------F-----SASE-SKM-V---E--QF---E-----F------E----V---K-----K-Q----E-..--------------------S---TKE----I--ARP-DKIVE 462
MNE.US.x.MNE027 -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RNV------A---VTLV-----IL-A--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--Q-ET..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT---EVQ 457
MON.CM.99.L1_99CML1 ----S---L--AE-AK---FK----------TV--HTAAELPQEI--KY-EVTLI------LI--NHSLPE--KIVGVI-AT---K-IQ--PE-F-DDY-VQ-L------SH-KIAK-E--DQEQ..----E----I------A---S---TKN---SI--ARS--DTVV 457
MUS-1.CM.01.CM1239 ----SL-QV--QG-AR---FK----------T---YTAA-L-QEI-EA----TLI------LI--NR--SG--RVVAQI-NM--KL-IQ--ED-Y--DY-VQ-L------RG-KI--VT--QQEN..----------------A-A---V-TK----CI--V-S---EVQ 450
MUS-2.CM.01.CM1246 ----SV-AV--MG-AK-F-FK----------T---ATTA-L--QV--D-Q-AL-V------LI---R---E--RLVKKI-DL-SSK-IQ--ED---PDY-VE-L------KG-RIK-VE--DQ-T..----E-----------A-V-S---TKH--RCI--I-G---LVE 455
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ----S--AV--QM-AR---FK----------T---HTVSNL-KDI-EKYK--ILI------LIA--RDL-D--KVV-AI-NM--KYNIQ--EH---QDY-VN-L------QG-KI--VS---QAE..----E-----------A-V----RTKH--HCI--A----DRVV 451
OLC.CI.97.97CI12 --------V--DR--R--I------------C----TVAHLM--W--E--E-DL-------------PRAE-LE-VKQ--EL-RSYN-E--P--Y-ED--YE----T-Y-KR-KIAR-K----EE..-----------Q--------S---TKA----IK-P-G-LDKVE 451
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -------A---QG----------------------TTAN-----V------L---------F----RTELE-SQM-KK--E---A--FE--E--F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------A---TKE----I--I-R-DDKVE 462
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------A---QG--V-------------------TTANR-------E---V---------F----RTELE-NQM-KR--E---I--FE-----F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------T---TKE----I--V-R-D-KVE 468
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------AV--QG--V-------------------A-AN---Q---EE---VI--------F----RTKLE-DKM-KQ--D---F--FE-----F-DK--Y---------KS----E-K----EE..--------------------S-LRTKE----I--A---D-KVE 463
SAB.SN.x.SAB1 --------V--RE-------K----------T---TTAN---QE--QK---VD-------MLIA--RPKAE-LVMVQQ--DY-ET--FK--E--F--D--Y-------Y-K--QL-E-T---REE..--------------------T---TKH--R-I--ARP---IVQ 481
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----AL--V--AE--K--I-K--------------DT-R-V------A-E-AT-I-----ILIA--RNDLE-DQLVAQ-KEL-NGL-FS---D-F--D--HK------W-K--KL-K-K---R-R..-----------V---VA-L-----TKH----IK-KMT---EVQ 466
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----L--V-SAE--K--I-K--------------HT-RQV------A-S-VTLV-----ILIA--RSDLE-DKVVTQ-KEL-NDL-FS--EE-F--D---Q------Y-K--KL-K-T----EV..-----------V----A-------TKH----I--KVT---EVQ 457
SMM.SL.92.SL92B --------V--QE--K--I-K--------------AT-RQV------A---VLLV------LI--NRGLTE-DKMVTQ--DM-NNL-FS--ED-F--N--LQ----L-Y-K--KL-K-E----ER..-----------V----A-------TKN---MI--KMT---EVQ 454
SMM.US.06.FTq -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RNV------A----TLV-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YH------W-T--KL-K-E--QRE-..-----------V----A-------TKH----I--KM----EVQ 461
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RNV----K-A---VTLI-----VLIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QREI..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT---EVQ 457
SMM.US.86.CFU212 -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RGV------A---VTLI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGM-FS---E-F--D--YQ------W-T--KL-K-E--Q--N..-----------V----A-V-----TKH----I--KMT---EVQ 457
SMM.US.x.H9 -----L--V--AE--K--I-K--------------HTXRNV------A---VTLI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..----N------V----A-------TKH--R-I--KMT---EVQ 457
SUN.GA.98.L14 --------V--QA--K--V------------C---GTVASL--K--R-Y-EVQL-------LI---Y-KKK-EEIVKQ---L-ME-N-E--E--Y-G---YK----I----R-EIEK-K--PLEEE.P-------I--VI-----L-E-LRTKE----I--N-P-A-KVK 468
SYK.KE.x.KE51 -----V-----SS--E---FK----------T---ATVNQ--Q-I-EK-S--I-V------L---NRSEKE-GQIVS-IVKS--AV-FSI-PE-W-DKF-LQ-L--T------SL-KVQ---ITES.P---EL--II-V------------CKA-S-CI--A----DIVE 488
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----V-----AS--E---FT----------T----TINQ--Q----KYS-LTLI------LI-T-RSEKA-QEIVQQIVTA--KV-FKV-KE-W-DQY-MQ-L--T------QL-K-E--NI-DE.I---QL---I-V--------S---TKE---CI----Q----LT 482
TAL.CM.00.266 --------L--DR--R---FK----------T---HTSDQL-RK--DKY-QVALF------L---NESLEE--RIVG---AL-NKV-IQ--EA-Y-DK--IK-L----Y----K----E--D-LT..----EL---I------C---S---TKA--RY---V-G-L-EVQ 458
TAL.CM.01.8023 --------L--DR--R---FK----------T---YTSDQL-RK--EKY-QVALF------LI---ESLE---RIVG---AL-NKV-IQ--EA-F-DK--IK-L----Y-E--K--N-E----QT..-----L--------------S---TKA---C---V-G-L-EVT 459
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -------QV--VG------F-C---------T---HTAQRV-KEIG-KVQ-LE-I-----MWI----PEKE-DE-V--V-KL--LR-FE-----V--R--YD----K-Y-SH-SLNK-EI--QEH..-----------V------L-----TKA-------AQD--A-VQ 469
VER.KE.x.AGM155 -------TV---G------F-C---------T---NTAS----EIK-ELKQLT-V------W---QE-GPK-DQLVQT--NR-QE---E--E--V-R----E----K-W-H--KL-S-E-EK-EQ..-----L----------A-L---LRTKNI------K-N-LD-VE 469
VER.ZA.10.VSAC4004 -------A----G--K---F-C---------T---NTAAG---KI-EELKELT-I------W---NCGERK-DEL--R--TE--A--FE-----V--Q---E----K-Y-Q--V----E-E--EQ..----------------A-----L-TKRI-Q-IK-K-N-LDPVV 468
VER.ZA.10.VSAG1003 ------------G--T---F-C---------T---NTAA----EIKADL-ALT-I------W-----TPYE-DKQ--T---R-G----E--E--L--Q--YE----K-W-H--QL---E-K-PEE..-------RV--Q----A-L---L-TKNI---I--K-N-L-PVQ 468
VER.ZA.10.VSAM0022 F-------V--QG--T--IF-C---------T---NTAA----EIKTEL-ALT-I-----MW-----TPYE-DKQ-TI--ER-SQ---E--E--L-----YS----K-W-Q--QL---E--NPEE..-----------M----A---A-L-TK-I---I--K-D-L-KVT 468
WRC.CI.98.98CI04 -----V--V---S--K--V------------C---ATVASL-DV-K----TMQ-L-------I---F-KPR-LE-V-----L--T-N-E--E--L-L---CK----I----R-QI-E-K---EVR...----V----------A---E--QT------I--N-P---EVT 471
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----V------K--T--V------------C---ATVASL--I---KH-KVQ-V-----------Y-KKE-LQM-Q---DL--T-N-E--E--L-L---CK----I------EI-E-K---EIR...----V---I------A---E---TKE----I--N-P--AEVE 463
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p51 RT end p15 RNase H start
H1B.FR.83.HXB2 LTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEP.FKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTP.KFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRG 617
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------D-------------V--------D----------.-----------K-S-----------V---VS---------I-.--R---------A--M----------------------------D--A------------------------D-- 616
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------------F---------------ND---F-F----.--------F-KRGT----------AV----AL----------.--R---------A---D------------------------------A-V--------------I-------D-- 624
H1F1.BE.93.VI850 --A-------K-----R----------------------D---------N-.----------KV-S----------------AL--------RSP------L----D----D--------------------------T---A--D-------S-----K-------DK- 618
H1O.BE.87.ANT70 -SR------E----R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------E.H--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----L-.-----VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y-------------------EQ- 613
H1O.CM.91.MVP5180 -SK------E----K----------Q-D---WVS---H-E------V--DE.H----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------L-.--R--VTR-------A--------------S----I-------T-----------------N----------EQ- 613
H1O.CM.98.98CMA105 -SK------E----R----------Q-X---WVD-----E---------DK.Y--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQ--------L-.-----VTR-I--A--AD-------------S----I-------S---M----Y-------------------EL- 613
H1O.CM.98.98CMABB197 -SK------E----K----------Q-D---WVN-----E------V--TE.H--------T-QKAS----IR--A-VI--VGQ--------L-.-----VTR-V-----AD-------------S----I----R--S---M--Q-Y--------D--S-------EQ- 614
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DE.H--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----L-.------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EK- 613
H1O.US.99.99USTWLA -SQ------E----R----------Q-D---WVN-----E---S--V--DE.H--------T-QKAS----IR--A-V---ASQ-A---X--L-.-----VTR-------AD-------------S----I-------T--------Y--------D----------EQ- 616
H1N.CM.02.DJO0131 F-K-------------R--L-------G-E----------D----------.Y---------KR-S-----I---V-V---VA--G------I-.-----V---V--A---DN-------------------------T---T----Y-------K--------F--D-- 622
H1N.CM.04.04CM_1015_04 F------------------L-------E-E----------S---------S##---------K-KS-----I-----V---VA-----------.-----V---V--A----N-------------------------T---S----Y-------K--------F--D-- 623
H1N.CM.04.04CM_1131_03 F----G-------------L-------E-E----------S---------S.H---------K--S-----I-----V----A-----------.-----V---V--A----N----------------P--------T---S----Y----------------F--D-- 624
H1N.CM.95.YBF30 F------------------L-------G-E-V------------------L.H---------K--S-----I---V-V-R-VA-----------.--R--V---V--A---DH-------------------------T---S---------------------F--D-- 624
H1P.CM.06.U14788 F-R------E--K------------Q-E-E--VD-----A------VF--E.H----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T----------------------D-- 614
CPZ.CD.06.BF1167 --A------E--KQ----T-Q-T----KEP-K-AV----K------V--KE.NQI--------NH-T---EL---AGV----G----I---RV-.V-Q--VT--V-QQ--SD---VS-------------I----N-LT--MPE---Y--------DS---------D-- 620
CPZ.CD.90.ANT M-R------E--KQ--QQKIE-Y--Q-GLP-K-T-----S---------NE.G-L--A-----PT-T---E-R--AGV----GL-------EV-.--Q---TR---DA--SD------------------IR---N-LAD--PE------------NSQ--------D-- 617
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --P------------VST-------N-D-E----V----E-------F--Q.HR---------Q-ST----IR--A-VI---AV----------.R-R--V---S-----A-------------I----------S--TD--PT-D-Y-----------K-----I-DK- 616
CPZ.CM.05.LB715 --K-------------AN-----------E----V-----S---------Q.----------KT-S-----------V----AL--------I-.--R---------A---N-----------Y--------------T---T-------------D----------D-- 622
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 M-Q---M--E-------D---------E-E----V----NS------F--Q.H----------Q-S-----IR--A-V---VA-----------.--R--V---V-----S---------D-----------------T---P-------------D--K-------D-- 624
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --R-------------------A--N-D-E-------------------DL.H---------K--ST----IR----V---VAL----------.--R--V---V---------------D-----------------T---S----Y----------------F--D-- 623
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 F-R--------------N---------A------V-----S---------Q.-----------QGS---------A-VM---AI--------I-.--R------A--A---D-----------Y----SH--F-----Q---P------------------------D-- 620
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 F-T-------------------A------E-----------------F--Q.Y------------S-----------V---VAL--------V-.R-R---------A---D-----------Y--------------QD--P------------------------DK- 620
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --Q-------------RD----A------E--------------------Q.H---------K--A--S--------V---VAL----------.--R---------A---D-----------Y--------------T----------------------------D-- 625
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 M-R------E------------T----E-E----V---NN-------F--T.GR---------Q-A-P---IR--A-V-P-VSP---IL--TV-.-----V-R-V--A---D-------------R----------------Q----Y----------RR------I-N- 620
CPZ.TZ.00.TAN1 M-R------E--KQ----K-Q-A----KLP-Q-A----------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE------------DS-K-R-------- 613
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN-------TV-.--L--VT----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE-------------S-K-------D-- 612
CPZ.TZ.09.UG38 M-R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSA-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--------I-----IR---N-LDN--PE------------DS-K-------D-- 608
CPZ.US.85.US_Marilyn F-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--R.H----------Q-S-----IR--V-V----A---------V-.----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K-------D-- 619
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -SK------E---------------Q-E-E--VNV---EE-------F-DE.H----------Q-AT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------T--------------S-Q-------D-- 609
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DE.Y----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------P--------------S-Q-------DK- 609
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DE.Y----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S--------S----I-----------P--------------S-Q-------D-- 609
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --R------E--K------------Q-E----VD-----E-------F--E.H----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R--VNRTL--A--SD-------------S----I--------D--P-T----------------------D-- 614
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V--DE.H----------QKVS----IR--A-VI--VSQ--------L-.-----VTR----A--AD-------------S----I-------S---S----Y--------D----------EQ- 613
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 F-R------E--K------R-----Q-E-E--VD-----E-------F--E.H----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R--VNRTL--A--SD-----------Y-S----I--------D--PET----------------------D-- 612

p51 RT end p15 RNase H start
MAC.US.x.239 W--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-SQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y-T--SC-KQS-E-----I-D-- 628
H2A.DE.x.BEN W--L--A--E--KI--SQEQE-Y--QEE-E-E-T---SQGH----K-H--E..-I--V----KIKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VER----Q--DN---V------D--S-----R-TFN-VGD--P------T--SC--QS-E-------D-- 641
H2A.PT.x.ALI W--L--A--E---I--SQEQE-H--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GE..-I--VE---K-KNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.R-H--VER----Q--DD---V----D-D--S-----R-AFN-V-D--L------T--PC--QS-E-----I-D-- 641
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 W--L--A--E--KI--SQEQE-C--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GG..-I--V----KVKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VERD---Q--DN---V----D-D-IS-----R-VFN-V-D--L------T--SC-KQSRE-----I-D-- 641
H2B.CI.x.EHO W--L--A-FQ--KI--EQEQE-S--KEGVP-E-TV--NLAN----K-H-GD..-I--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.M-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-V--Y-T--SC-KAS-E-------D-- 641
H2B.GH.86.D205_ALT W--L--A--Q--KI--EQEQE-S--KERVP-E-TV--NLAN----K-H-GN..-V--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.V-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-R--Y-T--SC--TS-E-------D-- 640
H2G.CI.92.Abt96 W--L--A--Q--KI--XQEQE-A--KEXEP-E-TV--NLDN----KVH-GN..RI--V----KIKNT---G-RL-AHV----GK-AL-----L-.F-H--VERD---Q---D---V----D-D--S--H--R-V-N-V---LEQT--Y-T--SC-KTS-E-------D-- 624
H2U.CI.07.07IC_TNP3 W--L--A--Q--KI--EQEQE-T--REGEP-E-TV--NLDN----K-H-GN..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A------V-.I-H--VER----Q---D---V------D--S-----R-A-N-V---LERV--Y-T--SC--NS-E-------D-- 624
H2U.FR.96.12034 W--M--A-F---KI--SQEQE-A--REEEN-E-TVL-NQDN----K-H-GD..RT--V--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-A------I-.M-H--VER-V--Q---D---V--VLD-D--S-----R-A-N-V---LL.E--Y-T--SC--AS-Q-------D-- 637
ASC.UG.10.RT03 V-----T-----QA--DQEAK-G---AE-P-EVD-IQL-GT--G-TVR-DK..EV-----F-KQ-S--S-PF---VD-IM--GK--L-Y--RI-.Q-NV-VN--Q-DA--N-H--VS---DIKP-H----IQM----VQD--SE---W-I-------S---------D-- 626
COL.CM.x.CGU1 -SA---E--QD-KQ-I--E-Q----I-HE-IWVD-FRL-K---G-AVC-KH..GT-RR--HNTGKNQ-F-SMQE-ASVI---GR-A--T---V-.-M-V-AKR-D--Q--SD---SA----I---SSSYV---VWN-VL--LKE-P-YWT--GCS-KLGA----WINSK- 597
COL.UG.10.BWC01 -SA---E--E--KK-V--EQK----R-EE-IWV--MRL-K---G-AVQ--H..GT--R--INTGKS--F-SMQE-ATVI---GR-A------V-.RM-V-AKR-D--Q--SD---S-----I---S--YV---VWN-ML--VRS-P-YWT--GYS-KDNW----WINSS- 599
COL.UG.10.BWC07 -SGQ--E--EQ-------EQE----K-EEEIWVT-FRL-K---G-AVE-VH..GT--R--VNTGKS--F-SMQE-AMVI---GR-AL-----V-.LM-I-AKR-D--Q--SD---S-----I---S-S-V---VWN-VLS-LEKEV-YWT--GYS-KEGI----W-NSK- 599
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----QA--E-A-Q----Q-S-T--KEQE----D-T-LSE---G-T-R-SK..GI-------KAK---F--FH-IAKLMM-VG-----T--RL-.T-R--V--QD-DG--H-H----------A-H-----R---S-VS---KE-D-Y---------S-E-----ISE-- 625
DEB.CM.99.CM40 -S---QA--R--K----QE-S----KEQEP----LS-L-K---G-V-R-PK..GI-----FS-DK---Y--FH--AK-MY--G-----F--RI-.Q-R--VV--E-DN--HNH---A---D--AIH--H------E-VS---PD-D-Y---------S---------EW- 622
DEB.CM.99.CM5 -S---QA--R--K-TP-QE-S----KEDEP--S--S-I-R---G-V-R-TK..GL-----FSKDK-T-Y--FH--AK-MY--G-----Y---V-.--R--VV--E-DN--HNH-------D--A-H--Q--R---E-VS---PD-D-Y---------S-M-----ISEW- 622
DRL.DE.11.D3 W-R-----YE--KL----QM-----Q-E-P-K-K---L-N---S---E-DD.N-P-------KVKNS----MRM-AGL----AK-AL----RL-.T-Y--VER-V--Q--Q----V----D----S--H-I----N-LSD--P-E-VY--------VS-E-------S-- 631
DRL.DE.11.D4 WSR-----YE--KL----QM-----Q-E-P-K-K---L-N---S---E-DD.N-P-------KVKNS----MRM-AGL---VAK-AL----RL-.I-Y--VER-V--Q--Q----V----D----S----I----N-LSD--P-E-VY--------VS-E-------S-- 631
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 W-----A-YKN-QG-VQ-TQE-T----L-E---TV----E------FT--G..AV--V-R--KQ-ET----LRT-AHL----CK-ALT---RL-.RVQ--VD-K--DM--QD---VS--------S--L------S-V----K-EDVY------SKV--------LSE-- 639
GSN.CM.99.CN166 -----QI----------QSSE-G---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS--G..-M--SA-F-KT-N--I-SYQ-FAD-LT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-DA--MN--------TI-AIH--H-LRQ--T-VS--LED-V-Y--------TS----------T- 628
GSN.CM.99.CN71 -----QI----------QSSE-S---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS-DS..-M-RS--F-KT-T--I-SYQ--AD-MT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-D---MN--------TI-A-H--H-LRQ--T-VS--LEN-V-Y--------TS----------T- 621
LST.CD.88.SIVlhoest485 W-DA-LE-YEQ-QQ----KLQ-A----T-E-VVRV-QNKK-VI-F-WR-GN..SI-RA-R-Q-QKA----PLQK-A------GK-------HV-.-IQV-VTR-V-DQ--SDH--V-----L--IS--Q-EQE--S--A---E-VD-Y------EKVG-T-------QS- 634
LST.CD.88.SIVlhoest524 W----LE-YET-KT----K-Q-A------E-VVRV-QNKK-VI-F-WR-GN..AI-RA-R-Q-QKS--M-PLQ--A------GK-------FV-.-IQV-VTR----N--INF--V----DL--IS--Q-EQE--S--A---E-TD-Y------E-VG-T-----I-QS- 635
LST.KE.x.lho7 W----LE-YGQ-K-V---KMQ-A----E-E--VRV-QNKK-II-F-WR-GN..NI-RA-R-Q-QKA----PLQK-V--I---GK-------FV-.-IQV-VTR-V--H--SDH--V----DL--IS--Q-EQE--IW-A---I-VD-Y------EKVG-T-----I-QS- 634
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB W-P------E---S---TEQE-A----Q-P-R-AV--L-N---G---K--Q..-V--V---EKQKAI---ELRI-AGL----AK--L----TL-.--E--VER-V--Q--SD---VS--------SV--------S-V-D--PKEDVY-----C--QS-E-----I-QY- 633
MND-1.GA.x.MNDGB1 M----R--YEQ-K---A-EQE-S----N-E-YVRF--TTG-DISF-WK-GN..-V-RA---GKQKT--S--LMK-AG-T--VGR-------FV-.-MQI-TTR-I--D--H----C-----V--IS--M-ERE--S-SP--LE-V--Y--------DS-M-----I-D-- 626
MND-2.CM.98.CM16 W-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL----AK-AL-----L-.--Y---ER-V-DQ--P--------------S--H-IG---N-LR--VP-EDVY--------NS-E-------A-N 629
MND-2.GA.x.M14 W-R-----YE--KL-VQ-E------Q-G-P-M-KV--LT----S---E--E.N-P--V-----TKH----ELRV-AGL----AK-C-----EL-.--Y--LER-V-DQ--HD------------IS----IR---N-L----P-EDVY--------NS-E-----Y-A-- 630
MND-2.x.x.5440 W-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL---VAK-CL-----L-.--Y--LER-V-DQ--HD---V------D-IS----IR---N-L-D--P-EDVY--------NS-E-----Y-S-- 630
MNE.US.x.MNE027 W--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-NQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y----SC-KQS-E-----I-D-- 624
MON.CM.99.L1_99CML1 -SDL-QA-----------EST-G----NEP-KV-LTSLAEN--G-RFF--K..SV-----F-KI-ST-S-TYQ--AD-LA-LGK-A--T--RL-.I-R--VV--Q-DA--ADN--IN-V-DI-A-YS-H-LRQ--T-VQD--E--P-Y--------TS-E--------F- 624
MUS-1.CM.01.CM1239 -----Q------Q----QA-Q-A-F--EQP-V---VSL-DS--G-NFL-NK..GI--S--F-KV-SV---SYQ--SD-IAR-GR--L-----P-E-VRI-VI--Q-DQ----H--VS---DI-A-H-TH-LRQ-FT-VP--LSE-P-Y------HKVS----------T- 618
MUS-2.CM.01.CM1246 -S-Q-Q-----------QEAG-A----E-P-VL--VSL-EQ--G-TFT-DR..NM-R---F-KI-T--S-PYQ--A--LSRASK-AL-C-----D-CRI-VV--Q-DN--ADS--T----DI-A-H--Y-LRQ-FT-VP---ET-P-Y--------NS---R-----D-- 623
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -S-L----M------M-QE-Q-D----E---VV--TSL-G---G-MFS-NS..-P-----F-KV-SV---PYQ---D-MT-LGR-A--Y---V-D--RI-VI--Q--K--ADH--V----DV-A-HS-H-LRQY-T-VQ---EK-P-Y--------TS-A-R------T- 619
OLC.CI.97.97CI12 W----KE--E--------EQE--M-KEEEP-QCT.LCYTK-TVA-R-W-KH..GT----RFQ-KMT----KFR-M-G-IE--GK--------L-.I-QV-TTRKD--A-AFDD--VH---DI---SNSENQRTFWE-VPA-M.EV--------Y--KS-E------SSG- 616
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 F-K-----YE--KLL---KL-------E-P---KV--LEG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-A------L-.--E--VER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY--------NS-------I-D-- 630
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 F-R-----YE--KLL---QM-------E-P---KV--LTG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-AV-----L-.--E---ER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY--------NS-Q-----I-D-- 636
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 M-K---I-YE--KM----KL------EK-P-V-N---LEG---S---E--S.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----AK-A-----RL-.T-R---ER-V-D*-RSQ---V----D----S----IR-G-N-V-D--P-E-VY--------NS-I---------- 630
SAB.SN.x.SAB1 W--------E---Q--RQKQQ-Q----ALP-R-KVL-L-D---G-----PE.N-I--V----KIKT----ELRM-AGL----GK-------QI-.IME--VER-L--Q--SD---V-------M-S--Q-IR---K-V-D--P-EAVY--------NS-E-----L-D-- 649
SMM.CI.79.SIVsmCI2 W--L--A------I--EQEQE-AF-REEEN-E-TV--NQDN----K-H-GS..RV--V--F-KIKNT---G-RL-AHV----GK-AL-----I-.F-H--VER-V--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V-D--P-E----T--SC--VS-E-------D-- 633
SMM.SL.92.SIVsmSL92A W--L--A-----KI--SQEQE-S--QEGEP-E-TAI-NQEN--S-K-H-GE..-I--V----KIKNT---G-RL-AQVI---GK-A------V-.--H--VER-L--Q---D---V--V-D-D--S----IRMAFN-V-D--P-E--Y----SC-KQS-A-------D-- 624
SMM.SL.92.SL92B W--L--A------I--NQEQE-R--REDEP-E-TVL-NQDN--S-K-H-GD..RI--V--F-KIKNT---GIRL-ANV----GK--L-------.F-H--VER-V-DQ---D----------D-IS----IR-VFN-V-D--EKE-VY-I--SC--NS-E-------D-- 621
SMM.US.06.FTq W--M--A-FE---I--NQEQE-C--QED-P-E-T-V-SQDN--S-K-H--N..-I--V----KIKNT---G-RL-AHV----GK-A------V-.--HM-VER-I--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E---------SC--Q--V-----I-D-- 628
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 W--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-PIE-TVI-SQDN--S-K-H--D..-V--V--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EV-.--H--VER-I--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V----Q---------SC--QSRE------AD-- 624
SMM.US.86.CFU212 W--L--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVV-NQDN--S-K-H--D..-V--V--F-KIKNT---G-RL-AHV----GK-A-----RI-.--H--VER-I--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V-D-LE-E----T--SC--QS-E-------DG- 624
SMM.US.x.H9 W--M--A-YE--KI-PSQEPE-C--QEG-P-E-PVI-SQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-SL-AHV----GK-A-I---QV-.R-H--VEX-I--Q---D---V------D--S-----R-VFN-V----Q--------RSC--QSRE-------D-- 624
SUN.GA.98.L14 M----RE-YQS-Q-V-Q-S-S-S--E-D-E--CRV--VK--IL-F-WL-GK..QV-RV-R-QKRGA--E-PCQ--AA-L---GR-------FV-.-IQV---R-I-SQ--AD---C-----L---S--K-EQE--T-AT--VP-.D-Y------EKLE-R-----I-QG- 634
SYK.KE.x.KE51 ------A-M--------VEQT-S--Q-E-P-E-H-S-L--Q--G-I-K-G-QE-P-I---TGKAYAT-H--YQA-AQLMN--GIQALW----I-.E-H--VKR-E--K---DH-----L--VKC-H--I--RWY-N-VS--V.E------------NS-E-Q---I-D-- 656
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---A--A--E---Q----EQA-S----K-P-E-H-T-L-SQ--G-M-K--QKGPP-I---T-KTFA--S--YQS-AQLLN--GIQ-LWY---V-.T-H--VKR-E--K---D------V--VK-IS-----RWY-N-VP---PE-V----------DS-T-N----ASD- 651
TAL.CM.00.266 -S----A---------A-ET--T--QEGEP-E--LT-LAE---G-M-K-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--IG-M---GK----F--QV-.V-RI-VV--E--Q----H--CS---TIVPIH-----R---N-VQ---E--D-Y------H--S-E-------AT- 625
TAL.CM.01.8023 ------A------A--A-ET--S--KEGEP-E--LT-LAE---G-MVK-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--VG-M---GK-A--F--QV-.I-RV-VV--E--Q--S----CS-L-TIVPIH-----R---N-VS---E----Y------H--S-E-------TS- 626
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 W--Q--V-FRQ-Q-----EQQ-A------S-R-T-T-LDD---G--FK--G..-V------TKSKNT---EFRV-AGM--RVCK-A-TF---L-.IMEV-VER-V--Q--SD---V--L--I--IS----I----N-V-D--PK-KVY-C---C--NS------FL--T- 636
VER.KE.x.AGM155 W-P---A-YE--K----TEQE-T--A-E-P-R-AV--L-D---S--FK--G..-I--V--F-KQKAT---ELRV-AGV----GK-AL----QL-.T-E--VERD---Q--AD---VS-----D--SV----T---T-T----P-EDVY-----C--QS-E-----I-QQ- 636
VER.ZA.10.VSAC4004 W-D---A-YE--KI---TEQE-T----E-P-KVAV--L-D---G--FK-D...-I-----FMKQ-TT-S-ELRI-AGL----AK--L-T--IL-.--E--VER-V--Q--A----VG--------SV----T---R-T-D--PKQDVY-----C--NS-M-----I-QY- 634
VER.ZA.10.VSAG1003 W-P---V-Y---K----TSQE-A------N-KVAV--LPE---S--FK--GG.NI------MKNKAT----LRV-AGL----AK-------QL-.I-E--VE-----Q--SD---VG---D----SV----T---R-T-D--PKEDVY----SC---S-------I-QQ- 636
VER.ZA.10.VSAM0022 W-Q---I----------TTQE-A----T-S-R-T---LPD---S---K--GN.QI-R----MKAKAT----LRV-AGL----AK---TC--TL-.V-E--VER-V--Q--SD---VS--------SV----T---R-T-D--PKVD-Y----SC--NS-E-----I-QQ- 636
WRC.CI.98.98CI04 W----LE--EI-KS----EQM-A--TGKELVAEL-KTGSGQWAYSIREAGE.K-P--V---G-Q-HT---ELRS-AH-M---G---------V-.---I--E-DI-DS--SDH--VS---DT-H-S--Y-ARE--KIVL----EV--Y-I--S---DS-E----F.WTNS 638
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 W-M---A--EI--A----SQQ-S--GGGDLIAEV-KTGTGQWAYTIKEAGE.T-P--V--FT-I-HT---ELRT-AHCI---G--A------L-.--RI-VE-DI-DM--S----------V-H-S--F-KRE--T-VS---E-V-EM-I--S--K-S-E-----.WTKT 630
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p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start

H1B.FR.83.HXB2 RQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIR..KVLFLDGIDKAQDEHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKCQLK.GEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLE 784
H1A1.UG.85.U455_U455A -----S--E--------H--H-------S--------------------R----I------K--E------S-------------------S---..------------ED-----C-----------------------N-----.----------------------- 783
H1C.ET.86.ETH2220 ---I-S--E-----------Q-------S---------------L----K----I---------S--R---S-------------------S---..------------E-------------NE--I----P-----C-------.---I----N-------------- 791
H1F1.BE.93.VI850 K----S--E-----A-------------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------V-..-I----------E------N-------------I---------------.----------------------- 785
H1O.BE.87.ANT70 K--IIK-DE-----A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED--------K-L--E-G---------I---P--HI-.---I--------EV--I----M- 780
H1O.CM.91.MVP5180 K-NIIK-EE-----A--M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---I-----I---P--HI-.---T-----Y--E---M------ 780
H1O.CM.98.98CMA105 K--IIK-DE-----A--M--L------KEK--------------SS--T----PI-Q----E-TR--Q----------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L--E-G---------I---P--HI-.------------EV--M------ 780
H1O.CM.98.98CMABB197 K-RIIK-EE-----A--M--L------KEQ--------------SS--T--D-PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L--E-G---------I---P--HIR.---I--------EV--M------ 781
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------I-N-PQ-HI-.---I--------EV--M------ 780
H1O.US.99.99USTWLA K--IIQ-EE-----A--M-XL------KER---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---QX--TX-----------KI-----KD--..R----E---Q--ED-------X--L----G---------I---P--HIR.E-P--X------E---M------ 783
H1N.CM.02.DJO0131 K----SIE------------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S---..--------E---ED--R---------------S----------------.---I----N----V--------- 789
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----S-EN-----------LM----X-Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..--------E---E---R-----K----------I---------------.--------N----V--------- 790
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----SIK---------H--LM---E--Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..--------E---E---R----------------I---------------.--------N----V--------- 791
H1N.CM.95.YBF30 -----SIA------A-----LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..-I------E---ED-DR-----K----------I---------------.--------N----V--------- 791
H1P.CM.06.U14788 ---IIK-EE-----A--E-VL---KE--EQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------NI-----KD--..R----E---Q--ED----------L--E-G---I-----INN-P--HV-.---------------------M- 781
CPZ.CD.06.BF1167 KSR-IE--E----QA-----L---K-AKEK---------V---L-GT----D-P--EE--QE-MN--A---N------------E------KN--..-----E---Q--ED--RF----KML-DEY----I-----I-Q-N--HR-.---I--------E--------I- 787
CPZ.CD.90.ANT -SR-KH-QK----QA-----LM--E--TGP------------VL-GT------P--EE--QK---R-QI--S-------------------Q---..Q----E------ED-D-------SL-DEY----I-----I-Q----HV-.---R------------V------ 784
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 K--IIS-EN----QA--G-L-------EQQ---------V-----S---H-----------E----D----S-------------------S---..------------E---R-----K-L-GE-----I-------N-----V-.---L---------T--M------ 783
CPZ.CM.05.LB715 K--IIS--E-----A-----Q-------S----------------G---K----I------S--N--R---S------------E------S---..R-----------E------N--K-------I--I---------------.----------------------- 789
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---I-N-E------A--T-V------AEHI---------V----HS-----------L---E------S--S-------------------S---..R-----------E------N-----------------------------.-------------M--------- 791
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----TSISE----QA----VLM----A-Q----------V----HS---K-----------E-----RI--S-------------I-----T---..------------E---R-----K----------I---------------.---I---IN----V--------- 790
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 K--IIP--E-----A-----Q-------P--------------L-------D---------N---------T-------------------S---..---------R--E------N-------------I---------------.----------------------- 787
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---IIS--E-----A-----Q------EV----------------G---T----I------E---------S-------------I-----S---..------------E------N-------------I-------N-------.---I------------------- 787
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---IIS--E----RA------------EV----------------S---I---DI--------V----I--S-------------I---------..------------E------N--K---DE-----I---------------.----------------------- 792
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 K---IS-EE-----A--E-LRI------Q---V------V----NS--------I------E---------T-------------------S---..------------ED--R---------DE-Q-----------T-------.---I------------------- 787
CPZ.TZ.00.TAN1 -YRSKD-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---QK-TQ-TAI---------------E------KN--..-I------NE--ED-D------K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I-----Y--E---I------ 780
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -Y-TRE-EN----QA--W-VD---K---SQ---------VM-VL-GM----D-PI-EE--QK-MQ-NA----------------E------KN--..-----E--TE--ED-D------K---DEY----I-----I-Q-S--HK-.---I--------EV--------- 779
CPZ.TZ.09.UG38 -Y-AKE-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VI--L-GL----D-PI-E---QK-TN-AA---------R------E------KN--..R----E--NE--ED-D------K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I--------EV--------- 775
CPZ.US.85.US_Marilyn ---II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---..------------ED-D------T------------------------P-.---I------------------- 786
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------IN--P--HV-.---R------------------- 776
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED---------TL----G---------IN--P--HV-.---R------------------- 776
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------IN--P--HV-.---R------------------- 776
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ---IIK-EE-----A--E-VL---KE--KQA--------V----S-T----D-P--QR---EMT--D----S------------EI-----KD--..R----E---Q--ED--------KTL----G---I-----IN--P--HV-.---------------------T- 781
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 K--IIK-EE-----A--M-VLV-----KK----------V--V-S---T--D-P--Q----E-T---R----------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------I---P--HV-.----------------------- 780
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---I-K-EG-----A--E-VL---KE--KQA--------V----A-T----D-P--QK---EMT-------S------------EI-----KD--..R----E---Q--ED---------TL----G---I-----IN--P--HV-.---------------------T- 779

p15 RNase H end p31 Integrase start
MAC.US.x.239 KD--KV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---SEI-V------------QEI-H---Q---..Q----EK-EP--E--D-----VKELVFK-G--RI--RQ--DT----HQ-.---I---ANSDL-T--M------ 795
H2A.DE.x.BEN KD--KV-EQ----QA--EVFRM--A---PK---IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----A--V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E-------IIKELTHK-GI-LL--RQ--N--AQ--Q-.---I----NAEI-V--M-Y---- 808
H2A.PT.x.ALI -D--KV-EQ----QA--E-FA--VT---PKA--IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELSHK-G--NL--RQ--NT-AQ--Q-.---I----NAEL-T--M------ 808
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -D--RL-EQ----QA--E-FAM-VT---PKA--IV----VM--VAG--TE---KI------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELSHK-G--KL--RQ--NT-TQ--Q-.---I----NAEL-T--M------ 808
H2B.CI.x.EHO KD--KP-EQ----QA--E-FA-------PQ---IV----VM--VA---TET--PI-RE---EM-----I-VG-------L---QE--H---Q---..QI---EK-EP--E------N-VKELVHK-GI-QL--RQ--N------Q-.---I----NSEL-T--M------ 808
H2B.GH.86.D205_ALT KD--KV-EQ----QA--E-FA---T--EPQ---IV----VM---A---TET--PI-AK---EM----A--VG-------L---QE--H---Q---..Q----EK-EP--E------G-VKELVHK-GI-QL---Q--N------Q-.---I----NADL-T--M------ 807
H2G.CI.92.Abt96 KD--KV-EQ----QA--E-FAM------PK---IV----VM---AG--TET--P---K---EX----XL-VG-----------QE--X---Q---..Q----XK-EP--E----F---VKELTHK-GI-QL---Q--N-YHS--Q-.---I----NAEL-T--M------ 791
H2U.CI.07.07IC_TNP3 KD--KV-EQ----QA--E-FLM------SQA---V----VM---AG--TET--P---K---EM-M--AL-XG-----------LE--H---Q---..Q----EK-EP--E--D-F---VKELVFK-GI-RL---Q--DT----HQ-.---I----NTEL-T--M------ 791
H2U.FR.96.12034 KDR-KP-EQ----QA--E-FAM--E---PK---------IM---AG--TET--P--SK---E--R--A--VG-----------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELQHK-GI-QL---Q--NT-HV--Q-.--------NTEV-T--M------ 804
ASC.UG.10.RT03 KE---A-EH-----A----LL-----G-TKQ--------V----TGA-TETDHPILE---T--QS--AI--S------------A------K---..R----EQ-PQ--E---R--N--QDLRDR-QI-ALI----LKA-P---G-.--P-----NMEV-L--M------ 793
COL.CM.x.CGU1 EEE--N-HEGS--QA--TGVL---KHGPKRM-L----L------TG--YDQLPSSRGE--QAGMA--AIHV--C----------LI-QK-..-V-..Q-MWI-K-EA-EED-Q-F---VQYLKEQ-G--T------WER-SE--N-.-Q-V---L-Y-Y-L-------E- 762
COL.UG.10.BWC01 EEE-I--KEGS--QA--R-VLM--EHGPKRM-L----L--F--VTG--EE-N-P--E---QKGLE--AIHVS-C----------II--K-..-V-..Q-MWMEK-EE-ELD-Q-----VQY-QEQ-GI-QL-----WER-PQ--NR.-QP---SL-Y-Y-V--M----E- 764
COL.UG.10.BWC07 EEEIEV-HEGS--QA--KG-LM--KHGPKRM-L----L-----VSG--EETN-P--E---QEG----ALHV--C----------LI-QK-..-V-..-AMWIEK-EE-EED-S-F---VQHLRETYG--AI-----WDR-SQ--NR.--PV--SL-Y-Y----M----E- 764
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 K-S-KA-EN-----A--T-VLM--E---EK---------V-N-LTEH-TTT-H---EK--Q--Q--QE---Q-------L-----I-----K---..-I---ERVEE--ED-D------KQLREE----TL---Q-INQ-P---IH.--PK----NADL----M------ 792
DEB.CM.99.CM40 K-S-KC-EN-----A--E--L---EEGPSKM-------------LEH-SET-HKI-EKV-QA-QG--QI--------------D-------K---..RI---ERVEE--ED-----G--KQLRDEYQ--TLI--Q-ITQ-P---TR.--PT-----A-M----M------ 789
DEB.CM.99.CM5 K-G-KS-EN-----A--E--L---EEGPSKM------------LLEH-TET-H-I-EK--QA-QE--Q---N-----------D-------R---..RI---ERVEE--ED-----G--KQLRDE-Q--TLI--Q-I-Q-P---I-.--P------A-M-V--I------ 789
DRL.DE.11.D3 KE--IA-EE-----A-----L---K---PK----------M---SSS-EI-DNPI-------M-S--A---N------------E------R---..Q-----NME---E--DL--N---SL-QE-G--GI-------Q-P---IH.--PI-----A---T--M------ 798
DRL.DE.11.D4 KE--IA-EE-----A-----L---K---PK----------M---SSS-EI-DNPI-------M-S--A---N------------E------R---..Q-----NME---E--DL--N---SL-QE-G--GI-------Q-P---IH.--PI-----A---T--M------ 798
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 KSRIRE-EN----QA--T-VKM--E---EN---------VMN-LT-C-QE-N-P--E---QA-M--RQ---Q-----------TEI-----K---..QI----R-EE---D-A---N---S-VQE-G--NI-------A-P---IR.--PK-----A-IET--M------ 806
GSN.CM.99.CN166 KHRAIE-EE----QA--H-VL---KEGPPKM-L------VM--L-S--EV-T-A--E---QE-L---AI--S-----------TE------K---..Q----EN-EP-VED--------KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---VH.--PK----NAEL-M--M------ 795
GSN.CM.99.CN71 KYRAIE-EG----QA----VL---KEGPPRM-L------VM--L-S--EV-T-P--E---QE-LG--A---S-----------TE------R---..Q---MEN-EP-VED--------KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---IH.--PK----NAEL----M------ 788
LST.CD.88.SIVlhoest485 KE--KE-------QA--E-VL---K--KSR---------VMKVLSQR-TET-HPV-K----ECK--DQ---G-----------QE--H---K---QIQ----EK-EP--E--S-F-N-AKDLEEK-H---M---Q--N--N---T-.---IT----T------I----M- 803
LST.CD.88.SIVlhoest524 KE-IKE-Q-----QA--E-VL------KST---------VMKVLSQR-TET-HPI-KN--KE-Q--DA---G-----------QEI-Q--IK---TKQ-M--EK-EP-VE--G-F-N-AKDLEEKYGI--M---Q--NE-A---Q-.---IT----V-V----------- 804
LST.KE.x.lho7 KE--KE-------QA--E-VLM-----NSK---------VMK-LSQR-TET-HPI-KD----CKQ-DQ---G-----------QE--H---K---QKQ-M--EK-EP-VE--S-F-N-AKDLEEK-----M---Q--ND-AN--K-.---IT----V-V----------- 803
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB K-R-K--EN----QA-----LM--E---SK-------------LT-H-T--D-A-------------Q---Q------------E------K---..Q----ER-EE--E---R--N--KE--DT-GI-Q--------A-P---V-.--PV-----A---V--I----I- 800
MND-1.GA.x.MNDGB1 F-R-EEYLN----Q---H-VK---E---SY---------VV--LASR-TETDHPI-KE---LMKG---I--S-L-----------I-----S---..-----QN-EP--E--------EAQLREK-H--AL---Q--Q--S--CHH.--PIK--T-A-L-V--I------ 793
MND-2.CM.98.CM16 KSR-IA-EN-----A--E--KM------PK----------M--LS-A----DNPI-RE---LM-H--A-----------------------R-V-..Q----E------E--D---N----L-Q--CI-NI-------Q-P---T-.--PI-----T---T--M----M- 796
MND-2.GA.x.M14 KS--IA-EN-----A--E--L---K---PRA------------LS-T--R-DNPI-RE--N-M-A--A-----------------I-----K---..Q----E------E--D---N---SLSQE-SI--I-------Q-P---V-.--PI-----AA--T--M------ 797
MND-2.x.x.5440 KS---A-EE-----A--T--KM------PR-------------LS-A----DNPI-RE---LM-G--EI--S-------------I-----K---..Q----E------E--D---N----LSQ------I-------Q-P---T-.--PV----NAD--T--M------ 797
MNE.US.x.MNE027 KD--RV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---TEI-V------------QEI-H---Q---..Q----EK-EP--E--D-----VKELVFK-G--RL---Q--DT----HQ-.---I----NSDL-T--M------ 791
MON.CM.99.L1_99CML1 AR-A---EQ-----A--E-VL---R-GPPQM--I-----V---LASC-EI---PI-EA--QE-L--DQ-F-S------------E--R--GQ---..Q---MENLEP-RED--------KYLRDTYHI-TLL-----NH-H---NH.--PKS---NAEV-V--M------ 791
MUS-1.CM.01.CM1239 KE---S-EN-----A--E-VL---KEGPPSM--------V---VAS--QE-T-P--EE--Q--LT--A---S------------D------H---..Q---MEQ-EP-KED--------KYLRDKY-I-ALL-----NL-P---TH.--PKT---NAEL-V--M------ 785
MUS-2.CM.01.CM1246 QERAIN-EN----QA-----L---M-GPP-M-L-----------T-A-EV---P--E---Q-MLS-NAIFISR-----------E--H---R---..Q---MEN--P-VED--------KYLRDKY-I-TIL-----NK-SA--TH.--PK----NADL-V--M------ 790
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ---AID-EN----QA-----L---K-GPPKM-L----------VT-C-EA---P--E---Q--LT--EI-IT-----------TE--R---Q---..Q----ENVEP-KED-D------KYLRDVYQI-ALL-----NH-S---TQ.--PKT---NAEI----M------ 786
OLC.CI.97.97CI12 KH-I-HIQESS---A-IR--IE--R--KS--------L--M--VLEK-EV--EP-IQEL-KE-E---RI-IG-------L---QE--Q---K---TKQ-M--AD-EP--ES-N---Q-AQSLQQE-QI-LI---R--DE-EE-KG-.-VPR--I-AVGVYR--I------ 785
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 KE--KE-E------A--E-VL---K---KR---------VF--LAGS--T---P--Q-------G--E---S------------E------R---..Q-------E---E--D----------E--RI-Q--------Q-P---V-.---V---T-A---T--M------ 797
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -E--KE-E------A--E-VL---K---KK---------VF--LAGS--T-D-P--Q-------G--E---S------------E------K---..Q-------E---E------N------E--QI-Q--------Q-P---V-.---------A--KT--M------ 803
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 KE--KE-EE-----A--E-VL---K---PK---------VY--LE----T-D-G--TE--N-M-G--A---S------------E------K---..Q-------E---E------N----L-E--QI-QI-------Q-P---V-.---I-----A---T--M------ 797
SAB.SN.x.SAB1 D----A-EN-----A--E--L---R---SK---I------M---AGE-TE-DNNI-Q----E-----A--I--------V----EI-----Q---..Q-----R-EE--E--D---A---S-QQE-G--AI-------A-P---I-.--SV-----A---V--M------ 816
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -E--KP-EQ----RA--E--AP--R-A-PKA-V------VM--VAGH-TETD-P---E---E-----AI-VG-------L---QE--H---Q---..Q----EQ-EP--E--------VKQLVHK-GI-QL---Q--NT-TQ--Q-.---I----NAEL-T--M------ 800
SMM.SL.92.SIVsmSL92A KD--KV-EQ----QA--E-FAM--A---PKA--------V---VLG--TE---PI--E--NHMML--EL-V--------L---QE--H---Q---..Q----EN-EP--E--D-----IKELVYK-GI-#L---Q--NT-----Q-.---I----NADI-T--M------ 790
SMM.SL.92.SL92B KE--LP-EQA---QA----LL---K--PSK--V------V-N--TG--SE-D-DI-A------VQ--A--IG-----------NE--R---Q---..Q----ES-EP--ED-D-----VKEL-QKY-I-QL---Q--NA-N---Q-.---I---TNAEV-T--M------ 788
SMM.US.06.FTq KD--KL-EQ----QA--E-FLM-VT---P-A--IV----VM--VAG--TE---RV------EM---TAI-V------------QEI-H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELVFK-RI-RL---Q-IDT----HQ-.---I----NAEL-T--M------ 795
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -D-AKL-EQ----QA--E-F----A---PKA--IV----VM---AG--TE---R-------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELVFK-G--RL---Q--DT----HQ-.---I----NAEL-T--M------ 791
SMM.US.86.CFU212 KDR-KV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM--VAG--TE--NKI-S----EM---TAI-VT-------L---QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELVFKYGI-RL---Q--DT----HQ-.---I----NADL-T--M------ 791
SMM.US.x.H9 -G-TKL-EQ----QA--E-F----A---PKA--IV----VM--VAG--TE---R-------KM----AI-V-------X--E-QE--H---QE--..Q----EK-EP--E--------VKKLVFK-X--RL---Q--DT----H--.---I----NAXL-T--M------ 791
SUN.GA.98.L14 -SR-KK-EN----QA--E--KM--E--RSS-----------RLLSKR-TETD----KE-V-LIRQ-DQ---G-----------QEI-Q---Q---KRQ-M-IEK-EP-VE--G-F-N-AASLQEM-DI-L----Q--NE-AQ--Q-.---IT----A-V----I----M- 803
SYK.KE.x.KE51 K-TLKR-EN-----A--E-VLM------P--------------LMNC-TS--HPV-E--MQKAME---I-IT-----------QE--Q---K---..-I----N-P---E------T-VEYIRQE-H--RQ---A--EM-P---IR.--PK-----TDL-T--M------ 823
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T-R-QY-EQ----QA--EGLLM-----KDK----V----SY--LMTC-TNT-HPI-E---QEA----AI-VT------------A------K---..-I---ER-PQ--ED--R----MEYLRQE-H--RQ---A-IQQ-P---NR.--PK-----VDIYN--M----E- 818
TAL.CM.00.266 KEH-IK-EK-----A--E-VL---K---PK---------VY--LAGS-TETDNKIIED--QL-LS--A-----L-----------------Q---..-I--VEQ-PE--E---R--N---DLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PKT--NNAAV-T--M------ 792
TAL.CM.01.8023 KEH--G-SN-----A--E-VL---KH--PK---------VY--LVGN-TETDNKI-ED--Q--LG--A---T-L-----------------Q---..RI--VEQ-PE--E---R--N--KDLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PKT--TNAAV-T--M------ 793
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ESQ-IE-E-----QA----VL---KH-KSK---------VM--LT---T--D-V-------EM-N-DAI--T-----------QEI-----Q---..Q-----RMEE--ES-D---T--QFIRDA-GI-AL-------A-P---IR.--PI-----A-V-V--M------ 803
VER.KE.x.AGM155 K-R-QQ-EN----QA--T--KM--E---PK----------M--LT---T--D-P--E---A-MVQ--AI--Q------------EI-----K-V-..RI--IGR-EE--E--DR------NL-DT-G--QI-------M-P---V-.--PI-----A---V--M----I- 803
VER.ZA.10.VSAC4004 K-R-KE-EN----QA--T--LM------DQ--------------SSH-T--D-P--E---QE-V--KA---Q------------E------K---..Q---IEK-EE--E---R--N---E--DT-GI-Q--------Q-P---I-.--PI-----A---V--M----M- 801
VER.ZA.10.VSAG1003 K---I--EN----QA--H-VL-------KR---------V----SSH-T--D-P--E---A---Q--L---N------------EI-----Q---..Q----EK-EH--E---R--N--KE--DT-GI-Q--------Q-P---IR.--PI---I-A---V--M------ 803
VER.ZA.10.VSAM0022 K-RIR--EN----QA----VLM--E---KQ---I-----V--V-SSH-T--D-P--E---AA--Q--A---N------------EI-----Q---..Q----EK-EE--E---R--N--KE--DT-GI-Q--------Q-P---IR.--PI-----A---V--M------ 803
WRC.CI.98.98CI04 KE--IN-YN----QA--A-LK---E-G-SKI--I-----VM--VKDH-TI---A--QE--DL-KQ--EI-IE-----------TEI---------S.--M--EN-TP-IES-T---QG-K-LQEE-HI-QLI--R--EE-ST--G-G-APL--M--YEV-T--M------ 807
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -N-IQKI-N----Q---I-LRM--E--SDK---I-----V----KDH-T----P-MQE--DL-KG--EI-IT-----------TEI-A-------S.R-M--EN-TP-IES-T---QG-G-LEEE-H--TIL--R--EE-AT--G-G-HPI--M--YEI-T--M------ 799
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H1B.FR.83.HXB2 GKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQI.TKIQNFRVYYRDSRNPLWKGP 953
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------------------------I----------V----------S-A-K-V----N-Q------------------------------E---------------------------------I----------------.S-------------D-I---- 952
H1C.ET.86.ETH2220 --I--------------------------------------RV----------SNA-K--------Q------------------------------E--------------------R------------I----S--------N--.L-------------D-I---- 960
H1F1.BE.93.VI850 ------------E------------------I----------I----------S-A-K-S------Q-----------------I----------------------------------------------I---S-----R------.----------------V---- 954
H1O.BE.87.ANT70 --I-I--------F----------------------A-----V------P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SQ---T------.L-XHK---------D-I---- 949
H1O.CM.91.MVP5180 --I-I-------DF----------------------A-----V------P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------------T----LI--L-SQ---T------.L--N----------D-I---- 949
H1O.CM.98.98CMA105 --I-I--------F----------------------A-----IL-----P---S--MK------N-QH---------------A------S------------R--------V--Y---------T-----I--L--QL--T------.L-------------D-I---- 949
H1O.CM.98.98CMABB197 --I-I--------F---------------H------A-----VL-----P---S--MK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SH---T------.L-------------D-I---- 950
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --I-I--------F----------------------A-----V------P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T-----I--L-SQ---T------.F---K-Q-------D-I---- 949
H1O.US.99.99USTWLA --I-I--------F----------------------A-----I-----RP---S--MK-----T--QH--X--------X---A------S--Q------------------V------------T----LI--L-SQ---T------.L-------------D-I---- 952
H1N.CM.02.DJO0131 --I-----------L----------------I----------V------P---S---K------N-T----------------------------I---------------------------E-T-----I---------TK--T--.L-------------D-I---- 958
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --I-----------L----------X-----I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--.L-V-----------D-I---- 959
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --I-----------L----------------I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--.L-V-----------D-I---- 960
H1N.CM.95.YBF30 --I-----------L----------------I----------V----------S---K------N---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TN--T--.L-V-----------D-I---- 960
H1P.CM.06.U14788 --I----------FM------V-----A---V----S-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V------------T--D--I--L--Q---T------.L-----Q-------D-I---- 950
CPZ.CD.06.BF1167 ---V---------F-----LSS---K---F-I----------K------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--I-VD-I-E-----R---A---Y-------------TP-D--L--LT------------.F-L-----------D-V---- 956
CPZ.CD.90.ANT ----I-----S--F-----MAD---KS---------S------------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--Q----I-----Q-----V---H-------------TP-Q--L--L------TQ--N--.L---Q---H-----D-V---- 953
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --I-I----I---------------------I----S-----VL-----T---SNA-K------N---K------------------------E------------------S------------T-----I----------------.L---K---------D-I---- 952
CPZ.CM.05.LB715 --I----------------------------I----------V----------SNA-K------Q-Q----------------------------------------------------------------I---------T------.L-V-K---------D-I---- 958
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------L----------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------I-E---------------------------T-----I---------TN-----.L-V-----------D-I---- 960
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --I-----------L----------------I----------V----------S---K------N-Q-------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--.L-V-----------E-T---- 959
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------------M----------------I----S-----I----------STA-K------Q-Q----------------------------------------------------------------I---------T------.S-V-K-------R-D-I---- 956
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --I-----------M----------------I----------V----------SS--K--------Q----------------------------I-----------------------------------I--L------TK--Q--.SN--K---------D-I---- 956
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --I----------------------------V----------V----------S-A-K------N-Q----------------------------------------------------------------I---------R------.S-V-K---------E-I---- 961
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --I-----------L----------------I----------K------T---S-A-K-------------------------------------------------------------------T-------ML---L--Q------.L---K---------D-I---- 956
CPZ.TZ.00.TAN1 ----I--------F-------E---R-----I----------K------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-------Q-R---I---Y-----------E-T----LL--LT-N----Q-----.L-V---------A-D-I---- 949
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----I--------F-------E---K-----I----------R------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-----Q-----V---Y-----------E-T----LL--LT-N---QQ-----.L-V---------A-D-I---- 948
CPZ.TZ.09.UG38 --I-I--------F-------E---K-----I----------K------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--Q---E---Q-----V---Y-----------E-T----LL-LLT-N----Q-----.L-----------G-D-V---- 944
CPZ.US.85.US_Marilyn --I-I---------L----------------I----------V----------SS-----------Q----------------------------I-----------------------------T-----I----SEL--DL-----.L-V-----------D-I---- 955
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --I----------F----------------------A-----V------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------.L-------------D-I---- 945
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --I----------F----------------------A-----I------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------.L-------------D-I---- 945
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --I----------F----------------------A-----I------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------.L-------------D-I---- 945
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --I----------FL---------------------A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I-MM--Q---T------.L-------------D-I---- 950
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --I----------F----------------------A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------Q-------Q----------V------------T--D--I----SQ---T------.L-------------D-I---- 949
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --I----------FL---------------------A-----A------P--AS-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I--M--Q---T------.L-------------D-I---- 948
MAC.US.x.239 --I-I--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A--ASQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 964
H2A.DE.x.BEN --I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL-----P---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTIE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQF--RKN.SNFK--Q----EG-DQ----- 977
H2A.PT.x.ALI ----II-------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL---S-V---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-S-EQEIQF--TKN.L-FK--P----EG-DQ----- 977
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA--I--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINMVTAEQEIQF--AKN.S-L------F-EG-DQ----- 977
H2B.CI.x.EHO ----I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQD-KM-A--I--E-T--V----E------A--HH--NQ-DRI----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA----NM-T-EQEIQF--TKN.L-F--------EG-DQ----- 977
H2B.GH.86.D205_ALT --I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SPS-KMVA--V--E-T--V-----------A--HH--NQ-DRL----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA--L-NM-T-EQEIQFF-AKN.L-F---Q----EG-DQ----- 976
H2G.CI.92.Abt96 ----I--------FV------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA--V--E-A--V--------------HH---Q-DKI----NSIE-I-L---HCM----R----DMTPA---INM-T-EQEIQFQ-TKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----I--------F-------Q---RQ--L------T---ISHL-----A---SQK-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-DRI----NSME-I-L--THCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-TKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
H2U.FR.96.12034 ---VI--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA--V--EHT--V-----------A--HH--NQ-ERI-E--NTME-I-L--AHCM----R----DMTPA---INM-S-EQEIQF--SKN.S-FK-------EG-DQ----- 973
ASC.UG.10.RT03 --I-I---------T--KL--Q---K---I---Q-CA----TQ------P---SQELA--A---NVQHST-V-----------NK--Q--ET-SKI--EVQY-E---A--LL-L---KR-----MTPA--LINM-H--LELQQ..TKF.P-FS-------TGKS-E-L-- 960
COL.CM.x.CGU1 ----------CTLFCW-TILKR---E--GRA-I---SQ-E-RQV-----P--VSQHFK--V--L--AHTT-H-----------QR--DV-RK-KKMK----T-ESK-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELD-QN-T-LQNQ-FK--KA-WKEH.TGE-Q-- 931
COL.UG.10.BWC01 ----------CTLFCW-TILKR-S-E--GRA-I---SQ-E--QV-----P---SQAF---V--L---HTT----------I--QR--MI-EG-KKMEE---T-ESK-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELE-QNITQIQNK-F---K--WKEH.TGE-Q-- 933
COL.UG.10.BWC07 -AI-------CTLFCQ-FMLKR--AE---RG-I---SM-E--QV-----T----QAFK--V--L--THTT-T--------I--QR--M--ET-RKMK----T-ESR-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELD-QNITQIQNK-FK--K--WKEH.TGE-Q-- 933
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----I--------FT-TQ-LKE---KQ--L---Q-GA---IQQV-----P--ISQAFA-----L--EHTT-V-----------NK-RQ--DT-T---ED-QR-E---A--TH-L----R----DMTPS----NM-N-ELEI-Y--QK-.S-FSG-K----EGAD-S---- 961
DEB.CM.99.CM40 N-I-I-----------TKIL-----K---L---Q-GA----TQ------P--ISQP-K-----L--EHTT-V------------K-RI--DT-K-I--D--R-E---A--TY-I----R----DM-PI--L-NM-T-E-E--T--QK-.S-LLG-K----EGAD-T---- 958
DEB.CM.99.CM5 N---I--------FM-TK-LS----K---L---Q-GA---I-Q------P--ISQP-K-----L--DHTT-V------------K-RV--ET-K-I-ED--R-E---A--T--I----R----DMA-I--L-NM-T--LE-QT--QK-.S-LLGYK----EGAD-T---- 958
DRL.DE.11.D3 --I-I--------------------EK--------------SHL-----P---SEK-ATV----K-EHTT-V--------------NQ-------I-----K-E-------L-----------E---A--------S-LL-NK--QN-.L----------EG-DQ----- 967
DRL.DE.11.D4 --I-I--------------------EK--------------SHL-----P---SEK-ATV----K-EHTT-V--------------NQ-------I-----K-E-------L-----------E---A----------LL-SK--QN-.L----------EG-DQ----- 967
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----I--------F-------R---K---H-----LA-----HL-----P---SQN-A-V---GN-EHTT----------S-----RQ--E--S-I--DC-R-E------TH------------I-SA--L-NMLT-QLELNT--N--.Q--L--K----EG-D-V---- 975
GSN.CM.99.CN166 --------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL-----P--VSKELE------D-QHTT-V-----------N---Q--ET-TKI-EEVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT----NM-H-ELE-QH-NT-N.S-F-K------QGA----Q-- 964
GSN.CM.99.CN71 --------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL-----P--ISKELE------N-QHST-V-----------N---Q--ET-QKI--EVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT--L-NM-H-ELE-QH-NT-S.S-F-K------QGA--H-Q-- 957
LST.CD.88.SIVlhoest485 -Q--IN-I---C-FMV-----D---KT--N-----CS----QQV-----P--VSKE-Q-VT--L--EHST-------------AK--V--Q--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--L-PA--FINM-NA-LE-QY---LN.S--LK-K----QG-D-Q---- 972
LST.CD.88.SIVlhoest524 -QI-MN---M---FMV-----D---KT--N-----CS-----Q------P--VSKD-Q-VT--LS-EHTT-------------AK--V--Q--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--L-PA--YINM-NA-LE-QYI--LN.S--LK-K----QG-D-Q-R-- 973
LST.KE.x.lho7 -Q--IN-------FMV-----D---KT-SH-----CS-----Q------P--VSKE-Q-VT--I--EHTT-------------AK--V--S--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--LTPA--FINM-NAELE-QY---LN.S--LK-K----QG-D-Q---- 972
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB -HI-I--------F----E--R---KA--K-----LS-----Q------P--VSQE-K-I---GK-EHTT-V--------S------Q--E---KI--DCQYVE---L--CH------------MTSA--LLS-LTAQ-E-QT--QK-.Q--L-------EG-D-V---- 969
MND-1.GA.x.MNDGB1 NQI-I--------FMK----T----KK--E------AQ--ISKL-----P---SQE-ETM---L--EHT--------------NK--Y--EL-EKI-EDCKE-----A--T------QR--L--MT------NM-N-ELEYQYQ-N--.S-NL--K--F-EG-DQ----- 962
MND-2.CM.98.CM16 ----IA------R-L------T---K---H------------HL-----P---SEK-ATV----Q-EHTT-----------I-AK-HH--Q----------K-E-------L-----------E--P-----------LL-TK--HN-.Q----------EG-DQQ---- 965
MND-2.GA.x.M14 ----I---------L----------K---H------------HL-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-------------AK-HH--V--E-------R-E-------L-----------E--P--------T---L-TK--QN-.S----------EG-EQ----- 966
MND-2.x.x.5440 --I-I---------L----------K---H------------HL-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-V-----------AK-HH-----E-------R-E-------L-----------E--P--------T---L-TK-RQN-.S-----Q----EG-DQQ---- 966
MNE.US.x.MNE027 --I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSME-I-L---HCM----R----DMTPA--LLNM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
MON.CM.99.L1_99CML1 -SI-----------VW-KIL-R---KC-GIA--E--AM---TQ------P---SQEFE--A---N-HHTT-V-----------N--RQ--ET-KKI--EV-Y-P--LAQ-L--L---------DMAPVD-FINM-H-ELELQTSNN--.--FSK----F-TGAD-Q---- 960
MUS-1.CM.01.CM1239 --I-----------TW-KIL-R---RQ--LG--E--AL---TQ------A--ISEEFG------S-DHTT-V-----------NK--Q--ET-QKI-EEVTY-E---AQ----M---K-----DLA-A---INMLH-ELELQH--S-K.S-F--------TGSD-S---- 954
MUS-2.CM.01.CM1246 ------------SF-W-RI-SQ---RL--LE-SN--AT--ISQ--P---T---SKEFQ-VA---N-QHTT-V-----------NA--Q--ET-HK--EEVTY-E---AQ----L-N-------DMTPT--L-NMLY-ELEIQQ--NHN.--FSK------RGA--Y-LR- 959
MUS-3.GA.09.09GabOI81 E-I------------WTKIL-R---RN--LA--Q--SQ---SH------T---SEEFA--A-----EHTT-------------NA--Q--TQ-KKI--EVQY-E---AQ-TY-L----R--M-DL-P----INM-H-ELEIQY-NS-N.--F--------QGSD------ 955
OLC.CI.97.97CI12 ----CL-A-TG--FLYG-ILR--D-EN-VK-V-R--SQ----I------T--VNQKMQ-V---L--EH-T---W------II-AK-RV--E-L-RI-E--T--E--LA--I------N---Q--GTVA-EL-NQ-Y--T.QI-YTQNKFK-FSGY----KNK.EGQ-C-- 953
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----I--------------------K----------A-----HL-----A---S-A-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T----I-----K-E-------L-------------------I----SEL--NK--N--.S--------F-EG-DQQ---- 966
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----I--------------L-----K---H------A-----HL-----A---SSA-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T--T-I-----KIE-------L-------------------I----S-L--TK--N--.S--------F-EG-DQQ---- 972
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --I-I--------------------K---H------A----RKL-----A---S-A-Q-V----Q-EHA--V---------------Q--I--E---E---K-E-------LV------------------I------LA-NK--N--.S----------EG-DQ--R-- 966
SAB.SN.x.SAB1 --I-I--------F-------Q---KA--H------S---ITQL-----T---SQQ-A-I---GK-EHT--V---------------Q--E----I--D--R-E---I---H---------------A--LIN--H-ELE--T--QK-.S----------EG-D-V---- 985
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA--V--E-T--V--------------HH--NQ-DRI-E--NSIE-I-L--CHCM----R----DMTPA----NM-S-EQEIQF--TKN.S-FK-------EG-DQ----- 969
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --I-I--------F-------Q---RQ--L------A-----HL-----A---SQE-KMVA-----E-S--V-----------A--HH--NQ-DRI----VS-E-V-L--THCM----R----DMTPA--LINM-TAEQEIQYH-TKN.S-FKK------EG-DQ----- 959
SMM.SL.92.SL92B ----I--------F-------R---RQ--L----I-S---I-HL-----A---SQE-KMVA--L-VE-S--V-----------A-DLH---N-DKI-E---SVE-L-L--AHCM----R----DMTPA----NM-T-ELE-QY-NS-N.S-F--------EG-DQ----- 957
SMM.US.06.FTq ----I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA-----E-T--V-----------A--HH--TQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 964
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --I-I--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA-----E-T--V-----------A--HH--TQ-DRI-E--NSIE-I-L---HCM----R----DMTPA--L-NM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
SMM.US.86.CFU212 --IVI--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA--TN-EHT--V-----------A--HH--TQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
SMM.US.x.H9 --I-I-----G--F-------X---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA-----E-T-XV-------X---A--HH--TQ-DRI-E--NSIE-I-L--IHCI----R----DMTPA--L-NM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
SUN.GA.98.L14 E---I---------MV---L-N-Q-KT--TW----CAM----Q------P--ISKD-E-V---L--QHTT-------------AK--V--Q--SRI-ED-QE-----L--LH-----QR--L--MT-A--FINM-NA-LE-QY---IN.S--LK-K----EG-D-Q---- 972
SYK.KE.x.KE51 ----C---NT----T-TKILKR------GL---QI-A---I-H------P--ISDAFA-------VEHTT----------I--NK-RQ--ET-N-I-EEV-R-E---A--T--L----------TTPAD-YINMLY-EL-LQNTHT...Q-FS--K----HGT.SD-Q-- 989
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----C---NT------TKILKR---D---L--MQI-S---I-Q------P--VSDKFK-----C--EHTT----------I---K-RY--EA-S-I--DVT--Q---A--T--L----------I-P---YINMLY-EL-LQQNTTS..P-FS-------QGK.NE---- 985
TAL.CM.00.266 -QI-C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---ISHL-----P--VS-EMQ-MV--LK-EHSA-V--------A--NK--Q---T-T-I--EVQY-S---AQ-T--L-Y--R--L-DMCPA-A-INM-Y-EL--TQ--N--.QNFSD-K----KGA----Q-- 961
TAL.CM.01.8023 -Q--C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---IEHL-----P--VS-EMQ-TA--LK-EHTT-V--------S--NK--Q---T-Q-I--EVQY-S---AQ-T--L----R--L-DMCPA-ALINM-Y-EL--TT--N--.HNFSD-K----KGA----Q-- 962
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --I-I--------FL-----AR---K---K----IIS---ITKL-----P--VSQE-QTI---GQVEHTT----------S-----RQ--ET-EKI-EDCAF-E---L--CH------------MTPA--LINM-T-QLEIQHI-T-Q.Q--S--K----EG-E-V---- 972
VER.KE.x.AGM155 --IVI--------F-------R---K---K----II----ITHL-----P---SQE-A-M---GKVEHTT-V--------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LT-A--LINM-T-QLEINT--TK-.Q--L-------EG-D-V---- 972
VER.ZA.10.VSAC4004 -H--IT-------F----I--R---K---K----ILS---ITKL-----P--ISQE-K-M---GK-EHTT-V--------S------Q--E---KI--DCQY-E---L--CH-----------DMTSAD-LLN-LT-Q-E--Q--QK-.Q-LL--K--F-EG-D-I-R-- 970
VER.ZA.10.VSAG1003 --I-IT-------F-------R---K---K----IIS---ITKL-----P--VSQE-Q-M---GKVEHTT-V--------S-----RQ--E---KI--DCQF-E---L--CH---------V-DMTSA--LLNMLT-QLEINH----Q.Q-FS--K--F-EG-D-V---- 972
VER.ZA.10.VSAM0022 --I-IT-------F----I--R---K---K-----LS---ITKL-----P--VSQE-Q-M---GK-EHTT----------S-----RQ--D---KI-EDCQY-E---L--CH-----------DMTSAD-LLN-LT-QLE--T--QK-.Q-FL--K----EG-D-V---- 972
WRC.CI.98.98CI04 --I--N--------L--KI----DAYQ--L---QI-----M-K------T--KSQKMQTI---L--E--------------I--K-RR--E--HRI-ED--K-E--LA--L------E---L--.-PA--L-NM-TAELE-NQT-Q-K.L-FK--Q----TGA-QQ-Q-- 975
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --I--N--------L--KI--T-DAYQ--L-TIQ--------K------T--KSQKME-I---L--E--------------I--K-RV--Q--QRI-ED--K-E--LA--IY-----E---L--.-PA----NM-QS--E-NQT-Q-K.F-FK--Q----TGASQQ-Q-- 967
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p31 Integrase end

H1B.FR.83.HXB2 AKLLWKGEGAVVIQDNS.DIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED...............* 1003
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------.-------------------------M-G-----...............- 1003
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------.----------------------A----G-----...............- 1011
H1F1.BE.93.VI850 -----------------.E--I-----------------V-----G-----...............- 1005
H1O.BE.87.ANT70 -Q-------------KG.--------------E-------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP.....- 1010
H1O.CM.91.MVP5180 -Q-------------KG.----------------------T-SM-N--T-SESMEQPGEIP.....- 1010
H1O.CM.98.98CMA105 -Q-------------KG.----------------------T-SM--G-T-SETVEQPSEIP.....- 1010
H1O.CM.98.98CMABB197 -Q-------------KG.----------------------X-SM--G-T-GESMEQPSEIP.....- 1011
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -Q-------------KG.--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP.....- 1010
H1O.US.99.99USTWLA -Q-------------KG.E---------------------T--M--G-T-SENMEQXSEIS.....- 1013
H1N.CM.02.DJO0131 ----------------G.-----------------------G----G-A-NQDMA...........- 1013
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----------------G.-----------------------G----G---NQDME...........- 1014
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------------G.-----------------------G----G---NQDME...........- 1015
H1N.CM.95.YBF30 ----------------G.-----------------------G----G---NQEME...........- 1015
H1P.CM.06.U14788 -T-------------KG.--------------N------------DT-R-SESLEQSG........- 1008
CPZ.CD.06.BF1167 -R-----------KEGE.E------------K-----V--AGG--D--N--...............- 1007
CPZ.CD.90.ANT -Q-----------K-QE.E------------KE-R-KIEDR-DL-G--N--...............- 1004
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -T-------------QG.E--------------------------------...............- 1003
CPZ.CM.05.LB715 ------------L--QE.E------------------V--N--M-GG---SQGME...........- 1013
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -R-----------K-KE.EV---------------------GSM--G---SQNLE...........- 1015
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------------G.-----------------------G----G---SQDME...........- 1014
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------L--QE.E-------------------E-AN-L-D----N...............- 1007
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------------L--QE.E-------------------------------NQNME...........- 1011
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------------L--KE.-------------------VE-N--L-D----S...............- 1012
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -S--------------G.-------------KH----V-----L-GG---NQNME...........- 1011
CPZ.TZ.00.TAN1 -R-----------KEGE.-------------KE-------AGGMDD--N-T...............- 1000
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -R-----------KEGE.-------------KE-------AGS-DD--N-A...............- 999
CPZ.TZ.09.UG38 -R-----------KEGE.---------V---K-------SAGSMDD--N-AQNME...........- 999
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------KE-E.EV-----------K--------A-SM-G----S...............- 1006
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS........- 1003
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS........- 1003
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS........- 1003
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -T-------------KG.---------------------------DT-G-SESMEQSG........Q 1008
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -Q-------------KG.----------------------X-SM-XG-T-GESMEQPG........E 1007
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -T-------------KG.----------------------N----DT-G-SESLEQSG........Q 1006

Pol end
p31 Integrase end

MAC.US.x.239 GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA..........- 1020
H2A.DE.x.BEN GE---------IVKVGT.-----------------GRQEL-SSPHLEGAREDGEMAC.......... 1033
H2A.PT.x.ALI GE-----D---IVKVGT.-----------------GRQEL-SGPHLEGAREDGEVA..........- 1033
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GE-----D---IVKVGA.---II--------K---GRQEM-SGSNLEGAREDGEVA..........- 1033
H2B.CI.x.EHO GD---------I-KVGT.E---I---------N--GGKEL-CSADVEDTMQAREVAQSN.......- 1036
H2B.GH.86.D205_ALT GE---------I-KVGT.E-------------H--GGKGL-CSADMEDTRQAREMAQSD.......- 1035
H2G.CI.92.Abt96 GE---------I-KVGT.E------------K---GGKEV-SSTNMEDTRQTGEVA..........- 1016
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GE---------I-KVGT.----I--------K---GGKEV-SGSNLEGARQDGEMAQLGEIP....- 1022
H2U.FR.96.12034 -D---------L-KVGT.----I------------GGKEL-SSSNLEGA-KVREMALPDQTP..... 1034
ASC.UG.10.RT03 -Q-----------KTTTGELLT--K------KP--ASQNVGNKEGMDSPRKEDTSLD.........- 1018
COL.CM.x.CGU1 GE-V---------RNSQGTLF-K----V--T-LQYGEDV-SENLL-NGQKEAETVK..GMD.....- 991
COL.UG.10.BWC01 GQ-V---------KNQEGSLF-K----V--TKVNYGERMVSKALLPNEQ-EAGEVK..EVD.....- 993
COL.UG.10.BWC07 GQ-V---------RSTEGTLF-K----V--S-ITHGTDQ-VVSEDLLPNGKEKPGETETLD.....- 995
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -T-----------KLDTG-L---------V-K----DVGSKIDPQDTHE.................- 1011
DEB.CM.99.CM40 -T----------CKTEVG-----------V-KE---D-DSKVNTQNSNE.................- 1008
DEB.CM.99.CM5 -T----------CKTEVG-----------V-K----GVDSKTDTQNPSE.................- 1008
DRL.DE.11.D3 -E-V---------KEGT.-L--I--------K----NVDSHTNME-....................- 1013
DRL.DE.11.D4 -E-V---------KEGT.-L--I--------K----N-DSHTNME-....................- 1013
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -R-I---------KEGE.-------------K---ERKTM-SEGSMEGVREANKQMEGDSDLQDQE- 1041
GSN.CM.99.CN166 -V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAKTE-VGG-THTNN-...............- 1016
GSN.CM.99.CN71 -V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAK-E-VGS-AHTSN-REEGRMAD.......- 1017
LST.CD.88.SIVlhoest485 -QI---------VKEGD.T-FS-------LVK---EGPKDSEGSLDNN..................- 1020
LST.CD.88.SIVlhoest524 -Q----------VKEGE.N-FSI------LVK---EGPKDSQSSMDN-..................- 1021
LST.KE.x.lho7 -Q----------VKEGE.N-FS-------LVK---EGPKDSESSLDNN..................- 1020
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB -Q-I---------KEADG-L--I--------K---QGKGVG-EDHVESRQ*TYK............- 1023
MND-1.GA.x.MNDGB1 GI----------LKYQE.E--I-----C---K---E.SGKNSQ-NLESV.................- 1010
MND-2.CM.98.CM16 -E-I---------KEGT.-L----------------TVDS-PN-EA....................- 1011
MND-2.GA.x.M14 -E-I---------KEGT.-L----------------TVDSNPHMED--ETA...............- 1017
MND-2.x.x.5440 -E-I---------KEGV.-L-----------K----TVDSNPHMGR....................- 1012
MNE.US.x.MNE027 GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA..........- 1016
MON.CM.99.L1_99CML1 -R-----------KTEEG--LT---------KP--TTENVGGDTNQYNLRKQDGLAN.........- 1018
MUS-1.CM.01.CM1239 -A----------VKTEQGQVIT---------KP--AKENVGSKSNTGDHRKEDGLDN.........- 1012
MUS-2.CM.01.CM1246 -R--------L--KTKEGE-VT---------K---TRQNV-SEPD-VHVRKEDGLAD.........- 1017
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -T-----------KTDLGEV-T---------KP-NA-KNVGSKSNTGDIREEDGLVDQGN......- 1016
OLC.CI.97.97CI12 -E---------LLKEGD.KYFS--L-----VKP--VDSSANV........................- 995
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -T-I-----------GQ.-L-------C--VK---.RKNV-SETNMEG.GQEEN............- 1018
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -T-I-----------GQ.-L-------C---K---.RKDV-SETSMEG.RQEKD............- 1024
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---I----------EETG-L-----------KE--.RKDV-SEANLAG.RQEEN............- 1019
SAB.SN.x.SAB1 ---I----------EQG.EL-TI--------K----..-L-SQAPLEGNGRTAG....EVD.....- 1040
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -N---------I-KVGT.----I--------K---GGKELGNSPYLENP-EDGKMAQPD.......- 1028
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GE---------I-KVG-.----I--------K---GGKEM-SSADMENTTQVRETAQLSEISKV..- 1023
SMM.SL.92.SL92B -E-----------KVGT.E------------K---GRQEMGSSASMEDQ.................- 1006
SMM.US.06.FTq GE---------I-KVGT.-------------K--AGGKEL-SGTHVEDTREAGEMA..........- 1020
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GE---------ILKVGT.E------------K---GGKEL-SGSHLEDTGEAREVA..........- 1016
SMM.US.86.CFU212 GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SGSHLEDTREAGEMA..........- 1016
SMM.US.x.H9 GE---------ILKVGT.E------------K---GGKEL-SGSHLEDTGEAREVA..........- 1016
SUN.GA.98.L14 -------------KQGE.N-L--------LVK---GESSSVEM-G.....................- 1017
SYK.KE.x.KE51 -S------------TPDQQVIA---------SSD-ERVDSGTHLEITSKSN...............- 1041
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -R----------V-TEEG--FA---------T-H-ER-DSGSH-ENDPKT-...............- 1037
TAL.CM.00.266 -H-I--------LRTDEGEVIT---------KP--QALGNKIDLE-SKEQ-AEMGRDN........- 1020
TAL.CM.01.8023 -H-V--------LRTDEGEVIT---------KP--QA-GNKTDLEGSKEQ-AEMGRDN........- 1021
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T-----------KEGE.EL-----------KE--ERKTVG-KTNMEG..................- 1020
VER.KE.x.AGM155 -R-I--------LKEGE.EL-----------K--EPRKTLG-ETHLEGAGGSDHQMAG.DS.....- 1032
VER.ZA.10.VSAC4004 -T-I---------K-QG.EL-----------K---ERK-MG-ENHLEGLGGTNN............- 1024
VER.ZA.10.VSAG1003 -T-I---------K-QE.EL-----------K---##KRMG-ENHVEGIRRPDN............E 1024
VER.ZA.10.VSAM0022 -V-I---------KEQG.EL--I--------K----GKGVGNEDHMEGIGRADN............- 1026
WRC.CI.98.98CI04 G---------L-VETPE.G-IT--K------KVWNGEGMDRSSSNKD...................- 1022
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G--V------L-V-TPEG-LLT---------KTWDGKGM#..........................- 1007
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Vif start
H1B.FR.83.HXB2 ME................NRWQVMIVWQVDRM..RIRTWKSLVK..HHMYVS.GKARGWFYRHHYESPHP.RISSEVHIPLG.............DARLVITTYWGLHT.............GERDWH.LGQG.......................VSIEWR....KKRY 94
H1A1.UG.85.U455_U455A --................--------------..K----N----..------.K--Q----------R-S.-V---------.............E----VR-------.............--K---.--H-.......................------....L--- 94
H1C.ET.86.ETH2220 --................-----L--------..K----N----..---HI-.RR-N--V-----D-R--.KV---------.............E---I-K-----Q-.............------.--H-.......................------....LRS- 94
H1F1.BE.93.VI850 --................----L---------..--N-------..Y-----.K--K--S----FQ-R--.-V--------E.............EVK----------P.............---E--.----.......................------....QGK- 94
H1O.BE.87.ANT70 --................-----L-------Q..KVKA-N----..Y-K-R-.R-TEN-W-------RN-.-V--S-Y--V-.............V-HV-V------MP.............----E-.--H-.......................------....Y-K- 94
H1O.CM.91.MVP5180 --................-----L----I--Q..KVKA-N----..Y-K-M-.K--AN-R-------RN-.KV--A-Y--VA.............E-DI-V------MP.............---EE-.--H-.......................-----Q....Y-E- 94
H1O.CM.98.98CMA105 --................-----L-------Q..KVKQ-N----..Y-K-R-.R-TKD-Y-------RN-.-V--S-Y--VE.............X-YI-V------MP.............----X-.X-H-.......................-----Q....Y-K- 94
H1O.CM.98.98CMABB197 --................-----L-------Q..KVKA-N----..Y-K-R-.K-TKE-H------ARN-.-V--G-Y--V-.............A-QI-V------MP.............--E-EQ.--H-.......................-----Q....Y-G- 94
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --................-----L-------Q..-VK--N----..Y-K-R-.--T-D-Y----F--RN-.-V--G-Y--V-.............GPWI-V------MP.............----E-.--H-.......................------....Y-K- 94
H1O.US.99.99USTWLA --................-----L-------Q..KVK--N----..Y-K-R-.K--KD-Y------TRN-.----G-Y--V-.............G-MI-V------MP.............----E-.--H-.......................-----E....Y-N- 94
H1N.CM.02.DJO0131 --................------V------R..--K--H----..------.R--E--Y------TN--.K--------V-.............L-----------T-.............---S--.--H-.......................-----K....LGK- 94
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --................------V-------..---I-N----..---H--.K--K--Y-------R--.KT-------V-.............Q-T---V-----T-.............--QP--.--H-.......................------....LRK- 94
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --................------V-------..K--I-N----..---H--.K--K--Y------TR--.K--------V-.............Q-----V-----T-.............--QP--.--H-.......................------....LRK- 94
H1N.CM.95.YBF30 --................------V-------..K--K-N----..------.K--K--Y------TH--.K--------V-.............Q----TV-----T-.............--QS--.--H-.......................------....LRK- 94
H1P.CM.06.U14788 --................----------IP-E..KVKA-N----..Y-K-R-.K-T-K--------TT--.----A-Y--V-.............T-TIIV------MP.............---EEQ.--H-.......................A-V---....QGK- 94
CPZ.CD.06.BF1167 --................-----RV---I---..---A-N----..--I-K-.KHCKE-K-----DID--.-KGG-----IT............EK-K----I-----C.............--KA--.--H-.......................A-----....QG-- 95
CPZ.CD.90.ANT I-................K-*KIEMI------..--NI------..--IWET.KVLKP-K------ND--.KKGE------PT...........L-KK--V-VF---QC.............---P--.--H-.......................------....CGK- 95
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --................-K------------..--KA-N----..Y---KT.K--KD--------H-N-.-V-------FK............DNSK-I-----A-T-.............---A--.--H-.......................---Q--....MGS- 95
CPZ.CM.05.LB715 --................--------------..-VKA-N----..------.K--KN---------TS-.KV---I---I-.............--K---V-----QP.............------.--H-.......................------....QR-- 94
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --................------V-------..-VK--N----..Y---RT.K---K---------SN-.-V---I----E.............K-K--V------MP.............--HE--.--H-.......................------....YGS- 94
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --................------V-------..-V---N----..------.K------------TDN-.K----I-----.............E-K---V-----MP.............---P--.--H-.......................------....QGI- 94
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --................---K-L----I---..--KA-N----..Y-I---.R-------------EN-.KV---I-----.............E-K---V-----TP.............------.--H-.......................-----K....Q-K- 94
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --................--------------..--K--N----..------.R---N---------NN-.K----------.............E-K---------T-.............---A--.--H-.......................------....QRS- 94
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --................---K------I---..-VKA-N----..------.K-------------EN-.KV---I---V-.............--K---V-----MP.............------.--H-.......................------....Q--- 94
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --................S--------L----..-----N----..F---K-.K-----------D--N-.KV-------IR.............--KI-VC---N-MP.............--QP--.--H-.......................------....QRT- 94
CPZ.TZ.00.TAN1 --................-----QV--MI---..-L---T----..--IFTT.KCCKD-K------TDT-.KRAG-I----T............ERSK--VLH----AC.............---P--.--H-.......................IGL---....QGK- 95
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --................-----QV--MI---..-L---N----..--IFTT.KYCKE-K------TDV-.KRAG-I----E............GK--I-VLH----AC.............---P--.--H-.......................-G----....QG-- 95
CPZ.TZ.09.UG38 --................-----QV--MI---..-L---N----..--IFT-.KCCSS-K------TDI-.KRAG-I---IN............EK-KI-VLH----AC.............---P--.--H-.......................-GL---....QGK- 95
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CPZ.US.85.US_Marilyn K--I---M--K----------T.A------V--RP..-I-K---PT----......-----F---K--V..................................GQS-RR------------...........----C-----QPEN---S--.................. 192
GOR.CM.04.SIVgorCP684con I--L---T--RI------Q--T.E--V---IV-EK..LLCK-N-P---SQ......--T------R--V..................................GRVRVR--F---Q--AA-...........T-SRS-QMR---E--S----.................. 192
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 I--L---T--RI------Q--T.E--V---IV-EK..LLYK-N-P---SQ......--T------R--V..................................GKVRVR--F---Q--AA-...........T--RS-QMR--KEN-S----.................. 192
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con I--L---T--RI------Q--T.E--V---IV-EK..LLCK-N-P---SQ......--T------R--V..................................GKVRVR--F---Q--AA-...........T-SRS-QMR--KEN-ST---.................. 192
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 I--I---T--R----H--Q---.---V---I--DR..LLH----S---SQ......---------RV-V..................................GKV-RR------QV----...........--S---RI---QE--L-S-C.................. 192
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 R--I---T--RM-----XS--T.E------I--QK..-L-T---P---SQ......--T--F---RV-V..................................KTR-FR------Q--A--...........---RYPRIRDQLE--S----WKFWKN............ 197
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---I---T--R----H--Q---.---V---I--DR..LLT----S---SQ......---------RV-V..................................GKVRR-------QL----...........K---R--I---Q-N-L-S-C.................. 192
MAC.US.x.239 W-D-T-NY--I-L-ST--P--T.AGEV-R-IR-EQ..LLSC-RFPRA-KYQ.....-P-------K...................VVS..DVRSQGENPTWKQWRRDNRRG-RMAKQNSRG..........DKQRGGKPPTKGANFPGLAKVLGILA............. 214
H2A.DE.x.BEN W-D-T-DC--I---ST--S--T.AGEV-R-IR-EK..LLSC-N-PQA-KAQ.....-P-------V...................VVQQ.NDRPQRKGTARKQWRRDHWRG-RVAREDHRS..........LKQGGSEPSAPRAHFPGVAKVLEILA............. 215
H2A.PT.x.ALI W-D-T-DC--S---GT--S--T.AGEV-R-IR-EK..LLSC-N-PQA-KSQ.....-P---F---V...................VVQQ.NGKPQRNSTTRKQWRRDYRRG-RVARQDSRG..........LKQRGGESPAPGAHFPGVAKVLEILA............. 215
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 W-D-T-DC--S---ST--S--T.AGEV-R-IR-EK..LLSC-N-PQA-KYQ.....-P---F---V...................VVQQ.NGRPQRDNTTRKQWRRNYRRG-RVARQDGRS..........HKQRGSEPPAPRAYFPGVAKVLEILA............. 215
H2B.CI.x.EHO Y-D-T-DV--R-L-GS--SS-T.ANEV-R-IR-EK..ILSH-N-PSA-TGQ.....-P---F---R...................VVQEGKDGSQGESTTRKQRRRNSRRGIRMARDNIRT..........SQQSSS-SLAQGTYFPGLAEVLGILA............. 216
H2B.GH.86.D205_ALT Y-D-T-DV----L-GS--S---.ANEV-R-IR-EK..ILSY-N-PSA-EGQ.....-P---F---R...................VVQEGKNGSQGESATRKQRRRNSRRSIRLAR-NNNR..........AQQGSG-PFAPRTYFPGLAEVLGILA............. 216
H2G.CI.92.Abt96 Y-D-T--T----L-GS-----T.AGEV-R-IR-EQ..ILSC-N-PTA-KRQ.....-P---F---Q...................VVQKG.HGSKGESXTRKQRRGDNRRGIRMAR-NSXR..........DQQDSS-SFTQGAYFPGLAKVLGILA............. 215
H2U.CI.07.07IC_TNP3 WSD-T-DY----L-GT--S-YT.AGEV-R-IR-EQ..LLSC-NFPSA-KGQ.....-P---F---K...................IVQ..DVRPQRKNTTWKLRRRNSGRS-RMARVNSHS..........HKPRGSKSSAQGTYFPGVAKVLGILA............. 214
H2U.FR.96.12034 W-D-T-DC----L-GS--S--T.AGEV-R-IR-EQ..LLSC-NFPSA-RQQ.....-P---F---R...................ALQ..DGRSKRENPTRKFRRRNCRRGFQLAR-NC-R..........YQQGSSATSSQGTYFPGLAKVLAILA............. 213
ASC.UG.10.RT03 E-EIT-H---AM--VEH-S--T.AQDFTR-IR-QQ..LLGE-HHPHY.LGK.EIPTLQY-ALR-IQ........................DGRSTAITPNTLAKQNSGDV-KTNPGNTMGA...........KRRGRKTLQPR-TPWSLAALPLPPCRQ........... 241
COL.CM.x.CGU1 E-DLSWQQ-VGYM-IIRGK-VRIEEEA---IR-L...PWNP-DF-V--LG......-LK--E-C-L--R..................................EKERTHQKMRVLKGTSHG............CRTR................................. 171
COL.UG.10.BWC01 CSDLTWQM-TGYL-IIRGK-IEIEKEV---IR-L...PWDP-DF-V--LG......-R---E-C-SK-QK.................................DQEREYQKMRRWKETSTG............CKSR................................. 172
COL.UG.10.BWC07 E-DLTWQ--VGYM-IIRGK-VEIQEEA-R--K-L...PWCP-DF-V--LG......-LT--E-C-N-ID....................................ENKPLRTRPEKGI-PG............YRSR................................. 171
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 T.ELS----EH----R--P--T.QQ-V-Q-I--EK..LLTC-QQYHRGAGG...NGPP----IC-R....................VAIKYGKATALTPTNALVKASSNFQASATIHDAGC...........KRRSHETLSKG-INWRLELLCRVTSRARVDRRTGLGSL 228
DEB.CM.99.CM40 T.ELT-D---H----R--P---.QQ-V-Q-IR-E-..LLQQ-QQYHRGPEG...KGPP----I--R....................VAVKHGKVPTLTPTTFHLKNNTHDKARVAAGHARS...........KRGS-KTFHQR-TIWSLESLCRLTRPTRLDGRTSMGCI 228
DEB.CM.99.CM5 T.ELT-D---H----R--P---.QQ-VTQ--K-EK..LLQQ-QQYHRGPEG...KGPP-------R....................TAVKYGKVSTLTPTTFHIKNSTNDKASTT-SHAGS...........KRGSFKTLHKR-VMGSLESLCRPSCPTRLDRRTSMGGV 228
DRL.DE.11.D3 C-FI--TT--RI---E--P--T.-Q---GV---YR..IQA.-YFPR--K.....GQ---------Q-H-K..YLR.............HGRRTASGESSSGASGSRRGRVRRVAAEESLKN...........QPGGSITLPPRVPLPSLEHLHGALP............. 217
DRL.DE.11.D4 C-FI--TT--KI---E--P--T.-Q---GV---FR..IQA.-YFPR--K.....GQ---------Q-H-K..YLK.............HGRRTVSGESSSGASGSRRGRVRRVATKESL-N...........QPRG-VTLPPRVPFPSLEHLHGALP............. 217
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 K-E---GT--RM------N--T.-R--QQ-IR-EK..YTW.-TFKE--K.....GQ-Q---L---V-YTN..GIR..............KRSKRTFTRMAGNLGSRQGAMGRMATRHAQGS...........KRRSQKALWNEHANPS-ELLCRGGKET........... 219
GSN.CM.99.CN166 --NLT-GV-M-I--GK--P--Q.NED--R-IR-EQ..ILGN--HPEA-L...QVGTPQT-EQ--FF...................AYVKHYGKNPTQSSYALAQ--GAHNHGYRSKRSVGN...........KRGGRETLLKG-APWNLA.................... 237
GSN.CM.99.CN71 --NLT-DV-M-I--TR--P--Q.NEDV-R-IR-EQ..LLGY-DHPEA-P...QVGTPHT-ER--FF...................AYVRYYGKNPTKSPSTLDQ--GAHNHGSCSKRHVGN...........KRRGRKTLLKG-APWNLA.................... 237
LST.CD.88.SIVlhoest485 Q-EI--I----M--CK--N---.TRD-----W-EK..IMAI-AMPT--K.....GC-L---F-C-RQ-QH.................VQSKAAKESRKTSRGLWTT-RAMGSMVSRHHGGN...........KGGGQTPFPRSHFGPSLGILCQQYRVRGGSLHEIHYHS 226
LST.CD.88.SIVlhoest524 Q-E---I----ML-VK----WV.HRD-VR-IR-EK..ILHS-KMPT--K.....GC-L-----C-RQ-QH.................VQTKTAAQPRKAPRGLWSS-RAMGSMASRHNGGN...........QGRGKTPFPRSNFGPSLGILCQQYRVRRGGLHEIHHFS 226
LST.KE.x.lho7 Q-EI--I----M--YK--N--I.QRD--R----ER..ITMC-Q.PL--K.....GC-L---FIC-RQ-QH.................VQAEAAKKSRETTRGLWTT-GAMGSVVSRHHGGN...........KRGGKTPFPRSNVGPSLAILCRQYRVRRGGLHEIHHPS 225
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB R-EL--GT--SM---H--N--T.ER--Q--IR-ER..FVF.-N-PE--K...QTGQ-QT--F---Q-VQD..GFR.............RKRKQGKEARVARNLGF-QRTLGRVAKRYAHRS...........QPRSEKTFWERAPVPS-ELLSRGRGEE........... 222
MND-1.GA.x.MNDGB1 C-EIT--V--H----HFY---M.---VM--IR-EE..-LKV-RFP---KAQ....G-L---F-C-RVIYG.................PEER*AS.....IRRSRTSQRAIQSVASRYYGGN...........KGRSKKALPS-YPKCSIRILCAKHRE............ 222
MND-2.CM.98.CM16 Y-HI--QT--RM--WK-LP--T.EQ---Q----KR..LTV.-YFHW--K.....GK---------LSYTA..YCN.............NGR.....RGPRDPRRSRRGGSKYLVGKISG-N...........QSGGKITLPPRVPFPSLERMHRTLA............. 212
MND-2.GA.x.M14 Y-HI--VT--RM--WE--P--T.AA-V--V-Y-ER..IVA.-YSPW--K.....GQ--T--L---R-Y-K..FCR.............NGR.....KSTRGTTGGRRSGTRTVAGKIIGTS...........EQRGSITLPPRVPFPSLEHLCRTLA............. 212
MND-2.x.x.5440 F-YI--VT--RI--GE--P--T.-Q------F-ER..LVA.-YFPW--R.....GQ--T--F---Q-YLR..GRK.............HGR.....EGTRGARRSRRGRTGAMAGNVTG-N...........QPGG-VTLPPRVPFPSLEHMCRTLA............. 213
MNE.US.x.MNE027 W-D-T-DY--I-L-ST--P--T.AGEV-R-IR-EQ..LLSC-RFPRA-KNQ.....-P-------R...................VVS..YVRSQRENPTWKQWRRDNRRS-RMAKQNSRG..........DKQRGSKPPTKGADFPGLAKVLGILA............. 214
MON.CM.99.L1_99CML1 A-HLT-D--N-IV-TH--A--Q.QLDV-R-IR-EK..LLGQ-QHL-T-YPK..VGTPLT-EK--FL....................ALVRYGATPTKSSAPLDL-DGSHRKTGPTGRHLGA...........KRRS-KTLLKG-APWHLGTGNGAAC............. 255
MUS-1.CM.01.CM1239 H-YLT--I-MKI--THH-S--Y.SQD-PRVIR-QP..PLGD--HPGA-T.K..VGPPPT--V---L....................TLKKHGKSTTQPQTSMALQSGPNYHAAGP-GHVGP...........KRRGRKTLFQR-APWNLE.................... 235
MUS-2.CM.01.CM1246 E-FL---VTM-I--TH--S--Q.QRD-QR-IR-EQ..LLRK--HIKT-YPK..VGTPL--EK--FF..................AYIKHTNGASASKSPSLMAKSSNANNYGSGASRPVGT...........KRRGRKTLLQRQAPWNLG.................... 238
MUS-3.GA.09.09GabOI81 H-YLTNX--M-I--C---P--Q.EED--R-IR-EQ..LLGH--HPKA-FPK..VGTPL---Q--FF...................QYVKSQRKNPTVSPSTLALQASANHHATGTRSHVGG...........KRRGRKTLLKG-APWNLG.................... 240
OLC.CI.97.97CI12 M.YLT--YV-FMV--V--A-WT.Q------I--MP..DHRY-QLET--LG......-L---L---R-VRN.........................GRKSSRGSGATQGATGGLGERHNGRN...........YCRGKKALSQGVIGPSFSILCSKTYQ............ 203
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 F-DI--I---KM--NV--P--T.-Q--------EK..-LV.-GF-R--RD...Q..--T------Q-WVKSQLQK.............NGR.....KSSRGPHWGGRSRVSTMVGQNVVR-...........QPRSQITLPWRVHFPSVAYLCGILA............. 220
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 F-DI--IV--S---KI--P--T.-K---Q-I--EK..-LL.-GF-R--RD...Q..--T-----IQ-WAREQVKK.............HGR.....KSARGPHWGWRSRV-ALVGQNAVRN...........KSGSQVTLPSRVHFPSLAYLCGTLA............. 220
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 V-D-F-WT--S---KI--P--T.-R---QS---EK..-LV.-AF-G--RD...Q..--T--F--IQ-WAKSQLDR.............YGR.....KSPRGPHWGWRSRV-ALATGHARKG...........QLGSQVTLSSRVHFPSVAHLCGTLA............. 216
SAB.SN.x.SAB1 T.EL--WT--HI--WS--P--T.-R-VQQ-IR-EK..YLW.-KH-V--Q...PTGQ-P-------RVYTN.GLRRVAPTSRRGSSQGSPQESQRRDTRMARNMGFAQRAVRRMAPRHV-GP...........QFRG-VPLPKESPFPSLVEYCGRTSH............ 234
SMM.CI.79.SIVsmCI2 W-D-T-DV------ST--S-YT.QGEV-R-IR-EQ..ILSC-K-PSA-KRQ.....-P---F---R...................ILHKQNGKCKRENPTRNQWGRNNRRGFRVAIQHSGS..........SKQGSSKTSAQGADFPGLAKVLGILA............. 216
SMM.SL.92.SIVsmSL92A W-D-T-D---I---GA--S-YT.QGEV-R-IR-EQ..ILSC-NFPSA-QYK.....-S---F---R...................ALQ...DGSKRTDPSREQWGRDNRRG-RLAR-NSRR..........SQQ-SSEPFAKGAHFPGLAKVLGILA............. 213
SMM.SL.92.SL92B W-D-T-DV----A-ST--P--A.AH-V-Q-IR-EQ..-LSY-G-AVA-HSS.....-Q---L---K...................VVLQ.NDRPKGKNPTRKQWRRNNRRG-RM--QYSGG..........PES-SSTTPTKRVNFPGLEKVLGILGR............ 217
SMM.US.06.FTq WSD-T-DY--T-L-GT--P--T.AGEV-R-IR-EQ..LLSS-RFPKA-KNQ.....-P-------R...................IVS..HVRSQRENPAWKQWRRNNRRG-RMAREDSRR..........YKQGSSKPPTKGTDFPGLAKVLGILA............. 214
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 W-D-T-DY--T-L-ST--P---.EGEV-R-IR-EK..LLSC-KFPKA-KNQ.....-P-------T...................VVS..HVRSQGEDPTWKQWGRNNRRS-RMAKQNSRR..........NKQGSSKSPAEGANFPGLAKVLGILA............. 214
SMM.US.86.CFU212 W-D-T-DY--T-L-GS--S--T.AGEV-R-IR-EQ..LLSC-KFPRA-RNQ.....-P-------S...................VVS..HGRSQGEDPTRKQWRRNNRRS-RVAEQNGGR..........TKQGSSKSPAKRANFPGLAKVLGILA............. 214
SMM.US.x.H9 W-DAT-DY--T-L-GT--P---.EGEV-R-IR-EK..LLSC-KFPKA-KNQ.....-P-------T...................VVS..HVXSQGEXPTWKQWRRNXRRGXRLA-QNXRR..........NKQGSSESFAXGANFPGLAKXLGILA............. 214
SUN.GA.98.L14 Q-EI--LV---M--FK----WT.SRC--R-M--EK..ILHE-RN-VA-K.....GL-L---F-C-RV-HG.................QQERAS...RTATRRRGATERAICTMAGRYHGRN...........QGRSGKAFPSSNSCPSLAILCGLYRVRKGRVYESNHFA 240
SYK.KE.x.KE51 --E-T-QT--A-V-SQ--P---.-R-VQQ--R-EK..LTSH-WNFHKEQ.......-L-------Q....................KYLSKDGTGFLQSLPAAARGTTILHSKKCQLGRGRSNKCHCQSRTGSPRSM-AFYSG-NIWSLESMLRGGSRSRRNTHHGLD.. 233
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM N-DLT-AV--R---NF--P--T.AR-VNQ-VR-EL..LTSH-WTPHTDQ.......-P-------Q....................VYL.KDGGGFLQSLPACARNTMVLHSKKCRVDPKR.DQCHCKGRTGSDRSI-AFYSS-NIWSLESILK.....RR....GRD.. 221
TAL.CM.00.266 T.E-T-NV--H---TK--P--T.A--V-Q-IR-EV..LLAV-GVRHKGR.....DTPP---F---T....................AAVRYGKVATQSSSTADLQTHSNTKASARKAHERS...........SRRNAYTLHKR--HWSLESLCRIASRP........... 227
TAL.CM.01.8023 T.ELT--V--H---TK--P--T.A--V-Q-IR-EV..LLAV--VRHKGR.....DSPP---F---K....................VAVRHGKVATQSSSANNIKAHTNTKSSIRKTHERS...........KGRDAHTLHKR--HWSLESLCRVTSRA........... 227
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 K-E-T-DV--HM--CH--P--T.-R--QQ-IR-ES..FLW.-T-KE--VAENHWGQ-R---F---TVYTD..FLR..........NGRRKRFQGKKTRMVRNLGSQQGAVGRMIKRHGSRT...........QSGSTTPFWERTPLPS-ELLSGRRGKEWGTNDRKGL.. 238
VER.KE.x.AGM155 R-EL--NT--SM--CH--T--T.-R--QQ--R-NR..FIF.-QFPG--K...LTGQ-P-------L-HQN..GLR.............KRS.QRGETRRTRNLGSQQGAVGRMAQRYGRRN...........QQRSQTAFWPRTPIPS-ELLSGGRGETGKTHSGKGI.. 232
VER.ZA.10.VSAC4004 R-EL--QT--SM--CH--N--T.ER--Q--IR-ER..FVF.-T-PE--K...QTGQ-QT--F---V-VQN..GIR.............KQRTERSKTRMVRNLGFRQGAVGRMAKRYVKGP...........QQGSTKTLWQRAPVPS-ELLSGGRRENPNSNE...... 227
VER.ZA.10.VSAG1003 W-E----T--SIV-CH--N--T.ER-VQ--IR-ER..FIF.-N-PE--K...QTGQ-QT--L---IKVQN..VIR.............EQR...TKARMARNLG-GQRAMGRVAKRYV-RS...........KPRSFTPFWQGAPVPSLELLSGRGREESDPKE...... 223
VER.ZA.10.VSAM0022 R-EI--HT--SM--TE--T--T.ER--Q--IR-ER..FIF.-N-PE--K...QLGQ-QT--F---QVVQD..GIR.............RNRPKRTKARMARDLG-R-GAVGRMAKRYAVRS...........QYGG-ETLWQRAPVPS-ELLSGGRGEE........... 222
WRC.CI.98.98CI04 E-FIM-SE--VM--SQHV--WT.QNVV-DTIRSGRLDIRNA-Q-HK--AG......-LT--T-C-QV-QH.................EQLQG.........TS-YRRTSTNSRGPSRYART...........LC-GKTAFPKGSPCKSISLLLATEKL............ 207
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 E-FITVK---V---SQH-E-WT.Q--VKNTIRQGYLHPIDS-K-HQ--LG......-LT--A-C-Q--QH.................EQLRKR........KAPNRRTPGNTRGSSRYARA...........VCHGKTAFPPGSPCKSISLLLATEKL............ 208
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ASC.UG.10.RT03 ......................- 242
COL.CM.x.CGU1 ......................- 172
COL.UG.10.BWC01 ......................- 173
COL.UG.10.BWC07 ......................- 172
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 SNRLHKEGPENDLATSGRRVLS- 251
DEB.CM.99.CM40 GH....................- 231
DEB.CM.99.CM5 SN....................- 231
DRL.DE.11.D3 ......................- 218
DRL.DE.11.D4 ......................- 218
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ......................- 220
GSN.CM.99.CN166 ......................- 238
GSN.CM.99.CN71 ......................- 238
LST.CD.88.SIVlhoest485 K.....................- 228
LST.CD.88.SIVlhoest524 ......................- 227
LST.KE.x.lho7 Q.....................- 227
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB ......................- 223
MND-1.GA.x.MNDGB1 ......................- 223
MND-2.CM.98.CM16 ......................- 213
MND-2.GA.x.M14 ......................- 213
MND-2.x.x.5440 ......................- 214
MNE.US.x.MNE027 ......................- 215
MON.CM.99.L1_99CML1 ......................- 256
MUS-1.CM.01.CM1239 ......................- 236
MUS-2.CM.01.CM1246 ......................- 239
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ......................- 241
OLC.CI.97.97CI12 ......................- 204
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ......................- 221
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ......................- 221
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ......................- 217
SAB.SN.x.SAB1 ......................- 235
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ......................- 217
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ......................- 214
SMM.SL.92.SL92B ......................- 218
SMM.US.06.FTq ......................- 215
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ......................- 215
SMM.US.86.CFU212 ......................- 215
SMM.US.x.H9 ......................- 215
SUN.GA.98.L14 Q.....................- 242
SYK.KE.x.KE51 ......................- 234
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ......................- 222
TAL.CM.00.266 ......................- 228
TAL.CM.01.8023 ......................- 228
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ......................- 239
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MAC.US.x.239 MSD..PRERIP..PGNSGEETIGEAFEWLNRTVEEINREAVNHLPRELIFQVWQRSWEYWHDEQGMSPSYVKYRYLCLIQKALFMHCKKGCRCLGEGHGAGGW.RPG..PPPPPPPGLA* 112
H2A.DE.x.BEN -T-..----V-..----------------E--I-AL---------------------R---------A--T-------M---I-T-F-R--T-W--DM-RE-LEDQ-..---------V- 114
H2A.PT.x.ALI -AN..---TV-..----------------D----AL---------------------R---------Q--T-------M---MYT-FM---T---G---P---.-S-..---------V- 113
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -AG..---T--..----------------D----A----------------------R---------I--T-------M---M-I-S-R--T---G---P---.-S-..---------V- 113
H2B.CI.x.EHO -.-..----V-..--------V-------ET-L-HL--V---------------K--A--RE-----I--T-------M---M-I-FA---G--R----P---.-S-..----------- 112
H2B.GH.86.D205_ALT -.-..----V-..----D---V----A--E--IT-L--V------------------A--RE-----I--T-----L-M---M-V-YT------Q----P---.-S-..----------- 112
H2G.CI.92.Abt96 -.-..----V-..-E--D-----------E---T----I--------------R-------------A--T-----L-M---M-V------T--QK---P---.-Q-..----------- 112
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---..------..-----D--VE------ES--TA--Q-------------------G--------T---T------------Y----R--Q--R----P---.---..----------- 113
H2U.FR.96.12034 -G-..------..----E---V----S--E---RD---A--Q---------------Q--R------E--T--------------------Q-------P---.-S-..---------I- 113
DRL.DE.11.D3 -AEGQ-A--A-AE-VGA--..V.-LE---Q-SLLR--Q--RL-FHP-FL-RL-NTCM-HY--ALQL-FI-S-----L-L---M---FQQ--S-VQGR-PPPLRPAGDRL------.--V- 116
DRL.DE.11.D4 -AEGQSV--A-AE-VGA--..V.-LE---Q-SLLR--Q--QL-FHP-FL-RL-NTCM-HY--ALQL-FT-S-----L-LH--M-T-FQQ--S-VRGR-PPPLRPAGDRL---------V- 117
MND-2.CM.98.CM16 -AE..GAPE--E...GA--..V.DLNT--E-SL-K--Q--RL-FHP-FL-RL-NACI-H---RHQR-L--A-----L-MN--M-T-MQQE-P-RS.--P.....-.-.....-----MV- 100
MND-2.GA.x.M14 -AE.....-A-EA-QGA--..V.GLEQ--E-SL-QV----QL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RLRRTLN-A-----L-M---M-V-MQQ--P-RS.--S.....-.-.....-------- 100
MND-2.x.x.5440 -AE.....-A-EA-EGA--..V.GLEQ--ETSL-R-----RL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RHQR-LD-A-----L-MH--MYT-MQQ--P-RN.-.....RP-.-.....-----M-- 100
MNE.US.x.MNE027 ---..------..------------------------------------------------------------------------------------------.---..----------- 113
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AE.....-A-EG-TGA--..VEFQPWLARMLY-.--Q--RL-F-G-F--HL-RTCV--------RTLE-AG----L-M-----T-MRS--KLR...--DPPRQ-.-ERV..-IL--MQ- 106
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AE.....-A-EV-TGA--..VEFQPWLARMLY-.--Q--RL-FHP-F--RL-RTCV-H----L-R-LE-AG----L-M-----T-MRS---LR...--DPPRQ-.-ERV..-IL--MQ- 106
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AE.....-A-EV-TGA--..AEFQPWL.RDML-KV-L--RL-FHP-F--RL-RTCV-H---VHQR-LE-AA----L-M-----I--QT--SQR...--PNPR.AV-ERI..TIL--M.- 105
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GS..A-----..--T-------------YS---AV--G--K-----------R----F--------QA-TQ----L-------C-V----T--R----S---.-A-..----------- 113
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -.-..---Q--..-----D-------D--E-----V--T--------------R-------------AA-T------------------------.---P---.---..--------F-- 111
SMM.SL.92.SL92B -T-..------..----------------HN---AL-QT--Q-----------R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ---.-T-..----------- 113
SMM.US.06.FTq ---..------..----------------E----D---A--------------R----------R--A--T-------------V---------R--------.T--..----------- 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---..------..---------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T-..----------- 113
SMM.US.86.CFU212 -A-..------..----------------------L--V--------------R-C--F--------A--T-------M---M----R---N--R---E----.-Q-..----------- 113
SMM.US.x.H9 --X..------..--------X----D--H--X-----A--------------R-X-------M---V--T-X----------------------GE------.---..----------- 113
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Vpr start frameshift in HXB2 Vpr end
oligomerization Vpr end in HXB2

amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

H1B.FR.83.HXB2 MEQA.........................PEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGD........TWAGVEAIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGVTR.....QRRARNGASRS.....................* 96
H1A1.UG.85.U455_U455A ----.........................----------YA-*A--------H-D------Q----------N----........--E----------------.-----Q-----IIP.....G--G-------.....................- 96
H1C.ET.86.ETH2220 ----.........................----------Y---A--------Q--------P---N---Y-------........--S----L--T----M---.-----Q-----IL-.....-----------.....................- 97
H1F1.BE.93.VI850 ----.........................-G--------Y---A--I--------------P----------N----........--E----------------.-----------IVP.....---V-------.....................- 97
H1O.BE.87.ANT70 ----.........................--N---AK--F---A--------A--------P---A---Y-------........--V--M-----------T-.Y----Q-----INP....RG-GR---S---.....................- 98
H1O.CM.91.MVP5180 ----.........................L-N---A---F------------E--------P--QAC--Y-------........--E--M-----------T-.Y----Q-----ILPS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.98.98CMA105 ----.........................--N---A---F---V--------X--------P---A---Y-------........--E--M--T--------T-.Y----Q-----IYPT.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.98.98CMABB197 ----.........................--N---A---F------------A--------P---A---Y-------........--V--M----M------T-.Y----Q-----INPS.ITRG-GR---S---.....................- 101
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----.........................------A---F---S--------A--------P--QA---Y--D----........--V--M-----------A-.-----Q-----I-PS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.US.99.99USTWLA V--V.........................S-----A---F----IQ------T--------P-------Y-------........--E--M--------I--T-.Y----Q-----IIPS.NTRG-GR-D-S--P.....................- 101
H1N.CM.02.DJO0131 ----.........................---A------Y---------------------T----------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P.....R.GR-------.....................- 96
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----.........................---A------Y---A-----D----------------------D----........--E-------M--------.Y----Q-----I-P.....-.-R-------.....................- 96
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----.........................---A------Y---A-G---D----------------------D----........--E-------M--------.Y----Q-----I-P.....-.-R-------.....................- 96
H1N.CM.95.YBF30 --R-.........................---A------Y---A----------------------------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P.....-.-R---T---.....................- 96
H1P.CM.06.U14788 ---P.........................------P---F---M-QT-----E--------P---S---Y--N----........--E--T---------I---.Y----Q-----ILTP...SR-GR-H-P---.....................- 99
CPZ.CD.06.BF1167 ----.........................--N---P---W-Q-L-DT---I----M-----NT-QNI-NWVFQN---........S-E--QVL-TL--KA--T-.Y-Y--A-----........IGPR-------RS...................- 96
CPZ.CD.90.ANT ----.........................-Q-E------M---L--T---I---------QPT-QH--NWV-AN---........S-R--QVL-IL--KA--T-.Y-H--A-----.............H-PR-R.....................- 89
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --H-.........................------P---Y---A--I--D------K-Y--S---Q------T----........--E--------------V-.--V--H-----IIP.....---RA---N-P.....................- 97
CPZ.CM.05.LB715 ----.........................------P---Y---A--V-----Q--------Q-------Y--N----........-------------------.-----Q-----IVV......--RT--SN-P.....................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----.........................------A---Y---A-----------------A----------D----........-------------------.Y----Q-----INP......G-R-------.....................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----.........................----------Y---A-----D-----L-----P-------YF-N----........--E-------T--------.Y----Q-----I-P.....-.-R-------.....................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---V.........................----------Y---A--V-----Q--------P---Q---Y--D----........--E--Q-------------.Y----Q-----I-P.....---R-D--N--.....................- 97
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---L.........................----------Y------I-----R--------D---Q------T----........-------------------.Y----H-----INI...NQ---R----N--.....................- 99
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----.........................----------Y--------D---Q--------Q---D------N----........-------------------.Y----Q-----ILP.....-G-R---SN--.....................- 97
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----.........................------AG--Y---A--I--D-----------P---Q---L--NN---........--E----------H---V-.-----Q-----IE-....QR--R-D-SY--.....................- 98
CPZ.TZ.00.TAN1 ----.........................-N-N------YT--L-DI---I-Q---K----PI-Q-V-NWVFTI---........S-E--QEL-K---RA--T-.Y-H--I-----................-.......................- 84
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---.........................A----------Y-Q-I-DV-----Q--------PV-Q-V-NWVFTV---........S-E-AQEL-K---RA--S-.Y-H--V-----................-.......................- 84
CPZ.TZ.09.UG38 ----.........................----R-----YT--L-DI---I-Q--------QI-Q-V-NWVFTVH--........S-E--QEL-----KA--A-.Y-H--V-----A.......................................- 84
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V.........................------A---Y---A-DV-----E--L-----P--Q----Y--S----........--E----------------.Y----N-----ISLARRTP-.GR---S---.....................- 101
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---I.........................-T-E------F------------Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---I.........................-T-E------F------M-----Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---I.........................-T-E------F------V-----Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ----.........................------P---F---M--T-----A--------P--QL------D----........--E--T---------V-V-.Y----Q-----ILP...PSR-GR-H-PN--.....................- 99
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---V.........................------A---F---A--V-----A--LK----P---A-----------........--E--T---------I-T-.Y----H-----IIP.SNARG--R---P---.....................- 101
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----.........................----R-P---F---M--T-----A--------P---S------D----........--E--T---------I---.Y----P-----IAP...HP--GR-H-PN--.....................- 99

Vpr start Vpr end
MAC.US.x.239 --E........................RP--NE------WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--N---NRH--........-LE-AGEL-----RA--M-.--G--I-----QPGGG...NPLSAIPP---ML...................- 102
H2A.DE.x.BEN -TE-....................PTEFP---GT-R-DLGSD-VI-T-R-I-E--L---DPRL-IA--YY-HNRH--........-LE-AREL-KT--RA--V-.--A--NR----*--RR...TPCPAAPTP-AMH...................- 105
H2A.PT.x.ALI -TE-....................PTEFP-AGM--HQGARD--VI-V-R-I-E--L---DPRM-IA--GY--TRH--........-LERAREL-NA--RA--M-.--A--GR--V-Q--GR...NPLSAIPTP-NMQ...................- 106
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -TE-....................PTESP---RT-P---GD--VI-T-R-I-*--LK--DPRL-IT--NY--ARH--........-LE-ARGL-----RA-LL-.--A--GR----QP-GR...NPLSAIPTP-GMR...................- 105
H2B.CI.x.EHO -AE-....................VPEIP---KN-----WEQ-VVDV---I-Q--LK--DPRL-TA--NF--NRH-N........-LE-AGEL-KL--RA--L-.--G--Q-----QPGGG...NPLSAIPP-*GMQ...................- 105
H2B.GH.86.D205_ALT -AE-....................APEIP--NEN-----WE--IG-I---I-Q--LK--DPRL-TA--NF--SRH--........-L--AGEL-K---RA--L-.--A--Q-----QSGGG...NPLSTIPPP*GMR...................- 105
H2G.CI.92.Abt96 -AE.......................EIP---EA-----WD--VV-V---I-E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--L-.--GD--C----GNAGG...NPLSTIPP--GVF...................- 103
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -AE........................RP---E------WD--VV-V-----Q--LK--DPSL-TA--NY--DR---........-LE-AGEL-K---RA--V-.--G--A-----GQ-GG...NPL-AVPP--NVL...................- 102
H2U.FR.96.12034 -AE........................IP---GA-----GD--VR-I-----E------DPRL-TA--NY--NRH--........-LE-AGEL-K---RAI-L-.--G--------SS-GG...NPLTTVPP-*GVL...................- 101
ASC.UG.10.RT03 --G-PPSHP....................THWLSRTV-MSQRQIQ-T-W--NE--EK-CS-EE-R-VW--CLSLPA-SNWTEQQAMA-TAIDY---V-K--WD-.YKK--Y-RYHARV-RFPQLRPLRGTAGQDTP..HDSDPPQVLRPSRYHPDN- 134
COL.CM.x.CGU1 -S...................SGPKREREDPPEDESP-RDFT-LQDQV-NITR--R----LTHISVIMWGCTRRHWGR.......P-TAGL-YV--MECA-YL-.VHA-QCRFPSTQN.P....................................- 93
COL.UG.10.BWC01 -SE..................QAPKRPREGVPEDETV-RDFN-LQ-QV-LITQ--R----LTHISVIMMGCVRRHWPD.......Q--AAI-YV---ESA-YL-.IHA-QCKFPSRTNAP....................................- 95
COL.UG.10.BWC07 -S-.....................RHRREQAPEDET--RDYT-LQ-QV-FITQ--R----LTHIAVIWWGCTRRHWPD.......Q--IGM-YV--MEIA-YL-.LHA-QCKFPSRTNNP....................................- 92
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --RPPPSHP....................LTPLSRLVPISRLQLQYMMQDVNE--MK--Q-DE-I-VWNYCV-LPAEPGWTGEQAWA-S-IDY-KKV-KMIWL-.LAE--Y-R-AAAS-H.YPNI-PLSGRNQEVRDQE.................- 118
DEB.CM.99.CM40 --RYPPSHP....................-HFTSRTIPMTRLGLQQAMQD-NE--LK--T-EE-F-VWN-CVDLPAQPDWTGEQAWA-S-IDY-K-V-KM-WL-.L-EA-F-REREA--G.YPNI-PLTGRNREVRDGE.................- 118
DEB.CM.99.CM5 --RYPPSHP....................-HFTSRTVPMTRLALQQAMQD-NE--LK--T-EE-W-VWN-CVDLPAQPDWTGEQAWA-S-IDY-K-V-RM-WL-.L-EA-F-REREA--R.YPNI-PLTGRNREVRDGE.................- 118
DRL.DE.11.D3 --.........................RP---E--P---YD--LVDT-V-IQE--LK--D-RL--NV-SWV--R---........SLE--QQL-----RA--L-.--Y--QEG-F-.PAGRW..NPFRTFPRANQQL...................- 101
DRL.DE.11.D4 --.........................RP---E--P---YD--LVDT-V-IQE--LK--D-RL--NV-SWV--R---........SLE--QQL-T---RA--L-.--Y--QEG-L-.PAGRW..NPFRTFPRANQQL...................- 101
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -ASGRDPRE...............PLPGWL-IWDLD---WD--LQDM-RD-NE--R---GMNM-IRVWNYCV-EGRR....HNTPWNEIGYKYY--V-KSM-V-.--C---RRGPFSPYEERRNGQGGG.APPP......PPGLA...........- 119
GSN.CM.99.CN166 --RIPPSHP....................MPWLSRRVPTTMAIAQNA-W-INE--EK--S-DE-R-IWHDVT-LPA-PDWTVDQAAI-CAIDY-.RV-T---R-.-KD--F-RVNLS.GRYPAIRPSRGTAPPD-NSVSHADPEQPRRPSRYRMDE- 134
GSN.CM.99.CN71 --RTPPSHP....................LPWISRRVPTTMAVAQSAMW-INE--EK--S-EE-R-IWHDVT-LPA-PDWTVDQAAI-CAIDYV-RV-T---R-.--D--F-RYNRIV-RYPVIRPLRGTAPPD-NSVPHADPEQPRRPSRYRMDE- 136
LST.CD.88.SIVlhoest485 -SR-R................QQRSPERP---F--P---WGQ-LADTM--I-E--R----EAI-AQVSEYCVSST-SE........EEACMRF-T-VNRA----..LPT-PSYAATR...AGTAHPTEAAPKPTERDIQRGRY.............- 115
LST.CD.88.SIVlhoest524 -SRQR................QQRSPERP---F--P---WAQ-LADTM--I-E--R----EAI-AQVSEYCVSST-SE........EEACMRF-TLVNRA-YL-..LPQ-PSYAAAR...AGTAHPTEAAPRPTGRDIQRGHY.............- 115
LST.KE.x.lho7 -SRQR................QQRSPERP---F--P---WGQ-LADTM--I-E--R----EVM-AQVS-YCVDST-SE........EEACMKF-TLVNRA--L-.LP.T-PSYA.AAR..AGTAHPTEAAPRPNEGDIQRGSD.............- 115
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB -ASGGS..............ENRERRPGWL-IWDLS---WD--LRDM-TD-NQ--R---G-EL-FQVWNYCQ-EGER....NEVPMSERAYRYY--V-KA--V-.--C---RRTPFEPYEERRNGEGGGRAGRV......PPGLED..........- 122
MND-1.GA.x.MNDGB1 -....................GQKRDEQVS-----P---Y-Q-LADTM--I-E--RK---L-I-NAVSEYCVQNT-SE.......EE-CEKF-T.LMNRAIWV-.LAQ--DGTF....-ERRPQLPPSGFRPRGDRL...................- 105
MND-2.CM.98.CM16 --.........................QP---EA-----Y---LIDT-A-VQE--LK--D-RL--AV-SW--K----........-LE--RQL-S---KA-SM-.Y-Y---E----QEGGG..CYPLRSFPR-DNPL...................- 102
MND-2.GA.x.M14 --.........................QP---EA-----Y---LIDT-A-IQE--LK--D-RL--AV-SW-------........-LE--QKL-TL--RA--L-.--H---E----QEGGK..YNPLRSFPRPNNPL...................- 102
MND-2.x.x.5440 --.........................QP---EA---G-Y-K-LVGT-A-IQE--LK--D-RL--AV-SWV--QQ--........-LE--QQL-S---RA--L-.--Y---G----QEGGR..YNPLRSFPSPNNPL...................- 102
MNE.US.x.MNE027 -........................EERP---E------WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--M-.--G--N-----QSGGG...NPLSTIPP---ML...................- 102
MON.CM.99.L1_99CML1 -...................................VPIERQALQAAIW--NE--LK--S-EE-R-IWEQVT-LPA-PAWNADQAWA-CAIDYT-WV-TI-YR-.Y-E--Y-RYAEQI-RYPVLRPMRGTAPGPTSSVPQADPDNPRRPSRYRMDE- 121
MUS-1.CM.01.CM1239 --RVPPSHR....................-PWHSRVVPTTMQQAQQAMWD-NE--EK--S-EE-R-IWNDVT-LPA-PNWTVDQAAI-CAIDY--RT-T---R-.Y-E--Y-RYSNTI-RYPNIRPLRGTQ-PP-NSMPNADPTPPLRPSRYRMDE- 136
MUS-2.CM.01.CM1246 ----PPSHP....................LSWLSR-TPTTMVQAQAA-W--NE--EK--S-DK-R-IWDRVT-LPA-PQWSVDQAAITCAIDY-KSV-T---R-.Y-D--Y--YAQTI-RYPPLRPLRGTQPPD-NSMPNADPTPSLRPSRYRMDE- 136
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -SNPRERIPPSHPRPWH............SRLVPTTMQQAQ-AMW-VNA-AEKHFS-EEL-GIWDRVTELPADPQWT....VDQAAI-CAIDY--WV-TII-R-.Y-E--Y-RYANTIQRYPILRPLRGTQPPE-NSMPHADPTPPLRPSRYRMDE- 140
OLC.CI.97.97CI12 -AE........................RV------P---LED-VRDTM--IIV--K-----EL-VRVFLFCAQRHIN.......DEMSTSLLF--L--RA--Q-.Y-N--......PGVELRR.....NPHRRSEGMQE.................- 97
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 --.........................IPQ--E------YDK-L-DT-M--QE--AK--TMEL-QAV-NYS--QH-E........SIE--KKM-TL-NRA--L-.Y-H-WSG--V-TA-GR...NPLQSIPI--NTL...................- 101
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 --.........................MP---E------M---L-DT-M--QE--AK--TMEL--AV-NY---Q---........SLE--RVL-TL--RA--L-.Y-H--TG----TN-GG...NPLQSIPL--NIL...................- 101
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --.........................LP---E------YD--LMDT-I--QE--KK--TYAL-TQI-DYV--QH--........SIE--Q-M--L--RA--L-.--N--AG----TS-GS...NPLRSIPQT-NIM...................- 101
SAB.SN.x.SAB1 -ASGGWLPPVGGDPPKDPPKNPREEIPGWL-TWDLP---FD--LRDM-QD-NS--QC----NL-FR-WWN-V-EPAI...DHGQTRLE-WYKYC----KA--V-.MKGR-CKPKTHPAYGPGAGGPPPGL-GASGGAASAAPGL............- 141
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -AE........................HP---E--P---WDA-VVDV---I-E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA----.--A--L-----HSGGG...NPLSTVPP--GVL...................- 102
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -SL.......................SPP---EA-----WD--VT-V---I-T--LK--DPRL-TA--NY--DR---........-LE-AGEL-K---RA--L-.--G--TN----CR-GG...NPL-TIPP--NVL...................- 103
SMM.SL.92.SL92B --H.........................A---ETNP---WD--IRDV-----E--LK--DPRL-TA--NYV-D----........-IE-AGE--K---KA--L-.--H--T-----QP-GP...NPLGSIPSA-DVL...................- 101
SMM.US.06.FTq -AE........................RP---E------WD--VV-V-----E--LK--DTRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--L-.--G--T-----TN-GG...NPLSTVPT--NVL...................- 102
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -AE........................RP---EA-----WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-----RA----.--S--A-----QS-GG...NPLSTIPP--DML...................- 102
SMM.US.86.CFU212 -AE........................AP---EA-----WD--VM-V-----E--K---DLRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA----.--G--A-----HP-GG...NPL-TIPPT-DVL...................- 102
SMM.US.x.H9 -TE........................RP---EA-----WD--VV-V---X-E--LNX-DPRL-IA--NY--DRH--........-LE-AGEL-----GA----.--G--------QSGGX...NPLSTIPPX-GVL...................- 102
SUN.GA.98.L14 -AS..................RREPVEQP---E--P---FAQ-LADTM--IRD--E----AAIVAQVL-YCADST-S........EKE-CMRA-TL-NRA----.LP.M-PSYIRIRSGSGNVNP-PPTRPRPGQGDIRRGLQD............- 117
SYK.KE.x.KE51 -A--F..........FRVYQRQPGEPLFYIPRNVNWD-AGVISATAKA-QVAQ--CK--TAEEIF-VWNQCL-VEAGPEETPTMAWIRCMLDMH-A-NFM--E-.-AA--PQRTKYARHRGYPHPS..............................- 116
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -AE-F...........FNPSQHVQGTPWFFIPRNVELT-NVINVTVKA-LVVT--SK--TPQEIY-VWNQSLNEEAGTD.SPTMAWERTMLDMV-A-NLM--E-.-AA--PQRTRYARHRGYPHPS..............................- 114
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SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -S..................................STDQICQTQRVPPSFLEGTFLEKG-P-P-.NK-F--N--Y---L--LQ-G---T-A-PRK-AA-SI..........SEDD-APT.GTLP......RAGRTQANPQT-KKAVETE.KDSTSLPSAENL....... 110
TAL.CM.00.266 -SSKEEL.........................................RTTPISDPFQEEGRGP-.NK-------Y---L--LQ-G---R.YVPD--F-K-RRSTP..SSN-EDKDPV--.--L-RA...T-IQKRQE-TLQ---SKAA-.SGT-RKQDS.......... 110
TAL.CM.01.8023 -SSKEELPTTPTYDPF..........................................PAGG-P-NK.-------Y---L--LQ-G---R.YVPD--I-K-RRSTS..SSN-KDKDPV--.--L-RA...T-NQECQ-KKVQ---SP-GA.GGEHRLKDSLPLSGRTSTA 119
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --SEGDGMAESLLQDLHR..........................................-L-P-TNK-F--R--Y------LQ-G---T-HVSRI-RPKKN-........SN--NLV-Q.-SI-AW.....GGNSQTTQEE-TKIPAAA.ETSRRPQ............ 101
VER.KE.x.AGM155 -DKGEEDQDVSHQDLIK.......................................QYRK-LET-TNK-F-----Y---F--LR-G---T-HAFRT-RKKI-S.........ADRIPVPQ.-SI-IR.....GRDSQTTQESQKKV-EQAKANLRISRKNLGDETRGPVG 116
VER.ZA.10.VSAC4004 -DREEAQRLLLDLH.............................................R-LQK-DNK----R--Y---L--LQ-G--V.NYAPRP-RKKT-R.........PAAVAE-N.-SI-TL.....GRDSQATS-E-T-V--NPRTNQTSGRKNLEHKRRADTG 109
VER.ZA.10.VSAG1003 -DRAEGQHPLQDLH.............................................K-LE--FNK-------Y---L--LQ-G---.NYAPRT-RKKT-S.........PDTLPQQH.-SI-TR.....GRDSQTTQESQKTVAAT-RTSQSFGRKNLGTATGGSAG 109
VER.ZA.10.VSAM0022 -DKGEAQRLLQGLH.............................................E-LK--TNK----N--Y---L--LQ-G--V.NYAPRP-RKKT-S.........IAASPEQ-.-S--TR.....GGDSQTTQESQKKV-KTARASQSTGRENLEYQAGRTVG 109
WRC.CI.98.98CI04 -KK-PLCIIFTGYYKEGSSCTLPKGVQNNKKRENNNFKEQNNSLETWKEQQ-IRERLSKETLSP-NHK-G-Y--V-S--L--LQ-G-----RSYSKKIGASTAK.............ATT.SRATSTT...WKRDCQT-K--QKKTTVL..................... 132
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -KNRPLCTIFTGSFKEDYIYTSYKDVPKKKRTEKEIFKEQNNFIEIWKGLQ-IREELSRETLSP-NHQ-R----I-S--L--LQ-G-----HSYSKKTNKDKSD.............A-T.SRVIS*T...WKRDCQTTK-Q-KKIS....................... 129
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Tat end
H1B.FR.83.HXB2 ......................* 100
H1A1.UG.85.U455_U455A ......................- 102
H1C.ET.86.ETH2220 ......................- 101
H1F1.BE.93.VI850 ......................- 102
H1O.BE.87.ANT70 ......................- 115
H1O.CM.91.MVP5180 ......................- 116
H1O.CM.98.98CMA105 ......................- 114
H1O.CM.98.98CMABB197 ......................- 97
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ......................- 98
H1O.US.99.99USTWLA ......................- 98
H1N.CM.02.DJO0131 ......................- 102
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ......................- 102
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ......................- 102
H1N.CM.95.YBF30 ......................- 102
H1P.CM.06.U14788 ......................- 112
CPZ.CD.06.BF1167 ......................- 101
CPZ.CD.90.ANT ......................- 115
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ......................- 100
CPZ.CM.05.LB715 ......................L 108
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ......................- 103
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ......................- 101
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ......................- 100
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ......................- 102
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ......................- 101
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ......................- 100
CPZ.TZ.00.TAN1 SSSGYTRPFKTSSGSSGSACKH- 137
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 SSSGSTRPVSTSSGCWGPYSKP- 137
CPZ.TZ.09.UG38 SSCGSTRPVKTSAGSSGR.S..- 134
CPZ.US.85.US_Marilyn ......................- 103
GOR.CM.04.SIVgorCP684con WLCGSTGH..............- 124
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ......................- 83
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ......................- 83
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ......................- 83
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ......................- 116
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ......................- 72

Tat end
MAC.US.x.239 ......................- 131
H2A.DE.x.BEN ......................- 131
H2A.PT.x.ALI ......................- 137
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ......................- 134
H2B.CI.x.EHO ......................- 139
H2B.GH.86.D205_ALT ......................- 129
H2G.CI.92.Abt96 ......................- 134
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ......................- 129
H2U.FR.96.12034 ......................- 129
ASC.UG.10.RT03 ......................- 102
COL.CM.x.CGU1 ......................- 86
COL.UG.10.BWC01 ......................- 87
COL.UG.10.BWC07 ......................- 90
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ......................- 99
DEB.CM.99.CM40 C.....................- 111
DEB.CM.99.CM5 ......................- 97
DRL.DE.11.D3 ......................- 125
DRL.DE.11.D4 ......................- 125
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ......................- 95
GSN.CM.99.CN166 ......................- 105
GSN.CM.99.CN71 ......................- 135
LST.CD.88.SIVlhoest485 ......................- 108
LST.CD.88.SIVlhoest524 ......................- 109
LST.KE.x.lho7 ......................- 109
MND-1.GA.x.MNDGB1 ......................- 108
MND-2.CM.98.CM16 ......................- 113
MND-2.GA.x.M14 ......................- 123
MND-2.x.x.5440 SGAG..................- 127
MNE.US.x.MNE027 ......................- 135
MON.CM.99.L1_99CML1 ......................- 105
MUS-1.CM.01.CM1239 ......................- 102
MUS-2.CM.01.CM1246 ......................- 109
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ......................- 117
OLC.CI.97.97CI12 ......................- 108
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ......................- 116
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ......................- 114
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ......................- 107
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SUN.GA.98.L14 ......................- 103
SYK.KE.x.KE51 ......................- 116
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ......................- 111
TAL.CM.00.266 ......................- 111
TAL.CM.01.8023 SSATVTRP..............- 128
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ......................- 102
VER.KE.x.AGM155 AGN...................- 120
VER.ZA.10.VSAC4004 SAD...................- 113
VER.ZA.10.VSAG1003 TSD...................- 113
VER.ZA.10.VSAM0022 PSD...................- 113
WRC.CI.98.98CI04 ......................- 133
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Rev start exon 1 end exon 2 start NLS Leu-rich effector domain
H1B.FR.83.HXB2 MAGRSGDSDE.....ELIRTVRLIKLLYQ...SNPPPNP..EGTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYL.......GRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCGTS............................GTQ.......GVGSPQILVESPTVLESGTKE.. 116
H1A1.UG.85.U455_U455A --R---NP--.....D-LKA--I------...---C---..R-S----K-------A-----D-L-----SDC-.......--P----------I---R---S-S----............................---QPQGTET---G---S---SA--G----N.. 123
H1C.ET.86.ETH2220 ----------.....--LKA--I--I---...---Y-T-..---------------A------TL-----SNF-.......--P--------------N---S--S---............................---QSQGTTE---N-.................. 107
H1F1.BE.93.VI850 ---------T.....--LKA-KC--I---...---Y-K-..---------------A-----RAL-D---SSC-.......---E-------------HIN-S----QG............................PEE.......----S--SG--HA--------.. 116
H1O.BE.87.ANT70 -----E-D.......Q-LQAIQI--I---...---Q-S-..R-S-N--K-------R--A-VDTLAA-V-A-VV.......HGPQNNNIVD-----Q-SIRDP-GDQL-............................EAWTVDPRAEDN..................... 102
H1O.CM.91.MVP5180 -----EED......QQ-LQAIQI--I---...---C-T-..A-S-N--K-------R--A-VD-LAT---A-VV.......HG-QDNNLVD-----Q-NIRDP-ADRLP............................--GTVDPGTKDN..................... 103
H1O.CM.98.98CMA105 -----D-D........-L-AI-I-RI---...---Q-P-..R-S-N--K-------R--A-VDNLAA-V-A-VV.......HGPQDNSAVE-----Q-SIRDP-GDQL-............................--WTVDPRAEDN..................... 101
H1O.CM.98.98CMABB197 -----D-T.......Q-LQAIQI--I---...---H-A-..G-S-S----------R--A-VETLAA-F-A-VV.......HGPQDNNIVD-------SIRDP-SDQL-............................--WTGDPRAEDN..................... 102
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----DGD......QP-L-AIQI--I---...--SHTS-..T-S-S----------T-HAHVDTLAA---A-VV.......HGPQDNNLVE-----Q-SIRDPDGDQP-............................--WTVDSGTEDN..................... 103
H1O.US.99.99USTWLA ------ED......QQ-LNAIQI--I---...---Q-S-..A-S-N--K-------R--A-VD-LAT---A-IV.......HGPPDNN-VE--D--Q-NIRDP-VDQPA............................--WTVHSMAKDN..................... 103
H1N.CM.02.DJO0131 ------VN--.....--L-A--I--I---...---Y--NNNQ--------------T-----RE--Q---D-C-.......-GLQ---D-P----D-----PA--S-AP............................--EPHQGTATTE..................... 106
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ------VN--.....K-LTA--I--I---...---Y--N..Q--------------A-----CA------S-C-.......-GLQ--GDPP----------NT--S-DP............................--EPQQGTATIE..................... 104
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------VN--.....--LTA--I--I---...---Y--N..Q--------------A-----RA------S-C-.......-GLQ--GDPP----X-----XT--S-AP............................--ESQQGTATTE..................... 104
H1N.CM.95.YBF30 ------VN--.....--L-A--V--I---...---Y--S..K--------------A-----RA------SSC-.......-GPP---D-P----D-----TE--S--P............................--ESQQGTATTE..................... 104
H1P.CM.06.U14788 -----DED.....LR---T-I-I--I---...---S-AR..GPS-NST--------S-----DQ-AG--IASH-.......--PE-LGGAD--DISQ-HIEDQGPPDN-............................VDTPGPTTEQ....................... 102
CPZ.CD.06.BF1167 ----EEEN........-LQAIKI--I--E...---Y--S..----S----------I----VEG--S---A---.......--LPTAP-VD--D-SK---APLDIDQVD............................PSVEPIAVGDCETIAAQAHTP-DTISTP-GNLG 122
CPZ.CD.90.ANT ----EELEGT...DEQ-LKA-KI--I---...---Y-K-..A-S-A----K----KK--D-VEGLAA-V-R-LV.......-GPD-HN-VD--D-QN-S-EPLGSPP-P............................LQNYFQTVQPSGEQS-HPLDNNQN......... 118
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----EHD-A.....R-LQA-KI--I--E...---Y-S-..----N----------A-----RE--N-V-AAH-.......--PPQ-GH-E--E-DK-S-H-L-TV-KV............................--TVNQHPQTDT-ETDSTEGDNPI-GKRI-N.. 123
CPZ.CM.05.LB715 ---------A.....--L-AI-I--I---...---F---..----A----------A-------VA--V-A-C-.......E-PEG--S-P-------S---Q--F--C............................--TPAEGTET---D-T-S............... 110
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----EGDADT....R-LQV--I--I--D...---Y-DN..K--------------A---H--AL------SC-.......---P--PT-P---ID----NPE--I-N-............................--EHQQRTAVAE-HQ-TP-G-DSI-GK-ATN.. 124
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------VN--.....--L-AI-V--I---...---Y--D..S------K-------A-----RAL-----SSCV.......-GLQ--ST-P----D--S-NPE--L---............................E-EHPQGTATT...................... 103
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------R--.....--L-A--I--I---...---F-H-..----S----------A-H---SE-AG---S-C-.......E-PEG----P---ID--S-NSE--I-DC............................--IHSEGTET-----T-SAGNS---GK-A-N.. 123
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---G--N---.....--L-A--I--I---...---Y-S-..--S------------A-----N-L-----S-C-.......E-PTG--S-P---I------SA--I--G............................--DPPQGTET-T---NTPEGHS-I-GT-A-N.. 123
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------SDE......--L-A--I--I---...---F-S-..--P------------K-----SAL-----S-C-.......--LE----------------SE--A-DC............................--EVPXRTET---N-N--E-HSP--GTRAEN.. 122
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------E--.....R-L-A-KA--I--D...---Y-SN..R---S----------A-----CE--Q--FSSL-.......--HP--DD-P-------S-GPL-PA--I............................--TGPERTETTQ-ASEPAERDR-I-AAR--N.. 123
CPZ.TZ.00.TAN1 ----EE-A.......N-LY---I--I--D...---Y-SG..A-S-T----------Q--H-VDALAS---QYR-.......-GPQ--PH-DI-D-SK-H--PLDQPAST............................E-GDNQLGTQPSN-A.................. 105
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----EE-A.......N-LE-I----I--D...---Y-SG..A-S-A----------Q--D-VDALAQ---QHR-.......-GPP--P--D--D-SQ-R-AAGDHTPSP............................E-GDH............................ 95
CPZ.TZ.09.UG38 ----EE-A.......N-LS-IKI--I--D...---Y-SA..S-S-T----------N----VD-LAQ---HCR-.......-GPQD-P-VD--D-SK-R-APLD-PENT............................E-GNNQPNTETHY-TERHNT............. 110
CPZ.US.85.US_Marilyn ------GDADE....Q-L-A--I--I--A...---F--N..S-------------KN-----NE--Q---S-C-.......---S--PD-P---IGG--INSE--STNP............................--EHQQGTATVE..................... 105
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----DED.....LQ--LTKI-I-RI---...---W-E-..GPS-NST-------KG-----DQ-AG---ASH-.......---QN-GCVD--DISH--IGDQG-NTQP............................DRXPDQTTEKSE..................... 104
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----DED.....LQ--LTKI-I-R----...---W-E-..GPS-NST-------KG-----DQ-AG---TSH-.......--YQN-GCVD--DISH--IGDQG-NTQP............................DRVPDQTTEKSE..................... 104
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----DED.....LQ--LTKI-I-R----...---C-E-..GPS-NST-------KG-----DQ-AG---AAH-.......---QN-DCVD--DISH--IGDQGNNTQP............................DRAPDQTTEKSE..................... 104
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----DED.....LQ---T-I-I-RI---...---W-EQ..GPS-NSN--------S-----DQ-AG---T-H-.......--PE-LGGVD--D-GQ-HIGDQGPPSNP............................VDTPETPAEQRT..................... 104
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----EED......QQ-LQAIKV--I---...---F-T-..H---N--K-------R--A-VD--AT---ASLI.......PGPQDNN-VE--S--Q-SIQDP--TKPP............................--GTADPRTKD-*-L-NT............... 108
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----EEE.....LQD--T-I-I-RI---...---W-EQ..GPS-NST--------D-----DQ-AG--ITNR-.......---E-LGGVD--DISH-HIGDQRPPEHP............................VDTPETPTEQ-N..................... 104

Rev start exon 1 end exon 2 start
MAC.US.x.239 -SNHEREEE.......-RKRL---H--H-...T--Y-TG..P--ANQ--Q-K----R-WQ-LLALAD--YSFPD.......PPTDT-LD-AIQQ-QN-AIESIP-PP-N............................TPEALCDPTEDSR---D................ 107
H2A.DE.x.BEN -SE-ADEEG.......-QGKL--LR--H-...T--Y-QG..P--ASQ-------R-RQWLRLVALANKLCAVPD.......PPTDS-LDRAIQH-Q---IQELP-PP-D............................LPES....NSNQ-LAET................ 103
H2A.PT.x.ALI -TE-A-EE-.......-Q-KL---R--H-...T--Y-QG..P--ANQ---------Q-WG--VALAD--FTFPD.......PPASS-LDRAVQH-QG--IQDLP-PP-D............................LPESSESADNNQ-LAET................ 107
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -NE-AEEEE.......-R-KL---R--H-...T--Y-QG..P--ASQ--------KQ-W--LVALADK-YTFPD.......PPADS-LEQTIQH-QG--IQELP-PP-N............................LPESSESIDSSQRLAE-................ 107
H2B.CI.x.EHO -..NARER-.......-QKGL--LH--H-...T--Y-QG..P--ASQ--------KQ-GL--LALAD--HPLPD.......SPTEG-LD-AIQR-QN-IIKDLPNPP--...TPTAQASTCIPPIWDQLVPRSNPSSSQGCGRDSCERGEDLVGSPQESGRRDHCNTQED 146
H2B.GH.86.D205_ALT -..TAREG-.......-QKEL--LH--H-...T--Y-QG..P--ASQ--------KR-GL--LALAD--HSFST.......APAE--LN-AIQR-QN--VEDLPNPPPNLNQSPTTQAPGCVPPVWDQLVPRSAPSGSKGYGRNSCECRRDLMGGSQESGESNHRDPQEN 149
H2G.CI.92.Abt96 -.SNLEEEE.......-RKRL---HF-H-...T--Y-QG..P--ANQ------K-KQ-WL--LALAD--YSFPX.......PPAR--LD-AIQQ-QS--IQDXP-SP-A............................VPKNLQDPPSN...................... 100
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -..NNPEEE.......VR-RL---HF-H-...T--Y-RG..P--ANQ---------Q-WL-LLALAN--SSFPD.......PPADS-LD-AIQQFQS-AIAELPEPPSG............................LPESTDSNQRTSEA................... 102
H2U.FR.96.12034 -..SNPEEG.......VQ-RL---H--H-...T--Y-TG..P--ANQ---------Q-WL--LALADK-YTFPD.......PPTDS--D-AIQQ-QG-AIQDLPEPPAV............................VPEHQRTSAP....................... 98
ASC.UG.10.RT03 ---SGREE-P..ELRQ-L-AC-I-RT--D...---F-PA..S---ST---------R-----RA-A--V-SSC-.......--LESDR-VD--DIGQ-R-ADPSPVER-D............................................................ 96
COL.CM.x.CGU1 ....................I-R-RV-HK...H--W-R-.GV--ARQ--RNTQ-A-KQ-Q--LA-DG-VVEQLV.......ASLQQWD-YCPASTS..........................................ANNLRQEEECLADSSVSIGTQGSKP-DS.... 93
COL.UG.10.BWC01 ................IR-IR--TAATFV..FTD-W-E-.GV--ARQ--RA-Q-A-RQ-Q-ARA-A---VE-LC.......SSVQQWA-YSHVSE...........................................ARDLQHQEDC-PDSLE-TGTEVSRPIDS.... 97
COL.UG.10.BWC07 ................TK-IRS-H-ATNH.YFAD-Y-DT..V--ARQ--RA-Q-F-KQ-Q--LA-G--VVD-LV.......QNLQKWD-YSPGGATVT.......................................RWRDPPAQEDASPGSLASIGTQECKPGDSSDTS 105
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --HAG-RGE....LQN-L-AIAA--I---...---F-EG..GSRASR--R--.---QH-ETVD-LAA---ES--.......--P-AA-E-A--D-QE-H-AAD-GSRDP............................ARTNI............................ 97
DEB.CM.99.CM40 --HAG-RGSAEENTRQ-LKVIS---I---...---Y-KG..G-SAST--R--QK--R--G-VD--A----QSH-.......-G-PTTADVA--D-SQ-H-AD.................................................................... 90
DEB.CM.99.CM5 --HAG-RG-AD...QA-L-MI-I--S---...---Y-KG..G-SAST--R--QK--R--E-VDD-AQ---EAH-.......--HLTASDVA--N--E-R-AD.................................................................... 87
DRL.DE.11.D3 -SAGPEREP....PAWFQEYL--VTR-W-...DDQL.....PQ-ARQ-KR--A-Q-RVEY--RALQA--FKILE........QRNSRDLVE..GI--IH-AEERESSS.............................................................. 86
DRL.DE.11.D4 -SAGPEREQ....PPWFQEYL--ATR-W-...DDLL.....PQ-ARQ-KR--A-Q-RVEH--RALQA---QVLE........QRNSRDLVE..GI--IH-AEEL-SSS.............................................................. 86
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -SLGKEE..........KQALKI--T--G...---Y-QF..S--ARQ--RA-Q---KQ-Q--DK-AG-V-N-FE......DQQLVAQLQELQLENKD-V-QHLP-PPHIH......QDSSGIPAVWAPATPRG....SNRACSSSGE-CEGSLGQTGCYCPIRLSGSHQQ 139
GSN.CM.99.CN166 --DHARGN-Q..KLQN--LAC----T-HR...---Y-.TS.S---S----------A--G-VRE--N---ESLV.......--PE--GD-D--D-GQ-S--SPW-REVP............................VGTAAESNPESNPASETAQG....SS-QSDSLH 124
GSN.CM.99.CN71 --DPANGR-Q..KLQN-LLAC----T--K...---Y-TA..S---S----KK----A----VRQ--H---ESLV.......--PE-SGN-D--D-GH-S--SP--RQVP............................VGAAAEGVPTSETAGG........SG-QSSSLY 120
LST.CD.88.SIVlhoest485 -STGGEE........--P-YLKIS-I-WT...GLQVGERREPR-ARQ--RD-E-Q-RHLH-LRTVQ---FHSTVERGL..ERAFTGLTVCDS-EVDQGIWNSSPQPCVAVPF.VARPLSDPFLPTWATSLESQQRMD-GKRSEDCALELEQD-KEQKRHISSSCERHQTG 156
LST.CD.88.SIVlhoest524 -STGPEG........--PTYLK-SRI-WT...GLQVGERREPR-ARQ--RD-E-Q-KHLH-LRAVQ---FQATVERGL..ERAFTGLTVCDS-EVAEGVGNTAPHPRVAIPH.LAGTYSDPFLPPWATSLANPQQIP-GECSENCELDQEQE-KEQRRAIKN........ 148
LST.KE.x.lho7 -STGN--........--P-YL--SRI-WT...GLQVGERREPR-ARQ--RE-S-Y-DYLH-LRAVQ---FQATVERGL..ERAFTRLAVSDS-EVAQGRGNTPPITSVAEPQ.LAVAFVDPFLPKWATPLADQQQMD-GKRSEDSELAQ-EM-KEQRTVIEH........ 148
MND-1.GA.x.MNDGB1 -STGNVY......QELIR-YLVVV-K--E...GL-AEPI..PQ-ARQ--R-KQQL-T-RA-LRELEG---KQI-DRG....PDQLCQGVTN-ALA-KSESSN.................................................................... 87
MND-2.CM.98.CM16 -PTET--L-....RDFWKKYQKIVQR-WE..GRLS-SPQ..PQ-ARQ-KR--A-L-KTEY--RQLQS--WEALEQRA....NQRLAEDFKG-RVA-ES-SSN.................................................................... 90
MND-2.GA.x.M14 -STEP-ELG....RDFWEKYH-IV-Q-WE....LS-TSQ..PQ-ARR-KR--AQL-RTEH-VRELQ---WQ-LEARA....NKELVEGVNN-HLA-ESAGSN.................................................................... 88
MND-2.x.x.5440 -STDR--L-....EGFWRKYQAIV-Q-WE....LS-APQ..PQ-ARQ--R--A-L-KTEH-VRELQT--*EALEARA....SQELAEKVDA-HLA-EPPSSN.................................................................... 87
MNE.US.x.MNE027 -SSHAE.......EE--R-RL---H--H-...T--Y-TG..PS-ANQ---------Q-WQ-FLALAD-VYSFPD.......PPTDT-LD-AIQQ-QN-AIESIP-PP-N............................IPEILHDPTESPR---D................ 107
MON.CM.99.L1_99CML1 ---NGR-EE....RRL-SLALAAVRI-QE...---Y-I-..R--AN----------RQ-L--A------FYH--.......---Q--C--DI-D----SISDLP-PPE-............................VPEAATPPAHTPAPTVGKP.............. 112
MUS-1.CM.01.CM1239 ---A-ENV......QD----C-I-RI---...---Y-TS..R-S-A---------QQ--D--RA------VAV-.......--PPQ-SD-V--DISQ-SINPSL-TPEG............................SSPDTEVVSTT-DRD.................. 106
MUS-2.CM.01.CM1246 ---A--ND......Q----FC-Q-RI--D...---Y-TV..SR--AT-K--K---KK--A-.......--VAVF.......R-PPQ-ND-D--D-DQ-R-EPLVVDSKN............................LPPPDKGASKS-D-A.................. 99
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ---KEE-L......AA--KACKV--I--H...-K-Y-S-..G--KT----K-----R-----SALA-----VC-.......E-PPRLDSVD--DI-K---NPCVGDSGK............................CSEDLDTAKSPLAN-EGTGST-........... 113
OLC.CI.97.97CI12 ............#ST-SP-KR-KKVVSH-QDSRDTY-PG..Q--ARQ--R--Q-VLREHL-RVELYH-VYRDIE.......SKLERLTITPVEGSSESHSLDP-ELA-RL......ENLKTEETTWDQFAAE.....E-EKGKSSTE-S-AIGERRS............. 124
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -LLGEEE......DR-IR-RL---H--HL...T--Y-Q-QEG--ASQ--R--VQ--R-WL--IQLA---FLYPD......PPPNSD-LSNAVEQ-NQ--IAELPEPPIN............................PFTNPASSVVDSS.................... 107
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -LLGEE.......DQ-IR-RL---NF-L-...---Y-Q-..G--ANQ--R---L--R-WL--AQLA---FLLPD......TPPDRDLIEGAVEQ-QQ-AISDLPEPPVN............................PFSNPADSAVDNS.................... 104
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -LPGQD.......EED-RKKI---NF--L...I--Y-QH..G--ANS--KK-----R-WQ-VQQLA----LDST......DPPVEQDLDAAIAD-QK-Q-NNLPEPPVD............................FS............................... 93
SAB.SN.x.SAB1 -SLGQE.........--L-RF-I--F--T...T--Y-PG..Q--ARQ--RA-Q--AKQRQ-VIHLA----E-P.......VSQIDHLAQEFDQLVLDNLQQPPSLPPGH................................PTENQTANS-S.................. 99
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -.SDQEGEE.......-RKRL---HF-H-...T--Y-QG..T--ANQ---------Q-WL--LALAN--YSFPD.......PPANSSLD-AVQQ-QG-SIEDLPEPPRN............................LPTSLSSSQEQDQA................... 103
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -SQ-GQEEE-......-RKRL---HF-H-...T--Y-QG..P--ANQ--------KQ-WY--LALAN--YSFPD.......PPADTSFD-AIQQ-QS--IEDLPEPP-N............................IPETLKPDKQDP..................... 103
SMM.SL.92.SL92B -..QNPEEE.......-R-RL---H-IH-...T--Y-AG..P--ASQ--------KR-WI--VALAD--YSFPD.......PPADTDID-AIQQFDS-SIQSLPEPP-T............................VPETLRDQSAD...................... 99
SMM.US.06.FTq -.SNP-EEE.......-R-RL---HF-H-...T-LY-QG..T--ANQ---------Q-WL--LALAD--YSFPD.......PPADS-ID-AVRQ-QN-AIEQLPEPPA-............................APGDLQSVAESPR-H-T................ 106
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -SST..EEE.......-RKRL---HF-H-...T--Y-QG..P--ANQ--R------Q-WQ--LALAD--YSFPD.......PPTDT-LD-AIQQ-QG-AIEDLP-PP--............................TPEPLNDVAKSP..................... 100
SMM.US.86.CFU212 -..TDQEEE.......-RKRL---HF-H-...T--Y-QG..P--ANQ--------YR-WH--LALAD--YSFPD.......PPVHS-LD-AVQQ-QN-AIEDLPEPP--............................APETLQCAASNK-DH-N................ 105
SMM.US.x.H9 -SSN..EEE.......-R-RL---HF-H-...T--YXXG..P--ANQ--R------Q-WQ--LALAD--YSFPD.......PPADT-LD-AIQQ-QG-AIEXLPNPPA-............................APEPLKDAAESP..................... 100
SUN.GA.98.L14 -STGDDS.........INQYL-IS-R--E...GL.A-GNL.PQ-HRQ--R--D-E-KNLH-LRAVQ---FA-T-DSRL..GRAFERLSVSDSSQVAESLGNSPSTKHLPPAK.FLVAPTYDFLPSWATPLADPQRLA-FAPYSGYEQDQERV-NQQGESIIVSE-K-... 150
SYK.KE.x.KE51 -S--EREDT....QEQ-L--LLR-AQQLE..AAA-Y-L-..Q-PSR---RN-N-Y-QL-A-RLYVQQ--FE-IA.......R----TLEQSFGE-QITD....................................................................... 84
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -PDQGS........EQ-AVFL-M-AH-QE.....-Y-G-..--P--T--R---Q--Q-RT-RLYLQQ--FEAIF.......-SRTAALEDS-QQ-QISD....................................................................... 77
TAL.CM.00.266 -SLTG-SGRG...EDP-LAAI-R-RI---...---Y-EQ..Q-S-S---R-Y---KA--L-VEQ-AS---EH--.......---DRSDQIH--D-SQ-S-ADLGP-ESC............................ES-EPTGSASHIRL-TTPPD-SSSDSPVWVQ.. 125
TAL.CM.01.8023 -SLTGESGKG...EDP-LAAI-R-RI---...---Y-EQ..Q---S---R-Y---KA--E-VEN-AS---CH--.......-GPQQ-PQ----D--K-S-AELGPPEAP............................ESDHPTGSASHIRL-EN................ 111
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -SLG-E-.........-R-IIQI-RI--H...--QY-PG..---ARQ--R--Q-FQQQ---VAAL----FIAQQRRDPSGGESL-AAFDQLVLDNQQ-VIETLP-PPQEP.............................HDSSSTA........................ 103
VER.KE.x.AGM155 -PLGPEE..........R-LL---AF--R...---Y-SV..---ARQ--RA----KN--K--YALA---W--RQ......EDQLVQAIDQLVLDTQH-VTQQLP-PPSQA............................................................ 89
VER.ZA.10.VSAC4004 -PLGPDE..........R-LLG-LQW-N-...T--Y-PL..---ARQ--R--QK--RI-E--RHLA---WN-RE......EQTL-QQIDQLVIDCQH-AIQSLP-PPS-A............................................................ 89
VER.ZA.10.VSAG1003 -LLGPEE..........R-LL---RF-NS...T--Y-PV..---ARQ--RA-----QQ-E-VRALA---W-QQQ......EDQL-QAIDQLVLDTHH-AIQQLP-PP-QT............................................................ 89
VER.ZA.10.VSAM0022 -PLGPEE..........R-LLQ-LHR-NK...---H-PV..---ARQ--RA-----KQ-E-VRALA---WN-KQ......EEQLVQAIDQLVLDAQH-AIQQLP-PPSQA............................................................ 89
WRC.CI.98.98CI04 ...............IVPTAR--VRVQQK.LQQE--QQLG.R--ARQ--RS---QQYFR--RLAVQ---CNNLV.......EQLDKLLICS--NPPSNSVESPCVPLLV.............DPAWVESSQKNQ...WSSACMHTQEDYKEQEGNNGERDIRK....... 123
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...............IIHTAR---RISQT.LQQESY-E-G.R--ARQ-------FHSHR-IRLAVQ---AD-L-.......EQLGNLTLQH--EPPAAK-QPS-LSVDR.............NTEWVESSQKTL...WSSVCCATGEDCCASAEKKGEGDIHAWQQRDKQ 130
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H1B.FR.83.HXB2 TQPIP.....IVAIVALVVAIIIA.IVVWSIVIIEY....RKILRQRKIDRLIDRLIERAEDSGNESEG.EISALVEMG........VEMGHHAPWDV.DDL..* 82
H1A1.UG.85.U455_U455A MT-LE.....-W--TG-I--L-L-.----T--G--*#...K-L-K-K-----LN-IR----------D-.DTEE-SLL.........----NYDLGVD.NN-..- 81
H1C.ET.86.ETH2220 MVDLLAKVDYRIV---FI--L---.----T-AY---....--L----R-----K-TR----------D-.DTEE-ST-.........-D--NLRLL--.N--..- 87
H1F1.BE.93.VI850 MSYLLA.....IG-A--I--L---.----T--Y---....K-LV-----NK-YK-IR------------.DAEE-AAL.........G---PFI-G-I.NN-..- 82
H1O.BE.87.ANT70 MHHRD......LLAIIIIS-LLFINVIL-GFILRK-LEQKEQDRKE-E-LERLR-IR-IRD--DY--N-E-EQEVM............DLVLSHGF-NPMFEP.- 86
H1O.CM.91.MVP5180 MHQEN......LLALIALS-LCLINVLI-LFNLRI-LVQRKQDR-EQE-LERLR-IK-IRD--DY--NEE-QQEVM............-LI-SHGFANPMFEL.- 86
H1O.CM.98.98CMA105 MHHRD......LLTLIIGS-LLLINVLL-MFMLRK-LEQKEQDR-EXE-LERLR-IR-IRD--DY--N-E-EQEVM............DLVLSHGF-NPMFEP.- 86
H1O.CM.98.98CMABB197 MHHRD......LLTLIA-S-LLFIN-IL-IY-LRK-LEQRKQDR-E-E-LERLR-IX-IGD--DY--NEE-EQEVM............DLV-NHGF-NPMFEP.- 86
H1O.SN.99.99SE_MP1299 MHHRD......LLALITTS-LLLTNV-L-TFILRQ-LKQKKQDK-E-E-LERLR-IRQIED--DY--D-T-EQEVR............DLV-SYGF-NPMFEL.- 86
H1O.US.99.99USTWLA M-YKD......LLFLLAYS-LFLTTALI-MF-LKLCLEQK-QGK-E-E-LDRLR-IR-IRD--DY--N-X-EQEVM............DLV-XHGF-NPMFEL.- 86
H1N.CM.02.DJO0131 ML..E......WGFA--G------.VII-VLLYK--....K-LKL-E--EQIRQ-IRD-T----S-ND-.DADW-............AILLS-DKF-..NWV..- 75
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ML..S......LGFS--G------.VII-VLLYK--....KE-KL-E--EQIKQ-VRD---------D-.DAEW-............AILLSPDKL-..NWV..- 75
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ML..E......LGFI-FG------.VII-VLLYK--....KE-KL-E--EKIRQ-IRD--KE--K--D-.DAEW-GDKESVGDDEWLAILLSPDKL-..NWV..- 87
H1N.CM.95.YBF30 ML..S......LGFI--GA-VS--.VI--ALLYR--....K--KL-E--KHIRQ-IR--E-------D-.DAEW-.....DGDEEWL-TLLSSSKL-QGNWV..- 84
H1P.CM.06.U14788 MH-RD......E-VLIIAGVLLLCC--X-GK-LLLVLK....ERERD-FVQRLA-WR-GQ--E-Y--NEE-EEQ-R............-L-NLLGF-HVL....- 79
CPZ.CD.06.BF1167 MLWQ........FLQW-QYLGWGGA--I-I-ALLVIRKAYLY-KQVQEE--IEQAI-D-YQRR-STDS-I-EDENG.............LINWMDP-NYFL-..- 82
CPZ.CD.90.ANT MTN-F.....EY-FL-FSIVLW-IC-PILYKLYKI-KQQQIDNK-NQR-IEVLS-RLSIDSAIEEDE-A.DTYY-G...........SGFANPVYREGDE....- 84
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 MI.LI.......-LGC-AI-L-LLN-FI-RNL....WRLCKQNKLEVE-EN-AL--T----------D-G-EEK-QRLL........HDHDNMHGFANPLFDI.- 84
CPZ.CM.05.LB715 MTGLEI.....IGLIGI-IELS--.-GA-IVAYNN-....QEYK-GER--C--K-IR----------D-.DKEE-CTLL........LPSD.PEFVLINN....- 81
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 MLT.WE....QIGLI--GIEG---.T---G-AF-TWRRRKIEED-AQ--ID-LE-IRA-QD------D-EDQRQ-...........MAYGFDNPMF-...W...- 82
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 MLLLIK.....LGFIG-AIETL-V.----A--YRI-....-EVKVEE--SQ-RQ-IRD---------D-.DAEE-............ANLLPPDRI-QDNWV..- 80
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 MD.LIEL.....GLIG--IEL--V.----LKAYQL-....KENI--KA-NK--E-IR--G---------.DMDE-HAIL........RSGD.PELVLIDN....- 80
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 MDIVQQV....GLL-V-IIELV-V.--I-VK-YKLC....KEDR--K------A-IR----------D-.DTEE-QDLI........T-GDNLMHIGIR-NRNN- 87
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 MEIFIIL.....GLIGI-IELV--.----LKAYEC-....KALK--ERR-Q----IR----------D-.DTEE-EAIL........IPEDR-VLVAIRGY...- 83
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 MLSMWV....AIGLIGIGTLLV-N.----G--G-SVYKRWKRHKEEQR-ID--IKIT----------D-EDKET-ATLL.......HNNGFDNPMFEDRI....- 89
CPZ.TZ.00.TAN1 MIK-V.....VGSVSTN-IG-LCILLILIGGGLLIGIGIR-ELE-E-QHQ-VLE--AR-LSID.SGV-ED-EFNW.............NNFDPHNYNPR-WI..- 84
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 MIKVV.....VGNLEQN--GVLVII--LVGGGALIAWIIIKERN-E-QHQ---E--VR-LSID.SGI-ED-EFQW.............LNFDPDNHNPR-WI..- 84
CPZ.TZ.09.UG38 M.RLV.....GGS-IQN--G-LFIIV-IVGGGALIGWGIR-E-H-E-LHQ-VLE--TR-LSID.SGI-ED-EINW.............NNFDPQHYNPR-WI..- 83
CPZ.US.85.US_Marilyn ML.NWF....EIGLI--GIEG-LV.VII-GL-ARLWRQIKI-ENT-QE-QN-LE-IRI-E-------D-E-EET-AKLL.......SSLELDNPRIV.......- 85
GOR.CM.04.SIVgorCP684con MH-RD......ILVIIIGIILLAVTVIS-LKALAL-LR....DR-E-RFFDRLE---SNK--E-Y--NEE-AAE-M............-R-NELGFAFNLH...- 80
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 MH-RD......IIVIIIGITLLAVTVII-LKIFAL-LR....DR-E-RFFDRLE--LSNK--E-Y--NEE-AAE-M............---NELGF-FNLH...- 80
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con MH-RD......IIVIIIGITLLA-TVI--LKALAL-LR....DR-E-RFFNRLE--LSTK--E-Y--NEE-AAE-M............-R-NELGF-FNLH...- 80
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 MH-RD......QGAL-IAGVL-VCC----GRL-LYLLE....ER-RDRFVQRLE-WRGKQ--E-YD-NEE-EEQ-R............KL-NLLGF-NIL....- 79
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 MHYRG......QIVIIILC-LLLIXVLI-MLILKL-LDNK-QDR-E-E-ISRLR-IRXIRD--DY--NEE-EREXM............DLX-SYGFYNPMFEL.- 86
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 MHYRD......EIVLLIAGVL-GGCLII-GYLLLYWLK....ERKRDIFVQRVA--RK-Q--E-Y--NEE-EEK-R............-L-AQLGFAYYML...- 80
GSN.CM.99.CN166 MH-AA.....VWWWG-AIITF-YLCVALLA..LYLAWDKWV-GKPKPTQVAV-R.---D.-ED.SGIYDDAS-E-...............TGFNGFANPGFEV.- 79
GSN.CM.99.CN71 MSAAA.....LWWWG-A-ITF-YFCLAIFA..LYLAWDKWI-GKPK.IPVAV-R.-V-D.DEE.SGIFEDAS-EP...............NAY.GFANPGFEV.- 77
MON.CM.99.L1_99CML1 MNYWWS.....LVAITYSLIL-ALPVAA-AW.WRY-KITK-FKRIDQE-Q---QIHER-RH-..SGVDTE.SESEQHEETHG......FVNPVFND-FGEWV..- 88
MUS-1.CM.01.CM1239 MN........YWYLA-AL-TG-YFL-ALFA..FVLAYQRWCRP...KVEVSV-R.-L-EGDSD.SGIFEDAEDEPN.............GDG-HAFANPAFEQ.- 76
MUS-2.CM.01.CM1246 MH........YWYLG-AI-TA-YLV-ALVA..F-LAYQRWCQP.KPPIEVNVLR.-L-EGDSD.SGIFEDACDGED.............EDS-RAFANPSFEP.- 78
MUS-3.GA.09.09GabOI81 MN........VWYLA-AI-TA-YXA--IVA..LWLLWDKYVRK..EPTVVSV-R.-L-EGDSGYE-VFEDAPQEP..GD........PLIN...AF-NPAFEQ.- 78
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CD4 binding
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glycosylation NSS
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glycosylation NDT

H1B.FR.83.HXB2 MRVK...EKYQHLWRWGWRWGTMLLG.MLMICS..ATEKL.....WVTVYYGVPVWKEAT...TTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVP.TDPNPQE...VVLVNVTENFNMWK..NDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKNDTNTNSSSGR.... 146
H1A1.UG.85.U455_U455A ---M....GI-RNYPCL------I--.LII--...NAQQ-.....------------D-V...-------------A-------------.-------...ID------E-----..-N--D-------------------------T-D-HNITINNTN-NTN...... 142
H1C.ET.86.ETH2220 -K-M....GI-RNCQQW-I--ILGFW.-----N..GMGN-.....------------D-S...P-------------------G-F----.---S---...LG-E----------..--------Q--------G------------T-N-NAI--N-KVTNN-...... 143
H1F1.BE.93.VI850 ---R....GM-RN-QHLGK--LLF--.I-I--N..-ADN-.....---------------...------------ER-A-----------.-------...-F-K------D---..-N------T---------------------T-N--NAT-NSQEKPGA...... 143
H1O.BE.87.ANT70 -KAME.KRN.KK-..-.TL.Y..-AMALITP-L..SLRQ-.....YA---A-----ED--...PV-------NLTS--K--I--SQ----.---T-Y-...YP-H---DD--I--..-Y-----Q---------------QM-F---QME--NIAGT............. 133
H1O.CM.91.MVP5180 -K-MK.KNN.RKS..-.SL.Y..IAMAL-IP-LS.YSKQ-.....YA---S-----E--A...PV-------NLTS--Q--I--SQ----.-----H-...FP-G---D--DI--..-Y--D----------E------E-M-F---QMN-V--QTNKTG.......... 137
H1O.CM.98.98CMA105 -K-ME.RRN.KK-..-.XL.Y..-AMALITP-L..SHKQ-.....FA---A-----ED-A...PV-------NLTS--Q--I--A-----.---S-Y-...YP-D---DY--V--..-Y-----Q-------E-------QM-F---QMN--N-NDTV-........... 135
H1O.CM.98.98CMABB197 -KAMK.KKN.KK-..-.IL.Y..IIMALITL--..SHK--.....YAA--A-----E---...P-------SNLTS--K--I--SQ----.---T-H-...YP-E---D---I-E..-Y-----Q-------E-------QM-F---QMN---PEIES-NTT-N...... 140
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -K-ME.QRN.RK-..G.IL.C..IVMALITP-L..SYNQH.....YA---A-----E---...PV-------NLTS--Q--I--SQ----.---S-Y-...YP-TK--D---I--..-Y-----Q-------E-------QM-F---QMN--NYVQGNY--N-....... 139
H1O.US.99.99USTWLA -KAME##KN.RKS..-.IL.C..XIMALIIP-L..NS-Q-.....YA---S-----ED-S...P-------VNLTS--Q--I--SQ----.---S-N-...YD-K---DY--I--..-Y--D------------------QM-F---QMN---V-DN-TNTTT....... 138
H1N.CM.02.DJO0131 -GMQ....IGWPFF.C........-M.ISLTIG...SK-Y.....-A---------RDVE...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-P-D----P----E..-K-A--VQ-------E--------------TMN-SNSNGNRT-DEKE...... 133
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---M.GMQSGWPFF.C........-L.ISS-IG...S-QH.....-----------RDTE...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-P-I----H-D---..-N-A---Q-------E-------X------TMH-XNSNGXNX-VD........ 134
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -GMQ..SGWVTRRVLGMMSGWPFFCLLISS-IG...S-QH.....-----------R-TD...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-H-I----K-D---..-N-A---Q-------E--------------TMH-N-SNGFNE-VG........ 143
H1N.CM.95.YBF30 -K-M.GMQSGWMGMKS--LLFYL-VS.LIKVIG...S-QH.....-----------R--E...-----------HS--A--I---Q----.-------...-L-P----K----E..-K-AD--Q-------E--------------TML-N-SYGEERN-TN....... 144
H1P.CM.06.U14788 -K..K.KKN..S-..GNLEICLA-IMYFNA-SYT..SGTR.....Y----------RD-K...I-----A--SLTSX-Q--I---Q----.---R-I-...-RID----S--I-D..-Y--T--Q------------------V---TMX-S-CSTV.DCTNN-S..... 141
CPZ.CD.06.BF1167 -KMA................LLIGWILTIIF-CKLGIGTY.....YT-------------...P------S--VAS-QP--I----N---.L--Q-Y-...IPI.-I-TE---ET..-Y---E-KK-L---FQ-----------F--KMN-SEFTRNST-GNNATKNNTS 139
CPZ.CD.90.ANT --.........KPI..HII--.LA-.LIQF-EKGTNED.......Y---F------RN--...P-----TN-SMTS---------TS---.I--D-I....--RL-TSVW--AY-..-Y---S-T--MXQ-FQ--H--------M-IKMN--GYNGTPT-P-TTTST... 137
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -K-MEERKRS.FNGFYMTMTIC-A...L-IP-LT.SD-.......-----------R-VN...-V---------HS--A--I--------.-------...---H----D----N..-Q-----Q---S------------------TM--SNVTRQNS-SN-N...... 143
CPZ.CM.05.LB715 ---........MGTKKSCVLYYC-VILS-FSLTIDSK-E-.....-----------RD-E...-----------QE--A--I--SQ----.-----E-...IH-P----Y-D---..-N-----Q----------------------T-N--NCIWGNG-FR........ 140
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -ER..............I-GSLW-M-.LIIP-LTG.SDQ-.....-A----------D-E...------A--S-LNK-A--I--SQ----.-------...-HVP-I--T-D--E..-N-----QT---------------------TMH-IPYNISSTG-DTRNSS... 137
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -K-........TEMQKN-LICCL-I-.LIK-IG...S-L......-----------RD-E...-V---------HS--A--I---Q----.-------...-LIP----R-D---..-N--D--Q-------E--------------T-S-SSWRSVN-S.......... 133
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----......GTWTSCMPYYVVGI-SLCSL-I-STKN-N-.....--------------E...A----------QKA-A--I--SQ----.---D-KA...IE-S---------T..-A--N--QQ-V-----------I-------T-H-SIP-F-NSS.......... 140
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -ETQRNCRTLSLKEIILCTLVLGII-.IIK.-E....DNM.....-----------R--D...-----------QNP-------SQ---S.-N---E-...IE-T----Y--A-E..-N---------VN-----V------I----T-N-SLF-CIKENGNTTNC.... 146
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 -.......GT-RS-.KQFLSLRIVMC.LWLLGVIRSENN-.....--------------K...-----------QIA-A--I--SQ----.-----E-...IT-E----E-DA-N..-N--D--Q--L-------------------T-N-STNTTTEAS.......... 137
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -K-M....GKTRRRW...QPYCIIMA.LIIP-LKTESDQW.....---------------...-P----AN-T-LKE-P--I---Q----.---S-E-...-I-I----E--V-D..-A-----Q---T-------R-----N----Q-T--SINATG-ETNAT-..... 143
CPZ.TZ.00.TAN1 -KNL.............IGITLI-I..ITILGIG..FSTY.....YT--F---------Q...P--------DITSRDK--I----N---.L----Y-...-T-A--SIR---EE..-Y--QE-K---L--FQ--F--------F-IKMT-.TMT-T--KTL........ 130
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -KNS.............SGLILT-I..TTILGIG..FSTY.....YA--F-------D--...PP-------DVAS-QA--I----N---.L--H-Y-...-P-P--SIE-D-ST..-Y---E-KT-L---FQ--F--------F-IRMT-ANVTEA-T-TPPTTSTSTT 139
CPZ.TZ.09.UG38 --RL...........I-TI....-TLSITILGIG.YSVH......YA--F-------D-K...PQ-------DITSRDP--I----N---.L--H-Y-...-P-S--SVD-D-EN..-Y---E-KK-L-A-FQ--F--------F--TMN-.VKLKE-............ 126
CPZ.US.85.US_Marilyn -K-M..EK-.KR-..-.LSYC..--SSLIIPG....LSS-.....-A---------RDVE...------------KQ-A--I---Q----.-------...-H-P----K-D--E..-N-A---Q--------------I-------TMT-LNPDSN............. 131
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -SL......................-.L-LT-IE.-KTEH.....YA---------R--K...V-----A--SFVSK-Q--I---Q----.---S-T-...FL-E----T-DI--..-Y-----Q------------------VM--TMT-SNDTKGS-KSTATTTSANT 132
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -SL......................-.LILT-IE...ATH.....YA---------R--N...V-----A--NYVSK-Q--I---Q----.---R-T-...FP-E----T--I--..-Y--D--QD--V--------------VM--T-N--Q-NTTNT-QTEMTNT... 127
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -SL......................-.LILT-IE...ATH.....YA---------Q--N...V-----A--NYVSQ-Q--I---Q----.---S-I-...FP-EX---T-DI-N..-N--D--QD-----------------VM--T-N--KTTET-TQTNXTN..... 125
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -KD.....MTVMKKKKSSLGNWGICLALIIYFNAISYVNCTX...Y----------QD-K...------A--DLASK-Q--I---Q----.L--T-I-....LKL-I--S--I-E..-Y-----Q---V--------------F---TMN-SEY-GYNCSTEGN...... 146
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -T-....TMKVMKKKKEKS-ILXIVMAFIIP--SSRPL.......YA---------RD-Q...------A---MASS-M------Q----.---Q-I-...LK-T----T--I--..SG-----Q------------------VM--TMN-XRXTPN-T-H-LNMTGPAP 150
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -KD.....MRVMRKKKRSLGNWG-SLAL-I--FNTGSYVMGTR..Y----------R--K...------A--NLASK-Q--I---Q----.---T-IK....-KL-IS-PY-I-E..-YI-K--QKN----LN----------VI--TIN-SKF-PA-TNTT........ 145

Env start
* * * * * *

V1
signal peptide end gp120 start

MAC.US.x.239 -GCL..........GNQL.....-IAIL-LSVYG.IYCT-.....Y---F----A-RN--...IP----.......-KNRDT-G-TQ-L-.DNGDYS-....-AL----S-DA-N..-TVT--AI--VWQ-FET-I------S---ITMR-NKSET-RWGLTK-ITTTAS 132
H2A.DE.x.BEN -EPG..........-NQL....FVVILLTSA-L..VYCSQ.....Y---F--I-A--N-S...IP----.......-KNRDT-G-IQ-L-.DNDDY--....IIL----A-DA-N..-TVT--AV--VWH-FET-I-----------AMN-SRVQGN-T-PNPRTSSSTT 132
H2A.PT.x.ALI -MSS..........-NQL....LVTILLASA-L..VYC-Q.....Y---F----A--N-S...IP----.......-KNRDT-G-IQ-L-.DNDDY--....IAL----A-DA-D..-TVT--AV--VWR-FET-I----------IAM--SNISTEST-T-P-PGSTL. 131
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -.CG..........-NQL....FVASLLASA-L..IYCVQ.....Y---F------RN-S...IP----.......-KNRDT-G-IQ-L-.DNDDY--....IAL----A-DA-N..-TVT--AV--VW--FET-I-----------AMR-NSTTAKNT-STPTTTTTA. 130
H2B.CI.x.EHO -AHV..........NNYL.....-VTLL-ISIYG.YMG-N.....F---F--I-A--N-S...IP----.......-RNRDT-G-VQ-L-.DNDDYT-....IQL-I--A-DA-D..-TVTD-ATK-VW--FET-I-----------TM--NKTWSSASKETTTSSASLR 132
H2B.GH.86.D205_ALT -AYF..........SSRL.....PIALL-IGI-G.FVC-Q.....Y---F--I-A-RN--...VP-I--.......-TNRDT-G-VQ-L-.DNGDYT-....IRL-I--A-DA-D..-TVTQ-AVD-VWR-FET-I-----------AMN-SKTETNPGNA--TTTTKPT 132
H2G.CI.92.Abt96 -AYL..........GNQL.....-IATL-LSTYG.FYCTK.....Y---F--I-A-RN-S...VP----.......-KNRDT-G-TQ-L-.DNDDYS-....LAL----A-DA-D..-TVT--AV--VWN-FET-T----------IAMR-NKTETNKWGLTGTTTVTPA 132
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -AYL..........GNQL.....-IALLCLNACV.IYCTQ.....Y---F--I-A-RN--...VP----.......-KNRDT-G-TQ-L-.DNDDYS-....LAL-I--A-DA-D..-TVT--AI--VWN-FET-I----------IAMR-NKTET-KWGLTGTVATTTS 132
H2U.FR.96.12034 -ACL..........GNQL.....-IALLCLNACV.IYCTQ.....Y---F--I-A-RN--...IP----.......-NNRDT-G-TQ-L-.DNGDYS-....LAL----A-DA-N..-TVT--AV--VW--FET-I----------IAMR-SKTETNRWGLTGTAATTTS 132
ASC.UG.10.RT03 -TKYKLI.......VL-IAIIIG-ITID-QQGDENDG........----F------HN--...PP---T.......ADARHT-V-TN-L-.---A-I-...TPMNISG-W--VHT..-Y--DH-DK-MAA-FL-AT---T----M--KM--QNYTKEAT-TTTPTSSTTS 139
COL.CM.x.CGU1 -LRY...................-FINL-VLGIV.L.SNK.....-----Q---A-E--DVNDQQF--F.......SSSPEIQQVLG-L-PPPGK-V-...QNMP----A-DLF-..-SFSGEVWIITQTTLE-R-R--A---AY-APMI--KVNRTE-GT-TVAPTT.. 130
COL.UG.10.BWC01 -FD-..........KYIR....G-MIGIIC-EIV.V.GSK.....Y----Q---A-E--AAVDQQI--F.......SSSVDIQQVLG-L-PPPGK-V-...QNMP-I--S-DLF-..-SFSAEVWSITQTTLE-R-R--A--SAY-APML--EAQTNET-T-TPTTTTLT 137
COL.UG.10.BWC07 -KLS...................VILVI-G-SIV.I.S-K.....-----Q---A-ED-EITDQQF--F.......SSSIEMQQVLG-L-PPPGD-VV...QSME-IS-T--AF-..-PFSMEVWTVTQ-VLE-RIR--A--SAY-SWMN--KVQDN-TQATTTAVTSAT 132
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -LAF...................I-AIIVI-LGQ.K--QVSQQQQY---F-------N-S...VG---TANGSE......SG--VT--L-HSVIRE....Q-HMP--SQY-DAF-NP..IED-LW--MTG-YK-TYR-------Y--KMR-KTETTL-SNLTTP...... 129
DEB.CM.99.CM40 --LI..........QLLL...LI-GLIVIGTQGK.QKKQQ.....YL---------VD-K...VD---TANSSE......SG--VT--L-HALVREE....-PMP---Q---AFDNP..IE--LWQ-MT--YK--F--------Y---MQ-IKTSTNPTPTNT-TTTTTI 136
DEB.CM.99.CM5 -LSL.................LIIIASLTLVGAA.P-KQQ.....-----------HN--...VG---TANSSE......SG--VT--L-HAMVRE....Q-PMP--SQY-DSFSNV..-EQ-LWD-MT--YR--F--------Y--RMN-SSTTTT-TAATTTI..... 127
DRL.DE.11.D3 -IRH..........I......VIG-RILGFLGIS.IG.-H.....----F--T-K-RP-S...-H-I--.......-DN-SF-V-TS-I-.SLLHYE-...TKIE-IE---TVPMTE-EVIK-AWGALS-MI-AV------IN-Y--KMI-N-T-EIPT-TT........ 125
DRL.DE.11.D4 -IRH..........I......VIG-CILGFLGLS.IG.-H.....----F--T-K-RP-S...-H-I--.......-DN-SF-V-TS-I-.SLLHYE-...TQIE-IE---TVPMTK-EVIK-AWGALS-MI-AV------IN-Y--KME---GPPQPT-TT........ 125
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -GRL........-IKI.LIIAIGISI..GIGNL............Y---F--I----NS-...VQA--M.......-PNT-M---TN-I-.D-HDNT-...-P-.-I--A-EA-D..-PL-K-AESN-HL-FE-TMR-----S-I-IKMS-VE-NGTAT-KATTTATTTM 130
GSN.CM.99.CN166 --KT.........VESMMMLAVS--AL-ALLIPG.LKCEN.....-T---------RD--...PP------PDIASN-PG-I-IST--L-.S--S-A-....-PL-I--K--IY-..-Y--DEVRD-MV--FN-A---------M--GMY-NLTNTS-SEPTTTP-PPNV 145
GSN.CM.99.CN71 -MR-.........VGFLKMLVVS-TLMA-L-PGS.RSKGN.....-T--F------RD-K...PP-------DITSN-PG-I-IST--L-.S--S-S-....-PL-I--E--IY-..-Y--DEVRD-MV--FN-A-R-------M--RM--KLPNTS-T-TP-TTTATTS 145
LST.CD.88.SIVlhoest485 -DCL..........KLLL......FLLF-GAQGE.-.K-Q.....Y---F----K-ED-V...VP-I--.......SANNSL-V-TS-L-.DLQSYAQ...IPIH-ISL--TQEIKD-QIIQ-AWSAMT-MV-TIM-----IN-Y--RM---GGGIGPK-TP-PIGKTTT 133
LST.CD.88.SIVlhoest524 -ACP..........GNIL.....--LLC-GLTAG.EK--Q.....Y---F----K-ED-V...VP-I--.......SANNSL-V-TS-L-.DLQSYAQ...IPIH-I-L--TQEIKD-QIIQ-AWGAMT-MV-AIM---T-IN-Y--RM---GEGLGKKRTTTTTTPTTT 135
LST.KE.x.lho7 -ACP..........GL-........ILL-LLGII..WG-Q.....Y---F----N-DDNVS..VP-I--.......SANTSL-V-TS-L-.DLQSYA-...-PIY-IS---TIPVKD-QVIQ-AWSAMNAMV-SIM-----IN-Y--RMQ-GEV.....-KTPTTTPKTT 127
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB -NI-......YINFLI.....VIGI-I.GLVL..SKQL.......Y---F-------NS-...VQA--M.......-PTNRL---TN-I-.D-HDYT-....-PL-I--P-EA-ADR-PL-A-AGSN-HL-FE-T-------S---IKMS-VP-NGSKTGSTTAPSTTQT 134
MND-1.GA.x.MNDGB1 -KCP..........GLFL.....I-CLA#LV..G.IIG-Q.....Y---F---------K...-H-I--.......-DNSSL-V-TN-I-.SL-DYD-...-EIPDIK---TGLIRE-QI-Y-AWHAMG-ML-TI------IN-Y--KMQ-QETE-VSA-TAKPITTPTT 132
MND-2.CM.98.CM16 -LRY.....................IILGI-VGL.GLGNQ.....-------T-K-HK-E...-H----.......--NDSL-V-TS---.SLLHYE-...QPIP-I-W--TGPMEE-EV-M-AWGA-S-MI-AV---------Y--KMQ--KG-DLATPIPTTSTTTTT 129
MND-2.GA.x.M14 -LRH....................-ITAIV-IGI.GIG-Q.....-------T-K-HP-R...-H----.......-DNNSL-V-TS---.SLLHYE-...QLIP-I----TVPIQE-EV-R-AWGA-S-MI-AV---------Y--KMQ--KGE-SSTSTTTPMPTTTT 130
MND-2.x.x.5440 -LRY..................LRYIVLGI-V-V.IVGEQ.....-------T-K-HK-R...-H----.......-DNNSF-V-TS---.SLLHYE-...QHIP-I----TGPIEE-EI-T-AWGA-S-MI-AV-----R---Y--KM---EGQ-E-EQATAKTTTPVP 132
MNE.US.x.MNE027 -GCL..........GNQL.....-IAILFLSAYG.IYCIQ.....Y---F----A-RN--...IP---V.......-RNRDT-G-TQ-L-.DNDDYS-....LAL-I--S-DA-E..-TVT--AI--VWH-FET-I----------ITM--NKSET-KWGLTK-STTTAA 132
MON.CM.99.L1_99CML1 --KL.......MALSTLCLMM-LVN-............SN.....-T----------P--...PP------PNYGSK-AG-N-LASS-L-.---T--S....LYL-I--E--AYQ..-Y---E-V--MK--FS-A---------M--RML-VEVNTVS-ASTTPAPSTPT 136
MUS-1.CM.01.CM1239 -PRM..........S.LMGM--T--LTL-LSS-I.IWGNQ.....----F-------D--...PP-------NIANR-PG---I-T--L-.---A---....-QL-ISGEYFNVYK.-Y--T--VD-VR-IFN-A---------M--KM--SRINVTRPS.TTTTASTP. 142
MUS-2.CM.01.CM1246 -PAM........ERTRILTALSLT-ALS-SLILR.KHA-Q.....----F-R---S-N--...PP-----N-NIANR-PG--LI-T--L-.---A---....-QL-ISNEHFNIYK.-Y--D--TD-VK-IFT-A---------M--KM--DL-NISMSSTTAASATTS. 146
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -LLT..........ILP.........LSSEFPLPKSK-STE....-T--F-------D-K...PP------VNIAS-RPG-I-IAT--L-.---S---....-VL-IS-Y-.DIYK.-Y--DEVTD--R-IFN-AY--------M--RMA-VLQ-ENKTAINTTTANITT 137
OLC.CI.97.97CI12 --K-..................LV-CLLWLSILGISIG.Q.....Y---F--T-K-RDSN...D--M-V.......-ANKSL-V-T--L-.SFDEDEI..EQPIPG-E-V-YNVS.D-EV-R-AWFG-A--L-AV---------F--KMQ-E-PSANFTEPITPISTAAP 132
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -KSA..............IGIVIIASLISA-.....VS-Q.....----F-------NS-...APM--V.......-DNA-S-G-LN-I-.EGGLSP-....-P---S-Q-DA-E..-SLY--AKDNVWH-Y-ST-----R-S---ITMN--A-NGSWDGSVTTTTQPRT 129
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -KCL............SLIVLSS-ILLA-AK.....QKPQ.....Y---F------VNS-...VPM--V.......-DNT-S-G-LN-I-.EGGISP-....-P---S-K-DA-E..-ALY--AKDNVWN-Y-ST-----R-S----TMN--VINGSWDGITTPAPSPAP 131
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -DK-...........LVIVLIVVIGIILVQG....SQKPQ.....YI--F------RNS-...VPM--V.......-DNTQS-G-LN-I-.EGGISP-....-SI--S-R-DA-N..-SLY--AKDNVWN-Y-ST-----R-S---ITMN-SAINGSWDGIPT-APPTTT 133
SAB.SN.x.SAB1 -KLL........TVLL....WLSGCWSLVWLVQ............Y---F--I----NSS...VQA--K.......-PNT-L--STN-I-.D-EPEGTIAE-PIP-I--K-DA--NR-PL-G-AESN-HL-FEST-------S-M-IKMN-YR-EGGAA-TT-PSTSTAR 135
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -ECL..........GNQL.....-IAVL-RSVCG.IWCTQ.....Y---F--I-A-RN-S...VP----.......-KNRDT-G-TQ-L-.DNGDY--....IRM----S-DA-D..-TVT--AI--VWN-FET-I----------IAMR-NKTET-KWGLTGNTTAAPT 132
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -GCL..........GNQL.....-IAIL-LSA-E.IFCTQ.....Y---F----A-RN--...IP----.......-QNRDT-G-TQ-L-.DNDDYS-....LAI----S-DA-D..-TVT--AI--VWN-FET-I----------IAMQ-DRNETRRWGLTGGTATTTA 132
SMM.SL.92.SL92B -ACP..........GLHL.....-IDILFLSVLG.TWCAQ.....Y--IF--I-A-RN--...IP----.......-QNRDT-G-VQ-L-.DNGDYS-....LAL----A-DA-D..-TVT--AI--VWN-FET-I----------IAM--NKNET-RWGLTRAATTTSS 132
SMM.US.06.FTq -GCL..........GNQL.....-IASL-LSACS.IYC-K.....Y---F--I-A-RN--...VP----.......-KNRDT-G-VQ-L-.DNDDYS-....LAL----A-DA-E..-TVT--AV--VWN-FKT-I----------IAMR-NRTETNRWGLTGNSDTTTV 132
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -GCL..........GNQL.....-IALL-VSALE.IYCVQ.....Y---F----A--N--...IP---T.......-RNRDT-G-TQ-L-.DNDDYS-....LAISI--A-DA-N..-TVT--AI--VWN-FET-I----------IAMR-NKTET-RWGLTRNAGTTTT 132
SMM.US.86.CFU212 -GCL..........GNQL.....-IAIL-VSAYG.IYCAQ.....Y---F----A-RN--...IP----.......--NRDT-G-TQ-L-.DNDDYS-....LAI----A-DA-N..-TVT--AI--VWN-FET-I----------IAMR-NKAET-KWGLTGTAAPPTT 132
SMM.US.x.H9 -GCL..........GNQL.....-IALS-XSA-G.IYCVQ.....Y---F----A-RN--...VP----.......-RNRDT-G-TQ-L-.DNGDYS-....LAI----A-DA-D..-TVT--AI--VWN-FET-I----------ITMR-NKSEXXRWGLTGXPAPTTT 132
SUN.GA.98.L14 --CP...................EILIGFSLLLG.SIAIQ.....Y---F--T-K-EP-V...VP-I--.......SANNSL-V-TS-L-.DLQTYA-...-PITGLE---TEGISN-QI-Q-AWQAMT-MV-AIM-----IN-Y--KM--PPKPTTPSS--TVKSSCDY 131
SYK.KE.x.KE51 -KLF..........NIIS....VV--IV-SLGIV.-RLEQ.....Y---F----N-ED-Q...VPM---.......-PHTGG---KN---.SSEQIEV....RVNISG-Y-TA-NSSHGIRQ-LLQ-MSD-FL-ADR-----S-M-IRTL-VED-DSSSG-LTTTI.... 131
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -AAF..........-TYI.....VCLFS-ISLGF.MEKQQ.....Y---F--I-H-ED-Y...AP---T.......-SHKGG---KN---.SADQIEV....RVNITG-Y-PA-NSSHMIRQ-IL--MSA-FL-ANR-----A-M-IRML--LDNSPATS.......... 124
TAL.CM.00.266 -KYL..........AVI........FCLAYLGRF.IIGNQ.....Y--I--------N--...PP----.......-MARDQ-S-SQ---.S--QNL-....-P--L--Y-DVY-..-Y--DHIA--MD--FLTATR--T----I--RM--E-ITKNLTISANTTTPAPT 129
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TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -GPL........RGKGVLLVILG-SLI.GLLY..GT........QYI--F--I----NSS...VQA--M.......-PNT-L---TN-I-.D-HDYT-....-QL--S-K-EA--DR-PL-A-AESN-HL-FEST---------M-IKMN--K-TSTAP-S-TPTSSST. 135
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H1B.FR.83.HXB2 .......................................M.IMEKGEIKNCSFNIS.TSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDNDT.................................TSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGP.CTN 241
H1A1.UG.85.U455_U455A ......................................IT.DGVRE-M------MT.-EL-D-K--V-SL--R---VQ-NKTDN................................N--R-IN----T----------------------------KDPE---K--.-R- 239
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................I.NSAND-M-------T.-EL-D-KR-A--L------V-LN-GS.................................-D-R-IN----T---------LD-----------Y-----RD---T----.-H- 238
H1F1.BE.93.VI850 ...............................................MQ-----MT.-EV-D-KL-LS-L--R---V--G-NNS................................SE-R-IN----T---------WD-----------Y------D-R------.-K- 232
H1O.BE.87.ANT70 ..........................................TNENLM-K-E--VT.-V-KD-KE-KQ-L--VS-LMELNETSS..........................TNKTNSKM-T--N--STT----------------------Y--F---STE-----T.-R- 233
H1O.CM.91.MVP5180 .......................................LLNETIN-MR-----VT.-VLTD-KEQKQ-L--VS-LSKVNDS.............................NAVNG-T-M--N--STI-K------------------T-Y--F---DTD-----L.-H- 237
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................GTSSSESDMQR-E--VT.-VVKD-KE-KQ-L--RS-LMELKDKD............................NSTNT-M-T-IN--STTV---------Q--------------F---STE-----T.-E- 236
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H1O.US.99.99USTWLA ...................................AKTTNPEE-TNPV-K-D--VT.-VVKD-QE-KQ-L--VS-LLK-G-.................................GTNI-T-IN--S-T-K------T-------------Y--F---ETG------.-K- 238
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H1N.CM.04.04CM_1131_03 .....................................NGTLDIGYKQM------VT.-EREDRKK-A-SL--TE-VVQLNDS..............................DSDSNT-T-IN-K-T-VR-----TT-----------P----MR--EGN-S-K-E.-K- 244
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H2U.FR.96.12034 PAMQESS............KV.....INETEPCIRNNSCS.GL-QEPLVS-R--MT.GLK-D-K-EYKETW-SH--VCEQ..............................NTSESESKCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTNYS-FM-N-SK 253
ASC.UG.10.RT03 KAPPTTT........................QRPATEWWG.GKDPQSLL--T--MT.PGFKDRKAHYW-P--T--LWQQS-G..............................TNGTGE-YVKY----AM----D-FH-Q-F-V---P---Y-LF---DIPW--Q--.-K- 252
COL.CM.x.CGU1 .............................TNNSASDWDES.NWKEYPWY--RM-STAFLLKD.RKELELG-SVE-LTVLG-K.............................NDSNSIRATMKD-ANYTV--V-DMTIVD-VRTGF--AP-YML-R-DD-KWD---A.-N- 239
COL.UG.10.BWC01 T.........................KND...SAGDWDNT.QWV-ETWYE-K--STAFLLKD.RKELSLG-SIE-LDISS-R..............................SNNTIRATMKD-KNYTV--V-DHTIMD-VSTGF--AP-YMF-R-DD-KW----Q.-S- 246
COL.UG.10.BWC07 SVAP...............................EFDEK.NWP-D-WYH-RM-STAFLLKN.RKELEFDYRIE-LTIDK-G..............................NGSSIRATMKD-QNYSVSAI-DESIL--TS-GF--AP-Y-L-V--DTQW----R.-NQ 238
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..........................KT.TT..DWSGE...NNTMSQYW-----V-.GPY-D-KEEGH-MWLTD-LEWANGNETGDT.............................RGAYMRY--R-------D-SH-K-FK-R------YGLMR-DD-N-----L.--- 236
DEB.CM.99.CM40 ATTT......................KT.TT..DWSGE...NITMTQYW-----V-.GPY-D-KE-SS-VWLED--QWA--KDGSGN.............................RTGYMKH--D-----S-ETSR-K-FK-R------YGL-R-DD-N-----L.-N- 247
DEB.CM.99.CM5 ..........................KT.TT..DWSGE...NKTVTQYW--T--VT.GPY-D-KEMQS-VWLED--QWETENQTNTN..........................KSIRHGYMNH--N-----S-ETSR-K-FK-R------YGL-R-DDRN-----L.--- 237
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MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB TKST.......QRPCKQYEKN......NTLQACNDTIIER.E-DEEPAS--T-AMA.GY--DQKKNYSVVWDDRE-YCKNGSDN............................SSKVKECYMIH--D---KE--D-TYWDELRLR------Y-L----DHDY--YKQN-S- 261
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MND-2.CM.98.CM16 TTT...............KTV....ANTTELDIDTNNTET...TTQQNRV-K--TT.GLC-DCKLEIEEN-RYE-VTC...............................TNGTNNTY-CYM-Q--------D-N-A-TDE-KFRL---P-YVL-R-LERLNVSKK..--- 243
MND-2.GA.x.M14 PTTP........................AVTGLEVTVQNN.ESTTQ-NRV-K--TT.GLC-DCKIEIKES-RYE-VTCTK.............................KENDTETEECYM-H--------D-N-A-TDKMTFRL---P-YIL-R-RE-LNKTKL..-A- 243
MND-2.x.x.5440 TTTTPSTTT.......SSSTN.....KTTTPVLVVEKQNN.ETTTQQNRV-K--TT.GLC-DCKLEIEEN-RYE-VTCTKLNKTGSA......................TNSTEPEYECYM----AT----DRN-A-TDRMTFRL---P--VL----E-LNKTKL..-G- 264
MNE.US.x.MNE027 PTTKTTTT........KEIEV.....VNENSTCVNRDNCT.GL-QEPMIS-K--MT.GLK-D-KREYNETW-SA-LVCEQ.............................GNSTEDESRCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTKYS-FM-N-SK 258
MON.CM.99.L1_99CML1 P.................................WGNWGG.NGTGQPVY-----QT.-EF-D-KKQM-SL-W-E--MKEEGSNG................................SH-YILN----Y-----E-SNY--V-L-----P-Y-L-R-DDPA-T-Q-S.-S- 238
MUS-1.CM.01.CM1239 ..........................TKTTPVTPWGKWDA.NGTEQSMF-----QT.-EF-D-KKQM-SL--TD-LMRE---...................................T-YILN----Y---Q-E-S--Q-V--Q------YSL----DAN-T-Q-K.-N- 248
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SMM.US.x.H9 QTSTTPPSPIIA.......KV.....VNDSDPCIRSNNCT.GL-QEPMVS-K--MT.GLK-D-KREYNETW-SR-LVCEQ-............................SNGNETDSKCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTNYS-FA-N--K 260
SUN.GA.98.L14 WTTTTAKTTTQTTSSTSSTAS....TTTPMPLDWNCTDT..ENIAESN-V-KY-VT.GLC-DCKTEVEQN-RDTEVTCNG--...................................TCYM-H--D-I---D-H-GIMQNAYFRL-----YML-R-DE-LNATKK..-K- 257
SYK.KE.x.KE51 ..................SPT.....TTTNKAATPPAWWG.DNSTETRY-----MT.GGFKD-KHQYN-----S--MREE.................................GNESY-Y-QH-----MRN--E-QT-R-F--Q----P-YSL----DTE-E-DAE.-Q- 242
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..................TPT.....TSPPTTPPNETWWG.DNSTEPRF-----LT.GGFKD-K-QYR-----D-LMKEE.................................GNSSY-Y-LH------SA--E-QT-Q-F--Q----P-YSL----DTN-E-DDV.--- 235
TAL.CM.00.266 .............................AMSNSNMPWWG.DNTTEPVY--TW-MT.GAF-D-RYTYFSHW-LA-LMKEPGN.................................GSF-YA-G--V---A---E-THYQAF--Q--------LI---DSPWT-R-K.-H- 234
TAL.CM.01.8023 TNSVTS.......................KRTNDTNVWWG.NNATEPVY--TW-MT.GGF-D-KYTYFSHW-LA-LMKEPGNG...............................NDSY-YA-G--L---A---E-THYQAF--Q--------LI---DNPWT-R-K.-H- 250
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...........TDPCPNTDE..........SSCNATLVTN.S-DYENSSI---AMA.GYR-DVKK-YNSTW-DQELVCEKENNTT.............................GTRGCYMIH--D---KE--E-TYWDTLRLR------------KDTNYT-F-V.-R- 252
VER.KE.x.AGM155 K...........LPCVRNKTD......SNLQSCNDTIIEK.E-NDEAAS--T-AMA.GY--DQKKNYSVVWNDAE-FCKRSTS.............................HNGTKECYMIH--D---KE--D-TYWDELRLR------Y-L----DWDYA-FK-E-S- 256
VER.ZA.10.VSAC4004 ASST....TAKNLPCVKNETD......PQLRDCNATIIEQ.E--EEPAS--T-AMA.GYV-DQKKNYSVVWSDAE-YCKNSTYSA...........................TSNTKDCYMIH--D---KE--D-TYWDELQLR------Y-L----DYDY--YKQN-S- 260
VER.ZA.10.VSAG1003 SATDKP.....SDPCGGNSAT........IGRCNNTLIEQ.E--DEPAS--T-AMA.GYV-DQKKNYSVVWNDAE-MCKSKNSS............................DNKTKECYMIH--D---KE--E-TYWDELRLR------Y-L----DEDY--YKRN-S- 252
VER.ZA.10.VSAM0022 TSTVTAP...LSDPCQRNESE......TVIGKCNDTIIEK.E--EEPAS--T-AMA.GYV-DQKKNYSVVWNDAE-MCKG-G-N............................EAGKRECYMIH--D---KE--E-TYWDELRLR--------L----DMDY--YKQN-S- 257
WRC.CI.98.98CI04 TGAPTISTISAAPTTSTISAG.....TRTPAMPVDNNCTT.VNTSEINHV-R--TT.GMCKDCRIEIKES-RGD-VVCNK-.................................GT.ECYVNH--E---K-D-Q-GWQDEQYVRM---P-SVL----EPLNSSKL..-E- 257
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ............TTTPVTPPQ.....NTTPSMDVENNSTS.LNLTDTNHV-R--VT.GLC-DCK-EIVES-RGD-VRCTQH...............................GNGTQTCYINH--E---H-D-Q-AWHDEQY-RM---P-YVL-R--E-LNSSKL..-E- 249
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H1B.FR.83.HXB2 VSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAEEEVVIR........SVNFT.DNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNNTRKRIRIQRGPGRAFV....TIGK.IGNMRQAHCNISRAKWNNTLKQIASKLREQFGNNKTII................................FKQSS 365
H1A1.UG.85.U455_U455A ----------K---------------R-IR--........-E---.N---------VNP-K---S--Y-TRKNIR-YSI-S-Q--Y....VT--I--DI------V--RD--R-IQ-V-EQ-KKK-N-KT.................................II-AS-- 363
H1C.ET.86.ETH2220 ----------K------------I--G-TI--........FE-L-.N---I------E----T----S----ES---..---QT-Y....AT-DI--DI--------EE---K--QKVKE--QKH-P-.--................................IE--P-- 360
H1F1.BE.93.VI850 ----------K----------------GI---........-Q-IS.N-------H--E--Q------------G-HL..---QT-Y....AT-AI--DI-K------GTQ-----EYVKAE-KSH-P--.-A...............................IK-N--- 355
H1O.BE.87.ANT70 ITV-T-------T-----I---T-SKGKIRMM........AKDIL.EGG-N---T--STLNMT-E--QID.IQEM--..--MAWYSM..GIG-TAGNSS-A-Y-KYNATD-GKI---T-E.RYL..ELVNNT.....GSINMTF.....NHS.................- 359
H1O.CM.91.MVP5180 I-V-T-----K-T-----I---T-SR-KIR-M........GK-I-.ES--N---T---PINMT-I-EGIAEVQD-YT..--M-WRSMTLKRSNNTSPRS-V-Y-TYNKTV-E-A-Q-T-I.RYL..NLVNQT.....ENVTIIF.....SRT.................- 366
H1O.CM.98.98CMA105 ITV-T-----K-T-----I---T-SKGKIRMM........-T-IS.-SG-N---T--STINMT-S--A.LEVQSMGV..--MAVYSA..HLRESGTNGS-I-Y-EYNTSD-EKA-R-T-E.RYL..ELVNNT.....GSISMTF.....NKS................ND 363
H1O.CM.98.98CMABB197 ITV-T-------TI---I-F--T-SKGKIR-M........GQ-IS.-SG-N---T--STLNMT-E--Y.REIQQVIA..--MALNSMALT.TDAIRNSS-A-Y-TYNTTD-EK----T-E.RYL..ELVNNT.....GKVSMIF.....NHS.................- 371
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ITA-T-----K-T-----I---T-S-GNIR-M........GK-IS.--M-N---T--STINMT-V-QG-QSVQE-Q-..--MAWYSM.SLAQEGKPN-S-I-Y-KYNISD-EKA---T-E.RYL..DLRNNT.....NTVNITF.....ERS.................I 370
H1O.US.99.99USTWLA I-V-T-----K-T---H-IF--TISKGKIR-M........AK-IS.S-SDN-L-T--STINMT-M--G--SVQEM--..--MAWYSMG..LGNGYTNRS-I-F-TYNATE-KE--QG--E.RYL..ELVNYT.....EKINITF.....KNS.................T 365
H1N.CM.02.DJO0131 ----------K--I----I-----DK.DI---.........N-S....GGNLL--W-EI-TM-----G---GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DI------V-N.E-RSMWNKTKE.KIK..SLLGNN-.............................TFKAQEKN 351
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----------K-TI----IX----DTDDI-X-#.............#XXDNML--W-XT-S------G--XGGQVQ-..--AMT-Y....N-E-I--DI------V-E.E-KSMWDRTKE.KIK..-LL.............................GNNTTFKSRVNI 351
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------K--I----IM----D-TDI---........NDSG-..ILGN-L--W-KT-L------G---GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-I--DI------V-EEE-KSMWNRTKE.KIK..DIL.............................GNKTTFEARGND 366
H1N.CM.95.YBF30 ----------K--I----I-----NTDGI---............N.-SHSNLL--W-ET-P------G---GGQVQ-..--AMT-Y....N-E-IV-DI---Y--V-KEL-EPMWNRTREEIKKIL-K-N...............................ITFRARERN 364
H1P.CM.06.U14788 TVITH-----K-T-----I---T--KG-PLVI........TQ-VS.-TG-V---K--E--SLT-I--G----GQVQL..-V.MTWY....NMKHYV-DI-A----V--EN-KR--EWVSEAIWKAYPQHSNHTSK........................HNHTFV--N-T 377
CPZ.CD.06.BF1167 -RI-H---S-F-MIA-A-H----VE-G-TKAY........Y-EAKHNAPLL-KFNKA-VFN-T-V--G----GQVQ-..---MT-Y....N-RNV--DT-K-F-YVNKTL-E-ATEAAKVAIN-TLK-TTFKN......................TTYTFRTDGDL-WI- 376
CPZ.CD.90.ANT --V-H-----S-M-A-W-----TYQTNTS-VM........NGRKN.ESVLVRFGKEFENLT-T-I--G-R-VRNLQ-..---MT-Y....NVEIAT-DT-K-F-TVNKTL-EQARNKTEHV-A-HWKKVDNKTN............................AKTIWTFQ 368
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----H-----K---T---II-----T-NITV-........VN-AS.K-THDW----S-A-NLT-K-VG----GKVQ-..---MT-Y....NMDHIF-DT-K-F-ELNGTT--E--QKVRES-IKEIKA-ANGTY............................NIT-EP-- 378
CPZ.CM.05.LB715 ----H-----------H--------KGDIM--.........-KNKNQSTD-------K-IN-T-I--G---I-G-P-..---QH-Y....GTETVV-DT-K-Y-K-.......NGT-WFDT-KRVAWEL-E..........................TFNLTRVT-D-A- 390
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 I---------K---T---I-------NSTXX-........TEXMX##MDX-----FHKR-QMT-I--G--S-GQ-Q-..--AMS-Y....NLENI--DT---Y--X-A-E-EQRXXDTXRA.IKSLKPGS................................NIT-TDQQ 349
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------K--I----I------TSNI---.........N-SK.-...-LL----E-IP------G-K--GQVQ-..---MT-Y....N-ENI--DT---Y-EVN-T.-EQIWNTTKQIIINNRK...................................NIT-IPNP 349
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----H-----K--I----I--------KIM--..........YKA.-...KVL------IH-----VG-K-I-G-PL..---QL-Y....GTETVV-DT-E---E-NQTH-YKI-N-VKRE-TTV-NESNK...............................TVH-AN-- 354
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----H------------F----T-E-KVT-LD.........R-VS.NDMD----K--ET-RL----TG---I-G-P-..--SQI-Y....G-ETV--DT---F-QLNKTV-T--F-KVRHA-N-TYKG.YLGNE............................TIT-GP-T 387
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----H-----K------F--------GNKTVV........R-RSK.S-TE------A-AIY-----LG-K-IEG-P-..---QI-Y....RTKTVV-DT-G-E-R-NGTA--E--R-VKEA-NNTYR-LNLSL............................TEIN-EGA- 358
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----H-----K-T-T---I---------E-VF.....RTKNMTAP.GLSD-V----KRAIP---S--G---GRA-NL..S--TT-F....NTEAL---P-K-S-HLNGTL---I-NR-KQ-IKNSTTWHRG...............................DIT-TKHP 366
CPZ.TZ.00.TAN1 --V-H-----Y-MIA-A-H-----E---TKAY.........FVN-.SVNTPLL-KF-V-INLT-E-TG----GQVQ-..---MT-Y....N-ENVV-DT-K-Y-SVNATT-YRN-DWAMAAINTTMRARNETV.............................QQT-QWQR 363
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --V-H-----M-MIASW-H---TYEK-KTKVY.........HTNV.T-NPPLL-KF-ETIH-T-E-TG----GQVQ-..---MT-Y....NRENIF-DT-K-F-YVNATE-RR--EMAKTA---ATK..................................KPTLNITRP 369
CPZ.TZ.09.UG38 --V-H-----Y-MIA-A-H---T-EKHNTTAY.........FATP.THN-PLLIKF-K--DM----TG--S-GQVQ-..---MT-Y....N-ENIV--T-K-Y-TVNYQE-SHAIGEAKKVAE-ALKK-I-FR..................................WNQ 354
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------K---T---II-----TKN-TV-..........SK..NF-DI-L--FSEG-NMT-I--G---VGNVQL..---MT-Y....N-P-IV-DV-E------KLT-EKQR-YTLEIIKKEANLT-V.................................ELIPNA 345
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --I-H-------T-----I---T--KGNNATI.......I-S-SS.-S-TD---K-ANP---T-E-TG----GQ-QV..--LTIY.....NSENI---T-K-F-KYNXTA-QKA-QATVRA-K....................................TNLTHY-NK-- 353
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --I-H-------T-----I---T---GN.ATII.......-K-SS.-SG-D---K-ARP---T-E-TG----GQ-Q-..--MTIY.....NSENIV--T-K-F-KYNETN-QGA--DTVQA-N-SLIHFR.....................................N-- 352
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --I-H-------T-----I---T--K-H.ATII.......-K-S-.-SG-D---K-AR----T-E-TS----GQ-QV..--MTIY.....NSENIV--T-K-F-KYNKTN-Q-A--DTVRA-K.....................................ANQIR-QN-- 346
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 T-I-H-------T-----V---T--KGK.PLVI.......TK-VS.ETGAP---K-SA-TA-T-I--G----GEVQL..--MTWY.....NMRHY--DI-K---TV.......SRGNWTKV-QNVS.AALWEAYPAEWKNKTQD...............KNHTIL-RA-- 383
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 TLITH-------T----FIF--T-.-K-.LLML.......-K-IS.-SG-----K-KKA-TFK-E-TG----GQ-Q-..--MTIY.....NSENIV-KT-K-Y-AY.......NRTEWEQA-KTIS.EAFAKLEN.........................VTKVQW-N-- 380
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 TVITH-------T-----IF--------.ALVM.......-KDV-.ATG-N--IK-S-G-N-T-I-TG----GQTQ-..--MTWY.....NSVNY---I-R-Y-QV.......EETDWKGI-KNVS.KALI..KRYNGKVN..................ETHTFE--NA- 380
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MAC.US.x.239 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMK-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINDRPK--W-WF.GG--KDAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLTAPGG...................... 383
H2A.DE.x.BEN -VAAS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMR-K--G-K-VLP-TL..MS-LV-.....HSQPINTRP---W-RF.GGR-REAMQEVKQT-VQHPRY...KGINDT.GKINFTKPGAG..................... 378
H2A.PT.x.ALI -VAAT--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKHYNLTMH-K--G-K-VVP-TL..MS-LI-.....HSQPINKRP---W-WF.KGE-RKAMQEVKET-VKHPRY...KGTNDT.NQINFTKPGRG..................... 375
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -VAAT--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKFYNLTVH-K--G-K-VVP-TL..MS-LV-.....HSQPINRRP---W-WF.KGE-KEAM-EVKLT-AKHPRY...KGTNDT.EKIRFIAPGER..................... 372
H2B.CI.x.EHO -VVSL.YRMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGK.--RTI-SLNSYYNLTMH-K--G-KMVVP--T..VS-IL-.....HSQPINKRPK--W-WF.KGN-TEAIQEVKETIKNHPRYSG-TNI..........................SQIRLAEHAR 375
H2B.GH.86.D205_ALT -VASS--RMMETQS--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHEK.--RTI-SLNTYYNLS-H-K--G-K-VVP--T..VS-LL-.....HSQPINKRP---W-WF.KGN-TEAI-EVKRTIIKHPRYKGGAKNIT........................SVKLVSEHGK 379
H2G.CI.92.Abt96 -VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLT-X-R--G-K-VLP-T-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--KEAMQEVKETVVKHPSY...KGTNDTKXITFTTPGEG...................... 384
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGS-KEAIQEVKET-VKHPRYTGINDTKKINLTQ...........................PG 385
H2U.FR.96.12034 -VVST--RMRGTQT--WFGF--TRS-NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMY-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQAINN-PK--W-WF.GGN-KGAIQEVKETIANHPRY...HGTKNI.SQINLAEPAG...................... 379
ASC.UG.10.RT03 -TA-H---A-NTLA--W-Q---TYEKNTDEVQV.......MRKYNSNYSVAF-FSESQI-NLT-V--G-KSIRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG--T-R-Y-K-NGTQ-Y-A-NATYRAIKKEYNLTRDQPITWRSQPR............................. 380
COL.CM.x.CGU1 -TA-S---EFNIT-MSHV-V-A-KELSDWAKD......REG-WKN.-SGTIEYYWFPKDIALG-I-RG-SSHRNLNT..AN-AK-Y....YELIPYSKGIYGR-QF.VPMTGQNK-NKTQFAI-IKK-LTAWLERISRKNI....................TITPRNGNR 375
COL.UG.10.BWC01 -TA-S---EFNVT-MSHV-V-A-EELK-WSKD......REG-WKN.ESGTFEYYWFPKDIALG-I-RG-SSHRNLNT..AN-AK-Y....YEVRPEADRWKGR-QF.VPMNQKNMTKK.EFAGKIVE-LTNWLQNITEYGN...................ITIKPRNGNK 382
COL.UG.10.BWC07 -YATS---EFNLTI-SHIVV---KTLVDYAKT......REGIWAN.ESGNIEYYWFPKDLYLG-K-RG-V-NRNLNT..AN-AV-Y....YELRGQDADWK-R-QF.VKIGM-KTTLAQEIKKNLTYWL-N-TSYDNITIK................PRNGNKTSDPEAT 378
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --A-A--NL-HTMA--W-QF---DE-RAEE-HV....IRK..GLE.NKTI--RIPPEYNLRLD-V--G-K-YRATHM..AT-LS-Y....-TFVERLRIKR---RM.-GN-SGAVSD-KQV-KGIY...NVTN...............................ITMHYP 358
DEB.CM.99.CM40 -TA-A--NL-HTMA--WVQF---DE-RAEELHI..IRKEVKGEVQ.NGSI--R-PAKYNLTLT-V--G-K-YRA-HM..AT-LS-Y....-TFIQRLRIKR---RL.NGS-A-AT-EMRQ-IL-I--KANRTNN..............................LTIHYP 377
DEB.CM.99.CM5 -TA-A--NL-HTMA--WMQF---DE-RAED-HI....IRK..GLE.NKTI-VRIPPKYNLSLD-V--G-K-YRAVHM..AT-LS-Y....-TFIPRLRIKR---RM.-GN-TGAV-E-R-R-K-IY...NVTK...............................ITVHYP 359
DRL.DE.11.D3 ITA----RHMPATI-SMFGF--TKHDQDEL-ET.....RGRPE-V.-HKYVFR-NKKWNLK-M-R-KG-RSVISTPS..AT-LL-Y....HGLEPGK-LNRGM-KF.EGQ-GKA-ESL-KE-KAVNASIWRNTTIKGKECKRLKETKD..TKTVGTGCMLKQLKVDNYTT 420
DRL.DE.11.D4 ITA----RHMPATI-SMFGF--TKHDQDEL-ET.....RGRPD-I.-HKYVFR-DRKWNLR-L-R-KG-RSIVSTPS..AT-LL-Y....HGLEPGR-LKRGM-IF.QGH-GMA-ESL-KE-KKVNASIWRNTN.KTSQCNGLKGKTN......ATGCLLKQLRVDNYTA 404
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --V-H--RL-NTTIT-GIG----RS-NRTE-W.......QKGGND.NDTVI-KLNKFYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-HF.QGD-KGAW-EVREEVKKVKNLTEVS-E...........................NIHLRRIW. 370
GSN.CM.99.CN166 --A-T-----Q-L-A-W-H---TYQPGNNTRIM.......MNGMK.NESIV-GFGEDYHLNLT-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQVIVG--T-K-Y-RLDPDR--RAIREAMKAMN-HWE-KTG...........................RNDTQIRWTSEP 381
GSN.CM.99.CN71 --A-T-----Q-L-A-W-H---TYQPGNNTRVM.......MNGKK.NESIV-GFGEDYQLTLT-I--G-K-L-NLQ-..-A-MT-Y....SQIIVG-DT-K-Y-KLNHT--DIAIR-AMKAMKNHWEKINNDTT........................PNKTQIRWTSEP 386
LST.CD.88.SIVlhoest485 ITATP--DYMIST--SFFGF--TNHT-DKL-PL...TPKKMG-LL.-AKFVYK-SGKWGLI-R-I-KG-RSEVSTIS..ST-LL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGKM-QKLNATAMNYTNGQCPEGK...........QPCGRHLKGLPIANMTRR 405
LST.CD.88.SIVlhoest524 ITATP--DYMISS--SFFGF--TNHT-DEL-PL...TPKKMGDLN.GAKFVYK-AGKWGLI-R-I-KG-RSEVSTIS..ST-LL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGRM-KKLNETAMNYKEGNCSTPG...........KPCGRQLKGLPIANMTRR 408
LST.KE.x.lho7 ITATP--GYMLSS--SFFGF--TNHTRDEL-PL...TPNKMEDLN.GAKFVYK-AGKWGLI-R-I-KG-RSEVSTIS..ST-YL-Y....YGLEHGSRL-L-Q-KF.EGQ-GRMFNNLGKM-K-LNAEAMNYTEGTGTCDSKK.........TTCGRKLKGLPIANMTRH 403
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB --V-H--GLMNTT---G------YS-NRTQ-W.......QKHRVN.NDSVI-LFNKFYNLTVT-K--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNMRL---W-HF.QGN-KGAW-EVREEIVKLPKDRYQGTN..........................NTEQIKLLRQ 389
MND-1.GA.x.MNDGB1 I-A----QHLVAT--SFFGF--TMHK.-GELIPIDDKYRGPEE-H.QRKFVYK-PGKYGLK-E-H-KG-RSVVSTPS..AT-LL-Y....HGLEPGK-LKKGM-TF.KGR-GLA-WSL-KE-NKLNDSI-VNQTCKNFTSTGEENKQNTDKQKEFAKCIKTLKIDNYTT- 401
MND-2.CM.98.CM16 ITA----QPLPATT--MCGSS-TKHDYNEL-QT..NTKKGKEE-H.-HKYVYR-DEKYNLQVV-R-KG-RSVISTPS..AT-LI-Y....SGLEPGK-LKKGM-QL.KGQ-GIAMHDL-IE--KIDSSIWRNVT.KGYCKGLKRK.......ENRTGCALKTIKVSDYTT 395
MND-2.GA.x.M14 --A----DPMPATI--MFGF--TKHNYDEL-LV..NPQ...KE-H.-HKYVYR-NKKWGLKVV-D-KG-RSIVSVPS..AS-LI-Y....HGLEPGR-LKKGM-RL.IGQ-GRA-NALSRE-KKVNASIYRGFNASGPCRGINNR.....GVVNKTGCALKTIEVSNYTT 395
MND-2.x.x.5440 --A----APLPATI--MFGF--TKHDYDEL-QT..NPRKGKDE-H.-HKYVYR-DKKWGLQVR-R-KG-RSIISTPS..ST-LL-Y....HGLEPGK-L-KGK-QL.EG--GQA-HSLSLE--KINDSIYKDNH.NMTCKSSNNK.......KNTTGCHLKTISISESTV 416
MNE.US.x.MNE027 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHSK.--RTI-SLNKYNNLTMK-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-RF.EGN-KEAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLTAPRG...................... 384
MON.CM.99.L1_99CML1 --A-T---A-Q-I-A-WFQ--STGNAPNTTVMM........NKQK.NESIVVRLAKHLH-N-T-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG--T-K-Y-KVNKTQ-ETA-QAVHEAVKTEWEKKNNGTN..........................VTTISWRFQP 367
MUS-1.CM.01.CM1239 -TATH-----L-L-A-W-Q---TYL-GNNTAVM.......MNGDK.NESIG-KFGE-FR-NLT-L--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG-DT-R-Y-K-NKTQ-DVA-R-AMLAM-KHWHGRLEKQGE.NITEE...................KIKIRWTSQP 384
MUS-2.CM.01.CM1246 -TARH---D-L-LIA-W-Q---TYLPGNDTAVM.......MNGDK.NESIA-KFGE-FR-NLT-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMIAM-DHWH-RLQKANK.TINKT...................EIKIRWTSEP 388
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --A-H-----L-L-A-WFQ---T-QPGNDTAVV.......MNGKK.NESVV-RLGE-YK-NLT-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG-DT-R-Y-K-DKTQ-DAAIR-SMIAM-DHWI.KINKNDSTHNYTK..................ENITIRWISQP 385
OLC.CI.97.97CI12 I-A-T--PPLSAT--SFFGF--TRHKASRL-PI.TGDLNHKPREG.TGVYVMAIADKYKL--E-I-KG-RSIVSVNS..AS-LVYY....AGLEPY--IDKGL-RF.KGQ-GWM-YALGKG-EKENNTWANYTGVNITGIGR.....NSTTFAKAIKR...FKFDE-LKR 396
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -TATS--DM-NTT---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQ.S-RTI-GLNSFYNLTVS-R--S-R-I-G-SL..AT-.V-.....ISL-VEKRPKG-W-RF.YGN-KGAW-EVKE-VIQTK-YKG-NDT...........................TKINIRSVY 368
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -TATS--DM-NTT---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQ.S-RTV-GLNREYNLTVE-R--S-R-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.YGN-TGAWEEVKKEVIKTK-YKG-NDT...........................KKIYIRSHY 377
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -TATS---M-NTT-ASGFG----INVN-TW-Y.........QRRQ.S-RTV-GLNSFYNLSVT-R--S-R-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.EGN-TDAW-EVKERVKTTK-YRG-SNT...........................DKIKIRTVY 379
SAB.SN.x.SAB1 -TVSA--RL-NTT---GIGI---YVANRTE-W.......QKNGNS.NDSVI-RLNRYFNLT-R-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-WF.GGN-RGAW-EVKETIVRLPPKKYSGTN..........................DTNKI-L-RQ 379
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GG--KEA--EVKET-VKHPRY..KGGTNDT.RKINFTEPGRK..................... 393
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.S-RTI-SLNKTYGL-LH-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.KGE-KKAIREVKETIVQHPRY...TGTNRT.EKIYLTAPGG...................... 385
SMM.SL.92.SL92B -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGG.S-RTI-SLNKYYNLT-K-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--REAMQEVKKTIVKHPRY...TGTNDT.RKINLTAPGG...................... 386
SMM.US.06.FTq -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLT-K-R--G-K-VMPVT-..MS-LV-.....HSQPINDRP---W-WF.GG--KSAMQEVKQT-VKHPRY...TGTNDTKNINFTEPGKT...................... 385
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGK.S-RTI-SLNKYYNLTMR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGS-KEAIQEVKET-VKHPRY...TGTNDT.KKINLTAPAG...................... 386
SMM.US.86.CFU212 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGH.R-STI-SLNSYYNLT-R-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--KSAI-EVKET-VKHPRY...TGTNDT.SKINLTAPGG...................... 386
SMM.US.x.H9 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHXR.S-RTI-SLNKYXNLTMR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGE-KEAIREVKXX-VKHPRY...KGTNXX##QIKLTAPGG...................... 385
SUN.GA.98.L14 ITATP--NYMTST--SFFGF--TRHK-DEL-PI....NNKVGQGA.EGEYVWK-AAKWGLV-Q-I-KG-RSQVSTIS..ST-LL-Y....YGLEPGSKL-L-Q-KF.VGQ-GRAFATLGKL--QVEPLANMSNG..CTFDNITKT....CRFTNGTDFKKMIKFKPMEKH 409
SYK.KE.x.KE51 -TA-S---PFNTLA--WFQ---TYKAKDK-RFI.......RQKDK.NESVI-L-PEKLGLQLV-E--G-ESI-N-QL..AA-FFLPVI.QGRL-TGKAAKR-F-KV.KGE-GKFFE-VHNESIKVWK-................................VTSTSWRSQP 368
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -TA-S--QEFNTLA--WFQ---TYKAKDK-RFI.......KQKDK.NESVI-L-PEALRLQ-I-E--G-ESI-N-QL..AA-YFLPVI.QGKL-TGRDAKR-F-RV.TGN-TEFF--VHEQATKTWK-................................VTNTTWRSQP 361
TAL.CM.00.266 I-A-H--DP-TTIAA-W-I---TK.-NHTQVI........HQAPK.NESAI-LLGKEHNLT-T-I--G-R-I-DLQ-..AA-LM-H....SQIIAGK-LNR-Y-KL.EGN-TKAMESANEEIAKRYKEHINNTD..........................KVNITWTAVR 361
TAL.CM.01.8023 I-A-H--DP-TTIAA-W-V---TK.-NQTQ-I........HQAPK.NESAI-LLGKEHNIT-Q-I--G-R-I-DLQ-..AA-LM-H....SQIIAGKDLKR-Y-K-.EGN-TRAMEDVNE-IAKAYKDHINSSS.........................GTAQIRWQGVR 378
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --V-S--GLMNTT--SAFGI---Q--NRTE-W.......QKHGVS.N-SVI-KLNKHYKLK-V-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQQYNTKL---W-HF.QGD-KGAWREVRKTIV-LPKEKYRGTN..........................NTRQIWLSRQ 380
VER.KE.x.AGM155 --V-H--TLMNTT-T-G------YS-NRTQ-W.......QKHGVS.NDSVL-LLNKHYNLTVT-K--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGN-KGAW-EVQEEIVKLPKERYQGTN..........................DTNKI-L-RQ 384
VER.ZA.10.VSAC4004 --V-H--KL-NTTI--G------YS-NRTQ-W.......QEHGVS.NDSVI-HFNKHYNLTVT-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTKL---W-HF.QGN-KGAW-EVREEIVKLPKERYQGTN..........................NTENIKLLRQ 388
VER.ZA.10.VSAG1003 --V-H--GLMNTT---G------YSANKTE-W.......QKHRVN.NDSVI-LFNKHYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGN-RGAW-EVKE-IVQLPKDRYQGTN..........................DTKQI-L-RQ 380
VER.ZA.10.VSAM0022 --V-H--GLMNTT---G------YS-NRTQ-W.......QKHRVN.NDSVIVLFNKFYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGD-RGAWREVKEHIVKLPKDRYKGTN..........................DTEKIYL-RQ 385
WRC.CI.98.98CI04 --A-L--DMMTATI-SFFGF--TRYKKGELVEI.IGNINHRPHEG.TG-FVYK-PSRYK---E-N-KG-RSVVSVNS..AS-LIYY....AGLEPHR-I-KGL-KF.KGL-GHM-YDLGKN-Q-YNNTWVNYTE.DCNQKN......DSREFAKCIKQ...FQIRNFTRK 408
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --A-T--DLMTATI-SFFGF--TKYDKGEL-EV.IGNINHKPKDG.TG-FVYK-PAKYN-A-E-H-KG-RSLVSVSS..AS-LIYY....AGLEPYK-I-K-L-KF.TGQ-GHM-YGLGKE-QAYNSSWVNYTE.ECNKKG......NSSAFATCIKQ...FQIRNFTKQ 400
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H1B.FR.83.HXB2 GGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTWFNSTWST.EGSNNT...............EGSDTITLPCRIKQIINMWQKVGKAMYAPPISG...QIRCSSNITGLLLTRDGGN..................SNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAP 498
H1A1.UG.85.U455_U455A ---I--T--------------TSG----I-NG-MSND.M-P-G-....................---Q-----------R--Q-------Q-...V---E-------------T..................N-TKN-T------------K------------------ 491
H1C.ET.86.ETH2220 ---L--T--------------TSN-----KLELFN-S.TNL-......................---Q-----------G--R-------E-...I-M-R------------AK.................EPHSTK-----E------------------E-K------ 487
H1F1.BE.93.VI850 ---L--TM-----R------DTSG---D-GS-NGT.............................----------V----G--R---TS--A-...N-T-N--------------...................ESNI-T---E--N-K-------------E-------- 474
H1O.BE.87.ANT70 ---L-VTHLH---H-------TAKM--Y.T-SCNGT-.....CSVS......NVSQGNNGT.....---KLR-VVRS-IRGQSGL-----K-...NLT-M-----MI-QM-.................NTWN-S-NNVT---I----K-I--T--FN----RVK-FS--- 492
H1O.CM.91.MVP5180 ---A-VSHLH---H-------TSGM--Y.T-INCTKS.G...CQEIK....GSNETNKNGT.....I--KLR-LVRS-M-GESRI-----P-...NLT-H-----MI-QL-QP..................WNSTGENTL--V----K-I--TK--N----Q-K-FS--- 501
H1O.CM.98.98CMA105 -----TTHLH---H-------TSN---Y.T-SCNGT-.....CNDS........QSTTNDT....QI--KLR-VVRS-I-GQSGF-----K-...NLT-T-----MI-QM-APWN............STRNN-E-QTAT---T--E-K-I--T--FN----RVK-FS--- 500
H1O.CM.98.98CMABB197 D--A---NLH---H-------TSKM--Y.S-SCVEN-.....CNVS.......QDHQSNDTT...RI--KLR-VVRS-IQG-SGI-----Q-...KL--E-----MI-QM-KP................WNK-EGNNAT---I--N-K-I--T--FN----RVK-FS--- 506
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---S-VTHLH---H-------TSKM--Y.T-SCIGTN.....C-SNQ.......NSSNSNDT...RIY-----VVRS-IQG-SGL----RK-...NLT---L---MI-QL-MP................WNST--SNAT---T----K-I--T--F------VK-FS--- 505
H1O.US.99.99USTWLA D--I-VTHLH---H-------TN-M--Y.T-ECNN-N.....CRIQN....DNNTYENSTRT....IY--LR-VVRS-MRG-SGL-----K-...SLT--------I----AL...............IXRX-S-PNIT---T----K-I--TQ--N----RVKSFS--- 503
H1N.CM.02.DJO0131 -----VTHLM-------I---TSR---ESMN..........................TNGTNG--------R--V-L-TR---GI-----R-...NLT-N-T----I-EHS--......................SNGTVY-T--N-VNL--Q------T-S---I---- 470
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----VRHFM--------L--TSR--DENG.............................TVNG--I--------V-L-TR---GI-----R-...N-T-N-S----I-EVS-N........................STVY-S--N-VNL--Q--------S---I---- 465
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -S---VTHLM--------L--TSR---ESKN...........................ETTNG--I--------V-L-TR---GI-----R-...N-T-N------I-EYS.....................NSTNGTVVY-S--N-VNL--Q--------S---I---- 485
H1N.CM.95.YBF30 E--L-VTHLM---R-------TSK---EELL-E-GEP...........................-------R--V-L-TR---GI-----R-...VLN-T------V-EYS--P...................DTKET-VY-S--N-VNL--Q--------S---I---- 485
H1P.CM.06.U14788 -----VSSLH-S-H-------TSS---FSYTWNDTTW..RAAGN..........HNT...SENI.--S--L--VV-S-MR--SGLF-T--E-...ELK-Q------M-E-ELPYN.................DSSKNTTLS-I----TNI------P----QVKA-A--- 511
CPZ.CD.06.BF1167 ---Q-TQ--W---Q------DLKNWT-NGIEID.............................GMLIA---LR--V-H-GI-SRGI-L--RE-...-VK-V-S---FIM-AETNDTDG....................T-TPTFSAKVE-Y-KV-MSR----E-Q--S--- 494
CPZ.CD.90.ANT D----VKV-W---Q------DI-PW--A-YTGNLITN..-AL.......................IAH------V-H-GI-S-GI-LA-RR-...NVS-T-S---IM-.EGQIY....................--TVKVS-AARVA.-Q--A--SR-Q--E-X--S--- 488
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------AN-M----------DTRKM--........ES.-PFHE....................NM-I----R--V-S-MR--RGI-----P-...H-T-N-L----I----HV....................--TNNT---I----KNI-----------R----S--- 496
CPZ.CM.05.LB715 P-----QK-Y----------ETSS---A-IDITPNT-LNET..........TWDYPAENNINQEMIIH------VS---R---GIFS---R-...T-Q-N-T----------N-KADSENKTRIETGQNKAEEI-RTD----A--E----------R----------L-- 547
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------NMM-----------T-P---NS-T-T-S-D..INSS....................N-IIN---R--V-S-MR---GI-----R-...T-S-T--------EL-R-LP.............RNGTNT-NKLTLY-T--E---L--L--H-----S---I---- 481
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---L-VTNLMI----------TS---TNQN.........-NTTG...................N---Q---R--V-L-TR---GI-----K-...P-N-L-----II-DYTKSG....................T-KYTIY-T----TNL--Q--------S---I---- 468
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----VANLH-----------TSA---D-LLRNKTLL.NETLHN...................NL------R--V-L-LR---GIF----R-...N---N-T----I-EKHTN.....................TDNIT---I----T-I------N--I---------- 480
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---L-VTNLHLI---------TSI---TSIIFNETKD.D........................N--I----R--VRL--R--RGIFL---R-...T-N-I-----I-FAQQ.KTD.................RM-K-AM-T-V--E--N------------R-------- 511
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---L-VT--Y-----------TSN---QSTI..............................NNITHI----R--V-Q--G---GIF----R-...T-Q-N-T----------K-E.....................T-T---T-----N------------------L-- 474
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----V-NFM-----------TSR-ITCNSSDTSE.............................YI---K-R-VV-S-MR---GIF---RR-...T-T-N-T------EVQN....................GTGNNTEVYLS------I---------I---------- 484
CPZ.TZ.00.TAN1 D----VTSFW---Q-------L-NWT-TWTA.NRTNN.THGTL......................VA---LR--V-H-GI-S-GV-L--RR-...TVK-H------IM-AEKD-N.....................NSYTPQFSAVVE-Y-KV--AR----E-Q--S--- 485
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 K----VENFW---Q-------L-KWI-E--L-E..........................TDQTNLVA---LR--V-H-GI-A--I-L--RR-...TVK-V-----F-M-NEETGA..........................TFS-KVE-Y--V--A---I-E-Q--S--- 484
CPZ.TZ.09.UG38 ---L-VTNFW---Q-------L-NWT-I--LETWLK-.NN-....................-RPLVA--KLR--V-H-GI-S-GI-L--RR-...NLT-R-----FIT-W-......................-DTENVLVTFSAKVE-Y-KV-MSR----E-Q--AI-- 478
CPZ.US.85.US_Marilyn -----V-NMML----------TIP---M-YN....N-.DNTTI......................--K---R--V-Q-MR---GIF----K-...VLS-N-----MI-DISISAV................NNDSRNITVM-T----TAL-KN--H-----S---I---- 469
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----VTSLH---H-------T-KM--Y.KCTGEHCN......CTDKE....LCNKTAEMEY....I---L--VV-S-MR--SGLF---XR-...TX--IXX---IX-Q--TPX.................AE--NNTTL--L--E--NI------P-----VKA-S--- 488
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----VTFLH---H-------T-KM-SY.N..C-TEG.....CNTTE....TSNTTETTKY.....I--HL--VVRS-MR--SGLF----R-...TL--I-----II-Q--AP..................LKTD-NSTL--I----TNI------P----RVKA-T--- 484
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----VTFLH---H------DT-KM--YNCTKESCDC..ITG-C...................-NYI--HL--VVMS-MR--SGLF----R-...TL--K-----II-Q--VPLNK.............TNENSTDYNTL--I----TNI------P-----VKA-S--- 479
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----VASLH---H-------TSA---H...SC-K.N..MT.KNEWIC....T....PNNATG-LR----L--VV-S-MR--SGLF----P-...SLT-K-----I--E--LP..LGNMTNT................TL--I----KNI------P----QVKA----- 517
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---L-VAMLH---H-------T-TM--Y-Y.-CSH.H.........SC...KAQSKNIS---GDSYI--KL--VV-S-MR--SGLF----R-...TLK-M--------E--VP...XNITAT#...........#RNITL--T--E-K-I------P----QVKA-S--- 517
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----VTHLH---H-------TSK---Y-Y.VCNQTD..QG-.ANYSC....H..STSTLENG-LVI--KLR-VV-S-MR--SGLF---VP-...SLT-H------I-Q--WP..LNNNTTT................-L--E----K-I------P----QVKA-A--- 519

* * * *
V4 V5

MAC.US.x.239 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRN-AN...................QKPK-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG.....................NQTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-L-- 509
H2A.DE.x.BEN .S---VAFMWT--R---L---M-WFL-WVEDKNQTRR...........................NY..-H------T-H----NV-L--RE-...ELA-E-TV-SIIANI-IDKN....................RTHTNITFSAEVAELY-L--GD--LIE-T-I-F-- 495
H2A.PT.x.ALI .S-A-V-YMWT--R---LH--M-WFL-WVENKTGQEQ..........................HNYA--H------I-H-A--NV-L--RE-...ELT-N-TV-S-IANI-TDG......................NQTNITFSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 493
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .S---VAYMWT--R---L---M-WFL-WVENRTNQTQ..........................HNYV--H------T-H----NV-L--RE-...-LT-N-TV-SIIANI---E......................NQTNITFSAEVAELY-L--GD--LIEVT-I-F-- 490
H2B.CI.x.EHO SS---VRYMWT--R---L---M-FFL-WVENRTGL...........................KRNYAS-H-R--V-T-H-I-RNV-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANI-WIDK.....................NLTNITVSAEVSELYKL--GD--L-E-T-I-F-- 494
H2B.GH.86.D205_ALT -S---TTYMWT--R---L---M-WFL-WVENKTNTT..........................RRNYA--H-R----T-H----NI-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANINSD......................N-TTNISVSAEVSELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 498
H2G.CI.92.Abt96 .S---VKFMWT--R---L--KM-WFL-WIEDRNMTLL...................KPQ-RQRRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANIEENRS....................NNHTNIIFSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 511
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -----ATFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRGEND................TKDQNIR-RHKRNYV--H-R-V--T-NR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WTDT.....................NRTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 515
H2U.FR.96.12034 .--S-VKFMWT--R---L--KM-WFL-WVENR-MEGQ...................TSR-RHKRNYV--H-R-V--T-H---RNV-L--RE-...DLT-N-TV-SMIANI-RI-K.....................NQTNISMSAEVAELY-L--GD--L-E-R-I-F-- 505
ASC.UG.10.RT03 .--R-VES-W-Q-Q-------LSRI-QK-N-TNDTFY.PRNI.............TKEGAELSN-WFT-T-R-VV-R-SH-E-L--L--RR-...HVQ-T--V--I-VESEYYPG.....................-PFNMTPSANIK-L-KID-RR----E-D-I-L-- 511
COL.CM.x.CGU1 TS---ATFTFVI-HRL-----ASS-WKHDS..................................PVMN-T-RKLV-S-VTHARIL-G--PG-...HLQ-NWEKQPVIAFMGTIEG................DNDGNGCAYPAAPNFKHALSTL--GR--L--MRTTTYV- 492
COL.UG.10.BWC01 TS---ATFTFLI-HRL----DASS-WAKNS..................................SVMN-T-RKLV-S-VSHARLL-G--PD-...HLQ-NWEKQPVIAFMGTVEK................GG-ETGCAYPAAPNFKHALSTL--GR--L--MRTTVY-- 499
COL.UG.10.BWC07 YTFITFHGMFLY-NASSL.......WSG-T..................................TVMN-T-RKLV-S-VTHA-IL-G--LK-...TLQTYWEKQPV-AFMGSVEK................GE-KTGCAYPAAVNWKHAASTL--GN--L---T-TAFV- 488
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---R-VQRVW-Q-H--Y----VSKAYQLFTND.........................TITW-NNTLM--K-N-LV-T-Y-I-QHI-L--RE-...EL--D-HVSAIIFDVAHYGH......................MLNLTPSS-IKAV--AD-----IIEVQ-I-F-- 478
DEB.CM.99.CM40 K--R-VQSVW-Q-H-------ISKALDLLLLQNNT.....................RNSTW--KWLM----N-LV-T-YT--QHI-L--KE-...ELK---H-SAFVFDV-HY-G......................S-TLTPSA-I-AV--AD-F---IIEVK-I-F-- 501
DEB.CM.99.CM5 ---R-VQNTW-Q-H-------VSKA-..NLLMNKT.....................NNITW-NNTLM--K-N-LV-T-F---QHV-L--KE-...ELK-H-SVSA-VFEVAHYGQ......................NMNITPSS-IKAV--AD-----IIEVK-I-M-- 481
DRL.DE.11.D3 K--LASENLMML----Y-F--ISKIWRTWNNR-SNVW..........................YPYAS-H----VDD-AR--RKI-M--V--FNNE---TQDV-EMFFEIQKLETN..............EINDSNYQ-KFVPQDEVQNQFTAIGAH--L--V--I-F-- 550
DRL.DE.11.D4 E--LASENLMMM----Y-F--V-KIWKTWNNR-SSVW..........................YPYAS-H-----DD-A---RKI-M--V--FNNE---TQEV-EMFFEVHRLDTN..............VTDDSHYQ-KFIPQDEVQNQSTAVGAH--L--V--I-F-- 534
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .----SANFW---Q------KMDWFI-YLNNRTEDAE...GT-RTCD....KG.KPGPGPCVQRTYVA-H-R-VV-D-YT-S-KV----RE-...HLE-N-SV-A-YVAI-YN-K....................SGP-NVTLSPQV-SI-AY--GD--L-E-T-I-F-- 508
GSN.CM.99.CN166 K--L-VQ--W-Q-Q-------LSI--QLNNN.TIN-S..NIG-..............ITSKYKGQW-A-K-R-FVTQ-GY-S-SI-L--RQ-...H-N-T-------IDGAMYES......................S-NMTPSA-VA-A-NY--SR----E-D--SM-- 509
GSN.CM.99.CN71 K--L-VQ--W-Q-Q-------LSV--QFNNNITAVDD.TNI--..............VTSKYKGQWMA---R-FVTQ-GY-SRSI-L--RQ-...H-N-T-------IDGAMYGH......................S-NMTPSA-VA-A-KY--SR----E-D--SL-- 516
LST.CD.88.SIVlhoest485 -EGLATEMLMHT--E-M-F--I-RILQEWNNKNSDKW..........................YPWAN-H--SV-DD-AT---KI-I--T--FNNR---THRV-EMWFELEKWEP..............EENLGGNLSVRFLPPSWETNQFVATGAH--LIR-R-I-F-- 535
LST.CD.88.SIVlhoest524 -V-LATEMLMHT--E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW..........................YPWAN-H--S--DD-AT---KI-L--T--FNNR---THRV-EMWFEMEKWEP..............HEDLGGNLS-KFLPPSWETNQFVATGAH--LIRLR-I-F-- 538
LST.KE.x.lho7 -A-LATEMLMHT--E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW..........................YPWAN-H--S--DD-ATI--KI-L--T--FNNR---THRV-EMFFEMEKWEP..............HEDLGGNLS-KFLPPSWETNQFVA-GS---LI-LN-I-F-- 533
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB D----AANLW---Q------KMDWFL-YINNAT-TFD.....GNKCGNK..TKKGNAPGPCVQRTYVA-H-RSVV-D-YT-S-LT----RE-...HLQ-T-TV--MTVELNYN-K.....................NVTNVTLSPQIEGI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 528
MND-1.GA.x.MNDGB1 .--RAAEMMMMT-Q--M-F--V-RIMRAWNDPNEKKW..........................YPYAS-Q-R--VDD-MQ--RKI-L--T--FNNH---THRV-EMYFEMQKIDS.................NETKMQ-KFLPPSETSNQFVAYGAH--L---M-I-I-- 527
MND-2.CM.98.CM16 K-E-GAE-IMLL----Y-F--W-KIWRTWNDQNSSVW..........................YPWMS-N-R---DD-H----KI-M--V--FNNE----NDV-EMFFEVQKTEE....................GYI-KFVPQDEVQNRFTAVGAH-QL--VD-I-F-- 519
MND-2.GA.x.M14 I-E-GAE-IMIL----Y-F--W-RIWKTWNNQNSNVW..........................YPYMS-K-R--VDD-H---RKI-M--V--FNNH---TNDV-EMFFEVQLVEG...................KRYL-KFLPQDEVQNQFTAVGAH--L--VD-I-F-- 520
MND-2.x.x.5440 K-E-GAE-IMLL----Y-F--W-KIWKAWNSKQSSVW..........................YPYMSRN-R--VGD-H----KI-M--V--FNNE---TNDV-EMFFEVQKTDDD..................-GYI-KFIPQDWIQNQYTAVGAH--L--VD-I-F-- 542
MNE.US.x.MNE027 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDKNLTG.................TTQKPQ-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG.....................NQTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-L-- 512
MON.CM.99.L1_99CML1 Q--K-VQ--W---Q-------VSA--INRRT-K-DG........ISP....FDVNNKPNTTYHGGW-A-T-R-MVTQ-GY-S-SI-L--RK-...HVQ-T----A--I-GELYQN......................NVTLVPSAQVS-S-----SR----E-D--SM-- 500
MUS-1.CM.01.CM1239 K--N-VQ--W---A-------LSV--QFNNNITQINE..............SNIHNVTTKYHQDQWMV---R-FVTQ-GY-S-SI-L--RR-...HVQ-T--V----IDGAMYKD......................TVNMTPSANVM-A--M--KN----E-D--SM-- 515
MUS-2.CM.01.CM1246 K--R-VQ--W---Q-------LSV--QFENNTREIND..............SNIHTVKTKYRHDQWMV---R-FVTQ-GY-S-SI-L--RK-...HVQ-T-HV----IDGAMYGN......................T-NMTPSANV..WT-ASRLRDT--E-D--S--- 517
MUS-3.GA.09.09GabOI81 K----VQ--W-A-D-------LSA--QFENNVTEINS..-............NIDNVTSKYKENQWMT-K---FVTQ-GFTS-SI-L--KR-...H-Q-T-------IEGAMYRD......................S-NMTPSANVM-A--A--SR----E-D--S--- 516
OLC.CI.97.97CI12 ---DAAENMMMM---YMWF--I-KILKTWNNA-DPKW..........................YPWSQ--LR-NVDD-M---RRI-L--QP-FNNR---....-QRVTEMFLEIQ................KVE-GTQVSLLPPS-NVNQFV-VASD--L-EL-LI-F-- 520
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---D-TKYFWL--D---L--KLNWFL-YLNNKTEG.....................NEK-RRQAMFV--VT-M-V-D-YT-SRKV-T--RQD...ALT-NATVSY--ADIEYV-Q.....................N-TNVTLSAEVG-L-AA--GR----E-K-I-Y-- 493
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---D-AKYFWL--D---L--KLNWFL-LLNNRTDG.....................NIN-RRQAMFV--IT-MVV-D-YT-S-KV-T--RPD...ALK-RATV-Y--ADI-YIHT.....................N-TNVTLTAEVG-L-AA--GR----E-K-I-Y-- 502
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---D-ARYFWL--N---L--KLNWFL-LLNNETVG.....................TTN-KRKAPFV--IT-M-V-D-YT-SRKV-T--RPD...ALK--AQVSY--ADI-YI-D.....................--TNITLSAEVG-Y-AA--GR--AIE-R-I-F-- 504
SAB.SN.x.SAB1 W----SEFFF---Q------KMDWFL-YLNNK-VDPD.....HNNC.......AKNNTKPCWQRTYV--H-R-VV-D-YTLS-KT----RE-...HLE-N-TA-A-YVELNYNSK.....................NRTNVTLSPQIESI-AN--GD--L-E-K-I-F-- 513
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .S---VAFMWT--R---L--KM-WFL-WVEERN...................MTEQNPE-KKRHNYA--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANINWND.....................GNGTNITFSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 519
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRNLTLP..............RWKNQKPE-KAKRNYV--H-R-V--T-HR---NV-L--RE-...DLQ-N-TV-S-IADI-WI-.....................-N-TNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-L-- 516
SMM.SL.92.SL92B .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRN-S-P..............RWTTQTKK-QHKRNYV--H-R----T-HR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDN.....................N-TNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-M-- 517
SMM.US.06.FTq .S---VAFMWT--R---L--KM-WFL-WVEDRNMS...................SQNKA-QKRRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...ELT-N-TV-S-IANIYWID.....................GNRTNITFSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 511
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRDQK-S..............RWRQQNTR-RQKKNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IAEI-WT-.....................SN-TNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-L-- 517
SMM.US.86.CFU212 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRNRTQM..............EARNNNDK-RRKRNYV--H-R-V--T-HR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IAEI-WYD.....................KNQTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-I-- 517
SMM.US.x.H9 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEXIKNG-...............RWTSQNQK-RYQKNYV--H-X----T-H----NVXL--RE-...DLT-N-TV-S-IAEI-WI-G.....................NKTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 515
SUN.GA.98.L14 -A-AATEMLMMT--E-M-F--L-RI-KVWNDTTSNKW..........................YPWAN-H--SV-DD-AS---KI-L--T--FNNR---ANRV-EAWF-LERVEDW.............KVNGS-I-VVAFQPPTNTLNQFV-TGAH--L-R-R-I-F-- 540
SYK.KE.x.KE51 Q--L-VR--W-Q---------VSKI-ANVSNGYANP......................SNYAKNLY-S-A-R----Y-GY-T-L--L--TE-...H-K-T----AV-TDIEYYPN.....................-QLNFAPTANVE-V--AD-FN--LIR-K-I-F-- 492
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---L-VR--W-Q---------VSK--ANITNGNASKN......................NYASNLR-S-A-R----D-RY-R-LI-L--TA-...H-K-T--V-AV-TDIEYYPG.....................-TLNFTPTANVE-V--AD-FN--LIQ-K-I-F-- 485
TAL.CM.00.266 R--L-VQLFWHA-Q-------ISSM-LN-SYEYNYTS.NQGKLHQGV....IGK.KPRSSDRTKFYMS-QLR-M--R-SR-E-L--L--RE-...HLQ-K-------VDINHHRG....................S-D-TVEPSSQI--S--AAVSR---IE-V-F-Y-- 502
TAL.CM.01.8023 K--L-VSLFWHA-Q-------ISSM-MK-NYTYNYTA.-KGVLHQEK....IGRQEHRYSDRTKFFMS-QLR-M--R-S--E-L--L--RE-...HLS-K--V--I-VDINHYKG....................NDI-SVEPSSQI--A--AAVAR---IE-T-I-F-- 520
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 W----AANIWL--Q------TPDWFV-WLNNE-NSGRNVDVEGNNCTT......GKD.KRCYKRTYV--H-RS-V-D-YTLS-KT----RE-...HLE-T-TV-SMMVSL-YNSK.....................ERTNVTLTANLENI-AY--GR--LIE---I-F-- 519
VER.KE.x.AGM155 F----AANLW---Q------KMDWFL-YLNNLTVDAD.....HNHCKNN..AGKGRSPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTIS-KT----RE-...HLQ-T-TV--MTVELNYN-Q.....................NRTNVTLSPQIETI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 523
VER.ZA.10.VSAC4004 D----AANLW---Q------KMDWFL-YINNQTVTFD.....GNTCNNTKTRPRKGAPGPCVQRTYVA-H-RSVV-D-Y--A-LT----RE-...HLQ-T-TV--MTVELNYNSG.....................NRTNVTLSPQI-GI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 529
VER.ZA.10.VSAG1003 F----AANLW---Q------KMDWFL-YLNNLTVDAN.....HNKCTNS..TKKGHAPGPCVQRTYVA-H-RTV--D-YT-S-RT----RE-...HLE-L-TV--MTVELNYNSK.....................NRTNVTLSPQIEGI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 519
VER.ZA.10.VSAM0022 F----AANLW---Q------KMDWFL-YLNNLTVDAD.....HNKCNNS..P.KGKAPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTIS-RT----RE-...HLE-L-TV--MTVELNYISN.....................NRTNVTLSPQIGGI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 523
WRC.CI.98.98CI04 -A-RATENIMMI----M-F--I-KIADAWNNKNESKW..........................YPWS--T-RN-VDD-AH--VKV-L--V--FRNH---TQR....VTEILFNWE....................NKQVEFQAPSNIQNSFVAVGQ---L-RLKMI-L-- 528
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -A-RATENLMMI----M-F--I-KIADWWNNKTEKRW..........................YPWA--T-RS-VDD-ASI--KI-L--V--FNNH---TQR....VSEVLFNWE....................NGQVEFQAPSH-QNSFVAVGQ---L--LKLI---- 520
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gp120 end gp41 start immunodominant region
* *

glycosylation NKS glycosylation NYT
fusion peptide glycosylation NAS glycosylation NHT

H1B.FR.83.HXB2 TKAKRRVVQ......REKRAV..GIGALFLGFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLL.RAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWSNKS.............LEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLI 646
H1A1.UG.85.U455_U455A -R------E......------..-L--I----------------I-----------------S---.----------K------------V-------Q------------------T----S------.............Q-D---NM--LQ-EK--SS--GI-YQ-- 639
H1C.ET.86.ETH2220 --P-----E......-----A...L-------------------I-----------------S---.K-------M------------T-V--I--H-R-----------------------S------.............Q-E--DNM---Q-----S---DI-YN-L 634
H1F1.BE.93.VI850 -----Q---......-----A..-L---------DSREH-----I---------------------.-----------------------V--------------------------N----S------.............Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK-- 622
H1O.BE.87.ANT70 -RIA-P-IST..RTH------..-L-M----V-S---------AT--A--THT--K------D---.---Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-..............IGN.-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE- 642
H1O.CM.91.MVP5180 --MS-PIINI.HTPH------..-L-M----V-S---------ATA---RTHSV-K------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T---GR...........YN.DDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE- 655
H1O.CM.98.98CMA105 -SIA-P--GT..STH-----I..-L-M----V-S---------ATA----THT-IK--A---D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K---V-Y-S-K--E--..............TG.N-S--EEL--Q----Q-R-IS-T-YEE- 650
H1O.CM.98.98CMABB197 -HIA-P-IGT..GTH-G----..-L-M----V-S---------ATA----THT-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--LQ-L-TLIQN-H--NL---R-R-V-Y-S----T--..............TG.N-S--DLL--Q----Q-D-ISAT-YEE- 656
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --IA-P-IGT..GTQ------..-L-M----V-S---------ATA-A--TQS-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T-CTNT........NK.-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE- 661
H1O.US.99.99USTWLA --IS-P-IGT..NHQ------..-L-M----V-S---------GI--S-RTHS-IR------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLMQN----NL---K--S--Y-S-K--ET-GG...............NLS--DSL--QQ--QQVS-VS-F-YDK- 653
H1N.CM.02.DJO0131 G-----T-S......-----A.F-L-------------------I-------T------------V.------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDT--GNL--QQ---KVR--SGV-FE-- 620
H1N.CM.04.04CM_1015_04 G-----T-N......-----A.F-L-------------------I-------N-------------.-------Q----SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---HTS............YDS--GNL--QQ--EKVR--SGV-FD-- 615
H1N.CM.04.04CM_1131_03 G-----T-S......-----A.F-L-------------------I-------T-------------.--X----X----SI------X-KV--I----R---I-XL------T--Y-T----ET--XXTS............YXX--GNL--QX--XKVR--SGX-FX-X 635
H1N.CM.95.YBF30 G-----T-S......-----A.F-L-------------------I-------T----------I--.------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG-- 635
H1P.CM.06.U14788 --IS-PTIMA.HDGH-K---A..-L-M------S---------GI------K---H--------M-.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T--N..........ETE-DG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE- 667
CPZ.CD.06.BF1167 --G--P--GDPEAKS-S--EI..-M-MI-M---S----------IA------G---------A---.Q-----------S----------L----K--R------L---AN----HSSLE--S--L--.TLCGNKTNNYENNY-C--SQY--QQ--E--R-ISDV-YLSL 660
CPZ.CD.90.ANT -TG--PEIKQ...HS-Q--GI..---LF---L-S----------IA--A-T-N-XH------A---.Q---T-------S---V------M----K--R-----SL---AD-VT-H-T----N--V-FTQTCA....KNSSDIQC--ENM--Q----LVQ-S-GQ-YNIL 648
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----HT-G....ER-Q---A.F-L------------------AV---------------------.----------------V------L-------Q---I--L------S--Y-T----KT--G.............KSMSD---NL--QQ--KL-T---GT-FG-L 647
CPZ.CM.05.LB715 ------T-N......-----P..-L-LM----------------L----------T------S---.------------S----------V--I-----------------------D-K--ET-----.............YNE--DNM---Q--K-VR---ET-YD-- 695
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 S----HT-T......-----A.F-L-------------------L---------------------.------------S----------V-----------I--L------S--Y-T----ST-GANT............SYDE---NL--QD--KRVK--SGV-FD-- 631
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 G----HT-T......-Q---A.F-L-------------------I-------K-------------.------------S----------V--I----R---I--L------SV-Y-N----TT---............NNSYDT--GNM--QN--EQVR--SGV-FG-L 618
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -R-R--T-D......-----A..-L-VF----------------L----------T------S---.------------S----------V--I-----------------------S----RT----T.............YNE--DNM--------VR---EI-YG-- 628
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------T-H......-----A.V-L-------------------L-----------------S---.------------S----------V--------------L-----------S----TT-T---.............YDD--YNM---Q--K-VS---DV-YN-L 660
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------T--......------..-L-VM----M----------AL-------N---------S---.K-----------S----------V--------------L-----------N----NT--K-...........LGTNLSF-DNM---Q-EK--D---ET-YE-L 624
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----YT-AKA..LD-S---A.F-L-------------------VM------N-------------.------------S----------V-----------V-AL------TV-YST----T--NSNK............SY-D--SNL--QQ--KLVE-H-GT-FQ-L 638
CPZ.TZ.00.TAN1 RPG--PEIKAN..HT-SR-D-..---L------S----------IA--A---G---------Q---.Q-----------S----------M----K-IR-----SL---AN--V-HSS----LT-AED-TKCNHSD...AKYYDC---NL--Q----LVE-S-GT-Y--L 647
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -TG--PEIKAN..HT-S--D-..---L------S----------IA-VA---GV--------H---.Q---------------V------L--M-K-IR-----SV---AN--V-HST-V--DT-AA.RKPCS..NTSGPTDYDC--QNL--QQ-SELVD-S-DT-YT-L 646
CPZ.TZ.09.UG38 -TG--PEIRAN..HT-S--D-..---L------S----------IA--A---G---------H---.Q-----------S----------M----K-IR-----SV---AN--V-HSN-V--MT-AENGTTCP...QGSEDYYNC---NL--QQ-EKLVA-S-EE-YT-L 640
CPZ.US.85.US_Marilyn G----HT-K......-----A.F-L-------------------VV--------------------.------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT---N............LSYDA--GNL--Q----KVR--SGT-F--- 619
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----P--S....HN-----A..-L-M-----MS---------AI--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-----Y-N----TT-TG-..........SDSE-DG--GNL--QQ--KLVD---DT-FLE- 641
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----P-IG....HN-----A..-L-M-----MS---------AV--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-TG-..........NDTE-DD--GNM--QQ--KLVD---DT-FLE- 637
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---R-P-IS....HN-----A..-L-M-----MS---------AV--------V-H------X-M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-TG-..........NETE-DD--GNM--QQ--KLVD---DT-FLE- 632
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --IS-PTIMG...PH----GA..-L-M------S---------AV------K---H----------.---Q---E--R-S----R--R--L--I-T---------L-------V-Y-N---QKN-TTY.........QSDSQ-DA--DNL--Q---KQV----D--FLE- 672
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --I--PIIG....LN----GA..-L-M-----MS----------L------K---H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---A---X-Y-N----NT-T--..........SXTE--H--ENL--Q---KLVD---XD-FLK- 670
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --IS-PTIMAQ.THQ----GA..-L-M-----MS---------AV------K---H----------.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-QIV-Y-N----QT-TGR..........NDTE-DS---KL--Q---KLVD---DT-FVE- 675

gp120 end gp41 start
*

MAC.US.x.239 -DV--YTTGG...TS-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPK--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA-L 655
H2A.DE.x.BEN -DQR-YSST....PV-N--G-.FVL-..-----AT---A---R-L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K---H-AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDS.................-SPD-KNM--Q--EKQVRYLEAN-SQSL 640
H2A.PT.x.ALI -SER-YSST....PR-N--G-.FVL-..-----AT---A--T-AL--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---VNNS.................-KPD-DNM--Q--EQQVRYLEAN-SEQL 638
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -PV--YSSA....PV-N--G-.FVL-..-----TT--AA-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDT.................-TPD--NM--Q--EQR-R-LEAN-SESL 635
H2B.CI.x.EHO -SI--YSSV....TP-N--G-.LVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ-V.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNES.................-KPD--NM--QQ-E-QVRFLDAN-TK-L 639
H2B.GH.86.D205_ALT -DVR-YSSV....KP-N--G-.MVL-..-----AM---A---T-L--SA-S-T--A------QQPV.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNET.................-TPN--NM--QQ-EKQVHFLDAN-TA-L 643
H2G.CI.92.Abt96 -NV--YSSV....TPKN--G-.FVL-..-----AM---A--T--L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---D-LGA--T.............--PQ--NM--Q--EKQ--FLEDN-TR-L 660
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H1P.CM.06.U14788 QKA-E--KE--RK--------Q.--S-MD--K------I-------II--K-LM-IGNV-RK-------V-L--LRLH.......GGPAGIAP-TD-----AGNG.-----LE-L-P-----..--N-VVQI-QI-VSCI-RIKDLLTI....LWIHLG.QLLNS..... 816
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CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -QA-E--NT--RS-----Q-S-.-----D-S-------I-L-A-A--I-I---GVIM-LIAK---------L--LI--.......T------G-T------PG-G.T-T---S-F---A---..--N-L--L----I---S-LR-TL-I--QNINKGLQWLRDISRHL.. 788
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -QA-E--SI--KS-----Q-S-.-----D--K------I---V-A-I--I--ISIIM-M-A----------L--LI--.......T-------RT--DA--L-NG.--V---S-F---A-E-..F-N-L--L----T-C-S-LR-TL---RQNIHKGLQLLN-LRI-L.. 775
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CPZ.TZ.00.TAN1 -KA-T-----K---------S-.--D--D--Q------IA-I--A-------LMFIVNV-KQ-----T--FS-IPTQA.......EQD-EQ-G--AGG--G--NI.-WTPSPA-FFSIV-E-..--N-LIWI-QTFQNFIW-LWISLQA....LKQGIISLAHS-VIVHR 802
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -VA-I-----KK--------ST.--D--D--Q-------A-I-IA--I----LMFIVNVLRQ-----M--FS-IPTQA.......EQD-EQ-G--A-G--D-G-I.-WTPSPR-FFSIV-E-..--N-L-WI-QTCLNFVWLLGT-LQA-KQGTISFIQTIIIVHRNLVL 805
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OLC.CI.97.97CI12 TIAYQE-QR-QY--QRFQELSD.WTK---LA--MT-V-IGLLV-LAY---N--LGLVRKIRIM----VS-QLP......FSDTL..QDKEQ-DNG-G-DS-FFES..TFNEW-CTTECT...............GTLRVNWRDLLSHLWK-VV.RVTR............ 792
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SMM.US.06.FTq --A-IL----MYD-QK-NS-DV.FG---DL-S-VK-VYFGFYV-A-VIV----IY-IQMLGKL-K--R-VFSSPPTYRQQIYIHK..-QEQ-TKEGI-EDVG-NV.GYRSWPWQIEYIHFLIRQ-IR-LTWL-DNC-TW--NSYQSLQPVLRGISRALQ-VR-VIRLE.. 821
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --A-I-----MY--QK-NS-DI.FG---DL-S-IR--QYGVL--L-V------IY-VQMLA-L----R-VFSSPPAYVQQIPIHK..-QEP-TKEG---DGG--G.GNRSWPWQIEYIHFLIRQ-IR-LTWLFSSC--W--RTYQ-LQPVLQSLSTTSQ-VR-VIRIG.. 827
SMM.US.86.CFU212 --A-I-----MY--QK-NS-DV.FG---DL-S-VK--QYG-Y--V-IIL----IY-VQMLA-L-K--R-VFSSPPNYRQQIHIHK..DQEQ-TREGI-E-GGIDG.GIRSWPWQIEYIHFLIRQFIR-LTWL-SSC-T---RIYQNLQPVLQRLSSVLQAIR-TIRTE.. 827
SMM.US.x.H9 --A-I---X-MY--QK-NXXDX.FG--XDL-X-IK--QYGVL--L-VI-----IY-VQMLA-L----R-VFSSPPAXVXQIPIXT..-QEL-TKEG---DGGX-G.GNRSWPXQIEYIHFLIRQ-IR-LTWLFSSC--W--RXCQ-LQPVLQSLSRTLQ-AR-VIRVEIT 827
SUN.GA.98.L14 Q-AYVTELE-QNKFKQ-QEFN..F-S-LDLSQ-FL---YAVL-I-IIIAA--LSFIIQQIY-MC---R..VL.SPSAYVEQDWLQETC-KPTDKE---ET-KE-I.YINLEQSKKES-PPPW....TVDWDEPL-DSL-VTLLKWLKAWGIVLAQNIYHLLSFLWHLLTT 843
SYK.KE.x.KE51 R-A-E-----VHD-TK-QE-D-.--S--DLSK-FQ-L-IGFFAIAAI-I--VLSFAWG--RNMLG-----LQKPQP--........LYHKA-A-P--GIETDTDN.YKPSVSTF-REFLRQS..-AEAQKLWNRVSESCRSLIRGL-IAW-................... 782
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM R-A-E---R-VHD-TK-QE-D-.--S--DLSK-FF-L-IGFYVI-A--L--L-SFSVG-IKNLLG--V-ILQNPT...........Q-RKD-GKPAD-EEGSGDR.EGLNVSTF-RESLRQS..-EAGQQLWRTVCSSFRSLIRQLTITW-................... 774
TAL.CM.00.266 Q-A-E---R-VH--QK-ND-D-.--S---LSA-FRWLRIAVIV-AS-IL----MYIVNVLKLL----L--P-K-PI-S.......N-D-EA-G-DAT---KQGSY.KWN-SQA-F-SI--E-..-TG-IRYI-QT-AN-AWLIWDLAKAAKAKSQQVAQATYAF-RLHLT 810
TAL.CM.01.8023 Q-A-E---R-VH--QK-ND-D-.--S---LSA-FRWLRIAVIV-AS-IL----MYIINVLKLL----L--P-K-PI-S.......N-E-GV--EEGT---KP--S.-WRTSPQ-FF-I--E-..-N--LSY--QT--N-VWLSWDLLKR-KATTQQAAQATYAY-RIKFT 828
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 VKAYE-EQ--MDTYQK-GD-T-.W--I-DVSS-F-W--WGFY--I--ILF-MAWLIWGCIA------F---P.......QINIRL..-REQ-DNAGG-DKDSSSSRDKSPPSVKESL-P...........NRGGIQAEERAWRQHLTNWCLTI.SSWLL-LYQI-RRSLT 810
VER.KE.x.AGM155 -QARE-E---LDAYQK-SD-S-.F-S--DFSK--NIL-IGFLA-I-VI---LLYTLYTCIA----------P.......QIHIHP..WKGQ-DNAG-PEEGGRTGKSKSTH*QKEFGGR..-....KRTSWCRQLTNWF-TLSIWLHNSCLTL.......LLKLRSA-Q. 812
VER.ZA.10.VSAC4004 --ARA-E---MDAYQK-SD-S-.F-S--DLSR-FN-L-IGFLVIV-II---LLYT-YLCIS------T---Q.......QIHIHP..WKGQ-GNV-G-DRSG-ESKNKSDIWQKESGTQ..E....KSRHWLSRLTSW-STAS-WLYN-CLTL.......LVQLR-A-Q. 819
VER.ZA.10.VSAG1003 VAARE-E---LDAYQK-TS-SD.F-S--DLSK-FNIL--GFFVII-II---LLYS-YLCIA---------LP.......QIHIHP..WKGQ-DNAG-PEDGGGNNKNKSE-WQKEFGDS..N....RRISWHKRLTSWCSTLT-WLYNSCLTL.......LLKLRTAFQ. 810
VER.ZA.10.VSAM0022 VAARE-E---LDAYQK-TS-SD.F-S--DLSK-FNIL--GFF-II-II---LLYT-YTCIA----------P.......QIHIHP..WRGQ-DNAG-PEEGGENSKSKSEHWQREFGIP..S....RKNSW-KRLTNLCSTLS-WLYNSCLTL.......LVKLRTALQ. 814
WRC.CI.98.98CI04 V-AH-TEQ--MF--QK-QD-TT.WGS-LQWF-IWNWL-WGLL-I-IV--I--LGWLMTSIRIA-----K-IS-......QSHLNNLEEGLPDREE-A-EDNSTL-VSDWQFKKE-AITLLNS....LINFL-AVCQTL-QIVWSLLAC-FWWI.QHGWNL......LKRI 827
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 VQAHA-EQS-MF--QK-TD-TQ.WGS-LSWF-IWNWL-WVLLVI-LV--I-VLGCLFTSLRIA-----K-VS-......QSHILNLEEGLPDNEET--EDFIAIEESDWQFKKE--I-F-NS....LAT-LYSIC-SL-Q-SYSLLSY-WIGI.QNGWSL......LKRL 819
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H1B.FR.83.HXB2 ..........WNLLQYWSQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVV...QGACRAIRHIPRRIRQGLER..ILL.* 856
H1A1.UG.85.U455_U455A ..........----L--GR---I--IT--D-V-V---GWI-----IG...-TIG---LN-----------..A--.- 856
H1C.ET.86.ETH2220 ..........GS-V---GL---K--IN---T---V-G-----F--LI...-RIW--FCN----------A..A-Q.- 852
H1F1.BE.93.VI850 ..........G--TR----------I--F-T---V-------I---L...-R-G--VLN--------A--..A--.- 833
H1O.BE.87.ANT70 IINVC.RIC.AAVT---L---Q---T---DTL-V---NW--GI-AGI...-RIGTG--N-----------..S--.- 860
H1O.CM.91.MVP5180 TIEAC.RLC.GAVM---L-------TN--DTI-VS--NW--GI-LGL...-RIGQGFL---------A--..--V.- 873
H1O.CM.98.98CMA105 ITSAC.RIC.AAVT---L---Q---T---DTV-V---NW--GI-SGI...-AIG-G--N--T--------..S--.- 868
H1O.CM.98.98CMABB197 IINAC.RIC.GAFT---L---Q---T---D-I-V---NW--SI-SGI...-RIG-G--N--------F--..A--.- 874
H1O.SN.99.99SE_MP1299 IISAC.RLC.IAVI---L---Q---T---DTI-V---NW-VTI-LGI...-RIG-G-LN-----------..S--.- 879
H1O.US.99.99USTWLA ITEAC.RLC.AAVT---L----I--T---DTV-V--GSW--NI-SG-...-RIG-G-LN--------A--..--X.- 871
H1N.CM.02.DJO0131 ..........-GIIA--GK---D--I----TI--V-------L--LA...-RIG-G-L------------..A--.- 840
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ..........-GI-A--GK---D--I----T------G----L--LA...-RIG-G-L------------..T--.- 833
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..........-GX-A--GK---D--I---XTX----------X--LA...-RIG-G-L-V----------..T-V.- 853
H1N.CM.95.YBF30 ..........-GI-A--GK--RD--I----T---V-------I--LA...-RIG-G-L------------..A-I.- 853
H1P.CM.06.U14788 ...NCLRDC.FAACG--T----Q--T----TV--S--NW--Q--A-G...-QIG-GFLN----L------..S--.- 883
CPZ.CD.06.BF1167 RLIHLLTQF.LH--ET-GILIRQHCIVCIDTL-EFTGWW--G---AL...RV-VDI-----T-------I..A-N.- 885
CPZ.CD.90.ANT ..........N--STL-.TIIRTEIIKNIDRL--W-G-K--SILLAL...-TIV-I--EV---------I..A-N.- 859
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..........RGII---GR--RT--T---D------G-----I-RA-...-IVF-I-GN-----------..T--.- 865
CPZ.CM.05.LB715 ..........KGV----GR---V--I---DT-----------I---A...-RFG-G-LN--T--------..A--.- 913
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..........-GVIA--GR--QI--T---DT-----------I----...-RIG-G-L------------..S--.- 849
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..........-GIIA--GR---I--IN--DT--V--------I--L-...-RIG-G-L------------..A--.- 836
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..........QGI----GK---T--T---DT-----------I--I-...-RIG-G-L---------F--..A--.- 846
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..........RGI----G----T--I---DT-----------I--IA...-RFG-G-LN-----------..A--.- 878
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..........KSI----G----T--I---D------------I--IA...-RVG-G-L------------..A--.- 842
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..........KGIG---L---RT--I---DT---I---R--TI---A...TRIG-G-L------------..A--E- 857
CPZ.TZ.00.TAN1 TIIVGVRQI.IEWSSNTYAS-RVLLIQAIDRL-NFTGWW--LI--G-...VYIA-G--N----------L..A-N.- 872
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 KWRLF.....RDW-ANAYVIV-T-FIRN-DRL-NFT-WW--IL--GA...VNIF-G--N--T-------I..A-N.- 871
CPZ.TZ.09.UG38 KSRQL.....FDW-SNTYSI-RT-LIQAIDRL-NFTGWW--L--AG-...AFVAQG--N----------I..A-N.- 865
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........-GVIA--AR---V--T---DT-----------I--LT...RRLFLG-I------------..S--.X 837
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .VNNLTRDC.FAFIA--G----Q--I---DCV-VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--.- 859
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .VNNLTRDC.FAFIA--G----Q--I---DCV-VWT-NW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--.- 855
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .VNNLTRDC.FAFIA--G----Q--I---DCV-VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--.- 850
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .GLNCVRDC.LAVCG--V---QR--TN--DT--V----W--Q--LIG...-RIG-G-LN-----------..S--.- 890
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .TFEACKTL.KATA---L---QR-XTN--DTV-V---NW--SI-LG-...-RFG-G-LN----------L..S--.- 888
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .GINCLRDC.LAVCG--A---QQ--T---DTV-VR--DW--Q--L-G...-RIG-G-LN----L------..S--.- 893

gp41 end
Env end

MAC.US.x.239 ..........LTY---GWSYFHEAVQAVWRSATETL-GAWGDLW-TL...RRGG-W-LA----------L..T--.- 880
H2A.DE.x.BEN ..........AAQ---GCEWIQEAFQAFART-RETL-GAWGWLW-AA...RRIG-G-LAV-------A-L..A--.- 861
H2A.PT.x.ALI ..........AAY---GCEWIQEAFRAFARIARETLTNTWRDLWGA-...-WVG-R-LAV-------A-I..A--.- 863
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..........TAY---GGEWIQEAFRAFAR--GETLTNAWRGFWGTL...GQIG-G-LAV-------A-I..A--.- 860
H2B.CI.x.EHO ...........AY-R-GISWFQEAIQAAAR-AGETL-SAARTSWG-L...RR-AGE-IA--------A-L..A--.- 853
H2B.GH.86.D205_ALT ..........VAY---GISWFQEALRAAAR--GETL-SAGETLW-AL...RR-A---IA----------L..T--.- 860
H2G.CI.92.Abt96 ..........AAYFS-GFRW-QEACTAATR-AQETLTSTWRALWKTL...GRVG-G-LA----------L..T--.- 885
H2U.CI.07.07IC_TNP3 YGCQWF....QEA--AGWKAXRETLA-AWRDLWETLGRVGRGILAIP..............------F-L..A--.- 882
H2U.FR.96.12034 ..........IAY---GW-YF-EAFQAFGK-ARETLSRTGRELW-TL...GRVG-WL-A--------F-L..A--.- 868
ASC.UG.10.RT03 EATRRA....VAYIH-GL--F-AAVI-AWD-L--FTWNW-EA-LAYL...RRLAQG-IA--------A-I..L-N.- 887
COL.CM.x.CGU1 QHPPTTSDK.RRS..A-.-T-RYL..LVPRGPSLQIL-TLQ-WLRSA...ARGW-RAPEYL-GWIYDRPQ..GPA.- 838
COL.UG.10.BWC01 QRPETFNTR.RTVF....-T-W-L..LVPRCPDLSIP-TLS-WLRSA...TRRW-RASEYL-GWLFDRPE..SPA.- 843
COL.UG.10.BWC07 EQPLPDGET.HQPRRMPL-A-WRL..LVPRSANL-IPQTLQ-WLRSA...TS-G-RALESCG-WIR-DPQ..GPA.- 835
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 QLRVL.....-GY---GWK-F-DTI-WAGGELGQTFQRWAEVALQ-L...GRGI-E-LA--A-----A-L..F-N.- 847
DEB.CM.99.CM40 RFRVL.....GGY---GWK-F-DTITWAGGELWQWLQGIAEMALQGL...VR-GG--LRV-A-----A-L..--N.- 871
DEB.CM.99.CM5 HLRVV.....-GYC--GWK-F-DTIIWAGQEIWEWLQGIAQVA-QGL...VWGG-NLLA--A-----A-L..L-N.- 851
DRL.DE.11.D3 ............-QEAGRGIC.TLLREAAQRLWRGGRQFGLSAARAL...R-LAQGVAN--------A-I..L-N.- 900
DRL.DE.11.D4 ............-QEAGRSIC.ALLQEAAERLWRGGRQLGLSTARAL...RAFAQ-LAN--------A-V..L-N.- 884
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ............Y---GL-Q-QEA-TG-AQ-L-R-AR-AWG-LGAI-...RS-Y--VINS---V-----K..V-G.- 855
GSN.CM.99.CN166 VAARV.....IAYIS-GI---QAA-TGI-DSL--FTWNW-EA-LHAC...RRVW-EFLA--------A-I..LFN.- 882
GSN.CM.99.CN71 VAARA.....AAYIS-GI---QAAVSGI-DSL-VFTWNW-EPLVQT-...GRVW-EFLA--------A-I..L-N.- 887
LST.CD.88.SIVlhoest485 FFQHGQHLWKASSGWMV.ENAQKI-RWSW-KIRRNRRDISAAHARDIRLG-KKRWRF-FRG-SGF..PSETTETAL- 915
LST.CD.88.SIVlhoest524 SYHHGQHLWQTLSRFLV.ESAQKT-SWIR-KSRRNRG-LSKTNGTNIRLG-NRR-W.-FRF-SGL..PSETTETTL- 917
LST.KE.x.lho7 FFQNGQRLWQTSSRWMV.ENAQKIQSW-REKCRRNRGQLSSTDRKNIQLGKKKRWRL-FGG-SGI..SSEATETAL- 913
MAL.ZM.x.SIVagmMAL_ZMB ............Y---GFG---AA-QEAAR-V-SFAQNAAHQIWLAC...RS-Y---INS---V--EC--..--N.- 877
MND-1.GA.x.MNDGB1 QEA...IRS.LGS-LVSFAAISWR-GYTGWLQ-NRIFT-CREA-IAA......GTC-W--L-----SA--..P-N.- 879
MND-2.CM.98.CM16 ............-KTAGGKIF-VLQGYAQGLWSRGHQW-LSTAACFR....AIA-G-IN--------A-V..L-N.- 867
MND-2.GA.x.M14 ............-KAAGARICQVLQSFAQRLWSGGHQL-LSVIRGAA....AIG---GN--------A-V..L-N.- 868
MND-2.x.x.5440 ............-KAAGAALYQVLQGFAQRLWSRGYQL-LSG-RGAA....AFG-G-WN--------A-A..L-N.- 891
MNE.US.x.MNE027 ..........LTY---GWSYFQEAVQVAWRSATETL-GAWGDLW-TL...GRVG-W-LA-------E--L..T--.- 883
MON.CM.99.L1_99CML1 ......RRL.LAYC--GI---QAAVT---D-L-RFTIVW--ALLHAG...GRLW---VA--------A-I..F-N.- 870
MUS-1.CM.01.CM1239 RCSELLARL.LAYI--GI---QAAGTAA-DQL--FTWNW-EPILQIG...RRVW-EFLA--------A-I..L-N.- 892
MUS-2.CM.01.CM1246 ALGRFIAH.....A--GI-K-QAAVSGA-D-L--FTWNW-EPILQFS...-KIW-KFLA--------A-I..L-N.- 883
MUS-3.GA.09.09GabOI81 RLREVIRRI.IAY---GL---QEA-TGF-D-L--FTWNW-EA-LQ-L...RRVA-EFLA--------A-I..LFN.- 893
OLC.CI.97.97CI12 .............WI.QKSLQHVWRTLKQKRQ......HGINLQQKK...-RRGSPLQKAQEQLGREGAE.TTGV.- 844
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...........AKV-DGW--F-AF--W-GEMA-ENAYYTWRGLQSLA...RQLAGWPATCG---------..L-N.- 855
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...........AKI-DGW----EFSGW-AEMAQQNAYFVWRGLCVTA...-DIA-WPGTVC------F--..L-I.- 862
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...........AKI--GW--F-EFSSWFAEMALQNAYYTWRGLCA-A...RDFAGWPAMVC---------..LCN.- 851
SAB.SN.x.SAB1 DIQQRTRQ....-TAHLEYGWQELKAAAASL-VAV-QAA-SASDS-RHACRSIV--VIAH---M--E---..WFN.- 868
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..........IAY---GW-YFQEACQEAAR-ARETL-SAGRDLW-TL...GRIG-GLLAA---------L..AF-.- 887
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..........VAYIR-GW-YFIE-LQEAAI-ARQTLVSTGRTIWQTL...GHIG-G-AA----------L..T-N.- 886
SMM.SL.92.SL92B ............YIR-GWNYFIEACQEAWRSAQE-IVGAWGLIW-TL...GRVG-G-AA----------L..M-N.- 887
SMM.US.06.FTq ..........LTY---GWSWFQEA-QAAFK-ARETL-SAWRDLW-IL...RRVGGWMLA----------L..T--.- 882
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ..........IAY---GWRYFQEAVQAWWKFARETL-SAWRDIW-TL...GRVG-G-LA----V-----L..T--.- 888
SMM.US.86.CFU212 ..........LTYIG-GCLWF-EALQAAGR-AGQTL-SAWRDLW-TL...GRVG-G-LN----------L..T--.- 888
SMM.US.x.H9 ............Y---GWRY-QEA-QXWWKFXRETL-SAWRDLW-TL...GRVG-G-LA--X-------L..T--.- 886
SUN.GA.98.L14 SFHHGQRLWQTLRGWLG-HLIQATSRIRNACRTSRERVSSSQKARSRTFSL-RKWRPKWNRT-GSRIPSETTETTL- 920
SYK.KE.x.KE51 ............FIS-GVT---EA-I--GREV-HQMVAIWQALLAYA...RRVAENVAAL---L-----I..Y-N.- 841
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ............FIS-GFN---IA-A--GREIRDW--AIWQAIYAAT...RRVVE-VAAL---L-----I..Y-N.- 833
TAL.CM.00.266 AAAATLQY........GFS-IQAAWRDGIT-L-RFTWWW-NG-LAAA...RW-GE--AA----T-----Y..CFT.- 873
TAL.CM.01.8023 AAV........ATI--GFS-IQAAWGDCVT-L-RFTWRW-SG-LAAA...RW-VQ--AA----T-----Y..C-A.- 891
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TLLQLLRQE.CQYI--GW-QF-EG-ARSFE-L-S-AQSASRTLWNAC...RS-Y---LEH---M--E---..WFN.- 880
VER.KE.x.AGM155 ............Y---GLG---AA-QEAV-HL-SFARNAAHQIWLAC...RS-Y---INS---V-----E..V-N.- 871
VER.ZA.10.VSAC4004 ............Y-H-GLR--QTA-QE-AQVV-S-AQNAAHQIWLAC...RSIY-TVINS---V--A--Q..--N.- 878
VER.ZA.10.VSAG1003 ............Y---GLG--QTA-QEAARTV-RLAQNLGHQIWLTC...RS-Y--VVDS---V--EV--..--N.- 869
VER.ZA.10.VSAM0022 ............----GFG---AA-QEAAR-V-GVAQNAAHQIWLI-...RS-Y---INS---V--EI--..--N.- 873
WRC.CI.98.98CI04 ...............SGAAHACIRKKITKSRKETTEK-ISENSNRET...T-SS-VWKL-T-LCSSLNKSRRR-F.- 885
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ...............CGAAYAALQEKIAARRQKRKEK-IYTPGSRET...SRSSSIRGITA-LCTNLNPCRRGQQ.- 877
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Nef start acidic cluster poly-P helix
myristoylation phosphorylation

H1B.FR.83.HXB2 MGGKWSK.......SSVIGWPTVRERMR.............RAEPA.........ADRVGAASRDL.......................EKHGAITSSNTAATNAACAW.............................LEAQEEEE......VGFPVT.PQVPLRPMTYK 82
H1A1.UG.85.U455_U455A -------.......K-RVE--E--K---..............ET--........A-KG---V-Q--.......................D-Y--V-----SS---S---.............................------GD......-----R.----------- 82
H1C.ET.86.ETH2220 ---TM--.......C-PV---AI---I-..............RA........APA-EG--------.......................D-Y--L-----P-N-PD---.............................--------E.....-----R.----------- 83
H1F1.BE.93.VI850 -------.......--IV---A-G----..............QT-T........A-EG---V----.......................DRR--------RT--PDL--.............................--------......-----R.----V------ 82
H1O.BE.87.ANT70 --NALR-.......GKFE--AA------RTRT.........FP-SE.......PC-PG--QI--E-.......................AAR-G-P--H-PQN---L-F.............................--SHQ---......-----A.----------- 88
H1O.CM.91.MVP5180 --NA---.......-KFA--SE--D---RSS...........SD-QQ......PC-PG---V--E-.......................ATR-G-S--H-PQN---L-F.............................-DSHKD-D......-----R.---------F- 87
H1O.CM.98.98CMA105 --XVLG-.......NKYE--AA--Q---RTRI.........SH--E.......PC-PG--QI----.......................AAR-G-PI-H-PEN---L-F.............................--SHQD--......-----R.----------- 88
H1O.CM.98.98CMABB197 --NVLG-.......GKFA--DR------RISPET.......SP-SE.......PC-PG--QV--E-.......................AAR-G-P--H-PQN---L-F.............................--SHQ---......------.----------- 90
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-.......DIFK--SA------GTS...........PD-E.......PC-PG--QI--E-.......................AAR-G-P--Y-PQN---L-F.............................--SHQD--......-----R.----------- 86
H1O.US.99.99USTWLA --NILT-.......-KFE---A--R---QTS...........PD-Q.......PC-PG--EV--A-.......................AGR-G-PN-Y-PQN---L-F.............................---YQD-D......-----R.-----Q---F- 86
H1N.CM.02.DJO0131 --KI---.......--IV---EI-----RQRP.........HEPA.......VEP-VG-----Q--.......................ANR--L-T---RTN-PTV--.............................V------GE.....-----R.----------- 89
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --KS---.......---V---EI-----RQRQ..........TQA-......A.A-VG-----Q--.......................ANR----T---RDN-ETV--.............................V-------E.....-----R.---------F- 88
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --KIL--.......NR-A--SEI-----RQTQ..........EPAQ......EPA-VG-----Q--.......................ANR----T---RDN-ETVT-.............................--------E.....-----R.----I------ 89
H1N.CM.95.YBF30 --KI---.......--LV---EI-----RQTQ..........EPAV......E.P-VGA----Q--.......................ANR----IR--RDN-ESI--.............................--------E.....-----R.-------I--- 88
H1P.CM.06.U14788 --NA-K-.......--LV---A---KIKQTT...........PTTPDPTTPV.TP-PG--EI-KE-.......................AQGKG-P-KFSSKN---L-F.............................-D-H----......-----R.------C---- 92
CPZ.CD.06.BF1167 --AVLGT........RFP-IDNMLN-I-..............NT--A...........DAPG-Q--.......................HNR-GL-TNTIGTEHDVLQH.............................SGDHT--A......-----R.----M----E- 78
CPZ.CD.90.ANT --SA---.......IKWV-ARQAIRKIHE.............TN-DD...........I-PCGNE-.......................ASR--L---TIGTEKDVITY.............................S-DHT--G......T----R.----M----E- 80
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AQ---.......--LV---EI-K-IK.............E-PI-.........-EG--EV-K--.......................--Y-----RH-PS--QTL--.............................-DEMKHH-EE....-----R.----------- 84
CPZ.CM.05.LB715 --A----.......--LV---E----I-.............QTQ--.........-EG--PV----.......................DN-----VR--PQ--QTL--.............................--E-K---......-----R.---------F- 82
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --N----.......--LV---E--A-I-.............Q-Q--.........-PG--SV----.......................-A-----TR--PQN-QTL--.............................--EMQGH-EE....-----R.---------F- 84
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --KV---.......--LV---Q-ID---RQ...........QDPAE...........G---V-Q--.......................ANR----IR--KEN-Q-L--.............................--E-K--A......-----C.----------- 82
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --S----.......--LV---E--R-I-.............QETV-.........-EG--P--Q--.......................AR---------PQ--ETI--.............................--E-K---......IW---K.---------F- 82
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------.......--LV---E--D-L-.............-TQT-.........-EG--PV----.......................AR------R--SQ--ETL--.............................--EVQN--......-----R.---------F- 82
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --N----.......--LV---A--D-L-.............-TP--.........-EG--PV----.......................-R------R--PQ--ETL--.............................--E-RD--......-----R.----------- 82
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --N----.......--IV---Q----L-.............-TQE-.........-EG--EV-Q--.......................ARR-----RH-PQ--QTL--.............................--EM-Q-D......-----R.----------- 82
CPZ.TZ.00.TAN1 --NIFGR.........WP-ARKAI-DLHN.............TSSEP...........--Q--Q--.......................QNK-GL-TNTLGTSADVLEY.............................SADHT---......-----R.-A--M----E- 78
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --NIFGR.........WA-ATE-LR-LH..............-A--H...........D-Q--KE-.......................HER-GL-NNTIGTEKDVAHY.............................SQDHT---......-----R.-A--M----E- 77
CPZ.TZ.09.UG38 --NIFG-.........WP-AQRAIQAIHE.............SN-TI...........K-Q--Q--.......................QAR-GL-T-TLGTSADVINY.............................SHDHS---......-----R.-A--M----E- 78
CPZ.US.85.US_Marilyn --N----.......--IV---E--N-L-QT...........QTTA-.........-EG--PV-Q--.......................AE-----TR--PQN-QTL--.............................-DEMTNH-SE....-----R.----------- 86
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --NA-K-.......--FV---A------QTS...........P--DP........-PG--EV-IA-.......................AQR-G-PAKY-PKN-Q-L-F.............................---H-N--......-----V.---------F- 85
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --NT-K-.......--F----A------QTN...........P--KP........-PG--EV--A-.......................AQR-G-PAKY-PQN-Q-L-F.............................---H-D--......-----R.---------F- 85
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --NT-K-.......--F----A------QTS...........P--KP........-PG--EV--V-.......................AQR-G-PAKY-PRN-Q-L-F.............................---H-D--......-----X.---------F- 85
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --NA-K-.......--LV---A--D--HQTT...........P##EA........-PG--EV--E-.......................A-GKG-P-KYN-RN---L-F.............................-D-HR---......-----R.------C--F- 83
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --NA-K-.......--FV---A--D---QTS...........PD-E.......PC-PG--IV--E-.......................AQK-G-P--Y-PQN---L-F.............................-DSHT---......------.---------F- 86
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --NA-K-.......--LV---A--D-IHQTT...........P-IDP........-PG--KI--E-.......................A-EK--P-KYNSRN-E-L-F.............................---H-D--......-----K.---------F- 85

Nef start R17Y mutation premature stop in Mac239
MAC.US.x.239 ---AI-M.......RRSRPSGDL-Q-.LLRARGET..YGRLLG-VEDG......YSQSP-GLDKG-.........SSLSCEG..QKYNQGQYMNTPWR-P-EEREKL-Y.........................RKQNMDDID-*DDD...L--VS-R.-K----T-S-- 113
H2A.DE.x.BEN --ASG--.......KLSKHSRGL---.LLRARGDG..YGKQ-DASGGE......YSQFQEESG-EQ.........NSPSCE..GQQYQQGEYMNSPWR-P-TERQKDLY.........................RQQNMDDVDSDDDD...LI-V---.-R--R-E---- 114
H2A.PT.x.ALI --ASG--.......KRSGPLQGL---.LLQTPGET..CGGQCSGSGGG......YSQSQ-GSG-GQ.........KLPSCE..GQRYQQGDFMNTPWRTP-TEREKELY.........................KQQNMDDVDLDDDDS..L--VS--.-R-Q--T---- 115
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --ASG--.......KRSEPSRGL---.LLQTPGEA..SGGHWDKLGGE......YLQSQEGSG-GQ.........KSPSCE..GRRYQQGDFMNTPWRAP-.EGEKGSY.........................KQQNMDDVDSDDDD...L--V---.-R----E---R 113
H2B.CI.x.EHO --SAG--.......KQSKQQ-GL---.LLRARRGP..RGESSG-RQER......SLQYP-GSDKG-.........NSPSCDG..................QK-LG-EGG.........................GKQDSDEDD-DNE.....--VR-R.-G-------F- 96
H2B.GH.86.D205_ALT --SAG--.......KRSERQQGL--K.LLRVPERP..YGRLSG-RREQ......SSRSP-ESDK--.........NSPSCEG..................QNARG-EGG.........................GQQDADESD-DDE.....--AICKT-I--------- 97
H2G.CI.92.Abt96 --SAG--.......KRAPQQLGL-K-.LLQARGEP..YGKLWEGLEEG......YSQYREESGKG-.........SSLSCEG..QQYTQGQFMNTPWR-P-TER-KL-Y.........................RXQNNDDVDSDDND...L--V--Y.-K----V-S-- 114
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --ASG--.......KRSKQAGRL---.LLQARGET..YGRLWDGLEEG......YSQSR-GSG---.........NLPSYEG..QAYSEGQFMNTPWR-P-GEGEKLKY.........................RQQNMDDVDSDDDD...L-KVS-R.-R--------- 114
H2U.FR.96.12034 ---SI--.......KHSKRSGKL---.LLAARGEN..YGRLWGGLEDG......FELYQ-GSGK--.........SSRFCEAQGQGYSEGEFMNTPWRTP-TGKDKLQY.........................KQQNMDDVD--DND...L--VA-R.-R-A--T---- 116
ASC.UG.10.RT03 --S-N--.......QQSSQPGMPS.P.YSPGTGQK.LYWRIFGDLPRG......LLPSR-ESG-EPRYY..................SIREET-E-AKR..GEVVPVRYNEG..........................DSTRDDD-EG....-----C.------Q--F- 103
COL.CM.x.CGU1 --SLL-C...LNIRQQPQTRGG-LG-LFGIYWYPGVQAFRFLRHFRGG....YDLRRVA-VERLNICEDG..............YMTVPKVLPNCPCPLCYRHPDVYYHN............................P-PEDV-D.....VEAGCYVMSRL-V-QA-I- 116
COL.UG.10.BWC01 --SIL-C...LRG.QRPSTPGGLCS-LFGTYWYRGVQTYRFLRHFRGG....YDLRRVA-VEHLNILEDG..............YLTVPRALPNCPCPLCYRHPSVYYHS............................P-PEDAD-EE.....-GCFVQAR--V-QG-I- 115
COL.UG.10.BWC07 --SIL-RGSNRYQMERPTSPGGCLS-LFGVYWYPGVQTWRFLRHFRGG....YDLRRVQ-VEHLN-VADG..............YEEIPRDLPNCPCPLCYRHPRVYFHS............................P-PEDLG-.....NNS.CFVCAR--V-RP-I- 118
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---RN--.......TQSS-QEENWGKHFKGGQR...WRYRYLG-ESEK......FLPYQPESDKE-NCS...................LTEETF-GNPR..REIKCTQRQQ............................QDFDQQ-E.....-----K.-R--I-DP--- 99
DEB.CM.99.CM40 ----N--.......IPSR-QVGSFGSGSRGLLR...WRYRDLS-QEEQ......FSECLLESD-EQSSS...................STE..FWG-PR..REIKCTNKQQ............................QDLDQT-A.....-----R.---SI-DP--- 97
DEB.CM.99.CM5 ----N--.......TPSF-QGKKSGSGSKGLLR...WRYKDLSGE-ET......FSPFLQESDKEQSCY...................STEEPLYADPH..REIKCTQRAQ............................-CYD--HG.....I--A-R.-R--I-EP--- 99
DRL.DE.11.D3 ---QN--.......KREEAYARFYG-.LR.............RGYG.........-EGGNLDYQQ-EPSE...................ALLR..EWRTFPEGLDKAQKYSSTSSLDTTPIQAAAAAEKDVTLPTEEEQPSE----E.....-----Y.--C---EP--- 113
DRL.DE.11.D4 ---QN--.......RREEAYARFYR-.LR.............RGYG.........-EGGNLDYQQ-EPSE...................PLLK..HWQTFPEGLDKAQKSSLTSSLDTTLMQAAAAAEKDVTLPTEEEQPSE----......-----Y.-RC---EP--- 112
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --SSN--.......RQQQ-LLKLWRG.LRGKPGAD..WVLLSDPLIGQ......SSTVQEECGKA-........KKSWGK...............GKMTPDGRRLQEGD.........................TFDEWDD...D-EE....-----Q.-R----Q---- 98
GSN.CM.99.CN166 --S-N--.......QQQQESS-AL.LSSRGTGQR..PYFTLVD-YGEN......FWLSPD-SDKGRRYY...................LTEEPK............PKRGS..............................L--Y-PS......C--R.-R----DP--- 86
GSN.CM.99.CN71 --S-N--.......QQSQESS-AL.LSSHGTGQS..PSFRLLD-YGEN......SWLSPD-SD-GRRYY...................LTEES.............PSRQN..............................CIDY-PS......C--R.------DP--- 85
LST.CD.88.SIVlhoest485 --NIFG-.......PAAD--WKTLR-L-..............-GAGTR.......SEGTEETYQQ-MRET.....................SD...WDKRKDG....................................DSDS-G-......-----R.--R--CSP--- 75
LST.CD.88.SIVlhoest524 --NIFG-.......P-ADS-WR-LRKL-..............-GSGTR.......-EGTEESYQK-MEQT.....................L-...WDK-EE.....................................DGDSDS-......-----R.--R--CSS--- 74
LST.KE.x.lho7 --NAFGR.......PAAD--WKTLR-F-..............-GSGRN.......-EGTEDSY-A-IEKT.....................SN...WAKRRDG....................................DSDS---......-----K.--R--CSP--- 75
MND-1.GA.x.MNDGB1 --SSQ--.......KRSEA-VRYSSAL-..............QLVG.........GPVTPDGYKQIESSQGAEK..............QSLLRGRAYGTYSEGLDKVQNDPLTKDEKLDLTQ................QDPE----......-----C.R--S--VPS-- 103
MND-2.CM.98.CM16 ----S--.......QQEEKYLKYYKA--..............RGYG.........-EGTNGDYQQ-HASE...................PLL-..AL-TSQEEFDREQK.SSS...........................TD----......T----Y.--C-V-EP--- 84
MND-2.GA.x.M14 ----S--.......QREQ-YAKYYKAL-..............RGYG.........-EGTNLDYQL-EEQR...................LLE-..PLGTSLGASDKELK.SCSTKVD.......................DEQK--......R----Y.-TQ-V-EA--- 88
MND-2.x.x.5440 ----S--.......QREQHYIKYYKAL-..............RGYG.........-EGTNLDYQV-EEQQ...................PLA-..A-GTSL-ASDKVLR.PYSTERDLRHQQ.......DVTLPSEKEQPSD----......-----Y.-TQ-VPEA--- 104
MNE.US.x.MNE027 ---AT--.......KRSKSPGDL-Q-.LLRARGET..YGRLWEGLEDG......YSQSL-GSDKS-.........SLLSCEG..QKYNQGQFMNTPWK-P-GEREKL-Y.........................RKQNMDDID--DDG...L--V--R.-R----A---- 114
MON.CM.99.L1_99CML1 --S-N--.......QQSPLSS-PL.LGSQSSGRM..RYFMLEDDYGEQ......SWLSPD-SD-ERKYS...................LTEGRNGKQ..........RRQP..............................LDDDDDDD..G--C--R.-R----DP-W- 92
MUS-1.CM.01.CM1239 --S-N--.......QQEQQPL-SS.PSSPGTGQS..PYFRLVD-YGEN......SWLSPD-SD-GRKYS...................LTEGS.............NERPL..............................I--H-RS......C--R.-R----DP--- 85
MUS-2.CM.01.CM1246 --S-N--.......PQSQERS-PL.-SSHGTGPN..RYFSLVKKYGEN......SWLSPD-SA-GRKYS...................LTENK.............GRRQI..............................I--H-CS......C--R.-K--I-DVN-- 85
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --S-N--.......KQQQDSSMPL.LSSPGTGQR..PCFKFCD-WPEN......SWLSPD-SG-ERKFS...................LTEGK.............DRRPV..............................ID--DRS......CH--.-KCG--DP-F- 85
OLC.CI.97.97CI12 --SI..C.......-R.......-N-EGEV.............LYR.......RLRSNW-EKEQKQ.......................LES....EDQHQTNL-IESL............................MTGDTDTDDLE.....----K.----V-QA--- 73
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----S--.......H-QS-LVRW-QK.MLTTPGEG..YSRWHDNLQDG......QPRVAEGSGKAS...............................RDFSIRGGFTIE.........................TQQSVD-MDWY-ETDDTL-----K.------A-SF- 97
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----S--.......---A-LQKW-N-.MLTSSGEA..YALLHKTLQDG......P-RCAEGSG-AS...............................RDFLSRGGITIE.........................TQQSVD-IDWY-ETDDTL-----K.---------F- 97
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----S--.......N-AA-LLRW-FK.MLTTPGEG..YVRWHETLLDG......QPWCAEGSG-AS...............................RDFVIRGGIT-E.........................TQASIDDIDWY-DTDDTL-----K.--------S-- 97
SAB.SN.x.SAB1 ----S--.......QQQRHSLWLWSK.LRQAPVIQ..YDMLADPLLGQ......SSHIQEECAKS-........RDGLIR............QGDS-RTEEGVKMKHQG.........................RQPSWYD..-D-EE....-----R.-CL---A---- 102
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---NI--.......KRARKPHGP---.LLQARGET..YGRLWEGLEEG......YLQPR-ELG--W.........SSLSCEG..QTYSEGQFMNTPWK-PVKERGKLKY.........................GRQCMNNVG-DDKD...L--VA-R.-KI---E---- 114
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -ADSGTH........WKRDRSDPK-D...QAGIGT...................YTQLSRNTAQG............................NT..*IPHGETQLEKE.........................KRENMDDID--D......--IA-R.-KI---A---- 77
SMM.SL.92.SL92B ---IT-S.......KPARKHGDL-KK.LLSARGDS..YGRLWDGLEEG......SQQSQ-GSD-A-N........SCLTRDG..YKYNVGEFMNTPWR-P-TERQKQQY.........................RQQCMDDID-DDDE...LA-VV-W.-K----A-S-- 115
SMM.US.06.FTq ---AG--.......KQHKRHLKL---.LLQARGET..YGRFYDGLEDG......CLQSR--SG-A-.........SSLCCEG..ESYSQGQFMNTPWR-P-REREKL-Y.........................RQQNIDDIDDDNDD...LI-V--H.SK----C---- 114
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---VI--.......KQCRRGGNL---.LLQARGET..YGRLWEGLEEG......YSQSL--SGKG-.........SSLSCEP..QKYSEGQYMNTPWR-P-TEREKLGY.........................RQQNMDDVDD-DDD...L--VS-H.-R----A---- 114
SMM.US.86.CFU212 --AFG--.......KRCRQQEGL-D-.LLRARGET..YGRLWEGLEEG......YLTSR-ESGKG-.........SSLSCEP..QMYNEGQYMNTPWR-P-RER-KL-Y.........................RKQNMDDVD--DDE...L--VA-H.-K----A-S-- 114
SMM.US.x.H9 ---VT--.......KQRXAGGNLX--.LLQARGET..YGRLWEGLEGE......YSQSXD-SGKG-.........SSLSCEP..QKYCEGQFMNTPWR-P-TEG-KLGY.........................RQQNMDDVD..NED...L--C--S.-R--V-I---- 112
SUN.GA.98.L14 --NAFGR.......P-EV--VRTLF-L-..............-GSGTR.......-EPA-REYHR-RRQE.....................VEPLV-AENGGP....................................NGI-Q--......-E---R.--R--CKP--- 78
SYK.KE.x.KE51 --SQS--.......KQPSR-DEKW.-T-WWPFGK..PYSPMPD-LLRMSQP...YHEDFDRGW-ST....................LTEPILD..PKRDFD.SGGKKWN.............................AGDICHD-GDED.L-----L.-------L--- 103
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --STS--.......-QQLRSEGKY.AIGWRLFGK..QYTPLPD-LSRPLQP...CRGGFDK-W-ST....................LTEPIDPHGPDRDWGHSGGQKFS.............................PGDIVQD-GDTG.L-----C.--T---TL--- 106
TAL.CM.00.266 --SVK--.......LLGETASQRL.QGSHGGGRM..VYWRL-DGQVKR......SQLSP--RGK--NIA...................LLDEEWQATGADYMGK-LTQGEVW..........................Y-.K-Q--NDME.L-----R.-K----TC--- 106
TAL.CM.01.8023 --SVK--.......LLGETASQRL.QGSPGAGRL..VYWRL-DGQCRQ......LQRSR-ERGKG-NIA...................LLDA-WQA-DANWMGK-LSEGEVW..........................Y-.K-Q--NDME.L-----R.-------CN-- 106
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---SN--.......REQQ-LLRLWRA.LRKAPVVR..YGMLADPLIGQ......SSNIQEECDKNW........NGGSTRR..............GK-TPEGRKL-ADD.........................TWDDW-P...--EE....-----R.-R----Q---- 99
VER.KE.x.AGM155 --LGS--.......PQHKKQL-IWRA.LHATRHTR..YGLLADPLIGQ......SSTLQEECDKG-........RKSLI............RKRNGNMTPEGRRLQDGD.........................QWDEWSD...--DE....-----R.-R----QI--- 101
VER.ZA.10.VSAC4004 --SGN--.......PQHKN-LKLWQA.LHKTRPTR..YGLLADPFIGQ......SSTLQEECGKL-........NKSLTEGEE......KGRPRNGKMRPEGRYLQEGD.........................TWDEWSD...D-EE....-----K.-R--I-Q---- 107
VER.ZA.10.VSAG1003 --SGN--.......PQHKKQLALWRA.LHKTSVTR..YGLLADPLIGQ......SSTLQEECDKKS........RESLID.........KPRKKNGNMTAEGRRLQQGD.........................EWSEWSD...D-EE....-----K.-R----Q---- 104
VER.ZA.10.VSAM0022 --SGS--.......PQHKKQLALWRA.LHKTQPTR..YGLLSDPLIGQ......SSTLQEECDKK-........RESLI..........KPRKRNGKLTEDGRRLQAGD.........................NWEDWTD...D-DE....-----R.------Q---- 103
WRC.CI.98.98CI04 ---IF--...ESVEQRMHAYARRLQ-AGRK.............QRRK......RYQKIATERQQVA.......................VES-NLLPDSAQ-LIR-EED............................SSKEDSSDDEE....-----H.----I-QA-F- 92
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ---VF--...DSVEQRMLRYRRRLL-VGRK.............-RRR......RYTRLAAERQAEA.......................AAS-ELLPDSAQTLIR-EED............................SSKEDSSDDDA....I----R.------QA-F- 92
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HXB2 premature Nef end
H1B.FR.83.HXB2 AAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRRQDILDLWIYHTQGYFPD*QNYTPGPG.......VRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEEA....NKG.ENTSLLHPVSLHGMDDP..EREVLEWR......FDSRLAFHHVARELHPE....................YFK........ 203
H1A1.UG.85.U455_U455A --F---F--------D------K--E-----V-----F---W--------.......I---------------D-AEV---....TG-.--N-----ICQ--V--E..-K---M-K......---T--LK-R-Y-----....................FY-........ 204
H1C.ET.86.ETH2220 --F---L------------Y-KK--E-----V-N---F---W--------.......----------F-----D-SEV--I....-E-.--NC----A-----E-E..D----K-K......---H--RR-M-------....................-Y-........ 205
H1F1.BE.93.VI850 -------------------Y-KK-G-T----V---------W--------.......I-----L---F-----D-EEV-K-....-E-.--NC----M-Q---E-E..D----R-K......---S--LR-I---R---....................FYQ........ 204
H1O.BE.87.ANT70 G-F---F------------Y-HK-AE-----V-N---F---W--------.......T-F------LF-----SEEEA-RLG...-TC.-RAN----ACA--FE-T..HK-I-M-K......--RS-GNT---MIT---....................L-QK....... 212
H1O.CM.91.MVP5180 --F---F--------D---Y-HK-AE-----------F---W-C------.......P-F------LF-----SAEEA-RLG...-TN.-DA-----ACN--AE-A..HG-I-K-Q......--RS-GLT-I-LQK---....................L-PK....... 211
H1O.CM.98.98CMA105 G-F---F------------Y-HK-AE-----VH----F---W--------.......T-F------LF-----TAEEA-RLG...-TC.-RAH----ACS--FG--..HG-I-M-K......--RS-GNT---QIT---....................L-QK....... 212
H1O.CM.98.98CMABB197 G-F---F--------D---Y-HK-AE-----V-N---F---W--------.......T--------L------SE-EA-RLG...-TC.-RAG-M--ACA--FE--..HK-I-M-K......--RS-GNI--SKVT---....................L-LK....... 214
H1O.SN.99.99SE_MP1299 G-F---F--------D---Y-HK-AE-----V-----F---W-G------.......P-F------LF-----SEAEA--LG...--C.-RA-----ACN--FE-N..HGQI-K-Q......--RS-GST---MVTN--....................L-NK....... 210
H1O.US.99.99USTWLA --H--------N---D---Y-HK-AE-----V-----F---W--------.......P--------LF-----TEQEA-QLG...--D.-GAM----ACN--SE-H..HG-M-K-Q......---S-GIT---MVT---....................L-IK....... 210
H1N.CM.02.DJO0131 ------F------------W-RK---V----V-----F---W--------.......T-F-------F----LSAEAV---....-E-.D-NA----LCQ--V--G..HK---Q-Q......---S--RR-I------D....................FY-........ 211
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --F---F-----------VW-RK--E-------N-------W--------.......----------F----LSAEAV---....-E-.D-NA----ICQ--V--D..HK---V--......---S--RR-I------D....................FY-........ 210
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --F---F-----------VW-RK--E-----V-----F---W--------.......----------F----LSAEAV---....-E-.D-NA----ICQ--V--E..HK---V--......---S--RR-L------D....................FY-........ 211
H1N.CM.95.YBF30 Q-F---F---D-------VW-RK--------M-----IL--WH-------.......I---V-----F----LSAEEV---....-E-.D-NA----ICQ--A--D..HK---V--......---S--RR---------....................FY-........ 210
H1P.CM.06.U14788 --F---F--------D--VY-PE-AE-----------F---W--------.......E--------LF-----SEVEA--MG...D-Q.-KAK----ACTY-FS--..HK-I-V-K......---S-GRE---LQK---....................L-I........ 215
CPZ.CD.06.BF1167 L-----W-----------YW-PK-AA---T-MFN---I---W--------.......-----CR--LF----AD-PE.........ED.-RNL-M--ACSY-R---..NG-L-V-K......---E--RR-I---R---....................---........ 195
CPZ.CD.90.ANT L-----X--------DX--XXLK-AA---M-MFN---I---W----EE--.......-----CR---F------SPP.........DD.-RNI----ACT--DG--..HK-I-R-E......--AS-MRR-I---R---....................--R........ 197
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 G-F------RG-------VY--K--E-----V-----F---W--------.......E---PC----F----LTTEQV-A-....-E-.D-NC----ICQ---E-E..SK---I--......------LR-I---K---....................-Y-........ 206
CPZ.CM.05.LB715 G-F--------R-------Y-R---E-----V-----F---W--------.......----------F-----P-EEV-R-....-E-.--NV----MCQ---E-E..D----Q--......---H--LR-I---Q---....................-Y-........ 204
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 G-F--GY------------Y-R---E-----V-----F---W--------.......----------F----LT-EEV-K-....-E-.DTNI----ICQ-EIE-E..HG---V--......Y-----LR-I---Q---....................-YQ........ 206
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 E-F---F--R--------VW-TK--E-----V-----I---W--------.......----------F----LS-EEV---....-Q-.D-NV----MCQ---E--..DK---V--......---S--RV-R-------....................FYQ........ 204
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 E-F--GY-----------VY-KK--E----GV-----I---W--------.......I---I---G-F----LT-EEV---....---.--NL----ICQ---E-E..DK---I-K......Y--Q--LR-I-----S-....................-Y-........ 204
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 G-F---------------VY-KK--E-----V-----F---W--------.......I---------F----L--EEV-R-....-E-.D-NI----ICQ--QE-E..A----V-T......------LK-R-------....................-Y-........ 204
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --F----------------Y-----E-----V-----F---W--------.......----V-----F-----D-TDV---....-E-.D-NV----MCQ--QE-E..H----M-Q......---H--LT-R-------....................-Y-........ 204
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --F---------------VY-K---E-----V---------WN-------.......------Y---F-----S-EAV---....---.-DNL----LCT--FE-E..-K---I-K......---Q--LR-L---K---....................-YR........ 204
CPZ.TZ.00.TAN1 L-I---W--------D--FF-PK-AA---T-M-N---V---W--------.......I----CR--LF-----D-PE.........DD.-KNI----ACS--TT--..DG-T-I--......---S--RR-I---RY--....................---........ 195
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 L-T---W--------D---Y-T--AA---T-M-N---V---W--------.......-----CR--LF-----T-PE.........DD.-RNI----ANS--RE--DGDG-T-M-Q......--TS--RR-I---R---....................---........ 196
CPZ.TZ.09.UG38 L-----W--------D--PF-TK-AA---M-M-N---I---W--------.......I----CR--LF-----D-PE.........DD.-RNI----YCS--RE--AG-G-N-I-C......---S-SRR-I---RY--....................---........ 197
CPZ.US.85.US_Marilyn Q-F--GF-----------VY-R---E-----V-----I---W--------.......------Y---F----LTEEEV-Q-....---.-TNI----MCQ---E-E..HG---I-Q......--TE--RR-R-K-----....................--R........ 208
GOR.CM.04.SIVgorCP684con G-F---F-----------VF--A-S------V---------W--------.......------Y--LF-----SEAEA--MG...TAS.-RAI----ACS--R---..HG-T-V--......--RA-GTT---LQK---....................L-QR....... 209
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G-F---F--N--------VF--A-S------V---------W--------.......I--------LF-----SEAEA--MG...TSN.-KAM----ACS--R---..YG-I-V--......--RA-GTT---LQK---....................L--R....... 209
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G-F---F-----------VF--A-SE-----V---------W--------.......I--------LF-----SEAEA--MG...TAS.-RAI----ACS--R---..HG-I-V--......--RA-GTT---LQK---....................L--R....... 209
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 G-F---F--N-----D---Y-PE-AE-----V-----F---W--------.......---------LF-----SEAEA--MG...--N.-RAK----ACAY-FS--..HK-I-M-K......--RS-GIT---LQK---....................L-SK....... 207
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 G-F---F--------D---Y-PQ-AE-----VX----F---W--------.......X-----Y--LF-----SEAEA--MG...--N.-RAK----ACN--YG-E..HGQI-K-Q......--RS-GNN---LA----....................---N....... 210
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 G-F---F--N-----D--VY-PE-AE-----V-----F---W--------.......--W------MF-----SEAEA-YMG...--D.-RAK----ACTY-FS--..HK-I-V-K......Y-RS-GTQ---LMK---....................L-IK....... 209

max HIV-1 similarity
MAC.US.x.239 L-I-M---I--------IYY-A--HR---IYLEKEE-II--W-D--S---.......I---K----LW-----..NVSD--Q...EDE..EHY-M--AQTSQW--..PWG---A-K......--PT--YTYE-YVRY--EFGSKSG.........LSEEEVRRRLT..AR 250
H2A.DE.x.BEN L-I-M---I------Q-MFY-R--HR---IYLEKEE-II--W----H---.......----MY---LW---S-..ELSQ--E...EDE..ANC-V--AQTSRH--..EHG-T-V-Q......---M--YNYK-FT-Y--EFGHKSG.........LPEKEW-AKLK..AR 251
H2A.PT.x.ALI L---M--LI--R-----MFY-E--HR---IYLEKEE-II--W----H---.......I---MF---LW-----..-VPQ-GE...DTE..THC-----QTSRH--..THG-T-V--......--PK--HDYK-FI----EFGYKSG.........LPEDEW-ARLK..AR 252
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 L-R-M--LI---------YY-D--RRV--IYLEKEE-IIG-W----H---.......----KF---LW-----..-VPQ-GD...DSE..THC-V--AQTSRF--..PHG-T-V--......--PT---SYE-FIRY--EFGYKSG.........LPEDEW-ARLK..AR 250
H2B.CI.x.EHO L---M--------E---IFY-E--HK---TYLENEE-IVSGW----H---.......----KF---LW----I..NM-A-P....EDE.-THC-V--AQTSAW--..PHE-T-V-Q......---L--YDY--FSRF--EFGYQSG.........MPEKEW-AKLR..AR 233
H2B.GH.86.D205_ALT L---M---I--Q-----MYY-E--HR---TYFENEE-IVSGW----H---.......I---KY---LW-----..EVPAATR...EEE.-THC-M--AQISSW--..IHG-T-I-Q......---L--YDY--FNRF--EFGYQSG.........LPEEEW-ARLK..AR 235
H2G.CI.92.Abt96 L-I-M---I--------IYY-E--HR---IYMEKE--II--W----A---.......I---X----LW-----..TVSD--Q...EDE..THC-V--AQTSPW--..P-T---A-K......--PT--YDYR-FI----EFRWKSG.........LPEAVW-EKLK..QR 251
H2U.CI.07.07IC_TNP3 WP--M------------IYYN---HR---MYLENEE-IVA-W----E---.......--F-K----LW-----..HVSD--S...-DE..THC-V--AQTSQEE-..RWG---A-K......--AT--YDYK-FI-Y--EFGSKSG.........LPEKEV-RRLA..AR 251
H2U.FR.96.12034 L---M---I------D-IFY----HR---IYLENEE-II--W----S---.......T-W-MC---LW--E--..-ANDK-Q...EDE..RLY-VGSAQTSCEE-..HWG-A-V-K......---S--YSYQ-FIKC--EFGSKSG.........LSEEEV-RRLT..AR 253
ASC.UG.10.RT03 T---F-W-----------FY-PE-HKK---YA-NVW-LV-GW-G--Q---.......T-F-TC--ILWE----..EIGPQGLGEG....DERAS-LHAGQQVYQ-..PHC-T-V-H......-NPT---EPGILKADKLGQKPLPGQK..........TFLTGRD..... 237
COL.CM.x.CGU1 LL--I-C----------I-RTPE-D-LIEQYA-IEW-CLKGWLE-EDEL-EDGALKED-K--VA--LW---YI..EQLG-YAYSY.....DL---SVT-..........-KKK.........KPQQV-IEM-D...........*......................... 223
COL.UG.10.BWC01 LL--I-C----------I-RTPE-D-LIE-YA-IEW-VLKGWLE-EDETDENMQIREE-K--VA--LW---FI..EQLGQWAYSY.....DM---SINN..........-KKK........PQQQQV-VDT--I-TPD......*......................... 228
COL.UG.10.BWC07 LLF-I-F----------I-RTPE-DRL-ERYC-IEW-VLS-WLE-EDETNEDGTPKEE-L--AC--LW---LL..-S-GKWAYCF.....DPA--NRPV.........TKKKKQDA.....PNR-TV-MEIETVD.........*......................... 232
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 LMI-Y-----------DIFY-A--HA--E-HAQNEW-II-GWLQ--E---.......I---KY--FLF-----..EIADPDYEND....-RNI---DAHQGQ-E-..PYK-R-V-K......---Q--YCYK-.GHEAHTKETHTRRC..........MFP-.RK..... 231
DEB.CM.99.CM40 LMI-Y-----------DVFY-A--HA--E-HAQNEW-II-GWLQ--K---.......----IY--FLF-----..EIADPDYEND....-RNI---DAHQGM-E-..PH--R-V-K......---T--YCYK-.GHAEQR..EHTRRC..........MFP-.RK..... 227
DEB.CM.99.CM5 LMI-Y--Y--------DIFY-A--HA--EIHAH-EW-II-GWLK--E---.......P---TY--FLF-----..EIADPDYEND....-RNI---DAHQGQAE-..PHK-R-V-K......---S--YCYK-.GHEAHKP.EHNRRC..........MFP-.RK..... 230
DRL.DE.11.D3 EL--F----------K-IWW-L--ES----YAQNEW-FIKGW-S--K---.......I---KV--FLF-----DV-DDLI......DQ.PCNR--NSSQMGPI--..S-G-R-M-Q......--AS--YTFQ-CIH---EFGHVTS...IRHDKREEPDCC-RKWWQX.. 256
DRL.DE.11.D4 DL--F----------K-IWW-HK-ET----YAQNEW-FIKGW-S--R---.......I---KV--FLF------V-EDVV......NQ.PCN---NSSQMGPI--..PNG-R-M-Q......--PT--YSFK-CIH---EFGHARS...IEHIA.EEPACC-RKWWQX.. 254
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 L---F-----S----D-IYY-E--EK--N-YALNEW-IID-W-A-S----.......I---RV--F-F-----..-LH---R...-CE..RHC-M--AQMGEDP-GIDHG---V-K......--PK--VEYRP..DMFKDMH................EHA-R....... 223
GSN.CM.99.CN166 VM---------------MFYCED-HQK-EQYA-LEW-LV-GWLSF-----.......T---TIP-F-IC-R--..ATT-DSEPGD....DEYL-T--AYQGRSE-..QHK-F-VFS......-C-K--IKSGI.Q-DQLQQEERKMR............LTANRFL.... 218
GSN.CM.99.CN71 LM--------------AMFYCED-HQK-ESYC-YEW-IV-GWLQW-----.......I---TMP-F-WC-R--..AMT-DSEPGD....DQYL-N--AYQGQQE-..HH--I-VFS......-C----LKSGW.QMNQLQQEERKKR............LTANRFL.... 217
LST.CD.88.SIVlhoest485 TLI-----I---------YW--------C-YCENEW-LIG-FMT--D---.......T--------LWQ-E--AC-EYTDP.....SD.ASQC---SSQ-GVQE-..PWG-R-I-H......-SPM--VDF--LRKQ-K...........SIQASSLSLNC-RK...... 207
LST.CD.88.SIVlhoest524 TLI-----I---------YW----N---T-YCENEW-LIG-FM---D---.......T----A---LWQ-E--AC-EFKDP.....SD.-RQC---SSQ-GVLE-..PWG-R-I-H......-NPM--VDY--LRKQ-A...........SVQATAMRFNCERK...... 206
LST.KE.x.lho7 TLI-----I---------YW--------I-YCENEW-LIG-FM---D---.......T--------LWQ-E--AC-EYKDP.....SD.-TQC---SSQ-GVLE-..PWG-R-I-H......-NPM--VDFI-LKKQ-A...........KIQNTAFAFDC-RK...... 207
MND-1.GA.x.MNDGB1 DLI-F---I------G-IYY-R--EE----YAENEW-FE-GW-Q--T---.......T---K---FLF--E--SRAIGD-......YA.A-NH---SSQ-CPQE-..P-G-T-M-S......GTLI-PMTLQH..................................... 214
MND-2.CM.98.CM16 DL--MP-----------IW--K--EE----YAQNEW-FI-TW-S--D---.......I---K--RFLF--C--AVPPDQ-......NN.-CNK--QSSQ-GIQEE.#PWG-R-V-K......---G--YTFY-PIKR-GEFKHVQSISHIAYAKEHKPECC-RKWWQF.. 230
MND-2.GA.x.M14 NLI-M------------IWF-R--EE--N-YAQNEW-FI--W-E--S---.......I---KR--FLF--I--QVPPDQ-......NQ.-CNR--NSSQ-GIQEE.#PWG-R-M-K......--PE--YTFY-PIKC-KEYRHVTSLSYTAYQ..EKSDCC-RKWWQF.. 232
MND-2.x.x.5440 DLI-M------------IWW-K--EE----YAQNEW-LI-NW----K---.......I---K---FLF-----AVSPPL-......ED.-CNR--NSSQMGIQE-..P-G-R-M-K......---G--YTFY-PIIR--EYKCVTSLSYEAYKKEEKPDCC-RKWWQF.. 250
MNE.US.x.MNE027 L---M---I--------IYY-E--HK---IYLEKEE-IV--W-D--S---.......P---K----LW-----..NVSD--Q...EGE..ENY----AQTSQW--..PWG---V-K......--PT--YTYE-YIRY--EFGSKSG.........LSEEEVRRRLT..AR 251
MON.CM.99.L1_99CML1 LMM----Y-------GEMFYCED-HRKIEQYA-LEW-LI-GWLQ--E---.......----TMP-FLWC-R--..ATT-DSEEGD....-DFL-T--AYQGR-E-..PH-QF-VFS......-C-K--VKSGR.Q-AQLQQEERKKR............LAANRIL.... 224
MUS-1.CM.01.CM1239 MMI----Y---------MFYCEE-HQK-ETYT-VDW-IV-GWLQF-E---.......T---TLP-FLWC-RE-..AIT-DSEEGD....-EYL-T-AAYQGKEE-..PHKQF-VFS......-C----MKSGR.Q-DQIQQEERKRR............LTANRIL.... 217
MUS-2.CM.01.CM1246 LMI----Y--K-R----MFVCID-LQK-ETYA-VKSKIV-RSLI--D---.......T---RQP-FLWC-R--..AMT--SEPGD....DQYL-T--AYVGRDE-..HHK-F-VFS......-C----LKSGP.Q-NQIQQKERKRR............LTANRIL.... 217
MUS-3.GA.09.09GabOI81 LMI------------DRMFYCTD-HQK-ETYA-MEW-IV-GWLRF-----.......T---TMP-FLWC-R--..AMQ-DSEAGD....DEHL-T--AFQGRDE-..IHK-F-VFS......-C-K--IKSGK.Q-DQLQQEERKKR............LTANRFL.... 217
OLC.CI.97.97CI12 TLIE-------------MYW-P--ENLIY-YALNCW-IIGNF-ATEEVEEGT.....L-R-K-P--LWD-RR---LPETLE........-RG.............................................................................. 152
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 L-I-M------------IYY-I--HR---IYLENEH-II--W--------.......P---TF---LWM----..-VSD--K...EDE..EH-----AESS-IE-..PWG-T-A-K......-NPM--VDYIGYR---DFFG...............ERKN-TQ...... 224
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 L-I--------------IYY-T--HR---IYLENEH-II--W----K---.......I---MM---LW-----..-V-D--K...EDE..EH-----AETC--E-..PWG---A-K......--PM--IDY-GYK----DFG...............EKKN-TQ...... 224
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 L-I-M------------IYW-I---R---MYLENEH-II--W--------.......I---TL---LWQ----..-VSD--R...EDE..EH-----AETS--E-..PWG---A-K......-NPM--VDYIGYR----FFG...............ERKN-TQ...... 224
SAB.SN.x.SAB1 L-I-FG-----------IYY-E--KK----YALNEW-IVDGW----D---.......T---KC----F-----..-LS---K...-SE..-HC----AQVAYE--..AWK-T-V-K......--PL--VDY--WR----QVP.................SAQG....... 226
SMM.CI.79.SIVsmCI2 L-I-M---I-#------IYY-E--HK---MYLENEE-II--W----S---.......I---MM---LW-----..NVSD--Q...EDE..RHC-V--AQISHL--..PWG---A-K......--PQ--YNYE-FIRY--EFGSKSG.........LSEDEV-KRLT..AR 250
SMM.SL.92.SIVsmSL92A L-I-M---I--------IYY-E--HK---SYL-NEE-II--W----R---.......I---MF---LWQ----..-VSD--N...EDE..-HC--#-AQTYK-S-..PWG-T-A-K......-NPM--YTYE-FVRY--EFGWKSG.........LTEEEV-RRLA..SR 213
SMM.SL.92.SL92B L-I-M---I------D-IYY-E--HR---IYLEKEE-II--W----S---.......I---KF---LWQ----..-VSD--N...-DE..THC-V--AQTYQHS-..PWGK--A-K......-NPH--YTYE-FVR---EFGWKSG.........LTEEEVERRLANKPK 254
SMM.US.06.FTq L---M---I--------IYYN---HR---IYLEKEE-II--W----S---.......I---MM---LW-----..EVSD--Q...-DE..THC-V--AQTGQW--..PWGK--A-K......--PT--YTYE-YIKY--DFGDKSG.........LSEEEV-RRLT..AR 251
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 L-I-M---I--------IYYNEK-HR---MYMEKEE-II--W----S---.......T---MYY--LW-----..-VSD--Q...EDE..THC-M--AQT-QW--..PWG---A-K......--PE--YSYK-FIKY--EFGSKSG.........LSEEEV-RRLT..AR 251
SMM.US.86.CFU212 L-I-M---I------D-IYY-E--HR---MYLEKEE-II--W----S---.......I---MF---LW-----..-VSD--Q...EDE..THC-V--AQTYQW--..PWG---A-K......--PT--YTYQ-FVKY--EFGYKSG.........LSEEEV-RRLT..AR 251
SMM.US.x.H9 L-I-M---I--------VYY-I--HK----YLEKEE-II--W----A---.......I---MF---LW--X--..NVSD--Q...EDE..THC-M--AQTSQW--..PWG---A-K......--PX--YXYK-FVE---EFGSQSG.........LSKEEVQRRLT..AR 249
SUN.GA.98.L14 QLI-----I---------WY-RT-EE----YAENEW-FITGW-D--K---.......----KA---LW--A--TI-EDRDP.....NH.PCQA---SSQQGVNE-..PWG-R-I-T......--PT--YDFR-IQK---...........EFKH.VTSLQWEV....... 208
SYK.KE.x.KE51 L-I-----I-R----Q-MFFC-K-HE--Q-YLKNEH-VID.DIT--S---.......T----I---LWE-A-N..EIEGYLV...DEE..D-LMM--AAGV-ASED.PH--N-M-NFNPHLAYTPGWEMARQQL-RQTGKR............................. 228
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L-I-----I-N----Q-MNYCEK-DE--H-YLQNEH-IID.RI---S---.......T----I---LWE---N..EIEGCLE...YEE..H-L----A-GQ-SS...SMG-PHVE.LQPPPGYTPGWEMARLQL-RQTGKPQELQS............ALS-NIS..... 240
TAL.CM.00.266 LGI-F-F--------K-IFYNK--HA--N-YAHNEW-IL--W----E---.......T----C--ILW--C--..EIH-DDT..E....DGHL-P--AYDGQAE-..PWG-S-V-V......--EK--YTPG-.KMAEWDRLEREKRM..........LLAPPQTASS.. 240
TAL.CM.01.8023 LGI-F-F--------K-IFYNN--HA--N-YAHNEW-IL--W-S--E---.......T----C--ILW--C--..EIH-DDT..E....DGHL-M--AYDGQQE-..PWG-A-V-V......--EK--YTPG-.KMAEYDRLERKKKE..........LLAPPQTASS.. 240
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 L---F------------IYW-PK-EQ--N-YALNEW-IID-W-A-S----.......T-K-RC--F-FE----..-VSQ--Q..D....-RHC----AQIEWES-..PWK-T-V-K......-NPL--VQYNP..DSFKDMH................GLV-RK...... 222
VER.KE.x.AGM155 L---F----------D-IYY-D--NK--N-YALNEW-IID-WNAWSK---.......I---RC--F-F-----..ALH---E...TC..-RHC-V--AQ--EDP-GINHG-I-A-K......--PM--VQYDPSREYFTDLYS...............TVGTGN...... 230
VER.ZA.10.VSAC4004 L---F----------D-IYY-E--NK----YALNEW-IID-WNAW-----.......I---RC--F-F-----..-LH---Q...TC..-RHC-V--AQMGEDP-GINHG---V-K......--PM--CQARP..GQFNDMH................ELV-RK...... 233
VER.ZA.10.VSAG1003 L---F----------S-IYY-E--NK--T-YALNEW-IID-WNAW-----.......I---R---F-F-----..VLH---E...TC..-RHC-V--AQMGEDP-GISHG---I-Q......--PM--CQARP..GQFTDMH................DLV-RK...... 230
VER.ZA.10.VSAM0022 L---F----------S-IYY-E--DK--T-YALNEW-IID-WNAW-----.......I---R---F-F-----..NLH---E...TC..-RHC-V--AQ-GEDP-GINHG---V-V......--PM--CQARP..GQFNDMH................ELV-RK...... 229
WRC.CI.98.98CI04 LL-----LF-------YIFW-P--EE-VN-YAFNEW-LIEGW-A--E---.......I-W-K-----W------FSEESNDSSQY...Y-KNK----GCQESE-P...WG-H-V-K......--P---CDF--SR-PGHIIAQGEDAIETLHKEKLKRHK.......... 233
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 IL-----LF-------DIFW-P--EE-VN-YA--EW-IVEGW-A--D---.......----K-----W-----HFSEESPNSDQG...F-KNL----AVAESE-P...WK-Y-V-K......--P---CDF--GR-ADGQIATG...IETLYEMKKRNNK.......... 230
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N
ef

normal Nef end
H1B.FR.83.HXB2 .......NC......* 205
H1A1.UG.85.U455_U455A .......D.......- 206
H1C.ET.86.ETH2220 .......D-......- 208
H1F1.BE.93.VI850 .......D.......- 206
H1O.BE.87.ANT70 .......D.......- 214
H1O.CM.91.MVP5180 ...............- 212
H1O.CM.98.98CMA105 .......D.......- 214
H1O.CM.98.98CMABB197 .......D.......- 216
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .......D.......- 212
H1O.US.99.99USTWLA .......-.......- 212
H1N.CM.02.DJO0131 .......--......- 214
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .......--......- 213
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .......--......- 214
H1N.CM.95.YBF30 .......--......- 213
H1P.CM.06.U14788 ......KD.......- 218
CPZ.CD.06.BF1167 ...............- 196
CPZ.CD.90.ANT .......D.......- 199
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .......D.......- 208
CPZ.CM.05.LB715 .......D-......- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .......D.......- 208
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......--......- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......--......- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .......D-......- 207
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .......D-......- 207
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .......D.......- 206
CPZ.TZ.00.TAN1 ...............- 196
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...............- 197
CPZ.TZ.09.UG38 ...............- 198
CPZ.US.85.US_Marilyn .......-.......- 210
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .......D.......- 211
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......D.......- 211
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......E.......- 211
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .......D.......- 209
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ...............- 211
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......D.......- 211

normal Nef end
MAC.US.x.239 GLLNMADKKETR...- 263
H2A.DE.x.BEN GIPYSE.........- 258
H2A.PT.x.ALI GIPFSKNRNS.....- 263
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GIPFS..........- 256
H2B.CI.x.EHO GIPTE..........- 239
H2B.GH.86.D205_ALT GIPTD..........- 241
H2G.CI.92.Abt96 GLPIE..........- 257
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GLLNMADKKETS...- 264
H2U.FR.96.12034 GLPVKNC........- 261
ASC.UG.10.RT03 ...............- 238
COL.CM.x.CGU1 ................ 223
COL.UG.10.BWC01 ................ 228
COL.UG.10.BWC07 ................ 232
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ...............- 232
DEB.CM.99.CM40 ...............- 228
DEB.CM.99.CM5 ...............- 231
DRL.DE.11.D3 ................ 256
DRL.DE.11.D4 ................ 254
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ...............- 224
GSN.CM.99.CN166 ...............- 219
GSN.CM.99.CN71 ...............- 218
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...............- 208
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...............- 207
LST.KE.x.lho7 ...............- 208
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...............- 215
MND-2.CM.98.CM16 ...............- 231
MND-2.GA.x.M14 ...............- 233
MND-2.x.x.5440 ...............- 251
MNE.US.x.MNE027 GLLKMADKKETS...- 264
MON.CM.99.L1_99CML1 ...............- 225
MUS-1.CM.01.CM1239 ...............- 218
MUS-2.CM.01.CM1246 ...............- 218
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ...............- 218
OLC.CI.97.97CI12 ................ 152
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...............- 225
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...............- 225
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...............- 225
SAB.SN.x.SAB1 ...............- 227
SMM.CI.79.SIVsmCI2 GLLKMADKKENS...- 263
SMM.SL.92.SIVsmSL92A KKPNHKKQHGAEEGS- 229
SMM.SL.92.SL92B PQKKMADKKETS...- 267
SMM.US.06.FTq GLLKMADKKETX.... 263
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GLIKMADKKETS...- 264
SMM.US.86.CFU212 GL#KMADKKETX.... 262
SMM.US.x.H9 GLLKMADKKKTS...- 262
SUN.GA.98.L14 ...............- 209
SYK.KE.x.KE51 ...............- 229
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...............- 241
TAL.CM.00.266 ...............- 241
TAL.CM.01.8023 ...............- 241
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...............- 223
VER.KE.x.AGM155 ...............- 231
VER.ZA.10.VSAC4004 ...............- 234
VER.ZA.10.VSAG1003 ...............- 231
VER.ZA.10.VSAM0022 ...............- 230
WRC.CI.98.98CI04 .......*........ 233
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......*........ 230
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