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II-1 Introduction

While the “web-alignment” this year has grown to 2635 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. The selection of sequences for this year’s com-
pendium was slightly different than in past years. We began the
selection from the filtered web alignments, thus making the se-
lection slightly more stringent for overall sequence quality. Se-
quences for each subtype were selected to maximize geographic
and phylogenetic diversity, with up to 10 sequences chosen
for each pure subtype, CRF01, CRF02, and unclassified (U).
When possible, recent sequences were prioritized over older se-
quences. For all other CRFs, only the reference sequence was
included. Representatives were included from groups N, O, and
P, and also from the HIV-1-related primate lentiviruses CPZ and
GOR. Unique recombinants were all omitted.

The HXB2 sequence (accession K03455) is the master se-
quence in this alignment. This is also the genome coordinate
standard used throughout the HIV Database. The alignment was
generated by MAFFT v7.245b (E-INS-i with gap open penalty
2.0) accessed at http://mafft.cbrc.jp/alignment/
server/. The alignment was subsequently codon-aligned us-
ing GeneCutter, followed by a few manual edits to fix obvious
misalignments. The alignment presented cannot be considered
an “optimal alignment” to any single criterion; it is a compro-
mise between optimal alignment, readability, and codon align-
ment. Most gaps have been introduced in multiples of 3 bases to
maintain open reading frames when the alignment is translated.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 18
TCF-1 alpha 315-329 20
NF-κ-B-II 350-359 22
NF-κ-B-I 364-373 22
Sp1-III 375-386 22
Sp1-II 388-397 22
Sp1-I 398-408 22
TATA Box 427-431 24
TAR element start 453 24
5’ LTR U3 end 455 24
+1 mRNA start site 456 24
5’ LTR R repeat begin 456 24
TAR element end 513 24
Poly-A signal 527-532 24
5’ LTR R repeat end 551 24
5’ LTR U5 start 552 24
Extensive secondary structure 568-605 24
5’ LTR U5 end 633 26
Lys tRNA primer binding site 634-653 26
Packaging loops begin 681 26
Packaging loops end 789 28
Gag and Gag-Pol start 790 28
Gag p17 Matrix end 1185 34
Gag p24 Capsid start 1186 34
Gag p24 Capsid end 1881 42
Gag p2 start 1882 42
Gag p2 end 1920 44
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid end 2085 46
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 46
Pol start 2085 46
Gag p1 start 2086 46
Gag p1 end 2133 48
Gag p6 start 2134 48
Gag-Pol TF end 2252 50
Pol protease start 2253 50
Gag p6 end 2292 50
Gag end 2292 50
Pol Protease end 2549 54
Pol p66 and p51 RT start 2550 54
p51 end and p66 RT continue 3869 70
Pol p15 RNAse H start 3870 70
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 74
Pol p31 Integrase start 4230 74
Vif start 5041 84
Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end 5096 84
Vpr start 5559 90
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Feature Location Page

Vif end 5619 90
frameshift insert in HXB2 5772 92
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 92
Tat exon 1 start 5831 94
Vpr end 5850 94
Rev exon 1 start 5970 94
Tat Rev exon 1 end 6045 96
intron start 6046 96
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 96
Vpu transmembrane domain start 6062 96
Vpu transmembrane domain end 6143 98
Env start 6225 100
Vpu end 6310 100
Env signal peptide end 6314 100
Env gp120 start 6315 100
V1 loop start 6615 104
V1 loop end 6692 106
V2 loop start 6696 106
V2 loop end 6812 108
V3 loop start 7110 112
V3 loop end 7217 114
V4 loop start 7377 116
V4 loop end 7478 118
V5 start 7602 120
V5 end 7634 122
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 122
Env gp120 end 7757 122
Env gp41 start 7758 122
RRE end 8061 126
Env gp41 transmembrane domain 8277-8336 130
Tat Rev intron end 8378 130
Tat Rev exon 2 start 8379 130
Tat premature stop in HXB2 8424 132
Tat end 8469 132
Rev end (TAA) in some lineages 8605 134
Rev end 8653 134
Env gp41, gp160 end 8795 136
Nef start 8797 136
3’ LTR U3 start 9086 142
Nef premature end in HXB2 9168 142
TCF-1 alpha binding 9400-9414 146
Nef end 9417 146
NF-κ-B-II 9435-9444 148
NF-κ-B-I 9449-9458 148
Sp1-III 9462-9471 148
Sp1-II 9473-9482 148
Sp1-I 9483-9493 148
TATA box 9512-9516 148
TAR element start 9538 148
3’ LTR U3 end 9540 148
3’ LTR repeat start 9541 148
TAR element end 9599 150
Poly-A signal 9612-9617 150
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Feature Location Page

3’ LTR R repeat end 9636 150
3’ LTR U5 start 9637 150
3’ LTR U5 end 9719 150
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 JQ403028 Switzerland Henn, M.R. PLoS Pathog 8(3):E1002529

(2012)
A1.CY.08.CY236 JF683783 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
A1.ES.05.X1608_8 FJ670519 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
A1.KE.11.DEMA11KE001 KF716475 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.RU.11.11RU6950 JX500694 Russia Baryshev, P.B. ARHR 30(6); 592-7 (2014)
A1.RW.11.DEMA111RW002 KF716472 Rwanda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.SN.01.DDI579 AY521629 Senegal Meloni, S.T. J Virol 78(22):12438-12445 (2004)
A1.UG.11.DEMA110UG001 KF859745 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125
(2006)

A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 Cameroon Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
doi: 101186/1742-4690-7-39

A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 Cyprus Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.BR.10.10BR_MG029 KJ849799 Brazil Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 Canada Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 KC797225 Switzerland Castro, E. AIDS 28(12); 1840-4 (2014)
B.CN.10.DEMB10CN002 JX140658 China Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.ES.10.DEMB10ES002 KC473842 Spain Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.FR.11.DEMB11FR001 KF716496 France Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.GB.05.MM45d213_GN1 HM586212 United
Kingdom

Turnbull, E.L. J Immunol 182(11):7131-7145
(2009)

B.HK.06.HK003 FJ460500 Hong Kong Tsui, S.K.W. ARHR 26(1); 117-22 (2010)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 Haiti Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.12.DEMB12JP001 KF716498 Japan Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676872
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ403028
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670519
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716475
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500694
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716472
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY521629
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859745
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396400
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849799
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC797225
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC473842
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM586212
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ460500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716498
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Name Accession Country Author Reference

B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 KJ140263 S. Korea Kim, B.-R. Haemophilia 21(1); e1-11 (2015)
B.PE.07.502_0525_wg5 JF320191 Peru Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.RU.11.11RU21n JX500708 Russia Baryshev, P.B. Unpublished
B.TH.08.MERLBDTRC10 JN860769 Thailand Rutvisuttinunt, W. ARHR 28(12); 1703-11 (2012)
B.US.11.ES38 JN397362 United States Buckheit, R.W.3. Nat Commun 3, 716 (2012)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 Argentina Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.07.DEMC07BR003 JX140663 Brazil Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

C.BW.00.00BW5031_1 AF443115 Botswana Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.10.YNFL19 KC870038 China Wei, H. Unpublished
C.CY.09.CY260 JF683803 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.08.X2363_2 EU786681 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 Ethiopia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.IN.09.T125_2139 KC156210 India Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.KE.00.KER2010 AF457054 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MW.09.703010256_CH256.w96 KC156214 Malawi Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 KC156220 Tanzania Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.YE.02.02YE511 AY795906 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 KC156221 S. Africa Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.ZA.10.DEMC10ZA001 JX140669 S. Africa Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

C.ZM.11.DEMC11ZM006 KF716467 Zambia Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.11.DEMD11KE003 KF716476 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.KR.04.04KBH8 DQ054367 S. Korea Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
D.SN.90.SE365 AB485648 Senegal Takekawa, N. Unpublished
D.TZ.01.A280 AY253311 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.10.DEMD10UG004 KF716479 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ140263
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320191
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500708
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN860769
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN397362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140663
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443115
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870038
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786681
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156210
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156220
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156221
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716467
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716476
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716479
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Name Accession Country Author Reference

D.UG.11.DEMD11UG003 KF716480 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 S. Africa Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG32 FJ900266 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BR.10.10BR_RJ015 KJ849791 Brazil Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
F1.CY.08.CY222 JF683771 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.02.ES_X845_4 FJ670516 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 Romania Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.02.02CM_0016BBY AY371158 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
F2.CM.10.DEMF210CM001 JX140672 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.BE.96.DRCBL AF084936 Belgium Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 China Liu, W. Zhonghua Liu Xing Bing Xue Za
Zhi 34(1); 53-6 (2013)

G.CU.99.Cu74 AY586547 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
G.GH.03.03GH175G AB287004 Ghana Takekawa, N. Unpublished
G.KE.09.DEMG09KE001 KF716477 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 205(8); 1239-47 (2012)
G.ZA.01.TV546 KJ948662 S. Africa Wilkinson, E. ARHR 31(4); 412-20 (2015)
H.BE.93.VI991 AF190127 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 United

Kingdom
Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)

J.CM.04.04CMU11421 GU237072 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
U.CA.01.TV749 HM215251 Canada Quesnel-Vallieres,

M.
Emerging Infect Dis 17(2):271-274
(2011)

U.CA.99.TV721 HM215249 Canada Quesnel-Vallieres,
M.

Emerging Infect Dis 17(2):271-274
(2011)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900266
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849791
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371158
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140672
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716477
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ948662
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU237072
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM215251
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM215249
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U.CD.83.83CD003_Z3 AF286236 D.R.C. Gao, F. ARHR 17(12):1217-1222 (2001)
U.CD.90.90CD121E12 AF457101 D.R.C. Mokili, J.L. ARHR 18(11):817-823 (2002)
U.CY.05.CY090 FJ388921 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
U.CY.08.CY223 JF683772 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
U.ES.10.DEURF10DZ001 JX140679 Spain Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

U.GR.99.99GR303 AY046058 Greece Paraskevis, D. J Gen Virol 82(Pt 10):2509-2514
(2001)

U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 EF029066 Netherlands van der Hoek, L. ARHR 23(3):466-470 (2007)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CF.90.90CF11697 AF197340 C.A.R. Anderson, J.P. J Virol 74(22):10752-10765 (2000)
01_AE.CN.10.YNFL03 KC870029 China Wei, H. Unpublished
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 Hong Kong Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.IR.10.10IR.THR48F AB703616 Iran Jahanbakhsh, F. ARHR 29(1); 198-203 (2013)
01_AE.JP.x.JRC77AE AB565504 Japan Umeki-Sakamoto,

Y.
Unpublished

01_AE.TH.09.AA090a_WG11 JX447727 Thailand Rolland, M. Nature 490(7420); 417-20 (2012)
01_AE.TH.90.CM240 U54771 Thailand Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.US.05.306163_FL JX863920 United States Heipertz, R.A. Jr. ARHR 29(10):1310-1320 (2013)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 Viet Nam Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.10.DE00210CM013 KF859739 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

02_AG.CY.09.CY256 JF683799 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
02_AG.ES.06.P1423 EU884501 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.GW.05.CC_0048 FJ694792 Guinea-
Bissau

Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)

02_AG.KR.12.12MHR9 KF561435 S. Korea Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Takekawa, N. Unpublished
02_AG.NG.09.09NG_SC61 JN248592 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 205(8); 1239-47 (2012)
02_AG.NG.x.IBNG L39106 Nigeria Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.SE.94.SE7812 AF107770 Sweden Carr, J.K. AIDS 13(14); 1819-26 (1999)
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.97.97CNGX_6F AY008715 China Piyasirisilp, S. J Virol 74(23):11286-11295 (2000)
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457101
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388921
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683772
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140679
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY046058
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF029066
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF197340
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870029
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB703616
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB565504
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX447727
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX863920
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859739
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683799
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884501
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694792
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561435
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248592
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF107770
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY008715
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
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19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 Indonesia SahBandar, I.N. ARHR 27(1); 97-102 (2011)
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.06.luBF_18_06 EU170139 Luxembourg Struck, D. ARHR 31(5); 554-8 (2015)
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 Chile Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 France Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69 doi:

101186/1742-4690-5-69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74 doi:

101186/1743-422X-7-74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 Malaysia Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 Gambia de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
50_A1D.GB.10.12792 JN417240 United

Kingdom
Foster, G.M. PLoS One 9(1); e83337 (2014)

51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 Singapore Ng, O.T. ARHR 28(5); 527-30 (2012)
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 Malaysia Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 Malaysia Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 Malaysia Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 China Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A JN882655 France Leoz, M. AIDS 25(11):1371-1377 (2011)
57_BC.CN.09.09YNLX19sg KC899008 China Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
58_01B.MY.09.09MYPR37 KC522031 Malaysia Chow, W.Z. PLoS ONE 9(1):E85250 (2014)
59_01B.CN.09.09LNA423 JX960635 China An, M. J Virol 86(22); 12402-6 (2012)
60_BC.IT.11.BAV499 KC899079 Italy Simonetti, F.R. Infect Genet Evol 2014

Apr;23:176-81 doi:
101016/jmeegid201402007 Epub
2014 Mar 3

61_BC.CN.10.JL100010 KC990124 China Li, X. Genome Announc 2013 Jun 27;1(3)
pii: e00326-13 doi:
101128/genomeA00326-13

62_BC.CN.10.YNFL13 KC870034 China Wei, H. ARHR 30(4):380-383 (2014)
63_02A1.RU.10.10RU6637 JN230353 Russia Baryshev, P.B. Arch Virol 157(12); 2335-41 (2012)

HIV Sequence Compendium 2015: HIV-1 Genomes 15

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170139
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ175883
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN417240
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN029801
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ366664
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390610
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390976
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX574661
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN882655
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC899008
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC522031
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX960635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC899079
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC990124
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870034
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN230353
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64_BC.CN.09.YNFL31 KC870042 China Hsi, J. ARHR 30(4); 389-93 (2014)
65_cpx.CN.10.YNFL01 KC870027 China Feng, Y. ARHR 30(6); 598-602 (2014)
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 KC183779 China Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 KC183782 China Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 KJ849758 Brazil Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 KJ849759 Brazil Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 KJ671534 Brazil Pessoa, R. Genome Announc 2(3):e00386-14

(2014)
O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMABB141 AY169807 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMABB212 AY169804 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMU5337 AY169808 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.GA.11.11Gab6352 JX245015 Gabon Liegeois, F. ARHR 29(7); 1085-90 (2013)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 United States Buckheit, R.W.3. ARHR 30(6); 511-513 (2014)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.02.SJGddd GQ324959 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
N.CM.06.U14296 GQ324962 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.06.U14842 GQ324958 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 France Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 D.R.C. Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Tanzania Takehisa, J. Unpublished
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Cameroon Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAGTTA 170
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.05.X1608_8 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.KE.11.DEMA11KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.10.10BR_MG029 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.05.MM45d213_GN1 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HK.06.HK003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_0525_wg5 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.08.MERLBDTRC10 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 .............................................................................----G---A---------------------CC---------C-------------------T------------------T-----T--AG-- 93
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW5031_1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.08.X2363_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 --------T-----T----TA-GAA---G-----G---------T-----G----T-----G-------------------G---T-----------G--A-----AG-------C--------T-----------T-T-------A----------C---A--G-AG-- 170
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------T-----T-----A-GAA---G-----C---------T-----G-T--TA------------T---T-------G---A-----------G--A------G------------------------------T------------------C---AG-G-AG-- 170
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------T-----T-----A-GAA---G-----C---------T-A---G----T-----------T-------------G---A--------------A------G-------------------G--------------------G--------T---A--G-AG-- 170
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --------T-----T-----AGGAA---G-----G---------T-----G--C-TA------------T-----------G---A--------------A------G------------------------------T---------G-----C--C---AG-G-AG-G 170
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ...........................................------------------------------------C-G---T--------------------------------------------T-------T-G----------------AG-----G--G-- 127
D.SN.90.SE365 --------------TGG---A-GAA---------G-----------T---G------------------T-----------G---T----------------------CT--------C---TG--------------T-C--T-------------T------G--G-- 170
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 ----T---------T-------GAA-----G---G---------------G-T---A------------------------G--------------------------CT-----C--G-------------------T------------------T------G--G-- 170
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL .....................................A-----C--A---G.---TA-T--CA----A-T------A----G--------------------------CT----TC---------C----G-------T---A--G------A-G--T---TCAG--G-- 132
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G ----T---T-----TGG---A-GAA---------G---------------G----TA----------A-T------A----G--------------------------CT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G-- 170
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CA.01.TV749 --------T-----T-------GAA---------C---------------G-----A------------------------G------------------------A--------C-----A--A--------------------------------T------G-AG-- 170
U.CA.99.TV721 --------T-----T-------G-A---G--G--C---------T-----G-----A----G-------T-----------G------------------------A--------C-----A--A-------------T---------C--------T-----TG-AG-- 170
U.CD.83.83CD003_Z3 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CD.90.90CD121E12 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 0
U.ES.10.DEURF10DZ001 .......................................................................................................................................................................... 0
U.GR.99.99GR303 .......................................................................................................................................................................... 0
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 .........................................................................................................----------------------------------------------------T---AGAG-AG-- 65
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 ...............................................................----------------------------------------------------C------TGT--------------------------------T---A-AG-AG-- 107
01_AE.CN.10.YNFL03 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.JRC77AE ----T---------T----TA-GAA---------G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A----------------------C------C------TGT-------------T------------------C---ACAG--G-- 170
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAGTTA 170
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.LR.x.POC44951 ----T---T-----T-------GAA-------------------------G----T-----------A-T------A----G--------------------------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G-- 170
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T---------T-----A-GAA------G--G---------------G----T-----------T-T-----------G---A---------------------CC------C---T----T--------------------------------T------G--G-- 170
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 --------T-----T-T---A-GAA---------G--------------------------------T-------------G-------------------------G------TG--------------G-------T------------------C----T-G--G-- 170
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------T-------G-A----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T--------------------T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----CTG--G-- 170
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----T---------TGG---A-GAA---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A--------------A------GAG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA--G--G-- 170
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------T--G--T-------GAA---------C-----------A---G------------------------------G------T--------------------T----------------------------TT---T----------G--T---A--G-AG-- 170
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 --------------T-----A---A-----G------A--GT--------G-T---A----------T--T----------G---A----T------G------------------------TG--------------T---------G-----G---A--A--...... 164
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A1.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ...............................................................................................-GCTA-T--AAA--GGCG--CT---CAGT-GCC-CCCCTC--CT-TT--CGTGCG--C--C---A--........ 67
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 --------T-----T-------TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC- 170
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB212 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 ----T---T-----T-------TAA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--CTG--GC- 170
O.US.10.LTNP ..............................................................................-..T------T-----------A-----A-CT----TC--------A---------CTA-TT--------------GACAGAG---G--GC- 90
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 --------T-----T-T--A-CTG-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T-----T-----------AGAA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T 170
CPZ.CD.06.BF1167 -----------TA-TGG--T-C-AAG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA----------G------T-----------------AG-T--------T---TGTAGA--T----TA-TT---T---------CA--C---......... 161
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 --------T--G--T-----AGGA----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A----A-----A-CA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG---C--G-- 170
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA----G-AG-- 170
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GAAGAA...GCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAACTGCTGA..... 332
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.05.X1608_8 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.KE.11.DEMA11KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.10.10BR_MG029 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.05.MM45d213_GN1 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HK.06.HK003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PE.07.502_0525_wg5 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.08.MERLBDTRC10 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 ------...-------C-----------A-T--C-----------A------A------G---------A------A-----------TA----A-----------A----------A-C---G-A-------------------------A-------------..... 255
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW5031_1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.08.X2363_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 -----G...------G------------A-T-----C-----------T---A------------G--TGAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CGCAGA---C-------T----AA----------TT-A---AG--------..... 332
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------...------G-------A----A-T-TC--C--------A------AA--------------TGATC-C--------A---A------A---------T-AA------CACA-A-----------C-----A----------TT-A---AG--------..... 332
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----G...-AA-CGG------------A---T---C--------A-------------------G--TGAAC-C--------A---A------A---------TATG------CGCAGA-----------C---AAA-----------T-A---AG--------..... 332
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----G...-----TG-------A----A-T-T---C-G------A------A------------G--TGAA--C--------C---AT-----A--------TTA--------CACAGA-----------C---A-A-----------T-A---AG--------..... 332
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 -----G...-----TG------------A-T--C-----------A------A---------A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A--T-A-------AT--------------TT-A---AG--------..... 289
D.SN.90.SE365 -----G...----CTG---A---AG---A-T--------------C--T---A---------A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A----A----A--A---------------T--A---AG--------..... 332
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 ---A-G...--T--TG----------T-A-T----AC-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--TGAA---A-----AGA----------T--A-C-AG---AAGAC..... 332
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL --G---...-----T-------------A---TC-A--------CA-CT---A------------G---GAA--C---------C-G-T-----AA--------TA--------CGGAGA-----A-------------------------A---AG--------..... 294
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G --G--G...-----T----------C--A---TC-C--------CA-CT---A---------A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-------------..... 332
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CA.01.TV749 ------...--T-CTG-R--R-------A------A---------A--T---AA------GCA--G---T-T---------------AGA----A---------TAAA--G---C-GA-D-----A---AA---------------C-T--A---AG--------..... 332
U.CA.99.TV721 ------...--T-CTG------------A------A---------A-AT---AA------G-A--------T----A----------A-A----A---------T-AA--G---CGGAGA-----A---A--------T-------C-T--A---AG--------..... 332
U.CD.83.83CD003_Z3 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CD.90.90CD121E12 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 0
U.ES.10.DEURF10DZ001 .......................................................................................................................................................................... 0
U.GR.99.99GR303 .......................................................................................................................................................................... 0
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -----G...-----TG------G-----A-T--C----------CA------A---------------TG-A--C------------AGA---GA----------TC-------CGAGTA---CAA-------T---A-------------A---AG--------..... 227
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 --G---...-A--------AT--A-G--A-T--C----------CA------AA------G-A-----TGAA--A---------C-GAT-----A---------TTC-------CGAAGA-----A-------------G---A-------A---AG--------..... 269
01_AE.CN.10.YNFL03 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.JRC77AE --G--G...-A------------AG---A-T-------------CA------A---------A-----TGAA--C---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-----A--------A--------A-------AT--AG--------..... 332
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GAAGAA...GCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAACTGCTGA..... 332
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.LR.x.POC44951 --G---...-----T-------------A---T--A--------CA-CT-T-A---------A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A---AG--------..... 332
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ------...CTT-CT-------------A-T--C----------CA-AT---A-------GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A---AG--------CAAGG 337
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 ---A-G...-----TG------------A-T-----C-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT--AG----AGAC..... 332
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------...--T--T--G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----------G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A---AG--------..... 332
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G...-----TG-------A----A----C--C----T---A-------------------G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A---AG--------..... 332
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G...----CTG-------------TT-T------------A-A----AA--------A--G---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A---AG--------..... 332
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 .........-A--TTG---A-----G--G-T--------------A--CAA-AA---A--G-A--A---------------------AT-----A----------A-------G--C------------------AA------------------AG--------..... 320
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A1.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ................................................................................................................................-----TC----G--GA---AG--C-TCTGGT-CTAC...... 103
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ---AG-CTA-GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----C----GGA--A-AAAC. 339
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB212 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 --G---CTA-GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--C--GGA--A-AAC.. 338
O.US.10.LTNP ---AG-CTA-GA--T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----CTCT-----T-AAC-TG-G---C-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--T-AGATAACT--C--A---CT----C----GGA--A-AAGC. 259
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 --G---ATG-GAG-TG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-CT--AGA--A-..... 335
CPZ.CD.06.BF1167 .........C-AG-AG-G-AT--A-GG-ATCTAC-CA-G-------CTT--TCCT------GA--------TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA-----A---A-----AGA-----------------AT-AG-ACTGCTTCC 322
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 ---C--...-----TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------G-----A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA-------------A---AG----ACTTTAGAC 337
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn --GCGG...-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------------A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------CG------A--GCTGTA 337
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 ............CATCGAGCTTGCT.....................................ACAAGGGACTTT...................CCGCTGGGGACTTTC...............CAGGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGA 419
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.05.X1608_8 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.KE.11.DEMA11KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.10.10BR_MG029 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.05.MM45d213_GN1 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HK.06.HK003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ....................--T--.....................................------------...................---------------CG.............-G------------------------------------A-------- 81
B.PE.07.502_0525_wg5 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.08.MERLBDTRC10 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 ............--CT------T--.....................................------------...................---------------..............CAG-----------A--------------------------------- 343
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW5031_1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.08.X2363_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 ............--CA--AGGGA--TTCC...................................................................GCT---------CAC...TGGGGTGTT-TA----------T------------.--------TC-A-------- 419
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ............--CAA-AGGGA--TTCC...................................................................GCT---------CAC...TTGGGCGTT-CA-----T-G--T-----------C----------C---------- 420
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ............--CA--AGGGA--TTCC...................................................................GCT---------CAC...TGGGGCGTT-C------T----T-----------G.---------C-A-------- 419
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ............--CA--AGGGA--TTC.................................................................-GCGCT---------CAC...T.GGGCGTT-C------T----T-----------G.--------TC-A-------- 420
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ............--CT---T--T--.....................................---G--------CCG...................-G---ACT--C-...............AGAA--------A-----------------------T--------A- 376
D.SN.90.SE365 ............--CA--AG-----.....................................GAC---------CCA....................CT---------...............-G------T----TT-------AGT-----------T-A-------- 418
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 ......CTCTGA--CA---A-----GACATAGAAGATTAGAGATTGCTGACATAGAAGATTCTA----------...................---------------...............---A-G-CG--CCAGA------A--AA---------T-A-------- 462
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ............--CA--AG-----GAC...................................A-G--------...................----CT---------..............CAG--------C--------A---G------------T-A-------- 384
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .............................................................................................................................................................T-------C---- 13
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G ............--CA--AGG--T-GACTGC..............TGACACAGAAGTTGCTG------------...................----CT---------...............-G--------C--------A---G------------T-A-------- 442
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CA.01.TV749 ............--CA--AG-----.....................................GAC---------...................---------------...............--------T----TTG---A--AGTC----------T-A-------- 419
U.CA.99.TV721 ............--CA--AG-----.....................................GAC---------...................---------------...............--------T----TTG---A--AGTC----------T-A-------- 419
U.CD.83.83CD003_Z3 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CD.90.90CD121E12 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 0
U.ES.10.DEURF10DZ001 .......................................................................................................................................................................... 0
U.GR.99.99GR303 .......................................................................................................................................................................... 0
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ............T-AA--AG--T--.....................................-ACT--------...................---------------...............--------T--TA----------GT-----------T-A-------- 314
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 ............--GA--AG--T--.....................................-ACCA------C...................-GCTG---ACT--C-...............AG------T----TT-------AGT-----------T-A-------- 356
01_AE.CN.10.YNFL03 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.JRC77AE ............--AA--AG--T--.....................................-ACTA-ACT-CCGCTG.....................---------C..............AG------T------G------AGT----------TT-A-------- 418
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 ............CATCGAGCTTGCT.....................................ACAAGGGACTTT...................CCGCTGGGGACTTTC...............CAGGGAGGCGTGGCCTGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGA 419
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHR9 ..................................................................--------...................---------------...............-G-----------TTG---A--AGT-----------C---------- 70
02_AG.LR.x.POC44951 ............--CA--AG-----.....................................GAC---------...................--A-CA---------...............-G------T----TT----A--AGT-----------T-A-------- 419
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 C.....TGCTGA--AA--AG--T--.....................................-ATG--------...................---------------...............--------T--------------G------------T-A-------- 431
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 ......TGCTGA--CA---AC----GAC...................ACAGAAGA....ATCTA----------...................---------------...............---A-G-CG-GCCAGA-----T--------------TCA-------- 439
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ............--CA--AG-----.....................................GAC---------...................----CT---------..............CAG------T----TT-------AGT-----------T-A-------- 420
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ............--CA--AG-----GAC...................................A--A-------...................----CC---------..............CA---------C------------GT-------------A-------- 422
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 ........................................................................................................----...............--------T--------------G--------------A----G--- 51
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ............--CA--AG-----G....................................------------CCA....................C----------...............-G------T----TT-------AGT-----------A-A-------- 419
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ............--G----T--......................................CT----A-------...................----CAA--------...............---A----T--A-T--A---A-----AA--------T---------- 406
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A1.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .......TTTCG-T-TC-AG-CC--.....................................GTTC---CGCCA...................-T---A-A--T----............................................................C- 150
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ......TGCTGA-C-GA--A-----GAC.................................ACTGT--A-----CCAGCAAAGACTGCTGAC.A-TGC----------CA................-TG--A-G-A-AG---GC--TTC----------T-A-------- 453
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB212 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 ......TGCTGA-C-GA--A-----GAC.................................ACTGC--------CCAGCAGAGACTGCTGAC.A--GC----------...............---T-T--GAG--A-A---GC--TTC----------T-A-------- 453
O.US.10.LTNP ......TGTTGA-C-GA--A-----GAC.................................ACTGT--------CCAGCAGAGGACTGCTGACA-TGC----------C..............AGT-TG--A-G-ATAA---GC--TTC----------T-A-------- 376
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 ..................AG-GCTGACG..................................CT-C-CAG--ACTAAGTTGCTGAC.......A-TGCA---------CGGGGACGGAAAGTC-C-A-G-CG-AACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAG 446
CPZ.CD.06.BF1167 GG....CAACCA--CAAGAAC---AGAC..................................GA-G-ACTT--....................A-TAAA---------CA.............GTAT-G-AGTG-TTAG---G-T-G--T---T-----TTT---CGCTG 421
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 TGGCG.CATGCG--CAAGAAC----GAC...............................TCTG-GG-ACTT-CCAA.......................---------CG.............GG-A----T-GTCGGGA------GT-----T-----TTTG--CTCAG 439
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn ACCGCGCAGGCG--ATA-AAC----GACTGAGGAC........................TTTCT----------...................--AAG--ACGT-CCA..................A-G--GTG--T-A------A--A---CGTG-TTTTA------A- 446
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 TCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTT.CAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGT.GACT 580
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.05.X1608_8 ..................................................................................................................................-CTTC..A-GT-----------------.----A-.---- 36
A1.KE.11.DEMA11KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .....................................---------------------------------------------G---....---------------.------------------------------.T--------------------.----A-.---- 125
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG001 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..........................................................................................................................................................----.------.-G-- 14
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.10.10BR_MG029 ...........................................................................................--C-------A---................................G--------------------.------.---- 45
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ..................................................................................................................................-C-GA-.-C-------------------.------.---- 37
B.CN.10.DEMB10CN002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.10.DEMB10ES002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.05.MM45d213_GN1 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HK.06.HK003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -G-------A------------------.----------------------------------------------------G----....---------------.------------------------------.T--------------------.------.---- 242
B.PE.07.502_0525_wg5 ...............................................................................................................................................---------------.------.---- 25
B.RU.11.11RU21n .....................................--------------------------------------------G----....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------.---- 125
B.TH.08.MERLBDTRC10 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 -G--------------------------.-----------------------------------------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.----T-.---- 504
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW5031_1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.08.X2363_2 ...........................................................................................................................................................---.------.---- 13
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 -G-------------------G------.----------------A-G-G------------------------------C-T---....---------------.-----------------------------C.TG--C----------------.------.---- 580
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -G----------------------C---.----------------A-G---------------------------------GC---....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------.---- 581
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -G----------------------C---.----------------A-G----------------------------------T--G....---------------.-----------------------------C.T--------------------.------.---- 580
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -G----------------------C---.----------------A-G-----------------C----------------T---....---------------.------------------------------.G--------------------.------.---- 581
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 -G---------------------C----.-----------------------------------------------------G---....---------------.----------------------A--C--C-.----------A----------.------.A--- 537
D.SN.90.SE365 -G---------------------C----.-----G-----------------------T--------A--------------G---....---------------.------------------------------.----------------A----.------.---- 579
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.10.10BR_RJ015 ................................................................................................................---C.-GA-GG--ACAC-C-A---.G---Y----------------.------.---- 54
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 ..................................................................................................................................TGCT-C.A-G---AG-G-----------.------.---- 37
F1.RO.96.BCI_R07 -G----------------------C--T.----------------A------------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.----T-.---- 623
F1.RU.08.D88_845 ..................................................................................................................................T-T---.---------------------.------.---- 37
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL AG---------------C----C-C---.----------------T------------T-----------------------G-AG....---------------AG-----------------------------.---------------------.------.---- 546
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 -G---------------C----C-C---.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------------------------.-----G---------------.------.---- 174
G.ES.09.X2634_2 .........................................................................................................................----.--C-AGTA.........---------------.------.---- 37
G.GH.03.03GH175G AG---------------C----C-C--T.--------------TCT-C----------------------------------GTAG....A--------------.------------------------------.---------------------.------.---- 603
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 ......................................................................------------G---....---------------.----------------------------C-.T--------------------.------.---- 92
J.CM.04.04CMU11421 ..................................................................----------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------.---- 96
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CA.01.TV749 -G---------------C-----C----.----------------T---G-------.TA----------------------G-AG....---------------.------------------------------.---------------------.------.---- 579
U.CA.99.TV721 -G---------------C-----C----.----------------T-C---------.T-------------------A---G-AG....---------------.------------------------------.---------------------.------.---- 579
U.CD.83.83CD003_Z3 ......................................................................................TA..---------------.------------------------------.A--------------------.------.---- 78
U.CD.90.90CD121E12 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 0
U.ES.10.DEURF10DZ001 .......................................................................................................................................................................... 0
U.GR.99.99GR303 .......................................................................................................................................................................... 0
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -G---------------C------C---.----------------A------------------------------------G---....---------------A------------------------------.A----G---------------.------.---- 476
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 -G-------A-------C------C--T.----------------T-A--------G.TC-----C----------------G-A-....---------------A------------------------------.A----G---------------.-GA-AG.---- 517
01_AE.CN.10.YNFL03 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.JRC77AE -G-------A-------C------C--T.----------------T-G--------G.TC-----C----------------G-A-....---------------G------------------------------.A----G---------------.-GT-AG.---- 579
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 ...................................----------T----------G.TC-----C----------------G-A-....---------------A------------------------------.A----G---------------.-GT-AG.---- 127
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
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TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
TAR element start TAR element end Extensive secondary structure

+1 mRNA start site

B.FR.83.HXB2 TCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTT.CAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGT.GACT 580
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 ...................................................................................................................................................-----------.------.---- 21
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHR9 -G--------------------C-C--T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------------------------.T--------------------.------.---- 231
02_AG.LR.x.POC44951 -G---------------C----C-C---.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....A--------------.------------------------------.---------------------.------.---- 580
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .....................................................-----------------------------G-GG....A--------------.------------------------------.---------------------A------.---- 110
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...............................................................................................................................................................---AAA..... 6
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 -G-------A-------C----C-C--T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------------------------.AT-------------------.------.---- 592
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 -G---------------C------C---.----------------A---G--------TA----------------------G---....---------------.------------------------------.----------------A-T--.------.---- 600
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 ...............................................................................................................................GATTGCT-...C-AGTAA-------------.------.---- 38
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ...................................................................................................................................-----.---------------------.------.---- 36
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ...............................................................................................................................................................------.---- 10
24_BG.ES.08.X2456_2 ...................................................................................................................................................-----------.------.---- 21
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G--------------------C-C---.----------------T-----------.TC------------------A---G-A-....---------------.------------------------------.-----G---------------.------.---- 580
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G-------A-------C----C-C---.-----------------------------------------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------.---- 583
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 ..................................................................................................................................C-----.T--------------------.------.---- 37
32_06A1.EE.01.EE0369 -G-------A-------C----C-C--T.----------------T-C----------T-------------------A---G-AG....-A-------------.------------------------------.A--------------------.------.---- 212
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ................................................................................................................................................................-----.---- 9
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..............................................................................................................--------------------------.---------------------.------.---- 57
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .............................................................................................................---------------------------.---------------------.------.---- 58
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ....................................---------T---R--------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.---------------------.------.---- 126
43_02G.SA.03.J11223 ..................................................................---------------GG-A-....---------------.------------------------------.----------------A----.------.---- 96
44_BF.CL.00.CH80 ...................................................................................................................................................-----------.------.---- 21
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G--------------------------.----------------A-G----------------------------------T---....--------T-A----.------------------------------.---------------------.------.---- 580
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...................................................................................................................................A----.---------------------.------.---- 36
47_BF.ES.08.P1942 ............................................................................................................................................AGG--T...---------.------.---- 25
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .........................................................................................................................................................A----.-G----.---- 15
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 -G--------------------------.------A---------A-G----------------------------------T---....---------------.----------------AAT-----------.T--------------------.------.---- 567
61_BC.CN.10.JL100010 ............................................................................................................................................------------------.------.---- 28
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A1.RU.10.10RU6637 .....................................--------T-C----------T-----------------------G---....---------------.------------------------------.T--------------------.------.---- 125
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ..............................................................................................................................................----------------.--T---.---- 26
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 CA---AC--A-................................................A-GAT---A-G-A-----A-T--C-AG....A-TC--A--ACA................GA-GG--ACAC-C-A---.G---C----------------.------.---- 249
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .............................................................G-T---A-G-A-----A-T--C-AG....A-TC--A--ACA................GA-GG--ACAC-C-A---.G---C----------------.------.---- 86
O.BE.87.ANT70 AG---------------C-----C---T.-----C-------GG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--....CA--C 609
O.CM.98.98CMA104 ..........................................................................................................................-----------A...G---C---------T-A----.--C....A--C 40
O.CM.98.98CMABB141 ...........................................................................................................................----------A...G---C---------T-A----.--C....A--C 39
O.CM.98.98CMABB212 .........................................................................................................................------------A-..A---C---------T-A----.--C....A--C 42
O.CM.98.98CMU5337 .........................................................................................................................------------A...G---C---------T-A---A.--C....A--C 41
O.CM.99.99CMU4122 ...........................................................................................................................----------A...G---C---------T-A----.--C....A--C 39
O.FR.92.VAU ...................................-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C....A--C 122
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 -G---------------C----ACC--T.-----C-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C....---C 609
O.US.10.LTNP AG---------------C-----C---T.-----C-------GG-TAGA------AG--A--------------CT---TCTCTAG....CT------G------.--CG-----------------------A...G---C---------T-A----.--C....---C 532
N.CM.02.DJO0131 ...................................................................................................................----------------A---..A----G----------A--CA.--CG--.A--- 51
N.CM.02.SJGddd ...................................................................................................................----------------A---..A---------------A--CA.--CG--.A--- 51
N.CM.04.04CM_1015_04 ...................................................................................................................--------------------..A----G----------A--CA.--CG--.A--- 51
N.CM.06.U14296 ...................................................................................................................----------------A---..A----G----------A--CA.--CG--.A--- 51
N.CM.06.U14842 ...................................................................................................................--------------------..A----G----------A--CA.--CG--.A--- 51
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 ...................................................................................................................------------------AG-.A---C---------T-A----.--CA-A...-- 50
P.FR.09.RBF168 AG--------------------CAC--T.--------------G--ACAG.-------TA--------------------CTTAAG....CA-------------GG-AG-----------------------AG-.A---C---------T-A----.--CA-A..--- 606
CPZ.CD.06.BF1167 AGACA------------------GCA-TC----GA--C---TGTCT-AGCT-----------A--------T-------TAGT-AGGGC.AT--GA---------.--CG-----------------GAGAGT...GTT-TC-----------A---CA--CC-CGCCGG 586
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .....................................--------T-G------------------------------------A-....---------------.-----------------------------G.--------------------A.--CA--.---- 125
CPZ.GA.88.GAB1 AG---------------------C----.--------------T-CAC-G--------T------------------AC-AGT...GA..A--------------.---------------------------TA-TTG--C----------TA---A.--CA-A.C--- 600
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....................................-C---TG-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGTAA--GA--G------.--CG-----------------GAGAGTG...TT-AC-----------A-T-CA-ACC-CGTCTA 130
CPZ.US.85.US_Marilyn GA-------A-------C---C-C---T.--------------.-C-C----------AA-----C----------------G...TG..TA-------------.------------------------------.T--------------TA--C..--CA--.---- 604
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...................................-TC---G-GACAGAC...------A-------------------TCTT...AG..CA-------------.--CG----------------A-TGAGTGAA.TT--C---------T-A---A.--CA-A..--- 122
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...................................-TC---G-GACAGAC...------A-------------------TCTT...AG..CA-------------.--CG----------------A-TGAGTGAA.TT--C---------T-A---A.--CA-A..--- 122
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B.FR.83.HXB2 CTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCC.........................CGAACAGGG.ACC.TGA.AAGCGAAAG.....................GGAAACCAGAGG...AGCTCTCTCGACGCA.GGA 696
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.05.X1608_8 -------------------------AC-GG--A-C---C-..---------------------.........................---------.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 148
A1.KE.11.DEMA11KE001 ...............................................................................................--.--T.---.---------........................TG------A...--T------------.--- 44
A1.RU.11.11RU6950 -------------------------AC-C---G-G----A..---------------------.........................---------.--T.---.---------........................TT------A...--T------------.--- 237
A1.RW.11.DEMA111RW002 .........................................................................................--------.--T.C--.---------........................TG------A...--T------------.--- 50
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG001 ..............................................................................AAAGCGAAAGTT--T----.--T.---.---------........................TT------A...--T------------.--- 61
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------------AC-C---A-T-A--A..G--------------------.........................---------.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 126
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 ...........................................................................TTGAAAAGCGAAAGT-------.--T.C--.---------........................TT-------...--T------------.--- 64
B.BR.10.10BR_MG029 ------------------------A----------------.---------------------.........................---------.---.C--.---------.....................-A----------...---------------.--- 161
B.CA.07.502_1191_03 .------------------------A---------------.---------------------.........................---------.---.C--.---------.....................TAG---------...--A------------.--- 115
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------.---------------.---------------------.........................---------.---C---.---------.....................TAGG-------A...--T------------.--- 153
B.CN.10.DEMB10CN002 ......................................................---------.........................---------.---.---.---------.....................TAG---------...---------------.--- 63
B.ES.10.DEMB10ES002 ...................................................--T---------.........................---------.---.A--.---------.....................TA----------...---------------.--- 66
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.05.MM45d213_GN1 ..............................................-----------------.........................---------.--T.---A---T-----.....................A----------A...---------------.--- 72
B.HK.06.HK003 ..............................................................-.........................---------.---.---.---------......................AG---------...---------------.--- 54
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 ................................................--CCT----------.........................---------.---.---.---T-----.....................T--G-------A...---------------.--- 69
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------------------------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TAG---------...---------------.--- 358
B.PE.07.502_0525_wg5 ----------------------------AA-----A-----.---------------------.........................---------.--T.---.---T-----.....................TA---------A...--------T------.--- 141
B.RU.11.11RU21n ------------------------T----------------.---------------------.........................---------.--T.---.---T-----.....................TA--C-AGAG-A......G----T------.--- 238
B.TH.08.MERLBDTRC10 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.11.ES38 ------------------------T--CG-----------A.---------------------.........................---------.---T-A-.---------.....................A-----------...---------------.--- 621
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .............................................................--.........................---------.--T.C--.---------.....................TA-G-------A...--A------------.--- 56
C.BW.00.00BW5031_1 .............................................TCTCTAGCAG--------.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G--------...--A------------.--- 72
C.CN.10.YNFL19 .....................................................T---------.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G--------...--A------------.--- 64
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.08.X2363_2 ------G----------------T-AA---T-CTCT-----.---------------------.........................---------.--G.C--.---------.....................TAG--------A...--A------------.--- 129
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 -------------------------T.---T-GT-------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G-------A...--A------------.--- 695
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------------------A.---T-GTT-C----.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G--------...--A------------.--- 696
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------------------AA--GT-GT-------.---------------------.........................---------.---.C--.---------.....................TA-G-------A...--A------------.--- 696
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ----------------------------G-T-GT-------.---------------------.........................---------.---.C--.T--------.....................T-----------...--A------------.--- 697
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ...........................................................----.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G--------...--A------------.--- 58
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ............................................................................................-----.--G.C--.---------.....................T---G-------...--A------------.--- 50
D.CM.10.DEMD10CM009 ......................................................GT.------.........................---------.--T.---.---------.....................TAG---------...---------------.--- 62
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 ..............................................................................................---.--T.---.---------.....................TAG--------A...---------------.--- 48
D.KR.04.04KBH8 -------------------------TCG--T--------AA.---------C-----------.........................---------.--T.---.---------.....................TAG---------...-------C-------.--- 653
D.SN.90.SE365 -----------------------------------------.---------------------.........................---------.---.C--.---------.....................TAG---------...---------------.--- 695
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 ................................................................................................................---.....................TAG---------...--A------------.--- 33
D.UG.11.DEMD11UG003 ............................................................................................-----.--T.---.---------.....................TAG---------...---------------.--- 50
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .........................................................................................................TCG--TGG-A.....................C--GTTA--T-A...G-AGTCTCTCG----.--- 40
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 ................................................................................................................................................................TT.---.--- 8
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------------------------A.--------------.---------------------.........................---------.--G.C--.---------.....................TAG--------C...--A------------.--- 169
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 -------------------------A----------A---T.---------------------.........................---------.--G.C--A--------A.....................TA---------A...--A------------.--- 154
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------A---------------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TAG--------A...--A------------.--- 739
F1.RU.08.D88_845 -------------------------A---------------.---------------------.........................---------.--G.C--.---------.....................TAG---------...--A------------.--- 153
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 ......................................................GT.------.........................---------.---.---.---------.....................TAG---------...--A------------.--- 62
G.BE.96.DRCBL -------------------------AC-C---AT-----A..---------------------.........................---------.--T.---.--A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 682
G.CM.10.DEMG10CM008 ........................................................-------.........................---------.--T.---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 82
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 -------------------------AC-C---A-G----A..---------------------.........................---------.--T.---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 310
G.ES.09.X2634_2 -------------------------AC-C----G-----A..---------------------.........................---------.--T.---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 173
G.GH.03.03GH175G -------------------------AC-C---A------A..---------------------.........................---------.---.C--.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 739
G.KE.09.DEMG09KE001 .........................................................------.........................---------.--T.---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--A------------.--- 81
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI991 ...........................................--------------------.........................---------.--T.---.---------.....................CA---------A...---------------.--- 74
H.CF.90.056 ....................................................................................................T.---.T--T-----.....................TA---------A...--A------------.--- 43
H.GB.00.00GBAC4001 ------W------------------A--Y------------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TA---------A...--T------------.--- 208
J.CM.04.04CMU11421 -------------------------.---------------.---------------------.........................---------.---T---.---T-----.....................TAGG-------A...--T------------.--- 212
J.SE.93.SE9280_7887 .........................................................................................................................................................T------------.--- 16
J.SE.94.SE9173_7022 .........................................................................................................................................................T------------.--- 16
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CA.01.TV749 -------------------------AC-C---A-------A.---------------------.........................---------.---.C--.---------TTAATAGGGACTCGAAAACGAAAGTT------A...--T------------.--- 716
U.CA.99.TV721 -------------------------AC-C---A-------A.---------------------.........................---------.---.---.---------TTAATAGGGACTCGAAAACGAAAGTT------A...--T------------.--- 716
U.CD.83.83CD003_Z3 ------T------------------AC-----GT-------.---------------------.........................---------.---.G--.---------.....................TA---------A...--T------------.--- 194
U.CD.90.90CD121E12 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 0
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 0
U.ES.10.DEURF10DZ001 .......................................................................................................................................................................... 0
U.GR.99.99GR303 .......................................................................................................................................................................... 0
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -------------------------A.--------------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TAGG-------A...--T------------.--- 591
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 -------------------------AC-C---A-T-A--A..---------------------CGAACAGGGACTTGAAAGCGAAAG.TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 653
01_AE.CN.10.YNFL03 .....................................................AT--------CGAACAGGGACTTGAAAGTGAAAG.TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 85
01_AE.HK.04.HK001 ...............................................................CGAACAGGGACTTGAAAGCGAAAG.TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T--------GCGCA--- 76
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.JRC77AE -------------------------AC-C---A-T-A--A..---T-----------------CGAACAGGGACTTGAAAACGAAAG.TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 715
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .------------------------AC-C---A-T-A--A..---------------------CGAACAGGGACTTGAAAGCGAAAG.TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 135
01_AE.TH.90.CM240 -------------------------AC-C---A-T-A--A..----------C----------CGAACAGGGCACTCGAAAGCGAAAGTT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 264
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
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5’ LTR U5 end Packaging loops begin
Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

B.FR.83.HXB2 CTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGTGGCGCC.........................CGAACAGGG.ACC.TGA.AAGCGAAAG.....................GGAAACCAGAGG...AGCTCTCTCGACGCA.GGA 696
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..................................................................CAGGGACCGGAAGT........TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--A-----------GA--- 66
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 -------------------------AC-CG--A-C----A-.---------------------CGAACAGGGACCGGAAG........TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--A------------A--G 152
02_AG.GW.05.CC_0048 ....................................................................................GAAGTT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--W------------C--- 56
02_AG.KR.12.12MHR9 -------------------------AA-C---A-TTG--A..---------------------CGAACAGGGACCGGAAG........TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...---------------G--- 361
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------AC-C---A-T--A-A..---------------------CGAACAGGGACTTGAAG........AT--T----.--T.C--.---------........................TT----.--...---------------GA-- 709
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG -------------------------AC-C---A-T----A..---------------------CGAACAGGACTT.........GACGGT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--A------------A--- 239
02_AG.SE.94.SE7812 ..............................................-----------------CGAACAGGGACTTGAAG........TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--A------------G--- 86
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .................................................................................GTGAAA.GTT-ATA--.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 63
05_DF.BE.x.VI1310 .............................................------------------.........................---------.--T.---.--A------.....................TAG--------A...--AA-----------.--- 72
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------------------AC-C---A------A..---------------------.........................---------.--T.---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 728
07_BC.CN.98.98CN009 ....................................................................................................T.---.---------.....................TA-G--------...--A------------.--- 43
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ............................................CC-----------------.........................---------T---.---.---------.....................TAG---------...--A------------.--- 74
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..........................................T--------------------.........................---------.---.C--.---------.....................TA-G-------A...--T------------.--- 75
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------A--C------------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TAG---------...--A------------.--- 716
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...........................................--------------------.........................---------.--G.---.---------......................CT--------A...--T------------.--- 73
14_BG.ES.05.X1870 -------------------------AC-C----TGT---A..---------------------.........................---------.--T.---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 174
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .............................--A-TC-CCCT..T--------------------CGAACAGGGACCTTAAAGTGAAAG.TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 107
16_A2D.KR.97.97KR004 ...........................................................................CGTAAAGTGAAA.GT--T----.--T.---.---------........................TT------A...--A------------.--- 63
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 ...........................................................................................................................................................-----------.--- 14
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------AC-C---A------A..---------------------.........................---------.--T.---.---T-----TTAAAAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 172
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------AC-C---A------A..---------------------.........................---------.--T.---.---------TTAAAAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT------A...--T------------.--- 146
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------------------AC-C---A------A..---------------------.........................---------.--T.---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 157
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------------------AC-C---GT-----A..---------------------.........................---------.---.-T-.---------T.AAAAGGGACTCGAAAGCGGAAGTT------A....AGA-----------.--- 714
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------A---------------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.......................T--------A...--T------------.--- 697
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..................................................-C-----------.........................---------.--T.---.---------.....................TAG---------...---------------.--- 67
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..................................................-------------.........................---------.--T.--T.G--------.....................TTG----T----...---------------.--- 67
31_BC.BR.04.04BR142 ------G----------------TA-C---T----------.---------------------.........................---------.--G.C--.---------.....................T--G--------...--A------------.--- 153
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------------A-AC-----A------A..---------------------.........................---------.---.---.--A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 348
33_01B.ID.07.JKT189_C .............................................................................................................................................................---------.--- 12
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------AC--------------.---------------------.........................---------.---.---.---------.....................TAG--------A...--A------------.--- 125
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------T------------------A---------------.---------------------.........................---------.---.---.---------.....................TAG---------...--A------------.--- 173
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------A---------------.---------------------.........................---------.---.---.---------.....................TAG---------...---------------.--- 174
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------------------------AC-------C------.---------------------.........................---------.---.C--.---------.....................TAG---------...---------------.--- 242
43_02G.SA.03.J11223 -------------------------AC-C---A-G----A..---------------------.........................---------.--T.---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGRAAGTT------A...--T------------.--- 232
44_BF.CL.00.CH80 ------G------------------A---------------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TAG---------...--A------------.--- 137
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------------------AC-C---G-G----A..---------------------.........................---------.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 692
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------------A-A--------C-A----.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TAG--------A...--A------------.--- 152
47_BF.ES.08.P1942 -------------------------A---AGTCAGTGTG-A.---------------------.........................---------.---.C--.---------.....................TAG--------A...---------------.--- 141
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 ------G------------------AC-C---A-G----A..---------------------.........................---------.--T.C--.--A------.....................TA-GG-----AA...--A------------.--- 130
50_A1D.GB.10.12792 ..-TA--------------------AC-C---A-G----A..---------------------.........................---------.--T.C--.---------.....................TAG---------...--A------------.--- 113
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..........................................................................................................................................................------------.--- 15
53_01B.MY.11.11FIR164 ..............................................................................................---.--T.C--.-----R---........................TT-------...--T------------.--- 45
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..........................................T--------------------.........................---------.--T.---.--ATA----TTATTAGGGACTCGAAAGCGGAAGTTGG----A...--T------------.--- 96
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..........................................................................................................................................................------------.--- 15
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .........................................................................................T--A----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 50
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................GTT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 52
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ------------------------A-C---T----T-----.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G--------...--A------------.--- 683
61_BC.CN.10.JL100010 ------T----------------------------------.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G-------A...--A------------.--- 144
62_BC.CN.10.YNFL13 .....................................................T---------.........................---------.---.---.--A------.....................TA-G-------A...--A------------.--- 64
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------------------------AC-C---G------A..---------------------CGAACAGGGACCGGAAG........TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------G--G 255
64_BC.CN.09.YNFL31 .....................................................T---------.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G--------...--A------------.--- 64
65_cpx.CN.10.YNFL01 .....................................................T---------.........................---------.---.C--.---A-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTT------A...--T------------.--- 85
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ....................................................................................AAG.TT--T----.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 54
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ..............................................................................................---.--T.C--.---------........................TT------A...--T------------.--- 45
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --A----------------------A--------T----A-.---------------------.........................---------.--T.---.---------.....................TA-G--------...-CT------------.--- 142
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------------------------A--G------------.---------------------.........................---------.--T.---A---------.....................TA---------A...---------------.--- 366
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------------AC-------C------.---------------------.........................---------.--G.C--.--A------.....................TAG--------C...---------------.--- 202
O.BE.87.ANT70 -----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------------.........................---------.--T.---..--T-----.....................T--------G-AAGA-AAC---CGACGCA-C--G 728
O.CM.98.98CMA104 ------G----------------T-ACG-AGACTGAA-CA-.---------------------.........................---------.---.G--.---A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---CGACGCA-C--G 160
O.CM.98.98CMABB141 -----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-A---------------------.........................---------.--G.C--.---A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---CGACGCA-C--G 160
O.CM.98.98CMABB212 -----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-A---------------------.........................---------.--G.C--.---------.....................T---G----G-AAGA-AAC---CGACGCA-C--G 163
O.CM.98.98CMU5337 ------T----------------T-AC--AGACTGAG-CA-A---------------------.........................---------.---.G-..---A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---CGACGCA-C--G 161
O.CM.99.99CMU4122 ------T----------------T-ACG-AGAYTGAG-CA-.---------------------.........................---------.---.---.--AG-----.....................T--------G-AAGA-AAC---CGACGCA-C--G 159
O.FR.92.VAU -----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-G---------------------.........................---------.---.........-----.....................T--------G-AAGA-AAC---CGACGCA-C--G 236
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 ------T----------------T-ACG-AGACTGAG-CA-.---------------------.........................---------.---.G--.---A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---CGACGCA-C--G 729
O.US.10.LTNP ------T----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------------.........................---------.---.G-..---A-----.....................T--------G-AAGA-AAC---CGACGCG-C--G 651
N.CM.02.DJO0131 ------C------------------ACC-GGACTGAGTGA..---------------------.........................---------.--T.---.--A------.....................TAG----G----CTG.AA------------.--- 168
N.CM.02.SJGddd ------C------------------AC--AGC-TGAGTG...---------------------.........................---------.--T.C--.---------.....................TAG----G----CTG.AA------------.--- 167
N.CM.04.04CM_1015_04 ------C------------------AC--GG-CTGAGTA-..---------------------.........................---------.--T.---.--A------.....................TAG----G----CTG-AA------------.--- 169
N.CM.06.U14296 ------C-----------------YAC--AGACTGAGTGA..---------------------.........................---------.--T.---.--R------.....................TAG----G----CTG.AA------------.--- 168
N.CM.06.U14842 ------C------------------ACC-AGACTGAGTGA..---------------------.........................---------.--K.Y--.--A------.....................TAG----G----CTG-ATCTCTCG-CGCT-.--- 169
N.FR.11.N1_FR_2011 .........................................................------.........................---------.--T.---.--A------.....................TAG----G----CTG-ATCTCTCGACGCA-.--- 63
P.CM.06.U14788 ------T----------------G-AC---TAG-C-A---A.---------------------.........................---------.---........T-----.....................T--------TTTCTG-AAC---CGACGCAC.--G 163
P.FR.09.RBF168 -----GT----------------G-AC--CTAG-C-A----.---------------------.........................---------.--T........T-----.....................T--------T-TCTG-ATC---CGACGCAC.--G 719
CPZ.CD.06.BF1167 -CCTGGGG---------------T-TC-GA--G-TAA-CA..----------C----------.........................---------.--T.---................................---G-AG-G-ACGCG-AA-C--T-----CA--- 695
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------T----------------A-A-C-ATA-TGA-AGA..---------------------.........................---------.--T.---.---T-----.....................TA-----G----CTG-ATCTCTCGACGCAC.--- 243
CPZ.GA.88.GAB1 -----------------------TTAAA---TAGTCAAG-..---------------------.........................---------.---.---.-GTGA--GT........................----G----CTG-ATCTC-CGACGCAC.--- 715
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CCTGGGG---------------TT-AAG-G-G-TAA--A..----------C----------.........................---------.--T.---...............................-T--CAGG--ACGCGGC-C--GGACG-TT..--- 238
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------------------A-TC--A-AAGTAG---..---------------------.........................---------.--T.---.--A------.....................TAC---------CTG.AAA--TC------G.--- 721
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----GT----------------GTAAA----CTGAGCA-A.---------------------.........................---------.--T........T-----.....................T-------AGTTCTG-CTC---CGACGCAC.--G 235
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----GT--------T-------GTAAAG---CTGAGCA-..---------------------.........................---------.--T........T-----.....................T-------AGTTCTG-CTC---CGACGCAC.--G 234
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 CTCGGCTTGCTG..AAGCGC..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGCGGC...GAC....TGGTGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAGGCTAGA.........................AGG.....AGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCG 817
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..............................................................................................................................................------------------A--------- 28
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ..............................................................................................................................................------------------A--------- 28
A1.CY.08.CY236 ..............................................................................................................................................--------------------------T- 28
A1.ES.05.X1608_8 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....------------...........CAT---------------------.........................---.....--------------------------------T- 265
A1.KE.11.DEMA11KE001 ------------..-G-T--..A-G-A------------.A-----...---....---------------........T..-----------A---------.........................---.....---------------------------------- 162
A1.RU.11.11RU6950 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....-------------T---G.....AT.---------------------.........................---.....---------------------------------- 359
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....-------------T----.....T..---------------------.........................---.....---------------------------------- 171
A1.SN.01.DDI579 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
A1.UG.11.DEMA110UG001 ------------..---T--..A-G-A------------.A-----...-G-....-------------TT---.....ATT---------------------.........................---.....--------------------------------T- 184
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....-------------GGG--.....ATT---------------------.........................---.....---------------------------------- 249
A2.CM.01.01CM_1445MV ....................................................................................................................................................---------------------- 22
A2.CY.94.94CY017_41 ------------..-G-T--..A-----------------------...---....-------------T--T-.....T..-----------A---------.........................---.....------------------------A--------- 186
B.BR.10.10BR_MG029 ------------..------..------------------------...---....-------------G---T........------------A--------.........................---.....---------------------------------- 282
B.CA.07.502_1191_03 ------------..------..--G---------------------...---....-----------------T........---------------------.........................---...AG---------------------------------- 238
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------..C-----..----A-------------------...---....------------------.....TTT---------------------.........................---.....---------------------------------- 277
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------..------..----A-------------------...---....C----------------.........C--------------------.........................---.....---------------------------------- 183
B.ES.10.DEMB10ES002 ------------..------..------------------------...---....----------------..........---------------------.........................---.....---------------------------------- 185
B.FR.11.DEMB11FR001 .................................................................-CAA---T.........---------------------.........................---.....---------------------------------- 66
B.GB.05.MM45d213_GN1 ------------..------..------------------------...---....C-----------------......T.---------------------.........................---.....---------------------------------- 194
B.HK.06.HK003 ------------..------..--G---------------------...---....C----------------T........---------------------.........................---.....---------------------------------- 175
B.HT.05.05HT_129389 ....................................................................................................................................................---------------------- 22
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------A.------..--G---------------------...---....C------------G----...AATT.---------------------.........................---.....-----------------------G---A---AT- 195
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------..------..----A-------------------...---....------------------.....TT.---------------------.........................---.....-----------------------G---------- 481
B.PE.07.502_0525_wg5 ------------..------..-----------------A------...-G-....------------------...ATTTT---------------------.........................---.....------------------------A--------- 267
B.RU.11.11RU21n ------------..---T--..------------------------...---....------------------.....TT.---------------------.........................---.....------------------------A--------- 361
B.TH.08.MERLBDTRC10 .............................................................................................................................................----------------------------- 29
B.US.11.ES38 ------------A.------..------------------A-----...---....--------------T-..........---------------------.........................---.....-----------------------G---------- 741
C.AR.01.ARG4006 ....................................................................................................................................................------------A-------A- 22
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------..---T--..A----------------.A-----...-G-....---------------TTTTTT.....A--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 179
C.BW.00.00BW5031_1 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...-G-....---------------......TTTTTA--------------------.........................---.....------------------------A-----C-A- 194
C.CN.10.YNFL19 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...---....---------------......TTTT.A--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 185
C.CY.09.CY260 ..............................................................................................................................................------------------A-------A- 28
C.ES.08.X2363_2 ------------..-G-T--..A----------------.A-G---...---....---------------......ATTTTAA-------------------.........................---.....------------------------A-------A- 251
C.ET.02.02ET_288 ....................................................................................................................................................------------------C-A- 22
C.IN.09.T125_2139 ------------A.---T--..A-T--------------.A-----...---....---------------......TTTT.A--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 817
C.KE.00.KER2010 ....................................................................................................................................................------------A-------A- 22
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...---....---------------......TTTTA---------------------.........................---.....------------------------A-------A- 818
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...-G-....---------------......TTTTTA--------------------.........................---.....-----------------T------A-----C-A- 818
C.YE.02.02YE511 ....................................................................................................................................................------------A-------A- 22
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ------------..---T--..A----------------.A-----...---....---------------......ATTTTA--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 819
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------..---T--..A-T---------------------...---....---------------......ATTTTA--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 181
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...---....---------------......TTTTTA--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 172
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------...-----..--------------------TA--...---....------------T-----.....T..-----------A---------.........................---.....---------------------------------- 183
D.CY.06.CY163 ..............................................................................................................................................--------------------------G- 28
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------..------..---------------------A--...--A....C-----------TG--..........A--------------------.........................---.....---------------------------------- 167
D.KR.04.04KBH8 --T---------..------..----A---------------TA--...---....------------T-----.....TT.-----------A---------.........................---.....G--A----------A--------T---------- 776
D.SN.90.SE365 ------------..------..---------------------A--...---....------------TG---T........---------------------.........................---.....---------------------------------- 816
D.TZ.01.A280 ....................................................................................................................................................---------------------- 22
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------..------..----A----------------A--...--A....C-----------T----T.....T..---------------------.........................---.....------------------------------C--- 155
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------..------..---------------------A--...-GA....C-----------T----T.....T..--G------------------.........................---.....---------------------------------- 172
D.YE.02.02YE516 ....................................................................................................................................................---------------------- 22
D.ZA.90.R1 ------------..------..--G------------------A--...---....------------T----T.....AA.-------------------A-.........................---.....--------------------------T------- 163
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ..............................................................................................................................................---------------------------- 28
F1.AR.02.ARE933 ------------..---T--..A----------------.A-----...---....----------------..........-----------A---------.........................---.....---------------------------------- 126
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------------..---T--..A----------------.A-----...---....--------------T.........T.-----------A---------.........................---.....------------------------A--------- 287
F1.CY.08.CY222 ..............................................................................................................................................---------------------------- 28
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------..---T--..A----------------.--GA--GGC---....---------------.........T.---------------------.........................---.....---------------------------------- 275
F1.RO.96.BCI_R07 ------------..---T--..A----------------.A-----...---....---------------.........T.---------------------.........................---.....----.----------------------------- 856
F1.RU.08.D88_845 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...-G-....---------------........TTT---------------------.........................---.....---------------------------------- 273
F2.CM.02.02CM_0016BBY ....................................................................................................................................................---------------------- 22
F2.CM.10.DEMF210CM001 ............................................................------C---T--T........---------------------.........................--A.....G-----------------------A--------- 72
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------...--T--..A-G-A------------AA-----...---....-----------------T........-----------A---------.........................---.....---------------------------------- 182
G.BE.96.DRCBL ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....-----------------T........---------------------.........................---.....---------------------------------- 802
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A..---T--..A---A------------.A-----...---....-----------------.........-----------A---------.........................---.....--------------------------------T- 201
G.CN.08.GX_2084_08 .....................................................................................--------C-.-------.........................---.....---------------------------------- 54
G.CU.99.Cu74 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....----------------CT........---------------------.........................---.....--------------------------G------- 430
G.ES.09.X2634_2 ------------A.-G-T--..A-G-A------------.A-----...-G-....--------------T---........---------------------.........................---.....---------------------------------- 294
G.GH.03.03GH175G ------------..---T--..A---A------------.A-----...---....----------------TC.....C..---------------------.........................---.....---------------------------------- 860
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....--------------T--T........---------------------.........................---.....------------------------A-----C--- 201
G.NG.09.09NG_SC62 ..................................................................................................................................................--------------------TC-- 24
G.ZA.01.TV546 ....................................................................................................................................................---------------------- 22
H.BE.93.VI991 ------------..---T--..A---A-------------------GT.---....-------------G----TTTTTA..---------------------.........................---.....---------------------------------- 203
H.CF.90.056 ------------..---T--..A---A------------.A-----...---....--------------T......TTTG.---------------------.........................---.....---------------------------------- 164
H.GB.00.00GBAC4001 ------------...--T--..A-----------------------GC.---....-------------G----ATTTTTGT---------------------.........................---.....---------------------------------- 338
J.CM.04.04CMU11421 ------------..---T--..A---A------------.A-----...---....--------------TTTT.....GTT---------------------.........................---.....---------------------------------- 335
J.SE.93.SE9280_7887 ------------..---T--..A-----------------------...---....------------------.....TAT---------------------.........................---.....------------------------A-------T- 140
J.SE.94.SE9173_7022 ------------..---T--..A---------------A-------...---....------------------...TATT.---------------------.........................---.....------------------------A-------T- 141
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..............................................................................................................................................--------------T------------- 28
K.CM.96.96CM_MP535 ..............................................................................................................................................---------------------------- 28
U.CA.01.TV749 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....-------------T----.....T..---------------------.........................---.....---------------------------------- 837
U.CA.99.TV721 ------------..-G-T--..A---A------------A-CG-CGAAC.......-------------T--G-.....TT.---------------------.........................---.....---------------------------------- 839
U.CD.83.83CD003_Z3 ------------..---T--..A-----------------------...---....-------------G---T........---------------------.........................---.....---------------------------------- 315
U.CD.90.90CD121E12 .......................................................................................................................................................-A----------------- 19
U.CY.05.CY090 ..............................................................................................................................................---------------------------- 28
U.CY.08.CY223 ..............................................................................................................................................------------------A----G--T- 28
U.ES.10.DEURF10DZ001 ..........--..-G-T--..A---A------------.A-----...-G-....---------------........T..---------------------.........................---.....---------------------------C------ 108
U.GR.99.99GR303 .........................-A------------AC-G-T-GGC---....------------------.....ATT---------------------.........................---.....--------------------------G-----T- 106
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...---....-------------G----.....AAT---------------------.........................---.....------------------------------C-T- 714
01_AE.AF.07.569M .............................................................................................................................................---------------------------T- 29
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------..-G-T--..T---A------------.A-----...---....--------------.........ATT--C------------------.........................---.....--------------------------------T- 772
01_AE.CN.10.YNFL03 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....--------------.........ATT---------------------.........................---.....------------------------A-------T- 204
01_AE.HK.04.HK001 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........A..---------------------.........................---.....------------------------A------CA- 194
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ........................................................................................................................................--------------------------------T- 34
01_AE.JP.x.JRC77AE ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........ATT---------------------.........................---.....--------------------------------T- 835
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------...........-----------A---------.........................---.....-------------------------------CT- 252
01_AE.TH.90.CM240 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........A..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 382
01_AE.US.05.306163_FL .............................................................................................................................................---------------------------T- 29
01_AE.VN.98.98VNND15 ..........................................----...---....---------------........A..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 81
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 CTCGGCTTGCTG..AAGCGC..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGCGGC...GAC....TGGTGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAGGCTAGA.........................AGG.....AGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCG 817
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........T..---------------------.........................---.....------------------------A----G--T- 184
02_AG.CY.09.CY256 ..............................................................................................................................................---------------------------- 28
02_AG.ES.06.P1423 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........T..---------------------.........................---.....--------------------------G--G--T- 270
02_AG.GW.05.CC_0048 --Y---------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------...........---------------------.........................---.....--------------------------------T- 173
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........A..---------------------.........................---.....-----------------------G--------T- 479
02_AG.LR.x.POC44951 ------------..-G-T--..A-G-A------------.A-----...---....---------------........T..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 827
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ..................................................................................................................................................----------------G-----T- 24
02_AG.NG.x.IBNG ------------..-G-T--..----A------------.A-----...---....---------------........A..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 357
02_AG.SE.94.SE7812 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........T..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 204
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ................................................................................................................................--A.............------------------G-----T- 29
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...........................................................................................------------.........................---.....---------------------------------- 49
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........ATT---------------------.........................---.....--------------------------------T- 183
05_DF.BE.x.VI1310 ------------..------..---A----------------TA--...---....------------T----T........---------------------.........................---.....---------------------------------- 193
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....--------------T...........-----------A---------.........................---.....--------------------------------T- 845
07_BC.CN.98.98CN009 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...---....---------------......TTAT.A--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 164
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ..................................................................................................................................................--------------A-------A- 24
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..............................................................................................................................................---------------------C----T- 28
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------..------..----A----------------A--...--A....C-----------T----T.....T..---------------------.........................---.....---------------------------------- 196
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------..-G-T--..A-G-A------------.A-----...---....---------------.........T.-----------A---------.........................---.....---------------------------------- 193
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------..------..-----------------A------...---....------------------........---------------------.........................---.....---------------------------------- 837
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------...-----..----A-------------------...-G-....------------------.....TT.----------T----------.........................---.....---------------------------------- 195
14_BG.ES.05.X1870 ------------AA-G-T--..A----------------.A-----..........G---A---------T---........---------------------.........................---.....---------------------------------- 293
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........T..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 225
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------..---...C.------------------------...---....------------TG----.....TT.-------------------A-.........................---.....---------------------------------- 184
17_BF.AR.99.ARMA038 ....................................................................................................................................................-----------G---------- 22
18_cpx.CU.99.CU76 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....-----------------T........---------------------.........................---.....---------------------------------- 134
19_cpx.CU.99.CU7 ..............................................................................................-GCTAG-AG.................................-----------G--------A---T-------T- 43
20_BG.CU.99.Cu103 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....----------------CT........---------------------.........................---.....---------------------------------- 292
21_A2D.KE.99.KER2003 ....................................................................................................................................................---------------------- 22
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ....................................................................................................................................................------------------C-T- 22
23_BG.CU.03.CB118 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....----------------MT........---------------------.........................---.....---------------------------------- 266
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------..-G-T--..A---A-------------A-----...---....----------------C.........---------------------.........................---.....--------------------------------T- 277
25_cpx.CM.02.1918LE ....................................................................................................................................................------------A-------T- 22
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------...--T--..A---A-------------A-----...---....-----------------T.....ATT---------------------.........................---.....------------------------A--------- 837
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------..---T--..A-----------------A-----...-G-....-----------------T.....TC.---------------------.........................---.....---------------------------------- 820
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------..------..------------------------...---....----------------..........---------------------.........................---.....---------------------------------- 186
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------..------..----A---------C------C--...C--....C-----------------........---------------------.........................---.....---------------------------------- 188
31_BC.BR.04.04BR142 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...-G-....--------------T......TTTT.A--------------------.........................---.....------------------------A-----C-A- 274
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------..---T--..A----------------.A-----...---....----------------T.........-----------A---------.........................---.....--------------------------------T- 467
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------..-G-T--..A---A------------A------...---....---------------...........---------------------.........................---.....--------------------------------T- 130
34_01B.TH.99.OUR2478P ....................................................................................................................................................--------------------T- 22
35_AD.AF.07.169H .............................................................................................................................................-------------------A-------G- 29
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ....................................................................................................................................................--------------------T- 22
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....................................................................................................................................................--------------G----CT- 22
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------..------..--G-A------------.A-----...---....----------------..........---------------------.........................---.....---------------------------------- 243
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------..------..------------------------...---....---------------...........---------------------.........................---.....---------------------------------- 291
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------A.------..--G-A-------------------...---....------------------...TAAA.---------------------.........................---.....---------------------------------- 300
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------------..---T--..------------------------...---....------------------.....AT.---------------------.........................---.....-----...---------------G---------- 362
43_02G.SA.03.J11223 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........TT.---------------------.........................---.....--------------------------------T- 351
44_BF.CL.00.CH80 ------------..---T--..A----------------.A-G---...---....---------------TT.........-----------A---------.........................---.....------------------------A--------- 256
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....--------------T...........---------------------.........................---.....---------------------------------- 809
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------..---T--..A----------------.A-----...---....----------------..........-----------A---------.........................---.....---------------------------------- 270
47_BF.ES.08.P1942 ------------..------..--T---------------------...---....------------------........---------------------.........................---.....---------------------------------- 262
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..............................................................................................................................................-----C------------A-------T- 28
49_cpx.GM.03.N26677 ------------..---T--..A----------------.A-----...---....-------------G----.....TT.---------------------.........................---.....------------------------A--------- 252
50_A1D.GB.10.12792 ------------...--T--..A--------------------A--...--A....C-----------TG---T........---------------------.........................---.....------------------------A--------- 233
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------Y-----..-G-T--..A---A-----------R.A-----...---....--------------.........ATT---------------------.........................---.....------------------------R--C----T- 134
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........A..---------------------.........................---.....-------------------------------CT- 163
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------..---T--GC----A------------.A-----...---....---------------........T..---------------------.........................---.....------------------------A-------T- 216
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........A..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 133
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........C..---------------------.........................---.....---------------------------------- 168
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..............................................................................................................................................------------------A-------A- 28
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........AA.-----------A---------.........................---.....-------------------------------CT- 171
59_01B.CN.09.09LNA423 ..............................................................................................................................................------------------A------CT- 28
60_BC.IT.11.BAV499 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...---....--------------T......TTTT.A--------------------.........................---.....------------------------A-----C-A- 804
61_BC.CN.10.JL100010 ------------..---T--..A-T--------------.A-G---...---....---------------......TTTT.A--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 265
62_BC.CN.10.YNFL13 ------------..---T--..A-T--------------.A-----...---....-------------G-......TTTT.A--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 185
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........T..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 373
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------..---T--..A-T-A------------A-CG-CGACT.......G--------------......TTTT.A--------------------.........................---.....------------------------A-------A- 186
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------..-G-T--..A---A------------A-CGA--GGC---....----A-------...........CTT---------------------.........................---.....-------------------------------CT- 206
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------..-G-T--..A---A------------.A-----...---....---------------........A..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 172
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------..---T--..A---A------------.A-----...---....---------------........T..---------------------.........................---.....--------------------------------T- 163
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------...-----..----A------------A------...---....-A----------------.....TA.---------------------.........................---.....--------A---------------A--------- 264
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------..------..----A-------------------...---....---------------G--........---------------------.........................---.....---------------------------------- 487
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------..------..----A-------------------...--A....C-----------------.....TT.---------------------.........................---.....-----------------------G---------- 325
O.BE.87.ANT70 --------AGC-..G--T--..A-C--CT----------A--A...ACTC--AGA.G--------.................A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------T-----T--G--G-CA- 868
O.CM.98.98CMA104 --------AGC-..G--T--..A-C--CT----------A--A...ACTC--AGA.G--------.................AAA-TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGG--.....--GA-------------------T-----G-CA- 300
O.CM.98.98CMABB141 --------AGC-..G--T--..A-CT-CT----------A--A...AC.TCACAG.G--------.................AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------T-----T--G-----G- 299
O.CM.98.98CMABB212 --------AGC-..G--T--..A-CT-CT----------A--A...ACTC--AAGAG--------.................AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGG--.....--GA-------------------T--G--G-CA- 304
O.CM.98.98CMU5337 --------AGC-..G--T--..A-C--CT----------A--A...ACTC--AGA.G--------.................A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGACGAAGTCTCTAGG--.....R-G--------------T-----T--GC-G-CA- 301
O.CM.99.99CMU4122 --------AGC-..G--T--..A-CT-CT----------A--A...CTCACAGAA.G--------.................AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------C--------G----AA- 299
O.FR.92.VAU --------AGC-..G--T--..A-C--CT----------A--A...ACTC--AAGAG--------.................A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------------T--G--G-CA- 377
O.GA.11.11Gab6352 ..............................................................................................................................................-----------T-----------G--A- 28
O.SN.99.99SE_MP1299 --------AGC-..G--T--..A-C--CT----------A--A...ACTC--AGAGG--------.................AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GAG------------------T--G--G-CA- 870
O.US.10.LTNP --------AGC-..G--T--..A-C--CT----------A--A...C..TCACAG.A--------.................G---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GAG------------T-----T--G--G-CA- 789
N.CM.02.DJO0131 -------C-T....TG-T--..A---A--G----------C-G...CGGA-G....--.---------A-............--------G----T---C---.........................-A-CAGGAGAGAG---------------------G----CA- 287
N.CM.02.SJGddd -------C-T....TG-T--..A---A--G----------C-G...CGGA-G....--.---------A-............--------G----T---C---.........................-A-TAGGAGAGAG---------------------G----CA- 286
N.CM.04.04CM_1015_04 -------C-T--...G-T--..A---A--G----------C-G...CGGA-G....--.---------A-............--------G----T---C---.........................-A-CAGGAGAGAG---------------------G----CA- 289
N.CM.06.U14296 -------C-T....TG-T--..A---A--G----------C-G...CGGA-G....--.---------A-............----A---G----T---C---.........................-A-TAGGAGAGAG---------------------G----CA- 287
N.CM.06.U14842 -------C-T....TG-T--..A---A--G----------C-G...CGGA-G....--.---------A-............--------G----T---C---.........................-A-TAGGAGAGAG---------------------G----CA- 288
N.FR.11.N1_FR_2011 -------C-T....TG-T--..A---A--G----------C-G...CGGA-G....--.---------A-............--------G----T---C---.........................-A-TAGGAGAGAG---------------------G----CA- 182
P.CM.06.U14788 -------CAGC-..G--T--..A-CT-CTG---------A...--AAC.TCACGG.C---------................A---TGTC--T--T-A--GACCCTAGGGGAAGAGGCGAAGTCTCTAG--.....GAG-----------------------G--G-CA- 303
P.FR.09.RBF168 -------CAGC-..G--T--..A-CT-CTG---------A--A-AGC..TCACAG.C---------................A---TGTC--T--T----GACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTCTAG--.....GAG-----------------------G--G-CA- 861
CPZ.CD.06.BF1167 ---------TGC.....T--..---ACA--------------TAAG..........-T-AATT-..................-C--TG--GTTA-T-TAC--CCCTAGGGGAAGAGCGAAGTCCCT..---TAA..G-G--------------------------G--G- 826
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------...--T--..A-G-A-------------C-G...CGACT-AAG.------------A.............A---TG-------T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....GAGA--------------------A------C-- 386
CPZ.GA.88.GAB1 ------------...--T--..A---A-------------C-G...C..---....------------A-............----TG-------T-------CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....GAGA----------------------TC---CA- 854
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------TGA..C-----..A.-TCA------------C-GACTCTG.......----------A...............A---TGT-GT---T--GC-ACCCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCT..---TCA..G-G--A--------------------------G- 377
CPZ.US.85.US_Marilyn -------C----...--T--..A---A--G----------C-AACTCCA--G.....-.-------................A---TG-C---A-T----G--CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....-AGAG---------------------TC-G-CA- 859
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------CAGC-..G--T--..A-C--CTG---------A--AA-ACTCACAGA..C---------................A---TG-C-----T----G--CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA----------------------G--G-CA- 378
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------CAGC-..G--T--..A-C-ACTG---------A--AA-ACTCACAGA..C---------................A---TG-C-----T----G--CCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------------------G-CA- 377
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B.FR.83.HXB2 GGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCA 987
Gag G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----AG-------GC------G---------C---------------------------G-C--------C----------------------G--GA--------C----Y---R----T------T--G-------A---CA-------A---A----T-------- 198
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----A--------GC-------------------------------------GC-------C-G------T--------------------T-G---A--------A----C--C-----T---------G-------A---CA-----------A----T-------- 198
A1.CY.08.CY236 -----A--------GC--------G-----------------------------------G-A-G------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CAG------A---A----T-------- 198
A1.ES.05.X1608_8 -A---A--------GC------G--------A----------------------------GGA-G------T-G--------------------G---A--------C----C----A---T---------G-------A---CAG--G---A-A-A----A-------- 435
A1.KE.11.DEMA11KE001 -----A--------GC------G-G------------------------A--GGC-----G-A-G------C----------------------G--GA--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-------- 332
A1.RU.11.11RU6950 -----A--------GC--------------------------------------------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----G-----------A---CA-------T---A----T-------- 529
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----A--------GC-------------------------------------C------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CA---------A-A----T-------- 341
A1.SN.01.DDI579 -----A-----A--AAG-----G------------------------------C------G-A--------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------A-------A---CA---G---A--CA----T-------- 194
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----A--------GCG-----G------A------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----CT-------T---------G-----------CA-------A---C----T-----T-- 354
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----A--------TC------G----C--------------------------------G-A--------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-------- 419
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A--------GCT-----G-------------------------G-----------G-A-G------T----------------------G---AA--A-T--A-C--C-----T--T-----------G-----A----A-------A-AA-G---T----TT-- 192
A2.CY.94.94CY017_41 -----A--------GCT-----G-------------------------------------G-C-G------T-G--------------------G--GAA----T--A----C--------T---------C----G--A------------A-AA-G---T-------- 356
B.BR.10.10BR_MG029 -----C----G---A--------------------------------------C--------C-------------------------------------------------C------------------G--------------------T---A---A-----G--- 452
B.CA.07.502_1191_03 --------------A----------------------------A--------------------G-----------C---------------------A----T-----C---------------------G-G--------C---------A-A--------------- 408
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------G---A---------------------------------------------G-C----G-----------------------A--------------G-----C--C-------------------G--------A---G------AT----T----G--- 447
B.CN.10.DEMB10CN002 -----C--------AA-------------------------------------C--------C----------------------------A-----------------C---T--A----T-----G--------------C---A-----T--CA------------- 353
B.ES.10.DEMB10ES002 ----GA--C-----AA------------------G--------------------------------------------------------A--G--------------------------T-----G---G---G----------------A-A-A------------- 355
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------G---A----------G------C-----------------------------------------------------------T----------------------------A-------------G-------C------------A---------G--- 236
B.GB.05.MM45d213_GN1 --------------A-------G-------------------------------------GG-----------------------------------------------C--------T--------------------------------------------------- 364
B.HK.06.HK003 -----A--------AA------G--------------------A---------------C-------------------------------------G--G--T---------------------------------------------------------------T-- 345
B.HT.05.05HT_129389 ----------G---AA----------------C-C--------------------------------------------------------------------T-----------------T---------G----G--------------------------------- 192
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------A-------G--------------------A----GC--------------------------------------------G------------T-A----------------------------------A-------A-------AT-------- 365
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----A---------A-------------A------------------------------G-------------------------------T-----------------------------------------------------------T----------------- 651
B.PE.07.502_0525_wg5 -----A----G---A-T------------------------------------------CG----------T-------------------------CA-------G------------------------G-------T---------------CA----T-------- 437
B.RU.11.11RU21n --------------A----------------C----------------------GG-----------------------------------A--------------------C--C--------------G----G--------A---------A-A---------G--- 531
B.TH.08.MERLBDTRC10 -C---A---------A---------------------A-----A------------------------------------------------------A----T-----------------T---------G----------------------------------G--- 199
B.US.11.ES38 -T--C--T------A------------.----C--------------------------C-GC-------------------------------------G--------C--C---------------------A-------C---------T---A------------G 910
C.AR.01.ARG4006 -C---A--------ACT-------G----AA-----A-----------------CC----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T------G-C--------T---------A--------------------A-AA-------------- 192
C.BR.07.DEMC07BR003 -C-A-A-------CACT-------G----A------------------------CT----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----G-----GAG--------A-------A-CCA------------- 349
C.BW.00.00BW5031_1 -C---A--------A-------G------A------------------------------GGC-------CC----------------------G---A----T---C----C---A----T-----G---G----T-------A-------A-AAA------------- 364
C.CN.10.YNFL19 --A--A--------GC-------------A-----------------------CGT----TGC-------C-----------------------G---A----T---C----C--------------G----------------A---G---A--AA------------- 355
C.CY.09.CY260 -C-A-A-G------AA-------------A------------------------C-----TGC-------CT----------------A-----G---A----T---C----C-----T--T----------------------A-------A--A-C------------ 198
C.ES.08.X2363_2 -C--GA--C-----GC-------------A-----------------------C-C----TG-----G---C----------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A-AAA------------- 421
C.ET.02.02ET_288 -C-A-A--------AA---------G---A-A-----------A---------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G------AC---A----A-------A-AAA---AT-------- 192
C.IN.09.T125_2139 ---A-A--------AA------G------A-----------------------C-C----TGC--------C----------------------G--TAA---T---C----C--------T-----G------------------------A--AA------------- 987
C.KE.00.KER2010 -----A--------GC-------------A-A---------------------C-T----GGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA------------- 192
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----A--------AA-------------A-----------------------------C-GC-------CC----------------------G---AA---T---C----C----A---T----------------------A-------A-AA----------C--- 988
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---A-A--------AA-------------A------------------------GC----TGC-------C-----------------------G---A-------GC----C-----T--T-----G---GA-----------A-------A--AA------------- 988
C.YE.02.02YE511 -C---A--------ACG------------A------------------------------TGC-------CC----------------------G---A----T--------C--------T----------------------A-------A-AA-------------- 192
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -C---A--------A--------------A-----------------------C-T----TGA-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T-------------C----------------A--AA------------- 989
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----A--------AA-------------A-----------------------TGT---C-GC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T------------A-----------------A-ACAG---T-------- 351
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -C-A-A--------AA--------G----AAAC----------A---------C-T----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------C--T------------A-AAAC-----G------ 342
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A----G----A-------TC----------C-------------C----GG-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G---G----T-----C-A---------AA-C------G----- 353
D.CY.06.CY163 -----A----G-------------C----------C-----------C-C-----G---C-GC----------------------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C------------ 198
D.KE.11.DEMD11KE003 -----C-------CACT------GC----------C------------GC------------C-------------------------------G--------T---C-------------T----------------------A-------A--------T-------- 337
D.KR.04.04KBH8 -----A--------AC---A---------------C-------AA----A----TG--C---C-G------------------------------A-------T---C-------------T-----G------A-----------------A-A--------------- 946
D.SN.90.SE365 -----C-----------------------------C-------A-----------------GC----------------------------A-----------T---C-------------T-----G-----------T------------A-A--------------- 986
D.TZ.01.A280 -----C--------GC-------------------------------------------C--C-----------------------------T----------T---C-------------T-----G-----C----------A------..........--------- 182
D.UG.10.DEMD10UG004 -----A--------GA-------------------C--T---------G-----------G-C--------C-------------------A-----G-----T---A----C--------C----------------------A----G--A------T---------- 325
D.UG.11.DEMD11UG003 -----A--C-----GAT-------G-----AA---C----T--A--G--C----G-------C-------------------------A------------------A-C------T----TC-----------------------------A-A--------------- 342
D.YE.02.02YE516 -----A--------GA-------------------C------------GC---------CG-C----------------------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C------------ 192
D.ZA.90.R1 -----AG-------GC--------G------------------A---------C------G-C-----------------------------------A----T---C-------------T----------------------A---G---A---C------------- 333
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----A--C-----GAC------------A-------A--G------------C----------G--G---C----G-----------------------T--T---C-------------T-----------------------GA-----A-A--------------- 198
F1.AR.02.ARE933 -----A--------AC---------G--------------G-------------------G-C-G------T----G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A-----------C--- 296
F1.BR.10.10BR_RJ015 -C---A---------A------------------------G-------------------G-A-G--G---C--A----------------A------A----T------G----A-----TC--------C------------A-A-----A-A-C------------- 457
F1.CY.08.CY222 -----A--------GC------------------------G------------C--------A-G--G---C-------------------------------T---C--G----------TC---------------------AGA-G---A-A--------------- 198
F1.ES.02.ES_X845_4 -----A--C-----GAC-----------------------G-----G--A---C------G-A-G--G---C-------------------A-----------T--CA--G----------T----------------------AG------A-A--G------------ 445
F1.RO.96.BCI_R07 -----A--------GC--------------------------------------------G-A-G--G---C--------------------T----------T--------------A--TC--------C-------------GA-----A-A--------T------ 1026
F1.RU.08.D88_845 -----A--------GAT-----G-----------------G-------G-----------G-C----------------------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C---------G--- 443
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----A--------GAC-----G-----------------G--A--G-------------GGC------------------------A---------------T---C-------------T-----G---A------------A-------A-A-----A------T-- 192
F2.CM.10.DEMF210CM001 -C---A--------TCT-----------------------G-------------------G-C--------T-------------------------------T---C----C--------T---------A------------AGA-----A-A-C------------- 242
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A--------GC-------------------------------------C------GGC-G------C-------------------------------T---C-------------T---------A----T-------A-------A-ATT---A--G------ 352
G.BE.96.DRCBL -----A--------GCT-----G-----------G-------------------G-----G-A-G------T----------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-A-----A---C----T-G------ 972
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A--------GC------------------G------------------------C--A-G-----------------------------G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA-------A--AC----T-G-----C 371
G.CN.08.GX_2084_08 -----A--------GC------------------G-----------------------C---C-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C----A---C---------G----T--T---T-GA-----A---AC-----G------ 224
G.CU.99.Cu74 -----CG-------GC------G---------C-G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---AA---T---C-C--C--------T-------------G---T---CA-------A--AAC--AT-G------ 600
G.ES.09.X2634_2 -----A--------AA------G--------------------A----G----C--------C-G-----------------------------G---A----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A---T---A--G------ 464
G.GH.03.03GH175G -----A--------GCT-----------------G-------------------------G-A-G------C--------------------A-G--GA----T---C----CT-------T---------G-------T---CAG------A--ATG---T-G------ 1030
G.KE.09.DEMG09KE001 -----A--------GC--------G---------G-----------------------C-G-C--------T----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------GA------A---CA-------A--A-G---T-G------ 371
G.NG.09.09NG_SC62 -----A--------GC----------------C-G-------------------G---C-G-A-G------T----------------------G--GA----T---C----C--------C-------GTG-------T---CAG------A--ATG-----G------ 194
G.ZA.01.TV546 ----GA--------GC------------------G------------------C------G-C----R---Y--------------------A-G--RA----T---C----C--------T---------W-------T---CAR--------R-T----T-G------ 192
H.BE.93.VI991 -----A--------GCT-----G-------------------------G-----------GGC--------C-G--------------------G---A----T---C----C--C-A---T---------G----T-----CCA---------A-----------G--- 373
H.CF.90.056 -C---A--------GCT-----G---------C---------------------------GGC--------C----------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G--- 334
H.GB.00.00GBAC4001 -----A--------GCT-----G-------------------------------------GGC--------C----------------------G--CA----T---C-C--C--C-A---T---------G----T------CT-A-----Y-A------A----G--- 508
J.CM.04.04CMU11421 -C---A--------ACT-----G-----------G-----------G------CGT----GGC--------T----------------------G--CA----T---C----C----R---TC-----------A--------CA-------T-A-T------C------ 505
J.SE.93.SE9280_7887 -----A--------GAT-----------------G-----------G-------------GGA----G---C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------ 310
J.SE.94.SE9173_7022 -----A-------CGAT-----------------G------------------C------GGA--------C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------ 311
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----A-------CAA--------------A----C----------------------C-GGC--------C-------------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A--------- 198
K.CM.96.96CM_MP535 -----A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G--- 198
U.CA.01.TV749 -----A--------A-G-----G---------C---------------------------G-C--------C----------------------G---A----T---C----CT-C-----T---------G----G--A------A-----A-A-----AT-------- 1007
U.CA.99.TV721 -----C--------A-G-----G------------------------------C------G-C--------T----------------------G---A----T---C----C--CA--T-T---------G-------A------A--T--A-A-----AT-------- 1009
U.CD.83.83CD003_Z3 -----A--------GC----------------C--------------CGC----------G-C--------C----------------------G---AA-------A----C-----T--T-----G--GG----G------CA-------A-T--------------- 485
U.CD.90.90CD121E12 -----A--------GC------G------------------------CGC----------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T-----G--GG-----------CAG------A-T-T------------- 189
U.CY.05.CY090 -----A----G---AA---------------------------A----------------GGC--------C-G--------------------C--------T---C-------------T-----G---G-----------C-G------A-A--G--A------T-T 198
U.CY.08.CY223 ----GA--------GC------G---------C---------------------------G-C--------T----G-----------A-----G---A-------TC-C--C-----T--T---------G-------A---CA---G---T---A----T----GT-- 198
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----A--------GAT-----G-------------------------------------G-C-------CC----------------------G--GA--------C----C--A-----C---------G-------A----A---G---A-A-A-------G--T-- 278
U.GR.99.99GR303 -----A--------GCC------------------------------------C----C-G-C-G------T----------------A-----G---A----T---C----C--------T-----------------A---CA-------A---A----T-------- 276
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -C---C--------AC------------C--------------------------------GC-------CC----------------------G---A----T--------C--------TC----G---G-----------CA-------A-AATG------------ 884
01_AE.AF.07.569M -----A--------GC-------------------C-------A-----------------GA-G------T----------------A---T-----A--------C-------------A---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT-- 199
01_AE.CF.90.90CF11697 -----A--------GC------G---------C---------------------------G-A-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T-----T-- 942
01_AE.CN.10.YNFL03 -A---A--------GC---------G---------C-------------------------G---------T--A-------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT-- 374
01_AE.HK.04.HK001 ---A-A--------GC-------------------C------------------------TGA--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA---G---A-A-A----T----GT-- 364
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----A--------GC-------------------C----------------------C-GG--G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T----GT-- 204
01_AE.JP.x.JRC77AE -----AG-------GC-------------------C------------------------GGA--------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G--AT---A---CA-------A-A-A----T----GT-- 1005
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -----A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C------A----T----GT-- 422
01_AE.TH.90.CM240 -----A--------GC------------------GC------------GA----------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C---A--T-T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT-- 552
01_AE.US.05.306163_FL -----A--------GC----------------C--C------------------------GGA-G-----------------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A--CCA----C--A-A-A----T----GT-- 199
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT-- 251
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 GGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCA 987
Gag G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----A---------A------G------------C------------------------G-C----G---C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A---A---AT-----T-- 354
02_AG.CY.09.CY256 -----A--------GC-------------------------------------C------G-C--------C----------------------G--GA-G------C----C--C-----T---------G-------A--CCA----C--A-A-A----T-----T-- 198
02_AG.ES.06.P1423 -----A--------GC------G------------M------------------------G-C--------T--A-----------------T-G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CA-------A---A---AT-----T-- 440
02_AG.GW.05.CC_0048 -----A--------GC------G-G-----------------------------------G----------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CAG---C--A---A----T-----T-- 343
02_AG.KR.12.12MHR9 -----A--------GCG-----G-------------------------------------G-C--------T----------------------G---A--------C----C--C-----T---------G-------A---CAG---C-GA-A-A----A----GT-- 649
02_AG.LR.x.POC44951 -----A--------GC------G-G----A----------G-------------------G-C--------C--------------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T-----T-- 997
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----A--------GC------G-----------G--------A---------C------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GC--A---A----T-----T-- 194
02_AG.NG.x.IBNG -----A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G----G--A---CA----C--A---A----T-----T-- 527
02_AG.SE.94.SE7812 -----A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C------------------G-------A---CA----C--A---A---AT-----T-- 374
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A--------GC------G-G-----------------------------------G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-G---T-- 199
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A--------GC----------------------------------G---------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T-------- 219
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A--------GC------G-GG----------------------------------G-C-G------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T-- 353
05_DF.BE.x.VI1310 -----A--------GC-------------------C-------A-----------G----G-C--------T-------------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T-------- 363
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--------GA-------------------C--------------------------A-G-----CC----------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T-----T-- 1015
07_BC.CN.98.98CN009 -----A--------AA-------------A----------------------GC-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA------------- 334
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----A--------AA-------------A-------------------A---C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------AG------A-AAA------------- 194
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A--------GC------G-------------A-----------------------G-A-G--G---C--------------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T----G--- 198
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----A--------GA----------------C--C-----------------C--------C--------T-------------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A--------------- 366
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C---A--------AA--------------------------------GA---C------GGC-G------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA-------- 363
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------A-------------------G-------------------------G------------------------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A--------------- 1007
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A--------AA------------------G-------------------G---C-G-A-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G------ 365
14_BG.ES.05.X1870 -----A--------TCC-----------------G-------------------------G-C--------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------G---CA-------A--------T-G------ 463
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A--------GC-------------------C-------A-----------G------C--------C----------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T----GT-- 395
16_A2D.KR.97.97KR004 -----A--------GC-------------------C-------A----------------G-C--------C----------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G----- 354
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A--------------------C------------G-----------G------------------------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A--------------- 192
18_cpx.CU.99.CU76 -----A--------AA---------------------------A----------------G-C--------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-----T-- 304
19_cpx.CU.99.CU7 -----A--------GC---------------------T--C------------C------G-A-G------T--------------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T-----T-- 213
20_BG.CU.99.Cu103 -----A--------GA------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T-------- 462
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A--------GCT------------------C-------A---------C----C-G-C--------T-------------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G------------ 192
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A--------GC------G--------------A---------------C------G-A-G------T----------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-------- 192
23_BG.CU.03.CB118 -----A--------GC------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------ 436
24_BG.ES.08.X2456_2 -----A--------GC------G------A------------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C-C--C--------TC--------G---G---T---CA-------T--AAC--A--G------ 447
25_cpx.CM.02.1918LE -----AG-------GC------G-----------G-----G------CG-----G-----G----------T----------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT-----T-- 192
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A---C--------A-------G------A--C----A----------------------G-C--------T----------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T----G--- 1007
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A--------GC--------------------------------G-----------GGA-G------C----------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A----------G--- 990
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----T-----G---A---------------------------------------------G---------------------------------------T--------------------C------------------------------A-A-----------G--- 356
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------A----------------------------------T------------C----------------------------------G-----------------------A--------------------------------ATC------------- 358
31_BC.BR.04.04BR142 -C-A-A--------ACT-------G----A-----------------------C------TGA-G-----CT----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA------------- 444
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A--------GA------G-------------------------G---------------G-----C-----------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G-------- 637
33_01B.ID.07.JKT189_C -----A--------GC-------------------C------------------------GG--G------T----------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A--CCA---G---A-A-AC---T----GT-- 300
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A--------A--------------------C-------A----------GT---C-GA-G------C--------------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT-- 192
35_AD.AF.07.169H -A---A--------AC------G-----------------------G-------------G-C-G--G---T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T-------- 199
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A--------GC------G-------------------------------------G-A--------T----------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A------------- 192
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A--------GC-------------------------------------C------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T-----T-- 192
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A--------GC------------------------------T-----------------------C--C-----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T--------- 413
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -C--C---------A---------------------------------------------G-C----------------------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C------------- 461
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------AA---------------A-----A--------G------------C-------------------------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T----C--- 470
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G--------------A--------------G-----C---------A----------------- 532
43_02G.SA.03.J11223 -----A--------GC------G-----------G--R----------------------G-A-G------Y----------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M--RT-- 521
44_BF.CL.00.CH80 -----A--------GC---------------A-----A----------------------G-A-G--G---C--A----------------------------T------G----------TC--------C-----------C--A-----A-A-----A--------- 426
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----GA--------ATG---------------------------------------------C-G-----CT----------------------G--CA--------C----C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-------- 979
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----A--------GC------------------------G-------------------G-A-G------C-GA----------------------------T---C--G--T-------TC--------C-----------C-GA-----A-A-C---A------T-- 440
47_BF.ES.08.P1942 ----------G---A----------------------------A----------C---------G-----------------------------------------TC-------------------------------------------------------------- 432
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----A--------GC-------------------C------------------------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT-- 198
49_cpx.GM.03.N26677 -----A--------AA------G------------------------------C------G-C-G------C----------------------G---A-------------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-------- 422
50_A1D.GB.10.12792 -C---A-------CAC------G--G----------------------GA----------G-C-G------T----------------------G---A----T--TC----C----A---T---------G-G-----A---CT-------A---AC---A-------- 403
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----A--------AA--------G---------------------------G-------G------------------------------------------------C--C-----------------------------C-----G--------------------- 194
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----A--------GC-------------------C-----------------------C-GA-G------T----------------A---T-R---A--------C----C--------K---------G-------A---CA-------A-A-A----T----RT-- 304
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A--------GC--------G-------C--C------------------------GSA-------------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA-------A-A-A----A----G--- 333
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----C----G---A---------G-----------------------------------G-C-------------G--------------A----------A-------------------------T---------------A-----------A------------- 386
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----A--------GCT-----------C------C------------------------GGC--------C----------------A---T-G--GA--------C----C--------A---------A-------A---CA----C-GA-A-A----T----GT-- 303
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----A--------GC------G--------------A--------T--------G----G-C----G---C----------------------G--TA--------C--G-C--------T------T--G-------A---CAG---C--A-A-A----T-------- 338
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----A--------AA-------------A-----------------------CGC----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C----AG--T-----G---G------------A----T--A--AA------------- 198
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----A--------GC-------------------C-------------------------GA-G-----------------------A---T-----A----T---C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT-- 341
59_01B.CN.09.09LNA423 -----A--------GCG------------------C------------------------GGA--------T----------------A--AT-----A-----------G-C--C-----T---------AA------A---CA-------A-A-A---AT----G--- 198
60_BC.IT.11.BAV499 -C-A-A--------ACT-------G----AA-----A----------------C-T----TGC-G-----CC----C---------------T-G---A----T---C--G-C--------T-----G-------G--------A-------A--AAC---T-------- 974
61_BC.CN.10.JL100010 -----A-G------AA-------------A-----------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA------------- 435
62_BC.CN.10.YNFL13 -----A--------AA-------------A----G------------------C-T----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------C-------A----C--A--AA------------- 355
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----A--------GC--------------------------------------------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------TC--------G-------A--CCA----C--A---A----T-----T-- 543
64_BC.CN.09.YNFL31 -----A--------AA-------------A-----------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AA----T-------- 356
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----A--------GC--------G----------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-G--GA--------A----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----G--- 376
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----A--------GC-------------------C-----------------C--------A-G------T--------------------T-----A--------C----C------------------G-------A---CA---------A-A----T----GT-- 342
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T--------------------T-----A--------C----C--------------------------A---CA---------A-A----T----GT-- 333
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------G---------------------C----A---------------C------G----------G-------------------A-----------------C-----------A--------------------------------A-C------------- 434
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----A--------AA------G-----------------------G-------------------G------------------------------------------------------A-----G------------------------------------------ 657
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------G---A-------G-G------------------A--G--T-----------------------------------------A-----------T-----------------A--------C--G------------------A-A-----------G--- 495
O.BE.87.ANT70 -AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G--- 1038
O.CM.98.98CMA104 --A-CA----G---GC-------C-----AA-----A------AT-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G--- 470
O.CM.98.98CMABB141 -AA-CA----G---ACG------C-----A--C---A------AT-T--A--G-------GGC--------T---------------A------G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-G--- 469
O.CM.98.98CMABB212 --A-TA----G---GC-------------A------A------ATCT--A--G-------GGC--------T--A------------AA-----G---A------A-TG---------T--AC-----TATG-------GAA-GAG---C-GT--CAG---T--G-G--- 474
O.CM.98.98CMU5337 --A-TA----G---GC-------C-T----AT----A------AT-T--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GA-A-GC-GT-ACA----T--G----- 471
O.CM.99.99CMU4122 --A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-C--G---AACGAGA--C-GT-ACAG---T--G-G--- 469
O.FR.92.VAU --ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G--- 547
O.GA.11.11Gab6352 --A-TA----G---TC-------C-----A------A------AA-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G--- 198
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G--- 1040
O.US.10.LTNP -AA-CCG---G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----T-----------------G---A--------TG--G-----AG--A--------TG----G--TAA-GAGA-GC-GT-ACAG---T--G-G--- 959
N.CM.02.DJO0131 -----A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G----- 457
N.CM.02.SJGddd -----A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-C-G------T----------------------G--CA-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-T-------GCC--GT--A-AAAC--AT--G----- 456
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A--------AA-------GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G----- 459
N.CM.06.U14296 -----A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-C------GCC--GT----AAAY---T--G----- 457
N.CM.06.U14842 -----A----R----A------GGG----TAT--G--A-----------------G--C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-CC------GCC--GT-R--AAAT--AT--G----- 458
N.FR.11.N1_FR_2011 -----A---------A-------GC----TAC--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--------KGTC--GT----AAAC--AT--G----- 352
P.CM.06.U14788 ----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G----- 473
P.FR.09.RBF168 ----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G----- 1031
CPZ.CD.06.BF1167 -A-AGA-G---------------TCGG-AA--C-TC-C-----A--C------------CTTA----G---C----G-----CG---AT--AT--C-G--------TT-G-----C------A-G------G----T--T--C---A-G--CA-TATG--A--CTC---- 996
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----AG-------GCT------------A--C----A--------------------C-TGA-G------T----------------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G----- 556
CPZ.GA.88.GAB1 -----A----------C---------G-----C-T-----C-------GA----G-----TGA-G------T----------------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G--- 1024
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-A-A-GC-T---ACT-------GC---A--C-T--A--C--A--C--------G--CTT-A--------C----------CG-A--C-----C-----C-----GA-G-----C--T--TA-G----ACAA---------CT-GA----CA-CCTC--------G--C 547
CPZ.US.85.US_Marilyn -----CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G----- 1029
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G----------------------G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G--T-- 548
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----CG---G---GCG------CG-------C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G-------T--------------G---A-G--T---TG--------AG--TA-G------G-Y--G------GA-A--T--T-A--G--A---G----- 547
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B.FR.83.HXB2 TCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATA.........GAGGAAGAGCAAAACAAAAGT.......................... 1122
Gag _S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__.__.__.__E__E__E__Q__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 G-T--YA--------W--------A---A--------T---------------------------A--------------TG--------------------Y----T--A---.........------ATAA----T--G--C.......................... 333
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 G-T--CA-----------------TA--A------------------------------------A-------------G-G-G--G--------------------T--A---.........-----GATA-----T--G--C.......................... 333
A1.CY.08.CY236 G-T--CA-T-------------------A--------T---------------------------A--------------TG-------------------CC----T--A---.........------ATAA----T--G--C.......................... 333
A1.ES.05.X1608_8 G-T---A--------A---------------------T------------------Y--------A------------A-TG--------------------C----T--A---.........------TTA-----T--G--C.......................... 570
A1.KE.11.DEMA11KE001 G-T--CA-C------A----------C--G-----------------------------------A--------A-----TG--------------------C----T--A---.........-----GATA-----T--G--C.......................... 467
A1.RU.11.11RU6950 A-T---A-----------------T---A------------------------T-----------A------C----------------------------------T--A---.........------ATA-----T--G--C.......................... 664
A1.RW.11.DEMA111RW002 G-T--C--------GA--------G---A----------------A----------------C--A-------------CTG---G---------A-----------T--A---.........-----GATA-----G-----C.......................... 476
A1.SN.01.DDI579 G-T--CA--------A-------G---------C----------------------------C---------C-------TG-------------------------T--A---.........------ATA-----T--G-AC.......................... 329
A1.UG.11.DEMA110UG001 G-T--CGG-------A------G-----A------G-T------------------------C--A------CA-------G--------------------C----T--A---.........------ATA-----G--G--C.......................... 489
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G-T--CA--------A--------A---A---C--------------------------------A--------------TG-------------------------T--A---.........------ATA-----T--G--C.......................... 554
A2.CM.01.01CM_1445MV G-T--C-CAGT----A------------A----C-----------A-----GT------C-A---A-------AA------G-------------------CC----T--AT--.........-----G------------TAC.......................... 327
A2.CY.94.94CY017_41 G-T--C--A------A------------A--------------------T-GT------C--G--A---------G----TG--------------------C----T--A---.........--------A------................................ 485
B.BR.10.10BR_MG029 G-T------------A--------A---A---------------------C--------------A-----G-A------T----G---------------C-----A---G--.........---------------------.......................... 587
B.CA.07.502_1191_03 --T-----------------------------C----TC------------GT------------A-----------------------------------------A------.........--------A----G-------.......................... 543
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --T---A---------------------AG--------C--------------------------A-------A------TG----G--------------------T------.........------------------T--.......................... 582
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------A---------------------------------------------------TG---G----------------C----T------.........---------------------.......................... 488
B.ES.10.DEMB10ES002 G-T------------A----------------------C--C--------------T--------A----G-G--------G-------------------------A---G--.........------------------G-A.......................... 490
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------GT----------------------------------A-----GT--------------------A-------G-------------------------A------.........---------------------.......................... 371
B.GB.05.MM45d213_GN1 G----------------------------------------------------A--------------------------TG-------------------C-----A------.........--------A--G-----GG--.......................... 499
B.HK.06.HK003 G---------------------------A----------------------GT---T--------A------G-------T--------------------------T------.........--------A------------.......................... 480
B.HT.05.05HT_129389 G-------------------------------------C--------------------------A--C----A-------G--------------------C----T-G----.........-----G------------T--.......................... 327
B.JP.12.DEMB12JP001 G-T----------------------------------TC---GT-------GT---T--------A--------------A-----------------------G---------.........-------------G-------.......................... 500
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------------------------A--------T---------------------------A------------------------------------------------.........---------------------.......................... 786
B.PE.07.502_0525_wg5 --------A-----G---------A---A------------------------------------A-------A-------G---G---------------C-----T--AG--.........---------------G-----.......................... 572
B.RU.11.11RU21n ----------------------------A--------T-------------GT---------------------------TG-------------------------T--A---.........---------------------.......................... 666
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------------G-------------A--------T---------G-----------------------------------------------A------C------G----.........--------A-----T------.......................... 334
B.US.11.ES38 G-T--------------------G----AG-------T----------------------------------G-------TG----------------------------A---.........---------------------.......................... 1045
C.AR.01.ARG4006 G-T---------------A-G-------T------------------T-----T-----------A---GC--AA---------CG---------A-----C--------A---.........A-----------G-A------.......................... 327
C.BR.07.DEMC07BR003 G-T------------A--A-G------GT-------C----------T---GTT-----------A---G---A-------G--CG---------------A--------A---.........A-------A------------.......................... 484
C.BW.00.00BW5031_1 G-T---A-------GA----G--------------------C-----G-----T-----------A---AG--AC------G--C----------------C---------G--.........--------A--------CT--.......................... 499
C.CN.10.YNFL19 G-T-----A------A---------------------TC--C-----------T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C---------G--.........-----G--A----------T-.......................... 490
C.CY.09.CY260 --T---A--------A----G----------------T---C-----------T-----------A---GC-G--------G--CG---------------C------------.........--------A------------.......................... 333
C.ES.08.X2363_2 G-T---A--------A----G-------A---------C--C-----------T-----------A---G---AA------G--CG---------------C------------.........--------A---------GC-.......................... 556
C.ET.02.02ET_288 G-T---A-A------A----G----------------T---C-----------T-----------A---G--G-------T---CG---------------C-------G----.........--------A---------GTG.......................... 327
C.IN.09.T125_2139 G-T------------A----G-----G----------T---C-----------T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C------------.........-----G--A--------GT--.......................... 1122
C.KE.00.KER2010 G-T------------A----G-----------------C--C-----------T-----------A---A-T-A------AG--CG---------------C------------.........--------A------------.......................... 327
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G-T--C---------A----G-----C-A----C-------C-----------T-----------A---A---AT-----TG-GCG------------G--C-------G----.........-----G--A---------T--.......................... 1123
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G-T------------A----G-----------------C--C---------GTT-----------A---A----------AG--CG-----------------------G----.........--------A-----------C.......................... 1123
C.YE.02.02YE511 G-T------------A---CG-------A------------C-----G-----T--T--C-----A---A--GAC----CAG-G-----------------C--------A---.........--------A------------.......................... 327
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 G-T--C---------A----G----------------T---C-----------T-----------A---G-GGA------TG--CG---------A-----CC------G----.........--------A------------.......................... 1124
C.ZA.10.DEMC10ZA001 G-T------------A----G-------A--------TC--C-----------T-----------A---G--G-------TG--CG---------------C------------.........--------A------------.......................... 486
C.ZM.11.DEMC11ZM006 G-T--C---------A----G--------------------C-----------T-----------A---GC---------TG--CGG--------------C------------.........--------A-------G----.......................... 477
D.CM.10.DEMD10CM009 G--A--A-------------------G-T-------C----C-----------T-----------A---A----A-----TG----G-----A--A-----------A------.........--------A-----G--G-T-.......................... 488
D.CY.06.CY163 G-T---------A-T---------T----------G-----C---A-------A-----------A--GGC-G-A-----------G--T--A--------------A------.........--------A--------C---.......................... 333
D.KE.11.DEMD11KE003 G-TG----------------G-------A--------T--------------------GG-----A---G--G-----A--G-------------------C------------.........--------A----C-------.......................... 472
D.KR.04.04KBH8 --TA-A---------------A------A--------T---------------------------A---G----A---A-TG----G-----------------------A---.........-----G--A------------.......................... 1081
D.SN.90.SE365 G-TA-----------------------------------------A-------------------A---G---A-------G--------------------G----A-----G.........--------A-G------G---.......................... 1121
D.TZ.01.A280 G-TA------------------------A--------T-------------------------------AG--A-------G-------------------------A--AT--.........-------------C-------.......................... 317
D.UG.10.DEMD10UG004 --TA--A-------------G-------A-------------------------A----------A---GC-G-----A--G---C---------------------T------.........--------A----C-------.......................... 460
D.UG.11.DEMD11UG003 G-TA----------------G---A---A------------------------------C-----A---G--------A-AG-------T------------------------.........--------A----C-------.......................... 477
D.YE.02.02YE516 G-TT-GA-------T----------------------T---------------A-----------A---G---------G-G----G--------------------T------.........--------A----------T-.......................... 327
D.ZA.90.R1 --TA-------------------------------------------------------------A---G----------TG-----------C--------------------.........--------A------------.......................... 468
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------------G----A------G-------------T-GT--------A---A---------GA-A------GT--------------------T---C--.........---A----A--G--T------.......................... 333
F1.AR.02.ARE933 ---A-------------------G----A---G------------------GT--------C---A--------------AG----G--------------------G---C--.........--------C-----T------.......................... 431
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----------------------G-------------T-------A-----GT------C-T---A-------A-G-----G----G-----A--------------G--AC--.........--------A------------.......................... 592
F1.CY.08.CY222 -----------------G-----G-----------G---------A---T-GT--------A---A-----G-A-------G----G--------------------A---C--.........----C---A----C---G---.......................... 333
F1.ES.02.ES_X845_4 G----GA----------------G----A------G-T----TTG------GT--------A---A-------A-GA-A-------G-----------C--------T---C--.........--------A------------.......................... 580
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------------G-----------G---------A-----GT------------A---------G-----G----G--------------------G---C--.........--------A---CG-------.......................... 1161
F1.RU.08.D88_845 -----C-C---------G--G--GA--------------------------GT--------A---A------------CCTG-------T-----A-----------G---T--.........---------------------.......................... 578
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----------------------GA---A------------C---------GT--------A---A-------A----C-A----G---------------------T---C--.........C-------A---G-----TA-.......................... 327
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----------------------G----A-------------G------T-GTT-------A---A-----------T-----------------------------T---C-G.........C-------A------------.......................... 377
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------------G----AG-------T----G------T-GTT-------A---A--------A-----AG-------------------------T---C--.........C-------A---G--------.......................... 487
G.BE.96.DRCBL G-T--C--A------A----G--GA---A----C---T---------------------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G.........--AA-GATA-----G--G---.......................... 1107
G.CM.10.DEMG10CM008 --T--C---------A----G-------A------------------------T-----------A----G----------G-------------A------C----TG-A---.........--AA-GATA---C-G--G---.......................... 506
G.CN.08.GX_2084_08 G-T--C---------A----G---A---A--------T----G----------------------A-------A-------G-----------C-A------A--A-GG-AG-G.........--AA--ATAAR-C-G------.......................... 359
G.CU.99.Cu74 G-T--C--A----C-A----G--G----AG-----------------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G.........--AA-G-CA-----G------.......................... 735
G.ES.09.X2634_2 G-T--C---------A----G--GA---A------------------------A-----------A------G--------G-------------A------C----TG-AG--.........--AA-GATA-----G---G--.......................... 599
G.GH.03.03GH175G G-T--C---------A----G--G-------------TC--------------------C-----A--------A-----AG-------------A------C----G--AG-G.........--AA--CTA-----G--T---.......................... 1165
G.KE.09.DEMG09KE001 --TA-C--A------A----G--GG---A-----------------------------GG-----A----GC-A-------G---G---------A------C----GG-AG--.........--AA-G-CA-----G------.......................... 506
G.NG.09.09NG_SC62 ---A-C---------A-------GA---A--------T---------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G.........--AA--ATA-----G------.......................... 329
G.ZA.01.TV546 --TY-C-------C-A----R--G-----------------------------------------A---A-----------G-------------A------C----GG-AG-G.........--AA-GATA-----G--C---.......................... 327
H.BE.93.VI991 G-T---A--------A-------C---CA----------------A-----GT---------C--A--------A-----TG-G----------------------GG------.........------ATA--G--T--G-AC.......................... 508
H.CF.90.056 G-TA--A--------A------------A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA-----TG-G--------------G--------T------.........------ATA------------.......................... 469
H.GB.00.00GBAC4001 G-T------------A--------A---A---G----T----CT-------GT------------A-----G-AA------G--C----T----GT---------A-T---G--.........A----GATA--G-----G-AC.......................... 643
J.CM.04.04CMU11421 --TTA---A-----GA--------A---AG-----------C--------------------C--A---G-GGRS------G-----------------R--------------.........------CTA-----G--G-AC.......................... 640
J.SE.93.SE9280_7887 G-T--C---------A--C-----A---A------G--------------------------C--A-----G--------A-------------T------------G------.........------ATT--------G-AC.......................... 445
J.SE.94.SE9173_7022 G-T------------A--------A---A---------------------------------C--A-----G------------------------------------------.........------ATT----------AC.......................... 446
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------A-----C--G-----G---------C---T------------------------G-----------T---C--G---GG--------------C--------AC--.........--------A-------G--C-.......................... 333
K.CM.96.96CM_MP535 ---A----A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A-------G-------------------C--------AC--.........--------A------------.......................... 333
U.CA.01.TV749 G-T--C---------A------------A------------------------------------A------G--------G---------------------------GA---.........--------A-----G---T-C.......................... 1142
U.CA.99.TV721 G-T--C---------A------------A--------T-------------GT------------A---------------G-------------------------T-GA---.........--------A-----T---T-C.......................... 1144
U.CD.83.83CD003_Z3 G-T-----------------G-------A----A--------CTT-----------------C--A---------------G-------------A-----------T------.........-------TA---------G-C.......................... 620
U.CD.90.90CD121E12 G-TT----------------G-------A----C----------------------------C--A-----------------------------A-----------A------.........-------CA---------G--.......................... 324
U.CY.05.CY090 G--A--A-C-----------G--G----AG--TC-------------------------------A-----GG--------G---G---------------C--------AT--.........--------A------------.......................... 333
U.CY.08.CY223 A-T---AG--------------------AG--C--G-TC------A-------T-----------A---------------G-G-----T-----------------T--A---.........------CTAA----T--G--C.......................... 333
U.ES.10.DEURF10DZ001 A-T--CA---------------------AG-------T--------------------T------A------------A-AG--GG---------------C-----T--A---.........------AT-A--C-A--G--C.......................... 413
U.GR.99.99GR303 G-T--CA---------------------A---------------------------------C--A--------------TG-------T-----------------T--A---.........------CTA-----A-G----.......................... 411
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 G-T------------A-------------------------------T-----------------A---TGT-A----------------------------C-----------.........-----GATT----------AC.......................... 1019
01_AE.AF.07.569M A-T--CA---------------------A---C----------------T--------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A---.........--------A-----G--G--C.......................... 334
01_AE.CF.90.90CF11697 AAT--CA-----------------A---A--------T------CA------------GG-----A--------------TG-------------------------T--A---.........-------TA-----T--G-AC.......................... 1077
01_AE.CN.10.YNFL03 A-T--CA----------------G----A----C-G-------------T--------GG--C-----C---------C--G----T--------------------T--AT--.........-------T------A-GG--C.......................... 509
01_AE.HK.04.HK001 A-T--CA---------------------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--AT--.........------ATA-----T--G-AC.......................... 499
01_AE.IR.10.10IR.THR48F A-T--CA-------G-------------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T---C--.........-------CA----CT--G--C.......................... 339
01_AE.JP.x.JRC77AE A-T--CA---------------------A----C---T----G----G-T-GT-----GG--C-----C------------G-------------------------T--AT--.........-----G-TA-----G--GGAA.......................... 1140
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 A-T--CA------------------------------T----G--A-----GT---------C--C--CA--------------------------------C----T--A---.........-------CA-----G--G--C.......................... 557
01_AE.TH.90.CM240 A-T--CA---------T-----------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A---.........-------TA-----T--G--C.......................... 687
01_AE.US.05.306163_FL A-T--CA------------------------------T----G--A------------GG--C--A--CA-----------G----------------------------AC--.........---............G-G--C.......................... 322
01_AE.VN.98.98VNND15 A-T--CA---------------------A--------T-------A----------------C--A--C-G----------G-------------------------T--A---.........-------TA-----T--G--C.......................... 386
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B.FR.83.HXB2 TCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATA.........GAGGAAGAGCAAAACAAAAGT.......................... 1122
Gag _S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__.__.__.__E__E__E__Q__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.
02_AG.CM.10.DE00210CM013 G-T--CGG-------A------------AG--C----T-------A----------T-GG-----A--------------C--------------------CC----T--AG--.........-------TA-----T--G--CAGGCAAAAGACACAG........... 504
02_AG.CY.09.CY256 A-T---A---------------------A------G-TC------A----------T-GG--C--A---AGC--A---ACC--------------------C-----T--A---.........-------TA-----T--G--C.......................... 333
02_AG.ES.06.P1423 A-T---AG--------------------A----------------------GT------C--C--A--------AT-T-------G---------------C-----T--A---.........--A---ATAA----T--G--C.......................... 575
02_AG.GW.05.CC_0048 A-T--CAG------------------C-A----------------A----------T-GG-----A--------------C----G---------------C-----T--AG--.........-------TA-----T--G--CAAACAAAAGGCACAG........... 493
02_AG.KR.12.12MHR9 G-T--CAG----------------T---A----------------A---T------T-GG-----A--------------C--------------------C-----T--AT-G.........-------TA-----T--G--C.......................... 784
02_AG.LR.x.POC44951 A-T--CAGT-----------G-------A--------T-------A----------G-GG-----A----G----T----C----C---------------C-----T--A---.........------AT------T--G--C.......................... 1132
02_AG.NG.09.09NG_SC61 A-T---A---------------------A--------T-------T----------T-GG-----A--------------C----G---------------------T--AG--.........--A---AT------G--G--C.......................... 329
02_AG.NG.x.IBNG G-T--CAG--------------------A--------T-------A----------T-GG--C-----------------C--------------------C-----T--A--G.........------ATA-----T--G--C.......................... 662
02_AG.SE.94.SE7812 A-T--CAG--------------------A--------T------CA----------T-GG--C--A--------------C--------------A-----C-----T--AG--.........-----G-TA-----G--G--C.......................... 509
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-T--CA---------------------A--------T------------------T--------A-----G--A-----AG-------------------C-----T--AT--.........------ATA---G-G--G--C.......................... 334
03_AB.RU.97.KAL153_2 A-T--CA---------------------A------------------------------------A------C----------------------------------T--A---.........------ATA-----T--G--C.......................... 354
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-T--CA-A-----------------------------------TA--A---------GG--C--A--------A-----TG--C----------------------T--A---.........------ATA----GT--G--C.......................... 488
05_DF.BE.x.VI1310 G-TA-----------A------------A---------C--------------------------C---G-----------G-G-----------------------A------.........---------------------AAA....................... 501
06_cpx.AU.96.BFP90 A-T--CA---------------------A--------T---------------------------A------------A-AG---C---------------CA----T--A---.........------ATA-----G--G--C.......................... 1150
07_BC.CN.98.98CN009 G-T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---AC-GA------TG--CG---------A-----C------------.........--------A----------T-.......................... 469
08_BC.CN.97.97CNGX_6F G-T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--GA------AG--CG---------A-----C------------.........--------A-----T----T-.......................... 329
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T---AG--------------------A------------------------------------A-------A-------G---G---------------G-----T--A---.........------ATA---GGT--G--C.......................... 333
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G-TA----------------G---A---A------------------------------------A---G--------A--G--GC----------------------------.........--------A----C-------.......................... 501
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G-T--CA-T------A----------------------C-----------------------C--A-----GCA-------G---G------------G--------T--A---.........------ATA-----T--G--C.......................... 498
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------G-------------T-------------GT------------A-------A-------G----G--------------------G---C--.........--------A------------.......................... 1142
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T--C--------------G--G----A------------------------------------A--C------------G-------------A------C----GG-AG-G.........--AA-G-TA-----T-GC--C.......................... 500
14_BG.ES.05.X1870 G-T--C---------A----G--GA------------T---------------A-----------A-----------------------------A------C----GG-AG-G.........--AA-G-CA--G--G------.......................... 598
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-T--CA---------------------A-----------------------------GG--C--A--AA-C---------G-------------------------T------.........-------TA-----T--G-AC.......................... 530
16_A2D.KR.97.97KR004 --TA--A-----------------A---AG-----G-T----G------T---------------A--------A------G---G----------------C----T--AT--.........--------A---------CAC.......................... 489
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G----TG----G--------------------G---C--.........--------A--G---------.......................... 327
18_cpx.CU.99.CU76 --TA-CA-A---------------A---AG-----------------------T-----------A-----GG-------TG-------------------C-----T--A---.........------ATA-----T--G--C.......................... 439
19_cpx.CU.99.CU7 A-T--CA------------------------------T--------------------GG--C--A-----GCA-------G-------------------------T--AT--.........-------TA--G--T--G--C.......................... 348
20_BG.CU.99.Cu103 G-T--CA-A------A----G--G----AG-------T---------------------------A-------------G-G-------------A------C----TG-AG-G.........--AA-GTTA-----G------.......................... 597
21_A2D.KE.99.KER2003 --TA------------------------A--------T---------------------------A---GC---A-----TG--------------------------------.........--------A------------.......................... 327
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AGT--CA-----------------A---A----------------A-------------------A------C-------TG-------------------------T--A---.........-----GATA-----T--G--C.......................... 327
23_BG.CU.03.CB118 G-T--CA-A------A----G---A---AG-------T----G----------------------A---------------G-------------A------C----TG-AG-G.........--AA-GTTA-----G------.......................... 571
24_BG.ES.08.X2456_2 G-T--C--A-----GA----G--GA---AG-----------------------------------A-------A-------G---G---------A------C----TG-AG-G.........--AA-GTTA-----G------.......................... 582
25_cpx.CM.02.1918LE G-T---A---------------------A----------------------GT------------A-----G--A-----TG-------------------------T--A---.........-----GATA-----T--G-AC.......................... 327
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G-TG--A----------------G----A--------T-------------GT------C-----A------------A-TG----------------------G--T--AG--.........------AT-------................................ 1136
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G-T--C----------------------A------G-T----CT------------------C--A--------A-----TG-------------A------C----GG-AG-G.........--AA---TA-----G--C--G.......................... 1125
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----A--------------------------------C------------GT---------------C----A----------------------------------------.........-----G---------------.......................... 491
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------A--------T-------------GT---------------------------T--------------------------A------.........---------------------.......................... 493
31_BC.BR.04.04BR142 G-T---A--------A--A-G------GT------------------T-----------------A---G---A-------G---G---------------A--------A---.........A-------A------------.......................... 579
32_06A1.EE.01.EE0369 G-T--CAG------G-------------AG-------T---------------------------A------------A-AG--GC----------------C----T--A---.........------ATA-----T--G--C.......................... 772
33_01B.ID.07.JKT189_C A-T--CA--------------------CA-------C--------A---T--------GG-----A--C------------G-------------------------T--A--G.........--A---ACA-----T-----G.......................... 435
34_01B.TH.99.OUR2478P A-T--CA-------------G-------A--------T-------A------------GG-----A--C---G-------TG-------------------------T--AT--.........-------TA-----T--G---.......................... 327
35_AD.AF.07.169H G-T--CA------------------------------T------------------------C--A------CA-----CA--------------------------T--A---.........------ATA-----T-----C.......................... 334
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A-T--CA---------------------A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A---.........---A-GTTA----GT--C--C.......................... 327
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-T--CA---------------------A--------T--------------------GG-----A--C---C-------TG---G---------------------T--AT--.........-------TA-----T................................ 321
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------G----A------------------G---GTT-----C-T---A--------AG----TG----G--T------------C----A---C--.........--------A-----G------.......................... 548
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------G-----G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G-----G-------------------------T---C--.........---------------------.......................... 596
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------A----------------A---------------------------A-------G--------------------------------.........---------------------.......................... 605
42_BF.LU.06.luBF_18_06 G---------------------------A------------------------------------A-------A------TG---G----------------------------.........---------------------.......................... 667
43_02G.SA.03.J11223 A-T---AG--------------------A--------T-------A----M-----T-GG--Y--A--------A-----C--------------------C-----T--AG--.........------AT------T--G--C.......................... 656
44_BF.CL.00.CH80 -----------------------G-----------G-------------T-GT--------T---A---------G-----G----G-----A--------------G---C--.........--------A------------.......................... 561
45_cpx.FR.04.04FR_AUK AAT--CA-----------------A---A--------------------T---------------A--------------TG-------------A--G-----------A---.........------ATA-----T--G--C.......................... 1114
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------------G-------------T-----------T-GT--------T---A-------A-G-----G----G--------------------G---C--.........--------A------------.......................... 575
47_BF.ES.08.P1942 G--------------------------------C---T----G------------------------------A---C--TG-------------------------T--A---.........---------------------.......................... 567
48_01B.MY.07.07MYKT021 A-T--CA--------------------------C---T-------A---T--------TG--C-----C--G---------G----G--------A------C----T--A--T.........------AT------G------.......................... 333
49_cpx.GM.03.N26677 G-T--CA-A--------------------------------------------------------A---------------G-G--------------G--G-----T--A---.........------ATA-----G--G--C.......................... 557
50_A1D.GB.10.12792 G-T--CAG-------A-----------------C---T------------------------C--A-----GC-A------G-------------A--G---C----T--A---.........-------TA-----T--G--A.......................... 538
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --T----------------R-----------------T---------G---GT--------------------T------TG----------A--------C-----T------.........---------------------.......................... 329
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 A-T--CA---------------------A------------C-------T--------GG-----A--C--G--------TG-------------------------T--A--G.........--R----CA-----T--G--C.......................... 439
53_01B.MY.11.11FIR164 R-T---A---------------------A------RC-----CT-------GT-----GG-----A--C------------G----W--T-----------------T--A--G.........-------MA-----G---G--.......................... 468
54_01B.MY.09.09MYSB023 G---------------------G-T------------TC------------GTT-----------A--------A------G-------------------------T--A---.........-------CA-----R--GG--.......................... 521
55_01B.CN.10.HNCS102056 A-T--CA------------------------------T-------A---T--------GG--C--A--C-----------TG-------------------------T--AT--.........-------TA-----G--G--C.......................... 438
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A G-T--CA----G----------------A--------T-------A----------T-TG-----A----T---A---A-C--------------------C---------G--.........---------------------.......................... 473
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G-T------------A----G-G-T---A--------TC--C-----G-----T-----------A---GC-GA------CG--CG---------A-----C-------G----.........---A----A----------T-.......................... 333
58_01B.MY.09.09MYPR37 A-T--CA---------------------A--------T--------------------GG--C--A--C--G---------G-------------------------T-GAC-G.........-------CA-----T---G--.......................... 476
59_01B.CN.09.09LNA423 G-T---A-------C----------------------T--------------------GG--C-----C-----------TG-------------------C-----T--A--G.........-------CA---................................... 324
60_BC.IT.11.BAV499 G-T---------------A-G------GT-------C-----G----T-----T-----------A---G---A-------G--CG---T-----------C--------A---.........A----G--A----GG................................ 1103
61_BC.CN.10.JL100010 G-T------------A----G----------------T---C-----------T---------------TC-GAA-----TG-GCG---------A-----C------------.........--------A--------C---.......................... 570
62_BC.CN.10.YNFL13 G-T------------A----G-----G----------T---C---C-------T-----------A---A--G-------TG--C----------A-----C--G---------.........--------A------................................ 484
63_02A1.RU.10.10RU6637 A-T--CA----------------G----A--------T-------A----------T-GG--C--A--------------T---CG------------G--C-----T--A---.........-------T------T--G--C.......................... 678
64_BC.CN.09.YNFL31 G-T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--GA------CG--CG---------A--G--C---------G--.........-----G--A----------T-.......................... 491
65_cpx.CN.10.YNFL01 A-TG-CA---------------------A--------TC---G------T-GTT-----------A--------------T--------------------C-----T--AC--.........--------A-----T--G--C.......................... 511
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 A-T--CA---------------------A--------T-------A-----GT---T-GG-----A--C----------C---------------------------T--A---.........-------TA-----T--G--C.......................... 477
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 A-T--CA---------------------A--------T---C--------------T-GG-----A--C--------------------------------------T--A---.........-------TA--G--A-GG--C.......................... 468
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------A------------------------T------------------------------------------TG-------------------------A--A---.........---------------------.......................... 569
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 G-------------------------------C----------------------------------------T------TG--------------------------------.........---------------------.......................... 792
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------------G----A--------T-------A-----GT------------A--------------TG-------------------------G------.........---------------------.......................... 630
O.BE.87.ANT70 G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--.........A------TAATGGGG-GC--GAAG....................... 1176
O.CM.98.98CMA104 G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-G--T--GC--C-G--AA--C-A---C--.........AGA-----AA-GGGGGGC--GAAG....................... 608
O.CM.98.98CMABB141 G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TGG---T--GC--C-G--AA--C-A--AT--.........AG-----TCATGGGG--C--GAAG....................... 607
O.CM.98.98CMABB212 G-T--AGC------G-----GAGCT-G-A---TC-C-GG--CTT-T-----GTA----GG-----T---AGC--A--T--C--TC-G--T--AC--C-G--AG--C-A---G--.........A-A---A-AATGGCA--C--GAAG....................... 612
O.CM.98.98CMU5337 G-T--CA-------G------AGC--GCA---GC-C-GG--C---A-----GTG----GG--C--T--CA-C--ATACA--G-TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--.........A------TAATGGGG-GC--GAAG....................... 609
O.CM.99.99CMU4122 G-T--CA-A-----G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----T--YA-C--ATATAGA--TG----T--AC--C-G--AA--A-A--AT-G.........AG-----TAATGGGR-GC-RGAAA....................... 607
O.FR.92.VAU G-T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--.........A----G--AATG--G-----AAAG....................... 685
O.GA.11.11Gab6352 G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----A--CA-TG-AT-TAGA--T--T-----AC--C-G--AA--C-A--AT--.........A------TAATG...--C-AAAAG....................... 333
O.SN.99.99SE_MP1299 G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--.........A------TAATGGGG-GC--GAAG....................... 1178
O.US.10.LTNP G-T--CA-A-----G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG------GC--C-G--AA--C-A--AC--.........A------T-ATGGGG-GC--GAAA....................... 1097
N.CM.02.DJO0131 G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------AAAGAGATAA-A--GA-AA-GG-ACGGCACAAGTCC.................... 607
N.CM.02.SJGddd G-T--CA-------G-------G---GC-C--T-----------CC-----GTT--T--------C---AGT--A---C--G--C-CA-T--AC-A--------G-----A---.........A-A--GA-A--GG-AC-GCACAAG.....................CC 596
N.CM.04.04CM_1015_04 G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------.........A-A--GA-AA-GG-AC-GCACAAGTCT.................... 600
N.CM.06.U14296 G-T--CA-------G-------G---GC-C--C--------C--CC-----GT---T--C-----C---AGT--A---C--G--C--A-T--AC-A--------G---M--R--.........A-AS-GA-A--GG-MC-GCACAAGCCC.................... 598
N.CM.06.U14842 G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--T--------CR-CT-----GTT--T--------C---A-T-AA-G-C-----C-TA-T--AC-A--------G---C-C---.........A-A--G-TAA-GG-AC-GCACAAGCCC.................... 599
N.FR.11.N1_FR_2011 G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT--A---TC----C-G--T--AC-A-C------G---------.........A-A--GA-AA-GG-AC-GCACAAG.....................CA 492
P.CM.06.U14788 G-T--CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGG.........A----G--AATGC-G-----A.......................... 608
P.FR.09.RBF168 G-T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGG.........A----G--AATGC-G-G---A.......................... 1166
CPZ.CD.06.BF1167 --AG-AG-A-T---G---CC----A-A-TC--C----T---C--CA-T---GTGT-AC----CA-A---G--G-AGA-A-A--TC-G-----TG-A-C---AG--A-A-TTG-G.........A-A--GA-A-T---A-T--CGAGCAGTGAAACAACAGGAAATGAGGA 1157
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-T---A-------G-------G---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-GG-----A---A-G--A-----AG-GG-------AC-AC-G------C-G--AC-G.........A-A-CT-CCGTG---CC-GAA.......................... 691
CPZ.GA.88.GAB1 G-T--CA-A-----C-------G---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-GG--CA-A---AGTGAC--CACTG--G-------AC--A-----C----AC--C--.........A--CGGC-T--TGGAG--CAACAGAGC.................... 1165
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --AA-AG-C-TT--C--TCC----A-AGTC--C--G--C--C--T--CTGT--A--A-T------A--CGC-G-AGA-A--G--CGG-----GG-A-----CG-TA-A-TTG-G.........A-A-T-A-A-T--CT-C-GTA.......................... 682
CPZ.US.85.US_Marilyn G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-G.........A-A--G-TAGTGC-GTTGCAGAAA.....................CA 1169
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G-T--CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A--T--TG--TC------TC--C----C-----A--AT-T.........A------TCATGTCA-----AAAG....................... 686
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G-T--CA-A-----G-----T-GCT-AC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTGT-G-GG-----C--C-GG--A--T--TG--TC---T--TC--C----C-----A--AT-T.........A------CCATGTCA-----AAAG....................... 685
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 ....AAGAAAAAAGCACAGCAA...............GCAGCAGCTGAC......ACAGGA..........................................CACAGCAAT.........CAGGTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGG 1216
Gag __.__K__K__K__A__Q__Q__.__.__.__.__.__A__A__A__D__.__.__T__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__H__S__N__.__.__.__Q__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ....---C---GGA-T--A--G...............------------......------..........................................A-----GGC.........A----------------------------A--TGCA------------A 427
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ....---C---GGA--------...............---A--A--A--......------..........................................AG-----GC.........AGT-----T--------------------A--TGCA--A---------A 427
A1.CY.08.CY236 ....---C----GA-T--A--G...............-----C------......------.........AACAGCAGCACAGGA..................A------GC.........---------AG------------------A--TGCA--A---------A 442
A1.ES.05.X1608_8 ....---C-G........................GCA------------......------..........................................A------GC.........A----------R-----------------A--TGCA--A------TG-A 655
A1.KE.11.DEMA11KE001 ....--------GA-------G...............A-----------......------..........................................A--C---GC.........A-T--------------------------A--TGCA--A---------A 561
A1.RU.11.11RU6950 ....---C----GA-C--A--G...............------A---G-......------...............................................................-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A 746
A1.RW.11.DEMA111RW002 ....---C----GA--ACA--GGCA............------------......------..........................................A------GC.........A-T--------------------------A--TGCA--A---------- 573
A1.SN.01.DDI579 ....---C----GA-------G...............------A-----......------..........................................A------GA.........--------T--------------------A--TGCA--A---------- 423
A1.UG.11.DEMA110UG001 ....---C----GA----A---...............----A-----G-......------..........................................AC---T...............---------T----------------A--TGCA--A---------- 577
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ....---C----GA-------GGCAGCCGCAGCCCAG---------A--......------..........................................A------GC.........--------T--------T-----------A--TGCA--C---------- 663
A2.CM.01.01CM_1445MV ....---C-G--GA-------G...............----------C-......------..........................................A-T---...............AG---T--G-----T--C--------A--TGCA--A---------- 415
A2.CY.94.94CY017_41 ....---C-G---A-------T...............------------......-----G..........................................A-----...............AG---T--------T--C--------A--TGCA--A---------- 573
B.BR.10.10BR_MG029 ....------------------...............------...---......T-----..........................................A------GC.........A-------T--------------------A--TGCA--A---------- 678
B.CA.07.502_1191_03 ....--------G-T-------...............--------CACAGCTGAC------..........................................A------GC.........AC-------------------------------C-T--A---------- 643
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ....-------GG-A-------...............-----------T......-T-AA-..........................................G---A--GC.........---A-------------T--------A--A---C-T------------- 676
B.CN.10.DEMB10CN002 ....--------G---------...............-A----------......G----G..........................................A------GC...AAGGCCAGC-----------------------A------C-T------------- 588
B.ES.10.DEMB10ES002 ....------G-G-------C-...............-----G--A-C-.........---..........................................A------GC.........-----------T----T---------------TC-A------------- 581
B.FR.11.DEMB11FR001 ....------------------...............-----C------......------..........................................A-----GGC.........----C---T---------------------------------------- 465
B.GB.05.MM45d213_GN1 ....--------GA--------...............---A-----A--......------AACCAAGCAGCARCTGCCTCAGGA..................AG-----G-.........--------------------------A---------------------- 617
B.HK.06.HK003 ....-G------G-T-------...............------------......------..........................................A------GC.........--------------------------A--------G------------- 574
B.HT.05.05HT_129389 ....--------G-----A---...............------------......------..........................................A------GC.........--------------------------A--------G------------- 421
B.JP.12.DEMB12JP001 ....------------------...............------------......------..........................................A---A--GC.........---------------------------------C--------------- 594
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ....--------G---------...............---A------C-......------..........................................A------GC.........---------------------------------C-T------------- 880
B.PE.07.502_0525_wg5 ....--------G---------...............------A--A--......------..........................................A-G----GC.........--------T-----------------A------C---R------G---- 666
B.RU.11.11RU21n ....-------GG---------...............------------......------AACAGCAGTCCGGGA...........................A------GC.........-C---T--T-----C-----------A------C-T-----A------- 775
B.TH.08.MERLBDTRC10 ....---C------------C-...............--G---------......------..........................................A---A--GC.........--------------------------A------C-G------------- 428
B.US.11.ES38 ....----------------C-...............---A--------......------..........................................A------GC.........---------------------------------C-T------------- 1139
C.AR.01.ARG4006 ....C--C-----A-------G...............----A---G-CT.........................................................GA---AGGA......A-------T--------T--------------TC----A---------- 415
C.BR.07.DEMC07BR003 .............AGG-----G...............----A---G-CT.........................................................GA---AAGA......A-------T--------T--------------TC----A---------- 563
C.BW.00.00BW5031_1 ....C--C-----A-------G...............----A---A-CT.........................................................G-TGGA.........A--A----T--------T-----------A--TC----A--A------- 584
C.CN.10.YNFL19 ....C--C-----A-----G-G...............---AA--AG-CT.........................................................GA-G-G.........A-------T-GG-----T-----------A---C-T------------- 575
C.CY.09.CY260 ....C--C-----A--------AAAACACAGCAG...-T--A---G-CT......GGC--G............................................................A-------T--------T--------------TC-A--A---------- 430
C.ES.08.X2363_2 ....C--C----G---------...............AA-A--CAGC-G......................................................G-TGAT--A.........A--A----T--------T--------A-----TC-A--A---------- 644
C.ET.02.02ET_288 ....C--C-----A-------G...............----G-...............-A-..........................................GCTGA---AGGA......A-------T--------T--------------TC--------------- 415
C.IN.09.T125_2139 ....C--C-----A-------G...............---AA-...............-AG..........................................GCTGA-GGG.........A-------T--------T--------------TC----A---------- 1207
C.KE.00.KER2010 ....C--C-----A-------G...............-G-AA-...............-CG..........................................GCTGATGGA.........A-------T--------T--------A-----TC----A---------- 412
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ....C--C-----A-------G...............------...............-CG..........................................GCTGA-GGA.........--------T-G-----TT--------A-----TC-T--A---------- 1208
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ....C--C-----A--------...............--C-A-...............-CG..........................................GCTGA-............A-------T--------T--------------TC-T--A---------- 1205
C.YE.02.02YE511 ....C--C-----A-------G...............---A--...............-CG..........................................G-GGA---A.........A-A--T--T--------T--------------T-----A---------- 412
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ....C--C--GC----..........................................-CG..........................................GCTGA---AGGA......A--A----T--------T--A-----------TC----A---------- 1200
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ....C--C-----A-------G...............---AA-...............-CG..........................................ACTGAAGGGAAA......GCA-----T--------T--------------TC----A--A------- 574
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ....---C-----A-------G...............----A-...............-CG..........................................GCTGA---GGGG......A-------T--------T-----------A--TC----A---------- 565
D.CM.10.DEMD10CM009 ....-------GG-A-...GC-...............------------......------..........................................A------GC.........---------------------------------T-A------------- 579
D.CY.06.CY163 ....------------------...............------------......------..........................................A------G-.........-----------------T---------------T-A--A---------- 427
D.KE.11.DEMD11KE003 ....--------G---------...............------------......---A--..........................................A------GC.........-----------------T---------------T-A------------- 566
D.KR.04.04KBH8 ....--A---------------...............---A--------......---AA-..........................................A---A--GC.........-----------------T-----------A---C-A------------- 1175
D.SN.90.SE365 ....--------G-T-------...............---A--------......TT----..........................................A---A--GC.........-----------------------------A---C-A------------- 1215
D.TZ.01.A280 ....--------G---------...............---A--------......------..........................................AG-----GC.........-----------------T-----------A---C-A------------- 411
D.UG.10.DEMD10UG004 ....---G------T---A---...............---A--A-----......---A--..........................................A------GC.........--------T--G-----T-----------A---C-A-----A------- 554
D.UG.11.DEMD11UG003 ....--------G---------...............--G---...---......---AA-..........................................A------G-.........-----------------T-----------A---C-A--A---------- 568
D.YE.02.02YE516 ....--------G----C----...............------------......------..........................................A------GC.........---------------------------------T-A------------- 421
D.ZA.90.R1 ....-----G--G---------...............-----G------......------..........................................A------GC.........-----------------T---------------C-A------------- 562
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ....C--C-----A--------...............-TGA----A-TG......----C-................................................GC-............-C---------------------A--A--TT-T-----A------- 418
F1.AR.02.ARE933 ....C--C----GAG-------...............--G---------......-----G...............................................................-----T------------G----A-----TCCT-----A------- 513
F1.BR.10.10BR_RJ015 ....---C----GA--------...............--GA----A-CG......---.............................................GCTGC-GCA.........GG------T--G--------------A-----TC-T------------- 683
F1.CY.08.CY222 ....C--C----GA--------...............--G---------......-A----...............................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------- 415
F1.ES.02.ES_X845_4 ....C--C-----A--------...............--G-----A-CTGCC...-A----...............................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------- 665
F1.RO.96.BCI_R07 ....C--C----GA--------...............--G---------......-A--T-...............................................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A------- 1243
F1.RU.08.D88_845 ....C--CG---GC----A---...............--------A-CA......---.............................................GCAGCAGCAGCTGACCAAGGA-----T--------------------A--TCAT-----A------- 678
F2.CM.02.02CM_0016BBY ....C--C-----A----A-C-...............-----G-----T......-A---G...............................................................-----T-----------------A-----TC-T------------- 409
F2.CM.10.DEMF210CM001 ....C--C-----A----A---...............------------......-A---G...............................................................-----T-----------------A--A--TC-T--A---------- 459
F2.CM.10.DEMF210CM007 ....C--------A----A--G...............-----G------......-A---G...............................................................-----T-----------------A-----TC-T--A---------- 569
G.BE.96.DRCBL ....C--C------A-..........................................AAC..........................................AG-----GC.........--A-----T-----------------------TGCA--A---------- 1180
G.CM.10.DEMG10CM008 ....C--C-----A-------G...............-------GG-GT......GA----..........................................A-------C.........--A--T-----------T--------A-----TGCA--A------CCA- 600
G.CN.08.GX_2084_08 ....C--C--GR-------A-G...............------...............-C-..........................................A-T----GC.........--A--T--T--------T-----------A--TGCA--A---------- 444
G.CU.99.Cu74 ....C--C-----A-G------...............------AGG--T......GA----..........................................A---A--GC.........--A-----T--------T--------------TGCA--A------CCA- 829
G.ES.09.X2634_2 ....C--------...-----G...............------ATG--T......GA----..........................................G-T-A--GC.........---AC------------T--------------TGCA--A---------- 690
G.GH.03.03GH175G ....C--C-----...-----G...............------AAG-CT......GA----..........................................A---A---C.........--A--------------T--------------TGCA--A--A------- 1256
G.KE.09.DEMG09KE001 ....C--C----C-T------G...............-----CAGA---......GG----..........................................A---A--GC.........--A--------------T---G----------TGCA--A---------- 600
G.NG.09.09NG_SC62 ....C--C--G--AA----A-G...............------...............................................................-A--G-.........--A--T-----------T--------------TGCA--A-----G---- 408
G.ZA.01.TV546 ....C--C-----A-------G...............------ATG-MT......----R-..........................................AR-----GC.........--A--------------T--------------TGCA--A---------- 421
H.BE.93.VI991 ....---C---G-A-------G.........GCCCCA-----------T......-A--A-..........................................A-GGA--GC.........A--A----T--------T--------A-----TGC-------------- 608
H.CF.90.056 ....C--C-----A--------...............-----------T......-AG-A-..........................................A-AGA---C.........A-------T--------T--------A-----TGCT--A-----G---- 563
H.GB.00.00GBAC4001 ....C--C---C-A-------G...............---A-----RGT......-A--AG..........................................A-GGA--GC.........A--A----T--------T--------A-----TGC---A---------- 737
J.CM.04.04CMU11421 ....---C--C-G------A--...............----A-R-----......-A-A-R..........................................R---R--G-.........--A-----T--------T-----------------G--A------CCA- 734
J.SE.93.SE9280_7887 ....--AC-GC-G------A--...............----A-A-----......-A-AA-..........................................G---A--G-.........--------T--------T--------------TC-G--A------CC-- 539
J.SE.94.SE9173_7022 ....--AC-GC-GA-----A--...............----A-A-----......-A-AA-..........................................G---A--G-.........--------T--------T--------------TC-G--A------CC-- 540
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ....C--C----GA--------...............-G-AA-------......-A---G...............................................................--T--T-----------------A-----TC-T------------- 415
K.CM.96.96CM_MP535 ....C--CG---GA----A---...............-A----------......-A---G...............................................................-----T-----------------A-----TC-G------------- 415
U.CA.01.TV749 ................A-A--G...............-------A--C-......------..........................................AGTG--CGC.........G-------T-------T-------A----A---GC---A---------A 1224
U.CA.99.TV721 ................A----G...............---A---G--C-......------..........................................A-TG--CGC.........G-------T---------------A----A--TGC---A---------A 1226
U.CD.83.83CD003_Z3 ....--AC-------T--A--G...............------------......-A----..........................................AG--A--G-.........-----------------T--------A-----T--G--A---------- 714
U.CD.90.90CD121E12 ....---C----------A--G...............------------......-A----..........................................G---A--GC.........A-------T--------T--------A-----T--G--A---------- 418
U.CY.05.CY090 ....---CG---G---------...............-A-A--------......-A-...............................................................G-------T-------T---------A-----TG-T--A---------- 415
U.CY.08.CY223 ....---C-----A--------...............----------CTGAT...------..........................................AGT----G-.........A----------------------------A--TGCA--A---------- 430
U.ES.10.DEURF10DZ001 ....--AC----GA-------G...............----------C-......------..........................................GG-T--..................----------T------------A--TGCA--A------CC-- 498
U.GR.99.99GR303 ....---C----GA--------...............------------......------..........................................GG--C--GC.........A----------------------------A--TGCA--A---------A 505
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ....--------GA--........................-A-------......------..........................................A-A-C--G-.........--------------------C-----A-G---TC-T------------- 1104
01_AE.AF.07.569M ....CG-C----GA-------G...............----------G-......------..........................................A------GC.........--A-C------------------------A--TGCA--A---------- 428
01_AE.CF.90.90CF11697 ....---C----GA-------G...............----------G-......------..........................................AG--A--GC.........A-A--------------------------A--TGCA--A---------- 1171
01_AE.CN.10.YNFL03 ....C--C----GA-------G...............------A---G-......------..........................................AG-----GC.........A-A---------------------A-A--A--TGCA--A---------- 603
01_AE.HK.04.HK001 ....C-------GA-------G...............----------G-......------..........................................AG--A--GC.........A-A--------------------------A--TGCA--A--A------A 593
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ....C--C----GA--------...............A---------G-......------..........................................AG-----GC.........A-A--------G-----------------A--TGCA--A---------- 433
01_AE.JP.x.JRC77AE ....C--C----GA-------G...............----------G-......------..........................................A------GC.........A-A--------------------------A--TGCA--A---------- 1234
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ....C--C----GA-------G...............---------AG-......------..........................................AG-G-T...............--------------------------A--TGCA--A---------- 645
01_AE.TH.90.CM240 ....C--CG---GA-------G...............----------G-......------..........................................AG-----GC.........A-A--------------------------A--TGCA--A---------- 781
01_AE.US.05.306163_FL ....C--C----GA-------G...............------------......------..........................................AG-----GC.........A-A------------------G-------A--TGCA--A-----C---- 416
01_AE.VN.98.98VNND15 ....C--C----GA-------G...............----------G-......C-----..........................................AG-----GC.........A-A--------------T-----------A--TGCA--A---------- 480
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 ....AAGAAAAAAGCACAGCAA...............GCAGCAGCTGAC......ACAGGA..........................................CACAGCAAT.........CAGGTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGG 1216
Gag __.__K__K__K__A__Q__Q__.__.__.__.__.__A__A__A__D__.__.__T__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__H__S__N__.__.__.__Q__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ....C--C----GA-------G...............----------C-......------..........................................AG----..................--T-----C-T---------A--A--TGCA--A---------- 589
02_AG.CY.09.CY256 ....---C----GA-------G...............----------C-......------..........................................AG----..................-----------------------A--TGCA--A---------- 418
02_AG.ES.06.P1423 ....---C----GA-------G...............--------A-C-......-GCAC-..........................................GG-T--..................-----------------------A--TGCA--A---------A 660
02_AG.GW.05.CC_0048 ....C--C----GA-------G...............----------C-......G-----..........................................AG----..................-----------------------A--TGCA--A---------A 578
02_AG.KR.12.12MHR9 ....--AC----GA-------G...............----------C-......------..........................................AT----..................-----------------------A--TGCA--A---------A 869
02_AG.LR.x.POC44951 ....---C----GA-------G...............----------C-......------..........................................AG----..................-----------------------A--TGCA--A--A------A 1217
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ....--AC----GA-------G...............-----C----C-......G-----..........................................AG----..................-----------------------A--TGCA--A--A------- 414
02_AG.NG.x.IBNG ....---C----G-T------G...............A---------C-......------..........................................AG----..................-----------------------A--TGC-A-A---------A 747
02_AG.SE.94.SE7812 ....---C----GA-------G...............----------C-......G-----..........................................AG---T..................-----------------------A--TGCA--A---------A 594
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ....--AC----GA-------G...............----------C-......------..........................................AG----..................----------T------------A--TGCA--A-----G---- 419
03_AB.RU.97.KAL153_2 ....---C----GA-C--A--G...............------A---G-......------..........................................AG-----GC.........A-------T-----------C--------A--TGCA--A---------A 448
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....---C----GA-------G...............----------C-......G-----..........................................GGT----GC.........A-T--------------------------A--TGCA--A---------- 582
05_DF.BE.x.VI1310 ....-GA-----G---------...............----A-----G-......G----G..........................................A------GC.........----C------------T-----------------A------------- 595
06_cpx.AU.96.BFP90 ....---C----G-----T--G..................-------C-......------..........................................A------G-.........A-TC----T-----------C--------A--TGCA--A---------- 1241
07_BC.CN.98.98CN009 ....C--C-----A-------G...............---AAG...............-AG..........................................GCTGA-GGG.........A-------T--------T--------------TC----A---------- 554
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ....C--C-----A-G-----G...............---AA-...............AA-..........................................GCTGAAG-G.........A-------T--------T--------------TCC---A---------- 414
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....---C----GA-------G...............---A-----A--......------..........................................A---A--GC.........A-------------------A-----------TGCA--A-----G---- 427
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ....--------G---------...............---A--------......------..........................................A------GC.........-----------------T-----------A--TT-A------------- 595
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....---C----GA-------G...............------------......------..........................................A------GC.........A-------T-----------C--------A--TGCA--A---------A 592
12_BF.AR.99.ARMA159 ....C--C-----A--------...............--G---------......-A---G...............................................................-----T--G--------------A-----TC-T-----A------- 1224
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....C--C---G-A-------G...............------AAGA-T......GA----..........................................A-------C.........--A-----T--------T--------------TGCA--A---------- 594
14_BG.ES.05.X1870 ....C--------...--A--G...............-----TAAG---......GA----..........................................A---A--GC.........--A-C------------T--------------TGCA--A---------- 689
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....C--C----GA-------G...............-----G----G-......------..........................................AG-----GC.........ACA--------T-----------------A--TGCA--A---------- 624
16_A2D.KR.97.97KR004 ....---C-G--GA------CT...............------------......------..........................................AG----...............-G---T-----------C--------A--TGCA--A---------A 577
17_BF.AR.99.ARMA038 ....-G-C----GA--------...GCAGCAGCTGACAAGA--CAGC-A......G-G-C-..........................................GCTGA---A.........GG------T-----------------A-----TC-T-----A------- 433
18_cpx.CU.99.CU76 ....---C----GA-------G...............----------C-......G-----..........................................AG-----GC.........--------------------C--------A--TGCA--A---------- 533
19_cpx.CU.99.CU7 ....---C----GA-------G...............-A-A--------......---A-G..........................................A------GC.........--C--------------T-----------C--GC-G------------- 442
20_BG.CU.99.Cu103 ....C--C-----ATG--A--G...............------A-G-GT......GA----..........................................A------GC.........--A--------------T--------------TGCA--A------CCAA 691
21_A2D.KE.99.KER2003 ....-----C-----G----C-...............---------A--......-----G..........................................A------GC.........--------------------C--------A--TGCA--A------TG-- 421
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ....---C----GA-------G...............-G--------G-......------..........................................AG-----GC.........A-C--------------------------A--TGCA--A-----G---A 421
23_BG.CU.03.CB118 ....C--C-----ATG--A--G...............------A-G-GT......GA----..........................................A-----GGC.........--A--------------T--------------TGCA--A------CCA- 665
24_BG.ES.08.X2456_2 ....C--C-G----T---A--G...............------A-G-GT......GA----..........................................AG-----GC.........--A-----------------------------TGCA--A------CC-A 676
25_cpx.CM.02.1918LE ....---C----GAA------G...............-A-A--------......------AGT.......................................A------GC.........--A-----------------C-----------TGCA--A--A--GCCAA 424
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .......--------------G...............-------A-A--......------..........................................AG-----G-.........A-------T--------T-----------A--TGCA--A--A--G---- 1227
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....C--C-----A-------G...............-A-...............GAG---..........................................AG-----GC.........--A-C------------T-----------T--TGCA--A--A------- 1210
28_BF.BR.99.BREPM12609 ....--------G---------...............------------......G-----..........................................A------GC.........--A------------------------------C--------------- 585
29_BF.BR.01.BREPM16704 ....----C-------------...............-----G----G-......------AATAGCAGACAGCAAGCAGCAGCTGGCACAGGA.........A------GC.........--------------C------------------C-A------------- 620
31_BC.BR.04.04BR142 ....C--C-----A-------G...............----A---A............-CG..........................................GCTG----AGGA......A-T-----T--------T--------------TC-T--A---------- 670
32_06A1.EE.01.EE0369 ....---C----G--------G...............------A---C-......------..........................................A-----..................--T-----------C--------A--TGCA--A---------A 857
33_01B.ID.07.JKT189_C ....C--C----GA-------G..................-------G-......------..........................................AG--A--GC.........ACA-------------T------------A--TGCA--A---------- 526
34_01B.TH.99.OUR2478P ....C--C----GA-------G...............----------G-......------..........................................AG-G--RGC.........A-A--------------------------A--TGCA--A--A------- 421
35_AD.AF.07.169H ....---C----------AA-G...............A-----------......------..........................................AG-G--............A----------------------------A--TGCA--A---------A 425
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ....---C----GA-------G...............------------......------..........................................AG-----GC.........ACA-------G---------C--------A--TGCA--A---------- 421
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....---C----GA-------G...............----------G-......------..........................................AG----TGC.........A--A-------------------------A--TGCA--A---------A 415
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....C--C----GA--------...............--G---------......-A---G...............................................................-----T-----------------A-----TC-T-----R------- 630
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....--------G---------...............--G---------......------..........................................A---A--G-.........--------T------------------------C-A------------- 690
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....-------GG--G------............GCA--C---------......G-----..........................................G---A--GC.........A----------------T--------------TC-G------------- 702
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ....------------------...............------------......------..........................................A-------C.........--------------------------A-----TC-T------------- 761
43_02G.SA.03.J11223 ....--AC----GA-------G...............----------C-......------..........................................AG----..................-----------T--------------TGCA--A---------- 741
44_BF.CL.00.CH80 ....C--C----G---------...AAGACACAGCAA--G--C----C-GCTGAC-A---G...............................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A------- 661
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....---C----CA-------G...............----------C-......------..........................................AG-----GC.........AGT-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A 1208
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ....C--C----GA--------...............------------......-A---G...............................................................-----T-----------------A-----TC-T-----A------- 657
47_BF.ES.08.P1942 ....--------G-T-------..................---------......------..........................................A-T-A---C.........---------------------------------GC---------C---A 658
48_01B.MY.07.07MYKT021 ....C--C----GA-------G...............----A-----G-......------..........................................AG-----GC.........A----------------------------A--TGCA--A---------- 427
49_cpx.GM.03.N26677 ....---C--GGGA-G-----G...............----------C-......------..........................................A---T--GC.........AGTA-T--T-----C-----C--------A--T-CA--A---------- 651
50_A1D.GB.10.12792 ....---C-----A---CA--G...............-----G-----T......G---C-..........................................AG-T---GC.........----C------------T-----------A---T-A-----A------- 632
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....------C-G---------...............---------A--......------..........................................A------GC.........--------------------------------TC-T--A---------- 423
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ....---T-C--GA-------G...............----------G-......------..........................................A---R--GY.........A----------------------------A--TGCA--A---------- 533
53_01B.MY.11.11FIR164 ....C--C----GA-------G...............------------......------..........................................AG-----GC.........A-A---------------------A----A--TGCA--A---------- 562
54_01B.MY.09.09MYSB023 ....C--C----GAA---A--G...............------------......------..........................................AG-----GC.........-----------------------------A---C-------A------- 615
55_01B.CN.10.HNCS102056 ....C--C----GA-------G...............------A---G-......G-----..........................................AGT----GC.........--A-----------------------------TGCA--A---------- 532
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ....--------G---------...............--G-----C-C-......------..........................................AG-----GC.........--------------------------------TGCA--A---------- 567
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ....C--C-----A-------G...............---CA-...............-AG..........................................GCTGA-GGG.........A-------T--------T--------------TC----A---------- 418
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......C----GA----A---...............----------G-......G-----..........................................A------GC.........A-A-----------------------A--A--TGCA--A---------- 567
59_01B.CN.09.09LNA423 .......-----GA-------G...............-G--------G-......------..........................................AG-----G-.........A-AA-------------------------A--TGCA--A---------A 415
60_BC.IT.11.BAV499 ....C--C---C-A---G---G...............----A-...............-CG..........................................GCTGA---AGGA......A-------T--------T--C-----A-----------A---------- 1191
61_BC.CN.10.JL100010 ....C--C---G---------G...............---AA-...............-AG..........................................GCTGA-GGG.........A-------T--------T--------------TC-T------------- 655
62_BC.CN.10.YNFL13 ..........---A-------G...............----A-...............--G..........................................GCTGA-GGG.........A---G---T--------T--------------TC----A---------- 563
63_02A1.RU.10.10RU6637 ....---C----G--------G...............----------C-......------..........................................AG----..................--------------------A--A--TGCA--A---------A 763
64_BC.CN.09.YNFL31 ....C-AC-----A-------G...............-A-AA-...............--G..........................................GCTGA-GGG.........A-A-----T--------T-----------A---C-T------------- 576
65_cpx.CN.10.YNFL01 ....C--CG---GA-------G...............---------AG-......------..........................................AG-G-TGGC.........A-A-----T-----------------------TC----A---------- 605
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ....C--C----GA-------G...............----------G-......G-----..........................................AG-----GC.........A-A--------G-----------------A--TGCA--A---------- 571
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ....C--C----GA--------...............----------G-......G-----..........................................AG-----GC.........A----------G-----------------A--TGCA--A---------- 562
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ....-----------------G...............----------G-......------..........................................A------GCCAGAGCAGC---AGTG----------------------------G-----------A- 672
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ....----G-------------...............----------G-......G---AC..........................................A------GC.........-----------------T---------------CA------A------- 886
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ....------------------...............----AG------......------..........................................A-AG---GC.........-CC-----------C-----------------TC--------------- 724
O.BE.87.ANT70 ..................................TCT--G-AC--C-CTAAGGAAGACAC-..........................................AG-GCA-GG.........----CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A------- 1261
O.CM.98.98CMA104 ..................................TCT--G-GT--C-CTAAGGAAGACAC-..........................................AG-GCA-GG.........---ACGG-T------------G----A--A--TGCG-----A------- 693
O.CM.98.98CMABB141 ..................................TCT---AGT--C-CTAAGGAAGACAC-..........................................AGTGCA--A.........---ACAG-T--G---------G----A-CA--TGCA-----A------A 692
O.CM.98.98CMABB212 ..................................TCT----AT--C-CTAAGAAAGA-AC-..........................................AG-CCA--G.........---ACA--T------------G----AGCA--TGCG-----A------- 697
O.CM.98.98CMU5337 ..................................TCT----GT--C-CTAAGGAAGAC-C-..........................................AG-GCA-GG.........---ACGG-T------------G----A-CA--TGCA-----A--T---- 694
O.CM.99.99CMU4122 ..................................TCT---AGT-A--CTAAGGAAGACAC-..........................................AGYGCA-GG.........---ACGG-T---------------A-A-CA--TGCA--A--A------- 692
O.FR.92.VAU ..................................CCT-TCAGTAG-ACTAAGGAA-ACAC-..........................................AG-TCA--G.........---ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A------- 770
O.GA.11.11Gab6352 ..................................TCT--GAGT--C-CTAAGGAGGACAC-..........................................AG-GAA-GG.........---ACGG-G--------T--C---A-A-CA--TGCA-----A------- 418
O.SN.99.99SE_MP1299 ..................................TCT----GTA-C-CTAAGGAAGACAC-..........................................AG-GCA-GG.........---ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A------- 1263
O.US.10.LTNP ..................................CCT--C-GT--C-CTAAGGAAGAC-C-..........................................AG-GC--GG.........---ACGG-T-----------GG----A--A--TGCG-----A--G---A 1182
N.CM.02.DJO0131 ....G--CC----AAC-CAG--...............----GG--A-CG......G---C-..........................................GCTGAT--C.........A-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A 701
N.CM.02.SJGddd GCCCG--CC----AAC-C-G--...............----GG--A-CG......G---C-..........................................GTTGMT-G-.........A-TA----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A---------A 694
N.CM.04.04CM_1015_04 ....G--GC----AAT-CAG--...............----GG--A-CG......G---C-..........................................GCTGAT--C.........A-TA----TAGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A------- 694
N.CM.06.U14296 ....G--CC----AAC-CAG--...............A---AG--A-CG......G---C-..........................................GCTGAT-GC.........A-TA----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A--C---- 692
N.CM.06.U14842 ....---CC-----AG-CAG--...............----GG--A-CG......G---C-..........................................GTAGAT--C.........AMCA----TAGG-----T---C--A-C-----TGCT--A--A---T--- 693
N.FR.11.N1_FR_2011 GCCCG--CC----AAC-CAG--...............----GG--A-CG......G---C-..........................................-CTGAT--C.........A-TA----TAG---C--T---C----A-----TGCT--A--A------A 590
P.CM.06.U14788 ....-------C-...TCAG-GGGC.................................................................................----C-.........GGAACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------A 681
P.FR.09.RBF168 ....------GC-...-TAG-GGGCAGC...........................................................................ACTG-A-C-.........GGAACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------A 1245
CPZ.CD.06.BF1167 AACCGCA---GGGAA-A-AG-GACA............----TGA-ATCTAGTGGTCAGAC-GAAAAAATCTACCCCACATTGCCA..................TCT--TGG-.........---ACAG-GAG---C--------T--TTTTG-TGCTGC-CAA--GCCAA 1288
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....C--GGTG--A---CATC-GCT......................................................................................................---GCG--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--A 755
CPZ.GA.88.GAB1 ....--A-CTG--AGTA-CTC-GGA............AGCCGT-AA-GGGGAGCC-GTCA-GGCGCTAGT.................................GC-TCTGC-.........GGCA-T--TGG---------CC-C--A--A--TGCT--A-----G---- 1277
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....--AG-TG-T--CGCAGCGACATCTAGCGGACAA-GTCAGAA--CAGGAGGA-G---GACAGCAGTGACACCTAGTGGTAAAAGTGAAAATGCCAGTAGAGTA-CAGTGCCACCTAGTG---GAG-AAGGTTA--T--A--T---ACTG--C-T-----AAC-GCAA 848
CPZ.US.85.US_Marilyn ACAGG-AG------A---A--GCAACAG........................GAGG--A-T..........................................GG---T--C.........ATT-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G---- 1264
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ................TCAG-C.................................................................................AG-C--CC-.........G-AACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G---- 750
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ................TCAG-C.................................................................................AG-C--CC-.........G--ACA--T--G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G---- 749
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B.FR.83.HXB2 TACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAA 1386
Gag V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----Y--AAA-T-G---------------------------------A-------A--------T--T--------------------C--------------------------------------TGTA-----G----T------------C--G-----T------ 597
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----C---AATT----------------G------------------A-------A--------------------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG-----G--T-T------------C--G-----T------ 597
A1.CY.08.CY236 -------AAATT-G--------------------------G------A-------A--------T--------------------------------------------------------------TGTG----------T------------C--G-----T------ 612
A1.ES.05.X1608_8 C---C---AA-T-G--------------------------G--G---A----------------------------------------CA-T--------------------------T--------T-TG----------T---------------G------------ 825
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------AA-T-G--------G-----G------------------A-------A------------------A-A-----------C--------------T------------T-T--------T-TG-----G--T-T---------------G-----T------ 731
A1.RU.11.11RU6950 ----C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A--------------------A------------A-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----G 916
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------T--T----------G-----G------------------A----------------------------A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T------ 743
A1.SN.01.DDI579 --------T--T----------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------------G---A-------------------T-TG---T-G--T-T---------------------T------ 593
A1.UG.11.DEMA110UG001 ----C-----------------G-----G-----------G------A-------A-----------------------------------------G-----T-----A-----------------T-TG-----G--T-T------------C--G-----T------ 747
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----C--AC--C----------G--A--G--------------G--GA-------A----G-----A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG-----G----T---------------G-----T------ 833
A2.CM.01.01CM_1445MV -G--C-----------G-----G-----G-----------C--------------A--A-----------------A--------------------------------------------------T--T--------------------------------T------ 585
A2.CY.94.94CY017_41 ----C-----T-----------G--G--G-----C-----C--------------A--------------------A-----T------A-------------------------------C-----T--T--------------------------------T------ 743
B.BR.10.10BR_MG029 --T----AT----C--------------------------------------------A-----------------A--------------------------------TC------------------T----------G----------------------T------ 848
B.CA.07.502_1191_03 -----------T-----------------------------------A-------------------------G--A--------------------G-----------------T------------------T----------------------------T------ 813
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------T-------------------------------------------A--------T-----------A---------------------------------------------C-------------------------A--------G------------ 846
B.CN.10.DEMB10CN002 --------C----------------------------------------------------------------G--A---------------------G----------------------------------------------------------------------G 758
B.ES.10.DEMB10ES002 ----C--------G--------------------------------------------------------------A---------------------------------------------C----------------------------------------------- 751
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------------------------T-----------A--------------------------------T-----------------T-----------T------------------------------ 635
B.GB.05.MM45d213_GN1 -----------C-------------------------------------------A-----C--------------A-----------------TC-------------------------------------------------------G------------------ 787
B.HK.06.HK003 ----------------------------G-----------------------------------T-----------A---------------------G----------------------------T--------G--------------------------T------ 744
B.HT.05.05HT_129389 -------A--------------------------------------------G-----------T--------G--A------------A-------------------------------------------------T------------------------------ 591
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------G-----G-----------------------------------------------A-----T--------------------------------------------------------T------------------------------ 764
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------------------------------------------------T--------------T-----------A--------------------------------------------------------------------------------------T------ 1050
B.PE.07.502_0525_wg5 -------------------------------------------------------A--------T-----------A--------R---------C--------------------------C----------------------------------------T------ 836
B.RU.11.11RU21n -----------C-----------------------------------------------------------------------------A-------------------------------C--------------------------A--G--C--G------------ 945
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------C-----------------C-------------G-----------------------------------A-----------------Y--------------------------------------------------------------------------- 598
B.US.11.ES38 -----------T----------------------------------------------------------G-----A------------A-------------------------------------T--------------T--------------------------- 1309
C.AR.01.ARG4006 ----C---C--C-G--------------G--------------G---A----G--A-----------------G--C------------A--------------------------------------------T----T------------------------------ 585
C.BR.07.DEMC07BR003 ----C---C-----G--G----------G-----G--------G--------G--------------------G--A------------A-----C--------------------------------------T----T-----A------------------------ 733
C.BW.00.00BW5031_1 ----C-----T-----------------G------------------A---GG-------------A------GA-A--------A---A---------------------------G----------------T----T-----------------------------G 754
C.CN.10.YNFL19 --------C----------------------------------------G-----A--------T---------------------------------------------------------------------T----T------------------------------ 745
C.CY.09.CY260 ----------------------------G------------------A----G----------G------T--G--AG---G----G--A-----G-------------------CTC----C-----T-A--------T------------------------------ 600
C.ES.08.X2363_2 -C--C-----------C-----------G------------------A----G-----------T--------G--A------------A-----C--------------------------------------T----T--------A--------------------- 814
C.ET.02.02ET_288 ----C---T--C--------------C-G------------------A-------A-----------------GA-A------------A-------G--------------------------------------C--T------------------------------ 585
C.IN.09.T125_2139 ----C---T-------------------G------------------A----G-----------T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A------------------------ 1377
C.KE.00.KER2010 ----C------C----------------G------------------A----G--A--------T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----A-----------------------G 582
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----C---C--T----------------G-----T-----------------G-------G-----A------G--A------------A--------------------------------A-G-----T---T----T------------------------------ 1378
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----C------C-------G--------G-----C------------A----G--A-----------------G--A-----------CA----C---------------------------------------T----T------------------------------ 1375
C.YE.02.02YE511 ----C--AT-TC----------------G------------------A----G-----------------------A------------A--------------------------------C-----------T----T------------------------------ 582
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ----C---C----------A--G--------------------G--------G-----------------------A--C---------A--------------------------------------------T----T------------------------------ 1370
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----C---T--T-------------C--G------------------A----G--A-----C-----------G--A------------A-------G------------------------------------T----T-----A------------------------ 744
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----C------T----------------G------------------A-------------------------G--A-----------CA-------------------T-----------CC-------A---T----T--------A--------------------G 735
D.CM.10.DEMD10CM009 ----C--A---C-------------C--G--C---------------A----G--C--A--------T--C-----A---------------------------------------GC------G-----T--------------------------------A------ 749
D.CY.06.CY163 ----C--A----------------TC--G-G----------------A----G--A--------------------A-----------------C-----------G-----------C--------------------------------------------------- 597
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------G--C---------------A----G-------------A-------A-A---------------------------------------------C----------------TG----------------------------- 736
D.KR.04.04KBH8 ----C---C--C--------------C-G--C----------------------------------AT-----G--A------------A-------------------------------------TT-----------G----------------G------------ 1345
D.SN.90.SE365 ----C--A---C----------G-----G--C--------C------A-----------------------------------------A-----C----------------------G---------------T----------------------------------- 1385
D.TZ.01.A280 ----C--------------------C--G--C---------------A----------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------T------ 581
D.UG.10.DEMD10UG004 ----C-----------G-----------G------------------A----G--A--------------------A-----------------G--------------------------------------------------A-----G-----------T------ 724
D.UG.11.DEMD11UG003 ----C-----------------------G-----C------------A----G-----------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------- 738
D.YE.02.02YE516 ----C--A-----------------C--G--C---------------A----G--A--------T-A---------A--------------------------------T-----------C-----T-----------------------------------A------ 591
D.ZA.90.R1 --------C-------------------G--------------G---A-------A-----C--------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G 732
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------T--------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------C-----------------G--------------------------------T------------------------------ 588
F1.AR.02.ARE933 --T-C---T--T----------------------------G--G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T------------------------------ 683
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----C---T-TC-------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------G-----G-----T---------------------T----T------------------------------ 853
F1.CY.08.CY222 --------T-T--------------------------------G---A-------A--------T-----------A-----------C---------------------------------C-----------T----T------------------------------ 585
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------A--G--------------------------------GA----------------T-----------------------CGT---------------G----------------------G---------------------G------------------ 835
F1.RO.96.BCI_R07 ----------T-----------G--------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G--------------------T-----------T------------------------------ 1413
F1.RU.08.D88_845 --------T----------------------------------G--GA----G-----------T-----------A--------------------------------------------------T------------------------------------------ 848
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----------T---------------C--------------------A----------------------------C-----------------------------G--------------------------------------A------------------------ 579
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----C--------------------------------------G--GA-------------------------G--A--------------------------------------------------------------------------------------T------ 629
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----C------------------------------------------A----G--A--------------------A-----------------------------G---------------------GT---------T-----------------------T------ 739
G.BE.96.DRCBL ----C-----------------------G--------------------------A-----C-----T--------A------------A-------------------------------------T-----------T-----------G-----------T------ 1350
G.CM.10.DEMG10CM008 ----C--A---C-------------G--------------G--------------A--------T------------------------A-------------------------------------T-----------------------G-----------T------ 770
G.CN.08.GX_2084_08 ----C---T--T-------C--G------------------------A-------A-----C-----T--------A------------A----------------------------G-----G--T--------------C--------G-----------T------ 614
G.CU.99.Cu74 ----C-----------------------------------C--------------A-----C--T--T--------A-----------------------------G--------------------T------T----------------G------------------ 999
G.ES.09.X2634_2 -------------------C--------------------------G--------A-----C-----T--------A--------------------------------------G-----------T------T----------A-----G-----------T------ 860
G.GH.03.03GH175G ----C--AC----------------C-----------------------------A-----C-----T--------A--------------------------G-----------------------T------------------------------------------ 1426
G.KE.09.DEMG09KE001 ----C-----------------------G----------------C---------A-----C--------------A------------GT------------------------------------T-----------------------G-----------T------ 770
G.NG.09.09NG_SC62 ----C--A-------------A-------------------------A----------A--C-----T--------A------------A----------------------------------G--T--------------C--------------------T------ 578
G.ZA.01.TV546 ----C---C-------------G------------------------A----G--A--A--C-----T--------A--------------------------------------------------T-----------------------G-----------T------ 591
H.BE.93.VI991 ----C-----A-----------G--C--------------------------------------T-----------A--------------------------------------------C-----TG----------T------------------------------ 778
H.CF.90.056 ----C-----------------G--C-----------------------------A--------T-----------A--------------------------------------------C-----TG-T--------T-----------------------------G 733
H.GB.00.00GBAC4001 ----C-----------------G--C--------------------------------------T-----------A--------------------------R-----M-----------CY----T------T-----T----------------G------------ 907
J.CM.04.04CMU11421 ----Y--R---C----------------------------------GR-------R--------Y-----------A-----------------Y--------------------R-----------T-----------T-----R--------C--R-----T------ 904
J.SE.93.SE9280_7887 ----C------C----------------------------------GA-------A--A--------------------------------------------------------G-----------T---------------A-A--------C--------T------ 709
J.SE.94.SE9173_7022 ----C------T----------------------------------GA----------A--C-----------------------------------------------------G---------------------------A-A--------C--------T------ 710
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----C------C----------------------------T------A----------------------------A-----------------------------------T--------------------------------------------------------- 585
K.CM.96.96CM_MP535 ----C------C----------------------------G--G---A----G-----------------------A------------A----------------------T---------C----------------------------------------------- 585
U.CA.01.TV749 C-T-----AG-C--A-------------G-----------G------A-------A---AA------T--------A--------------------------------------------------T--T---A-G--------------------------T------ 1394
U.CA.99.TV721 C-T-C---AG-C--A--------------------------------A-------A---AA------T--------A--------------------------------T------TC---------T--T---A-G--------A-----------------T------ 1396
U.CD.83.83CD003_Z3 -----------------------------------------------A-------A-----C--------------A---------------------------------------------------------T----------------------------------- 884
U.CD.90.90CD121E12 ----C--AC--------------------------------------A-------A--------------------A---------------------------------------------------------T----------------------------------- 588
U.CY.05.CY090 -----------C-----------------------------------A-------A---T----------------A------------GT---------------------------------G--T--------G--------------G------------------ 585
U.CY.08.CY223 --------T-T--G--------G-----G--------------------------A----G---T--T--------A-----------C------C-------G--G--------G------C----T-TG---T------T------------C--G-----T------ 600
U.ES.10.DEURF10DZ001 -------------T-----A--G--------------------G---A-------A-----------------G--A------------A-------------G-----------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T------ 668
U.GR.99.99GR303 --------C-T--G--------G-----G-----------G------A-------A--------T-----------A-----------CA-------------D-----------------------T-TG-----G--T-T-A-T--------C--G-----T------ 675
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ----C------T-------------C--------G-----G--------------A-----------T--------A-----------------------------------T-----G--C------------------------------------------------ 1274
01_AE.AF.07.569M --------C-TT----------------G-----------G--G-----------A----G---T-A---------A---T-------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---A--------C--G-----A------ 598
01_AE.CF.90.90CF11697 --------C--T----------------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------------------------------T-TG----------T---------------G-----A------ 1341
01_AE.CN.10.YNFL03 --------C-TT----------------G-----------G------A------------G---T-A---------A-----------C--------G-----------------------------T-TG--------T-T---------------G-----A------ 773
01_AE.HK.04.HK001 --------T-TT----------------G-----------G--------------A----GC--T-A---------A-----------C--------------G------G-T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 763
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------T-TC----------G-----G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------T--------T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----G------ 603
01_AE.JP.x.JRC77AE --------T-TT-----------------------------------A-------A----G---T-A---------A-----------C------C-------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 1404
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --------C-TT----------------G--------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------------------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 815
01_AE.TH.90.CM240 C-------C-TT----------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 951
01_AE.US.05.306163_FL --------C-TT----------------G--------------------------A----G---T-A---------------------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 586
01_AE.VN.98.98VNND15 --------C-TT----------------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 650
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B.FR.83.HXB2 TACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAA 1386
Gag V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------T----G--------G-----G-----C-----G------A----------------------------A-----T------A-------------------T-----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G 759
02_AG.CY.09.CY256 -----------G-C-----C--G-----G-----------G--G-C-A-------A--------T-----------A-----------C--------------G-----------------------T-TG---T----T-T------------C--------A------ 588
02_AG.ES.06.P1423 C-------AA-T-G--------G-----------------G--G--GA-------A----G---------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T---------------G-----A-----G 830
02_AG.GW.05.CC_0048 --------T----G--------G-----G--------------G-C-A-------A--------------------A------------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G 748
02_AG.KR.12.12MHR9 C-------C----G--------G------------------------A-------A--------T--T--------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G 1039
02_AG.LR.x.POC44951 C-------T-------------G-----G--------------G-C-A-------A--------T-----------A-----T------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G 1387
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -C------C----G--------G--------C-----------G---A-------A----G---------------A------------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G 584
02_AG.NG.x.IBNG C-------T----G--------------------------G------A-------A----G---------------A--------------------------G-----------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G 917
02_AG.SE.94.SE7812 C-------T----C--------G--------------------G-----------A--------------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G 764
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------T-------------G-----G-----------G--G---A-------A-----C--------------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----T-----G 589
03_AB.RU.97.KAL153_2 C---C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T------ 618
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------AG---T--------------G------------------A-------A--------------------A-----------C--------------G--------------------G----TG--------T-T------------C--G-----A------ 752
05_DF.BE.x.VI1310 ----C------C----------------G--C---------------A-------A--------------------A-----------------------G--G--------------------------------------------------C--------------- 765
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------G-----AC-------------------G------A-------T--------------------A-----------CA---------------------------------------TG-----G----T------------C--G-----T------ 1411
07_BC.CN.98.98CN009 -----------C----------------------------------G-----------------T-----------C--------------------------------------------------------------------------------------------- 724
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------C--C-------------------------------------G--------------T-----------A-----------CA--------------------------------------------T----T-----A------------------------ 584
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------C--------------R------------------A-------A--------------------A-----------CA-------------G------------------C----T-TG----------T---T--A--------G-----T------ 597
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----C---C--T--A-------------G-----G-----------------G-----------T-----------A-----------------------------------------------G--------------------------------------------- 765
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C--A---C----------------G------------------A-------A--------------------A--------------------G-----------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T------ 762
12_BF.AR.99.ARMA159 ----C---C-TT----------------------C--------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----A--A--------------T------ 1394
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -G--C---T-------------------G--------------------------A-----C-----T--------------------------------------G--T-----------------------------------------G-----------T------ 764
14_BG.ES.05.X1870 --------C----------C-----C--------------G--------------A-----C-----T--------A--------------------------------------G-----------TCT----T----------A-----G-----------T------ 859
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------C-TG----------------G-----------G--------------A--A-G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 794
16_A2D.KR.97.97KR004 C-T-----AA-T----------G-----G-----------C--------------A--------T-----------A--------------------------------------------C-----T-----------------------------G--T--T------ 747
17_BF.AR.99.ARMA038 ----C---A-T---------------C----------------G--------------------T-----------A-----------------------------G--T------------------------T----T------------------------------ 603
18_cpx.CU.99.CU76 --------T-------------G-----G----------------C-A-------A--------T-----------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG-----G----T---------------G-----T------ 703
19_cpx.CU.99.CU7 -----------C-G--------------G--C--G------------A------------------A---------A-----------------G--G------------------------------------T----T------------------------------ 612
20_BG.CU.99.Cu103 ----C-----------------G--------------------G-----G-----A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T--------------C--------G-----------T------ 861
21_A2D.KE.99.KER2003 ----C-----------C-----G-----G-----------C--------------A----------A---------A--------------------------------T------TC----------T----------------------T------------------ 591
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------TT----------------G-----------G-------------------GA--T-A---------A-----------C--------------G---A--------AC---------T-TG----------T-A-A--------C--G-----G------ 591
23_BG.CU.03.CB118 ----C-----------------G--------------------------------A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T-----------T-----------------------T------ 835
24_BG.ES.08.X2456_2 ----C-----T--------C--G--------------------G-----------A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T--------------T--------------------A------ 846
25_cpx.CM.02.1918LE ----------T--------------------------------------------A-----------T--------A--------------------------------------------C-----T-----------------A-----G-----------T-----G 594
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------C----------G-----G--------------G--G-----G--A-----C--T-----------A------------GTG-----G-----------------------------T--T---A-G--------------------------T------ 1397
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C------T----------------G-----C------------A-------A--A--C--T--T--------A------------------C-------G-----------------------------------------------G-----------T------ 1380
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------C-G-----------------------------G--GA----------------T--------G--A------------------C-------------------------------------------------------------------------- 755
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------C----------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T------------------------------ 790
31_BC.BR.04.04BR142 ----C---C-----G-------------G--------------G--------G--------------------G--A------------A--------------------------------------------T-G--T--------------C--------------- 840
32_06A1.EE.01.EE0369 C---C---T-------------G-----G-----------G------A-------A--------------------A-----------------G--G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T------ 1027
33_01B.ID.07.JKT189_C --------C-TT----------------G-----------G-----------G--A----G-----AT-----G--A--------------------------------------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 696
34_01B.TH.99.OUR2478P --------C-TG----------------G--C--------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------------------------------T-TG--------T-T---------------------------- 591
35_AD.AF.07.169H ----C---T--T-G--------G-----G-----------G------A----------------------------A-----T-----C---------------------------GGT--------T-TG-----G---GT------A-----C--G-----T------ 595
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------TT----------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A------ 591
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------T--T-G-----C--G-----G------------------A-------A--------------------A-----------CA-------G-----T--------------C--------TG-G--------TGT------A--------G-----T------ 585
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----C---C-TC----------------------T--------G--GA----------------T-----------A-----------------------------R-----T---------------------T----T------------------------------ 800
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------T--C-----------------------------------A----------A-----------------A--------------------------------------------------------------T-----------------------T------ 860
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------------------------A----------------------G---------------------------G----------T------------------------T----T-----A-----------------T------ 872
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------------------------------------------G--G-----------------T-----------A---------------------G----------------------------------------T------------------------------ 931
43_02G.SA.03.J11223 --------T--T----------G------------------------A----G--A-----C-----T--------A------------A-------------G-----------------Y-----T-----------------------G-----------T------ 911
44_BF.CL.00.CH80 ----------TC----------G--------------------G--G-----------------T-----------A------------A-------------G--------T---------------------T----T-----------C------------------ 831
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------------G-----------G------A-------A--------T-----------A-----------C--------------G-------------------------TG-----G----T---T--A-----C--G-----T------ 1378
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------TT-------------------------------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T--------------------------T---------------------C-------- 827
47_BF.ES.08.P1942 --------C-T--T-----------------------------G--G--------A--------T-----------A------------------------------TG-------------------------T----T------------------------------ 828
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------C-TG----------------G--------------------------A----G---T-A------G--A-----------C--------------------------------------T-TG---T-G--T-T------------C--G-----A------ 597
49_cpx.GM.03.N26677 --------C----G-----A--------------------G------A-------A--------T-----------A--------------------G-----------A-----------------T-TG---T-G----TT-----A-----C--G-----T------ 821
50_A1D.GB.10.12792 ----C---------------------C-G-----------T------A----G--A--------T-----------A--------------------------------------------------------------T------------------------------ 802
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------------C------------A-------------------T--------A-----------------C---------------------------C----------------------------------------------- 593
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------C-TG----------------R-----------G--------------A----G---T-AT--------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 703
53_01B.MY.11.11FIR164 --------C-TT-----------------------------------R-------A----GG--T-A---------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 732
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------C--T-G--------------------------------------------------T-AT------------------------------G----------------------------------------------------------------------- 785
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------C-TT----------------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---------------G-----A------ 702
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----C---T----G--------G------------------------A-------A--A--C-----T--------A------------A-------------------------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G 737
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------C-------------------------------------------------------T-----------A--------------------------------------------------------------------------------------------- 588
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------T-TT----------------G--C--------G--------------A----G---T-AT-----G--A--------------------------G------G----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 737
59_01B.CN.09.09LNA423 C-------T-TT-------C--------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---A--------C--G-----A------ 585
60_BC.IT.11.BAV499 --------C--------------------------------------A----G--------C--T--------G--A------------A----------------------T---------------------T----T-----------G--C--------------- 1361
61_BC.CN.10.JL100010 -------AC-------------------------------------------------------T--------G--A------------A----------------------T--------------T------T----T-----------------------T------ 825
62_BC.CN.10.YNFL13 ----C------C----------------G------------------A----G--------C--T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T------------------------------ 733
63_02A1.RU.10.10RU6637 C---C---T----G--------G-----G-----------G--G---A-------A--------T-----------A------------A-------------------------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G 933
64_BC.CN.09.YNFL31 --------C-------------G-----------------------------------------T-----------A-----------------------------------T---------------------T----T------------------------------ 746
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------C-------------------------------------G-----------------T--T--------A--------------------------------------------------T------T----T------------------------------ 775
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----------TG-------------------------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 741
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------C-TG-------------------------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A------ 732
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------------------------------------A-----A----------------------A--------------------------T-----------CTC----------G------------T---A--A--------------------- 842
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------C-------------------------------T-----------------------------------A------------A-----C--------------------TCT--------------------------------------------------- 1056
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------C-T---A----A-----------------------G--G-----------------T-----------A---------------------G----------------------------T--T--------------------------------------- 894
O.BE.87.ANT70 -------------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A--- 1431
O.CM.98.98CMA104 -----------C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----------R-----T---T-CT-T---A-Y--T--T---T----TG-CA-A--A----------GG---T-A--- 863
O.CM.98.98CMABB141 -------------T--C-----G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T------ATG-----G-----------T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A--- 862
O.CM.98.98CMABB212 -------A---M-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T------ATG-----------------T-TT--CT-T---A-C--T--------G--TG-C--A--A-----C----GG--TT-A--- 867
O.CM.98.98CMU5337 -----------C-C--C--C--G--C-------------------C------G--A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T-----------TG-CA-A--A----------G---TT-A--G 864
O.CM.99.99CMU4122 -G------C----C--C--C--G-----G--------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T------T----TG-CA-A--A--C-------GG---T-A--- 862
O.FR.92.VAU -------A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A--- 940
O.GA.11.11Gab6352 ----------T--C--C--------------------------G-C---------A-----C--T-A---C---A-C--T--T------ATG-----G-----------T-TT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------GG---T----- 588
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A--- 1433
O.US.10.LTNP C----GTAC--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----AGT---CT-T--CA-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A--- 1352
N.CM.02.DJO0131 --------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G 871
N.CM.02.SJGddd --------C-GC-GA----C-----C--------T-----------GA----G--------C--T-AY--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----T--T---T----T-----T--A--------G-----T-----G 864
N.CM.04.04CM_1015_04 -------TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T------ 864
N.CM.06.U14296 --------C-GC-GA----C--------------T-----------GA-------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CGG----Y----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G 862
N.CM.06.U14842 --------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T--T------A-A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CAGT---C----T--T---T----T-----A--A-----C--G-----T-----G 863
N.FR.11.N1_FR_2011 --------C-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C-----------G--A--A--CGC----C----T------T----T-----A-----------G-----T-----G 760
P.CM.06.U14788 CC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----G 851
P.FR.09.RBF168 CC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---RT-R--G 1415
CPZ.CD.06.BF1167 GG------C-A--T-----C------C-T-----T---------AC------G-----AAA---T-AG--------A--C--A-----C-----C---G----G-------T------T---C-T--T--A--------TG--A-T----AC-------GG--A------ 1458
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CG---A-TC-A--------C-----CC-------C----------C---------A--A-------AT-----G--C-----A-----CATG--------------G--A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G------------ 925
CPZ.GA.88.GAB1 -G-----------C-----C-----C--G-----------------G-----G--A-----A--T-----T--G--A-----A-----------TC-------G------TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------------G---------- 1447
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G-------C-T--T--------------------T---------AC---G-----A----GA--T--T--------C--T--A-----C--T--T-----T-----G--A-----TT-T--------TT-------T--TG-TA-T--A-A------G--T--G------ 1018
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------ 1434
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -C------C-GC-G--T--C--G---C-------C-----G----CG--------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--G 920
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -C------C-GC-G--T--A--G---C-------C-----G----C---------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T---A-T--T--T-----G--TG-CA-T--T--------G-G---AT-A--G 919
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B.FR.83.HXB2 ATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACAAAT...AATCCACC 1553
Gag _M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__N__.__N__P__P
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------C-----------A-----------------C--GT-A--------A---------------C-------------A------------------------------G------------C---A------T--CA----------GGC...--C----- 764
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------G--T-----T--------------------------GACA--------A---------------CAG---------C----------------G-----T--------G-----A-----------A-----G--G-------------GC...--C----- 764
A1.CY.08.CY236 -----------C-----------A-----------G-----C--GT--------CCA--------------CC-------------A-------------------------------------------C---A------T--CA----------GGC...--C----- 779
A1.ES.05.X1608_8 -----------T--T--------------------------C--GC-A--------A---------------C--------------------------------------------G----------Y-C---A------T--CA-----------GC...--C----- 992
A1.KE.11.DEMA11KE001 -----------T--------------G--------------C---T-A--------A--A------------C---------------------------------------------------------C---A----------------------GC...-------- 898
A1.RU.11.11RU6950 -----G-----T--------------------T-----------GC-A-------CA--G---------T--C-------G--A--------------------------------------------------A----------------------GC...--C----- 1083
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------G--T-----------------------------C--GT-A--------A-C----------G--C----------A--A-----C-----------------------G--------C---TC---A--G------A------------GC...--C----- 910
A1.SN.01.DDI579 -----------T-----------A-----------------C--GA----------A---------------C-------------------------------------------------G-----------A----------------------GC...-------- 760
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----------T-----T-----------------------C--GT-A-------CA--G------------C-------------A-----C------------------------------------A----A---------ACC---------GGC...--C----- 914
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------T------------------ATG--------C--G--A--C-----A--------------CC----------------------------------T--------------A----A------A----------------------G-...-------- 1000
A2.CM.01.01CM_1445MV --------G--T-----------------------------C--G--A--------A---------------C----------------------------------------------------------------------------------C-GC...--C----- 752
A2.CY.94.94CY017_41 -----------T-----------------------------C--G--A--------A---------------C-------------------------------------------------------------------------T--------C-GC...G------- 910
B.BR.10.10BR_MG029 ------------------------------------------C--C-------C--A--G---------G----------T--------------------------T---------------------------------G---C-------------...------G- 1015
B.CA.07.502_1191_03 -----------A---------------------------------T-------C-----G---------G----------------------C-----------------------------------------------G--------------TC--...-------- 980
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------------A---------------------T-A--------A---------------------------------------------------------------------------------------------------C--...-------- 1013
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------A-----------T---------------------T----C---CAA--G---------------------------------------------------------------------------------------------------...-------- 925
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------------------------A----C--G------------------------------------------------------------------------------------------------------C--...-------- 918
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------------------------T----C--------------------C--------------------------A-----------------G--C-----------------G--------G------------...-------- 802
B.GB.05.MM45d213_GN1 ---------------------------------------------T-------------G-----------------------------------------------------------------------G------------------------C--...-------- 954
B.HK.06.HK003 -----------------T-----------------------C---T----------A--C--------CG----------------A--------G--------------------------C----------------------C----------C--...-------- 911
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------A--------A-----------------------G----------------------------------------------------------------C-----------G-...-------- 758
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------A--T--------------------------C---T----C-------------------ACC----------------------------------------------C-------------------------C-------------...-------- 931
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------------------C---...-------- 1217
B.PE.07.502_0525_wg5 ---------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------...-------- 1003
B.RU.11.11RU21n -----------A-----T---------------------------T-----------------------G-------------------------------------T---------------------------------------------------...-------- 1112
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------------T--A-----A--------------------------------A--------------------------------G-----------------------------C-----C-------------------C-------------...-------- 765
B.US.11.ES38 -----------A---------------------------------T---------CA--G-------------------------------------------------------------------------------------C-----------G-...-------- 1476
C.AR.01.ARG4006 -----------T--------------G--------G-----C---T-A--------R------------G-C-----------A--------------------------------------C----A-----------------C-----------G-...--C----- 752
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------T-----------A--G-----------------GT-A--------A------------G-C-----------AG-----------------------------------------------------------------------GG-...--C----- 900
C.BW.00.00BW5031_1 -----------T--T--------A--G--C-----------C--GT-A--------A--C---------G-G-----T-----A-------------------------------------------------------------C-----------G-...--C----- 921
C.CN.10.YNFL19 --A--------TGT---------A--G------------------T-A--------A-----------------------T--A-------------------------------------------------------------C---------GGG-...--C----- 912
C.CY.09.CY260 -----------T--------------G-----------------GT-A--------A------------G----C----------------------------------------------------------------------C-------------...-------- 767
C.ES.08.X2363_2 -----------C--------------G-----------------GT-A--C-----C-----------------------T--A-----------T-----------------------------C-G-----------------C-----------G-...--C----- 981
C.ET.02.02ET_288 -----------T-----------A--G-----------------GA-A------------------------CA---------A-------------------------------------------------------------C-----------G-...-------- 752
C.IN.09.T125_2139 ---C-------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-GT-----G----------------------------------------------------C---------GGG-...--C----- 1544
C.KE.00.KER2010 -----------T--------------G------------------T-A--------------G-------A-C----------A-------------------------------------------------------------C-----------G-...-------- 749
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------T--------------G--------G---------T-A--------A--G---------G-------------A--A--G-------------------------------------------------------C-----------G-...--C----- 1545
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------C--------------G--------------------A--------A-C----------G-C-----------AT-------C-----------------------------------------------G----C----------GCC...--C---G- 1542
C.YE.02.02YE511 ---C-------T--------------G------------------T-A--------A--C---------G-------T-----A--------G----------------------------------G-----------------C----------GG-...--C----- 749
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----------------------T--G------------------C-A--------C--------A---G-C------------------------------------------------T------------------------C-----------G-...--C----- 1537
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----------T--------------G--------------------A--------A------------G----------T--A-----G--G--T--A--------T------------------------------------AC-----------G-...--C----- 911
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------T--------------G------------------T-A--------A--G---------G----G--------AG------------------------------------------------------------C-----------G-...--C----- 902
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------CT-----------------------C--GT-A---------------------G-------------------------------------T--C--------C-----------G-------------C---------T-G-...-------- 916
D.CY.06.CY163 -----------------------------------------C--GC-A-----------------------------------------------------------T--T----------------------------------AC----------GC...-------- 764
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------T--------------------GC-A-----------G---------CACC----------A-----------------C-----------------------C--T--G--------------------------C...-------- 903
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------T-------------GC----------------------C-----------T--AC----------------------T-----------------------------C-------------------GC...--C----- 1512
D.SN.90.SE365 -----------A---------------------------------T-A-----------------------------------------------------------T---------------------------------------------------...-------- 1552
D.TZ.01.A280 --------------------------------------------GC-A--------------------------------A--------------------------T-------------------------------------C-------------...-------- 748
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------------------------------------GT-A-----------------A---G-------------A-----------------------T-----------------------------G--------------------C...-------- 891
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------C-----T--------G-----------------GC-A--------A--G---------G-------------A-----------------------T-------------------G-----------------------------GC...-------- 905
D.YE.02.02YE516 -------------------------------G---------C--GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T--T-T------C------------G-----------A------------GC...-------- 758
D.ZA.90.R1 ---C----------------------------------------GC-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C------------C...--C----- 899
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------C-----------------------G-----C-----A------CC---G-----------C--------------A--G-----------------------T--------------------------G---CA-----------GC...--C----- 755
F1.AR.02.ARE933 -----------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T-----T--------------T-C-------------CA-----------GC...--C----- 850
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----------C-----------------------------C--GA-A------CCA--G-----A------C-------T-----A--G-----G-----------T-----G------------------------------CA-----------GC...--C----- 1020
F1.CY.08.CY222 -----------C--------------G--------T-----C---T-A--------A---------------C----------------G-----T-----------------T--------------------------G---CA-----------GC...--C----- 752
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------C-----------A-----------------C---T-A------CA---G---------T-CC-----------C-A--G-----T-----------------T--------------------------G---CA----------GGC...--C----- 1002
F1.RO.96.BCI_R07 -----------C-----------------------------C---T-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA-----------GC...-CC----- 1580
F1.RU.08.D88_845 -----------T--------------G--------------C-----A--------A---------------C----------------------T-----------T------------------------------------CA-----------GC...-------- 1015
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----------T-----------------------------C--GT-A-----------G-----A-----CC-------T-----A--------T-----------T-------------------------------------C-----------GC...--C----- 746
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----------C-----T-----------------------------A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T--------------C----------------------CG----------GC...--C----- 796
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------T-----------------------------C--G--A-----------G-----------CC-------T-----A--G-----C-----G-----T--------------------------A-----G----CC----------GC...--C----- 906
G.BE.96.DRCBL --------G-----T--------T-----------------C--GC-A------CA---G--------------------------A--G--C----C---------T---------G-------------G--------G---A----------C-GC...--C----- 1517
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------T--T--------------------G-----C--GACA------CAA--G--------------------------A--------------C-----T-----------------C-AT--G--A------G---C---------TGGC...--C----- 937
G.CN.08.GX_2084_08 ---C----G--T--T--------A-----------G--------GC-A------CCA--G---------T--C-------------A-----C--------------T-----------------C-A---G-------------C---------C-G-...--C----- 781
G.CU.99.Cu74 ---C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CC---G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------A-----------------------T--C...-------- 1166
G.ES.09.X2634_2 ---C----G--TG-T--------------------G--------GACA------CCA--G-----------CC-------------A--------------------T--------G--------------G-----C------A----------C-GC...-------- 1027
G.GH.03.03GH175G --------G--T--T--------------------G-----C--GT-A------CA---G--------------------------A-----T----CA--------T--------------------A--G-----G------A----------C-G-...--C----- 1593
G.KE.09.DEMG09KE001 ---C-------T--T--------------------------C--GA--------CAA--G-----------------------A--A--------------------T-----------------------G------------CA---------C-GC...-------- 937
G.NG.09.09NG_SC62 ---C-------T--T--------T-----------G--------GC-A------CAA--G---------G----------------A--------------------T-----------C-----------G------------AC---------T--C...--C----- 745
G.ZA.01.TV546 --------G--T--T--Y-----------------G--------GA-A------CCA--G------------C-------------A--------------------T-----------Y-----------G------------A----------Y-GC...--C----- 758
H.BE.93.VI991 -----------T--A-----------------------------GC-A--------A---------------C----------------------------------T---------------------------------G---C----------GGC...-----C-- 945
H.CF.90.056 -----------T--A--------------------------C--G--A------------------------C----------A--------------------C--T-----------------------G-------------C----------GGC...------G- 900
H.GB.00.00GBAC4001 --R--------T--A-----------------------------GACA------------------------C-------------------------------C--T-----------------Y-A-----------------C----------RGY...-----C-- 1074
J.CM.04.04CMU11421 -----------T--T-----------------------------GK-A--------A------------CCR------------GC---------G-----------T-----------------------C-------------C----------GGC...--C----- 1071
J.SE.93.SE9280_7887 -----------T--T--------------------------C--G--A--------A---------------------------G----------------------T-----------------------C------------------------GGC...-------- 876
J.SE.94.SE9173_7022 -----------T--T--------------------------C--G--A--------A------------G--------------G----------------------T-------------------A---C------------------------GGC...--C----- 877
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------T--T--------------------------C--GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T-----------------C--T---------------AC-----------GC...--C----- 752
K.CM.96.96CM_MP535 -----------T--T--------T-----------------C--GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C-------------------C-----------GC...--C----- 752
U.CA.01.TV749 C-A--------T-----------------------------C--GT-A--------A---------------C----------------------------------------------C--------T------------G---C---------CGG-...-------- 1561
U.CA.99.TV721 --A--------C-----------------------------C--GA-----------------------G----G--------------------------------------------C---------------------G-------------C-GC...-------- 1563
U.CD.83.83CD003_Z3 -----------T--T--A-----------------T-----C--GT-A-----------------------CC----------------G-----------------T-----------C-------------------------------------GC...-------- 1051
U.CD.90.90CD121E12 -----------T--T--A-----------------T-----C--GT-A-----------------------CC----------------------------------T-----------C-------------------------------------GC...-------- 755
U.CY.05.CY090 -----------T-----T-----------------------C--G--A-----------------------CC----------------------T-----G-----T-----------------C-----------G--G----C------------C...--C----- 752
U.CY.08.CY223 --------G-----T--------T-----------------C--GT-A--------A------------G-----------------------------------------------------------------------G---------------GC...-------- 767
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----------T-----------------------------C--G--A--C-----A--A------------C-------A-----A--G-----G--A-----------------------C-----------A--G--G---AA------------C...-------- 835
U.GR.99.99GR303 -----------T-----------A--------------------GT-A------ACA--A---------T--C-------------------------------------------------------------A----------------------GC...--C----- 842
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -----------T--T--------------------------C--G--A--C-----A--------------CC----------------------T-----G-----T-----------------C-------------------C-----------GC...--C----- 1441
01_AE.AF.07.569M -----------C--------C-----------------------GACA--------A---------------C----------A-----G--------------------------------------------A-----------------------C...-C---T-- 765
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------T--------------------------------GC-A--C-----A---------------C--------------------------------------S-------------C-A------A----------------------GC...--C----- 1508
01_AE.CN.10.YNFL03 -----------A--------------------------------GT-A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------------------------...-------- 940
01_AE.HK.04.HK001 -----------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------A-----G-----------------------------C--------------A----------------------GC...-------Y 930
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------A--------------------------------G--A--C-----A--G------------C-----------G-A--G-----------------T--------------------------A----------C------------C...-------- 770
01_AE.JP.x.JRC77AE -----------A--T--------T--------G--C--------GC-A--C----CA--A---------T--C----------------G--------------------------------------------A----------------------GC...-------- 1571
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -----------A--------------------------------GT-A--C-----A---------------C----------A-----G-------------------------------------A------A----------C----------GGC...------A- 982
01_AE.TH.90.CM240 -----------A---------------C----------------G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A-----------------------C...-------- 1118
01_AE.US.05.306163_FL -----------A--------------------------------GA-A--C---------------------CA----------C-A--G--------------------------------------TA----A-----------------------C...-------- 753
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G-------------------------------------A------A-----------------------C...-------- 817
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 ATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACAAAT...AATCCACC 1553
Gag _M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__N__.__N__P__P
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------T-----------------------------C-----A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A----------------------GC...-------- 926
02_AG.CY.09.CY256 -----------T-----------A-----------C-----C---ACC--------A-----------G--CC----------------G--------------------------------------------A----------------------G-...-------- 755
02_AG.ES.06.P1423 -----G-----T-----------------------------C--GT-A--------A--A------------C-------------------------------------------------------------A--------G--C----------GC...-------- 997
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------T-----------T--------------------GACA--------A---------------C----------------G-----------------T--------------------------A----------------------GC...-------- 915
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------T-----------------------------C--GACA--------A---------------C----------------G-----------------T--------------------------A----------------------G-...------G- 1206
02_AG.LR.x.POC44951 ---C-------T-----------------------------C--G--A--------A--G------------C----------------------------------T--------------------------A----------------------GC...-------- 1554
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----------T-----------------------------C--GACA--------A--A------------C-----------C----G-----------------------------C--------------A---------------------GGC...-------- 751
02_AG.NG.x.IBNG -----------T--------------------------------G--A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A----------------------GC...-------- 1084
02_AG.SE.94.SE7812 --------G--T-----------------C-----------C--G--A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A--G-------------------GC...-------- 931
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A----------------------GC...-------- 756
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-------------------------------------G--G------------A----------------------GC...--C----- 785
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------------------------T--------------------------A----------------------GC...--C----- 919
05_DF.BE.x.VI1310 --------------T-----------------------------GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T--------------C--C-------------------C------------C...--C----- 932
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------T-----------------------------C--G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T-------------------------------------------------GC...--C----- 1578
07_BC.CN.98.98CN009 --A--------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------A-----------------C-----------G-...--C----- 891
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------T-----------A--G------------------T----------------------AG-G--------------------------------------------------------T--------G---------------------...-------- 751
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---C-------T--------------------------------G--A--------A-------------A-C----------A---------------------------------------------G----A----------C----------GG-...--C----- 764
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------------------------------GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T------------------------------------A------------GC...-------- 932
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------T-----------A-----------------C--GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T-----------A----------C---A---------------------GGC...--C----- 929
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------C-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA-----------GC...--C----- 1561
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---C----G--T--T-----------------------------GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T-----G-----C-----------G------------AC---------C---...--C----- 931
14_BG.ES.05.X1870 ---C----G--TG-T--------------------G-----C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------AC---------C--C...-------- 1026
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------A---------------------A-------------A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------G---------------GC...------G- 961
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------T-----------------G-----------C--GC----------A---------------C----------------G-----------------T-----------------------------------------------C-GC...--C----- 914
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------T-----------------------------C---T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T-----T---G---------A----------------CA-----------GC...--C----- 770
18_cpx.CU.99.CU76 -----------T-----------------------------C---A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T--------------------------A---------A-G-----------C...--C----- 870
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------------GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------CC---------TCC...-------- 779
20_BG.CU.99.Cu103 ---C----G--T--T--------------------G-----C--GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T---------G-------------A------------AC---------C--C...-------- 1028
21_A2D.KE.99.KER2003 ---C-------------------------C--G-----------GT-A-----------G--------------------------------------A----------------------------------------------C----------GGC...-------- 758
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------C--------------------------------GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G--------------------------------A----------C-----------GC...--C--T-- 758
23_BG.CU.03.CB118 ---C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T-----------C-----------A--------G---A----------C--C...-------- 1002
24_BG.ES.08.X2456_2 ---C----G--T--T--------------------G-----C--GA----C---CA---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T-----------------------A--------G---AC---------C--C...--C----- 1013
25_cpx.CM.02.1918LE ---C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A--------------G-------------A---G--A---------A----------T--C...--C----- 761
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---A-------T-----------A-----------------C---T-A--------A--G--------C-----------------A--G--------------------------------C----------------------C---------C-GC...--C----- 1564
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---C----G--T--T--T-----------------G-----C--GC--------CAA--G-----------------------------------------------T--------------C--------A-------------CG--------C---...--C----- 1547
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------C-----------------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T-----T-----C-------A-----------------C-----------GC...--C----- 922
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------C-----------------------------C---T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T-----T------------------------------CA-----------GC...--C----- 957
31_BC.BR.04.04BR142 -----------T--------------G------------------T-A---------------------G-C-----------A---------------------------------T----C----------------------C-----------G-...--C----- 1007
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G-----T--------------------T-----------GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T--------------------------A----------------------GC...--C----- 1194
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------A-----------------------C--------GACA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A----------------------GC...-------- 863
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------A-----------------------C--------G--A--C-----A--G------------C----------A-----G--------------------------------------------A--G-------------------GC...-------- 758
35_AD.AF.07.169H -----------T-----------------------------C--GT----------A--G-----------------------------------------------T-----------------C----C---A-----G----C------------C...--C----- 762
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------T--------------------------------G--A--C-----A------------CA-C-------------A----------------------------A------------------A----------C------------C...--C----- 758
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------G--T-----------------------C-----C--G--A--------A------------CA-C-----------T-------------------------------------------------A--G---G---C-----------GC...--C----- 752
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------T-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T------------------------------------CA-----------G-...--C----- 967
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------------------------T----------A------------------------------------------------------------------------------------G---C-----------G-...-------- 1027
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------C-----------------G-----------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA-----------GC...--C----- 1039
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------G--C--------------G------------------T-A-------C---G-----------CC-------T-----A--G-----T-----------T-----T------------------------------CA-----------G-...--C----- 1098
43_02G.SA.03.J11223 ---C----G--T--T--------A--------------------GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T-----------------------G-----------WAC---------C-GC...--C----- 1078
44_BF.CL.00.CH80 -----------C-----------------------------C-----A-----------------A---GCCC----------------G-----T-----------T-----T-------------------------------------------GC...--C----- 998
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------T-----------------------------C-----A--------A------------GCCC-------------------------------------------------------------A------G--------------GGC...--C----- 1545
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---C------GCGG-------------------------T-C---T-T---A----T--------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA-----------GC...--C----- 994
47_BF.ES.08.P1942 ---C-------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T--------C---------------------CA-----------GC...--C----- 995
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------------------------C--------GACA--C-----A-----T---------C----------------G-------------------------------------A------A-----G---------------GGC...-------- 764
49_cpx.GM.03.N26677 -----------T--------------------------------G--A--------C---------------C----------A--------------------------------------------------A-----------------A---GGC...-------- 988
50_A1D.GB.10.12792 -----------T---------------------------------T-A-------------------..--------------A-----------------------T--------------------------------G-----------------C...-------- 967
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------------------------T------------------------C---------------------------------C--T-------------------A-----------------------------G-...-------- 760
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------A------------------------------C-G--A--C-----A---------------S----------------G--------------------------------------------A----------------------RC...-------- 870
53_01B.MY.11.11FIR164 -----G-----C-----------------------C---------ACA--------A---------------C----------------G--------------------------------C-----------A--G--------------------C...-------- 899
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------A-----------T---------------------T----------------------AG-------------A-----G-----------------------------------------------G-------------------GC...-------- 952
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------A------------------------------C-G-CA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A-----------------------C...-------- 869
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------T--T--------------------------C--GACA-----G--A--------------------------------G-------------------------------------A------------------------------C...-----G-- 904
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------A-----------------------C---------T----------------------AG----T--------------------------------------------------------------G---------------------...-------- 755
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------A---------------------------------A-A--C-----A--------A-----YC-------T-----------------------------------------------------A----------------------GC...-------- 904
59_01B.CN.09.09LNA423 -----------A-----------A---------------------C-A--C-----A-----------C---C----------------G-----------------------------C-------A------A----------------------GC...-------- 752
60_BC.IT.11.BAV499 -----------T--------------G------------------T-A-----------A---------G-ACA----------C-------------------------------------C----------------------C----------GC-...--C----- 1528
61_BC.CN.10.JL100010 -----------T-----------A--G--------C--------GT-A------CCA--A---------C------------TC--A---------------------------------T-------------A---------AC---------GGG-...--C----- 992
62_BC.CN.10.YNFL13 --A--------T-----------A--G--------------------A-----T--A--------------------------A--A----------------------------------------------------------C----------GG-...-------- 900
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------T-----------------G-----------C--GACA--------A-------------A-C----------------G--------------------------------C-----------A-----------------------C...-------- 1100
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------T-----------A--G--------------C---T-A--------A------------G-------------A-------------------------------------------------------------C----------GGC...--C----- 913
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------T---------------------------------T----------------------A--------------A-------------------------------------------------------------C----------GG-...-------- 942
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------A-----------------------C-----C--GRCA--C-----A--G------------C-------------A--G--------------------------------------------A----------C------------C...-------- 908
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------A-----------A-----------C--------GACA--C--------G------------C-------------A--G-------------------------------------A------A----------C------------C...-------- 899
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------C-----------------------------C---AC------------G-----A-----CC--G----G-----A-AG-----T--A--------T-----TA------------A----------------CAT----------GC...--C----- 1009
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------C-----A-----------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------------T-----------T-----T------------------------------CA----------GGC...-------- 1223
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------C-----------------------------C--G-----------A--G-----A-----CC-------T-----A--G-----T-----------T-----G------------------------------CA----------GGC...--C----- 1061
O.BE.87.ANT70 G--C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C-GGCCC--C-A--- 1601
O.CM.98.98CMA104 G-AC----G--AGTA--------A-----A---------------ACT--C---A-AGCG-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C-----G--A-----GG-GCAC----CT--C-GAGCC--CAAC-- 1033
O.CM.98.98CMABB141 G--C----G--AGTA--------------A--G--G---------ACT--C---A-A-CG-T------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAT-----A--C-GGGCC--CAAC-- 1032
O.CM.98.98CMABB212 G-A--G--G--AGTA--------------A-G--------------CT------CCAGCAATG-----AT-AC-------G---T-A--G--T----CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----T-CC----CC--T-GAGCG---AAC-- 1037
O.CM.98.98CMU5337 G--C----G--AGTA--------T-----A-----T---------ACT--C---CCAGCG-T------GT-AC-------G-----A----------CA-----C-----T--T--G--------C----AG--A--G---G-CCAT-----T--C-GGGCC--CAAC-- 1034
O.CM.99.99CMU4122 G--C-------AGTA--------------AT--------------ACT--C---CCAGCGATG-----AT-AC-------G--------G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--C-GGGCC--CAAC-- 1032
O.FR.92.VAU G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C-GGGCT--C-AG-- 1110
O.GA.11.11Gab6352 G--C-G--G--AGTA--------------AT----T---------ACT--C---CCAGCA--------ATA-C--G----G-----A--G--C----CT--C--------T--T--G--A-----C----AG-----G-----TCAC----CC--C-GAGCC--CAAC-- 758
O.SN.99.99SE_MP1299 G--C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C-GGCCC--C-A--- 1603
O.US.10.LTNP G--C----G--AGTA--------A-----A-----C---------ACT--C---CCA-CA-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--T-GGCCC--C-A--- 1522
N.CM.02.DJO0131 ---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C--YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------TTC-...-----T-- 1038
N.CM.02.SJGddd ---C-G--G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----A--A--A-----G--T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TGC-...-----T-- 1031
N.CM.04.04CM_1015_04 ---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T--------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------TTC-...-----T-- 1031
N.CM.06.U14296 ---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--CC-AC-C-----G--AC-A--------T--A--------T--------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------TKC-...-----T-- 1029
N.CM.06.U14842 ---C----G--TGT---------------A-----------C--GACA--------C-C--TG--A--A--AC-C-----G--A--A--G-----T--A--------T-----G--G--A-------ATG-GGCA-----GG---C---------TGC-...-----T-- 1030
N.FR.11.N1_FR_2011 ---C-G--G--AGT---------------A-----C-----C--GACA--------C-C--TG-----A--GC-C-----G--A-----------T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----G----C---------TGC-...-----T-- 927
P.CM.06.U14788 G----G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC----------GG...--CAAT-- 1018
P.FR.09.RBF168 G----G-----RGTG--T-----A--G------------------ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T--T--------C-------A-AAG--------G---ACC----CA----GGAAC---AAT-- 1585
CPZ.CD.06.BF1167 G--C-G--G--AGTT--------A-----A--T--T-----C--GT-A--C---ACT-----------GC-A-TC-----GACTC-A-----G--C-CA--G--------T--------A--A------A--GT---G--G---CA----G-A--T-C-...CC--A-AA 1625
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C--GACA--C--TACC--------------A--T-----A--A-----G--------A--C--------------C--------CT----AG----G---G----G---------GCA...--C--T-- 1092
CPZ.GA.88.GAB1 G--C----G--AGT---T-----------C--C--G------C-CT-A-----CACT-----T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G--------T-----T--------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA---GCA...-----T-- 1614
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------G--AGTA-----------G--A-----G-----C---C-A-----C-CT-----------CCAGCAGG----GAT-C-A--G--G----CA---GCA-----T-----G--C--------AACA--A---------CAG----------CA...CC----G- 1185
CPZ.US.85.US_Marilyn G-T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------GCA...--C----- 1601
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G-A-----G--AGT---------------A-----------C--GA----C--G-CAGTG-TG--A---C-GC--GTG--A--AC----G--G--GTCA--GG-A--T--T-----G--A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GGAAT--CAAC-- 1090
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G-A-----G--AGT---------------A-----------C--GC----C--G-CAGTA-T---A---C-GC--GT---A---C----G--G--GTCA--GG-A--T--T-----G--A--A-----T-AA--A------G---CT-----A----GGAAT---AAC-- 1089
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B.FR.83.HXB2 TATC.........CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAG 1714
Gag __I__.__.__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----.........-----G-----C--C--------------------------------------------------------T------T----T-----------G-----A---T----C--------------TA------T----G----T-----T------- 925
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----.........-----G--------C------------------------------------------------------GTT------T----------G-----G--------------C--------------TA------T---------C-----T--A---- 925
A1.CY.08.CY236 ----.........--G--G-----C--C--------------------------------------G-----------------T------T----T----A------G-----A-----T--C-----T--------TA------T---GGT---C-----T------- 940
A1.ES.05.X1608_8 -G--.........-----G-----C--C--C---------------T-----------------------------------GTT------T-A--T-----------G-----A--------C--------------TA------T----TG---C-----T------- 1153
A1.KE.11.DEMA11KE001 ----.........-----G-----C--C-----------------T------------------------------------GTT------T----T----A------G--------------C--------------TA-A----T---------C-----T--A---- 1059
A1.RU.11.11RU6950 ----.........-----G-----C--C--------------------A-----------G-----------------------T------T-A-------A------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T------- 1244
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----.........-----G-----C--C-----------------T--A---------------------------------GTT-----CT---------A------G-----A--------C--------------TA------T---------C-----T--A---- 1071
A1.SN.01.DDI579 -G--.........-----G--------C----G------------------G--------G---------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA-A----T----TG---C--G--T------- 921
A1.UG.11.DEMA110UG001 ----.........-----G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A--------C--------------TA-A----T---------C-----T------- 1075
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G---.........-----------T--C--------G---------------------------------------------GT-------T----------G-----G-----A--------C--------------TA------T----G----C-----T-G----- 1161
A2.CM.01.01CM_1445MV ----.........-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T----------------G--C--A-----------------------TA------T---------C-----T--A---- 913
A2.CY.94.94CY017_41 C---.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T---------------T------- 1071
B.BR.10.10BR_MG029 ----.........--------------------------------------------------------------------C--A--------------C--------------A------------------------------------------------------- 1176
B.CA.07.502_1191_03 ----.........--------------C-----------------T--A--------------------G------------GTT------T----------------------------------------------T------------------------------- 1141
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----.........--------------C--------------------A---------------------------------GT------------------G--------------------------T--------T-----------G--------------A---- 1174
B.CN.10.DEMB10CN002 ----.........--------------C--------------------------------G--------------------------------A-------A------------------------G--T---------------------------------------- 1086
B.ES.10.DEMB10ES002 ----.........-----------G--C-----------------------G-----------------G-----------CT-T-----------------------------------------------------TA-A--------G-----------T------- 1079
B.FR.11.DEMB11FR001 ----.........--------------C------------------A------------------------------------------------------A------------A-----------------------------------------------T------- 963
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----.........--------------C-----------------------------------------G-------------------------------A------------------------------------T----------G-------------------- 1115
B.HK.06.HK003 ----.........--------------C------------------A----------------------G--------T------------T----T----A------------A--------------T-------------------G----T--------------- 1072
B.HT.05.05HT_129389 ----.........--------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--A--T--------------G--T------- 919
B.JP.12.DEMB12JP001 ----.........--------------C-----------------------------------------------------------------A--------------------A--------------T---------------------------------------- 1092
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----.........--------------C--------------------------------------------------T--------------------------------------------------T--------T-----------------------T------- 1378
B.PE.07.502_0525_wg5 ----.........--------------C-----------------------------------------G--------T-----------------------------------A-----T--------T--------------------------G-----T------- 1164
B.RU.11.11RU21n ----.........--------------C------------------A-------------------------------------------------------------------A-----T--C-----T---------A-A-----C--------------------G- 1273
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----.........-----------C--C-----------------------GC----------------------C--------T----------------A------------A--G-----------T--------T----------G---C---------------- 926
B.US.11.ES38 -G--.........--------------C-----------------------G-----------------G--------T----------------------AG--G--------------------------------T------------------------------- 1637
C.AR.01.ARG4006 ---T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T--------------T-T-------T-------A--A---- 913
C.BR.07.DEMC07BR003 ---T.........--------------C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A---- 1061
C.BW.00.00BW5031_1 -G-G.........-----G-----C--------------------T-----GC-------------G--G------------GT-------T---------A------------------T--------T----------------T-------T-------T--A---- 1082
C.CN.10.YNFL19 -G-T.........-----G-----C--C-----------------T--------------------G-----------T---T-T------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A---- 1073
C.CY.09.CY260 ---T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--C------A------T-------T-------T--A---- 928
C.ES.08.X2363_2 -G-T.........-----G-----C--C-----------------T-----G--------------G---------------GT-------T---------A------G--------------------T----------------T---------------T--A---- 1142
C.ET.02.02ET_288 ---T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--G--T-------------------------T------CT-------T--A---- 913
C.IN.09.T125_2139 CG-T.........-----G-----C--C-----------------T--A--G-----------------------C--------T------T---------A------G-----A-------------------------------T-------T-------T------- 1705
C.KE.00.KER2010 ---T.........--------------C-----------------T-----G------------------------------GTT-----------------------G-------------------------------------T-------T-------T--A---- 910
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -G-T.........-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------------------------------------T-------T-------T----G--T--A--G- 1706
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---T.........-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-------------------------------T---------------T--A---- 1703
C.YE.02.02YE511 CG-T.........-----G-----C--------------------TA----------------------G------------GT-------T---------A---------------------------T--------T-------T-------T-------T--A---- 910
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ----.........-----G-----C--C-----------------T-----GC-----------------------------GTT------T---------A------G-----A--------------T-----G--T-------T-------T-------T--A---T 1698
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -G-T.........-----G-----G--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------------------------------------T-------T-------T-------T------- 1072
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---T.........-----G-----T--C-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A--------------------------------------------T----TG-T-------T------T 1063
D.CM.10.DEMD10CM009 ----.........-----------C--C------------------T----C--------------C---------------GTA------T----T-----------------A---------------------------------------T-------T------- 1077
D.CY.06.CY163 -G--.........---------------------------------T-------------------C--------C------GTA------T----T-----------------A-----------G-----------------------------------T------- 925
D.KE.11.DEMD11KE003 ----.........-----------T--C--------------------A--------C------------------------GT---T---T----T-----------------------------------------T--------------------G--T------- 1064
D.KR.04.04KBH8 ----.........--------------C--------------------------------------------------T---GTTG-----T---------A------------A-----------------------T------------------------------- 1673
D.SN.90.SE365 C---.........--------------C--------------------------------G-----------------T---GT-------T----------------------A--------------T--------T------------------------------- 1713
D.TZ.01.A280 -G--.........--------------A------------------------------------------------------GTT------T-------------------------G--------G-----------T------------------------------- 909
D.UG.10.DEMD10UG004 ----.........-----------G--C--------------C---------------------------------------GT-------T---------AG--------------G--------------------T------------------------------- 1052
D.UG.11.DEMD11UG003 ----.........--------------C------------------T-A---------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-----------------G------------- 1066
D.YE.02.02YE516 ----.........--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------------------------------C-----------A---- 919
D.ZA.90.R1 ----.........-----------T--C------------------------------------------------------GT------AT-------------G--------------T--------T--------------------------------A------- 1060
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -G--.........-----G--------C----------T---C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T----TG---------T------- 916
F1.AR.02.ARE933 -G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A-----T------------------A------T----G-C--------T--A--G- 1011
F1.BR.10.10BR_RJ015 -G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A------T------C--------T------- 1181
F1.CY.08.CY222 -G-T.........-----G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A---G--G------------------------------A------T------A--------T--A---- 913
F1.ES.02.ES_X845_4 -G--.........-----G--------C--------------CG----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T-------T-------T------- 1163
F1.RO.96.BCI_R07 -G--.........-----G--------C------G-------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T---------------T------- 1741
F1.RU.08.D88_845 -G--.........-----G--------C--------------C-----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G-----A-----T------------------A------TC--------------T------T 1176
F2.CM.02.02CM_0016BBY -G--.........-----------------------------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T---------------T------- 907
F2.CM.10.DEMF210CM001 -G--.........-----------T--C--------------------A--G------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A------------------------A-A----TC----T---------T------- 957
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G--.........-----------C--C-----------------T--A---------------------------------GT---T---T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T------- 1067
G.BE.96.DRCBL -G--.........-----G--------------------------------G-----------------------C------GT-------T-------------G--G-----A--------------T-----G--TA-A----T------C--G-----T------- 1678
G.CM.10.DEMG10CM008 ----.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T--------T-------T-------T-------T------- 1098
G.CN.08.GX_2084_08 ----.........-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA-A----T-------T-------T--A--G- 942
G.CU.99.Cu74 ----.........-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T---------A------TC------T--C----T------- 1327
G.ES.09.X2634_2 ----.........-----G-----------------------------------G---------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T-----G--TA------T-------T-------T--A---- 1188
G.GH.03.03GH175G ----.........-----G--------C-----------------------G-----------------------C------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A-A----T----G----------T--A---- 1754
G.KE.09.DEMG09KE001 -G--.........-----G-----------------------------A---------------------------------GT------AT----------------G-----A-----T--------T--------TA-A----TC--GGT-T-------T------- 1098
G.NG.09.09NG_SC62 ----.........---------------------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-T-------T-------T------- 906
G.ZA.01.TV546 ----.........-----G-----C--------------------------G--------------------------T------------T----------------------A--------------T--------TA-A----T----TG-T-------T--A---- 919
H.BE.93.VI991 A--T.........-----G-----C--C-----G------------------------------------------------GT-------T---------A------------A--------C---------------A------T--G-GT-T-------T------- 1106
H.CF.90.056 ----.........-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A------------------------A----T-T-------T-------T------- 1061
H.GB.00.00GBAC4001 -R--.........-----G--R--K--C------------------W-------------------------------T---GT-------T---------A------G-----A--------------Y---------A----Y-T-------T-------T------- 1235
J.CM.04.04CMU11421 ----.........--------G--------------R--------T--------------------R---------------GT-------T----T-----------------A--R--T--------Y--------T-------T---------------T------- 1232
J.SE.93.SE9280_7887 ----.........-----------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A-----T------------------A------T----G----------T------- 1037
J.SE.94.SE9173_7022 G---.........-----------------------G--------T------C-------------G---------------GT-------T----T-----------------A-----T--C---------------A-A----T----G----------T------- 1038
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----.........-----G--------C-----------------------G--------------G---------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T--G-GT---------T--A---- 913
K.CM.96.96CM_MP535 -G--.........-----G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A---- 913
U.CA.01.TV749 -G--.........-----------C--C----G---------------A--GC----------T-----------C------GT-------T-------C--------G-----A--------------T--------TA------T---------T-----T------- 1722
U.CA.99.TV721 ----.........-----G-----T--C----G------------T--A--GC----------T-----------C------GT-------T-------CC-G-----G-----A--------------T--------TA------T---------T-----T------- 1724
U.CD.83.83CD003_Z3 C---.........-----G-----C--C-----G-----------------------------T--------------T---GT-------T---------A------T-----A--------------T-----G---A-A----T----GT-T-------T------T 1212
U.CD.90.90CD121E12 ----.........-----G-----C--C-----G-----------------------------T--------------T---GT-------T----------------------A-----T--------T-----G--TA-A----T------CT-------T------T 916
U.CY.05.CY090 -G--.........-----G----------------A-------G--T-----C-----------------------------GTT------T----T--C-A------G-----A-----T------------------A-A----T---------------T--A---- 913
U.CY.08.CY223 ----.........--G--G-----C--C-----------------------G-----------------------------CGTTG-----T---------A------G-----A--------CC-------------T-------T------G--C-----T------- 928
U.ES.10.DEURF10DZ001 ----.........-----G--------C---------------G--T-------G---------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T-----T--TA------T-------T-------T--A---- 996
U.GR.99.99GR303 ----.........-----G------......--------------T------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C--G-----------TA------T---G-----C----GHA------ 997
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -G--.........-----G--------C--------------------A--T------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----------------------TA------T-----TA--------T--A---- 1602
01_AE.AF.07.569M ----.........-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----G--A---- 926
01_AE.CF.90.90CF11697 ----.........-----G-----C--C--------G-----------A---------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G--TA------T---------C-----G--A---- 1669
01_AE.CN.10.YNFL03 ----.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--C--------------T-----------------C-----G--A---- 1101
01_AE.HK.04.HK001 ----.........-----G-----C--C--------G--------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A---- 1091
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----.........-----G-----C--C--------G----------------------------------------------TT-----C-----------------G-----A--------C-----------G--TA----------------C-----G--A---- 931
01_AE.JP.x.JRC77AE ----.........-----G--------C--------G---------------------------------------------GTTG-----T---------A------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A---- 1732
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ----.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----------------------TA----T-----------C-----G--A---- 1143
01_AE.TH.90.CM240 C---.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A---- 1279
01_AE.US.05.306163_FL ----.........-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A---- 914
01_AE.VN.98.98VNND15 ----.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--G-----C--------------TA----------------C-----G--A---- 978
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B.FR.83.HXB2 TATC.........CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAG 1714
Gag __I__.__.__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -G--.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T---------G-----T--A---- 1087
02_AG.CY.09.CY256 ----.........-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---- 916
02_AG.ES.06.P1423 C---.........-----G-----C--C------------------------------------------------------GT------CT---------A------G-----------T--------T---------A------T-------T-G-----T--A---- 1158
02_AG.GW.05.CC_0048 ----.........-----G--------C---------------G-T------------------------------------GT-------T----T-----------G--------------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---- 1076
02_AG.KR.12.12MHR9 ----.........-----G--------C-----------------T-----------C--------T---------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T--G----T-G-----T--A---- 1367
02_AG.LR.x.POC44951 ----.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G--G--A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---- 1715
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----.........-----G--------C---------------G-T------------------------------------GT-------T----------------------A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---- 912
02_AG.NG.x.IBNG ----.........-----G--------C---------------G-------------------------G------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---- 1245
02_AG.SE.94.SE7812 ----.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-------T--A---- 1092
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----.........-----------C--C------------------------C----------------G------------GT---T---T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---- 917
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----.........-----G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T------- 946
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G--.........-----G--------C------------------T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------------A--------C-----T--------TA------T----TG---C-----A--A---- 1080
05_DF.BE.x.VI1310 ---T.........--------------C-----------------T------------------------------------GT-------T----T--------G--------------T------------------------------------------------- 1093
06_cpx.AU.96.BFP90 ----.........-----G--------C--------------------A---------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------C--G--T--------TA------T---------------T------- 1739
07_BC.CN.98.98CN009 -G-T.........-----------C--C-----------------T-------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T-------T-------G--A---- 1052
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----.........--------------C-------------------------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A---- 912
09_cpx.GH.96.96GH2911 C---.........-----G--------C---------------G--------------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------C--G-----------TA-A----T---------C-----T------- 925
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----.........--------------C-----------------A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G--------------------------T--------T------------------------------- 1093
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -G--.........-----G--------C----G-------------------------------------------------GTT------T----T-----------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-TC---TG---C-----T------- 1090
12_BF.AR.99.ARMA159 -G--.........-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T------- 1722
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----.........-----G--------------------------------G--G---------------------------GT------------------------G-----A--------------T---------A------T-------T-G-----T------- 1092
14_BG.ES.05.X1870 ----.........-----G-----------------------------------------------G--G------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A---- 1187
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A---- 1122
16_A2D.KR.97.97KR004 -G--.........-----G-----G--C------------------T-----------------------------------GT------------------------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T------- 1075
17_BF.AR.99.ARMA038 -G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--G---------------------A------T------C--------T------- 931
18_cpx.CU.99.CU76 ----.........-----G-----T--C-----G-----------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--------------G--TA------T---------C-----T-----G- 1031
19_cpx.CU.99.CU7 ----.........-----------G--A------------------------------------------------------GT-------T----------------------------------------------T------------------------------- 940
20_BG.CU.99.Cu103 ----.........-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--------------T--------TA------TC------T--C----T------- 1189
21_A2D.KE.99.KER2003 ----.........--------------C--------------------A---------------------------------GT-------T-A-----------G--------------T--------T-----------------------------------A---- 919
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G--.........-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G---A----T-T---------C-----G--A--G- 919
23_BG.CU.03.CB118 ----.........-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--G--T--------T--------TA-A----TC------T--C----T------- 1163
24_BG.ES.08.X2456_2 ----.........-----G---------------------------T-----------------------------------GTA------T----T----AG-----G-----A-----------------------TA-R----T-------T-------T--A---- 1174
25_cpx.CM.02.1918LE ----.........-----------------C---------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T------- 922
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----.........-----G--------------------------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----------------------TA-A----T---------T-----T------- 1725
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C---.........-----G--G--------------------------A---------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T-------T----G--T--A---- 1708
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G--.........-----G--------C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T------T 1083
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------A------T 1118
31_BC.BR.04.04BR142 -G--.........-----------C--C-----------------T-----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A--G- 1168
32_06A1.EE.01.EE0369 ----.........-----G-----C--C--------------------A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T------- 1355
33_01B.ID.07.JKT189_C ----.........-----------T--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C--------------TA----------------C-----A--A---- 1024
34_01B.TH.99.OUR2478P ----.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A---- 919
35_AD.AF.07.169H ---T.........-----G-----C--C--C-G------------A-----G-----------------G-----------CGTT------T----T----AG-----G-----A-----T--C--------------T-------T----GT---C-----T------- 923
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---T......TCT--------------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----G--A---- 922
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----.........-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---GGT---C-----T------T 913
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G-T.........--C--G--------C--------------C-----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G-----A------------------------A------T----GTCG-------T------T 1128
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G--.........-----G--------C--------------T---T-A-----------------------------T---GT-------------------------------------------------------------------------------------- 1188
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T------C--------G--A---- 1200
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----.........-----G-----G--C--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----A------------------------A------T---G--CT-------A------- 1259
43_02G.SA.03.J11223 ----.........-----G------C-------------------T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------------A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T------- 1239
44_BF.CL.00.CH80 -G--.........-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T------- 1159
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G--.........-----G--------C----G------------------G--------G---------------------GT-------T----------------G-----A--------C--G--T--------TA------T---------C-----T------- 1706
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G--.........-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T-------------G--G-----A--G---------------------A------T------C--------T--A---- 1155
47_BF.ES.08.P1942 -G--.........-----G-----T--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T-----G--TA------T----GTC---------------- 1156
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----.........-----G-----C--C--------G---------T-----------------------------------GTT------T-------------G--G-----A-----T--C--------------TA-------C--------T-----G--A---- 925
49_cpx.GM.03.N26677 ----.........-----G--------C------------------------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------C--G-----------TA------T---------C-----T------- 1149
50_A1D.GB.10.12792 ----.........-----------G--C--------------------A--------------------------C------GT-------T---------A------------------------------------T----------G-------------------- 1128
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----.........--------------C------------------------------------------------------GT---------A--------------------------T--------T--------T-----------G------------------- 921
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----.........-----G-----Y--C-----------------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--R-----------TA-R--------------C-----G--A---- 1031
53_01B.MY.11.11FIR164 ----.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A---- 1060
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----.........--------------C------------------T-----------------------------------GT---------------------------------------------T---------------------------------------- 1113
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---T.........-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A---- 1030
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---T.........-----G------------------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A---- 1065
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----.........--------------C------------------------------------------------------T--------T----------------------A---T--------------------A-A--------------------T------- 916
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----.........-----G-----C--C--Y-----R---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--C--------------TA-------C--------C-----G--A---- 1065
59_01B.CN.09.09LNA423 ----.........-----G-----T--C------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----------------------------TA----------------C-----G--A---- 913
60_BC.IT.11.BAV499 -G--.........-----------CC----------G--------T-----G--G---------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A---- 1689
61_BC.CN.10.JL100010 -G-T.........-----------C--C-----------------T-----G-------------------------------GT------T---------A------------------------------------T-------T-------T-------T--A---- 1153
62_BC.CN.10.YNFL13 -G-T.........-----------C--C-----------------T-----GC-----------------------------GTTG-----T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A---- 1061
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----.........-----G-----G--C---------------G-TA----------------------------------CGT-------T---------A------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---- 1261
64_BC.CN.09.YNFL31 -G-T.........-----G-----C--C-----------------T-----G-----------------------------C-------------------A------G--------------------------------A----T-------T-------T--A---- 1074
65_cpx.CN.10.YNFL01 -G-T.........-----------C--C-----------------TA--------------------------------------------T---------AG-----G-------------------------------------T-------T-------T--A---- 1103
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 G---.........-----------C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A---- 1069
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 G---.........-----------C--A--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----A--C--G-----------TA----------------C-----G--A---- 1060
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----.........-----------------------------C-----A--------------------------C------GTT--------A------------A-G-----A------------------------A------T----G-C----AG--T-----G- 1170
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -G--.........-----------C--C--------------T-----A-----------------G--------C------GT-G-----T---------A------G-----A------------------------A------T------C--------A------- 1384
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----.........-----G--------C--------------C-----A-----------G---------------------GT------C-----T-----------------A------------------------A------T------C--C-----T------- 1222
O.BE.87.ANT70 ----.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------------A-----------------T--------C-----AT-------T------- 1762
O.CM.98.98CMA104 ----.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G-----------------T--------C-----AT-------A--A---- 1194
O.CM.98.98CMABB141 -C--.........-----------C--C----G--A-------G-GT----------------G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T------- 1193
O.CM.98.98CMABB212 ----.........-----------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTA-----CT-A--T--T-AG--G--------A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T------- 1198
O.CM.98.98CMU5337 ----.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT----T--T-A---G--------A-----A--------T--------T--A-----C-----AT-------T------- 1195
O.CM.99.99CMU4122 ----.........-----------Y--C--C-G--A-------G-GT-A-----R--C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-----G--------A-----A-----------------TA-------C-----AT-------T------- 1193
O.FR.92.VAU ----.........-----T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T------- 1271
O.GA.11.11Gab6352 ----.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C--T--AGTA-----CT-A--T--T-A---G--------------A--------T--------T--------------AT-------T------- 919
O.SN.99.99SE_MP1299 ----.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A--G- 1764
O.US.10.LTNP C---.........-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C--T--AGTG------T-A--T--T--G--------G--A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A---- 1683
N.CM.02.DJO0131 -G-T.........--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G- 1199
N.CM.02.SJGddd -G--.........-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G--------C--T---GT---------A--G--C-A------------A------------------------A-------C------T-------A-----G- 1192
N.CM.04.04CM_1015_04 ---T.........-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG-----------A--------------T---------A-------C------T-------A-----G- 1192
N.CM.06.U14296 -G-T.........-----------T-------GR---------G-T-----G-----C-G---T--G-A------CW-T---GT---------A--G--C-A------------A------------------------A----T----G----T-------A-----G- 1190
N.CM.06.U14842 -G-T.........---R-------C-------G----------G-T-----G-----Y-G---T--G-----------T---GT-------T-A--Y--C-AG-----------A--G---------------------A-------C------T-------H-----G- 1191
N.FR.11.N1_FR_2011 -G--.........-------------------G---G------G-------G-----C-G---C--G--------C--T---GT---T---T-A--G--C-A---G--------A------------------------A--------------T-------A--A--G- 1088
P.CM.06.U14788 -G-A.........--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A------- 1179
P.FR.09.RBF168 ---A.........-----------T--C----G--AG------G-GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----Y--C-----A--A---- 1746
CPZ.CD.06.BF1167 -CAAGGAGGAGTT-----------T--C--------------C-----A--GC-G------T----G-A------C------GTA--------A--T--------G--------A-----A--C-----T---------A-------C------A-C-----A--A---- 1795
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T.........-----------T-------G----------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------T-------T-A------------A--G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A---- 1253
CPZ.GA.88.GAB1 C---.........--------G--TG------G-------G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T-----C--------G--------G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T------- 1775
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ACAAGGAGGAGTA--------G--T--C-----G--------C--T--A--GC-T------T-G--T----------A---AGTG--T-------------AG-----G--------GG-A--------T--------TA-A-----C------A-C-----A--A---- 1355
CPZ.US.85.US_Marilyn C--T.........-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A---- 1762
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -G-G.........-----G--T--C--A----GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T--T-AG--G-----T--------A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G- 1251
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -G-G.........-----G--T--C--A--C-GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T--T-AG--G-----T--------A--CC--------------A-A-----C-----C--C-----A--A--G- 1250
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start
B.FR.83.HXB2 CTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAA 1884
Gag A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A---------------G------------G--A--AC-------------A--T------------T-C---C----------A---T---GA------T----------------------C--------G---------A-------------G------------ 1095
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --A----A--T---------------------------C----T-----------T-----------AT---------G------A---G---G-------T-------------------------------G-----------------A-----G-----------G 1095
A1.CY.08.CY236 --A----------------------------T-----AC-------------A--T--------------C--------------A---T---GA---T--T----G-----------------C--------G----------C------A-----G-----------G 1110
A1.ES.05.X1608_8 ----------T-----G-C---------------A--AC--A-T--------A--T------------T-C-----G-G------A---G---G-------T----------------------C--------G---------A-------A-----G--C--A-----G 1323
A1.KE.11.DEMA11KE001 --A-C------------GG---------------A--AC--A----------A--T------------T-C--C----G---CC-A---A---G-------T----------------------C--------G-----------------A-----------------G 1229
A1.RU.11.11RU6950 --A-G-----T-----G--C-----------C---C--C-A-----------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G 1414
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------A---------GGC-----------C------C--A----------A--T-----C------T-C-------G------A-------G----T--T----------------------C--------G---------A-------A-----G-----A-----G 1241
A1.SN.01.DDI579 --A-------T-----G--C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T----------------------C--------G-----G--------C--A-----G-----------G 1091
A1.UG.11.DEMA110UG001 -CA--------------GG---------------TC-AC--A----------A--T-----------AT-C-------G------A---G---G-------T----------------------C--A-----G---------A-------A-----G-----A-----G 1245
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A----A--A-----G--C----------G---T--AC----------------T-----C------CAG--------------A---A---G----T--T--------G-------------C--------G---------A-T-----A-----G---C-------G 1331
A2.CM.01.01CM_1445MV --A-------T--------------------C------C----------------------------A-----CC-G-G---G--A---------------T-------------------------------G-----------------A-----G--C--------- 1083
A2.CY.94.94CY017_41 -CA----------------C--------G--C------C---------------------------GAT-C--C--G-G------A-------G---CT--T-------------------------------G---------A-------A-----G------------ 1241
B.BR.10.10BR_MG029 -------A--T---------------------------------------T----------------A-------------------------GA--------------------------------------G-----------T-----A--------------G--- 1346
B.CA.07.502_1191_03 ----------A--------------------------------------------------------A--C----------------------GA--------------------------------------G--------T--T-----A------------------ 1311
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------T--------------------------------------------------------A-----------------A-------GA------------------------------------------------A----C--A-----G------------ 1344
B.CN.10.DEMB10CN002 --A-------A-----------------------------------------A--------------------------------A--------A---------------------T-------------------G--T---A-------A-----------------G 1256
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------T-----------------------------------------A--------------A------C-------------------A--------------------------------------G--G--------------A------------------ 1249
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------------A--T--------------------------------------A--------------------------------------G-----------T-----A-----G--------G--- 1133
B.GB.05.MM45d213_GN1 --A----------------------------------A------------------------------------C----------A---A---GA--------------G-----------------------G--------------C--A--------------G--- 1285
B.HK.06.HK003 -------A-----------------------------------T-----------------------A--------------------------A--------------------------------------G----------C------A------------------ 1242
B.HT.05.05HT_129389 -----------------GG---------------------------------A--------------A------C----------A--G----GA-----------------------------------------G-----T--------A--------C--------- 1089
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------G--------------------T-----------------------------------------------------------A-----------------------------------------G--------------A------------------ 1262
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -G-----A--------------------------------------------A-----------------------------T----------GA--------------------------------------G--------------C--A------------------ 1548
B.PE.07.502_0525_wg5 ----------T--------------------------------------------------------------------------A--------A-----C-----G--G--------------C--------G--G-----T--------A------------------ 1334
B.RU.11.11RU21n ----------A--------------------G--------------------A-----------------------------------------A------T----------------------------------G--------------A-----G--------G--- 1443
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----------T---------------------------------------T----------------A--------------------------A--------------------------------A-----G--G------A-------A--------C--------- 1096
B.US.11.ES38 ----------T-----------------------------A--T--G-------------------GA---------------A---------GA--C---T-------------------------------G-----T-----------A--------------A--- 1807
C.AR.01.ARG4006 --A-C--A-----------------------G--------------------------------------C--C----G------A--G----G----T-GT----------------------------------------T-----C--A--------G--------G 1083
C.BR.07.DEMC07BR003 --A-C--A-----------------------T--------------------A-----------C----GC-------G------A-------G-------T----G--------------------------G--------T-----C--A--------G--------G 1231
C.BW.00.00BW5031_1 --A----A--T--------------------C-------------------G-----------------AC-------G---C--A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A-----G-----------G 1252
C.CN.10.YNFL19 --A----A--T--------------------C--------A-----------A--T--------------C-------G------A-------G----T--A-------G-----------------------G--------T-----C--A--------G--------G 1243
C.CY.09.CY260 --A-C--A--------------------------------------------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G-----G--TA----C--A--------A--A------ 1098
C.ES.08.X2363_2 --A----A--------GGG------------G--------------------------------------C-------G------A-------G-------T----------------------------------------TA----C--A-----G--G--------G 1312
C.ET.02.02ET_288 --A----A--T-----------------------------------------T-----------------C--C----G------A--G----G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G 1083
C.IN.09.T125_2139 --A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA----C--A--------A--------G 1875
C.KE.00.KER2010 --A----A--A--------------------C-----------T--------------------------C-------G------A-------G-------T-----------------T-------------G--------T--------A--------GC-------G 1080
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --A----A--T--------------------C---C----------------------------C-----C-------G----C-A-------G-------T----G--------------------A-----G--------TA----C--A--------G--A--C--G 1876
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A----A-----------------------C---------A-------------T--------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C--A--------G--------G 1873
C.YE.02.02YE511 --A----A--T--------------------C-----A--------G-----------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------T-----C--A-----G-----------G 1080
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -CA----A-----------------------G-----------------------------------AGGC-------G------A------CAT------A-------------------------------G--------TA----C--A-----------------G 1868
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --A----A--A--------------------------------------------------C--------C-------G--G-C-A-------G-------T-------------------------------G--------T-----------T-----A--------G 1242
C.ZM.11.DEMC11ZM006 G-A----A--T--------------------C--------------------------C-----------C--------------A-------G----T--T----G--------------------------G--------TA----C--------G--G--------G 1233
D.CM.10.DEMD10CM009 -------A--T--------------------------------T--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----G---A-------A--------A--------G 1247
D.CY.06.CY163 -------A--T--------------------------------T--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----C-----------A--------A--------G 1095
D.KE.11.DEMD11KE003 ----T-----T-------GG--------T-----------A--------------------C-----A-A---C---------A---------G-------T-------------------------------G--G------A-T-----A------------------ 1234
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------C--------------------------------------------C---------------G---GA---T--T-------------------------------G--G------A-T-----A------------------ 1843
D.SN.90.SE365 ----------------------------T--C-----------------------------------A-A---C-----------A-------G-------T-------------------C--------G--G--G------A-T-----A--------C--------G 1883
D.TZ.01.A280 -------A--T-----------------T--------------------------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T---------------C-A-----G 1079
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------T-----------------T--------------------------T-----------A-----C--------------G--C---------T-G--------------------------------G------A-T-----A-----G--C--------G 1222
D.UG.11.DEMD11UG003 GC--T-----T-----------------T-----------------------------------C--A--C--C---------A-------G...------T-------------------------------G--G------A-T-----A-----------------G 1233
D.YE.02.02YE516 -------A--A-----------------------------------------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T----------------------C--------G-----G---A-------A-----------------G 1089
D.ZA.90.R1 ----------T--------C--------------T-----------------A--------------A--C--C--G--------A--G---CA---------------------------------------G-----G--T--------A-----------------G 1230
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --A-------A-----GGG------------C--------------------------------------C--------G--------GT---G--G-T-GA----------------------C--------G--------T--------------------------G 1086
F1.AR.02.ARE933 --A-------T--------------------C--------------------------------------C----------G-------T---G---------------------------------------G--------TA-------------------------G 1181
F1.BR.10.10BR_RJ015 --A-------A------GG------------C------C-------------------------------C---------------------------T--Y-------------------------A--R--G--------T--------------------------G 1351
F1.CY.08.CY222 --A-------A-----GGG------------C-----------T--------------------------C--C-------------------G---------------------------------------G--------T---------------A----------G 1083
F1.ES.02.ES_X845_4 --A-------A-----------------G--C--------------------------------------C--AC----G-------------G---------------------------T-----------G--------T--T--C--------------------G 1333
F1.RO.96.BCI_R07 --A-------A-----GGGA-----------C---------------C----------------------C--C--------T----------G---------------------------------------G--------TA--------------A----------G 1911
F1.RU.08.D88_845 GCA-------A-----GGGC-----------C--------------------------------Y-G---C-----------------T----G---------------------------------------G-----G--TA-------A------A----------G 1346
F2.CM.02.02CM_0016BBY --A-------A------GGC-----------C--------------------------------------C------------C-A-------G---------------------------------------G--------T--------A------A----------G 1077
F2.CM.10.DEMF210CM001 --A----A--A--------------------C------C----------------T--------------C-----------------------------C--------------------T-----A-----G-----G--TA-------A------A----------G 1127
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-------A-----GGGC-----------C--------------------------------------C--------------A-------G---------------------------------------G--------T--------A-----------------G 1237
G.BE.96.DRCBL --A-------A-------GC-----------C---------A----------A----------------TC--C-------G---A----A--GA--------------------------------------G---------A-------A-----------A-----G 1848
G.CM.10.DEMG10CM008 --A-------T-----G--C-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------G------------G--------------------------G--------T--------A--------G--A-----G 1268
G.CN.08.GX_2084_08 -CA-------T--------C--------------------------------A-----------------C--C----G--G-C-A---A---GA--------------------------------A-----G---------A----C--A-----------A-----G 1112
G.CU.99.Cu74 --A-------A------GGC-----------C------------------------------------G-C--C----G------A-------GA--------------------------------------G---------A-------A-----------A------ 1497
G.ES.09.X2634_2 --A-------A--------C-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA------T-----------------T-------------G--------T--T--C--A-----------A-----G 1358
G.GH.03.03GH175G --A-------A------C--------------------C--A----------------------------C--C------T----A---A---GA--------------------------------------G--------T--------A--------A--A-----G 1924
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------T-------GC-----------C---C-------------------T--T--------------C-----------A----A--GA-----G-----------------------C--------G---------A-------A-----------A-----G 1268
G.NG.09.09NG_SC62 -CA-------A------GGC-----------C---C----------------------------------C--CC---G------A-------GA--------------------------------A-----G--------TA-------A-----------A-----G 1076
G.ZA.01.TV546 --A-------A--------------------C---C---------------------------A------C--C-----------A----A--GA------------------------------------------------A-------A-----------A-----G 1089
H.BE.93.VI991 --A-------T--------C-----------C-----------------------T--------C-G------------------A----G--G----T--A-------------------------------G--------AA-------A-----------------G 1276
H.CF.90.056 -CA-------T--G--G-----------------------------------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G 1231
H.GB.00.00GBAC4001 -CA-------C--G--G--------------C--------------------A--T--------C--------------------A----A--G----T--A-------------------------------G--------T--------A-----------------G 1405
J.CM.04.04CMU11421 --A-------A--------------------T---------A----------A--T--------C-GA--C--Y-----------A-------GA-----------R-----------------Y--------G--------T--T-----A--------------W--- 1402
J.SE.93.SE9280_7887 --A-------T--------------------T------C-------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T--------G--------------- 1207
J.SE.94.SE9173_7022 --A-------T--------------------T--------------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA--------------------------------------G--------T--T-----A------------------ 1208
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -CA-------A------------------------C-------------C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T-------------------------------------G--T--------A-----G-----------G 1083
K.CM.96.96CM_MP535 -CA-------A-----G--------------C---C-------------C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A----------G 1083
U.CA.01.TV749 ----------T-----G--C-----------C------C----------------T------------T-C--CC-G--------A---A---G------CT----------------------C--------G---------A-------A------A----------- 1892
U.CA.99.TV721 ----------T-----G--C-----------C------C----------------T-----C----G-T-C--CC-G--------A---G---G------CT----------------------C--------G---------A-------A------A----------- 1894
U.CD.83.83CD003_Z3 ----------A--------------------C---------A-T--------A-----------------C--------------A---A---G------------G--------------------------G---------A-------A--------G--------G 1382
U.CD.90.90CD121E12 ----------A--------------------C--------AACT--------A-----------------C--------------A---A---G-------T----G--------------------------G--------T--------A-----------------G 1086
U.CY.05.CY090 --A-------A--C-----------------C--------A---------------------------CA-----------------------G---------------------------------------G--------TAC-------------A----------G 1083
U.CY.08.CY223 --A----------------------------C--------------G-----T-----------------C--C----G--------------G---------G---------------------------------------A-------A-----------------G 1098
U.ES.10.DEURF10DZ001 -AA-------A--------C------------------C----------------T-----C--------C-------GG-------------G-------T----------------------------------------TA-------A-----G-----------G 1166
U.GR.99.99GR303 --A-----------------------------------C----A--G--------T-----C--------C--------------A---T---GA------T----------------------C--------G--------T--------A-----G------------ 1167
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -------A--T--------------------T-----------------C--A-----------------C-----------G-----------A---T----------------------------------G--------T--------------GA----------G 1772
01_AE.AF.07.569M --A----------------C--------------------A--------------T-----C----G-T-C--------------A--GT---GA------T----------------------C--A-----G--------TA-T-----A---------C-------G 1096
01_AE.CF.90.90CF11697 --A----------------------------------AC-A--------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------A-----------------G 1839
01_AE.CN.10.YNFL03 --A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T--------------GT---------------G--------A--------A-----G--------A--G 1271
01_AE.HK.04.HK001 --A-------A---------------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---G---GA-----TT----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G 1261
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --A----A------------------------------C-A-----------A--T-----C-----AT-C--------------A---T---GA--C---T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G 1101
01_AE.JP.x.JRC77AE ----------A--------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G 1902
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --A-------------G--C--------------T---C-A--------------T------------T-C--C-----------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------------G-----------G 1313
01_AE.TH.90.CM240 --A----------------C------------------C-A--------C-----T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G------------ 1449
01_AE.US.05.306163_FL --A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C-------G--G---A---T---GA------T----------------------C--------G--------TA-------------G-----------G 1084
01_AE.VN.98.98VNND15 --A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G 1148
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start
B.FR.83.HXB2 CTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAA 1884
Gag A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A----------------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A--G----G------------------------------C--A-----G--------T--------A-----G---C-------G 1257
02_AG.CY.09.CY256 --A-G--------------C------------------C----------------T-----C--------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA-------A-----G-----------G 1086
02_AG.ES.06.P1423 --A-------A--------C------------------C-------------A--T-----C------T-C--------------A---A---GR--CW--T----------------------C--------G--------T--------A-----G---C-------G 1328
02_AG.GW.05.CC_0048 -------------------C------------------A-------------A--------C-----A--C-------G--G---A-------G-------T----G--------------------A-----G--------TA-------A-----G--C--A-----G 1246
02_AG.KR.12.12MHR9 --A----------------C--------------AC-TC-----------T----T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------TA-------A-----G-----------G 1537
02_AG.LR.x.POC44951 --A-G--------------C------------------C----------------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T-------------------------------G--------T--------------G-----------G 1885
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --A-G--------------C---------------C--C----------------T-----C-------AC-------G-----------A--G-------T----------------------------------------T--------A----A------------G 1082
02_AG.NG.x.IBNG --A-G--------------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G 1415
02_AG.SE.94.SE7812 --A-------T--------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA-------A-----G-----------G 1262
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A-G--------------C------------------C-----------T----T-----C----G---C---C----------A-------G-------T--------------T-------------------------T--------A-----G-----------G 1087
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A-------T-----G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------------------T---C--------G-----------------A-----G--------C--G 1116
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A-C--------G---------------------C--C----------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T-------------------------------G---------A-------A-----------A-----G 1250
05_DF.BE.x.VI1310 --A-------A--------C--------------------------------A--------------A-----C-----------A----A-CA---------------------------------------G--G--G---A-------A-----------------G 1263
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-------A--------------------C--------------------A-----------------C-------G------A-------GA--------------------------------------G--------T--------------------A-----G 1909
07_BC.CN.98.98CN009 --A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G----T-CA-------------------------------G--------TA-------A--------G--------G 1222
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A----A--T--------------------C--------A-----------------------------C-------G------A---T---G----T--T----------------------------------------TA----C--A--------G--------G 1082
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A-------T-----------A---------------C----------------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------T--------A--------------Y--- 1095
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----G-----T-----------------C--------------------------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T-----A-----------A-----G 1263
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A--------------C-A-------------G----C-------G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T-------------------------------------------------A-----G-----------G 1260
12_BF.AR.99.ARMA159 --A-------A-----G--------------C-----------------------------------A--C------------------T---G---------------------------------------G--------T--------------------------- 1892
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A-------T--------C-----------C-----------------------T--------------C--C----G------A-------G---------------------------------------G-----------------A-----------A------ 1262
14_BG.ES.05.X1870 --A-------A------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G-----------T--C--A-----------A-----G 1357
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A-------------------------------A---C-A-C------------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T-------------------------------G--------TA-------A-----------------G 1292
16_A2D.KR.97.97KR004 --A-------A---------------------------C----------------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T-------------------------------G---------A-------A-----G------------ 1245
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------A-----GGG------------C-----------------------T-----------A--C----------------------G---ACA---G-----------------------------G--------T--------------------------G 1101
18_cpx.CU.99.CU76 --A----------------------------------AC----------------T-------------AC-------G------A-------G---------------G-----------------------G---------A-------A--T--G------------ 1201
19_cpx.CU.99.CU7 ----------T-----------------T-----------------------A--------------A-----CC------------------G-------T-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G 1110
20_BG.CU.99.Cu103 --A--------------GGC-----------C-----------------------------C--------C--C----G------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A-----------A------ 1359
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------A--------------------C------C----------------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T----------------------C--------G---------A-T-----A--------GC-A-----G 1089
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A-------T--G------------------------C-A--------------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G--------------------C--------G--------G--------A-----G-----A-----G 1089
23_BG.CU.03.CB118 --A-------A------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA----GT-----------------------------------------T--------A-----------A------ 1333
24_BG.ES.08.X2456_2 --A-------A------GGC-----------C-----------------------------C--------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G--------T--------A-----------A------ 1344
25_cpx.CM.02.1918LE --A-------A------GGC-----------T--T-----------------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T-------------------------C--------G-----------------A---------C-A--A--G 1092
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A-------A------GCC-----------C--TC-------------------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G-----------------------------G-----------------------G------------ 1895
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A----A---------------------AGC--------------------A--T--------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G--G-----TA-T-----A--------G--A-----G 1878
28_BF.BR.99.BREPM12609 G-A-------A------GG------------C--------------------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------------------G 1253
29_BF.BR.01.BREPM16704 G-A-------A-----GGG------------C-----------------------------C--C-----C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------G-----------G 1288
31_BC.BR.04.04BR142 --A-C--A--------G--------------T--------A-----------A---------------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G 1338
32_06A1.EE.01.EE0369 --A----C--T-----G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G 1525
33_01B.ID.07.JKT189_C --A----------------------------------AC-A--------------T-----C------T-C---C----------A---T---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G 1194
34_01B.TH.99.OUR2478P --A-------A--------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G-----------G 1089
35_AD.AF.07.169H --A--------------GG---------------A--A--------------A--T------------T-C--CC----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------TA-------A-----------A-----G 1093
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A-------T---------------------------C-A--------------------C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------------G-----A-----G 1092
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A----------------C---------------C--C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C-----------------T--------A-----G-----A-----G 1083
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A-------A--------------------C-----AC-----------------------------T-C-----------------T----G------------G------------T-------------G--------T--------------G----------CG 1298
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----C------------GCC-----------T------C-------------A-----------------C----------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A------------------ 1358
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-------A--------------------C--------------------------------------C----------------------G------C--------------------------------G--------TA--------------A----------G 1370
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --A-------A-----GGG------------C--------------------------------------C----------------------G----T----------------------------------G-----G--T-----------------------A--G 1429
43_02G.SA.03.J11223 -CA-------T--------------------C-------------------------------------AC--CC---G------A---T---G---------------------------------A-----G---------A----C--------G-----A-----G 1409
44_BF.CL.00.CH80 --A-------A-----G--------------C-----------------------------------A--C---C---G--------------G---------------------------------------G--------T--------------G--G--------G 1329
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A-----------------------------------C-------G-----A--T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------------------------------T--------TA-------A----AGA----------- 1876
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A-------A-----GGG------------C--------------------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA--------------A----------G 1325
47_BF.ES.08.P1942 --A-------T---------------------------------------T-------------------C---------------------CA------------------------------C--A-----G-----G-----------A--------------A--- 1326
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A---------------GC-----------------AC-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA--A---T----------------------C--------G--------TA-------A-----G------------ 1095
49_cpx.GM.03.N26677 --A-----------------------------------C----------------T-----C--------C-------G--G---A-------G----T--T----------------------C--------G--------T--------A-----G-----A------ 1319
50_A1D.GB.10.12792 ----------T-----------------C--------------------------------------A---------------------------------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G 1298
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------T-----------------------------A-----G-----T-----------------C------------C----G-----A-----C--------------------------A-----G---------A-T-----A--------C--------- 1091
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A----------------Y------------------C-A-----------R--T-----C------T-Y--------------A---T---GT------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G 1201
53_01B.MY.11.11FIR164 --A----------------C--------------A--AC-A--------------T-----C------T-C--C-----------A---A---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------------G---C-------G 1230
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------A--T-----------------------------------G--------T-------------------------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A------A----------- 1283
55_01B.CN.10.HNCS102056 --A-------------G--C---------------C--C-A--------------T-----C------T-----C----------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G------------ 1200
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -CA-C--------------C------------------C----------------T-----C--------C---C---G--G---A-------G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G 1235
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------A--T-----------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------G--------TA----C--A--------G--------G 1086
58_01B.MY.09.09MYPR37 --A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---G---GA------T-G-----G--------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G 1235
59_01B.CN.09.09LNA423 --A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-T-----A-----G--C--------G 1083
60_BC.IT.11.BAV499 --A-C--A--------------------G--GT-----------------T-------------------C-------G------A--G----G--S----T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------- 1859
61_BC.CN.10.JL100010 --A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------TA----C--A--------G--------G 1323
62_BC.CN.10.YNFL13 --A----A--T--------------------T--------------------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A--------G--------- 1231
63_02A1.RU.10.10RU6637 --A-G--------------C------------------C----------------T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G--G--------G 1431
64_BC.CN.09.YNFL31 --A----A--T--------------------C--------A-----------------------------C-------G------A-------G----T--A-------------------------------G--------TA-------A--------G--------G 1244
65_cpx.CN.10.YNFL01 --A----A--T--------------------C--------A-----------A-----------------C-------G------A-------G----T--A-------G-----------------------G--------TA----C--A---C----G--------G 1273
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --A----------G-----C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C--------R--G-----TA-------R-----G-----------G 1239
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --A----------G-----C--------------------A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C--A-----G--G-----TA-------A-----G-----------G 1230
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --A-------A------GG---------G--C--------------------------------------C-------G------A-------A-------A-----A-------------------A--------------T-----------------G--------G 1340
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --A----A--A-----------------G--C--------------------------------C---G-C-------G--------------G---------------------------------------------G--T-----------------A--------G 1554
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --A----A--A-----GGG------------C--------------------------------------C-------G------A-------G---------------------------------------G--G--G--TA-------A-----------------G 1392
O.BE.87.ANT70 --A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A--- 1932
O.CM.98.98CMA104 -A--T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT--------------GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A--- 1364
O.CM.98.98CMABB141 -A--T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT-----A--C-A-A-A--A--A--- 1363
O.CM.98.98CMABB212 ----T-----A-------G---------------TC--C-T--T--G---T-C--------------ACAA-----R--------A-------GA-----TT--------------GT---C-----R-----R--R--G--AACT--C-------A-A-AC-A--A--G 1368
O.CM.98.98CMU5337 -AA-T-----A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A-------GA-----CT--------------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A--- 1365
O.CM.99.99CMU4122 -A--T--A--A---------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT----G--G------GT---C--------------------AACT--------C--G--GC-A--A--- 1363
O.FR.92.VAU -AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC---------------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC-A--A--- 1441
O.GA.11.11Gab6352 -AA-T-----A---------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA--CT-C-----G---------GT---C-----------G--------AACT--------C-----GC-A--A--- 1089
O.SN.99.99SE_MP1299 -AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T--------------------AACT--------C--G--A--A--A--- 1934
O.US.10.LTNP -A--T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C---A-AC-A--A--- 1853
N.CM.02.DJO0131 -A--------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT----------------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G 1369
N.CM.02.SJGddd -AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC-----T----A--G-----A-----CT-------G--------G--C--C--------G--G-----A--G--------------GC-A--A--G 1362
N.CM.04.04CM_1015_04 -AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC-A--A--G 1362
N.CM.06.U14296 -A--------W-----G--------------T--AC-C--A--A--------A--------C-----ACAG--CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G-----A-CG--------------AC-A--A--- 1360
N.CM.06.U14842 -AW----A--A--------------------C--AC-C--A--A--------A---------------CAGC-CC----------A-------GA-----CT-------G--------G--C--C--A-----G--G--W--A-CA--------------GC-A--A--- 1361
N.FR.11.N1_FR_2011 -AA-------A-----G--------------C--AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----TT----------------G--C--C--------G--G-----A-CG--------------GC----A--G 1258
P.CM.06.U14788 -CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A--- 1349
P.FR.09.RBF168 --AGT-----A-----G-G------------C--A--A--AA-A--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A--- 1916
CPZ.CD.06.BF1167 ----C---CCA-----------------------T--AC----A--------T-----------------C--AC-G----------------G---A--CT-G---------C----T--C--------------G-----A-CA-----------G--CC-A--A--- 1965
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A--------T--T-----------------C---C-----A-A--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C--T--------------------T-----A--G------------TCA--------T-----GC----A--- 1423
CPZ.GA.88.GAB1 ----------A--G--------------T--C--TC-C--A--G--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C--C-----G--------------T-----A--------------ATCT-----------G---C-A------ 1945
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -C--T---CCA--G----CA------------------C--A-A--------A--T--------C---CA----C-------C--A----AG-GA--A---T-G---------C-A-----C--------G--------C--TAC-----------A-A-CC-------- 1525
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C--A------ 1932
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -AAGT--A--T-----------------------T-----AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A--C----------------AT--T-----------G--G-----TACT--C--A--------C-----A--G 1421
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -AAGT--A--T--G--------------------T---C-AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--G--G-G---A--C----------------AT--T-----------G--------TACT--C--A--------C--R--A--G 1420
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Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

B.FR.83.HXB2 GCAATGAGCCAAGTAACA..................AAT......TCAGCTACC...ATA...ATGATG..................CAG......AGAGGCAATTTTAGG...AACCAAAGAAAG......ATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACAC 1991
Gag _A__M__S__Q__V__T__.__.__.__.__.__.__N__.__.__S__A__T__.__I__.__M__M__.__.__.__.__.__.__Q__.__.__R__G__N__F__R__.__N__Q__R__K__.__.__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------T----C-CA-..................C-A.........A-A-G-...---...------..................---......--------C------GGCGG---G-A--G-.........A----------T--C--------------A---CT 1199
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------T------CA-..................C--.........A-A-A-...---...------..................---......-------------A-...GG---G-----A.........A-------------C--------------A---CT 1196
A1.CY.08.CY236 -------------C-CA-..................C--.........--A-A-...---...------..................---......--------------A...GG---G-A----.........A----------T--C--------------A---CT 1211
A1.ES.05.X1608_8 --G-----T----C-CA-..................C-A......CATA-A-A-...---...------..................---......-A---T-------A-...GGT--G------.........A-C--------T--C-----------G--A---CT 1427
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------T--G---CA-..................C--.........A-A-A-...---...------..................---......--------C----AA...GG-----A--G-.........A----A--C--T--C--------------A---CT 1330
A1.RU.11.11RU6950 --------T------CA-..................---.........--A-A-...---...------..................---......-A-A-T---------...GG--C--A--GA.........A-------------C-----T--------A--TCT 1515
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------T----C-CA-..................C-G.........A-A-G-...---...------..................---......-------------A-...GGT--G-A--GA.........A-------------C------------------CT 1342
A1.SN.01.DDI579 --------T------CA-..................C--.........A-A-A-...G--...------..................---......---------------...GGT--G-A--GA.........A-------------C--------------A---CT 1192
A1.UG.11.DEMA110UG001 --------T----C-CA-..................C-G.........A-A-AT...---...------..................---......--G--T-------A-...GG---G-AG-GA.........A----A--------C--------------A---CT 1346
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------T------CA-..................C-G.........C-A-A-...-C-...------..................---......--------C----A-...GG---G-A--GA......-A-A-C-----------C--------------A--TCT 1435
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------A--CAC..................-G-...ACAAATCAA-AT...G--...------..................---......--------------A...GGT-C--A--GA.........A-------------C--------G-----A---CT 1190
A2.CY.94.94CY017_41 -----------T---CA-..................-G-...ACAAATA-A-A-...---...------..................---......---------------...GGT----A--GA.........A-------------C--------G-----A---CT 1348
B.BR.10.10BR_MG029 ------------------..................---......A---G--A-...---...------..................---......---------------...-C--------GA......-C---------------------T--------A----T 1453
B.CA.07.502_1191_03 ------------------..................-G-......C---G--A-...---...------..................---......---------------...-----------A......-CC-----------------------------A----T 1418
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------C-G-T...........................C--------...---...------..................---......G-------A------...----------GA......-C------A-----------------------A----T 1448
B.CN.10.DEMB10CN002 --------T------CA-..................---......A-CA-----...---...------..................---......--G--------C---...------------......-C------A--------------------C--A----T 1363
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------AT..................-CA.........A--T-T...G--...T-CG--..................---......--G------------...--T----A----......-C------A-----------------------A--T-T 1353
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------..................---......---------...---...------..................---......-A-------------...-------A--G-......-GCA-------C------------------------CT 1240
B.GB.05.MM45d213_GN1 ------------------..................---......------G--...---...------..................---......-AG------------...--T----A--GA...AGGCC--------------------------T------T-T 1395
B.HK.06.HK003 ------------------..................---......--------T...G--...------..................---......--G-----------A...-----------A......--------A--------------T--------A----T 1349
B.HT.05.05HT_129389 -----------G------..................---......A--AA-G--...---...-----A..................---......G--A--C--------...-----------A......T----------C-------------------------T 1196
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------..................---......C-TA----A...---...------..................---......-----T---------...-------A--G-......-C-A----------------------G--------T-- 1369
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------A-G---..................---......C--A-----...---...------..................---......-----------C---...------------......-C-----------------------------------T 1655
B.PE.07.502_0525_wg5 -------------C----..................-G-...TCAG-----G--...---...------..................---......-A-------------...-----------A......---A----A-----------------G---------CT 1444
B.RU.11.11RU21n --------T---------..................-G-......-----C--A...--G...------..................---......----------A--A-...------------......-C-----------------------------------T 1550
B.TH.08.MERLBDTRC10 -------------C----..................---...TCAG-T---G--...---...------CAGAGAAACAATTTTAAG---......-------------A-...GG------G-GA......G-C-----A--------C--------G----------T 1224
B.US.11.ES38 -----------GA-G---..................---......---A-----...G--...------..................---......-A-------------...-----G------......-CAA--------------------------------CT 1914
C.AR.01.ARG4006 ----------------AC..................---.........A-A-A-...---...------..................---......-------------A-...GG--CT-A--GA......-C-A----A--C-----C-------GG-----A---TT 1187
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------AC..................--C.........A-A-A-...---...------..................---......---A---------AA...GG--CT-A--GA......-C-A----A--C-----C--------G---------CT 1335
C.BW.00.00BW5031_1 -------------C--AC..................---.........AT--A-...---...------..................---......---AAT-------AA...GG--CT-AG-GA......-----C--A--------C--------G----------T 1356
C.CN.10.YNFL19 -------------CC-AC..................-GC............-A-...---...C-A---..................---......---A---------AA...GG--CT-A--GA......--------A--------C--------G--------T-T 1344
C.CY.09.CY260 -------------C--AC..................C--.........--A---...---...------..................---......-A-A---------AA...GG-TCT-A--GA......--------A--------C--------G-----A----T 1202
C.ES.08.X2363_2 ------------AC--AC..................---............G--...---...------..................---......---A---------AA...GG--CT-A--GA......--------A--------C-------------------T 1413
C.ET.02.02ET_288 -------------C--AC..................C-G.........--A-A-...---...------..................---......-A-----------A-...GG--CT----GA......-C-A----A--C-----C--------G---------CT 1187
C.IN.09.T125_2139 ------------AC--AC..................---............G--...---...------..................---......---A---------AA...GG-GCT----GA......--------A--------C-------------------T 1976
C.KE.00.KER2010 -------------C--AC..................---.........--A-A-...---...-----T..................---......---A---------AA...-G--CT-A--GA......--------A--------C--C-----G----------T 1184
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------AC--AC..............................A-A-A-...---...C-----..................---......---A-------C-AA...GG-ACT----GA......--------A--------C--------G----------T 1977
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------T----C--AC..................---.........--A-A-...---...------..................---......---A---------AA...GG-ACT-A--GA......---A----A--------------------G--A----T 1977
C.YE.02.02YE511 ----------------AC..................---.........C-A-AT...---...------..................---......---AA--------AA...GG--CT-AG-GA......--------A--------C--------G----------T 1184
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ----------------AC..................---.........A-A-A-...---...------..................--A......-A-A---------AA...GG--CT-A--GA......---A-C--A--------C--------G----------T 1972
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -------------C--AC..................-G-............-A-...---...------..................--A......-A-A---------A-...GG--CT----GA......--------A--------C--------G-----A----T 1343
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------C--AC..................C--.........--A-A-...---...------..................---......-A-A-T-------AA...GG-GCT-A--GA......--------A--------C--------G-TG-------T 1337
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A-------C--AC..................---.........-----A...G-G...------..................---......--G----------A-...GG-TC--A--GA......-C---------------C-------------------T 1351
D.CY.06.CY163 ---------A---C-G--..................-CC......AATA--G-A...---...------..................---......--G----------A-...-G--C--AG-GA......-------------------------------------T 1202
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------CC---..................TC-...GTAAAT---G-T...---...------..................---......---AA---C----A-...GG--C--A--GA......--C--------------C------------------GT 1344
D.KR.04.04KBH8 -------------C----..................-G-...TCAAAT--AG--...---...------..................---......-------------A-...GG--C------A......--A-----------------------------A----T 1953
D.SN.90.SE365 -------------C----..................-G-...TCAG-T---G--...---...------..................---......-------------A-...GGT-----G--A......--C-----A--------C-------------------T 1993
D.TZ.01.A280 -------------C----..................---...GTAAAT---G--...---...------..................---......-----T-------A-...GG--C---G--A......--CA-------------C--------------A----T 1189
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------G-C----..................---...GTAAAT---G-T...---...------..................---......--------G-A--C-...GG--C---G--A......-GCA-------------C------------------CT 1332
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------CC---..................---...GCAAAT---G-T...---...------..................---......-------------A-...GG--C--AG-GA......--CA-------C-----C-----T-------------T 1343
D.YE.02.02YE516 ---------AT--C----..................-G-...AACAAT---G-A...---...------..................---......--G----------A-...----C---G--A......--------A--------C-------------------T 1199
D.ZA.90.R1 -------------C----..................---...TTGG-TA--G-A...G--...------..................---......-------------A-...GG---------A......---A-------------C-------------------T 1340
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------------CA-..................---.........--A-G-...---...------..................---......-A-A-T--C----A-...GG------G--A......-C-A----A-----T-----------------A---CT 1190
F1.AR.02.ARE933 -------------C----..................-G-.........A-A--T...G--...------..................---......-A-A---------A-...GG---G-A--G-......--A-----A-----T-------------T---A----T 1285
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------------------..................---.........C-A--T...G--...------..................---......-A-A-T--C----A-...GG--------GA......CCA-----A-----------------------A----T 1455
F1.CY.08.CY222 -------------C-.....................---.........A-AG--...---...------..................---......-A-A-T-------A-...GG---------A......-C------A-----T----------------------T 1184
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------------CA-..................---.........A-A-G-...---...------..................---......-A---T--C----A-...GG---------A......---A----A-----T-----------------A---CT 1437
F1.RO.96.BCI_R07 --T---------AC----..................-G-.........--AG--...---...------..................---......-A-A-T--C----AA...GG---G--G--A......---A----A-----T-----------------A----T 2015
F1.RU.08.D88_845 -------------C----..................-G-.........A-AG--...---...------..................---......-A-A---------A-...GG-----A----......--------A-----T--C--------G--G--A--T-T 1450
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------..................GC-.........A-AT--...G--...C-----..................---......-A-A----C----A-...GG-----A--GA......-----C-----------C--------------A--T-T 1181
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------------C----..................GCAGTAACAG-T--AT--...--G...------..................---......-A-A-T--C----A-...GG--------GA......-C-A-------------C--------G-----A---TT 1240
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------C..................---.........A-A---...---...------..................---......-A-A----C----A-...GG--------GA......--A--------------C----------T------T-T 1341
G.BE.96.DRCBL -----------G-C-T--..................GG-...GCAG----AG--...---...------..................---......-A-A-------C-A-...GG--C-----GA......-CAA----A--------C--------G-----A--TCT 1958
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------G---.....................--C...ACAGG-A-AG--...---...------..................---......-------------A-...GG--C--A--GA......-A-A-------------C-----T--------A---CT 1375
G.CN.08.GX_2084_08 ---------A-T-C-T--..................GG-......G-C--AG--...---...------..................--A......-A-A---------A-...GGT-CG----GA......-R-A-------------C--------G-----A--TCT 1219
G.CU.99.Cu74 -----------G-C-T--..................GG-...GCAGG---AG-T...G--...C-----..................--A......---A---------A-...GG--C-----GA......-A-A----------T--C--------------A---CT 1607
G.ES.09.X2634_2 -----------G-C----..................GGG.........--AG-A...---...------..................--A......-A-A---------A-...GGT-C--A--GA......--GA-------------C-------GG-----A---CT 1462
G.GH.03.03GH175G -----------G---T--..................GG-......G--A-AT--...---...------..................---......-ACA-----------...GG--C--A--GA......-A-A-------------C--------G-----A--TCT 2031
G.KE.09.DEMG09KE001 --C--------G-C-T-T..................CTA.........C-AT--...---...------..................---......-A-A-T--C----A-...GGT-CG----GA......-C-A-C-----------C--------G-----A---CT 1372
G.NG.09.09NG_SC62 --------T--G-C----..................---...GCA-----AG--...---...------..................---......-A-A---------A-...GG--CG--G--A......-A-A-------C-----C--------G-----A--TCT 1186
G.ZA.01.TV546 -----------G-C-T--..................GG-......G--A-AG--...---...------..................---......-A-A---------A-...GG--C-----GA......--GA----A--------C--------G-----A--TCT 1196
H.BE.93.VI991 ------------------..................---...GCAAGT--AG--...---...------..................---......-A------C----A-...GG--C-----GA......-C------A----C---C--------------A----T 1386
H.CF.90.056 ------------------..................---...ACAAATA-AG--...---...------..................---......-A------C----A-...GG---------A......T-------A--C-----C-----------G--A----T 1341
H.GB.00.00GBAC4001 --------T---A-G---..................---...ATGAATA-AG--...---...---G--..................---......-A------C----A-...GG--------GA......-C------A--------C-----T--------A----T 1515
J.CM.04.04CMU11421 ------------A-G--C..................---......A----A-A-...---...------..................--A......-RG--T--Y----A-...GG---R-A--GA......--GA-------------------W---CC---A---CT 1509
J.SE.93.SE9280_7887 --------------G--C..................---.........A-C-A-...---...------..................--A......-----T--C------...G----T-A--GA......---------------------------C----A----T 1311
J.SE.94.SE9173_7022 --------------G--C..................---.........A-A-A-...---...------..................--A......-----T--C------...G-T--T-A--GA......---------------------------C----A----T 1312
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------G------..................---.........T-AG--...G--...------..................---......--------C----A-...GGT-------GA......---A-------C-----C--------------A---CT 1187
K.CM.96.96CM_MP535 -----------G------..................---.........C-AGTT...G--...------..................---......-A------C----A-...GG---T-----A......-----------C-----C-------------------T 1187
U.CA.01.TV749 -------------CTCA-..................---.........A-A-A-...---...------..................---......---------------...GGA--G-A--G-.........A----A--------C-----T--------A--TCT 1993
U.CA.99.TV721 -------------CTCA-..................---.........A-A-A-...---...------..................---......---------------...GGG--G-A----.........A----A--------C-----T--------A---CT 1995
U.CD.83.83CD003_Z3 --------T--GAC-.....................---.........A-AG--...---...------..................---......--------C----A-...GG--C-----GA......--------A--------C-----------------T-T 1483
U.CD.90.90CD121E12 -----------GA-G---..................---.........A-A--T...G--...------..................---......--------C----A-...GG---G-----A......--------A--------C-----------------T-T 1190
U.CY.05.CY090 ---------A---C-G--..................-CA......AGT--A-A-...---...-----A..................---......--------C--C-A-...GG--C-------......--G-----A--------C-----------G--A----- 1190
U.CY.08.CY223 -------------C-GGT..................GGA......G----AG--...---...------..................---......-A-----------A-...GG--CG----GA......-A-A-------------C--------G-----A--TCT 1205
U.ES.10.DEURF10DZ001 --------T----C-CA-..................C-G.........CAC-A-...---...---G-A..................---......-----T---------...GG--CG----CA.........A-A-----------C--------------A--TCT 1267
U.GR.99.99GR303 --------T--G---CA-..................-G-.........C-A-A-...---...------..................---......-A-------------...GG-----A--GA.........A----------T--C--------------A---CT 1268
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -----------G-C----..................--G.........A-AGTT...G--...------..................---......--------C----AA...GG-AC--A--GA......---A-------------C--C-----G--G--A----T 1876
01_AE.AF.07.569M -------------C-CA-..................C--.........--A--T...---...------..................---......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1197
01_AE.CF.90.90CF11697 --------T------CA-..................C--.........--A-AT...---...------..................--A......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------C--T--C--------------A---CT 1940
01_AE.CN.10.YNFL03 -----------C---CA-..................C-G.........--A-GT...---...------..................---......--------C----A-...GG--CG-A---A.........A-------C--T--C--------------A---CT 1372
01_AE.HK.04.HK001 -------A-----C-CA-..................C-G.........A-A--T...G--...------..................---......----------YC-A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C-------GG-----A---CT 1362
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------CAC-CA-..................C-G.........--A-AT...---CTG------..................--A......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C-----------G--A---CT 1205
01_AE.JP.x.JRC77AE -------------C-CA-..................C--.........A-A-A-...---...C-----..................---......-------------A-...GG---G-A--CA.........A-------C-----C------------------CT 2003
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ---------------CA-..................CC-.........A-A-AT...---...-----A..................---......G-------G----AT...GG--CG----GA.........A-------C-----C--------------A---TT 1414
01_AE.TH.90.CM240 -----------C-C-CA-..................C--.........--A--T...---...------..................---......-----------C-A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C-----T-G------A---CT 1550
01_AE.US.05.306163_FL -------------C-CA-...............GCAC-A.........-TA-AT...---...------..................---......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1188
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------C---CA-..................C--.........A-A-AT...G--...------..................---......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1249
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B.FR.83.HXB2 GCAATGAGCCAAGTAACA..................AAT......TCAGCTACC...ATA...ATGATG..................CAG......AGAGGCAATTTTAGG...AACCAAAGAAAG......ATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACAC 1991
Gag _A__M__S__Q__V__T__.__.__.__.__.__.__N__.__.__S__A__T__.__I__.__M__M__.__.__.__.__.__.__Q__.__.__R__G__N__F__R__.__N__Q__R__K__.__.__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------T------CA-..................C-G.........A-A-AT...---...------..................---......---A-----------...GG--GG----CA.........A-A-----------C-----T--------A---CT 1358
02_AG.CY.09.CY256 --------T------CA-..................C-G.........C-C-A-...---...------..................---......---------------...GG-----A--CA.........A-A-----------C--------------A---CT 1187
02_AG.ES.06.P1423 --------T------CA-..................C-G.........--AGGA...G--...------..................---......--------------A...GG---G----CA.........A-A-----------C--------------A---CT 1429
02_AG.GW.05.CC_0048 --------T----C-CAG..................C-G.........T-C-A-...---...------..................---......---------------...GG---G----CA.........A-A-----------C--------------A---CT 1347
02_AG.KR.12.12MHR9 --------T------CA-..................C-G.........C-C-A-...---...------..................---......---------------...GG---G----CA.........A-A--A--------C--------------A---CT 1638
02_AG.LR.x.POC44951 --------T------CA-..................C-G.........--C-A-...---...------..................--A......---------------...GG--GG----CA.........A-A-----C-----C--------------A---CT 1986
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------T------CA-..................C-G.........A-C-A-...---...------..................---......---------------...GG---G----CA.........A-A-----------C--------------A---CT 1183
02_AG.NG.x.IBNG --------T------CA-..................C-G.........--C-A-...G--...------..................---......---------------...GG---G----CA.........A-A-----------C--------------A---CT 1516
02_AG.SE.94.SE7812 --------T------CA-..................C-G.........C-C-AT...---...------..................---......---------------...GG---G---CCA.........A-A-----------C--------------A---CT 1363
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------T----C-CA-..................C-G.........T-C-A-...---...------..................---......---------------...GG---G----CA.........A-A-----------C--------------A---CT 1188
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------T------CA-..................---.........--A-A-...---...------..................---......-A-A-T---------...GG--C--A--GA.........A-------------C--------------A---CT 1217
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------G-C-T--..................---...GCAG----AG--...---...------..................---......-A-A----A----A-...GG--------GA......-C-A-------------C--------G-----A--TCT 1360
05_DF.BE.x.VI1310 -------------C----..................---...TCAG-T-----A...GC-...------..................---......-------------A-...GG--C------A......---A-------------C-----T-------------T 1373
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------G-C-T--..................GT-.........-GAG--...---...------..................---......-A-A---------A-...GG--CG-A--GA......-G-A-------C-----C--------G-----A--TCT 2013
07_BC.CN.98.98CN009 ------------AC--AC..................-G-............---...---...C-----..................---......---A---------AA...GG-TCT-A--GA......--------A--------C--------G----------T 1323
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------------AC--AC..................---............---...---...C-----..................---......---A---------AA...GG-TCT-A--GA......--------A--------C--------G----------T 1183
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------T------CA-..................---.........A-A-A-...---...C-A---..................---......-------------A-...GGT--G-A--GA.........A-------------C--------------A--MYT 1196
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------G-C----..................GG-......GG-AA---T...---...------..................---......-------------A-...GG--C--AG--A......-GCA-------------C-------------------- 1370
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------CA-..................C-G.........A-A-AT...---...------..................--A......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------------C--------------A---CT 1361
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------C----..................-G-.........A-AG-T...G--...C-----..................---......-A-A-T-GC----AT...GG--------GA......--------A------------------AC---A----T 1996
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------G-CCT--..................-G-GCAGCAG----AG--...---...------..................---......-A-A---------A-...GG--C--A--GA......---A-------------C-------GG-----A--TCT 1375
14_BG.ES.05.X1870 ---------------T--..................GGG.........--AT-A...G--...------..................--A......-A-----------A-...GGT-------GA......-ACA-------------C--------G-----A---CT 1461
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------T---CA-..................C-G.........A-A-AT...G--...------..................---......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1393
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------CA-..................---...ACAAATT-A-A-ATA--G...------..................---......-A-------------...GGG----A---A..........-------------C--------G-----A---CT 1354
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------..................---.........C-A--T...G--...C-----..................--A......-A-A-T--C----A-...GG--C------A......-A------A-----------------------A----T 1205
18_cpx.CU.99.CU76 --------T--T---CA-..................---.........A-C-A-...---...------..................---......-----A-----C-A-...GG---G-A--GA.........A----------------------------A----T 1302
19_cpx.CU.99.CU7 -------------C----..................---...TCACAT------...---...------..................---......-A---T-------A-...GG--T------A......G----------------C-------------------T 1220
20_BG.CU.99.Cu103 -----------G---T--..................GG-...GCAGG---AT--...---...C-----..................--A......-A-A---------A-...GG--C--A--GA......-A-A----------T--C--------------A---CT 1469
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------C----..................--C...TCAG-T-T---A...G--...------..................---......-------------A-...GG--C--A--GA......---A----------T--C-------------------T 1199
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------T------CA-..................C--.........A-AGGT...---...------..................---......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------------C--------------A---CT 1190
23_BG.CU.03.CB118 -----------GA--C--..................GG-...GCAGG---AT--...---...------..................--A......---A----C----A-...GG--C--A--GA......-A-A----------T--C-----------T--A---CT 1443
24_BG.ES.08.X2456_2 --------T--GA--T--..................GG-...GCAGGG--AT--...---...------..................--A......-A-A-----------...GG--C-----GA......-A-A----------T--C--------G-----A---CT 1454
25_cpx.CM.02.1918LE -----------G-C-T--..................GG-...ACAG----AG--...---...------..................---......-------------A-...GG--C-----GA......-A-A-C--A--------C--------G-----A--TCT 1202
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------GCA-..................---.........--A-A-...---...T--G--..................---......G------------AA...GG---G---GGA...AAA---A----A--------C--------------A---CT 2002
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------G-C-T--..................GG-...GCAGT-A-AG--...---...------..................---......-A---------C-A-...GG---G-A--GA......---A-------------C--------G-----A--TCT 1988
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------C----..................---.........A-A--T...G--...------..................---......-----T--C----A-...GG---------A......--------A-----T-----------------A----T 1357
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------C----..................---.........A-A--T...G--...------..................---......-A-A-T--C----A-...GG--------GA......--------A-----T-----------------A----T 1392
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------AC..................---.........A-A-A-...---...------..................---......---A---------AA...GG--CT-A--GA......-C-A----A--C-----C--------G---------TT 1442
32_06A1.EE.01.EE0369 --------T----C-CA-..................---.........--A-A-...---...------..................---......-A-A-T---------...GGA-C--A--GA.........A-------------C--------------A---CT 1626
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------CA-..................C-A.........A-AGGT...---...------..................---......-----------C-A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C------------...---CT 1292
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------AC-CA-..................C-G.........--A-ATATG--G...------..................---......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C--------------A---TT 1193
35_AD.AF.07.169H --------T----C-CA-..................C--.........A-A-A-...--C...------..................---......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------------C--------------A---CT 1194
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------CA-..................C--.........--AGGT...---...-----A..................---......---A-----------...GG--------CA.........A-A--A--------C--------G-----A---CT 1193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------CT----C-CA-..................C-G.........A-A-G-...---...------..................--A......---A---------A-...GGT-C--A--GA......-A-A----A--------C--------G-----A--TCT 1187
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------..................---.........T-AG-T...G--...------..................--A......-A---T--C----A-...GG--C-----GA......-C------A-----------------------A----T 1402
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------C--AT..................C-A.........A---A-...---...---G--..................---......-------------A-......-C-----G-......-C-----------------------------------T 1459
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------AT---------..................---.........A-AG-T...G--...------..................---......-A-A-T--C----A-...GG--------GA......--------A-----T-----------------A----T 1474
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------------C----..................GG-.........A-AG-T...---...C-----..................---......---A-T--C----A-...GG--C------A......--------A-----T--C--------G-----A----T 1533
43_02G.SA.03.J11223 -----------G-C-T--..................GG-...GCAG----AG--...---...------..................---......-A-----------A-...GG--C-----GA......-A-A----------T--C--------G-----A--TCT 1519
44_BF.CL.00.CH80 --------T---------..................---.........A-AG-T...G--...------..................---......-A-A-T--C----A-...GG--------GA......--------A-----------------------A----T 1433
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------T----C-CA-..................-G-...ACAAACCTA-TG...--G...------..................---......-------------A-...GG---G-A----.........A-------------C--------------A---CT 1983
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------..................C--.........A-A-AT...G--...C-----..................---......-A-A-T--C----A-...GG--------GA......--------A-----T-----------------A----T 1429
47_BF.ES.08.P1942 -------------C----..................GC-......---AA-GT-...---...------..................---......-A--------A----...GG---G------......-----C-------------------G------A----T 1433
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------G-C-CA-..................C-A.........-GAGGT...---...------..................---......-----------C-A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1196
49_cpx.GM.03.N26677 --------T------CA-..................---.........T-C-A-...---...------..................---......-A-----------A-...GG---G-----A.........A-------------C--------------A---CT 1420
50_A1D.GB.10.12792 --------T--G--GCA-..................TC-.........T-A-A-...---...------..................---......-------------A-...GG---G-A--G-.........A-------------C--------------A---CT 1399
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------C---T..................-G-......G--A---G-...---...------..................---......---------------...----------GA......-C------------T----------------------T 1198
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------C-CA-..................C-A......CATR-A-AT...---...------..................---......-------------A-...GG--C--A--GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1305
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------A-T-C-CA-..................C--.........--A--T...---...------..................---......-------------A-...GG---G----GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1331
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------..................--C......C--C-----...---...-----A..................---......---------------...------G---GA......-C---C-----------------------------TGT 1390
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------CA-GCA-..................TC-.........A-A-AT...---...------..................---......-------------A-...GG---G-----A.........A-------C-----C-------G------A---CT 1301
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------T----C-CA-..................C-G.........--C-A-...---...-----A..................---......--------------A...GG---G---TCA.........A-A--A-----T--C--------------A--TCT 1336
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------AC--AC..................--G............---...---...------..................---......---A---------AA...GG--CT-A--GA......--------A--------C--------G----------T 1187
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------C-C-CA-..................C-A.........A-AGGT...---...------..................--R......-------------A-...GG-A-C-R--RA.........A-------C-----C------------------TT 1336
59_01B.CN.09.09LNA423 -------------C-CA-..................C-G.........A-A--T...---...------..................---......-------------A-...GG---G-A--GA.........A-------C-----C-------G------A---CT 1184
60_BC.IT.11.BAV499 ------------C---AC..................---.........--A-A-...---...------..................---......--GA---------AA...GG--CT-A--GA......-C-A----A--C-----C--------G---------CT 1963
61_BC.CN.10.JL100010 ------------AC--AT..................-G-............G--...---...C-----..................---......---A---------AA...GG--CT-A--GA......--------A--------C--------G--G-------T 1424
62_BC.CN.10.YNFL13 ------------AC--AC..................-G-............G--...---...------..................---......---A---------AA...GG--CT-A--GA......--------A--------C--------G----------T 1332
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------T------CA-..................C-G.........T-C-A-...---...------..................---......---------------...GG---G-A--CA.........A-A--A--------C------------------CT 1532
64_BC.CN.09.YNFL31 ------G------C--AC..................---............GT-...---...C-----..................---......-------------A-...--T---------......-----C-------------------------------T 1345
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------C--AC..................---............---...---...------..................---......-------------AA...GG--CT-A--GA......--------A--------C--------G----------T 1374
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------ARC---CA-..................C--.........A-A-AT...---...------..................---......-A-----------A-...GG--CG-A--GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1340
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------A-K---CA-..................C-G.........--A-GT...G--...------..................---......-A-----------A-...GG--CG-A--GA.........A-------C-----C--------------A---CT 1331
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------C--AT..............................--A---...---...------..................---......-A-A-T--C----AA...GGT---G---GA......--------A-----T------------C--A-A--T-T 1441
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------------AT..............................A-A--T...---...------..................---......-A-A-T--C----A-...GG---------A......--AA----A----------------G------A--TCT 1655
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------C----..................--A.........A-AG-T...G--...------..................--A......-A-A-T-------A-...GG---------A......G-------A-----T--C--------------A----T 1496
O.BE.87.ANT70 ------GCTAC--CCCAG.........CAAGATTTG--AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-C---..................--A......-----GC-AAA-CCA...-TTAGG-A-GGA......-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T 2054
O.CM.98.98CMA104 ------GC-TC--CCCAG.........CAAGATTTA--AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-C---..................--A......-----GC-AAA-CCA...-TTAGG---GGA......CC---A-----------C-----G-----G--A--T-T 1486
O.CM.98.98CMABB141 ------GCTTC--CCCAG.........CAAGACCTG--AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-C---..................--A......-----GC-AAACCCA...-TTAGG-AGGG-......CC-A-A--A--------C-----A-----G--A--TCT 1485
O.CM.98.98CMABB212 ------GTTTCT-CCCAG.........CARGATTTA--GGGAGGA-ACA-AT-A...---...T-C---..................--A......-----GC-GAG-CCA...--TA------G-......-C-A-A--A--------C-----A-----G--A--TGT 1490
O.CM.98.98CMU5337 ------GCTAC--CCCAG.........CAAGATCTG--GGGAGGA-ATA-AG-A...G--...T-C---..................--A......-----GC-AAACCCA...-TTAG--A-GGA......CC-A-A--A--------------G-----G--A--TCT 1487
O.CM.99.99CMU4122 ------GCTAC--CCCAG.........CAAGATCTG--AGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-T---..................--A......-----GC-AAA-CCA...GGAAGG-A-GGA......CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT 1485
O.FR.92.VAU ------GCTTC--CCCAG.........CAAGATCTA--AGGAGGA-ACA-AT-A...G--...T-C---..................--A......-----GC-AAAACCA...-TTAG--A-GGA......CC-A-A--A--------------A-----G--A--TGT 1563
O.GA.11.11Gab6352 ------GCTAC--CCCAG.........CAAGATCTG--AGGAGGA-ATA-AT-A...G--...T-C---..................--A......-----GC-AAACCCA...GTTA-----GG-......CC---A--A--C--T--C-----A-----G--A----T 1211
O.SN.99.99SE_MP1299 ------GCTGC--CCCA-............GATCTG--GGGAGGA-ACA-AG-A...G--...T-T---..................--A......-----GC-AAACCCA...-GTAGG-A-GG-......CC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT 2053
O.US.10.LTNP ------GCTACT-CGCAG.........CAAGATTTG-GAGGGGGA-ACA-AG-T...G-C...T-T---..................--A......-----GC-GAACCCA...--TAGG---GGA......GC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T 1975
N.CM.02.DJO0131 --T---TCA--G---CAG..................-CA......G--A---GT...G-C...T-TGCA..................--A......G-GA-A--C----AA...GG-AT---G-GA......-CCA---GA--------------------G--C--TTT 1476
N.CM.02.SJGddd --T---TCA------CAG..................GCA......A--A---GT...G-C...T-TG--..................--A......--G--A--C----AA...GG-AT------A......-CCA----A--------------------G--C--TTT 1469
N.CM.04.04CM_1015_04 --T---GCA--G-C-CAG..................GCA......G--A---GT...G-C...T-TG-A..................--A......-----A--C----AA...GG-AC---G-GA......-CCA----A--------C-----------G--C--TTT 1469
N.CM.06.U14296 --T---TCA--G---CAG..................GCA......A--A---GT...G-C...T-TGCA..................--A......--G--A--C----AA...GG-AT---G-GA......CCCA----A--------------------G--C--TTT 1467
N.CM.06.U14842 --T---TCA--G---CAG..................GGA......G--A---GT...G-C...T-TG-A..................--A......--G--A--C----AA...GG-ATG-----A......-CCA----A--------------------G--C--TGT 1468
N.FR.11.N1_FR_2011 --T---TCA--G---CAG..................CCA......A--A---AT...--C...T-TGC-..................--A......--G--A--C----AA...GG-AT---G--A......CCCA-------------------------G--C--TCT 1365
P.CM.06.U14788 --T---GCAGC--CT-ATCAAGCTAGCCAAGAATTA--AGGAGGG-ATA-A--A...G-T...T-T---..................---AGT.....................GGA--G------......CCA--------C--T--C-----A----T---A----T 1468
P.FR.09.RBF168 --T---GCAGC--CT-ATCAAGCTAACCAAGATTTA--AGGAGGG-ATA-A--T...G-T...T-C---..................---AGT.....................GGA--G---W--......CCA--------C--T--C-----A---AT---A----T 2035
CPZ.CD.06.BF1167 --C---CAG---AC-CAG..................C-G......AAT-T--AT.........---G-A..................---GGG...----CAGCGCC-CAA...GGAA-----GG-GCAGGA-ACA-A--A-----T--------A--GAT------T-- 2078
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C--------G----AC..................--A.........A-AGAA...--C...T-T---..................--AAGA...G-G--AC-AAA---A...CCT-CT-AT--A......-AGA----A--C--T--------A--------A---CT 1530
CPZ.GA.88.GAB1 --C---TCAATG--TCAG..................---CAAGGGAG---AGAT...G-T...T-CT-C..................---......-AG--AC-AGG-GC-...GG--C--A--GA......-AAA-A--A--C--T--------G--------T---CT 2058
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------GCAAC--CT--T..................---ACAGTAGG--TA-AT.........---C--..................---......G----T--GAAACCA...TTAAG--AGGG-......CAGC--C-A-----T--------A---TT------T-- 1635
CPZ.US.85.US_Marilyn --C---T-----A-G-A-..................--C......C-CT-A-G-...G--...T-TC-A..................---......-A---A--CGC-G--...--G-C-G-G-GA......-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT 2039
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------GCAGC--CCCAC.........TCAGATTTA--AGGAGGA-ATA-AG-A...G-C...T-T---..................--AAAGGGGG--AA----CAAG--...-TTA-G-AGGGA......CCA--A-----C-----------G----T---A--T-T 1549
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------GCAGC--CCCAC.........TCAGATYTA--AGGGGGA-ATA-AG-A...G-C...T-T---..................--AAAGGGGG--AR----CAAG--...-TTA-G-AGGGA......CCA--A--A--C-----------G----T---A--T-T 1548
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B.FR.83.HXB2 AGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT............GAG...AGACAGGCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA............GGGAAGGCCAGGGAATT 2131
Gag __A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__E__.__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N__
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------------------------------------G-----G-----------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-AG---............---G--------A---- 1339
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------------------------------------------------G-----------T-----------C--C---............---...----------------------GA-----------...-A----............---G------------- 1336
A1.CY.08.CY236 ---------------------------------T--------------G-----G-----T-----------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-AG---............---G--------A---- 1351
A1.ES.05.X1608_8 ------------------------------------C-----------G--A--------T--------G--C--C---............--A...----------------------GA--T--------...-AG---............---G--------A---- 1567
A1.KE.11.DEMA11KE001 ---T-----------------G----------------------------G---G-----------------C--C---............--A...-----------------------A-----------...-AG---............A--G------------- 1470
A1.RU.11.11RU6950 -----------------------------------------G---------------C--T-----------C--C---............---...----------------------GA--T--------...-AG---............A--G--------A---- 1655
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------------------------------G-----G-----T-----------C--C---............---...----------------------GA--T--------...-A----............---G--------A---- 1482
A1.SN.01.DDI579 ---T--------------------------------------------G-----G-----------------C--C---............---...-----------------------A-----------...-A----............---G--------A---- 1332
A1.UG.11.DEMA110UG001 G-----------------------------------------------G--A--------------------C--C---............---...----------------------GA--T--------...-AG---............A--G--------A---- 1486
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------------A-----------------------G--A-----------G-----G--C--C---............---...-----------------------A-----------...-AG---............---G------------- 1575
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------------------T--C-----------G-----------T--------------C---............---...-----------------------A---------C-...-A----............A--G--------A--C- 1330
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------------------------C-----------------------T--------------C---............---...-----------------------A--T--------...-A----............A--G--------A---- 1488
B.BR.10.10BR_MG029 ---A-A---------------C------------------------------------------------------GT-............---...-----------------------------------...-C----............---------------C- 1593
B.CA.07.502_1191_03 -----A------T-----T------------------------------------------------------------............--A...-----------------------A-----------...-C----............---G--------A---- 1558
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----A---------------------------------------------------------G------------G--............--A...-----------------------A-----------...-C----............----------------- 1588
B.CN.10.DEMB10CN002 ---T-A---------------------------------------------------------------------C---............---...-----------------------A-----------...-C----............----------------- 1503
B.ES.10.DEMB10ES002 -----A------------A-------------------------------G---------------------C-----A............--A...-----------------------A-----------...-C----............---G--------A---- 1493
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------A----G------------G-----G------------------------------............---...-----------------------A-----------...------............---------G------- 1380
B.GB.05.MM45d213_GN1 -----A--------AA-------------GA--------------------------G--------------C----A-............---...-----------------------------------...-C----............----------------- 1535
B.HK.06.HK003 -----A-------------------------------------------C----------T------------------............--A...-----------------------A--------C--...-C----............----------------- 1489
B.HT.05.05HT_129389 ---A-A------------A------.-----------------------------------------------------............---...-----------------------------------...------............---------------C- 1335
B.JP.12.DEMB12JP001 -----A------------------------------------------------------T------------------............---...-----------------------------------...-C----............---------------C- 1509
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----A------------------A------------------------------------------------------............---...--------C--------------A-----------...-C----............----------------- 1795
B.PE.07.502_0525_wg5 G----A-----------------------G------C--------------------G--T------------------............---...-----------------------A-----------...-CC---............---G--------A--C- 1584
B.RU.11.11RU21n ---A-A---------A---------------------------------------------------------------............---...-----------------------------------...-C----............---G------------- 1690
B.TH.08.MERLBDTRC10 -----A------------------A--------T---------------C-----------------------------............---...-----------------------A--------C--...-C----............------------A--C- 1364
B.US.11.ES38 ------------------------A--------------------------A-----------------------C---............---...-----------------------A-----------...-C----............---G--------A--C- 2054
C.AR.01.ARG4006 ------------------------------A-----------------------------------------C------............---...-----------------------A--T--------...-A----............------------A---- 1327
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------------A--T---------------C-A--------------------C------............--A...--G--------------------A--T--------...-C----............---G--------A---- 1475
C.BW.00.00BW5031_1 -----A------------------A-----------------------------------------------C------............--A...-----------------------A-----------...-A----............---G-----------C- 1496
C.CN.10.YNFL19 -----A------------A------------------------------------------------------------............---...-----------------------A-----------...-C----............---------G------- 1484
C.CY.09.CY260 ---------C-------------------GA--------------C--------------------------C------.........GTT---...-----------------------A--T--------...-C----............---G------------- 1345
C.ES.08.X2363_2 -----A------------------------A----------G------G--A-----------------G--C---T--............--A...--G--------------------A--T--------...-C----............---G-----G-----C- 1553
C.ET.02.02ET_288 ------------------------------A-----------------------------------------C------............---...-----------------------AC-T--------...-C----............---G------------- 1327
C.IN.09.T125_2139 --------------A---T-----------------------------------------------------C------............--A...--G--------------------A--T--------...-C----............---G------------- 2116
C.KE.00.KER2010 ------------------------------------------------------G-----------------C------............--A...--G--------------------A--T--------...-C----............---G------------- 1324
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----A------------------------------------------------------------------C-----A............--A...--G--------------------A--T--------...-C----............---G------------- 2117
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------------T-----------------------------G--A--------T--G---------------............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---G-----G--A---- 2117
C.YE.02.02YE511 -----A---C--------------------A-----------------------------------------C----A-............---...--G--A-----------------A--T--------...-C----............----------------- 1324
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----A---------A--------A----GA-----------------------------------------C------............---...-----------------------A--T--------...-C----............---G------------- 2112
C.ZA.10.DEMC10ZA001 T--T-A------------------A-----------------------------------------------C--C---............---...----------------------GA-----------...-C----............----------------- 1483
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----A------------------------A------------------C----------------------C------............---...-----------------------AC-T--------...-C----............---G-----------C- 1477
D.CM.10.DEMD10CM009 ---A---------C---------------G---------------------------------------------C---............--A...----------------------G---T--------...-A----............---------G--A--C- 1491
D.CY.06.CY163 ---A-A------------------A-----------------------------------T-----------C--C---............--A...--------------------------T---T----...-C----............----------------- 1342
D.KE.11.DEMD11KE003 ---A-A------------T----------G------------------------G--------------------C---............--A...--------------------------T--------...-C-G--............---------G-----C- 1484
D.KR.04.04KBH8 ---A-A------------------A----G---------------------------------------------C---............--A...-----------------------------------...-C----............T-----------A--C- 2093
D.SN.90.SE365 ---A----------A---------A------------------------C-------------------------C---............-GA...-----------------------A--T--------...-AG---............---G-----------C- 2133
D.TZ.01.A280 ---A-A---------------A--A--------------------------------------------------C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----............A--------------C- 1329
D.UG.10.DEMD10UG004 ---A----------A---T-----------------------G--------------------------------C---............--A...----------------------GAT-T--------...-C-G--............---------------C- 1472
D.UG.11.DEMD11UG003 ---A-A------------T----------G-----------G------------------------------C--C---............--A...-----------------------T--T--------...-CG---............---------------C- 1483
D.YE.02.02YE516 ---A-A---C--------------A--------------------------------------------------C---............---...----------------------GA-----------...-AG---............---G-----G--A--C- 1339
D.ZA.90.R1 ---A-A--------------------------------------------G---------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---------G------- 1480
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------------A-------------------------G---------------------C--C---............--A...----------------------GA--T--------...-C----............---G-----G--A---- 1330
F1.AR.02.ARE933 -----A---------------C--A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G-----C--A---- 1425
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---------C--------------A--G--------------G-------GA--G-----------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---------T--A--C- 1595
F1.CY.08.CY222 ------------T-----------A-----------C--------------A--------T-----------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G--------A--C- 1324
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...----------------------GA--T--------...-C----............---G-----G--A---- 1577
F1.RO.96.BCI_R07 -----A------------------A-----------C--------------A-----------G--------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---G-----C--A--C- 2155
F1.RU.08.D88_845 ---------------A--------A--G----------------------GA-----------------------C---............---...----------------------GA--T--------...-AG---............A--G------------- 1590
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---T-A------------------A----G------------------------------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............A--G-----T------- 1321
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---T--G-----------------A----G-------------------C----------T--------------C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G-----G------- 1380
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---A-A------------------A-----------------G-----------------------------C--C---............---...-----------------------AC-T------C-...-AG...............C--G-----C------- 1478
G.BE.96.DRCBL ------------------------------------------------------G-----T-----------A--C--A............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G------------- 2098
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------------------A-----------------------------G--G--------------C--C--A............--A...-----------------------A-----------...-AG---............----------------- 1515
G.CN.08.GX_2084_08 ------------T-------------------------------------G---G-----T--------R--C--C--A............---...-----------------------A--T--------...-A----............---G-----G------- 1359
G.CU.99.Cu74 ------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............---...-----------------------AC-T--------...-A----............A--G-----G------- 1747
G.ES.09.X2634_2 ---T--------T-----------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A............---...----------------------GA--T--------...-A----............----------------- 1602
G.GH.03.03GH175G ------------------------------------------------------G-----T--G--------A--C--A............--A...--------C--------------A-----------...-A----............---G------------- 2171
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------C--A-----------C-----G-------G---------T-----------C--C--A............--A...-----------------------A--T--------...-A----............A---------------- 1512
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------------A-------------------------G---G-----T-----------C--C--A............--A...-----------------------A--T------C-...-C---G............T--G------------- 1326
G.ZA.01.TV546 ---T--------------------A-----------------------------------T-----------C-----A............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---G------------- 1336
H.BE.93.VI991 ------------------------A------------------------C-------------G--------C--C--A............-GA...-----------------------A--T--------...-AG---............----------------- 1526
H.CF.90.056 --------------------------------------------------GA--------T--G--------C--C--A............---...-----------------------A--T--------...-AG---............A--G--------A---- 1481
H.GB.00.00GBAC4001 ---A-----C--------------------------------------G-G---------T--G--------C--C--A............---...--------G--------------A-----------...-AG---............A--G-----------C- 1655
J.CM.04.04CMU11421 ---M-----Y-----A--------R--R---------------------C----------Y-----------C--C---............---...-----------------------R-----------...-A----............R--G-----------C- 1649
J.SE.93.SE9280_7887 ---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---............---...--------------------------T--------...-AG---............A--G-----------C- 1451
J.SE.94.SE9173_7022 ---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---............---...--------------------------T--------...-AG---............A--G------------- 1452
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------T-----------A-----------------------G--A--------T--G--------C---T--............---...------------------------T--------CT...-A----............A-AG--------A---- 1327
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------A-----------------------G-----------T--G--------C--C---............---...-----------------------A-----------...-C----............---G------------- 1327
U.CA.01.TV749 --------------A---------A-G---------------------------G-----T-----------C------............---...----------------------GA--T--------...-C----............---G-----------C- 2133
U.CA.99.TV721 ------------------------------------------------G-----G-----T-----------C------............---...----------------------GA--T--------...-C----............---------------C- 2135
U.CD.83.83CD003_Z3 -----A--------------------------------------------G---------------------C--C---............---...-----------------------A--T--------...-A----............---G------------- 1623
U.CD.90.90CD121E12 -----A--------------------------------------------G---------------------C--C---............---...-----------------------A-----------...-A----............----------------- 1330
U.CY.05.CY090 -----A------------------A----GA-----------------G-----------T--------------C---............--A...--G-----G--------------A--T--------...-C-G-G............T--G--------A--C- 1330
U.CY.08.CY223 -----A------------------------------------------G-G---------------------C--C---............--A...-----------------------A-----------...-A----............---G-----------C- 1345
U.ES.10.DEURF10DZ001 ---------C----A--------------G---------------------------G---------------------............---...-----------------------A--T--------...-AG---............A--G--------A---- 1407
U.GR.99.99GR303 -----------------------------R------------------G--------G--T-----------C--CC--............---...----------------------G---T--------...-AG---............----------------- 1408
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------------------------------------------------------------------------C--C---............---...----------------------GAG-T--------...-A----............A--G------------- 2016
01_AE.AF.07.569M ------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------------------A--T--------CAC-A----............---------G--A---- 1340
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------------------A----G---T--------------GC----------T-----------C--C---............---...-----------------------A--T------CT...-A----............---G------------- 2080
01_AE.CN.10.YNFL03 ------------------------A--------T-----------------A--------T-----------C------............--A...----------------------GA--T--------......---............------------A---- 1509
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------------------A--T------C-...-A----............---G------------- 1502
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---T--------------------A--------T--------------------------T--G--------C--C---............---...-----------------------A--T--------......---............A---------------- 1342
01_AE.JP.x.JRC77AE ---------------------------------T--------------------------T---C-------C--C---............---...--------------------C-G---T--------...-C----............---------G--A--C- 2143
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---............--A...-----------------------A--A--------...-C----............---------G------- 1554
01_AE.TH.90.CM240 ------------------------A---C----T-----------C--G-----------T-----------C--C---............---...-----------------------A--T--------...-A----............---------G------- 1690
01_AE.US.05.306163_FL ---------------------------------T--------------G--A--------T--G--------C--C---............---...--------C-----------------T------C-...-A----............---G------------- 1328
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...-----------------------A--T--------......---............---------G------- 1386
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Gag p7 nucleocapsid end Gag p1 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

B.FR.83.HXB2 AGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT............GAG...AGACAGGCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA............GGGAAGGCCAGGGAATT 2131
Gag __A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__E__.__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N__
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------A---------------------------------G--A--------------------C--C---............---...--------G--------------A--T--------...-A----............---G------------- 1498
02_AG.CY.09.CY256 --------------AA-------------G------------------G-----------------------C------............---...----------------------GA--T--------...-AG---............---G--------A--C- 1327
02_AG.ES.06.P1423 C--T----------A---------A----GA-----------------------G-----------------C--C---............---...--------A-------------GA--S--------...-AG---............---G--------C---- 1569
02_AG.GW.05.CC_0048 --------------A--------------G---T--------------G-----------------------C------............---...-----------------------A--T--------...-A----............---G------------- 1487
02_AG.KR.12.12MHR9 --------------A---T----------G---T--------------G-----------------------C---C--............--A...-----------------------A--T--------...-AG---............---G------------- 1778
02_AG.LR.x.POC44951 --------------A---------------------------------------------------------C------............---...-----------------------A--T--------...-AG---............A--G--------A--C- 2126
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------------A--------------G---T--------------G-----------------------C--C---............---...-----------------------A--T--------...-AG---............---G--------A---- 1323
02_AG.NG.x.IBNG --------------A--------------G------------------G--A--------------------C------............---...-----------------------A--T--------...-AG---............---G--------A---- 1656
02_AG.SE.94.SE7812 --------------A---------------------C-----------G------------------------------............---...-----------------------A--T--------...-AG---............---G--------A---- 1503
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------A---T-----A----G---T--------------G-----------------------C------............--A...-----------------------A--T--------...-AG---............---G--------A--C- 1328
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............---...----------------------GA--T--------...-AG---............A--G--------A---- 1357
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------------------C-----G-----------G-----T-----------C--C---............---...----------------------GA--G--------...-AG---............A--G--------A---- 1500
05_DF.BE.x.VI1310 -----A------T-----T---G-A-----------------------G-GA--------------------C--C---............---...--G--------------------AG-T--------...-C----............---G-----------C- 1513
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------------A-----------------------------G-----T-----------------A............---...-----------------------A-----------...-A----............---G------------- 2153
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------------------------------A---------------------------............---...--------C--------------A--------C--...-C----............----------------- 1463
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----A------------------------A-----------------------------------------C------............--A...--G-----G--------------AT-T--------...-C----............---G------------- 1323
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------------------------------------G-----------------------C--C---............---...-----------------------A--T--------...-A----............A--G-----------C- 1336
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---A-A------------T-------G--G--------------------G-------------C----------CC-A............--AAGA-----------------------A--T--------...-A----............A--------------C- 1513
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------------------C-----------G--------------------G--C--C--C............---...-----------------------A--T--------...-AG---............---G------------- 1501
12_BF.AR.99.ARMA159 -----A--------A---T-----A--------------------------A--------------------C--CC--............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G-----C--A---- 2136
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------------------------------------------G-----T-----------C--C-TG............--A...-----------------------A-----------...-A----............A--G------------- 1515
14_BG.ES.05.X1870 ---T--------------------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A............---...----------------------GA--T--------...-AG---............---G------------- 1601
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G-----------------A--------T--------------GG----------T-----------C--C---............---...----------------------GAC-T--------......---............----------------- 1530
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---............---...-----------------------A--T--------...-C---G............C--G------------- 1494
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G-----C--A---- 1345
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------------------------------G--A--------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G------------- 1442
19_cpx.CU.99.CU7 ---A-----------A--------A--------------------------------G-----------------C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---G--------A--C- 1360
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------------------------------G-----T--------G--C--C--A............---...-----------------------AC-T--------...-C----............----------------- 1609
21_A2D.KE.99.KER2003 ---A-A------------------------A--------------------------G----------G------C--G............--A...-----------------------A--T--------...--C---............---G-----G-----C- 1339
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A----------------------A-G------T--C-----------G-----------------------C--C---CTT...ACTCTT---...-----------------------A--T--------...-AG---............---G-----------C- 1339
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------------A--------------------T-----T-----------C--C--A............--AGGG-----------------------AC-T--------...-C----............---------------C- 1586
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A-A------------------------------------G-----------G-----T-----------C--CT-A............---...-----------------------AC-T--------...-C----............---------G-----C- 1594
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------A-----A--A-----------------------------T-----T-----------C--C--A............---...----------------------G------------...-AG---............A--G-----------C- 1342
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------A------C--A--G----------------------G------------------------C---............---...----------------------GAT--------C-...-A----............---G------------- 2142
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------------------------------GA--G-----T-----------C-----A............---...-----------------------A--T---T--C-...-A----............A--G------------- 2128
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------A-------------------------GA-----------------------C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---G-----C--A---- 1497
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------A--------------------------A--------------------A--C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---G-----C------- 1532
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------------------A-----------------------------------------C----A-.........AAT---...--G-------------------GA--T--------...-C----............---G------------- 1585
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------------------------------------C-------C--T-----------C--C---............---...-----------------------A--T--------...-AG---............---G-----------C- 1766
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------------------A--------T--------------GC----------T------------------............--A...------------------------C----------...-C----............---G-----------C- 1432
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...-A----AT---------------AT-T--------...-A----............---------G------- 1333
35_AD.AF.07.169H ---------------------------G--A-----------------G--A--------------------C--C---............---...-----------------------A--T--------...-A----............C--G--------A---- 1334
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------------------------------------G-----------------------C--C---.........AAT--A...-----------------------A--T--------...-AG---............---G------------- 1336
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------------------A-----------------------------------------------C--C---............---...----------------------GA--T--------...-AG---............A--G--------A---- 1327
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---G-----G--A---- 1542
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----A-------------------------------------------------------------CT---C------............--A...-----------------------A-----------...-A----............---G------------- 1599
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---A-A------------------A--G----------------------GA---------------------------............---...---------------------------------C-...------............---G------------- 1614
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----A------------------A-------------------------GA--G-----------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G--------A---- 1673
43_02G.SA.03.J11223 ------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............--A...-----------------------A--T--------...-C----............---G-----------C- 1659
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------------------------------G--A--------T-----------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G--------A---- 1573
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------------------------------G-----------T--------------C---............---...-----------------------A--T--------...-AG--G............A--G-----------C- 2123
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---G-----C--A---- 1569
47_BF.ES.08.P1942 -----A------------------------------------G--------A--------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-AG---............---G------------- 1573
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------C--------------A--------T--------------------------T------------------............---...--------------------A---C----------...-C----............---G-----------C- 1336
49_cpx.GM.03.N26677 -----A-----------------------------------G------G--A-----------------G--C--C--A............-C-...G---------------------GA--T--------...-C----............---G------------- 1560
50_A1D.GB.10.12792 ------------T-----------------------------G--C--------G--------------------C---.........AAT--A...-----------------------A--T--------...-C----............A---------------- 1542
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----A---------------------------------------------------------------------C---............---...-----------------------------------...-C----............---------G------- 1338
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------------A--------T--C-----G-----GC----------T-----------C--C--G............---...-----------------------A--T--------...-A----............A--------G------- 1445
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------A--------T--------------G-----------T------------------............---...------------------------C--------K-...-C----............---G-----R-----C- 1471
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------------------A------------------------------------------------.........AAT---...-----------------------A--------C--...-C----............---------------C- 1533
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------A--A-----A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............--A...----------------------G-C-G--------...-A----............---------G--A---- 1441
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------G-------A--------------G------------------------------------------C------............--A...--G--------------------A--T--------...-A----............---G--------A---- 1476
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------G-----T-----------------A-----------------------------------------C------............--A...------------------------C-G--------...-C----............---G------------- 1327
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----A------------------A--------T--------------G-----------T------------------............---...-----------------------AT--------C-...-A----............A--G-----------C- 1476
59_01B.CN.09.09LNA423 ------------------------A--------T--------------G-----------T--------------C---............---...-----------------------A--T--------......---............A-----------A---- 1321
60_BC.IT.11.BAV499 ---T--------------------------------------------------------------------C------............--A...--G-------------------G---T--------...-C----............---G--------A---- 2103
61_BC.CN.10.JL100010 ------------------------A-----------------------------------------------C------............--A...--------------------------T--------...-C----............---G------------- 1564
62_BC.CN.10.YNFL13 ------------------------------A-----------------------------------------C---G--............--A...--G--------------------A--T--------...-C----............---G--------A---- 1472
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............---...----------------------GAC-T--------...-A----............C--G--------A---- 1672
64_BC.CN.09.YNFL31 -----A-------------------------------------------------------------------------............---...--------------------------------C--...-C----............----------------- 1485
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---A-A------------------------A--------------------------------G--------C------............--A...--G--------------------A--T--------...-C----............---G------------- 1514
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------T--------------------T--------------G-----------T-----------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-A----............---------R------- 1480
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------C--T--------------------T--------------G-----------T-----------C--C---............---...-----------------------A--T--------...-A----............R---------------- 1471
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---T-A--------A---------A-----A--A-----------------A---A------T---------C--C---............--A...------------------A----A--T--------...-C----............---G------A-A---- 1581
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------C----A-----------------------------------G---------T-----------C--C---............--A...----------------------GA--G--------...-AG---............---G-----C--A---- 1795
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------------A--G-----G----------------GA--------------------C--C---............--A...-----------------------A--T--------...-C----.........AGG---G-----C-----C- 1639
O.BE.87.ANT70 ---A--------TC-A--A--------------T--C------------C-------T-----------------C-GA.........AAT-GA...-A------A-----------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C---- 2197
O.CM.98.98CMA104 ---A--------TC-A--A-----A--G--A-----C-----C-----GC----T--T-----G-----------C-GA.........AAT-GA...-A------A-----------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C---- 1629
O.CM.98.98CMABB141 ---A-A------TC-A--A-----A--GCGA--T--C------------C-------T--T-------G------C-AA.........AAT-GA...-A------A-----------C--ATA-------C-...GGGGGG............C-CG--------C---- 1628
O.CM.98.98CMABB212 ---T-A---C--TC-A--A-----R----GA--T--C------------C-------T-----------------C-AC.........AAT-GA...--------G---------------TAY------C-...GGGGGG............CACG--------C---- 1633
O.CM.98.98CMU5337 ---A-----C---C-A--A-----A--G--A--T--C------------C-A-----C-------------------GA.........AAT-CA...-A------A--------------ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C---- 1630
O.CM.99.99CMU4122 ---A--------TC-A--A--------G--A--T--C------------C-------T-----------------C-GA.........AAT-GA...-A------A--------------ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C---- 1628
O.FR.92.VAU -A-A-A------T--A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T--T--------------C-AA.........AATAG-...------A-A---------AA---ATAT------C-...GAGAGG............CACG--------C---- 1706
O.GA.11.11Gab6352 ---A-A---------AAG------A-GG--A--T--C------------C-------T--T--G-----------C-AA.........AAT-GA...--------A-----------C--ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C---- 1354
O.SN.99.99SE_MP1299 G--A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C-AA.........AAT-GA...--------A--------------ATA-------C-...GGGGGG............CACG--------C---- 2196
O.US.10.LTNP ---A-A-------C-A--A-----A--------T--C------------C-------T----T------------C-GA.........AAT-GA...-A------A-----------C---TA-------C-...GGGGGG............CACG--------C---- 2118
N.CM.02.DJO0131 G--A-----C--T-A---------A-G-GG------------------GC-A--------T----------------AA......AATGAA-GA...--------------------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A-----C--C- 1622
N.CM.02.SJGddd G--A-----C--T-A---------A-GG--------------G-----GC-A--------T--------------C-AC......AATGAA-GA...--------------------C-G-GG----T--C-...--T---............A--G--A-----A---- 1615
N.CM.04.04CM_1015_04 G--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG------------G-----GC-A--------T----------------AA......AATGAA-GA...--------------------A---GG----T--C-...--T---............A--G--A--------C- 1615
N.CM.06.U14296 G--A-----C--T-A------A--A-G-GG------------G-----GC----------T----------------AA......AATGAA-GA...--------------------A-G-GG----T--C-...--T---............A--G--A--------C- 1613
N.CM.06.U14842 G--A-----C--T-A---------A-G-GG------------G-----GC-A--------T----------------AA......AATGAA-GA...--------------------C---GG----T--C-...--T---............A--G--A--------C- 1614
N.FR.11.N1_FR_2011 G--A-----C--T-A---------A-G---------------G-----GC-A--------T--------------C-AA......AGTGAA-GA...--------------------A-G-GG----T--C-...--T---............A--G--A-----A--C- 1511
P.CM.06.U14788 ---A-AG--C----A---A-----A-G--G---R--------G------C-------T--T-----------C--C-AA.........TCA-GA...--------A------------------------C-...GGGGGG............CAAG--------C--C- 1611
P.FR.09.RBF168 ---A-AG--C--T-A---A-------G---A--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AA.........TCA-GA...--------A-----------A------------C-...TGGGGG............CAAG--------C--C- 2178
CPZ.CD.06.BF1167 ---A-----------A-----A--A-G------A--------G------C-------T--T--GC----G--C--C--A......CAGTCAA-A...--TGGA-TA--------------ACG-ACC--C-G...G-GGGG............-T-C--A-----A---- 2224
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---A--G--C--------A--CC-A-G---------C-----G------C----G-----T--G-------------A-......CAAAATA-T...G--AG-AT------------A--A-AT------C-...--GGGG............---G-----------C- 1676
CPZ.GA.88.GAB1 ---T--------T-AA--A--A--A-G---A---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C--A............-GA...-------TG--------------AGGT--------...-CG--G............C--G--------C--C- 2198
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G--A-A---C--T--A-----A--------A----------GG------C----G-----T-----------C--C--AGCCAGAACTAACA-T...-CTGG--T---------------ACG-ACC--C-T...G-GGGG............-T-C--A---------- 1787
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------------T--A--A-G---A--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--A......GCAGGAA-C...-----------------------ACAT---T-CC-...A-CGTGGAGCGGGGGATCAAAG--A--------C- 2197
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---A-A------T-----A--C--A-G------A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GA.........TCA-GC...--------G--------------ATA-------C-...AGGGGG............C-AG--------C--C- 1692
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---A-A------T-----A--C--A-G------A--C-----------GC-A--G--G--------------C--C-GA.........TCA-GC...--------G--------------ATA-------C-...AGGGGG............C-AG--------C--C- 1691
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Gag p1 end Gag p6 start
B.FR.83.HXB2 TTCTTCAGAGCAGACC....................................AGAGCCAAC..............................AGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTC...............TGGGGTAGAGACAACAAC......TCCCCC....... 2207
Gag F__L__Q__S__R__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__P__P__E__E__S__F__R__S__.__.__.__.__.__G__V__E__T__T__T__.__.__P__P__.__._
Pol __S__S__E__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__.__.__.__.__.__W__G__R__D__N__N__.__.__S__P__.__.__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C-C------------....................................---------..............................-----------CG---CT---TG--AT...............G----A-----T...---......CT----....... 1412
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---C-----A-----T....................................G--------..............................-----------C---------TG--GT...............GA---A---A--...---......CT--T-....... 1409
A1.CY.08.CY236 ---CC-----------....................................-------T-..............................-----------C-----T---TG--AT...............G----A-----T...---......CT----....... 1424
A1.ES.05.X1608_8 -C-CA-----------....................................-------T-..............................-----------C-----K---TG--AT...............G----A-----T...G--......CT-A--....... 1640
A1.KE.11.DEMA11KE001 ---CA----A-----T....................................G--------..............................-----------C-----T--GTG--AT...............G----AC-G--T...-G-......CTT---....... 1543
A1.RU.11.11RU6950 ---C------------....................................-------T-..............................-----------CG--A-A---TG--AT...............G----A-----T...---......C---T-....... 1728
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---CC-----------....................................-------T-..............................-----------TG--ACT---GG--AT...............G----A-----T...-G-......CT----....... 1555
A1.SN.01.DDI579 ---C------------....................................---------..............................-----------C---TCT-C-GG--AT...............G--A-A-----T...---......CT--T-....... 1405
A1.UG.11.DEMA110UG001 ---C---A--------....................................---------..............................---------G-C----CT---TG--AT...............G----A-----T...---......CT----....... 1559
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---C-----A-----T....................................G--------..............................-----------C--G-----ATG--AT...............G----A-----T...---......CT----....... 1648
A2.CM.01.01CM_1445MV ---CC---------A-....................................---------..............................------G----C-----A-G-TG-AAT...............G----A-----T...-G-......-T--T-....... 1403
A2.CY.94.94CY017_41 ---C----------A-....................................---------..............................-----------C-----A---G--AAT...............G----A-----T...---......CT--T-....... 1561
B.BR.10.10BR_MG029 ----C-----------....................................---------..............................--------------------------T...............-----AG-----------......------....... 1669
B.CA.07.502_1191_03 ---------A------....................................-------T-..............................-----------------------A--T...............-----AG-----------......------....... 1634
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --T-C------C----....................................---------..............................------------G-------------T...............-----A---A--------......C---AG......T 1665
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------A---GA-....................................-------T-..............................--------------------------T...............-----AG--------G--......---AG-....... 1579
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------....................................---------..............................--------------------------T...............-----AG----A----G-......---A--....... 1569
B.FR.11.DEMB11FR001 -C--------------....................................---------..............................--------------------------T...............-----AG-----------......----T-....... 1456
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------------....................................---A-----..............................------------G-------------T...............-----A---...------......----T-....... 1608
B.HK.06.HK003 ----------------....................................---------..............................------------G-------------A...............-----A------------......------....... 1565
B.HT.05.05HT_129389 -C-------A---GA-....................................-------T-..............................------------G-------------T...............-----A---...G-----......------....... 1408
B.JP.12.DEMB12JP001 -C-----------G--....................................---------AGCCCCACC.....................--------------------------T...............-----A-A-----GAG--......----T-....... 1594
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------------....................................-------T-..............................------T-----G-------------T...............-----AG-----------......----T-....... 1871
B.PE.07.502_0525_wg5 -------------GA-TCAGAGCAGGCC........................---------..............................------------G-----------A-T...............--T--AG-----------......C---T-....... 1672
B.RU.11.11RU21n -C--------------....................................---------..............................------------G-----T-------T...............-----AG-----------......----T-....... 1766
B.TH.08.MERLBDTRC10 ---------A------....................................---------..............................------T-------------------T...............-----A------------......------....... 1440
B.US.11.ES38 -C--------------AGAGAGCAGACC........................-------T-..............................------------G-------------T...............-----A--G----G----......----T-....... 2142
C.AR.01.ARG4006 -Y--C-----------....................................---------..............................-----------C--------------T...............C-A--A...---...---......C---T-....... 1397
C.BR.07.DEMC07BR003 -C-CC----------T....................................---------..............................-----------C--------------T...............C-A--A...--T...---......C---T-....... 1545
C.BW.00.00BW5031_1 -C--C-----------....................................---A-----AGCCCCACC............AATGCCAAC-----------C--------------T...............C----A...---...---......C---G-....... 1584
C.CN.10.YNFL19 ---------A----A-....................................---------..............................---T-------C--------------T...............-----A------------......---AT-....... 1560
C.CY.09.CY260 -C-------A---G--....................................---------AGCCCCACCGACAGT......GGTGCCAAC-----------C-----------A--T...............C-A--AGAG---............C---G-....... 1439
C.ES.08.X2363_2 -C--------------....................................---------AGCCCCACCAGC.........AGAACCAAC-----------C--------------T...............C-A--G...---...-G-......----G-....... 1644
C.ET.02.02ET_288 -C-------A------....................................--C------AGCCCCACT............AGAGCCAACG----------C--------------T...............C-A--A...-G-...---......C--T--....... 1415
C.IN.09.T125_2139 -C--C-----------....................................---------..............................-----------C--------------T...............C-A--A...---...---CCC...C--AG-....... 2189
C.KE.00.KER2010 -C-------A---G--....................................---------..............................-----------C--------------T...............C-A--A...---...-G-......C-TTG-....... 1394
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -C-------A---G--....................................---------AGCCCCACCACT.........AGAACCAAC-----------C--------C--C..........................................C---G-....... 2193
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -C-------A----A-....................................---------..............................-----------C----------GA--T...............C-A--A...---...---......C-A---....... 2187
C.YE.02.02YE511 -C--------------....................................---------..............................----------TT--------------T...............C-A--A...A--...---......C---G-....... 1394
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -C-----------G--....................................---A-----AGCCCCACCAGC.........AGAGCCAAC-----------C------T-------T...............C-A--G...---...---......C--TG-....... 2203
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -C--------------....................................---------..............................-----------C--------------T...............C-A--A...---...---......C--TG-....... 1553
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -C--C-----------....................................---------AGCTCCCCT............TCAGCCAAC-----------C--------------T...............C-A--A...---............C---G-....... 1562
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------AGAGCCAACAGCCCCACT..................---------..............................-----------C----------G---T...............-----A-----T...---......C-T-T-....... 1582
D.CY.06.CY163 ---------A------....................................---------..............................-----------C----------G---T...............-----AG----T...---......C---T-....... 1415
D.KE.11.DEMD11KE003 -C------G----G--....................................---A--C--..............................-----------C-------C-TG---T...............-----AG----T...---......A---T-....... 1557
D.KR.04.04KBH8 -C-C----------A-....................................---------..............................C----------C----------G---T...............-----AG----T...---......C---T-....... 2166
D.SN.90.SE365 ---C------------....................................---------..............................----------AC----------G---T...............-----AG----T...G--......C---T-TCAGAAA 2213
D.TZ.01.A280 -C--------------....................................---------..............................-----------C-----T----G---T...............-----AG----T...--A......A---T-....... 1402
D.UG.10.DEMD10UG004 -C--------------....................................---------..............................-----------C----T-----G---T...............-----AG-----...--A......C---T-....... 1545
D.UG.11.DEMD11UG003 -C--------A--G--....................................---------..............................-----------C----------G---T...............-----A-----T...---......A-----....... 1556
D.YE.02.02YE516 ----------------....................................---------..............................T----------C----------G---T...............-----A-----T...---......C---T-....... 1412
D.ZA.90.R1 ----------------....................................---------..............................-----------C----------G---T...............-----AG----T...---......C---T-....... 1553
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------------....................................---------..............................-----------C----------G---T...............CA---AG----T...GC-......------....... 1403
F1.AR.02.ARE933 -C--------------....................................---------..............................------G----C----------G---T...............CA-A-AG----T...---......C---T-....... 1498
F1.BR.10.10BR_RJ015 -CA-C----A---G--....................................---A---T-..............................------G----C----------G---T...............CA---AG----T...CC-......AT-T--....... 1668
F1.CY.08.CY222 ----------------....................................-------T-..............................------G----C----------G---T...............CAAA-AG----T...-G-......C---T-....... 1397
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------------....................................---------..............................-----------C----------G-A-T...............CA-A-AG--A--...G--......C---T-....... 1650
F1.RO.96.BCI_R07 ---------A------....................................---------..............................---T--G--C-C---------TG---T...............CA---AG--A--...---......----T-....... 2228
F1.RU.08.D88_845 ---C---R-------T....................................-------T-..............................------G--G-CG---------G---T...............C----AG----T...---......C---T-....... 1663
F2.CM.02.02CM_0016BBY -CA-------------....................................---------..............................G-----G----C----G-----G---T...............C--A-A-----T...---......----T-....... 1394
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----------------....................................-----AG-GCAGACC...............AGAGCCTTC------G----C---------TG---T...............C----AG----T...---......C---T-....... 1468
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------A------....................................---------..............................------G----C----------G---T...............---A-AG----T...---......----T-....... 1551
G.BE.96.DRCBL -C-------A---G--....................................---------..............................---------C-C-----A----G---T...............C----AG----T...-G-......C---T-....... 2171
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------A------....................................---------..............................---------C-C---------TG---T...............C----AG----T...-G-......C---AA....... 1588
G.CN.08.GX_2084_08 -C-------A---G-T....................................---------..............................---------C-C----------G---T...............C--A-AG-G--T...---......C---T-....... 1432
G.CU.99.Cu74 -------A-A---G--....................................-------T-..............................---------T-C----------G---T...............C--ACAG----T...-G-......C---T-....... 1820
G.ES.09.X2634_2 ----C----A---G--....................................---------..............................-----------C----------G---T...............CA-A-AG----T...-G-......C---T-....... 1675
G.GH.03.03GH175G ---------A---G--....................................-------T-..............................---T-------C----------G---T...............C---AGG-----...-G-......C---T-....... 2244
G.KE.09.DEMG09KE001 ----C----A---G--....................................---------..............................---------T-C----------G--CT...............C--A-AG----T...-G-......C---T-....... 1585
G.NG.09.09NG_SC62 ---C-----AG--G-T....................................---------..............................-----------C----------G---T...............C----AG----T...-G-......C---T-....... 1399
G.ZA.01.TV546 -------------G--....................................---------..............................-----------C----------G---T...............C----AG----T...-G-......C---T-....... 1409
H.BE.93.VI991 -C-CC----AG--G-T....................................---------..............................-----------C----------G---T...............C--A-AG----T...C--......C---T-....... 1599
H.CF.90.056 ----C--------G--....................................---A-----..............................-----------C----------G---T...............C--A-AG----T...G--......C---T-....... 1554
H.GB.00.00GBAC4001 ----C--------G--....................................---A-----..............................-----------C---AT-----G---T...............C----AG----T...G--......A-----....... 1728
J.CM.04.04CMU11421 ----Y--------R--....................................---------..............................-----------C----------G---T...............C----A------............CY-YY-....... 1719
J.SE.93.SE9280_7887 ----C-----------....................................---------..............................-----------C-------C--G--CT...............C--A-AG----T............C---T-....... 1521
J.SE.94.SE9173_7022 ----C-----------....................................---------..............................-----------C-------C--G---T...............C--A-AG----T............C---T-....... 1522
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------A------....................................---------..............................-----------C---------TG---T...............C----AGA---T...---......C---T-....... 1400
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------....................................---------..............................-----------C----------G---T...............C----AG----T...---......C---T-....... 1400
U.CA.01.TV749 -C-CA-----------AGAGCCAACAGCCCCACCATTCCCTCAGAGCAGCCT---------..............................-----------C-------C-GG--AA...............G-C--A--G--T...---......CT--T-....... 2242
U.CA.99.TV721 ---C------------....................................--C------..............................-----------C-------C-TCA-AG...............CA-ACC----C-...---......AG----....... 2208
U.CD.83.83CD003_Z3 ---------A------....................................---------..............................-----------C----------G---T...............C--A-AG-----...---......C---T-....... 1696
U.CD.90.90CD121E12 ---------A----A-....................................---------..............................---T-------C----------G---T...............C--A-AG--AGT...---CAC...C---T-....... 1406
U.CY.05.CY090 -C--C-----------....................................-------T-..............................-----------C----------G-A-T...............C--A-AG----T...---......CT---T....... 1403
U.CY.08.CY223 ---C------------....................................---A-----..............................-----------C------TC-GG---T...............C--A-AG----T...-G-CGC...C---T-....... 1421
U.ES.10.DEURF10DZ001 ---C------------....................................---A-----..............................----------ATG--------GG--AT...............G----A------...---......CT--T-....... 1480
U.GR.99.99GR303 ---C------------....................................------G--..............................-----------C----------G---T...............C--A-AG----T...-GT......C---T-....... 1481
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -C--------------....................................---------..............................-----------CG---------G---T...............C--A-AG----T...---......C---T-....... 2089
01_AE.AF.07.569M ---C------------....................................---------..............................------G----C---...--GGG--AT...............G----A-----T...---......CT-ATT....... 1410
01_AE.CF.90.90CF11697 ---C-----------T....................................---------..............................-----------C---------GG--AT...............G----A-----T...---......CT--TT....... 2153
01_AE.CN.10.YNFL03 ---C------------....................................---------..............................-----------C---A-A--GGG--AT...............G----A-----T...-C-......AT--TT....... 1582
01_AE.HK.04.HK001 ---C------------....................................------TT-..............................-----------CG--A-A--GG---GA........................--T...---......CT--TT....... 1566
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---C------------....................................G------T-..............................------G----C---A-A--GGG--AT...............G----A-----T...-G-......CT--T-....... 1415
01_AE.JP.x.JRC77AE ---C------------....................................---A---T-..............................-----------C---A-A--GGG-AAT...............G----A-----T......................... 2207
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ---C------------....................................---------..............................-----------C-----A--GGG--AT...............G----A---AGT...---......CT----....... 1627
01_AE.TH.90.CM240 ---C------------....................................---------..............................-----------C---A-A--GGG--ATGGGGGAAGAGATAACG----A-----T...---......CT--TT....... 1778
01_AE.US.05.306163_FL ---C---------G--....................................---------..............................-----------C-----A--GGG--AT...............G----A------............CT--TT....... 1398
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C----------A-....................................---------..............................-----------C---A-A--GGG--AT...............G----A-----T...---......CT--TT....... 1459
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Gag p1 end Gag p6 start
B.FR.83.HXB2 TTCTTCAGAGCAGACC....................................AGAGCCAAC..............................AGCCCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTC...............TGGGGTAGAGACAACAAC......TCCCCC....... 2207
Gag F__L__Q__S__R__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__P__P__E__E__S__F__R__S__.__.__.__.__.__G__V__E__T__T__T__.__.__P__P__.__._
Pol __S__S__E__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__P__T__R__R__E__L__Q__V__.__.__.__.__.__W__G__R__D__N__N__.__.__S__P__.__.__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---C---------G--....................................---A-----..............................--------T--C-------C-TG--AT...............G----A-----G...-C-......CT--T-....... 1571
02_AG.CY.09.CY256 ---CC-----------....................................---A-----..............................-----------CG--------TG--AT...............G----A------...---......------....... 1400
02_AG.ES.06.P1423 ---C------------....................................G--A-----..............................------G----C---------GG--AT...............G----A----RT...-C-......C---T-....... 1642
02_AG.GW.05.CC_0048 ---C------------....................................G--A-----..............................-----------C---A--......CAT...............G----A-----T...G--......CT----....... 1554
02_AG.KR.12.12MHR9 ---C------------....................................G--A-----..............................-----------C---------AG--AT...............G----A-----T...---......CT----....... 1851
02_AG.LR.x.POC44951 ---C------------....................................G--A-----..............................---------G-C---------TG--AT...............G----A-----T...---......CT----....... 2199
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---C-----A-----T....................................G--A-----..............................-----------C------TG-TG--AT...............GA---A----G-...---......CT--T-....... 1396
02_AG.NG.x.IBNG ---C------------....................................G--A-----..............................---T-------C---------TG--AT...............G----A-----T...-C-......----T-....... 1729
02_AG.SE.94.SE7812 ---C------------....................................G--A-----..............................------G----C-------C-TG--AT...............A----A-----T...---......CT--T-....... 1576
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---C------------....................................G--A-----..............................-----------C---------TG--AT...............G----A-----T...---......CT--T-....... 1401
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---C------------....................................-------T-..............................-----------C---A-A---TG--AT...............G----A-----T...---......C---T-....... 1430
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------A---G--....................................---------..............................------G--C-CG--AT----AGA-AG...............GAAA-AG-----...---......CT--T-....... 1573
05_DF.BE.x.VI1310 -C--C-----------....................................G-----CT-..............................------G----C--------------T...............-----AG----T...-G-......CT--T-....... 1586
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------A---G--....................................---------..............................---------CAT----------G-T-T...............C--A-AG----T...-G-......C---T-....... 2226
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------....................................---------..............................------------G-------------T...............-----A------------......---AT-....... 1539
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -C--C-----------....................................---------..............................-----------C--------------T...............C-A--A...---...---......C--AG-....... 1393
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---CY-----------....................................G------T-..............................G-----R----C---------TG--AT...............GA---A------...M--......CT--T-....... 1409
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C--------------....................................---------..............................---T-------C----------G---T...............-----AG----T...---......A---T-....... 1586
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C--------G--....................................---------..............................-----------C----------G---T...............C--A-AG---GT...-G-......C---T-....... 1574
12_BF.AR.99.ARMA159 -C-------A---G--....................................---------..............................------G----C---------TG---T...............C--A-AG----T...---......CT--T-....... 2209
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------AGGACCAACAGCCCCACCAGAGAGCAGACC......---------..............................-----------C----------G---T...............C--A-AG----T...-G-......C---T-....... 1618
14_BG.ES.05.X1870 ---CC----A---G-T....................................---------..............................---------C-C---------TG---T...............C--A-AG----T...-G-......C---T-....... 1674
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---C------------....................................-------T-..............................-----------C-----A--GGG--AT...............G----A------...---......CT--TT....... 1603
16_A2D.KR.97.97KR004 ---C----------A-....................................---A-----..............................-----------C----GA---TG-AAT...............G----AG-----...---......C---TT....... 1567
17_BF.AR.99.ARMA038 -C-------A---G--....................................---------..............................------G---TT----------G---T...............C----AGAC--T...---......C----A....... 1418
18_cpx.CU.99.CU76 ----C----AA--G--....................................---------..............................-----------CG--------GG---T...............C--A-AG----T...-G-......C---T-....... 1515
19_cpx.CU.99.CU7 -C--------------....................................---------..............................----------------------G---T...............-----AG--A-T...---......C---T-....... 1433
20_BG.CU.99.Cu103 ----C--------G--....................................---------..............................---------T-C----------G---T...............C--A-AG----T...-G-......----T-....... 1682
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------GT-....................................---------..............................-----------C-----TG---G---T...............C----A-----T...---......C---T-....... 1412
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---C----G-------....................................C--------..............................-----------C-------G-GG--AT...............G----A-----T...---......CT--T-....... 1412
23_BG.CU.03.CB118 ---C-----A---G-T....................................---------..............................---------T-C----------G-A-T...............C--A-AG----T...-G-......C---T-....... 1659
24_BG.ES.08.X2456_2 ---C-----A---G-T....................................---------..............................---------T-C-------C--G---T...............C--A-AG----T...-G-......C---T-....... 1667
25_cpx.CM.02.1918LE ----C----A---G--....................................------G--..............................-----------C-------C--G---T...............-----AG----T...---......C---T-....... 1415
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---C---------GTT....................................--T------..............................---T-------C-----A---GG-AAT...............G-AA-AG-G---...---......C---T-....... 2215
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C----A---G--....................................---------..............................-----------C-------C--G--AT...............CAT--AG----T...G--......CT--TA....... 2201
28_BF.BR.99.BREPM12609 -C-------A---G--....................................---------..............................------G----C--------------T...............C--A-AG-----...---......C---T-....... 1570
29_BF.BR.01.BREPM16704 -C-------A---G--....................................-------T-..............................------G----C---------AG---T...............---A-A-----G...---......C---T-....... 1605
31_BC.BR.04.04BR142 -C--C-----------....................................---------AGCCCCGCCAGCGAGCAGACTAGAGCCGAC------G----C--------------T...............C-A--A...---...---......C---T-....... 1685
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------A---G--....................................---------..............................---------T-C--------------T...............C-A--AG------G--G-......C---T-....... 1842
33_01B.ID.07.JKT189_C -C-----A---C----....................................---------..............................-----------C--------------T...............-----A-C----------......---AT-....... 1508
34_01B.TH.99.OUR2478P -C-C------------....................................---------..............................------------G-------------T...............-----A--G---------......---AT-....... 1409
35_AD.AF.07.169H ---C----G-------....................................---------..............................-----------C----------G---T...............-----A-----T...--A......G---T-....... 1407
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---C------------....................................---A-----..............................-----------C-----A---TG--AT...............A----A-----T...GT-......CT-TT-....... 1409
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---C------------....................................G--------..............................-----------C----------GA-GT...............GAAA-AG--AGT...-G-......CT--T-....... 1400
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -C-----------G--....................................-------T-..............................-----------C---A--T--TG---T...............C--A-AG----T...---......C-----....... 1615
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------A-....................................---------AGCCCCAAC.....................-----------C-------C-A-T--T...............-----AG-----...---AGC...----T-....... 1684
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -C-------A---G-T....................................---------..............................------G----C---------TG---T...............C--A-AG----T...---......C-----....... 1687
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -C--C----A---G--....................................--------GGAC..................AGAGCCGAC------G----C---------TG---T...............C----AG----T...---......CT--T-....... 1758
43_02G.SA.03.J11223 -C-----------G--....................................---------..............................---------T-C----------G---T...............C--A-AG----T...-G-......----T-....... 1732
44_BF.CL.00.CH80 -C-C-----A-----T....................................---------..............................-----------C---------TG---T...............C--A-AG----T...---......C--TT-....... 1646
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---C------------....................................G------T-..............................------T----C---------TG--AT...............G----A-----T...---......CT--TG....... 2196
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C-------A---G--....................................---------..............................------G----C----------GA-AT...............CA-A-AG----T...---......C---T-....... 1642
47_BF.ES.08.P1942 ----C----A---G--....................................---------..............................------G----C---------GG---T...............---A-AG-----...---......C---T-....... 1646
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A-------------....................................---------..............................-----------CG-------------T...............-----A------------......---AT-....... 1412
49_cpx.GM.03.N26677 ----C----A------....................................---------..............................-----------CG---------G---T...............C--A-A-----T...-G-......C---T-....... 1633
50_A1D.GB.10.12792 -C--C-----------....................................---------..............................-----------C----------G---T...............-----A---AGT...--T......A--TT-....... 1615
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------....................................---------..............................-----------C--------------T...............-----AG-----------......----T-....... 1414
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---C---------G-Y....................................---------..............................-----------C---A-A--GGG--AT...............G----A---...G-Y---......CT--T-....... 1518
53_01B.MY.11.11FIR164 -C-----R-A-C----....................................---------..............................------------G---------C---T...............-----A--G---------......---AT-....... 1547
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------A------....................................---------..............................------------G-------------T...............G----A------------......---A--....... 1609
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---C------------....................................---------..............................-----------C----GAT-GGG--AT...............G----A-----T...---......CT--T-....... 1514
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---C------------....................................G--A-----..............................-----------C-------G-TG--AT...............G----A---AG-...---......CTA-T-....... 1549
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -C--------------....................................---------..............................--------------------------T...............C-A--A...---...---......C--AG-....... 1397
58_01B.MY.09.09MYPR37 -C-----R---C----....................................-------W-..............................------------G-------------T...............-----AR-----------......---AY-....... 1552
59_01B.CN.09.09LNA423 ---CC--A--------....................................---------..............................-----------C---A-A--GGG--AT...............G----AG----G...............-TT....... 1388
60_BC.IT.11.BAV499 -C--C-----------....................................G--A-----..............................---A-------C--------------T...............C-A--A...---...---.........---....... 2170
61_BC.CN.10.JL100010 -C--C-----------....................................---------..............................------G----C--------------T...............C-A--A...---...-G-......CT-AG-....... 1634
62_BC.CN.10.YNFL13 ----C--A-----G--....................................---------..............................-----------C--------------T...............C-AA-A...---...---......C--AG-....... 1542
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---C------------....................................---------..............................-----------C-------G-GG--AT...............G----A-----T...---......CT--T-....... 1745
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------------....................................-------T-..............................-----------C------T-------T...............-----A------------......---AT-....... 1561
65_cpx.CN.10.YNFL01 -C--C----------T....................................------G--..............................-----------C--------------T...............C-AA-A...---...---......C--AG-....... 1584
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---CM-----------....................................---------..............................-----------C----GA--GGG--AT...............G--A-G-----T...---......CTT-T-....... 1553
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---C------------....................................---------..............................-----------C----GA--GGG--AT...............G--A-G-----T...---......CT--T-....... 1544
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --A------A---G--....................................---------..............................-----------C--------------T...............C--A-A-----T...G--......C-----....... 1654
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -C-------A---GA-....................................---------..............................------G----C----------G---T...............C----A-----T...G--......C---T-....... 1868
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -C-------A----A-....................................G--------..............................G--T--G----C----------G---T...............C--A-AG----A...---......C---T-....... 1712
O.BE.87.ANT70 A-G-G-----ACC-G-....................................-C-C---T-..............................---------GATG---GAGGAAGT-AA...............G--ACAG----ATCA...................... 2264
O.CM.98.98CMA104 --A-G----AACA-GT....................................G-CC---T-..............................------T--GATG---GAAG-AGT-AA...............G--ACAG----ACCA...................... 1696
O.CM.98.98CMABB141 A-A-G----AACA-GT....................................GCCC---T-..............................----------ATG---GAAA-G-T-AA...............G--ACA-----ATCA...................... 1695
O.CM.98.98CMABB212 AYT-G----AACA-GT....................................GTCC-----..............................----------MTG---GAGA-AGTAAA...............G---CAG----ATCA...................... 1700
O.CM.98.98CMU5337 A-GCA-----ACA-GT....................................GTCA-----..............................----------ATG---GAGGAAGT-AA...............GA-ACA-----ATCA...................... 1697
O.CM.99.99CMU4122 A-GCA-----ACA-GT....................................GTCC---T-..............................---T--T--GATG---GAGGAA---AA...............G--ACC-----GTCA...................... 1695
O.FR.92.VAU A-G-G---GAACA-GT....................................GTCC---T-..............................----------ATG--AGAGA-G-T-AA...............G---CA----GAGGATCA................... 1776
O.GA.11.11Gab6352 A-G-G----AACA-GT....................................GC-C--CT-..............................---------GATG---GAGGAAGT-CA...............GAAACA-----ATCA...................... 1421
O.SN.99.99SE_MP1299 A-GCG-----ACA-GT....................................GTCC---T-..............................---------GATGAC-GAGGAA-T-AA...............G--ACA-----ATCA...................... 2263
O.US.10.LTNP A-G-A----AACA-GT....................................G-CC---T-..............................---T-----GATG---GAGGAGGTAAA...............CA-ACAG----ATCA...................... 2185
N.CM.02.DJO0131 -C-CC----CA-C-A-AACAAGGAA...........................------C--..............................------G---CT-----AT-ATG----...............-CA--AG----G...G-G......CA-A-A....... 1704
N.CM.02.SJGddd -C-CC----CA-C-G-AAGGAA..............................G-----C--..............................----------CT---..............................--AG----G...G-G......CA-A-A....... 1679
N.CM.04.04CM_1015_04 -C-CC----CAGC-A-AAGGAA..............................------C--..............................------G---CT------T-ATG----...............-CA--AG---GG...G-G......CA-A-A....... 1694
N.CM.06.U14296 -C-CC----CA-C-A-AAAGAA..............................------C--..............................------G---CT-----AT-ATG---T...............-CA--AG----G...G-G......CA-A-A....... 1692
N.CM.06.U14842 -Y-CC----CA-C-A-AACAAGGAA...........................------C--..............................------G---CT----GAT-ATG---G...............-CA--AG----G...G-A......CA-A-A....... 1696
N.FR.11.N1_FR_2011 -C-CC----CA-C-A-AAGGAA..............................G--A--C--..............................------G---CT-----AT-ATG---T...............-CA--AG----A...G-G......CA-A-A....... 1590
P.CM.06.U14788 A-G-A----AACA-GT....................................-C-A--G--..............................---------TATG---GAGGAGGA-AT........................---......................... 1666
P.FR.09.RBF168 A-G-A----AACA-GT....................................-C-A-----..............................---------TATG---GAGGA-GA-AT........................---......................... 2233
CPZ.CD.06.BF1167 --G-G----ATCAGAGTCAGACTCAGAATCAGGAACA......................................................GAGT-AGA--C-G----AAC-AGT-GA...............GAAA-C---......-C-......CT-AG-TCC.... 2309
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-G-G--AG----GAA....................................G--A-----..............................---T-----TATG--ATC----G-A-T...............-CA--AG----A...G-A......AGT-AA....... 1749
CPZ.GA.88.GAB1 --G-G----A----A-....................................---A-----..............................G--------GAT------T-ATG---A...............CCA--AG--AGA...G-A......GAG--A....... 2271
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --G-G--A-A--AC--....................................----AAGGA..............................GAAG--C-AG--GC-AGAGGG.....................A-T-CA...---...-GTGCCTAC-G----....... 1857
CPZ.US.85.US_Marilyn -C--GG-A-A---GAA....................................G-----C--..............................---T------AT----GAT---G---A...............-CAA-A------...-GT......GA-A-A....... 2270
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A-G-G----AGCA-GT....................................GC-A-----..............................----------ATG---GAGGGAGAAAA.................................................... 1744
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con A-G-G----AGCA-GT....................................GC-A-----..............................----------ATG---GAGGGAGA-AA.................................................... 1743
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B.FR.83.HXB2 ...........TCA...............GAAGCAGGAGCCGAT............AGA...............CAAGGA........................ACTGTA...TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATA 2297
Gag _.__.__.__.__Q__.__.__.__.__.__K__Q__E__P__I__.__.__.__.__D__.__.__.__.__.__K__E__.__.__.__.__.__.__.__.__L__Y__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol .__.__.__.__S__.__.__.__.__.__E__A__G__A__D__.__.__.__.__R__.__.__.__.__.__Q__G__.__.__.__.__.__.__.__.__T__V__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...........--C...............-----------A--A............G--...............------........................--A-GTCCCA--C---GT--------AA--------------------A--------G---GA--- 1505
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ...........GAT...............-----------A--G............G--...............--G---........................--A-CCCCC-------GT--------AA--------------------G-T------G-------- 1502
A1.CY.08.CY236 ...........--C...............-----------A--A............---...............--G.................................CCC---C---GT--------AA-------------G---------------G--G-A--- 1508
A1.ES.05.X1608_8 ...........--C...............-----------A--AGCAGGAGCAGGG-A-...............--G---........................--A-GCCCCA--C----T--------AA--------------------A-T------G---GA--- 1745
A1.KE.11.DEMA11KE001 ...........--C...............---A-------A--A............G--...............--G---........................--A-GGTCCA--C-C--T--------AA-------------------AG-T------G---GA--- 1636
A1.RU.11.11RU6950 ...........C-T...............---A-------A--A............G--...............--G---........................--A-C-TCC-----C--T--------AA----------------------T---G--G---GA--- 1821
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...........--C...............--GA-------A--G............---...............--G---........................--A-GGCCCA------GT--------AA----------------------T------G----A--- 1648
A1.SN.01.DDI579 ...........C-C...............-----------A--A............G--...............--G---........................--C...GCC-------GT---------A--------------------A-T------G---GA--- 1495
A1.UG.11.DEMA110UG001 ...........--C...............---T-------A--A............---...............--G---........................--A-GCCCCA--C--TG---------AA----------------------A------G----A--- 1652
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...........A--...............----A------A--C............---...............--G---........................G-A...GCC---C---G----------A----------------------T-----C-----AG-- 1738
A2.CM.01.01CM_1445MV ...........GTC...............---------A-T--G............-A-...............--G---........................--AAC-CAC----AC--T---------A----------------------T------G----A--- 1496
A2.CY.94.94CY017_41 ...........C-T...............---------A-T-GA............GAC...............--G---........................--CA--CAA----GC--T--------AA----------------------T--T---G-------- 1654
B.BR.10.10BR_MG029 ...........---...............---------------............---...............------........................------...---C---G---------AA----------------------T------G----A--- 1759
B.CA.07.502_1191_03 ...........---...............--------------C............---...............------........................-A----...---C--CT---------AA--------------------G-T--------------- 1724
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 CAGAAGCAGGAG--...............---------A-A--A............-AC...............-G----........................GAA---...-------G---------AA--------------------G-AC-----G-------- 1766
B.CN.10.DEMB10CN002 ...........---...............--------------C............---...............------........................------...C--C---T---------AA--------------------A-T------G----A--- 1669
B.ES.10.DEMB10ES002 ...........---...............-----------A---............---...............------........................------...---C--------------A--------------------A--------G-----G-- 1659
B.FR.11.DEMB11FR001 ...........---...............------A----A--C..............................AG----........................-AA---...---------C--------A----------------------A--------------- 1543
B.GB.05.MM45d213_GN1 ...........C-C...............--------------C............---...............-----G........................------...-------G----------A-----------------------------------G-- 1698
B.HK.06.HK003 ...........---GAAGCAGGG......ACT-----GA-----............---...............------........................C-----...---------C--------A-----------------------------G-----G-- 1664
B.HT.05.05HT_129389 ...........---...............----------T---G............G--...............------........................------...-------G---------AA----------------------A--------------- 1498
B.JP.12.DEMB12JP001 ...........---...............---A-----------............---...............------........................--A---...-------G---------AA--------------------T-A------------G-- 1684
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ...........---...............---------A-----............---...............------........................------...-------G----------A--------------------A----------------- 1961
B.PE.07.502_0525_wg5 ...........---...............--------------C............---...............------........................------...-------G---------AA----------------------------------A--- 1762
B.RU.11.11RU21n ...........---...............-----------A--A............---CAGGGACAGGGA...------........................G-----...---C---G----------A---------------------------------G---- 1868
B.TH.08.MERLBDTRC10 ...........---...............---A-----A--A--............---...............------........................---A--...---C---G----------A----------------------T---G----------- 1530
B.US.11.ES38 ...........---...............---A-----------............---...............------........................C-----...-------G----------A-----------------------------G-------- 2232
C.AR.01.ARG4006 ...........--C...............--------------A............---...............--G---.................................A--C-------------AA-------------G--------T-----------AG-- 1481
C.BR.07.DEMC07BR003 ...........--C...............--------------A............G--...............--G---.................................A--C-----C-------AA-------------G------G-T------G----AG-- 1629
C.BW.00.00BW5031_1 ...........--C...............----------AT--A............---...............G-G---.................................A--C----T--------AA-------------G--------T---T--------G-C 1668
C.CN.10.YNFL19 ...........---...............----TC---------............---...............------........................---A--...C--C-------------AA----------------------T------G----AG-- 1650
C.CY.09.CY260 ...........--C...............--------------C............---...............--G---....................................C----T--------AA-------------G--------G---T-------AG-- 1520
C.ES.08.X2363_2 ...........--C...............----------TT--A............---...............--GA--.................................GA-C-------------AA----------------------G----------GAG-- 1728
C.ET.02.02ET_288 ...........--C...............-----------T--A............---...............--G---.................................AG-C-------------AA----------------------T----------GA--- 1499
C.IN.09.T125_2139 ...........--C...............--------------A............---...............--G---.................................AA-C--------------A-------------G--------T---T------GAG-- 2273
C.KE.00.KER2010 ...........--C...............-----------T--A............---...............G-G---.................................A--C-------------AA-------------G--------T------G----A--- 1478
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...........--T...............-----------A--A............---...............--G---.................................A--C-C--T--------AA----------------------T----------GAG-- 2277
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...........--C...............-----------A--A............-A-...............--G---.................................AA-C-------------AA-------------G--------T---T-------AG-- 2271
C.YE.02.02YE511 ...........--C...............A---------G---A.................................---.................................A--C-------------AA-------------G------G-T--T--C-----AG-- 1472
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ...........--C...............--G-------A---A............G--...............--G---.................................A----------------AA----------------------T---T-------A--- 2287
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ...........--C...............----------T---A............---...............--G---.................................A--C------G------AA-------------G-----T--T---T-------A--- 1637
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...........--C...............--------------A............---...............--G---.................................AG--A-------------A----------------------T---G--------G-- 1646
D.CM.10.DEMD10CM009 ...........---...............---A-----A-A--G............G--...............---AA-........................CAA-G-...---C---G---------AA--------------------T-T------G-------- 1672
D.CY.06.CY163 ...........---...............---A-------A--G............G--...............---A--........................------...---C--------------A----------------------T---T--------G-- 1505
D.KE.11.DEMD11KE003 ...........---...............---A-------A--A............--G...............------........................G-A--G...----C------------AA----------------------G-----------A--- 1647
D.KR.04.04KBH8 ...........---...............---A-G-----A--A............---...............---C--........................------...---C--GGA--------AA----------------------T----A-G-------- 2256
D.SN.90.SE365 CAGGAGCAAGCG--...............---A-------A--A............---...............------........................------...-------G---------AA--------------------G-T---G--G-------- 2314
D.TZ.01.A280 ...........---...............---A-------A--AAGACAA......G--...............------........................------...-----C-G---------AA----------------------T-----------A--- 1498
D.UG.10.DEMD10UG004 ...........---...............-C-A-------A--A............G--...............------........................G-----...---C---G-C--------A-----------------------------G-------- 1635
D.UG.11.DEMD11UG003 ...........---...............---A-------A--A............---...............-G--A-...AGACGA...............G-----...---C-----C-------AA-------------G--------T------G-------- 1652
D.YE.02.02YE516 ...........---...............---A-------A--AGGACAA......---...............------........................T-----...----C-------------A----------------------T-----------T--- 1508
D.ZA.90.R1 ...........---...............---A-----A-A--A............---...............------........................G-----...------G--C-------AA-----------G-G--------T--------------- 1643
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ...........--C...............-----------A--A............G--...............AG---GACAGGGACAGGG............------TCC---C---G---------AA-------------------AG-A------G----AG-- 1508
F1.AR.02.ARE933 ...........--C...............-----------A--A............---...............-G---G........................------CCC---C---G---------AA----------------------A--TG-------C--- 1591
F1.BR.10.10BR_RJ015 ..GAGGCAGGAG--...............---------A-A--A............---...............AG---G........................------CCC---C---G---------AA-------------------AG-G--T---G----AG-- 1770
F1.CY.08.CY222 ...........--C...............-G---------A--A............G--...............-----G........................G-----TCC---C---G-C-------AA--------------------G-A--TGT-G----AG-- 1490
F1.ES.02.ES_X845_4 ...........--C...............-----------A--A............G--...............GG---GACAGGG..................------TCC---C---G-C-------AA-------------------AG-A------------G-- 1749
F1.RO.96.BCI_R07 ...........--C...............-----------A--A............G--...............-G---G........................-A----TCC---C---G-C-------AA--------------------T-A---T-------AG-- 2321
F1.RU.08.D88_845 ...........--C...............--G--------A--A............---...............------........................T-A--GCCC---C--G----------AA-------------------AG-A------G----AG-- 1756
F2.CM.02.02CM_0016BBY ...........C-C...............-----------A--A............---...............-----G........................------TCC---C--G----------AA--------------------G-A------------G-- 1487
F2.CM.10.DEMF210CM001 ...........C-T...............-----------A--A............---...............------........................--A-CTTCC---C--------------A-------------------AA-A------G----A--- 1561
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...........C-C...............-----------A--A............---...............------........................G-C-GCGTA---C------G------AA-------------G------T-A-----------AG-- 1644
G.BE.96.DRCBL ...........C-C...............-----------A--A............G--...............A-----........................---A--...----C--T---------AA-------------------AA-A----A-G---GA--- 2261
G.CM.10.DEMG10CM008 ...........C--...............---A-------A--A............G--...............A-----........................G-----...---C---G-C-------AA-------------G--------A----ATG---GAG-G 1678
G.CN.08.GX_2084_08 ...........C-C...............---A----------G............G--ACAGGAGCCGAGGGAG----G........................GT-ACC...-------G-C-------AA----------------------A------G---GA--- 1537
G.CU.99.Cu74 ...........C-C...............------A----A--A............G--...............G-----....................................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--- 1901
G.ES.09.X2634_2 ...........C-T...............-----C--------G............G--GCCGGAGCAGAGGGAA-----........................GT-A--...C--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A--- 1780
G.GH.03.03GH175G ...........C-C...............--------------G............G--...............A-----GGA.....................---A--...---C-------------AA----------------------A------G---GA--- 2337
G.KE.09.DEMG09KE001 ...........C-C...............------A--C-A--A............G-G...............G-G---..............................GCC---C-------------AA-------------G--------A------G----A--- 1672
G.NG.09.09NG_SC62 ...........C-C...............--------------G............G--...............A-----........................GTCACC...---C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA--- 1489
G.ZA.01.TV546 ...........C-C...............--G------A----A............G--...............A-----........................GACACC...-------G---------AA-------------G--------A---G--G---GAG-- 1499
H.BE.93.VI991 ...........--C...............--G--------T--A............---...............AC----..............................ACC------------------A-------------------AA-A------G----A--- 1686
H.CF.90.056 ...........--C...............-----------A-C-GAA.........G--...............------..............................ACC---C---G----------A-------------G--------T--T---G----A--- 1644
H.GB.00.00GBAC4001 ...........--C...............----------AT--A............G--...............A-----..............................ACC---C--------------A-------------G--------T------G----A--- 1815
J.CM.04.04CMU11421 ...........C-C...............---A--A--AG---A.................................---........................------...----C------------AA-------------R--------Y-----------A--- 1803
J.SE.93.SE9280_7887 ...........C-C...............---A----------A............G--...............------........................------...----C------------AA-------------G--------T----------GA--- 1611
J.SE.94.SE9173_7022 ...........C-C...............---A----------A............G--...............------........................------...----C-------------A-------------G--------T----------GA--- 1612
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...........--T...............--GA-----AAT--A............---...............TC----........................--A-GGTCC-----------------AA-------------G------G-T------G----AG-- 1493
K.CM.96.96CM_MP535 ...........--C...............--G-------A-C-A............---...............------........................--A-AGCCC-----------------AA--------------------A-T-----------AG-- 1493
U.CA.01.TV749 ...........C-C...............-CTA-----.......................................CA-.................................-------GT---------A--T--------A----------T------G---GC--- 2314
U.CA.99.TV721 ...........A-CAGCAGAGAACCTTTG----GG---AGA---............-AT...............--G-C-........................GGAAC-...G------GT---------A--T-----------------A-T------G----C--- 2313
U.CD.83.83CD003_Z3 ...........G-C...............--------------G............G--...............------.........GTC............C--C--CCC-----------------AA-------------G-----------T---G----A--- 1792
U.CD.90.90CD121E12 ...........G-C...............-----------T--G............G--...............------........................GTCTCC...-------G---------AA-------------G--------T--T---G----A--- 1496
U.CY.05.CY090 ...........--C...............--GA-------A--A............---...............------........................--A-GGTCC------------------A-------------G-----------T--------AG-- 1496
U.CY.08.CY223 ...........C-C...............---A-C---A-A--A............G-T...............------........................-GAA-TATA---C--G----------AA-------------G-----AA-A----G-G---CA--- 1514
U.ES.10.DEURF10DZ001 ...........--T...............---------A-A-GG............G--...............-----G........................---A--CCC---C-------------AA-------------G------T-A------G---GA--- 1573
U.GR.99.99GR303 ...........C-C...............--------G---A-A............G--...............------........................G--A--...-------G---------AA-------------G--------A------G---GA--- 1571
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ...........--C...............----------AT--A............---...............------........................--A-G-TCC-----------------AA-------------G------A-G------G----C--- 2182
01_AE.AF.07.569M ...........A-T...............---A-----A-A--A............---...............------........................--ATCTTCC----AC-GT--------AA--------------------A-T---C--G----A--- 1503
01_AE.CF.90.90CF11697 ...........C-C...............-----------A--A............---...............------........................--ACCCTTC-------GT--------AA-----T----------------T------G----A--- 2246
01_AE.CN.10.YNFL03 ...........A-T...............-----------A--C............---...............------........................-AGTCCTCC-----------------AA----------------------T--T--------A--- 1675
01_AE.HK.04.HK001 ...........A-T...............-----------A--A............G--...............------........................--ACCCTTC-----C--TC-------AA----------------------T------G----A--- 1659
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ..........................................................................G-C---........................G-ATCCTCC-----C--T--------AA----------------------T------G----A--- 1487
01_AE.JP.x.JRC77AE .............................-----------A--A............---...............------...........................AC-TCC-------GT--------AA----------------------T---G--G----A--- 2294
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ...........A-T...............--G--------A--A............---...............------........................--ACCCTCC---C---GT--------AA----------------------T------G----A--- 1720
01_AE.TH.90.CM240 ...........A-C...............-----------A--A............---...............------........................--ATCCTCC-------GT--------AA----------------------T------G----A--- 1871
01_AE.US.05.306163_FL ...........A-T...............-----------A--A............---...............------...........................ACGTCC----G--GT--------AA----------------------T------G---GA--- 1488
01_AE.VN.98.98VNND15 ...........A-T...............-----------A--A............---...............------........................--ATCCTCC-----C--T--------AA----------------------T------G----A--- 1552
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B.FR.83.HXB2 ...........TCA...............GAAGCAGGAGCCGAT............AGA...............CAAGGA........................ACTGTA...TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATA 2297
Gag _.__.__.__.__Q__.__.__.__.__.__K__Q__E__P__I__.__.__.__.__D__.__.__.__.__.__K__E__.__.__.__.__.__.__.__.__L__Y__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol .__.__.__.__S__.__.__.__.__.__E__A__G__A__D__.__.__.__.__R__.__.__.__.__.__Q__G__.__.__.__.__.__.__.__.__T__V__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...........--C...............--------------A............G--...............-----G........................-T-A--TCC-------G---------AA--------------------T-A--T---G---GA--- 1664
02_AG.CY.09.CY256 ...........--T...............----------A--GG............G--...............-----G........................---A--TCC---C-------------AA--------------------A-AA-----G---GA--- 1493
02_AG.ES.06.P1423 ...........C-C...............--G------A--A-A............G--...............------........................---A--TCC---C---G---------CA-------------------AG-A------G----A--- 1735
02_AG.GW.05.CC_0048 ...........--C...............A-CA-----A---GG............G--...............-----G........................------TCC-----------------AA-------------G------T-A------G---GA--- 1647
02_AG.KR.12.12MHR9 ...........--CGAAGCAGGAGCA...--G-G---------G............G--...............-----G........................---A--TCC---C-------------AA--------------------T-A------G---GA--- 1956
02_AG.LR.x.POC44951 ...........--C...............---------A----G............G--...............-----G........................---A--TCC-----------------AA--------------------T-A------G---GA--- 2292
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ...........---...............-----C---A--AGG............G--...............------........................T--T--CCC---------C-------AA--------------------T-A------G----C--- 1489
02_AG.NG.x.IBNG ...........--C...............AC-------A----G............G--...............-----G........................G--A--TCC-----------------AA--------------------T-A--T---G---GA--- 1822
02_AG.SE.94.SE7812 ...........---...............---------A---GG............G--...............-----G........................---A--TCC---C---G---------AA--------------------T-A------G----A--- 1669
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...........C-C...............---------A---GG............G--...............-----G........................---A--CCC-----------------AA--------------------T-AT-----G---GA--- 1494
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...........C-T...............---A-----A-A--A............G--...............--G---........................--A-C-TCC-----C--T--------AA------------G---------T------G---GA--- 1523
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...........--T...............---------A----G............G--...............------........................---A--...-----------------AA-------------G--------T-----------AC-- 1663
05_DF.BE.x.VI1310 ...........--C...............-----------A--A............G--...............-G---G........................------CCC---C---G---------AA--------------------G-T----------G---- 1679
06_cpx.AU.96.BFP90 ...........C-C...............---A------T---A............G--...............G-----GGAAAAGGG...............G--A--...---C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA--- 2325
07_BC.CN.98.98CN009 ...........---...............----------A-A--............---...............------........................---A--...-----------------AA-------------------------------------- 1629
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ...........--C...............---------A----A............---...............--G---.................................A--C--------------A-------------G--------T---T-------AG-- 1477
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...........--Y...............R--R---R--AA-GA..............................-GG---........................--R-CCCCC-------RT--------AA--------------------A-T------G----A--- 1499
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...........---...............---A-------A--A............---...............------........................G-C-C-...---C---G---------AA----------------------T--------------- 1676
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...........C--...............---A----------A..............................GG----........................G--A--...-------G---------AA-------------G------A--------G----A--- 1661
12_BF.AR.99.ARMA159 ...........--C...............-----G-----A--A............---...............-G---G........................--A---CCC---C---G---------AA----------------------A----T------AG-- 2302
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...........C--...............---------A----A............G--.............................................GACA--...---C---G--G------AA-------------G------A-A----T-G-------- 1702
14_BG.ES.05.X1870 ...........C-C...............------A-------A............G--...............A-----........................GA----...C--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A--- 1764
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...........A-T...............-----------A--A............---...............--G---........................--ATACTCC-------GT--------AA----------------------T--T--------A--- 1696
16_A2D.KR.97.97KR004 ...........G--...............-----------T--A............-A-...............--G---........................--AAC-CAC----GC--T--------AA----------------------T--T---G----A--- 1660
17_BF.AR.99.ARMA038 ...........G-C...............--------------A............---...............-G---G........................------CCC---C---G---------AA----------------------A---GA------AG-- 1511
18_cpx.CU.99.CU76 ...........C-C...............------A---T---A............G--...............GG--A-..............................ATA------CT---------AA-------------G---------------G-------- 1602
19_cpx.CU.99.CU7 ...........---...............---A-----T-A--A............---...............------........................------...---C---G-C-------AA----------------------T--------------- 1523
20_BG.CU.99.Cu103 ...........C-C...............------A-G--A--A............G--...............G-----....................................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--- 1763
21_A2D.KE.99.KER2003 ...........---...............---A-------A--A............---...............------........................------...---C-C-GT--------AA----------------------T--T--------A--- 1502
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...........C--...............-----------A--G............---...............G-----........................--A-CCTCC-------GT--------AA----------------------T-----------A--- 1505
23_BG.CU.03.CB118 ...........C-C...............------A-G-----A............G--...............GC----....................................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--- 1740
24_BG.ES.08.X2456_2 ...........C-C...............------A-G--A-CC............G--...............G--A--....................................C----TC-------AA-------------G--------A------G----AG-- 1748
25_cpx.CM.02.1918LE ...........C-C...............-----------A--A............---...............------........................GT-A--...----A-GG---------AA-------------G--------A------G----A--- 1505
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...........C-C...............---A---A-AGA-GG............---.............................................--A--CTCC----C---T--------AA----------------------------------A--- 2302
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...........--C...............---A-------T--A............G--...............------..............................ACC-------GT--------AA----------------------T------G-------- 2288
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...........--C...............-----------A--A............---...............GG---G........................------CCC---C---G-C-------AA----------------------A------------G-- 1663
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...........--C...............-----------A--A............---...............-G---G........................GAA---CCC---C---G----------A----------------------A------------G-- 1698
31_BC.BR.04.04BR142 ...........--C...............-----------A--G............---...............--G---.................................A--C-------------AA-------------G--------T-----------AG-- 1769
32_06A1.EE.01.EE0369 ...........CTC...............--------------A............GA-...............A-----........................G--A--...---C-C-G----------A--------------------A-A------G---GA--- 1932
33_01B.ID.07.JKT189_C ...........---...............-----------A---............---...............------...........................-CTATA----G--G---------AA-------------------------------------- 1598
34_01B.TH.99.OUR2478P ...........---...............---A-----------............---...............------...........................ACTATA-----C-G---------AA----------------------T--T---G----A--- 1499
35_AD.AF.07.169H ...........---...............---A-------AA-A............---...............-GG---........................GT----...----C------------AA-----------------------------G----AT-- 1497
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...........---...............---------AT---G............G--...............-----G........................---A--TCC---C-------------AA--------------------T-A--T---G---GA--- 1502
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...........--T...............---------..................G-G...............------........................---A--CCC-------G---------AA-------------G------A-AAC----G-------- 1487
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...........--CGAAGCAGGAGCA...-----------A--A............G--...............-G---G........................-A----CCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--- 1720
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...........C--...............---A----------G............G--...............------........................------...---------C--------A--------------------A-------------AG-- 1774
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...........--C...............-----------A--A............-A-...............-G---G........................------TCC---C-------------AA--------------------G-A------G-T--A--- 1780
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ...........--T...............-----------A--A............---...............-G---G........................T-----CCC---C--------------A----------------------------------AG-- 1851
43_02G.SA.03.J11223 ...........C--...............--------------G............G--...............G-----........................-TCACC...---A---G-C-------AA----------------------G----A-G----A--- 1822
44_BF.CL.00.CH80 ...........--C...............-----------A--A............G--...............-G---G........................-AA---CCC---C--TG---------AA----------------------A----A------AG-- 1739
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...........--C...............-----------A--A............G--...............--G---........................G-A-GT......C-ATC---------AA--------------------G-T------G----AG-- 2283
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...........---...............-----------A--A............---...............-G---G........................---C--CCC---C---G---------AA----------------------G-----------AG-- 1735
47_BF.ES.08.P1942 ...........--C...............---------A-A--A..............................AG---G........................------TCC---C---G----------A----------------------A------G----AG-- 1736
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...........---...............---------------............---...............------...........................ACTATA-------G-C--------A-------------G------------------------ 1502
49_cpx.GM.03.N26677 ...........C-C...............-----------A--A..............................GG----........................------...-----C-G---------AA-------------G--------A--T--C----GA--- 1720
50_A1D.GB.10.12792 ...........C--...............---A-------A--A............---...............------........................G-----...-----C-G----------A-----------------------------G---G-G-- 1705
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...........---...............---------------............---...............------........................--A---...---C---G-C-------AA-------------------T--T-----------A--- 1504
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...........A-T...............-----------A-RA............G--...............------........................T-CTCCTCC-----C-GT--------AA-------------G--------T--T---G----AG-- 1611
53_01B.MY.11.11FIR164 ...........---...............---------------............---...............------...........................-CTATA-----------------AA----------------------------------AG-- 1637
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...........---...............---------------............---...............------........................---A--...----G-GT--G------AA--------------------A-A--------------- 1699
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...........A-C...............A----------A--A............---...............-----G........................--ATCGCCC----G--GT--------AA----------------------T-----------A--- 1607
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ...........--C...............--G-------T-A-GGGACAA......G--...............------........................---A--CCC---C-------------AA-------------G------T-A------G---GA--- 1648
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...........G-C...............------A--A-T--A............---...............--G---.................................A--C-------------AA----------------------T---T------GAG-- 1481
58_01B.MY.09.09MYPR37 ...........---...............--------G------............---...............------...........................ACTATAC-----G----------AA-------------G------------------------ 1642
59_01B.CN.09.09LNA423 ...........A-T...............---------A-A--A............---...............------........................--A-CCTCA---C-C--T--------AA----------------------T------G----A--- 1481
60_BC.IT.11.BAV499 ...........G-C...............-----------A--A............---...............--G---.................................A----------------AA-------------G------G-T-----------AG-- 2254
61_BC.CN.10.JL100010 ...........C-C...............---------AAT--A............---...............--G---.................................A-----------------A-------------G--------T---T-------AG-- 1718
62_BC.CN.10.YNFL13 ...........--C...............---------AT---A............---...............--G---.................................A-----------------A-------------G--------T---C------TAG-- 1626
63_02A1.RU.10.10RU6637 ...........--C...............-C------------G............G--...............-----G........................G--A--TCC-------G---------AA--------------------T-A------G---GA--- 1838
64_BC.CN.09.YNFL31 ...........---...............-----C----GG--C............---...............------........................---A--...C--C---G---------AA----------------------T--GT-------AG-- 1651
65_cpx.CN.10.YNFL01 ...........--C...............--G-------T---A............---...............--G--G.................................A--C-------------AA----------------------T---T------GAG-- 1668
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ...........A-C...............------A----A--A............---...............------..............................ACA---C-C-GT--------AA----------------------T------G----A--- 1640
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ...........A-C...............------A----A--G............---...............--G---..............................ACAG--C---GT--------AA----------------------T------G----AG-- 1631
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ...........--CGAA............----------GA-CAGAA.........---...............-G-A-G........................--G---CCC---C-------------AA----------------------G-----------AG-- 1753
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ...........---...............-----------A--A............-AG...............-G---G........................------CCC---C---G---------AA--------------------T-G----A------A--- 1961
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ...........--C...............--------------A............G--...............AG---G........................------CCC---C---G---------AA--------------------A-G--T-------GAG-- 1805
O.BE.87.ANT70 .............................-G-A---A-AGG-GG............CCC...............G--C--........................G--C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T 2351
O.CM.98.98CMA104 .............................-G-A---A-AGA-GA............CTC...............A--C--........................---C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GC----G-C 1783
O.CM.98.98CMABB141 .............................-G-A--AA--GG-GA............CAC...............A-CC--........................---C--...------TG---------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G 1782
O.CM.98.98CMABB212 .............................--GT--A-G-RG-RA............YC-...............GGRA--........................------...C--G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC---R--T 1787
O.CM.98.98CMU5337 .............................-G-A---A--GGAGA............CC-...............G--C--........................G--C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T 1784
O.CM.99.99CMU4122 .............................-G-A---A--GG-GA............CCC...............G--C--........................---C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T 1782
O.FR.92.VAU .............................---T---A--GG-GA............GC-...............G--C--........................G--C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A------GC--G-G-T 1863
O.GA.11.11Gab6352 .............................-G-A---A--GG-GA............CCC...............A--C--........................G--C--...---G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T 1508
O.SN.99.99SE_MP1299 .............................-G-A---A--GA-GA............CC-...............G--C--........................---C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T 2350
O.US.10.LTNP .............................-G-A---A-AGG--G............CCC...............A-CC--........................---C--...---G--TG-C--------A--C--------G-CA----AA-AA-T---GC----G-T 2272
N.CM.02.DJO0131 ...........GGG...............----G--AG--A-GA............GA-.................................CACAGAGAACTCT--A--CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A--- 1803
N.CM.02.SJGddd ...........GGG...............---AG--AT--A-GA............GA-...............-C----.........GAAGACAGAGAACTCT-----CCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A--- 1787
N.CM.04.04CM_1015_04 ...........GGG...............A---G--AT--A-GA............GA-...............-C----.........GAAGACAGAGAACTCT-----CCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A--- 1802
N.CM.06.U14296 ...........GGG...............A---G--AT--AAGA............GA-...............-C----.........GAGGACAGAGAACTCT-----CCCA--C--------------A--------------------G-TA-----G----A--- 1800
N.CM.06.U14842 ...........GAG...............A---G--AT--A-GA............G--...............-C----.........GAAGACAGAGAACTCT-----CCCA--C-----C--------A--------------------A--A-----G----A--- 1804
N.FR.11.N1_FR_2011 ...........GGG...............----G--AT--A-GA............G--...............-C----.........GAGGACAGAGAACTCT-----CCCA--C--------------A--------------------G--A-----G----A--- 1698
P.CM.06.U14788 ...........---GAACAAGCA......--R-G----AAA-GA............G--...............-G--A-.........AGA............GT----...C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A--- 1768
P.FR.09.RBF168 ...........C-GGGACAAGCA......--G-G--R--GA-GA............G--...............SG----........................GGAA--...C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG-- 2332
CPZ.CD.06.BF1167 ...........--C...............A-T-G-----GT--ATCATTG......GA-CAG............------....................................-GGCTT------G-AA--CA---------G-----AA-GA-GGA-G---CAG-G 2399
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...........GG-...............-G--GT-AG-GA-GA............GAG...............----CC........................G-C--C...-----------------AA-----------------------A--C--G----A--T 1839
CPZ.GA.88.GAB1 .............................-G--A--A-AGA-GG............---...............G-GCAG........................T--A--...---ACC---C-------AA-------------G---------A--C--G----AG-- 2358
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...........--CAAT............-G--AT--GC--C--............GA-...............AG-A-G.......................................GTTC-------AA---A---------G-----AA-GA-GG--G-C-GAG-T 1938
CPZ.US.85.US_Marilyn ...........GG-...............---A----GAAA-GA..............................A-----........................G-CC-T...--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG-- 2357
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...........GG-...............--T-AG-A-A--AGA............-A-...............GG----........................---T--...----C------------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG-G------ 1834
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...........AG-...............A-T-AG-A-A--AGA............GA-...............GG----........................---T--...----C------------AA-----------G-CA----AA-AA-AC-TG-G------ 1833
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B.FR.83.HXB2 GGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTA...GAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGC 2464
Pol _G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__.__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A
A1.AU.03.PS1044_Day0 -A---A--G----GA--------------------------C------------...-----C--AGA-----------A-----------G---------------------C--C-----G----A----------------TCT--------T------A-A-G--- 1672
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --A--A--G-----A--------G------------------------------...--------A-A-----------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G-- 1669
A1.CY.08.CY236 --A-----G----GA---------------------------------------...-----C--AGA-----------------------G------------------G--C--C-----G----A-----------------C---------T------A-A--G-- 1675
A1.ES.05.X1608_8 -----A--G-----A---------------------------------------...--G--T--A-A-----------A------------------------------G-----C-----G----A---A-------------CT--------T-----GA-A-G--- 1912
A1.KE.11.DEMA11KE001 -----A--G-----A---------------------------------------...-----C--AGAG----------A-----------G------------------G--C--C----------A---A-----G------G-T--------T------A-A--G-- 1803
A1.RU.11.11RU6950 --A--A--G-----A--------------C------------------------...-----C--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T--------T------A-A--G-- 1988
A1.RW.11.DEMA111RW002 -AA--A--G----GA-----------------------------C---------...---A-T--A-A----A------A------G-----G----------------------------------A------------------T--------T-----GA-A--G-- 1815
A1.SN.01.DDI579 --A--A--G-----A-----------------------------------G---...-----C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G-- 1662
A1.UG.11.DEMA110UG001 --A--A--GT----A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------G----A----------------G-T--------T-----GA-A--G-- 1819
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----A--G-----A---------------------------------------...-----C--A-A-----------A---------------------------------------T-----------A--------------T--------T------A-G--G-- 1905
A2.CM.01.01CM_1445MV -AA--A--GT----A--------------C--------------------G---...--G--T--A-A-C---------A-----G---------------------------G-----------------A------------G-T-----G--T----A-A-A-GG-- 1663
A2.CY.94.94CY017_41 -A---A--G-----A-----------------------------------G---...--------A-A-----------A---------------------------------------------------A------------GCT--------T------A-A-GG-- 1821
B.BR.10.10BR_MG029 --A-----------------------------------------------T---...----------A-------------------------------------------------------------------------G---C---------T-------------- 1926
B.CA.07.502_1191_03 ---------T--------------------------------------------...-----C--A-A-----------A-----------------------------------------------A-----------------C----------------------A- 1891
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------G---G----------------------------------A--A--...-----C----C-----------A---------------AG--------G---------------G-----A-----------------C---------T-------------T 1933
B.CN.10.DEMB10CN002 --A------T--GT-A--------------------------------------...-----C--A-A------------------------------------------G----------------A-----------------C-G--------------------A- 1836
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------------------G------------------------------...----------A---------------------------------------------------------------A-----C---G--TCTG---------------------- 1826
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------------C---------...----------A---------G---------------------------------------------------------------G---AT----------------------- 1710
B.GB.05.MM45d213_GN1 -----A-----------------------C-----G------------------...----------A-----------A-----------------------------------------------------------------C---------------G-------- 1865
B.HK.06.HK003 ------------------------------------------------------GAA--------A-A-----------A-----------------------------------------------A-------------G--TC---------------G-------- 1834
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------...----------A-----------A------------------------------------------------------------AG---A---------T------------A- 1665
B.JP.12.DEMB12JP001 -----A--G---------------------------------------------...-----C----A---A-----C-A-----------------------------------------------A----------------GCT-----------C----------- 1851
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------G------------------------------...--------------A-----G---------------------------------------------------------------G--GC------------------------ 2128
B.PE.07.502_0525_wg5 ---------T--------------------------------------------...----------A----------------------------------------------------------------------G--G-GTC-T----------C----------- 1929
B.RU.11.11RU21n -----------------------------C---------------------G--...-----C---TA---------------------------------------------------------------A---------G---C---T-----------G--A--G-- 2035
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------GT---G---------------C------------------------...----------A---A-------A------------------------------------------------G--A-----G--A----CT----------------------- 1697
B.US.11.ES38 --------G---------------------------------------------...----------A---A-------------------------------------------------------A---------A-------C------------------------ 2399
C.AR.01.ARG4006 -----A--G--------G-----C-----C------------------------...----------AA----------AT--------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G-- 1648
C.BR.07.DEMC07BR003 -----A--G--------G-----C-----C------------------------...-------CA-AA--------G-AT--------------------A--------------------------G-----------A----C---------T------A-A--G-- 1796
C.BW.00.00BW5031_1 -----T--GA-------G-----C------------------------------...-----C--A-A-----------A------------------------------------------------------------A---A-G--------T--------A--G-- 1835
C.CN.10.YNFL19 -----C--GA----A--G-----C-----C------------------------...--------A-------------A---------G-----------A--------------------------G--A--------A----C----------------A-A--G-- 1817
C.CY.09.CY260 -----C---A-------G-----C-----C------------------------...-----C--A-A---A-------A---------------------A-----------------Y--------------------AR---WT--------T------A-A--G-- 1687
C.ES.08.X2363_2 -----T--GA-------G--------M---------------------------...-----T--A-A---------G-A---------C-----------A---------------------------------------G--ACT-----C--T------A-A--G-- 1895
C.ET.02.02ET_288 -----A--G--------------C-----C------------------------...--------A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----AT--------T------A-A--G-- 1666
C.IN.09.T125_2139 -----C--GA----A--G-----C-----C------------------------...--------A-A-----------A---------------------A-----------------------G-----A--------A----CT--------T------A-A--G-- 2440
C.KE.00.KER2010 -----C---A---G---G-----C-----C------------------------...--------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------AG-CA-T--------T-----GA-A--GA- 1645
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----A---A-------G-----------C--------------C---------...------T-A-------------A---------------------A-----------A--------------------------A---TCT--------T------A-A--G-- 2444
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----C--GA-------------C------------------------------...-----T--A-A-----------A---------------------A-----A-----C--------------------------A---G-T--------T------A-A--G-- 2438
C.YE.02.02YE511 -----C--GA-------G-----C------------------------------...--------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T--------T------A-A-GG-- 1639
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----C--GA-------G-----C------------------------------...--------A-A-----------A---------------------A--------G--C-----------G-----------A--AG----T--------T------A-A--G-- 2454
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----T--GA----A--G-----C-----C------------------------...--------C-----A-------A---------------------A--------------------------------------A----CT--------T-A----A-A--G-- 1804
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----T--GAC------G-----C-----C------------------------...--------A-A-----------A-----------G---------------------------------------------G--A----C---------T------A-A--G-- 1813
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A--G-----A---------------------------------------...-----C--AGA---------G-A-----------------------------------------------------------------CT--------------------G-- 1839
D.CY.06.CY163 -----A--------A--------------------G------------------...-----C--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------------------G-- 1672
D.KE.11.DEMD11KE003 -A---A------------------------------------------------...--------A-A-----------A---------------------------------C--------------------------A---GGT---------------T------- 1814
D.KR.04.04KBH8 -----A--GA--------------------------------------------...-----C--AGAA----------A---------------------------------------T--------------------A----------------------------- 2423
D.SN.90.SE365 -----A--G---------------------------------------------...-----C--A-A----T------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------------T-------- 2481
D.TZ.01.A280 -----A--G---------------------------------------------...-----------C----------A------------------------------------------------------------A-----------------------A----- 1665
D.UG.10.DEMD10UG004 -----A--G-----------------------------------C---------...--------A-A---------G-A---------------------------------C-----T--------------------A---ACAG----C----------------- 1802
D.UG.11.DEMD11UG003 -----A--GT--------------------------------------------...----------A---A-------A---------------------------------C--C--T-------A------------C--CTC-G-G--C--------C-------- 1819
D.YE.02.02YE516 -----A--G-A---A---------------------------------------...-----C--AGA-----------A---------------------------------------------------------A---G-C--TG-------------G-----G-- 1675
D.ZA.90.R1 -----A--G--------------C------------------------------...----------A-----------A------------------------------------------------------------A----C-T---------------------- 1810
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -A---A--G--------------G-----C------------------------...-----C--A-A-----------A------G-----------------------------------------------------A---AC------T--T------T-C--G-- 1675
F1.AR.02.ARE933 -----A--G-----------G---------------------------------...-----C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G-- 1758
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----AG-G----G----------------------------------------...-----T--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-T---A-------T--T--------C--G-- 1937
F1.CY.08.CY222 -----A--G---------------------------------------------...-----C--A-A-----------A-----G-----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G-- 1657
F1.ES.02.ES_X845_4 -A---A--G---------------------------------------------...-----C--A-A----T------A-----------------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C-GG-- 1916
F1.RO.96.BCI_R07 -----A--GT--------------------------------------------...-----C--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G-- 2488
F1.RU.08.D88_845 -----A--G--G-G------------------------------C---------...-----C--A-A-----------A---------------------------------G-----T-------A----------------G----------T-----------G-- 1923
F2.CM.02.02CM_0016BBY -A-----------G---G-----------------G------------------...-----T--A-A----T------A-----------G------------------------------------------------AG---C---------T--------A--G-- 1654
F2.CM.10.DEMF210CM001 -A------C----G---G------------------------------------...-----T--A-A----A------A-----------G------------------------------------------------AG---A---------T--C-----A--G-- 1728
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------------G---G--G--------------G------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------------------------A--------------T--------A--G-- 1811
G.BE.96.DRCBL -----A--G----TA-----C--------C------------------------...--------AGA---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-----A-A-GG-- 2428
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A--G----TA--G--C--------C------------------------...-----C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A---A-----G--A----CT--------TGAA--GA-A--G-- 1845
G.CN.08.GX_2084_08 -----A--G----TA--------------C------------------------...---C----AGA---A-------A---------------------------------A-----------G-A-------------G---CT--------TGAA--GA-A----- 1704
G.CU.99.Cu74 -----A--G----TA-----C--------C------------------------...-----T--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A--------------T------A-A--G-- 2068
G.ES.09.X2634_2 -----A--G----TA-----C--G-----C--------------------G---...-----T--A-A---A-------A------------------------------T----------------A------------------T--------T------A-A-GG-- 1947
G.GH.03.03GH175G -----A--G----TA-----C--------C--------------C---------...--------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G-- 2504
G.KE.09.DEMG09KE001 -----A--G----TA-----C--------C------------------------...-----G--A-----A-------A------G--------------------------------------------A--------A-----T--------TG-G--GA-A----- 1839
G.NG.09.09NG_SC62 -----A--GT---TA--------------C------------------------...---C----AGA---A--T----A------------------------------------------------------------A----CTT--A----TGAA--GA-A--G-- 1656
G.ZA.01.TV546 -A---A--G----TA-----C--------C------------------------...-----CC-A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A---TCTC-------T------A-A-GG-- 1666
H.BE.93.VI991 -A---A--GT-G-----G-----------C------------------------...-----C--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--AG--GC---------T-T----A-A--G-- 1853
H.CF.90.056 -A---A--GT---G----------------------------------------...-----G--A-A------G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC----------------A-A--G-- 1811
H.GB.00.00GBAC4001 -AA--A--GT-G-G----------------------------------------...--------A-A-----------A---------------------A-----------C-----------------------G--AG--GC----------------A-A--G-- 1982
J.CM.04.04CMU11421 -----A--G--G-G------------G------------------------A--...--------AGA-----------Y---------------------------------------------------R---AGCA-Y----C---------TGAG---A-A--G-- 1970
J.SE.93.SE9280_7887 --------G--G-G----------------------------------------...-----C--AGAC------C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G-- 1778
J.SE.94.SE9173_7022 --------G----G---------------------------C------------...--------AGA-----------A---------------------------------------------G---------A--G--G---C---------TGAG---A-A--G-- 1779
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----A--GT---GA---------------------------------------...--------A-A---A--G----A---------------------------------------------------A--------AG--TGT--G-----T-----G--A--G-- 1660
K.CM.96.96CM_MP535 -----A--GT---GA---------------------------------------...--------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G-- 1660
U.CA.01.TV749 --A--A--G----TA--------------------G------------------...---A-T--A-A-----------A-----------------------------------------------A------------A---TC---G------------A-A-G--- 2481
U.CA.99.TV721 --A--A--G----TA-----C--------------G------------------...---A-T--A-A-----------A-----G------------------------------C-----------------------A---TC---G------------A-A-G--- 2480
U.CD.83.83CD003_Z3 -----A--G-----A------------------------------------G--...----------C-----------A------------------------------------------------------------A--------------T------A-G--G-- 1959
U.CD.90.90CD121E12 -----A--G-----A------------------------------------G--...----------C-----------A------------------------------------------------------------A--------------T------A-A-GG-- 1663
U.CY.05.CY090 -A---A--G----GA---------------------------------------...A--A-T--A-A----T------A---------------------------------------------------------GA-A-----T--------TGAA--GA-G--G-- 1663
U.CY.08.CY223 -A---A--G----TA--------------C------------------------...---A-T--A-A---------G-A-----------------------------------------------A---A--------------T--------T------A-A-GG-- 1681
U.ES.10.DEURF10DZ001 -A---A--G----TA--------------C--------------C-----G---...-----T--A-A---A-------A------G--------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G-- 1740
U.GR.99.99GR303 -----A--G----TA--------------C------------------------...----G---A-----A-------A-------------------A-------------------------------A--------------T--------T-----GA-A--G-- 1738
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ---------G-------------G-----------G--------C---------...-----T--A-A---------G-A-----G-----G---------------------------------------A-----G--AG--TGT--------T--------A--G-- 2349
01_AE.AF.07.569M --A--A--GA----A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----G--A--------------T--------T--G---A-A--G-- 1670
01_AE.CF.90.90CF11697 -AA--A--G--G--A---------------------------------------...-----C--A-A------------------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A-GG-- 2413
01_AE.CN.10.YNFL03 --A--A--G--G--A--------C------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T--------T------A-A--G-- 1842
01_AE.HK.04.HK001 --A--A--G-----A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G-- 1826
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -AA--A--G--G-GA--R------------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T--------T------A-A--G-- 1654
01_AE.JP.x.JRC77AE --A--A--G--G--A---------C--------------------------G--...-----T--A-A-----------A------------------------------------------G----AG--A------------GCT--------T------A-A--G-- 2461
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --A--A--GT---GA---------------------------------------...-----T--A-A-----------A---------------------------------------------------A------------AGT--------T------A-A--G-- 1887
01_AE.TH.90.CM240 --A--A--G--G--A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------G----AG--A--------------T---------------A-A--G-- 2038
01_AE.US.05.306163_FL --A--A--G--G--A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------G----AG--A--------------T--------T------A-A--G-- 1655
01_AE.VN.98.98VNND15 --A--A--G--G--A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G-- 1719
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B.FR.83.HXB2 GGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTA...GAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGC 2464
Pol _G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__.__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----A--G----TA--------------C--------------------G---...--------A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------------T--G-----T-----GA-A--G-- 1831
02_AG.CY.09.CY256 -----A--G-C--TA--------------C------------------------...-----C--AGA---A-------A----------------------------------------------------------------YCT--------T-----GA-A----- 1660
02_AG.ES.06.P1423 -----A--G----RA-----C--------C-----G------------------...--------AGA---A--------------------R--------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G-- 1902
02_AG.GW.05.CC_0048 -A---A--GT---TA-----C--T-----C------------------------...--------A-A-C-A--------------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G-- 1814
02_AG.KR.12.12MHR9 -----A--GT---TA-----C--------C------------------------...--------A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------------T--------T-----GA-A----- 2123
02_AG.LR.x.POC44951 -----A--G----TA-----C--------C------------------------...-----C--AGAG--A-----------------------------------------------------------A-------------CT--------T------A-A--G-- 2459
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----A--G----TA--------------C------------------------...--------A-----A--------------------------------------G---------------------------------AGT--------T------A-A--G-- 1656
02_AG.NG.x.IBNG -A---A--G----TA-----C--------C------------------------...-----C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G-- 1989
02_AG.SE.94.SE7812 -----A--G----TA-----C--------C------------------------...--------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G-- 1836
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -A---A--G----TAA-------------C---------A--------------...---A----A-A---A-------A-------------------------------------------T----------------------T--------T------A-A--G-- 1661
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A--A--G-----A---------------------------------------...-----C--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----------------------T--------T------A-A--G-- 1690
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A--GA---G---G-----T------------------------------...--------A-A-----------A------G--------------------C-----------------------A-------------CT--------T------A-A--G-- 1830
05_DF.BE.x.VI1310 --------G--------------------------G------------------...-----C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------TG----------------G----- 1846
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--G----TA-----C--------C------------------------...-----C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A------------A-----T-----G--T------A-A--G-- 2492
07_BC.CN.98.98CN009 ---------T--------------------------------------------...-----C----A---------G-A---------------------------------------------------------A-------C------------C-----C----- 1796
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----C--GA----A--G-----C-----C--C---------------------...------G-A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--A----CT--------T------A-A--G-- 1644
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A--A---T-------------G-----C--------------------G---...--------A-A-----------A------------------------------------------------------------A-----T-----G--T--------A--G-- 1666
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----A--G------------T--------------------------------...----------A-----------A------------------G--A--------------------------------------A-----T--------A------T------- 1843
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -CA-----G--G-GA---------------------------------------...--------A-A---A-------A---------------------------------------------------------GG-A--------------TGAA---A-A--G-- 1828
12_BF.AR.99.ARMA159 -----A--G---------------------------------------------...-----C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-CG-------------T--------C--G-- 2469
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----AA--G----TA-----C-----------G---------------------...A-------A-A----------------------------------------------------------------------A-C--GAG---------TGAG---A-A--G-- 1869
14_BG.ES.05.X1870 -----A--G----TA-----C--G--------------------------G---...-----T--A-A---A-------A---------------------A--------T--A-----------------A--------A-----T--------T------A-A--G-- 1931
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A--A--G--G--A---------------C--------------C--------...-----T--A-A---C-----G-A------C-----------------------------------G-----G--A-------------CT--------T------A-A--G-- 1863
16_A2D.KR.97.97KR004 -AA--A--G----GA-----------------------------------G---...-----T--A-A-C-A-------A------------------------------------------------G--A------------ACT--------T----A-A-A-G--- 1827
17_BF.AR.99.ARMA038 -----A--G---------------------------------------------...-----C--A-A---A-------A-----GG----------------------------------------A----------G-T--------------T--------C--G-- 1678
18_cpx.CU.99.CU76 -----A--G----TA-----C--------C------------------------...-----C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A-GG-- 1769
19_cpx.CU.99.CU7 -----A--G---------------------------------------------...-----C--A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------A----C---------T--------G----- 1690
20_BG.CU.99.Cu103 -----A--G----TA-----C--------C------------------------...-----T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------T------A-A--G-- 1930
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A--G-----------------------G---------------------...----------A-----------A------------------------------G--------T--------------------A----C-C---------------------- 1669
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A--A--G-----A---------C-----------------------------...-----C--AGA-----------A------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A--G-- 1672
23_BG.CU.03.CB118 -----A--G----TA-----C--------C------------------------...-----T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A----CT--------T------A-A--G-- 1907
24_BG.ES.08.X2456_2 -----A--G----TA--G--C--------C------------------------...-----T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--G-----T------A-A--G-- 1915
25_cpx.CM.02.1918LE --A--A---A---TA-----C--------C------------------------...-----T--A-A---A-----G-A------G---------------------------------------------------G-----G--T-------TA-----A-A--G-- 1672
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -AA--A-------GA---------------------------------------...-----T--A-A----T------A------------------------------------------G--------A--------AG--AC------T--------GA-A--G-- 2469
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A---A--G----G----------------------------------------...--------A-A-----A-----A------G-----------------------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C--T------A-A--G-- 2455
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----A--G----G----------------------------------------...-----C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C-----------C--T--------C--G-- 1830
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----A--G---------------------------------------------...-----C--A-A-----------A------------------------------G----------------A----------G-C--------------T--------C--G-- 1865
31_BC.BR.04.04BR142 --------G--------G-----C-----C------------------------...--------A-AA----------AT--------------------A--------G-----------------------------A-----T--------T------A-A--G-- 1936
32_06A1.EE.01.EE0369 ----AA--G----TA-----C---------------------------------...-----T--A-A---A-------A------------G-----------------------------------------------A----AT-----G--T------A-A--G-- 2099
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------T---G----------------------------------------...-----G--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T-----G--T------A-A--G-- 1765
34_01B.TH.99.OUR2478P --A--A--G--G--A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A-----------------------------------------------------------------CT-----------C-----C----- 1666
35_AD.AF.07.169H -----A--G-A--G----------C-----------------------------...-----C--A-A-----------A------------------------------------C----------A------------A---GCT--------T-----GA-A--G-- 1664
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------GT---TA-----C--------C------------------------...-----C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A-------------CT--------T-----GA-A--G-- 1669
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A--G----TA-----CT-------C------------------------...-----C--A-A-----------A---------C-----------------------A-----------------A--------A----CT--------T------A-A--G-- 1654
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A--G------------T--------------------------------...-----C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A----------A-C---TG---------T----AC--C--G-T 1887
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----A--G----G----------------------------------------...-----T--A-A-----------A-----C----------------------------A--G-------------------GA-C----C---------T--------C--G-- 1941
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----A--G-----A---------------------------A-----------...-----C--A-A---A-----G-A-----------------------------------------G---G-A---------GG-C----C---------T-------------- 1947
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----AA--GA-------------G-----C------------------------...----------A---------------------------------------------------T-------A----------T-C---AG------T--T--------C----- 2018
43_02G.SA.03.J11223 ----AA--G----TA--------------C------------------------...---C----AGA---A-----------------------------------------A-------------A------------A----CT--------TGAA---A-A--G-- 1989
44_BF.CL.00.CH80 -----A--GA----A---------------------------------------...-----C--A-A-C---------------C-----------------------------------------A-------A--G-C---AC---------T--------C--G-- 1906
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A--A--G-----A--------------C------------------------...--------A-A-----------A---------------------------------A------------------------------G-T--------T------A-A--G-- 2450
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------G----G----------------------------------------...-----C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C--------------T--------C--G-- 1902
47_BF.ES.08.P1942 -----A--GA-G------------------------------------------...-----C--A-A-----------A------------------------------------------------------------A---A----------T------A-G----- 1903
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------T-G--------C---------------------------------...----------A-----------------G-----------------------------------------------------------C------------------C----- 1669
49_cpx.GM.03.N26677 --------G--G------------------------------------------...--------AGA-----------A------G------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G-- 1887
50_A1D.GB.10.12792 -----A--G--G-----------C--G---------------------------...----------A-----A-----A---------------------------------C-------------------------------C------------------------ 1872
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------G--------------C------------------------------...--------AGA---A-----G---------------------------------------------------------------G--TCAG----T----------------- 1671
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A--A--G--G-GA---------------------------------------...-----T--AGA-----------A------------------------------------------------G--A--------R-----T--------T------A-A--G-- 1778
53_01B.MY.11.11FIR164 -C-------T--------------------------------------------...-----G----A------------------------------------------------------------G--A-----G--------TC-------T------A-A--G-- 1804
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------GA---------------------------------------GC--...-----C--A-A-----------------------------------------------------------------------------C---------T-----G--C----- 1866
55_01B.CN.10.HNCS102056 -AA--A--G-----A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A------G-----------------------------------G--C--G--A--------------T--------T------A-A-GG-- 1774
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----A-------TA-----C---------------------------------...-----C--A-A---A-------AG---------------------------------------------C-----------------TCTG-------T------A-A-GG-- 1815
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----C--GA----A--------C-----C------------------------...--------A-A-----------A---------------------A--------------------------G--A--------A----CT--------T------A-A-GG-- 1648
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------T--------------------------------------------...-----T--AGA-----------A------------------------------------------------------------R----C------------C-----C----- 1809
59_01B.CN.09.09LNA423 --A--A--G-----A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A-----------G---------------------C--------------G--A------------TGT--------T-----GA-A--G-- 1648
60_BC.IT.11.BAV499 -----A--G--------G----CC-----C------------------------...-------CA-AA----------AT--------------------A--------G----C------------------------A---GCT--------T------A-A--G-- 2421
61_BC.CN.10.JL100010 -----C--GA----A--G-----C-----C------------------------...--------A-A---A-------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G-- 1885
62_BC.CN.10.YNFL13 -----C--GA-G--A--G-----C--------------------------G---...--------A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----CT--T-----T------A-A-GG-- 1793
63_02A1.RU.10.10RU6637 -A---A--G----TA-----C--------C------------------------...-----C--AGA---A-------A---------------------------------C--------------------------------T--G-------A----A-A--G-- 2005
64_BC.CN.09.YNFL31 -----C--GA----A--G-----C-----C------------------------...----------A-----------A-----------------------------------------------A-----------------CT--------T--------C--G-- 1818
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----C--GA----A--G-----C-----C------------------------...--------A-A---A-------AG--------------------A-----------------------------A--------A---GCT--------T------A-A--G-- 1835
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --A--A--G-----A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G-- 1807
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --A--A--G-----A---------------------------------------...-----T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A----- 1798
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----A--GA----R------T--------------------------------...R----C--A-A---A---RRG-A--R------------R---R-R------R--R-------------------A------A-T--------------T---R----C--G-- 1920
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----A--G--------------------------G------------------...-----C--AGA-----------A------------------------------G----------------A---------GA-C--G-----------T--------C--G-- 2128
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----A--G---------------------------------------------...-----C--A-A-----------A-----------------------------------------------A------------A-----------------------A----- 1972
O.BE.87.ANT70 -----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--...A-CA-C--ACAA---GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-T 2518
O.CM.98.98CMA104 -----C--T---TGT----TCT-GC-G--------G------------------...A-T--C--ACAA---GA-----A---------------------A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG-------AGAA---AGGG---T 1950
O.CM.98.98CMABB141 -AA--C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--...A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---AC-A-TG-GACA------G-AGAG---AGA----T 1949
O.CM.98.98CMABB212 -----C--T---TGT------T-GC----------G------------------...A-TA-C--ACAA--AGA-----------C------------------T--A-----C-----A--G----A-G-A---A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---T 1954
O.CM.98.98CMU5337 -----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G--------------GC--...A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----C--C--A-----G-A-G-A---A--A--G-GGCAG-------AGAG---AGGG-R-T 1951
O.CM.99.99CMU4122 -----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--...A-CA-T--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---T--R-TG-GAAAG----G--AGAG---AGAG---T 1949
O.FR.92.VAU -----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--...A-CA-C--ACAA---GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG---AGAG---T 2030
O.GA.11.11Gab6352 -----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G--------C------C--...A-CA-T--ACAA---GAG--GGA-----C------------------T--A-----A-----A-------A-G-A--CA--A-TG-GACAG-------AGAG---AGG----T 1675
O.SN.99.99SE_MP1299 -----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--...ACCA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---T 2517
O.US.10.LTNP -----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--...A-CA-C--ACAA---GA-----------C------------------T--A-----A-----A-------A-G-A-----CA-TG-GGCAG-------AGAA---AGGG---T 2439
N.CM.02.DJO0131 --AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA--...-----G--ACAA--AGA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG----- 1970
N.CM.02.SJGddd ----AAG--G---GA--------T--------------T------------A--...--------ACAA--AGAG--------------------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACAG-------ACAG---AGA----- 1954
N.CM.04.04CM_1015_04 --AAATG--G---GA--------T--R-----------T------------A--...--------ACAA--AGA---------------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG----- 1969
N.CM.06.U14296 --AAAAG--G---GA--------T--------------T------------A--...------T-ACAA--AGA-----A---------------------------------A-----------------A------A-TG--ACAG----C--ACAA---AGG----- 1967
N.CM.06.U14842 --AAAAG--A---GA--------T--------------T------------A--...------T-ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-TR--ACA-----C--ACAA---AGG----- 1971
N.FR.11.N1_FR_2011 --A-A-G--GA--TA--------T--------------T------------A--...-----CT-ACAA--AGA-----------G---------------------------A-----------------A------A-T---TCAG-G--C--ACAG---AGA----- 1865
P.CM.06.U14788 --------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G--...--TA-CT-ACC---AGA---------------------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T 1935
P.FR.09.RBF168 --------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G--...--TA--T-ACC---AGA------------------T--------A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T 2499
CPZ.CD.06.BF1167 CA---A--GG-CTGCAC---C--T-----C-----G--T--------------T...-C---CC-T-AG--AAA----TC---C--C--T-GG-CA--T--A-----A--G--A---G--CCT---CA-G-A---T-CA-TG---CA--TACC--AGCA--GA-A-C--T 2566
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -AA--A---T---TT-----CT-GC----C-----G--T-----C------A-T...-----CT-A-A-----------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA---A-A--GAT 2006
CPZ.GA.88.GAB1 -AA---------TGT------T-GC-------------T------------A--...--GAG---ACAA--A-A----CTT--------------------A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA--GAGA----T 2525
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 CAA--A--T--CTGTC-------G-----C-----T--T-----C-GT--T--C...TGCA-TT-ACAGC-AAA----CAG-------------CC--------T--A--G--G-----ACC------TG----CT--A-T--T-CGG-GC----TG-CAATA-AG---T 2105
CPZ.US.85.US_Marilyn -CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C--...--CA-C--ACAAA-TGA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA----- 2524
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----A--T---TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G--...---C-CT-ATC---AGA---T--G----------G---------A--C--A-----A-----T-------A-G-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGG----T 2001
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----A--T---TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G--...---C-CT-ATC---AGA---T--G----------G---------A--C--A-----A--C--T-------A-G-A-----AG-TG--GAA--------AGAACATAGA----T 2000
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 TATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAG 2634
Pol __I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------------------------------------CA--W----Y--------C--T-----------Y--A-----T--------------------------------------------G-----G---------------C------C-- 1842
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------------------------T------------------A----------------C--T--------------A-----T--C-----A-------------C---G-----------------------G------------------------- 1839
A1.CY.08.CY236 ----------------------------------------------------A-------C-----------T---C-------C--A-----T--------------------------------------------T----G----------------C--------- 1845
A1.ES.05.X1608_8 ----------------------------------------------------A-------C-----------T-----------C--A-----T--------------------------------------------------G------------------------- 2082
A1.KE.11.DEMA11KE001 ------------------------C--------------------------CA-------C-----------T---C-------C--A-----T--------------------------------------------------G-----G------------------- 1973
A1.RU.11.11RU6950 ---------G-----------------C------------------------A-----------C----------------------A--A--T--------A-------------CG-----------------------C--G-----------------A------- 2158
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------------------------------G---A-------------------T--------------A--C--T-----------------------------------------------------A---------------------- 1985
A1.SN.01.DDI579 ---------------G--T-----------C--------------------CA-------------------T--------------A-----T------A-A-------------C---------------------A------------------------------- 1832
A1.UG.11.DEMA110UG001 ------------G--G------------------------------------A-------C-----------T--------------A-----T--------C-------------C------A--------------------G------------------------- 1989
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A--------------G------------------------------------A-------------------T--C-----------A-----T------A-A-------------------G---------------------G------------------------- 2075
A2.CM.01.01CM_1445MV C---------------------------------------------------A-A---GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------- 1833
A2.CY.94.94CY017_41 C--------------------------C--------------C---------A-----GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G------------------------- 1991
B.BR.10.10BR_MG029 ------------------------------------------------------------------------T--C--------C-----C--T--------A------------------------------------------------------------------- 2096
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------------------------------CT-----------C----A--T--C-----------------T--------A------------------------------------------------------------------- 2061
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------C--A-------C--------------------------CG--A----C---C----------------------------T--------A--------------------A---------------------------------------------- 2103
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------G---A-------------------T------------------A--------C----C-----------------------T--------A------------------------------------------------------------------- 2006
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------A----------------------------------C--AA-------------A--T--------------------T--------A-----------------------------------------------G------------------- 1996
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------A--------------------------------------------------------------T--------A-------------G-C--------------------------------------------------- 1880
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------------------------------------------------T--------G-------G--------G--------------T-----------------------------------------------------------------C---------- 2035
B.HK.06.HK003 C---------------A----------------------------------------------------------------------T-----T--------A------------------------------------------------------------------- 2004
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------------------------------------------------------------------T--------A--------------------------R-----------------W--------------R------- 1835
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------------------T-----------------------A------C----C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G---------------------- 2021
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --C------------------------------------------------------------------C-----------------------T--------A-----------------------------------------G------------------------- 2298
B.PE.07.502_0525_wg5 --CG--------G------------------A--------------------T-----------C----------------------------T--------A--------C-------------------------------G-------------------------- 2099
B.RU.11.11RU21n ------------------G--------------------------------------------------------------------------T--------A----------------------------------------G----------------C--------- 2205
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----------------A----------------A------------------T-----------C-----------C----------------T--------A------------------------------------------------------------------- 1867
B.US.11.ES38 ----------------A-------------A--------------------------------------------C-----------------T--------A---A--------------------------------------------------------------- 2569
C.AR.01.ARG4006 ---------------------G-----------------------------CA-----------C----A-----AC-C--------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C---------------------- 1818
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------GC----G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C------------C--------- 1966
C.BW.00.00BW5031_1 ----------------------------------------------------A----------AC----A--T--AC----------A-----T--------A-----------------------------------------G--------G--------A------- 2005
C.CN.10.YNFL19 ------------------------------------------------------A---------C----------------------------T--------A-----------------------------------------G------------------------- 1987
C.CY.09.CY260 -------T-R-----G--------------------------------G---A-------G---C----M-----AC----------A-----TT-C-----A--------------------------G--------------G------------------------- 1857
C.ES.08.X2363_2 -------T--------------------------------------------A-----------C-A--A-----AC----------A--------C-----A-----------------------------------------G------------------------- 2065
C.ET.02.02ET_288 -------------C--------------------------------------------------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C--------------------------------C--------------A------- 1836
C.IN.09.T125_2139 ------------------------C---------------------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T--------A---A----------------------G--------------G--C---------------------- 2610
C.KE.00.KER2010 ---------------------------------T------------------A-A---------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------G-----------------------G-----------------------G- 1815
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------G-----------------------------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G------------------------- 2614
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------T----------G-----A-----G---------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----------------G--------------------------------------------------T--G- 2608
C.YE.02.02YE511 ------------------------A---------------------------A--C--------C----A--T--AC----------A--------C-----A-----------------G--A-------------------GG------------------------- 1809
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -------G----------G------------A----------A---------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A------------------------------------------------------------------- 2624
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---------------------G-----------------------G-----CA-----------C----A--T--AC----------A-----T--------A------------C----G-----------------------G------------------------- 1974
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------------------------------------------------------------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C---------------------- 1983
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------------------------------------CT-------C--------C------C----------A-----T--------A---A--------------------------------------------------------------- 2009
D.CY.06.CY163 ------------------------G--------------------------CA-------C--------C-----CC----------A--------------A--------------------A---------------------------------------------- 1842
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------------------------------T----------A-----------A-----------A-----T--------A--------------------------G--------------------G------------------- 1984
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------------------G--------------------C-----------------A-----T-----------------------G----------TG--------G----G-------------------------- 2593
D.SN.90.SE365 ---------------G--------------C--------------------CA-------------------T--------------A-----T------------A----------------------G-----C-----------------------G--A------- 2651
D.TZ.01.A280 ------------G--------------------------------------CT----------------C--T--------C-----------T-------CC-----------------G--------G-----------------------------G---------- 1835
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------G--------------------------------------CT----------------------A-----------A-----T--------A--------------------------G--------T--------------G---------------- 1972
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------A-------------------T-----------G---T----------------------------------A-----T--------A--------------------------G---------------------------------------- 1989
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------------------------------------------A--T---C-------C--A-----T--------A------------------------------------------------------------------- 1845
D.ZA.90.R1 ----------------A----------------------------------------------AC----C-----------------A-----T--------A--------------------------G---------------------------------------- 1980
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --C---------G---A-----------------------------------A----------------------------------A--------------A---A-------------G--A--------------T-----G------------------------- 1845
F1.AR.02.ARE933 --C-T-------G--G------------------------T------T----A-------------------T------C-------A-----T------A-A--------C--------G-----------------------G------------------------- 1928
F1.BR.10.10BR_RJ015 --C---------G--------------G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G------------------------- 2107
F1.CY.08.CY222 --C---------G--------C--C--G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------G-----G-----------------------G------------------------- 1827
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------G-----------------A---------------------A----------------------------------A-----T--------A--------------------A--------------------G------------------------- 2086
F1.RO.96.BCI_R07 --C---------G-----G--------G------------------------A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G------------------------- 2658
F1.RU.08.D88_845 ---------------G------------------------------------A----------------------------------A--A--T--------A-----------------G----------------------GG------------------------- 2093
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------------G-----G------------------------A----------------------------------A-----T--------------------------------------------------G------------------------- 1824
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------------G-----------G--------------------G---A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G---------------C--------- 1898
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------------G-----G--------------------G--CA-----------------------C----------A-----T--------A-----------------------------------G----GG------------------------- 1981
G.BE.96.DRCBL ------G------------------------A----T--------G------A----------------------------------A-----T--------A-----G-----------------------------G---CGG------------------------- 2598
G.CM.10.DEMG10CM008 ------G--------------------------------------G------A-------------------T--------------------T--------A-----C-----------------------------A-----G-----------------------G- 2015
G.CN.08.GX_2084_08 ------G------C-----------------A--------------------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G------------------------- 1874
G.CU.99.Cu74 ------A-----T------------------A-------------G------A-------------C-----T--------------A-----T--------A-----------------------------------------GA----------------A------- 2238
G.ES.09.X2634_2 C-----G------------------------A--------------------A----------A--------T---C----------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G-----------------A------- 2117
G.GH.03.03GH175G ------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A--A--T--------A-----C----------------------------------GGA----G------------------- 2674
G.KE.09.DEMG09KE001 ------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------- 2009
G.NG.09.09NG_SC62 ------A--T---C-----A-----------A-------------G------A-------C--------C--T--------------A-----T--------------------------------------------------G---------------------A--- 1826
G.ZA.01.TV546 ------G------------------------A----------C--G--G---A-A-----A-----------T---C----------A--C--T--------A-----------------------------------------G-----------------A------- 1836
H.BE.93.VI991 ------A-----------------------------T-----------G---A-A--------A--G--------C--------G--A-----T--------A-------------C---------------------------G---------------C--------- 2023
H.CF.90.056 ------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------- 1981
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-------------C---------------------------G--------------------G---- 2152
J.CM.04.04CMU11421 Y--R--------------------------------------------G--CA-----------C----C--T--------------A--Y--T--------A--------------------A--------------S-----------------------------R- 2140
J.SE.93.SE9280_7887 ------------G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A------------------------ 1948
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------A----------------------------------CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A------------------------ 1949
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------G--------------------------------------CA----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------- 1830
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----------------A------- 1830
U.CA.01.TV749 ------------------------------------T-----------G--CA-------C-----------T-----------C--A-----T--------A----------------------------------------GG------------------------- 2651
U.CA.99.TV721 ---------------------------------T--T-----------G--CA-------A-----------T-----------C--A-----T-A------A----------------------------------------GG------------------------- 2650
U.CD.83.83CD003_Z3 ----------------------------------------------------A----------A-----------------------A-----T--------A-----------------------------------------G--G---------------------- 2129
U.CD.90.90CD121E12 -------------C-------G------------------------------A----A-----------------------------A--C--T--------A-----------------------------------------G--A--------------A------- 1833
U.CY.05.CY090 ---------G--G------A----C---------------------------A-------C---------------C----------A-----T--------A--C--------------------------------T-----GA----------------A------- 1833
U.CY.08.CY223 ------------------------A--------------------G--G---A-------------------T---C----------A-----T--------A-----------------------------------G-----G-----------------A------- 1851
U.ES.10.DEURF10DZ001 ------------G---------------------------------C----CA-------A-----------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------GA------------------------ 1910
U.GR.99.99GR303 ----------------------T-----------------------C-----G-------C-----------T-----------C--A-----T--------A------------GC------------G--------T-----GA----------------R-Y----- 1908
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------------------------------------------------G--CA-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------------G-----------A------- 2519
01_AE.AF.07.569M ----------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------A-C-------------C---------------------G--C--G------------------------- 1840
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A--A--T--------C-------------C---------------------A-----G----------------A-------- 2583
01_AE.CN.10.YNFL03 ---------------------------T-----------------GC-G---A-----------C-------T--------------A-----T--------C-----------------------------------A-----G------------------------- 2012
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------------------------------GC-----A----------------C--T-----------C--A--C--T--------C-----------------------------------A-----G--------G---------------- 1996
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -G-------------G------------------------------C-----A-------------------T---C-------C--A-----T--------C-------------C------------T--------A-----G--C-----G---------------- 1824
01_AE.JP.x.JRC77AE ---------------------------------------------GC-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C------A-----G--------A-----G--------G---------------- 2631
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C---A---------C---------------------A-----G--------G---------------- 2057
01_AE.TH.90.CM240 ----------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G---------------- 2208
01_AE.US.05.306163_FL ------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C------------G--------A-----G--------G---------------- 1825
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G---------------- 1889
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 TATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAG 2634
Pol __I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------G---------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G------------------------- 2001
02_AG.CY.09.CY256 C---------------------------------------------C-----A-R--------A--------T--------------A-----T--------A--C--G-----------G----------------------GG------------------------- 1830
02_AG.ES.06.P1423 ------------G--------------W------------R-----C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------AR--------------C---M---------------------G-------G------R---------- 2072
02_AG.GW.05.CC_0048 C-----------------------C--------------------GC-----A----------A--------T--------------A-----TT----C--A------------------------------------------------------------------- 1984
02_AG.KR.12.12MHR9 C---------------------------------------------C-G--CA----------------G--T--------------A--------------A-----G-----------------------------T-----G------------------------- 2293
02_AG.LR.x.POC44951 C-----------------G---------------------------C-----A-----------------------------C----A-----T------A-A-----G--T--------------------------------------G------------------- 2629
02_AG.NG.09.09NG_SC61 C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-------G---------------------------G--C---------------------- 1826
02_AG.NG.x.IBNG C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-----------------------------------G------------------------- 2159
02_AG.SE.94.SE7812 C---------------------------------------------C-G---A-------------------T--------------A-----T--------A--C-----------------------C--------------G------------------------- 2006
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--G---T---------------------------------------A----A-T--------A--------T---C----------A-----T--------A-----G---T-------------------------------G------------------------- 1831
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------G-----------------C------------------------A-----------C-------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-----------------A------- 1860
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C-----C-----G---------------------------------C----CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------- 2000
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------------------------------------T-------C--------C-----------------A--------------A-----------------------------------------------------------A------- 2016
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------------------------A--------------C----CA-------C-----------T--------------A-----T--------A---------------C----------G--------------G------------------------- 2662
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------------------------------------------------C----------------------A--C-----C-----A-----------------------------------------G------------------------- 1966
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------------------G-----C-----------------A---------A-------C---C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G------------------------- 1814
09_cpx.GH.96.96GH2911 G---------------------------------------------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A-------------C---------- 1836
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------------------------G------T----------------------------------A-----T--------A--G-----------------------------------------------------G---------- 2013
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------G-----------------C-----------------G--CA----------------A--T--------------A-----T---G----C-----------------------------------------G------------------------- 1998
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------G---A-------------G---------------------------------C----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------- 2639
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------A-----------------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A------------------------------------------------------------------- 2039
14_BG.ES.05.X1870 ------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----GA------------------------ 2101
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------G---------------------------------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T--------A-----------------------------------A-----G--------G---------------- 2033
16_A2D.KR.97.97KR004 C---------------------------------------------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T--------A--------------------------------------------C---------------------- 1997
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------------T-----------------------------AC-----------C----------------T--------A-----------------------------------------------G------------------- 1848
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------------------------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------- 1939
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------G------------------------------T----------------C-----------------A--------------A--------------------------G-----------------G---------------------- 1860
20_BG.CU.99.Cu103 ------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T-----C--T-----G--------------------------------------G---------------------- 2100
21_A2D.KE.99.KER2003 ------C-----G---------------------------------------T-------C--------C-----------------A--A-----------A------------C-------------G-----------------------G---------------- 1839
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------G--------------------T------------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T--------A------------GC---------------------A-----GA------------------------ 1842
23_BG.CU.03.CB118 ------G------------------------AC------------G------A-------------------T---C----------A-----T-----C--A--------------------------------------------G---------------------- 2077
24_BG.ES.08.X2456_2 ------G------------------------A-------------G------A-------------------T---C----------A-----T--------A-----G--------------------------------------A--------------------G- 2085
25_cpx.CM.02.1918LE ------G------C-----------------A--------------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------- 1842
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------------------------------------G---A----------------C--T--------------A-----T---G----A---------------C----------G--------------G---------------C--------- 2639
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-----------G-----------------------T-----------G---T-A--------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G------------------- 2625
28_BF.BR.99.BREPM12609 --C---------G--------------------------------------CA-------------------T--------------------T--------A------------------------------------------------------------------- 2000
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------G--G------------------------------------A-------------------T--------------------T--------A--A-----------------------------------------------G---------------- 2035
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C---------------------- 2106
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------------------------------------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T--------A----------------------------------------GG------------------------- 2269
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------------------------C-----A--C----C-----------T--------------------T--------A-----------------------------------T--------------G---------------- 1935
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------A----------------------------------------------A------C-------T--------------------T--------A--------------------------------------------------------G---------- 1836
35_AD.AF.07.169H ---------------G------------------------------------A-------C-----------------------C--A-----T--------T-------------GG--------------------------G------------------------- 1834
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------G------------------A--------G----GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A------------GC---------------------A-----G------------------------- 1839
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------G--------C---------------------C-----A-------------------T--------------A--C--T------A-C------------TC------------G--------------G------------------T------ 1824
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --C-------------A----------------A------------------------------C----------------------------T--------A--------------------------------------------------------------C---- 2057
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------C---T-----------------C--------------C-----------------------T--------A----------------------------------------G-------------------------- 2111
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------G--T--T------------G----C--------------C------C----------------T--------A------------------------------------------------------------------- 2117
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --C-------------A-------------------T--------------C---C--------C----C--------------C--------T--------A-----------------------------------------G------------------------- 2188
43_02G.SA.03.J11223 ------G------C-----------------A-------------C------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G----------------------C-- 2159
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------------------------------------------------------------------------C--T--------A----------------------------------------------------------------G-- 2076
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------G----------G-----C--------T------------C-----A----A--------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------- 2620
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------G-----------G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------C-----------------G----------------------GG------------------------A 2072
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------------------------------------------A-----------------------------T--------A-----------------G-----------------------G--C--------------A--G---- 2073
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------------------------------------------------------------------T--------A------------------------------------------------------------------- 1839
49_cpx.GM.03.N26677 -G----------G--------------------------------------CA-----------C-------T---C----------A-----T--------A--------------------A--------------T------------------------------- 2057
50_A1D.GB.10.12792 ---C------------A----------------------------------C--------C-----------T-----------C--A-----T--------------------------------------------------G------------------------C 2042
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------G-----------------------------------G-----------C-----------T---C----------------T--------A--------------------A---------------------------------------------- 1841
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------G---------------------------------C-----A-------C-----------T-----------C--A-----T--------C-----------------------------------A-----G--------G---------------- 1948
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------G------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A--Y--T------A-T-----------------------------------A-----G------------------------- 1974
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------T--------------------T--T---------------------------C----------------------------T--------A------------------------AAC-----------G-G---------------T---------- 2036
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-----------------------------------G-----G------------------------- 1944
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A C---------------------------------------------C-G---A-------------------T--C-----------A-----T-A------A-------------GC--------------------A-----G------------------------- 1985
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------------------C---------------------------------------C----G-----------------------T--------A--------------G--G-----------------------G------------------------- 1818
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------------G-----G------------------------------------------M----------------------------Y--------A------------------------------------------------------------------- 1979
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------------------------------------------C-----A-------------------T--------C-----------T--------A--------------------------G---------------------------------------- 1818
60_BC.IT.11.BAV499 ------------G--------------------------------G-----CA-A---------C----A-----AC----------A-----T--------A-----------------------------------------G--C---------------------- 2591
61_BC.CN.10.JL100010 ------------T--------------------------------------C------------C----------------------T-----T--------A-----------G-----------------------------G------------------------- 2055
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------------------T--C--------------------G------A-------C---C----G-----AC----------A--C--T--C-----A--------------G--------------------------G--------------C---------- 1963
63_02A1.RU.10.10RU6637 C-----------------------------------T--------GC-----A----A--C-----------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G------------------------- 2175
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------------A-----------------------------------------------C----G-----------------------T--------A-----------------------------------------G------------------------- 1988
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------------------C---------------------------A-A---------C----A-----AC----------A--C--T--C-----T-----------------------------------------G------------------------- 2005
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----------------------------------------------C-----A-------------------T------TG---C--------T--------C-----------------------------------A-----G--------G---------------- 1977
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----------------------------------------------C-----A-------------------T--------------------T--------C-----------------------------------T-----G--------G---------------- 1968
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --C---------G--GA-----------------------------------A-------C--------C--T--A-----------A-----TT-------------------------G-----------------------G------------------------- 2090
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------G--G--------C--G--------------------G---A----------------A--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------------------------A------- 2298
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------G--------------------------------------------------------------------------------T--------A-----------------------------------------G------------------------- 2142
O.BE.87.ANT70 ACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA--- 2688
O.CM.98.98CMA104 ACAG--A--------G-----------T-----T-----T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A-CCC-A----------G-C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA--- 2120
O.CM.98.98CMABB141 ACAG--A--------G-----------T-----T-----C------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A----AC--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA--- 2119
O.CM.98.98CMABB212 ACAG--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G------A-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A-----------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG-- 2124
O.CM.98.98CMU5337 AC----A--------G--G--------C-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A-----M--------A--------A-----------CC-AT-TA--- 2121
O.CM.99.99CMU4122 ACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G--------RC-G--A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA--- 2119
O.FR.92.VAU A-GG--G--------G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-CAG-- 2200
O.GA.11.11Gab6352 GCAG--AGT------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--A-----C-----T--A-----C--A--AC-A--G---------C----A--------------A--T-----A-----------CC-AT-TA--- 1845
O.SN.99.99SE_MP1299 AC-G--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A------------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA--- 2687
O.US.10.LTNP ACAG--A--------G--G--------T-----T--T--C------------A-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TAG-- 2609
N.CM.02.DJO0131 AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-----G-------------G---A-----------T-------C-- 2140
N.CM.02.SJGddd AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A--------------------G--A-----------T-------C-- 2124
N.CM.04.04CM_1015_04 AG-T--------G--G--------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A--------------------A-----------------------A-----------T-------C-- 2139
N.CM.06.U14296 AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------C--T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-------------------GG--A-----------T-------C-- 2137
N.CM.06.U14842 AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------------G--------------G--A-----------TC------C-- 2141
N.FR.11.N1_FR_2011 AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-------------------GG--A-----------T-------C-- 2035
P.CM.06.U14788 -TAT--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA-----------------AG-------------G--T-GG--G--G--------C---T--A-G- 2105
P.FR.09.RBF168 -TAC--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T-C--A--A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M------C--RT--A-R- 2669
CPZ.CD.06.BF1167 G-A-ACA-A----C--A-------A--C--A--A--T---------------G-T--A-GA--AC-------T---C-------C--T-----TA-AG-A--A-TA---AA---G--GC-C---GA------------G--T--G--A------------C-AT-CAG-- 2736
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-CCA----T--------------A--C--------T-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G-----TC--T--A--- 2176
CPZ.GA.88.GAB1 AG----G-----------------A--------A--T---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C-----C-----G--A--------------T-----G--A--G--------C--AT---C-- 2695
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 A-G--CC--T--C-----G--GGA------CC-A--T-----A--------CA-T--ACAA--AT-G--C--T-----------C--------TAAAG----AGTA---AA----G--C----A-A---C-----C--G--------A-----------TC--T-TA--- 2275
CPZ.US.85.US_Marilyn ACAG---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G----------------C-- 2694
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AG----G-----TC----T-----A--C-----A--T--T--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--CC-------------A---T-C--A--TGTA-----C---TCT-----------G--------A--C-----C--G--------T---T--A--- 2171
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AG----G-----T-----T-----A--C-----A--T--C--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--C--------------A---T-C--A--TGTA-----C---TCT-----A-----G--------A--C-----C--G--------T---T--A--- 2170
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B.FR.83.HXB2 AAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAA 2804
Pol E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------AC---------------C--------------A------------------------------------------A-------T-----------------C--------------G-----------------G--C-----A--------- 2012
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------------AC-----------AT-----------------A--------------------------------------------------T--------------T--C--------------------------T--------C-----A--------G 2009
A1.CY.08.CY236 -----------------AC---------------A-----------G--A--------------------A-----C---------------A-------T-----------G-----C-----------G--------------------G--C-----A--------- 2015
A1.ES.05.X1608_8 -----------------AC---------------T--------------A------------------------------------------A-------T-----------------C-----------G--------------------G--------A--------- 2252
A1.KE.11.DEMA11KE001 -----------------AC------------T-----------------A------------------------------------------A-------A--------------T--C-----------G--------------------G--C--C--A-----A--- 2143
A1.RU.11.11RU6950 -G---------------AC-----------AG-----------A-----A--------------------C-----------------------------T-----------G-----------G-----G-----------------G--G--C-----A--------G 2328
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------AC---C------G----A--------------A--------------------------------------------------T-----------------C--C-----------------------------G--C-----A--------G 2155
A1.SN.01.DDI579 ----------------GAC--C--------AG---------G-------A-----------------C--------------------------------T-----------------------------G-----G--------------G--C-----A-----A--G 2002
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----------------AC---------------T--------------------C----GG-----------G-----------------CA-------T-----------------C-----------G-----------------------C--------------G 2159
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------------AC---------------A-----G--------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------- 2245
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------AC-----------A---C--------------A--------------------------------------------G-----T-----------------C-----------------------------------C--------------- 2003
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------AC------C----A---A--------------A-----------------------------------C--------G-----T-----------------C--------------------------T--------C--------------- 2161
B.BR.10.10BR_MG029 -------------G--------------------A--------------A--------------------------------------------------T-----------------------------------------C--------------------------- 2266
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------G------------------------------------ 2231
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------------------------C-----AC-------------A------------------------------------------A----------------------TG-----------------A--A-G------------------------------ 2273
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------------A--------------A-------------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------- 2176
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------------------A--------------A--------------------------------------------------T-----------------------------------------------G--------------G------ 2166
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------A-------------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------- 2050
B.GB.05.MM45d213_GN1 -----------------AC---------------A---------------------------------------------------------A----------C------------------------------C----------------------------------- 2205
B.HK.06.HK003 -----------------A----------------A---------------------------------------------------------A------------G---------------------------------------T----------------A------- 2174
B.HT.05.05HT_129389 ----------------R-----------Y-----A--------R-----A------------------------------------------------------------------------------------------------M----------Y------------ 2005
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------A----------C--------------------------C--------------------------------------------------------G-----------------------------------------------A--------- 2191
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------G-----------------------A--------------A--------------------------------T--------------------------G---A------A--G------------------C--------------------------- 2468
B.PE.07.502_0525_wg5 ----G-----------------------------A--------------A-----C------------------------------------------------------------------------------C----------T------------------------ 2269
B.RU.11.11RU21n -----------------A----------------A--------------A--------------------------------------------------T--------------------------------------------T------------------------ 2375
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----------------------------------A--------------A--G---------------------------------------A-------------------------------------------------------------C--------------- 2037
B.US.11.ES38 -G--------------------------------A-----------------------------------------------T-----------------------------G-----C--------------------------------------------------- 2739
C.AR.01.ARG4006 -----------------AC----------GA---A--------------A------A----------------------T--T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------G 1988
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------AC--C-------GAT--A-----G-G------A--------------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------- 2136
C.BW.00.00BW5031_1 -----------------AC--C-------GA---A--------------A------A-------------------------T--C----------C---------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------- 2175
C.CN.10.YNFL19 -G---------------AC-----------AT--A--------------A------A-------------------------T--C------A-------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------- 2157
C.CY.09.CY260 -G-----------C---AY---C------GA---A--------------A--R---W-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------- 2027
C.ES.08.X2363_2 -G---------------AC--CC------GA---A-----G--------A--------------C-----------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G--------------------T--G-----A-----A--------- 2235
C.ET.02.02ET_288 -----------------AC----------GAG--A-----G--------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------- 2006
C.IN.09.T125_2139 -G------------C--AC--C-------GAG--A--------------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------- 2780
C.KE.00.KER2010 -----------------AC----------GA---A-----G--------A------GA------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------- 1985
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------------AC--C-------GA---A--------------A------A-------------------C-----T--C-----------------T--A--G--G--------A--G-----------------------G-----------A--G------ 2784
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------------AC--C-------GAG--T--------------A------A----------------------C--T--C-----------C--------A--G-----T--------G--------------------T--------C-----A--------- 2778
C.YE.02.02YE511 -----------------AC----------GA---C-----G--------A--G---A----------------G--------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------- 1979
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -G---------------AC--C---A---GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--G------ 2794
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -G---------------AC--C-------GA---A-----G--------A------A----------A--------C-----T--C------A-------T-----A--G--------------G-----------------------G-----C--C--A--------- 2144
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -G---------------AC--C---A---GAC--A--------------A------A-------------------------T--C------A----C--------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------- 2153
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------AC---------------A--------------A----------GG--------------------T---------A-------T-----------------------G--------------------------------------------- 2179
D.CY.06.CY163 -------------G---AC---------------T--------------A----------G---------------------T-----------------T--------------------G--G-----G-----------C--------------------------- 2012
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------AC-C-------------A-------TA-----A----------G------------------C------------A-------------------------------G--------------------------------------------- 2154
D.KR.04.04KBH8 -----------------AC------------------------------A----------G---------------------------A-----------------------G-----------G-----------------------------------A--------- 2763
D.SN.90.SE365 ----------G------AC---G-----------A--------------------------------------------------------TA-------T-----------------------G-----------------------------C-----A--------G 2821
D.TZ.01.A280 --------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G--------------------------------------------- 2005
D.UG.10.DEMD10UG004 -----G-------CC--AC-----------G---A------G-------A----------G------------G--------T---------A-------------------------------G--------GC----------T-----------------G------ 2142
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------C--AC---------------T--------A-----A----------G-------------------------------A-------------------------------G-----------------------G--------------------- 2159
D.YE.02.02YE516 -----------------A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A-------T-----------------------G--------------------T------------------------ 2015
D.ZA.90.R1 -------------G---AC---------------A--------------A------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------G 2150
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------C--AC---G--A---GA---A--------A--G-----------------------------------------------------------------G-----------------------------C--T--------------A--------- 2015
F1.AR.02.ARE933 -----C----G------TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N----------------T-----------------------------G-----------C-----------------A--------- 2098
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----------------AC------A---TT---A--------A-----A--------------------------------------------------------------G-----------------G-----------------------------A--------- 2277
F1.CY.08.CY222 --------------C--AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------T-----------------C--------------------------T--------------A--------- 1997
F1.ES.02.ES_X845_4 --------------C--AC------A--------A--------------A--------------------------C--------------------------------------------------------------------T--------------A--------- 2256
F1.RO.96.BCI_R07 -G---------------AC------A---G----C--------A-----A--------------------------C-----------------------------------G-----------------G--------------T--------------A--------G 2828
F1.RU.08.D88_845 ---------TG---C--AA------A--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------T---T-------------------------------------C--A--------G 2263
F2.CM.02.02CM_0016BBY --------------C--AC------C-----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------G---------------------C----------------G--------A--------- 1994
F2.CM.10.DEMF210CM001 --------------C--AC------C-----------------------A--------------------A-----------------------------------------------C-----G-----------------------------------A--------- 2068
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------AC---------------A--------------A----------G---------A-----------------------------------------G---------------------C-------------G-----------A--------- 2151
G.BE.96.DRCBL -G---------------AC-----------AT-----------------A-----------G--------------C-----T--C------A------------------------------G------------G--------------G--C-----A--G------ 2768
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------------AC------------------------------A----------G---------------------T--C------A-------T-----------------------------------------C--------G--C-----A--------- 2185
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C--------------------------------------------------G-----------------C-----A--------- 2044
G.CU.99.Cu74 -G---------------AC---C------G----T--------------A--G--------------------------------C------A-------------A--G-----------------------------------------G--C-----A--------- 2408
G.ES.09.X2634_2 -G---------------AC---------------A--------------------------------A-----------------C------A-------------------------------------------G-----C--------G--C-----A--------G 2287
G.GH.03.03GH175G -G---------------AC-----------A---C--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------------------C-----A--------- 2844
G.KE.09.DEMG09KE001 -G--G-----G------AC---------------A--------------A---------G--------------------------------A-------------------------------G--------------------------G--C-----------C--- 2179
G.NG.09.09NG_SC62 -G------G--------AC-----------TG--A--------------------------------------------------C--G---A-------------------G--------------------G--G--------------G--C-----A--------- 1996
G.ZA.01.TV546 -G---------------AC---------C-----A-----G--------A-----------G-----------------------C------A-------------------G-----------------G-----G--------T-----G--C-----A--------- 2006
H.BE.93.VI991 -----------------AC----------TT---A--------------T--------------A-----C--G-----------C------A-------------A--G--GA---------G---------------G--------------------A--------- 2193
H.CF.90.056 -----------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--------------C-----A--------- 2151
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------AC---------------A--------------A----------G---A--------G-----------C------A-------T-----A--G--G--------------------------G-----------G--C-----A--------- 2322
J.CM.04.04CMU11421 -----------------AC----------TT---A--------------A-----------------R--------------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C-----R--------- 2310
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T--------C-----A--------- 2118
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------AC-C--------G----AC-----G----G--A----------G---------------------T--C--C--------------------------------------------------------T--------C-----A--------- 2119
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G----------------------------------T---------------T--------C-----A-------C- 2000
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C-----A--------- 2000
U.CA.01.TV749 -G--------G------C----------------A--------A-----A----------G------------------T-----C--------G-----------------------C-----------------------------G-----C-----A--------- 2821
U.CA.99.TV721 -G--------G------A----------------C--------A-----A----------G------------------------C--------G-----------------------C-----------------------------------C-----A--------- 2820
U.CD.83.83CD003_Z3 -----------------AC----------CT---A--------------------------------------------------C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------------C-----A--G------ 2299
U.CD.90.90CD121E12 ----G------------AC---------------A--------A-----A-----------------------------------C--------------T-----A--G--G-----------------------------------------C-----A--------- 2003
U.CY.05.CY090 -G-------G-------AC------A--------A---------A--A-A-----------------------------T------------A-------A-----A--G--GA-T--C----------A------------------G--------C--A--------G 2003
U.CY.08.CY223 -G------------C--AC---------C-AT--A------G-A-----A-----C--------------------------------------------T--------------------A-----------------------------G--C-----A--------G 2021
U.ES.10.DEURF10DZ001 -G-----C-G----C--AC----------G----C--------------A-----------------A--------C---------------A-------T--------------T--------------------------------------------A--------- 2080
U.GR.99.99GR303 -R---------------AC------------------------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C----G------G--------------------G--C-----A--------G 2078
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ---------G-------AC---C-----------A--------------A-----------------------------------C--------G-----------------------------------------------C--T--------------A--------- 2689
01_AE.AF.07.569M -----------------AC-----------A---AC----GGC------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C-----------------------------G--------A--------- 2010
01_AE.CF.90.90CF11697 --------T--------AC-----------A----------G-------A-----A-----------------------G--------------------T--T---G----------C-----------G--------------------G--C-----A--------G 2753
01_AE.CN.10.YNFL03 -G---------------AC-----------A----------G-------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--------------------------------G--C-----A--------G 2182
01_AE.HK.04.HK001 -----------------AC-----------A----------G-------A--G--C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A-----C--G 2166
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------------AC-----------A------------------A-----C--------------------------T-----------------T-----------G-----C--C-----------G-----------T-----G--C-----A--------G 1994
01_AE.JP.x.JRC77AE -----------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G-----------C--------G--C-----A--------G 2801
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -----------------AC-----------A----------G-------A--------------A--A--A-----------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------- 2227
01_AE.TH.90.CM240 -----------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------G 2378
01_AE.US.05.306163_FL --------------C--AC-----------AG---------G-------A-----C-----------------------------C--------------T-----------G-----C--C--------G-----G--------------G--C-----A--------G 1995
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------C---AC-----------A------------------A-----C--------------------------------------------T-----------G---G-C--C--------G--------G--C--------G--C-----A--------G 2059
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B.FR.83.HXB2 AAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAA 2804
Pol E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------G-----------G--------------------A-----A-----------------------------------C-----------------------G-----T------------------------------------T-A-----A--------- 2171
02_AG.CY.09.CY256 -------------C---AC---C------YT------------------A--------------------------------------------G-----Y--------------T--------------------------------------C-----R--G------ 2000
02_AG.ES.06.P1423 --------R-G------AC---T--------M--C--------------A----------G-------S----------C--------------GK-------------------T--------G--------------C--------------C-----A--------- 2242
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------------AC---C-------A---A--------------A--------------A--------G--------------------------------------G--T--------------------------------------C--------------- 2154
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------------AC---C-----C--------------------------------------C-----------C--------------------------------G--T--------------------------------------C--------------- 2463
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------AC---C------G-------------------A--------------------------C--------------------------------------T-----C--------------------------------C--------------- 2799
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----------------AC---C--------------------------A-----------------------------------------------------------------T--------------------------------------C--------------- 1996
02_AG.NG.x.IBNG -----------------AC---C--------------------------A-----------------A--------------------------------------------G--T--------------------------------------C--------------- 2329
02_AG.SE.94.SE7812 -----------------AC---C-----------A--------------A----------G-------------------------------A----------------G---A-T-------G------------------------------C--------------- 2176
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----T----GCAT---AC---C------G-------------------A--------------------------------------------------T-------G------T-----A--------------------------------C--------------- 2001
03_AB.RU.97.KAL153_2 -G---------------AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------- 2030
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C-----A--------G 2170
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A-------------------G----------GG--------------------------------------------- 2186
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--G------------AC-----------A---A--------A-----A--------------------------------------------------T--------------T--------------------------------------------A--G------ 2832
07_BC.CN.98.98CN009 -G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------- 2136
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A----------------C--------T--C------A------------GA--G--G-------G---G-----------------------G-----C-----A--------- 1984
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------AC----------G-------------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----G-----------------------------------A--------G 2006
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -G------------C--AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A-------------------------------G--------------------------------------------- 2183
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G-----T-----------------C--------------------T-----T--------C-----A--------- 2168
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------G-----------------------------A--------- 2809
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G-----T---------------------------------C----T-----T--G-----C-----A--------- 2209
14_BG.ES.05.X1870 -----------------A----------------A-------G------A-----------------A-----------------C--C---A----------------------------------------------------------G--C-----A--------- 2271
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--G-----G 2203
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G-----T-----------------C---------------C-------------------C--------------- 2167
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------A--------A--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------A--------- 2018
18_cpx.CU.99.CU76 ----G------------AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A-------------------------------------------------------------------A--------- 2109
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A-------------------------------G-----------G-----------------------------C--- 2030
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------------------A--------------A-----------------------------------C-----------------------G-----------------------------------------G--C-----A--------- 2270
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------G--------C--G---------C-------C--------------------------- 2009
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G-----------T---AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C-----A--------G 2012
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------------------AT-------------A-----------------------------------C--------------------------GA----------G-----------------------G--------------------- 2247
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------------------------------A--------------A--G--C-----------------------------C--------------------------------------G-----------------------G-----A--------------- 2255
25_cpx.CM.02.1918LE -G---------------AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A----------------G-----T-----------------------------------G--A-----A--------- 2012
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------A--AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A-------T-----------------C--------------------------T-----G--C-----A--------- 2809
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------------------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G----------G---------------------------------T-----T--G-----C-----A--------- 2795
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------C--------A-----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------G------------------ 2170
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------A-G-----C--------A-----------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------A------- 2205
31_BC.BR.04.04BR142 -G---------------AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------- 2276
32_06A1.EE.01.EE0369 -G-------G-------AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A-------T-----------G--T--------------------------------------------A--G------ 2439
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------------A-------C--------A-----------------------------------------------------------------------------G-----C--------------G-----G-----T--------------A--------- 2105
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------C----------G----A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C-----A--------G 2006
35_AD.AF.07.169H -----------------AC---------------A--------------A--------------------------C---------------A-------T-----------G-----C--------------------G-----T--------C-----A--------- 2004
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------C--AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C----------------G---------T--------------------------------------C-----A--------- 2009
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G---------------AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A----------------------------------------------------------G--C-----A--------- 1994
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------A-G-----A---G----T--------A-----A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------- 2227
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------C-----------G-----T-A---G---CT--A---------------------------------------------------------------------------------------A-G---C-------------------------- 2281
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G-----T-----------GA---------G---------------------------------------------- 2287
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------AC------A----TG--A-----G--A-----A--------------------------------------------G-----T-----------------------------G--------------T------------------------ 2358
43_02G.SA.03.J11223 -G---------------AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A----------------------------------------G--G-----------R--G--C-----A--------- 2329
44_BF.CL.00.CH80 -----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------G-----------------------------A--------- 2246
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------AC------------------------------A-----------G------------------------------A-------------------GA-T--------------------------------------------A--------- 2790
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------AC------A---G----A--------A-----A--G-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------- 2242
47_BF.ES.08.P1942 -----------------A-------C--------A--------------------C-----------------------------------------------------------------A-----------------------T--------------A--------- 2243
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------A-G--------------A--------------A--------------C-----------------T-----------------------------------C--------------------------T--------------A---G----- 2009
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------AC---------------A--------------A-----------------------------------------------------------------T--------------------------------------------A--------- 2227
50_A1D.GB.10.12792 -G------------C--AC----------G----T------G-------A------A-----------------------------------A-------A-----------G--T--C----------------------------.---G--C-----A-----A--- 2211
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G--------------------------------A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----------------------------------------G--------------G 2011
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------A----------------A--------------A--R-----------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------C 2118
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------------AC-----------A----------G-------A-----C--C---------------------------------A-------T-----------G--TG----C--------G--------------------G--C-----A--------G 2144
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------A-------------C--AC----------------------------------------------------------------------------GA---------G---------------------T--------------A--------- 2206
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------AC------C----A---A------G-------A-----C--------------------C-----------------------T-----------------C--C--------G-----------C--------G--C-----A--------G 2114
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -G---------------AC-----------A---TG------------------------G-------------------------------------------------------------------------C----------------------------------- 2155
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T---------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--G------ 1988
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------G------A----------------A--------------A-----C--------------------------------------------T-----------G--------C--------G--------------------G--C-----A--------G 2149
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------------------------------A--------------------C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------------------------------C-----A-----G--- 1988
60_BC.IT.11.BAV499 -G--------G------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C-----------------------------------------------------------T------------------------ 2761
61_BC.CN.10.JL100010 -G-----------G---AC--C-------GAT--A--------------A--G---A-------------------------T--C------A-------T-----A--G--G-----------G--------------------T--G-----C-----A--------- 2225
62_BC.CN.10.YNFL13 ----G--------C---A----------------A--------------A-----------------------------T--------------------------------G-----------------------------------G-----------A--------- 2133
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------------AC--CC-----------A--------------A-----------------A--------------T---------A----------------------T--------------------------------------C--------------G 2345
64_BC.CN.09.YNFL31 -G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------- 2158
65_cpx.CN.10.YNFL01 -G---------------ACG-C-------GAT--A--------------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------------C-----A--------- 2175
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------AC---------------A--------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------G 2147
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------AC------------------------------A-----C-----G--------------------T-----------------T-----------G-----C--C--------G--------------T--------C--------------- 2138
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------AC------A---G----A--------------A-----C--------------------------------------------------------------------------------------------------------A--G-----G 2260
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------AC------A--------C--------A-----A--------------------------------------------------T-----------G--T--------------G-----------------------------A--------- 2468
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------AC------A----TG--A-----------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------G--------A--------- 2312
O.BE.87.ANT70 --------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A-----------A--- 2858
O.CM.98.98CMA104 --------G----C--GAC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--------G--------------------T------T-A--C----A---A--- 2290
O.CM.98.98CMABB141 --------G----CC-GAC--C---A---CAG---------C-------A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G--------G--G-----C--T--G---T-A--C--------A--- 2289
O.CM.98.98CMABB212 -G------G-----C--AC--C---A--CCA---A------C-------A--G--C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C--C--G-----------------C-----------A-----A-----A--- 2294
O.CM.98.98CMU5337 --------G-------GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A--G-------G---A--A-----------T--T-----A--T--C-----T-----A--G-----T--------G--------G--G--------T--G---T-A--C--------A--- 2291
O.CM.99.99CMU4122 --------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----G-----T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A--- 2289
O.FR.92.VAU -G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C--A-----A--- 2370
O.GA.11.11Gab6352 --------G----C---AC--C---A---CAG--AT-----C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-C-----T-----A--G-----T--------G--------------------T--G---T-A--C-----G--A--- 2015
O.SN.99.99SE_MP1299 --------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A--- 2857
O.US.10.LTNP -G------G----C--GAC--C---A--CCGG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-------T--------G-----T--------G-----------------C--T--G---T-A--C--------A--- 2779
N.CM.02.DJO0131 --------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C--- 2310
N.CM.02.SJGddd --------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C--- 2294
N.CM.04.04CM_1015_04 --------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A-----A--G--C--- 2309
N.CM.06.U14296 --------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C-----G-----------------------G---T-A-----A--G--C--- 2307
N.CM.06.U14842 ----G---G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A--C--A--G--C--- 2311
N.FR.11.N1_FR_2011 --------G-G------AG---------------A-----------------------T-G---A-----------------T--C------A-W-----T----GA--G--R--T--C-----------------G---------------T-A-----A--G--C--- 2205
P.CM.06.U14788 --------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A-----A-----A--- 2275
P.FR.09.RBF168 --------G----T---AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C-----------A-----------A--- 2839
CPZ.CD.06.BF1167 -G-----TG----CC--AC----------GA-A-TT-AAG-GCA-----------CATTG--G-A--A-----C-----T-----------CA-C-----T--T--A--G-----------A-----------------------T-----G--C-----A--G--A--- 2906
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------G-G------ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T-----------------------G------ 2346
CPZ.GA.88.GAB1 -------T-----C---AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C-----------A-----------A--- 2865
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -G-----TG----C---AC------A----GTACTT-A-----------A-----C--TGCC--A--A--A--------T--------A--CA-------A--C--------G---TC-T----------G--G-----G--C---------T-A-----A-----A--G 2445
CPZ.US.85.US_Marilyn -------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-----A--G--A--- 2864
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T-----------A--G--------------------------G--------T------T-A-----AC----A--G 2341
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T--C--------A--G-----------K--------------G--------T------T-A-----A--G--A--- 2340
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B.FR.83.HXB2 GACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGAT 2974
Pol _D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----T--------G--------G-----G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C--------------G--T---------A----T--A-----------G--C-------------C------------------A-- 2182
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------------G-----G-----G-----A--G--T-----------------------------A--------G--------------------T---C----GAG------A-----------G--C--------------------------------A-- 2179
A1.CY.08.CY236 -----T--------------G--------G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C-----------------T--GC----------T--A-----------G--C-------------C------------------A-- 2185
A1.ES.05.X1608_8 -----T-----G-----G-----------G-----A--G--CC-------------------------G--A--------G--C-----------------T---------AG------------------G--C-------------C------------------A-- 2422
A1.KE.11.DEMA11KE001 --T--T-----------------------------A-----T-----------------------------A--------G--------------------T---------AG---T--A--A-----------C-------------C--------C---------A-- 2313
A1.RU.11.11RU6950 -----T------------C----------C-----A--G--T-----------------------------A--------G--------------------T---------AG------A--------------C--T-----A----A--------------------- 2498
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------G--------C--------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T----------GT--T--A-----------G--C--------------------------------AG- 2325
A1.SN.01.DDI579 -----------------------------G-----A--G--T--G-----------------------------------G--C-----------------T---------AG---T--A--------------C--------C----C------------------AG- 2172
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----T-----------------------G-----A-----T-----G-----G-----------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------C--G--C-------------C------------------A-- 2329
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------------------------------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T--------------T--A--------------C-------------C------------------AG- 2415
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------G-----------------A-----A-----------------------------A--------G--C-----------C---------T-------------A--A--------------A-----------------------------AG- 2173
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------G-----------------A-----A---------------G-------------T--------G--C-----------C---------C-------------A--A-----------C-------------CC-----------------AG- 2331
B.BR.10.10BR_MG029 -----------G-----------G--------C-----------------------------------------------------------C-------------------------------------------------------A---T----------------- 2436
B.CA.07.502_1191_03 -----------------------------------T------------C----------------------------------------C--------------GT-----------------------------------------GC---T----------------- 2401
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------------G----C----------C-----------------------A-----------------------------------------A----------------------------C--------------------- 2443
B.CN.10.DEMB10CN002 -----T-----------------------------T--------------------------G--------A------------------------------------A------------------------------------------------------------- 2346
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------------------------------T--------------------------------------------------------C------------C----------------------------C-------------C--------------------- 2336
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------T--G-----------------------G---------------------------------------------A-------------A----------------------------------------------- 2220
B.GB.05.MM45d213_GN1 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------A----A-------------------------------------------------------- 2375
B.HK.06.HK003 -----------------------G--------------------------------------------G--------------------------------------------------A--A--------------------Y----C---------A----------- 2344
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------TK-------------------------------------------------------Y--------T------A----------------Y--------Y--------------------------------A-- 2175
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------T--------------------------------------------A---------------------------A----T--T--A--A--------------------C---T---------------------- 2361
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------------------A-------------G-------------------------------------------------------A--A--A-------------------------------C-------------------------- 2638
B.PE.07.502_0525_wg5 ----------------R-------------------------------C---G-------------------------------------------------------A----A-----A-------------------------------------------------- 2439
B.RU.11.11RU21n --------------------------------C--A-----------------T--------G--------A------------------------------------CC---T-----A----------------------------C--------------------- 2545
B.TH.08.MERLBDTRC10 -----------------------------------T------------C----------------------------------------C--C--------T--G---A----A---------------------------------G--------------------G- 2207
B.US.11.ES38 --------------------------------C--T-----------G--------------------------C------------------------------TG----AG---------------------C----------------------------------- 2909
C.AR.01.ARG4006 -----T--------C--------G--------C--A--------------------------G-----------C-----G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-----------------------A----------- 2158
C.BR.07.DEMC07BR003 -----T-----------------G--------C--A--------------------------G-----------------G-----------------A--T---C-----AG---T--A--A-----------C-----------------------A----------- 2306
C.BW.00.00BW5031_1 -----T-----G--------------------C--A-T---------G--------------G--------A--------G------------------------------A----------------------C------------G----------A----------- 2345
C.CN.10.YNFL19 --T-----------------------------C--A---------C----------------G-----------------G--------------------T---C-------G--------A-----------C-------------G---------A--T-------- 2327
C.CY.09.CY260 -----T--------------------------C--G--------G-----------------G-----G--A--------G--------------------T----------R---------A-----------C----------------------CA----------- 2197
C.ES.08.X2363_2 -----T-----------G-----G--------C--A--G-----G-----------------G--------A--------G-----------------C--T---------A-Y--------A-----------C--T-------------------------------- 2405
C.ET.02.02ET_288 -----T-----------------G--------C--A--------------------------G------T-A-----A--G-----------C--------T---------AG---------A--C--------C-------------C---------A----------- 2176
C.IN.09.T125_2139 --T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T----------------A--------C--C-------------C---------A----------- 2950
C.KE.00.KER2010 -----T-----G--------------------C--A--------G-----------------G-----------------G--------------------T------A--A----------A-----------C-------------G---------A----------- 2155
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T------A----T--------A-----------C-----------------------A--------A-- 2954
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----T--------------------------C--A--------G--G--------------G--------A--------G--------C-----------TC----------T--------------------C-----------------------A----------- 2948
C.YE.02.02YE511 -----T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------A------A----A--------A-----------C-----------------------A----------- 2149
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----T--------------------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------TC--------A----------A-----------C--------C--C-----T-----A----------- 2964
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----T-----G--------------------C--A--------------------------G-----G-----------G-----------------C--T----------G---------A-----------C-----------C-----------A----------- 2314
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----T--------------------------C--A-----------------------------------A-----A--G--------------------T---------AGT--------A-----------C-----------------------A-----G----- 2323
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------C--------------------T------C-G-----------------------G------A-A-----------------------A------A----A--T--A-----C--A-----C-------------C--------------------- 2349
D.CY.06.CY163 -----------------------------------G------C-G--------------------------------A-----------------------------------T--T--------C--------C-------------C--------------------- 2182
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------G---C----------------T-----A--------------------------------------------------C------------T----------T--A--A--C--------C--------------------------------A-- 2324
D.KR.04.04KBH8 -----------------G-----------G--C--T------C-------------------------------------------------C-----------------------T--A--------C-----C--------------C-------------------- 2933
D.SN.90.SE365 -----------------------------G-----A--G--T--G-----------G--------------A---------------------------------C-------T--T--A-----------------T----------C--------------------- 2991
D.TZ.01.A280 --T---------------C----------G-----T------C--------------------------T-------------------C------------------A----T--T--A--------------C-----------C-C--------------------- 2175
D.UG.10.DEMD10UG004 -----T------------C----------------T------C-------------------------G------------------------------------T------G---T--A--A------------------------------------G----G--A-- 2312
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------C-------------C--T------C-------------G------------------------------------------------------A----T--A--A-----------C--T-----------------------------A-- 2329
D.YE.02.02YE516 -----------------------------------T------C-G-----------------G-----------------------C--------------T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C--------------------- 2185
D.ZA.90.R1 --T--T--------A--G-----------G--C--T------C-G------------------------------------------------------------TG---------T--------------------------------------------G-------- 2320
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --T--T-----G-----------------------T--------------------G-----------------------G-----------C---------------A-G--G-----------C--------C------------G-T-----------------A-- 2185
F1.AR.02.ARE933 --T--T-----G-----------------------T-----A--------------G-----------------------G-----------------------------G--T-----------C--------C------------G-C-----------------A-- 2268
F1.BR.10.10BR_RJ015 --T--T-----G-----------------------T--------------------G-----------------------G-----C-----------C---------A-G--G--T--------C--------C-------------CT-----------------A-- 2447
F1.CY.08.CY222 --T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G--------------------T------A-G--G--------A--C-----------T---------C-C-----------T-----A-- 2167
F1.ES.02.ES_X845_4 --T--T-----G-----------------------T-----------------G--G-----------------------G--------------------T------A-G--G--------------------C--A-----------C----------A------A-- 2426
F1.RO.96.BCI_R07 --T--T-----------------------------T--------------------G------------T----------G---------------------------A-G--G-----A--------------C------------C-C-----------------A-- 2998
F1.RU.08.D88_845 --T--T--T--G-----------------------T--------------------G-----------------------G--------------------T------A-G--G-----------C-----------------------C-------------------- 2433
F2.CM.02.02CM_0016BBY --T--T-----G-----G--------------C--T-----T---------------------------T----------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------T-----------------A-- 2164
F2.CM.10.DEMF210CM001 --T--T--------C-----------------C--T--------------------------------------------G-----------------G-----G---A-G--G-----------C--------C--------------C-----------------A-- 2238
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T--T-----G------C-------------C--G--------------------------------------------G--------------------T------A-G--G--T--A-----C--------C--------------C-----------------A-- 2321
G.BE.96.DRCBL -----------G--C-C------------T-------GG---------C------G---------------A--------G--------------------T---------A----T--A--A-----------C--T----------C---T--------------A-- 2938
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------G--C--------------T-----T--G---------C----------------------A--------A-----------------C--T---------AGT--T--A--------------C--T---------G----T-----A----------- 2355
G.CN.08.GX_2084_08 -----------G--C--------T-----T--------G----------------G---------------A--------A------------------------------A-T-----A--------A-----C--T--------------T--------------R-- 2214
G.CU.99.Cu74 -----T-----G--C--------------T--C-----G--------------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------C-C---T----------------- 2578
G.ES.09.X2634_2 -----------G--C--------------T-----------T-----------G-----------------A--------G--------C--------G------------AG---T--A--A-----------C--T--------------T----C------------ 2457
G.GH.03.03GH175G --------------C--------------T--------G-----G----------G---------------A--------A--------C---------------------AG---T--A--------------C--T--------------T----------------- 3014
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------G--C--------------T--------G--T-----------------------T-----A--------G--------C---------------------AG---T--A--------A-----C--T---------G---------------------A 2349
G.NG.09.09NG_SC62 -----------G--C--------C-----T--------G---------------------A----------A--------A------------------------------A----T--A--------A-----C--T--------------T----------------- 2166
G.ZA.01.TV546 -----------G--C--------------T-----T--G--------------------------------A--------G-----------------C---------A-------T--A--------------C--T--------------T----------------- 2176
H.BE.93.VI991 --------------A--G-----------------A--------------------G------T----------------G-G---------------C--T---C----------------------------C-------------C--------------------- 2363
H.CF.90.056 -----------------G--------------C--A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C----------------------------------- 2321
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------GC-------------C--A-----------------C--------------------------G-----------------C--T---T-------------A--------------C-------------C---------A----------- 2492
J.CM.04.04CMU11421 -----Y-----R--G--G-----------------A-----------G--------R-----C-----------------G--Y--C-----------C--T---------R-------------C--------C--T-----------------------------RR- 2480
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T-------------------------------- 2288
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------------------C--T-------------------------------- 2289
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------------G-----------A-----------------------------------------A--G-----------------C--T------A----T--------------------C--T-----------T-----------------A-- 2170
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------------------A-----A--------------------------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T-----------T--------A---------G- 2170
U.CA.01.TV749 -----------------G-----G-----C--C--A-----T-----------------------------A--------G--C--------------C------------A-T--T--A--A-----------C--T-------------------------------- 2991
U.CA.99.TV721 -----T-----------GC----------C-----A-----T-----------G-----------------A--------G--C-----------------------------T--T--A--A-----------C--T-------------------------------- 2990
U.CD.83.83CD003_Z3 --T-----------------------------C--A--------------------------------------------A-----------------C--G---------A-T--------A--------C--C-----------------T----------------- 2469
U.CD.90.90CD121E12 --T--------------G--------------C--A--------------------------------------------A-----------------C--G---------A-T--------A--------C--C-----------------T----------------- 2173
U.CY.05.CY090 A-T--T-----------------------------T------C-------------------------------------GA--------------------------A-G--G--------A--C---A-------------C----CC-------C---------A-- 2173
U.CY.08.CY223 -----------------------------------A-----T-----------G-----------------A--------G--------------------T--GC----------T--A--A--------------T----------C---T-----------G----- 2191
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----T-----------------------------T--T---C-G--G--------------G------T-A--------A-----------------C--------------A--T--A-----C--A-----C--T---------G----T----------------- 2250
U.GR.99.99GR303 -----------------------------G-----A-----T-----------------------------A--------G--C--------------C--T------A----T--T--A--A--C--------C--T--------C-C---------A----------- 2248
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 --T--T--------G-----G--------------A--------------------------------G----G------G--------------------T------CC--GG--------A--C--------C--T-----------C-----------------A-- 2859
01_AE.AF.07.569M -----T-----------------------G-----A-----A-----------------------------A--------A--------------------T-----C---AG---T--A--------------C-------------C------------------A-- 2180
01_AE.CF.90.90CF11697 -----T------------------G----G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---T------G---T--A--------------C-----------------------A--------A-- 2923
01_AE.CN.10.YNFL03 -----T-----------------------G-----A-----T-----G-----------------------A--------A--------C--------C--T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A-- 2352
01_AE.HK.04.HK001 -----T------A-------------------C--A-----T-----------------------------A--------A--------------------A------A--Y-T--T--A--------A-----C--------------------------------A-- 2336
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----T-----------------------G-----A-----T---------------------------T-A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C-------------C-----------A------A-- 2164
01_AE.JP.x.JRC77AE --T--T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A-- 2971
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -----T-----------G-----------------A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A-----------------------------------------------A-- 2397
01_AE.TH.90.CM240 -----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A-- 2548
01_AE.US.05.306163_FL -----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A---A-A--A-----------------C--T---C-----AGT--T--A--------------------------------T--------------A-- 2165
01_AE.VN.98.98VNND15 -----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A-- 2229
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B.FR.83.HXB2 GACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGAT 2974
Pol _D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------C---C----------T--------G--A-------------G---------------A--------G-----------------------G---A-------T--A--A-----------C--T---------G----T----------------- 2341
02_AG.CY.09.CY256 -----------G--C--------------T--------G--A--------------------------M--R--------A---------------------------A-G--A-----A--------------C--T---------G----T----------------- 2170
02_AG.ES.06.P1423 --T--------G--C--------------T-----A--G--A-----------------------------A--------G--C-----------------------------G--T--A--A--------------T--------------T--------------A-- 2412
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------G--C--------------T--C-----G--A-----------------------------A--------G--------------------------CA-G--A--T--A-----------------T--------------T---------------G- 2324
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------G--C--------------T-----------A------G----------------------A--------G---------------------------A-------T--A-----C--------C--T-----A---G----T----------------- 2633
02_AG.LR.x.POC44951 -----------G--C--------------T--------G--A------G----------G-----------A--------G--------------------------------T--T--A--------------C--T--------------T----------------- 2969
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----------G--C--------------T--------G--A-----------------------------A--------G---------------------C-----CC---T-----A--------------C--T---------G----T--------------A-- 2166
02_AG.NG.x.IBNG --T--------G--C--G-----------T--------G--A--------------------------G--A--------G---------------------------A-------T--A-----------------T---------G----T----------------- 2499
02_AG.SE.94.SE7812 -----------GA-C--------------T--------G--A-----------------------------A-----A--G---------------------------A-------T--A--------------C--T-------------------------------- 2346
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------G--C--------------T--------G--------------------------------A--------G-----------------G--A--------------T--A--------------C--T---------G----T----------------- 2171
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------C--T-----------------------T------------------------------------------------C----------A----------------------------C--------------------- 2200
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------G-----------G--C--A-----------G---------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C-------------CC-----------------A-- 2340
05_DF.BE.x.VI1310 --T--T--------------------------C--G--------------------G---A-------------------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------C-----------------A-- 2356
06_cpx.AU.96.BFP90 -----T-----------------------------T--T-----G--G---------------------T----------G---------------A-----C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T-----A----------- 3002
07_BC.CN.98.98CN009 --T--T--------C-----------------C--A-------------G------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-------------C---------A----------- 2306
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --T--T--------------------------C--A--------------------------------C-----------------------C--------T------A--------------------------------------G---------------------- 2154
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T-----------------G--------------A--G--TC--------------------------T----------G-----------------C--T------A-------------------------C--T---------G-T--T-----------G----- 2176
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----T------------C----------------T------C--------------------------------------------------------------T----------------A-----------C--------------------------------A-- 2353
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------------------------A--G-----------------------------------------G-----------------C--TC--------AG---------------------C--T-------------------------------- 2338
12_BF.AR.99.ARMA159 --T--T-----G--G--------------G-----T-----------------------------------A--------G--------C--------C-----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C-----------------A-C 2979
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------------------------A-----T--------------------------------------G-----------------C--TC-----A-------------------------C--T---------G---------------------- 2379
14_BG.ES.05.X1870 -----------G--C--G-----------T------T-G-----------------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T--------------T----------------- 2441
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --T--T--------G--------G-----G-----A-----T-----------------------------A-T------A--------------------T---------AGT--T--A--------------C--------------------------------A-- 2373
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------G-----------------A-----A-------T---------------------A------A-G------------------------C-------------A--A--C----------------------C------------------AG- 2337
17_BF.AR.99.ARMA038 --T-----------------------------------T--------------------------C------------------------------------------A----A-----------------------------------------------------A-- 2188
18_cpx.CU.99.CU76 --T--T-----------G-----G-----------T--T------------------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C--------------C-----------------A-- 2279
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------------T------C----G---------------------T-------A---------------------------------AG---T--A--------------C----------------------------------- 2200
20_BG.CU.99.Cu103 -----------G--C--------------C--------G--------------------------------A--------G-----------C--------------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T------------T---- 2440
21_A2D.KE.99.KER2003 --T-----------C--------------------T---R--C-G--------------------------A-----------------------G--C------AG---------T--A--A-----C----------------------------------------- 2179
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T-----------------------G-----A--G--A--------------------------G-----------G--------C-----------T---T------G---T--A--------------C-------------C---------A--------A-- 2182
23_BG.CU.03.CB118 -----------G--C--------------T--C-----G--T-----------------------------A--------G--------------------------------A--T--A--A-----A--------T--------------T----------------- 2417
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------------T----------------------------------A--------G---------------------------A----T--T--A--A-----A-----C--T---------T----T----------------- 2425
25_cpx.CM.02.1918LE --T--------G--C--------------T--------G--TC--------------------T-------A--------G-----------------------G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T----------------- 2182
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --T--------------------------------A-----T-----------------------------A-----------------C-----------------CA----A--T--A--------------C---------------------------------G- 2979
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------------------------A------------------------A----------A--------G-----------------C--TC-----A----------------------------T-------------------------------- 2965
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------------------------------G---------------------------------------------------A----A-------------------------------------------------------- 2340
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------G---------------------C-------------G---------------------------------------------------A----A---------------------------------G----T----------------- 2375
31_BC.BR.04.04BR142 -----T-----------------G--------C--A-----------------C--------G-----------------G-----------------A--T---------AG---T-----A-----------C-----------------------A----------- 2446
32_06A1.EE.01.EE0369 -----T-----------------------------G--T-----G--G---------------------T----------A-----------------C--T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T----------------- 2609
33_01B.ID.07.JKT189_C -----T-----G-----------------------------------------------------------A--------A--------C-----------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A-- 2275
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T-----------------------G-----A-----T----------G---G-----------C-----C-----------------C--------T------A----------------------------------------------------------A-- 2176
35_AD.AF.07.169H --T--T--------C--GC----------G-----A--G--C-----------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C-----------------T--------------A-- 2174
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------G--C--------------T--------G--A-------------G---------------A--------G---------------------------A-------T--A--------C-----C--T--------------T----------------- 2179
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------G--A--------C-----C-----T--G--A-------------G---------------A--------G--C--------C--------T---------AG---T--A--------A-----C-------------C--------------------- 2164
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------------------------------G------G-----------------------Y-----------------A---------A-G--T-----------C--------C--------C-------------------------- 2397
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------------------------T--G-----------------------G-----------C---A--------C----G--G-----------C--C-----C------------G-C-----------------A-- 2451
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------G--------------------------------------G-----------------------A---------------------------A-G--A--T--------C--------C--------------C-----------------A-- 2457
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----T-----------------------------T------C-----------------------------------------------------------------A-G-------------------------------------C---T----------------- 2528
43_02G.SA.03.J11223 -----T--------C--------C-----T--------G--------R--------------------------------A--------------------A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T--------------A-- 2499
44_BF.CL.00.CH80 --T--T-----G-----G-----------------T--------------------G-----------------------G--------------------A------A----A-----------C--------C-------------C-------------------G- 2416
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T--T-----------------------------T--T-----G------------------------T----------G-----------------C--T------A----T-----------C--A-----C--T-----------T--T----------------- 2960
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --T--T-----------------------------T-----T-------------GG-----------------------A---------------------------C-G--T-----------C--------C--------A---G-C-----------------A-- 2412
47_BF.ES.08.P1942 --T--T-----G-----------------G-----T-----A---------------------------T-A--------A------------------------T-------A----------------------------------C--------------------- 2413
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T--------------G-------------------------------------G---C---T----C-----------------------C--------T------A-------T------------------------------G-----------G---------- 2179
49_cpx.GM.03.N26677 --T--T-----------------------------T--T------------------------------T-A--------G-----C-----------C--T---------A-T--------A--C--A-----C--T-----------T--T----------------- 2397
50_A1D.GB.10.12792 -----T-----------------------------A--G--TC-------------------------------------G--------------------T---C----------T--A--A--C--------C--------------------------------A-- 2381
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --T---------------C----------------G-----------------------------------------------------C------------------A------------------------------------------------------------- 2181
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----T--------------G--------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------TC--------AG---T------------------------------G-----------G---------- 2288
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------------------------G-----T-----T-----------------------------A--------A------------------------------AG---T--A--------------C--------------------------------A-- 2314
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T------------------------------------------G-G-----------TA-G-----T-----------G-----------C--------T---------------------------------------------G---------------------- 2376
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----T-----------G-----------G-----A-----T-------G---------------------A-----A--A--------------------T---------AGT--T--A--------------C--T----------G------------------A-- 2284
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------------------------------G--------------------------------A--------G---------------------------A----A--T--A-----C--------C--T----------C--------------------- 2325
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --T--------G--------------------C--A-----------------C--------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-----------------------A----------- 2158
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----T-----------------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------C--------C--T---------AG---T--A--------------C------------G-------------------A-- 2319
59_01B.CN.09.09LNA423 -----T-----------------G--------C--A-----T--------------------G--------A--------G--------------------T---------AG---T--A--------------C-------------G------------------A-- 2158
60_BC.IT.11.BAV499 -----------G--------------------------------------------G-----------R------------------------------------T-------T-----A-------S------------------------------------------ 2931
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------------------------T-----T-----------------C--------CT----------------------C--------T------A-------------A--------------------------------------------A-- 2395
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------------------------------T-----------------------T--G-----G-----------G-----------C--------T------A----T---------------------------------C---------------------- 2303
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------G--C--------------T-----A--G--A-----------------------------A-----A--A-----------------A---------A-------T--A--------------C--T---------T----T-----A----------- 2515
64_BC.CN.09.YNFL31 --T-----------------------------C--A----------------G---------G-----------------G-----------C--------T---T-------T--------------------C-----------------------A--T-------- 2328
65_cpx.CN.10.YNFL01 --T--T--------------------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T-------T--------A-----------C-----------------------A----------- 2345
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----T-----------------------G-----A-----A--------------------G--------A--------A--------------------T---------AG------A--------------------------------------A--------A-- 2317
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------G--G--------------------------------------------------------A--------------------C---A----T---------A-------A--------------------------------------A--G-------- 2308
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --T--T-----G--------------------C--T--------------------G-----------------------G-----------C--------T------A-G--T-----------C--------C------------G-T-----------------A-- 2430
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --T--T-----G--------------------C--T--------------------G---A--------T-------A--G---------------A-C---------A-G--A-----------C--------C------------G-C-----------------A-- 2638
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --T--T-----G-----------------------T--------------------G-----------------------A--------------------------CA-G--T-----------C--A-----C--------------C-----------------A-- 2482
O.BE.87.ANT70 --G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T--------C-----A-- 3028
O.CM.98.98CMA104 --T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG---TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG- 2460
O.CM.98.98CMABB141 --T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A---C----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA-----C--T--C--T--T--A---G---------C---C-----A-- 2459
O.CM.98.98CMABB212 --T-----------R---Y----T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T-----CTC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G-----------C-----A-- 2464
O.CM.98.98CMU5337 --G--------G--A--G-----T--C-----C--A-GG--T-----GC----G-----T--T-----C--------A--G-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--M--------T-----T--T------G-G-----------C-----A-- 2461
O.CM.99.99CMU4122 --T--------G--A--------T--C-----C--G-GG--C-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-------------T-----C-- 2459
O.FR.92.VAU --T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------A--C------G- 2540
O.GA.11.11Gab6352 --T-----------A--G-----T--C--------G-GG--T---C-GC-A-GGC----T--T-----C--A-----A--A-----C-----C---TGC---C----CCC-A-T-----A--A--------T--C--T--T------C-G-----------C-----AG- 2185
O.SN.99.99SE_MP1299 --T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G-----------C-----A-- 3027
O.US.10.LTNP -----------G--A--G-----T--C--------G-GG--T------C-A---C----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG- 2949
N.CM.02.DJO0131 --T--T--------A--GC-------T--------A-----A---C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T-----------T--T-- 2480
N.CM.02.SJGddd --T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A-----C--A--T--------------------T-----------T--T-- 2464
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T-----------T--T-- 2479
N.CM.06.U14296 --T--T--------G--GC-------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG-------------A-T--T--A-----Y--A--T--------------------T-----------T--T-- 2477
N.CM.06.U14842 --T--T--------A--G--------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG---A------CC---T--T--A--------A------------------G----T-----------T--TG- 2481
N.FR.11.N1_FR_2011 --T--T--------K---Y-------T--------A-----AY----G------------A-------YT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----G-----A--------A--T--------------------------------T--TG- 2375
P.CM.06.U14788 --T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-TC-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C--------AC- 2445
P.FR.09.RBF168 --T--T--------A--GH-G-----C--T-----A-G---TC-T--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T--------------A-- 3009
CPZ.CD.06.BF1167 --T--T-----G--A-----------------C--A----------------G----GTCA-T--T--GT-------T--G-----T---------A-C--A-----CCC---A--TCAA--------A--------------A---G-C--T-----A-GG--T--T-A 3076
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A--T--------A---C-G--C--------C--A--T--------G--------------------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T---------C-----T-----C-----T-----A--T-----A-- 2516
CPZ.GA.88.GAB1 -----T--------G--G-----C-----T--C--A--------------------------G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A--------------A--T--C--------T--------C-----AG- 3035
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --T--------GT-A---C----G--------C--T-----A----------G----GTG--------T--------A--G-----T--------CA----TC-----CC------T--A--A-----A-----------C------C-C--T--CA-C----------A 2615
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------------G-----C--------C--A-----A-----G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G-------------C-----A-- 3034
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T--------------------------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T---------------G- 2511
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T----------G---------------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T---------------G- 2510
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B.FR.83.HXB2 TAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATA 3144
Pol __R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__
A1.AU.03.PS1044_Day0 C--G-----------------------A-----------------------------G------------------C-------C-A----GC-A--------------A----------------------C-----------------T--------------A---- 2352
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C--G-----------------------A--------------------------T--GGC------------------------C-------C---G--------A--------------------------C-----------G-----T-GG-------A-------- 2349
A1.CY.08.CY236 C--G-----------------------A-----------------------------GT----T--------G-------C---C------TC-A-------------------------G-----------------------------T--------------A---- 2355
A1.ES.05.X1608_8 C-----------------------------------------------------T--G--------------------------C------TC-A-G--------A---A----------------------C-----------------T-----------------C- 2592
A1.KE.11.DEMA11KE001 C-----------------------------------G--------------------G--------------------------C------TC-A----------A---A-C--------------------C-----------------T--------------A---- 2483
A1.RU.11.11RU6950 C-----------------A--------------------------------------G--------------------G-----C------TT-A----------T--------------------------C-----------C-----T--------------A---- 2668
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---G--------------------------------------------------T--G-----------------A--------C------TT------------A---A----A-----------------C-----------------T------------------- 2495
A1.SN.01.DDI579 C--G-----------------A-----------------------------------GTA------------------------C------TC------------A---A----------------------C---------------A-T------------------- 2342
A1.UG.11.DEMA110UG001 C--G-----------------------------------------------------G--------------------------C-----GTC-A-G--------G--GA----------G-----------------------------T------------------- 2499
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C--G-----A-----------------------------------------------G--------------------------C------TC------------------C--------------------C--A--------------T--------------A---- 2585
A2.CM.01.01CM_1445MV ---G--------------A--------------------------------------G----------T---------------C-------C-A----------G---A-C-----C--------------C-----------------T-----------T------- 2343
A2.CY.94.94CY017_41 ---G--------------A--------------------------------------G--------------G-----------C------TC-A-G---A----AT--A-C-----C--------------C-----------------T---------A-C------- 2501
B.BR.10.10BR_MG029 A-----------------------------------------------------T------------------------------------------C-----------A-C-----------------------A-------------------------AA------- 2606
B.CA.07.502_1191_03 A--------A--------------------------G---------------------TA---------------------A-----------------------------------------------------A---------------------------G------ 2571
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 C-----------T---------------------------------------------GC---------------------------------------------A-----------------TG--------------------------------------------- 2613
B.CN.10.DEMB10CN002 C--------------------------A-------------------------------------------------------------A---------------------------------T------------CTA-----------------------AG------ 2516
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------A--------------------------------T---T----------------------------------------------A-----------C---------------C-----------------C----------A------- 2506
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------C-----------------------------T--------C--------------T--------------------G-----T-----G--C-----------------------A-----------G---------------------- 2390
B.GB.05.MM45d213_GN1 ------------------------------G-----------------------------------------G--------A--------------------------------------------------C--------------------------------A---- 2545
B.HK.06.HK003 ---G---------------------------------------------------------TC------------------------C----G----C------------------------------------------------------------------------ 2514
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------K--W------------------------------------------------------------------R-------------------A--------------------------------------------R-----R------- 2345
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------------------------------------T---T-------------G------------------------T-------------C--------------------C--A-------------------------A-------- 2531
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------A--------------------G-----------------G--------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------A------- 2808
B.PE.07.502_0525_wg5 ---------------------------------------------------------------------------T-----------------------------A---------------------------------------------C--------AAAG-A---- 2609
B.RU.11.11RU21n ---------------------------------------------------------------------------------T-----------------------A--------------------------------------------------G------------- 2715
B.TH.08.MERLBDTRC10 ------------------------------------------------------T----------------G---T---------------------------------------------------------C----------G----------------A-------- 2377
B.US.11.ES38 ------------------------------------------------------------------------G--T-----------------------------A--------------G-----------------------------T------------------- 3079
C.AR.01.ARG4006 ---------A--T---------------------------------T-G--------G-----Y-----------------A--C-----GGC------------A-----------------T-----------------------------------------A---- 2328
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------A--T--------G--------------------------G--------G--C--T--------------------C-----GGC------------A-----------------T--------C--------------------------------A---- 2476
C.BW.00.00BW5031_1 ---G-----A--------A-----------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----------------T--------C-----------------T----------T---A---- 2515
C.CN.10.YNFL19 ---G-----A--T--C--------------T-----------------------T--G----------T---------------C-----GGCG-----------A-----C-----------T--------C-----------------------------T--A---- 2497
C.CY.09.CY260 ------Y--A--T--------------------------------------------GT-------------------------C------GC------------------C-----------T--------------------------T--------------A---- 2367
C.ES.08.X2363_2 ---------A--T-----------------------G--G------T----------GGC---T-----------T-----T--C------GC-A----------A-----C-----------T--------C------------------C------------------ 2575
C.ET.02.02ET_288 ---------A--T-----------------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C--------------------C-----------------------G--------A---- 2346
C.IN.09.T125_2139 ---G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC--G---------A-----C-----------T-----------------------------------------A---- 3120
C.KE.00.KER2010 ---------A--T-----------------T--------------------------G------------------C-------C------GC-A-G--------A-----C-----------T--------C--------------------------------A---- 2325
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------A--T--------------A-----------------------------G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C-----------T--------C--A--------G--------------------A---- 3124
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------C--A--T-----------------------------G--------------G--------------------------C--C--GGT-AG---C-----------------------T--------C-----------------T--------------A---- 3118
C.YE.02.02YE511 ---------A--T--------------------------------G-----------G--------------------------C------GC------C-----A-----------------T--------C--A--------------T---------AA---A---- 2319
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ------C--A--T--------------A--------------------------T--G-------------G----C-------C-----G-TGA----------A--G--C--T--------T--------C--------------------------------A---- 3134
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---------A--T--------------------------------------------G--------------------------C------GC------------A-----C-----------T--------C--A-----------------------------A---- 2484
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------A--T--------------A--------------------------T--G--------------------------C------GC------------A-----C-----------T--------C-----------G--------------------A--C- 2493
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------------------------G---------T-C--T-------------------------AG--G-----------AC-------------------------------------------T-----G------------- 2519
D.CY.06.CY163 ---G--------------------------------------------G---------T----T-------------------------A---G-----------AC-------------G-----------------------------T------------------- 2352
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------------------------G--------------T--------------------------A-----------------C-----A--G-----------------------C------------------------------------- 2494
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------A------------------C------------------------------------ 3103
D.SN.90.SE365 ---------------------C----------------------AG--------------------------------------C--------TA----------A-----------C--------------------------------------G-----A------- 3161
D.TZ.01.A280 ------------------------------------------------------T--------------------------A--C--------------------A--------------------------------------------------G-----A------- 2345
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------A--------------------------G--------------------------G--------A-----------G-----------A--G--------------------------A--------------T------------------- 2482
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------C-----------A-----------------------------------------------------A-----------------------A--G--------------------------A---------------------------------- 2499
D.YE.02.02YE516 ---------------------------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------------------AC-------------G-----------------------------T------------------- 2355
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------------G------------T-------------------------C--------------------T-----------------------------------------------------------A---- 2490
F1.AO.06.AO_06_ANG32 C--------------------G------------------------------------T----------------A--------C-------C-AG---------A-----------C---------------C----------G-----------------A------- 2355
F1.AR.02.ARE933 ------C--------------------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C-A-------------G--------C--------------------------G------------------------- 2438
F1.BR.10.10BR_RJ015 C--G--C--A-----------------A------------------------------T----------------------T--C-------C------------------------C--------------------------G------------------------- 2617
F1.CY.08.CY222 C-----C--------------------A--------------------------T--------T--------------------C------GT-A----------------------C--------------------------G-----------------A------- 2337
F1.ES.02.ES_X845_4 C-----C---------------------------------------------------T----------------A----------------T-A----------------------C---------------C-------------A--T-----------A------- 2596
F1.RO.96.BCI_R07 C-----C--------------------A------------------------------TAC-----------------------C-------C-AG------------CA----T--C--------------------------G------------C------------ 3168
F1.RU.08.D88_845 ------Y-----------A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C-A----------------------C--------------------------G---------A-------A------- 2603
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------------------------------G--------------------------------------------C------GC-AG---------G------G----C--------------------------G------------------------- 2334
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------------------C-----------------G-------------------------------G------------C-------C-A-----T----A-----A-----C--------------C------------------------C-------A---- 2408
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------------------------------------------------------C-T-----------C------GC-A----------A-----------C--------------------------G------------------------- 2491
G.BE.96.DRCBL --------------T.......--------------------------------T--G--------------------------C-------C------------A-----G-----C-----------------A-----------A---------------------- 3101
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------------------------------------------------T--GT------------G------------C--------GA----------A--G--G-----C-----------------A--------G--------------------A---- 2525
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------------A--R--------------------------G-------------R---------A----------T-A----------A--G--G-----C--G--------------A--------------------G-CC---------- 2384
G.CU.99.Cu74 ------------T-----------------------------------------T--G--C--T--------------------C--------------------A----AA-----C-----T-----------A--------------------------A------- 2748
G.ES.09.X2634_2 ------------------A--C--------------------------------T---T--------------------A----C-------T-A---------------AG-----C-----T-----------A------------------A--------------- 2627
G.GH.03.03GH175G ---------------------C--------------------------------T--G----------T------------A--C-------C-A----------------G-----C-----------------A--------G-----------------A------- 3184
G.KE.09.DEMG09KE001 G--G--------T--------G-----------------------------C--T--G--------------------------C-------T-A-------------G--G-----C-----T-----------A--------------------G------------- 2519
G.NG.09.09NG_SC62 C-----------------------------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----C-----AT-G--G-----C--G--------------A---------------------------------- 2336
G.ZA.01.TV546 ------------------A-----C-----------------------------T--G-----T--------------G-----C-------C-A----------A--G--G-----C-----T--------C--A---------------C---------A-------- 2346
H.BE.93.VI991 ------------T-----------------------------C--------------G--------------G-----------C-----------------T--AG-GA----T--C--------------------------------------------A--A---- 2533
H.CF.90.056 ------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A---- 2491
H.GB.00.00GBAC4001 ------------T--------------------------------------------G-A------------------------C-----G-----G-----T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A---- 2662
J.CM.04.04CMU11421 C--------------Y-----A-----------------------------------GT----------------A-----A-----C----C-A----C-----MC----C--------G-----------C--------G--------T----------AA-----C- 2650
J.SE.93.SE9280_7887 C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA------- 2458
J.SE.94.SE9173_7022 C--------------C-----A--------------------------------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA------- 2459
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GGA----------T--G---T-A--C--------------------C-----G--------------------A---- 2340
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--------G--------------------A-C-- 2340
U.CA.01.TV749 ---------------C---T-A--------------------------------T--GT----------------T-----A--C-------G------C-----AC----------C-----------------------G-----------------------A---- 3161
U.CA.99.TV721 ---------------C-----A--------------------------------T--GT----------------T-----A--C--------------C-----AC----------C--------------C--------G--------------G--------A---- 3160
U.CD.83.83CD003_Z3 ---------------------------------------------------------G--------------------------C---------G----------G-----------C--------------------------C------------------------- 2639
U.CD.90.90CD121E12 ----------------------------------------------T----------G--------------------------C-----G-C-A----------A----C------C--G-----------------------C------------------------- 2343
U.CY.05.CY090 ------------T--------C-----------------C------------------T-------------------------C---C---C-A----------A-----------C---------A----------------G---A-----A-------A--A---- 2343
U.CY.08.CY223 ------------------------------------------C-----------T--G-----------------T-----T--C--C---GC-A----------A--G--G--A--------------------A--------------T------------------- 2361
U.ES.10.DEURF10DZ001 ---------------------------------------------------C--T--GGCA-------------------------------C-A----------GG----G-----------------------A--------------T-----G--------A---- 2420
U.GR.99.99GR303 ---------------------------------------------------------G-----T-----------------A--C-------T-A----------A---A-C--A--C--------------------------G-----T--------------A---- 2418
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ---------A--------------------------------------------T---T----------------------A--C-A----GC-A----------AG-GA----------------------C--A-----G-----A-------------AA------- 3029
01_AE.AF.07.569M C-----------------A--G-----------------------T-----------G--------------------------C----A--T-A----------G-----C--------------------C--------R--------T-----------------C- 2350
01_AE.CF.90.90CF11697 C--------------------G-----------------------------------G--------------------------A-A----GC-A----------A--------------------------C-----------------T------------------- 3093
01_AE.CN.10.YNFL03 C--------------------G-----------------------G-----------G----------T---------------C-------T-A----------A--G-----------------------C-----------------T-----------------C- 2522
01_AE.HK.04.HK001 C--------------------G-----------------------G-----------G-----------------------A---------GC-A-C--------A---A----------------------C-----------------------------A------- 2506
01_AE.IR.10.10IR.THR48F C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C----AG-T-A----------A--GA----------C-----------C-----------------T-----------------C- 2334
01_AE.JP.x.JRC77AE C-----C--------------G-----------------------G-----------G-----------------T--------C-----G-T-A----------AG-G--C--------------------C-----------------T-----------------C- 3141
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ---------------------G-----------------------T-----------G------------------C-------C------CT-A-----T-------------------------------C-----------------------------------C- 2567
01_AE.TH.90.CM240 C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--G----------------A------C-----------------T-----------------C- 2718
01_AE.US.05.306163_FL C--------------------G-----------------------------------G--------------------------C-------C-A----------A---A----------------------C-----------------T-----------------C- 2335
01_AE.VN.98.98VNND15 C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C--A--------------T-----------------C- 2399
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B.FR.83.HXB2 TAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATA 3144
Pol __R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------------------------------------------------T--GGC---------------------A--C------GCGA----------G-----G-----C--G--T-----------A-----------A--------G--------A---- 2511
02_AG.CY.09.CY256 ---------------------------------------G--------------T---GCA-------------------------A-----C-A----------G-----G-----C-----Y-----------A-----------A--T--G--G------------- 2340
02_AG.ES.06.P1423 -----------------K------------------------------------T--GGC-------------------R----C-------C-A----------G-----G--T--C-----T--------------------------------G----AAA------ 2582
02_AG.GW.05.CC_0048 ------------------A--------A--------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G-----C-----T-----------A--------------------G------------- 2494
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------------A-----------------------------------T--GGCA-----------------------C------GC-G----------GG-G--G-----C-----T-----------A--------------------G------------- 2803
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C-A----------G--G--G-----C-----T-----------A--------------------G------------- 3139
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------------------------------------G-----------------T---GCA--------------------A--C------GC-A----------GG-G--GG----C-----T-----------A--------------------G------------- 2336
02_AG.NG.x.IBNG ------C--------------------------------G-----G--------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G-----C-----------------A--------------T------------------- 2669
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------------------------------------------T--GGCG-----------------------C-------C-A-------G--G-----G-----C-----T-----------A-----------A--------G-----A------- 2516
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------AT-G--A-----C-----T-----------A--------------------G------------- 2341
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------------------T-----------------------------------------------------G--------------------------------------------------G------------- 2370
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C-----A-----C--A--C-----T--------------------G--------------------A---- 2510
05_DF.BE.x.VI1310 C-----C--------------------A------------------------------T-------------------------C--------------------AG----------C--------------------------------------------A--A---- 2526
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T-A----C-----A-----G-----C-----------------A--------G--------------------A---- 3172
07_BC.CN.98.98CN009 ---G--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------G------------- 2476
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------C------------------------------A------ 2324
09_cpx.GH.96.96GH2911 C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------A--C--------------------------G--------------------A---- 2346
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------A-----------------G-----------------------------------------C---------------C-A--G--------------T------------------------------C----------C---- 2523
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------C-----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C------C-----A--------------------------C--------G--------------------A--A---- 2508
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G--C-----------------------G-----------------------------C-----------G---C-------------------------G-----------------------------------------------T------------------- 3149
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------A-----C-----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C------C-----A-----G--T-----------------CC-------G---------------------------- 2549
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------------------------------T-----------------------------C-------G-A----------A--G--G-----C-----T-----------A--------------T------------------- 2611
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C--------------------G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C---------A-G--------A--G-----------------------C-----------------T-----------------C- 2543
16_A2D.KR.97.97KR004 ---G--------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------T----G------------------------------T------------------- 2507
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------A-----------------------------------G--C--------------------A--------------------G---C-------------------------------------------------------------C- 2358
18_cpx.CU.99.CU76 C-----------------------------------------------------------------------------------C---------G----------A--------A--C-----------------A--------G--------------------A---- 2449
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------------------------G--------T---------------------C----T--C--------------------A---------------------------------------------------------------- 2370
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------------------G----------------------------------------------------------------GA--------T-T------------------A--------------T------------------- 2610
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------------A-----------------G--G-----------------------------------C--------------------A--G-----------------------------------------------------A------- 2349
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C--G-----------------G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC-A----------A--------------------------C-----------------T----------A-------- 2352
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------------------G------------------T-----------------C----------------------------AT-------T--------------------A-----------------------T---------- 2587
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------T--------A--------------------------T---------T--------------------R-------C-----------------AC----A--T--------T-----------A-----------------------------A---- 2595
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC-A----------A--------------------------C------------------------------------- 2352
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---G-----------------------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC---G--------A-----------C--------------C------------------------------------- 3149
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C------C-----A--------------G-----------C-----------------------G------------- 3135
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------------------------------------C----------G-------------------------------------------------------------------------------------------------- 2510
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------------------------------C-----------------------------------------G----------------------------------------------------------A-A------ 2545
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---- 2616
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------------------A--G--G-----------------------A--------------------G-----A--A---- 2779
33_01B.ID.07.JKT189_C C--------------------G--------------------------------------G----------GG-----------C-------T-A----C--------------T-----------------C-----------C-----T-----T-----------C- 2445
34_01B.TH.99.OUR2478P C--------------------------------------------------------GT-------------------------C-----------------------G--------------------------A---------------------------------- 2346
35_AD.AF.07.169H ---------------------------A-----------------G----------------------T---G--------A-----------------------A---A----------G-----------C-----------------T------------------- 2344
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-A----------G-----G--T--C-----T-----------A---------------C----G------------- 2349
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---G-----------------------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC------------A-----------C-----------------A--------------------------A--A---- 2334
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------------------------------C--T---------------------------C----------------------------------------------------------------G----A-------- 2567
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---G--C----G------------------------------------------------------------------------------------G--------A------------------G------------------C---A------------AAA------- 2621
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC-A----------AT----------C--------------------------G------------------------- 2627
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------------------A-----------------------------------------C--T-----------------------C-----------------A--------------------------------------G------------------------- 2698
43_02G.SA.03.J11223 -------TGT-----------G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----------A-----G-----C--G---G----------A---------------------C----A------- 2669
44_BF.CL.00.CH80 ------------------C-----------------------------------------------------------------------------------G-----------------G-----------C-----------------T------------------- 2586
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------C--------------A-----------------------------------G--C--------------------A--C-------C-AG---------A--G-----A--C---------------C-A--------G--------------------A---- 3130
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------C--------------G-----A-----------G------------------T----T--------------------C------GC-A----------G-----------C--------------------------G-----T-----------------C- 2582
47_BF.ES.08.P1942 ------------------A-----------------------------------T-----C--------G--------------------------G--------------G---------------------------------------------------------- 2583
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------------------------------------------------T----------------------------------------------G---A----T-----------------C--A--------------T--------------A--C- 2349
49_cpx.GM.03.N26677 C--------------------A-----------------------------------G-----------------------A--C-------C-.----------A--------A--C--------------------------G-----------G--------A---- 2566
50_A1D.GB.10.12792 C--------------------------------------------------------GGC------------------------C------TC-A----------A---A-A-----C--------------C-----------------T------------------- 2551
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------------------------------------------T-----------------C---------------------------A---------------------------------------------------AA--A---- 2351
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------------------------------------------------------T----------------Y---------------------------------------------------------------------------------------------- 2458
53_01B.MY.11.11FIR164 C--------A--------AT-G-----------------------------------------------------------A--C-------T-A----------A--------------------------C-----------------T-----------------C- 2484
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------A---------------------------------------T-----------------------------------------------------------------G----------A-------C-------------------------- 2546
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------AG---------------------------------------C------------------ 2454
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------------A-----------G-------------------------------------T---G--T--------------------T--C-----T-----C--------------------C-----------G--A------------A-A------- 2495
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---G-----A--T--------------------------------------------GCA-----------G------------C------GC------------------C-----------T--------CC----------C----------------A---A---- 2328
58_01B.MY.09.09MYPR37 C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C-----------------TC-G---------------- 2489
59_01B.CN.09.09LNA423 C--------------------G--------------------------------T--G--------------------------C-----G-T-A----------A---A-C--------------------C--------------C--T-----------------C- 2328
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------------------A---------------------G--------G--------------------------------------------------A-------------T--------C--------------------------------A---- 3101
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------------------------------------- 2565
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------------------------------------------------------T----T-----------------------------------------------------------T-------------------------------------C-------- 2473
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------------------------------------G--------------T--GGCA-----------------------C-------GGA----------G-----A-----C-----T--------------------G-----T------------------- 2685
64_BC.CN.09.YNFL31 ---G-----A--T-----------------T-----------------------T--G--------------------------C-----GGCG-----------A-----C-----------T--------C-----------------T--------------A---- 2498
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---G-----A------------------------------------------------T---------------------------------------------------A------------T--------C--A-----------------------------A--C- 2515
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 C--------------------A-----------------------------------------------------------------------TA----------------G--------------------------------G--------------------A---- 2487
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------T----------------------------------------------------------G---------------------------------------G-----------T--------------------G--------------------A---- 2478
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---G--C--A-----------C-----A------------------------------T-------------------------C------GC-A-------------G--------C--------------------------------------------A------- 2600
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---G-----------------------A------------------------------T----------------------T---------GC-A----------------------C--------------------------G-----------------A------- 2808
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 C--G--C-----------A--------A--------G---------------------T----------------T-----A--C------GC-AG------------------------------------------------G--C--------------A------- 2652
O.BE.87.ANT70 A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A---- 3198
O.CM.98.98CMA104 A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C-----AT---AA--A-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCT-GACAG-A---- 2630
O.CM.98.98CMABB141 A-----C-----------C--C-----A-----------T--------C-------------CA----T------T-----T--A---------G-C--C-----AT---AA--T-G---------------CC-C-----------A--T---CCTC-GACAG-A---- 2629
O.CM.98.98CMABB212 A-----C-----------C-----G--------------T--------C--------G---CC---------G--TC-G--T--A-----G---A-C--C-----AG---AA--T-G---G-----------C--A--C--------A--T---CC-T-G-CAG-A---- 2634
O.CM.98.98CMU5337 A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC-G--T--A-----G---G-C--------AT---AA--T-GC--G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACRG-A---- 2631
O.CM.99.99CMU4122 A-----------------C--C--G--A-----------G--------T--------R---TCA---GT------TC-T--T--A--C--G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A---- 2629
O.FR.92.VAU G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T---CC-C-G-CAG-A---- 2710
O.GA.11.11Gab6352 A-----C-----------T--------A-----------T--T-----T------------TCA---GTG-----T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--A-G---G---G-------C--A-----------A--TC--CCCT-GACAG-A--C- 2355
O.SN.99.99SE_MP1299 A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC-GACAG-A---- 3197
O.US.10.LTNP A-----C-----------A--C--G--------------C--------T------------TCA-----------TC----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T--GCCCC-GACAG-A---- 3119
N.CM.02.DJO0131 ------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C----C---CA--A---- 2650
N.CM.02.SJGddd ------C-----T------T-G--------C--------------------T--T---GC-TCA--------G--TC----A--A--------GA-GC-C-----G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G-------------------CA--A---- 2634
N.CM.04.04CM_1015_04 ------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G-----------CC-C-----G--------------CC---CA--A---- 2649
N.CM.06.U14296 ------C-----T------T-G--C-----------G--G-----------T--T------TCA--------G--TC----T--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C---CA--A---- 2647
N.CM.06.U14842 ------C------------T-A-----A--------G--G-----------T--T------TCA-----------TY----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C---CA------- 2651
N.FR.11.N1_FR_2011 ------C-----T-----AT-G-----A--C-----G--G--G--------T--T-------CA-----------TC----A--A-----G---A--C--T----G---A----T-----G-----------CC-C-----G---------------C--ACA--A---- 2545
P.CM.06.U14788 ---R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GCCTT-GTCTG-A---- 2615
P.FR.09.RBF168 ------------T-----T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--Y-----AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GCCTT-GTCTG-A---- 3179
CPZ.CD.06.BF1167 A------TGT----CA-----A--------------G--G--T--------C------TAC--T-----------T-----T--A--C--G--GA-GC----T--A----A-G-T--C--------------CC----------------T--GAC-GCT-AAA-A---- 3246
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------A--T-----A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A----T--C--G-----------C--------G--C--A--T---CCT----A-G-A---- 2686
CPZ.GA.88.GAB1 ---------A--T-----TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC---T--C--G-----------CC-A-----G--G-----TC-T-----T-AT--A---- 3205
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G----T-------------T-A--T--A--------G--------T--T-----T--G-----------------T-----C-----C--G---A--C-------GG---A-G-G--C---------------C-T-----------A----ACAGTGA--A-G----C- 2785
CPZ.US.85.US_Marilyn ------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT---AAA------ 3204
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----G----AA--------G-----------C-----------G--A--T---CCT---ACAG-A---- 2681
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----A----AA--------G-----------C-----------G--A--T---CCC---ACAG-A---- 2680
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B.FR.83.HXB2 GAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTGTCAAT 3314
Pol R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__V__N_
A1.AU.03.PS1044_Day0 --G----------A---T-A---GCT-----A-----C------T----T--C--------------------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAT--------G--G--A--------------- 2522
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --G--------------T-A---GCT-----------T------T----T--------------G--------------------T-----------A-----------------------------C---------CA------------G-----T------------ 2519
A1.CY.08.CY236 --G----------A---T-----GCT-----A--A-AA------T----T--C--------------------------A-----T-----------G-----------------C--G--------C---------CA------------G--A-----------T--- 2525
A1.ES.05.X1608_8 --G----------A---T-----GCT-----A-----C------T----T--C-----------G--------------A-----T-----------A-----------------C--G--------C-----A----AA--------------A--------------- 2762
A1.KE.11.DEMA11KE001 --G----------A---T-A---GCT-----A----AC------T----T-----------G--G--------------------------------A-----G--T--------C--G--------C-----------------------G------------------ 2653
A1.RU.11.11RU6950 --------G--------T-A---GCT--C--A-----C-----GT----T--------------G--------------------T-----------C-----------------C-----------C---------A----------T--------T------------ 2838
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------------A--AT-----GCT-----A-----C-----GT----T-----------------------------------T-----------A-----GT-A--------C-----------C---------CA------------------------------- 2665
A1.SN.01.DDI579 ----------------A--A---GCT-----A----AA------T----T--------------G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA-T----------G------------------ 2512
A1.UG.11.DEMA110UG001 --G--------------T-----GCT-----A-----C-----GT----T--------------G--------------------T-----------A--------A--------C-----------C---------CA---A-----T--G------------------ 2669
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------G-G--A---T-A-----G-----A-----C------T-A--T--------------G--------------------T-----------G-----------------C-----------C---------CAA--------C--------------------- 2755
A2.CM.01.01CM_1445MV --G-------------AT-A--GGCT---T-A-----A------T-C--T-----------------------G-----------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA---------G--------------------- 2513
A2.CY.94.94CY017_41 --GT------------AT-A--GGCT--CT-A----AA------T--TAT-----------------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA------------------------------- 2671
B.BR.10.10BR_MG029 -G-T------------A---------------------------T-------------T-------------------------------------------------------------------------------A------------------------------- 2776
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------G---T------A------CT----------------G--------A--------------------------G-----------------C------------------------------------------------------ 2741
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --G----------------------G--C--A----A-------T-ATA------------G----T---------------------C--------------GA----------------------G----------A-T----------------------------- 2783
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------A-------------------A-------T--TG----------------------------------------------------------------A-------------------------------------G------------------ 2686
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------A------------T-------A------T-C--------------------------------C---------------------------------------------------------AA---------G--G------------------ 2676
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------------------GT-------------T--------C-----------C-----------------------------------------------------------------------G--T--------------- 2560
B.GB.05.MM45d213_GN1 -G-T----------C-A--A------------C-----------T-G--------------------------------------------------------------------C-----------------------------------G--T--------------- 2715
B.HK.06.HK003 ---T------------A--------------------------GT----------------------------------G--C-------------------------------------------------------A---------C--------------------- 2684
B.HT.05.05HT_129389 --R-------------A------G-R--------A--------GT-Y--M-----------------------------------T--------------------A------------------------------R--Y-----A-Y-----M--------------- 2515
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------A-------G----------G--------T-------------------------------G--C-----------------A------------------------------------------------------------------------ 2701
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---T----G-------A-----------------A---------T--TA----------C-----------------------------------------------------------------------------A----A--------------------------- 2978
B.PE.07.502_0525_wg5 --GA---G--------A-------------------A---------G--------------------------------C---------------------------------------------------------A-A------------------------------ 2779
B.RU.11.11RU21n ----------------AT-----A--------C----------------------------------------G--------------------------------------------------T--------------------------------T------------ 2885
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------------------------------------------T----------------------------G---------------------------------------------------------------AG-T----------------------------- 2547
B.US.11.ES38 --G-------------A--A-----------A----A------GT----------------------C-----------------------------------------------C---------------------A----------C-----A--------------- 3249
C.AR.01.ARG4006 --G-----------A--T-A---G-------A----A------------------------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T--------------- 2498
C.BR.07.DEMC07BR003 --G--------------T-A---G-------A----A-------T-C-----C--------G-----------------C-----T--G--------G-----G-----------C---------------T-----CA------------G--T--------------- 2646
C.BW.00.00BW5031_1 --G-----G--------T-A---A-------A-----A------T----T-----------G-----------------C-----------------A---------------------------------------CA---A--------G--T--------------- 2685
C.CN.10.YNFL19 --G--------------T-A---G--------------------T-C--------------G-----------------------T-----------G-----G-----------C---------------------CA------------G--T--------------- 2667
C.CY.09.CY260 --GM-------------T-A---RG------A--A-A-------T----Y-----------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--A--------------- 2537
C.ES.08.X2363_2 --G----------A-----A---A-C--------A-AA------T-------------T--G-----------------C-----T-----------G-----------------C--G------------G-----AA------------G--T--------------- 2745
C.ET.02.02ET_288 -------------A---T-A---G-------C----A-------T-C--------------G-----------------C-----T-----------G--------T--------C--G-----------A------CA------------G--A--T------------ 2516
C.IN.09.T125_2139 --GA---------A--AT-A---G----------A-A------------------------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------C--C-G--T--------------- 3290
C.KE.00.KER2010 --G--------------T-A---G-------A--A---------T----------------G--G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---------C--G--T--------------- 2495
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G--------------T-A---A----C--A----AA------T----------------G-----------G--G--C-----T-----------G-----------------C---------------T-----CA---A--G-----G------------------ 3294
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --G-------------AT-A---G-----T------AA------T----------------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------AA---A--------GA-T--------------- 3288
C.YE.02.02YE511 --G-----G----A---T-A---G----C--A----AA------T----------------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---A-----C--G--T--------------- 2489
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --G--------------T-A--GG-----T-A----AA------T----------------G--------A--G-----C-----T-----------G-----------------C---------------------C--T----------G--T--------------- 3304
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --G-------------AT-A---G-------A--A-AA------T----------------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------A-C--G--G--------------- 2654
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --GA----------A--T-A---G-------A--A-AA------T----------------G--------A--------C-----T-----------G-----------------C--G------------G-----CA---------G--G--G--------------- 2663
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------A--AT-A--GG-------A----A------------------------------------G-----------T---------------------------------------------------ACA--------------T-----------A--- 2689
D.CY.06.CY163 --G----------AA-AT-A---G-------A-----------------------------------------------------T---------------------------------------------------ACA--------------G-A------------- 2522
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------A--AT-A--GG-------A--A-A-------T-------------------G--------------------T-----------C-----------------------------G---------AAA--------C-----AGA------------- 2664
D.KR.04.04KBH8 --G-----------A-AT-A--GG------------A-------T-G--------------------------G--G--------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A--------------- 3273
D.SN.90.SE365 ----------------AT-A--GG-------A------------T----------------------------------------T------------------------------------------------G---AA--A-----------A--------------- 3331
D.TZ.01.A280 ----------------AT-A--GG-C--CT-A----A-------T----------------------------------------T--------------------------------G--------G---------AAA-----------G--A--------------- 2515
D.UG.10.DEMD10UG004 ---T------------AT-A--GGG------A----A-------T-------------------G--------------C-----T---------------------------------------------------AA---A-----------A-----------A--- 2652
D.UG.11.DEMD11UG003 ---T------------AT-A--GG-G--C--A----A-------T-------G--------------------------C-----T--------------------A--------------------G---A-----ACT-----------G--A--------------- 2669
D.YE.02.02YE516 -------------AA-AT-A---G-------A-----------------------------------------------------T---------------------------------------------------ACA-----GC-------A-A------------- 2525
D.ZA.90.R1 --G-------------AT-A---G-------A------------T----T--------T--------------------------T---------------------------------------------------AAA--------------A--------------- 2660
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -GG-------------AT-A---G-G-----AC-A-AA-----GT----T-----------------------------------------------G--------T--------------------G---------CAA--------C--G------------------ 2525
F1.AR.02.ARE933 -----------------T-A---A-------AC---CA------T----T--------------------A--------C-----------------G-----------------------------G--A------CAAT-------G--G------------------ 2608
F1.BR.10.10BR_RJ015 --G-----G--------T-A---A-------AC----C------T----T--------------------A--G-----C-----------------G---------------------------------------CAAT----------G--T--------------- 2787
F1.CY.08.CY222 -G-T---------A---T-A---GC------AC---AA-----CT----------------G-----------------------------------G-----------------------------G---------CAA--------T--G------------------ 2507
F1.ES.02.ES_X845_4 -GGA---------A--AT-A---A-T-----AC---AA-----CT----T--------------------------------------G--------A-----------------------------G---------CAA--------C--G--T--------------- 2766
F1.RO.96.BCI_R07 -GG----G---------T-A--GACC-----AC---AA-----CT----T-----------------------------------------------G--------------G--------------G---------CAA------A-C--G------------------ 3338
F1.RU.08.D88_845 -G------G--------T-A---G-C------C---AA-----G-----T-----------------------------------T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A--------------- 2773
F2.CM.02.02CM_0016BBY -GG--------------T-A---G-------A-----A------T----T--------T--------------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------G-----CAAT-----A-C--GAG---------------- 2504
F2.CM.10.DEMF210CM001 -GG-----G--------T-A---G-------C----AA------T----T--------T-----G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------A-----CAAT-------C--GAGT--------------- 2578
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G---------------T-A---GG------A-----A------T----T--------T--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CA-T----------GAGT--------------- 2661
G.BE.96.DRCBL --G----------A---T-A---G-------AC----A------T-------------T--G-----------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------A-C--G--A-A---------T--- 3271
G.CM.10.DEMG10CM008 --G----------A---T-A---G-----T-AC---AA------T-------------T-----G--------------------T-----------A-----G-----------C-----------G---------CA---------C--G--A--------------- 2695
G.CN.08.GX_2084_08 --G--------------T-A---G-T-----AC----A------T-------------T--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------AA---------C--R--A--Y------------ 2554
G.CU.99.Cu74 --G-------------AT-A-----------------C------T-------------T-----------------G-----------C--------G-----G-----C-----C--------------A------CA---------T-----A--------------- 2918
G.ES.09.X2634_2 --G--------------T-A---A----------A--C-----GT----T--------T-----------------------------C--------G-----G-----------C--------------A------CA---A-----C--G--T--------------- 2797
G.GH.03.03GH175G --G-----G--------T-A---G-------AC---AA------T-------------T-----------------------------C--------A-----------------C--------G------------CA---------T--G--A--------------- 3354
G.KE.09.DEMG09KE001 --GA------------AT-A---A-------A--A--C------T-C-----C-----T--------------------------------------A-----G-----------C--------G------------CA------------G--G--------------- 2689
G.NG.09.09NG_SC62 --G--------------T-A-----------AC---AA------T-------------T-----------------------------C--------A-----G---------------------A----A------AA---------C--G--AGA------------- 2506
G.ZA.01.TV546 --G--------------T-A---GGT-----AC---AA------T-------------T--------C-----------------------------G-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A-T------------- 2516
H.BE.93.VI991 --GA---------A---T-A---GCT---T--------------T-C------------C-------------------C-----T-----------A-----------------C------------------G--AAAT----------------------------- 2703
H.CF.90.056 --G--------------T-A---GCT---T------AA------T----------------------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA------------------------------ 2661
H.GB.00.00GBAC4001 --G----------A---T-A---GCT---T----A-A-------T-------------T--------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAAT----------------------------- 2832
J.CM.04.04CMU11421 --G----------K--------RG-------R----A-------T-------------T--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------R------CA---------------A-M------------- 2820
J.SE.93.SE9280_7887 ---G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA--------------AGA------------- 2628
J.SE.94.SE9173_7022 ---G-------A----------GG-------A----A-------T--TA---------T--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------------AGAT------------ 2629
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G-------------A--A---G-------A-----A------T-------------------G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T--------------- 2510
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------A--A---G-------A----AA------T-------------------G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T--------------- 2510
U.CA.01.TV749 --GT------------AT----GG-------A----A-------T-C-----------T--------------------------Y-----------A--------T--------C-----------G---A-----AAA-----------G------------------ 3331
U.CA.99.TV721 --GT------------AT----GG-------A----AA------T-C--T--------T--------------G-----------T-----------A-----------------C------------------G--ACA-----------G------------------ 3330
U.CD.83.83CD003_Z3 --G--------------T-----GCT-----A-----A------T----------------------------------------T-----------A-----------------C---------------------CA-------A-C-----TGAT------------ 2809
U.CD.90.90CD121E12 --G--------------T-----GCT-----A------------T----------------------------------------T-----------A-----------------C---------------------CA---------C-----TGAT------------ 2513
U.CY.05.CY090 --G--------A-A--AT-A---AC----T-A----AA------T----------------------------G--G--C-----T-----------G--------------A--C-----------G---------CA---------C--G-----T------------ 2513
U.CY.08.CY223 --G-----G--------T-----A-T-----A----AA------T----T--------------G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------C---------CA-T-------C--------------------- 2531
U.ES.10.DEURF10DZ001 --G--------------T-A---G-G-----A--A-A-------T-------------T--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G-----C---CAA--------C--G--T--------------- 2590
U.GR.99.99GR303 --G-------------A--A---G-------A--A-AA------T--TT------------G--G--------------C-----T-----------------------------C-----------G---------CAAT-------G--G-TA-A------------- 2588
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 --G----------A-GAT-A---G-T-----A--A-A-------T----------------------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C-----G--------------- 3199
01_AE.AF.07.569M ----------------A------GCT-----------C------T----T--------------G--------G-----------------------A-------------------G---------C----------AAT-A--------------------------- 2520
01_AE.CF.90.90CF11697 -------------A-----A---G-T-----A----AA------T----T--------------G--------------------------------G-----------------C-G---------C----------AA------------------------------ 3263
01_AE.CN.10.YNFL03 --GT---------A---------GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-----------C---------ACA------------------------------ 2692
01_AE.HK.04.HK001 ---T-------------------GCT---T-A--A--C------T----T--------------G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA------------------------------ 2676
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------------------GCT-----A----AC-----------T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-----------C---------AAA-----------G---CAT------------ 2504
01_AE.JP.x.JRC77AE -------------------A---GCT---T-------C------T----T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-----------C----------AA-----------G-----T------------ 3311
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --G--------------------GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-------------------GG--------C----------AA------------------------------ 2737
01_AE.TH.90.CM240 -------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA------------------------------ 2888
01_AE.US.05.306163_FL -------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-------------------G---------C----------AA------------------------------ 2505
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA----------G------------------- 2569
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B.FR.83.HXB2 GAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTGTCAAT 3314
Pol R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__V__N_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --G--------------T-----G-------AC---AA------T-------------T--------------------------T-----------A-----------------C-----------C----A----CA---------------T--------------- 2681
02_AG.CY.09.CY256 --G--------R-----T-----GRW-----AC-R-R-------T----T-----R-----G--------------------R--T-----------A-----------------C--G--------C----A----CA------------------------------- 2510
02_AG.ES.06.P1423 -GG--------------T-A---GG------A----AA------T----------------------------G-----------T-----------A-----------------C-----------C-----C---CAA--------C--------------------- 2752
02_AG.GW.05.CC_0048 --G--------------T-----G-------A----AA-----------------------G--------A--G-----------T-----------A-----------------C-----------T---------CA---A-----------------------T--- 2664
02_AG.KR.12.12MHR9 --G----------TA--T-----G-----T-AC----A------T----------------------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA------------------------------ 2973
02_AG.LR.x.POC44951 --G-----------C--T-----G-C-----AC---AA------T----------------------------G-----C-----T-----------A-----------------C-----------C---------CA------------G------------------ 3309
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --G--------------T-A---G-------AC----A-----------T-----------------------------------T-----------A-----------------C-----------T-----C---CA---------C--G--A--------------- 2506
02_AG.NG.x.IBNG --G--------------T-----GG------AC---AA------T-------------------G--------------------T-----------------------------------------C------G---AA--A--------------------------- 2839
02_AG.SE.94.SE7812 --G--------------T-----G-------AC----A------T-------------TG----G--------------------T-----------A-----------------C-----------C------------------------------------------ 2686
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --G--------------T-----G-------AC---AA------T----------------------------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA------------------------------- 2511
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G----------A------G--------C-----------T-------------------------------------------------------------------------------T---------------T----------------------------- 2540
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --G----------A-----A---G-G-----A-----A------T-C--------------------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA-C-G-------G--T--------------C 2680
05_DF.BE.x.VI1310 -GG--------A-----T-A---G-------AC--GCA-----GT----T-----------------------------------------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G------------------ 2696
06_cpx.AU.96.BFP90 --G--------------T-A---G-G-----A----AA--------------------T--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--C-----C--G--G--------------- 3342
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------A------------T--------------T----------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------------T--------------- 2646
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------A------G----------A-A-------T----------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T--------------- 2494
09_cpx.GH.96.96GH2911 --G--------A----A--A---G-------A----AA------T----T--------------G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A--------------- 2516
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C--T------------A--A--GGG---C--A--A-A-------T-----G-------------G-----------G--------T--G--------G---------------------------T-----------CA-------A----GA-T--T------------ 2693
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --GA---GG----A--AT-A--GA-G-----A------------T-C-----------T--------C--------------------C--------A-----G-----------C--------T-----A-------A---------C--G--AT-T------------ 2678
12_BF.AR.99.ARMA159 ----G-----------A--A--------------A---------T-------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------C 3319
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --GA---GG-------AT-A---AG-------------------T-------------T--G-----------------------------------A-----G-----------C--------------AG-----CA-T-------C--G------------------ 2719
14_BG.ES.05.X1870 --G--------------T-A---A----------A-AC-----GT-------------T--------------------------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C-----A--------------- 2781
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------A--A---GCT-----A-----C-----GT----T--G--------------------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA------------------------------ 2713
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------AT-A---A-T-----AC---AA------T--TA---------T--------------------------T----------AA-----------------C-----------C---------AA------------G------------------ 2677
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------A--A--------------A-A-------T-A--------------------------------------------------------------------------------G---------A-A-----------G------------------ 2528
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------A--A-----------A----AA------T----------------------------------------T-----------A-----------------C-----------C-----G---CA------------------------------- 2619
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------T-A--G-------------A-------T-------------------------------------G--------------G--------------------G------------------TCA--------------A--------------- 2540
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------A----------------G--A-------T--TA---------T-----------------G--C-----------------A-----G-----C-----C--------------A------CA---------C--------------------- 2780
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------AT-A---G-------A------------T-G-----------T--------------------A-----T---------------------------------------------------AAA-----------G--G--------------- 2519
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T---------C---T-----GCT-----A-----C-----GT----T--------------G-----A--------------T--C--------A--C--------------C-----------C--A------CA-------A-C--------------------- 2522
23_BG.CU.03.CB118 --G-------------A-----------------A-A-------T----------------------------------------T--------------------A--------------------------------------------------------------- 2757
24_BG.ES.08.X2456_2 --G-------------A-----------------A-A-------T-C----------------------------------------AG-----------------------------------------------------------G-----A--------------- 2765
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------AT-A---G-----T-A----AA------T----T--------------G--------G-----------T-----------A-----G-----------C-----------C--A------AAA--------G--------------------- 2522
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -GG--------------T-----GCT-----A----AA------T----A--------T-----G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------AAA--------------A-A------------- 3319
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --G--------------T-A---GCC---T------A-------T----T--G--------------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------------A------CA------------G--A--------------- 3305
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------G-------A-----------------AGA------GT-----------------------------------------------------------------------------------------G----------------G----TT------------ 2680
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------A---------------------------T-------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2715
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------A-----------C-------A-------T-CGAT-----------G-----------------C-----T-----------G-----------------C----------------------A---------T--G--G--------------- 2786
32_06A1.EE.01.EE0369 --GT-------------T-A--GG-----T-A----A-------T-C-----------T--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G----------AA--------C--G--A--------------- 2949
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G--G---------------GCT-----A----AC------T----T--------------G--------G-----C-----------------A-----------------C-----------C----------AA------------------------------ 2615
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------A---G-T-----A------------T----T--------------G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C----------AA------------------------------ 2516
35_AD.AF.07.169H ---T---------A---T-A---GCT-----A----A-------T----------------G--G--------------------T---------------------------------------------------AC---------------A--------------- 2514
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --G--------------T-----A-------AC---AT------T----------------------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA----------------A--------G---- 2519
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --G--------------------G-C--C--AC---AA------T-------------T-----------------------------C--------A-----------------------------C--A------CA-T-------T-------T------------- 2504
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------A---------------------------T-------C-----------------------------------------------------------------------------------------------G--G------------------ 2737
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G-------------A----------------G----------T--TA--------------------------------------A-------------------------------------------------A-------------G------------------ 2791
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------A---T-A---G-----T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----GC----------A--------C-----------------G---------------------------------------A----------C--G------------------ 2797
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---T------------A-----G--G------C----------C--C--------------------------------------------------A-----------------------------G---------CAA------A-C--G------------------ 2868
43_02G.SA.03.J11223 --G--------------T-A---G----C--A----RA------T-------------T--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A--------------- 2839
44_BF.CL.00.CH80 ----------------A-------------------A-------T-A--------------------------------------------------------------------------------------------A-----------G------------------ 2756
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --G-------------A--A---G-----T-A----AA------T--------------C----G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CAA--------C--G--A--------------- 3300
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------C------T-----A-C-----AC---AA------T----T--------------------A--G-----C-----T-----------G---------------------------------------CAAT-----A-C--G--G--------------- 2752
47_BF.ES.08.P1942 ----------------A--------------AC---AA-----G-----T--------------------------------C-----------------------A-------------------------------------A------G----A------------- 2753
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------------A---GCT--------A-AC------T----T-----------------------G-----------------------A-----G-----------C-----------C---------CAA------------------------------ 2519
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------A--A---GC------A----AA------T-------------------G-----------G--C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--AGC------------- 2736
50_A1D.GB.10.12792 --G----------A---T----GGCT-----A-----C------T----T--C-----------G-----------------G--------------A-----G--A--------C--G--------C--------------------------A--------------- 2721
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------GG-------A---------------------------T-C-----------T-----------------------------------------------------C-----------------A-------A-T----------G------------------ 2521
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------------A---------------------------T----------------------------------------------------------------------C-G---------C----------AA------------------------------ 2628
53_01B.MY.11.11FIR164 -------------------A--GGCT-----A-----C------T----T--------T-----G-----A--G--------C--------------A-----------------C-GG--------C----------AA----------G------------------- 2654
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------A--------G-----------T------T-CTT----------C----------A--------C---C-------------A-----------------C-G---------C----------AA------------------------------ 2716
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------------G---T------A------------------------G-----------------C----------------------------------------------------------C------------G------------------ 2624
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------G-------A--A---------T------AA--------A--------------------------------------T-----------A--------T--------C-----------C---------CA---A-----C--------------------- 2665
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --G--------------T-A---G----------A-A-------T-C-----G--------------------------C---------------------------------------------------------A-------------G------------------ 2498
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------G----------A---GCT-----A-----C------T----T--G-----T------------------------------------------------------------------------------A------------------A------------- 2659
59_01B.CN.09.09LNA423 ---T----G----A-----A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-----------C------G---AA------------------------------ 2498
60_BC.IT.11.BAV499 --G--------------T-A---A-------A---CA---------CG-T-----------------------------C-----T-------C---G-----------------C---------------------CA---------C--G--T--------------- 3271
61_BC.CN.10.JL100010 --G-------------A--A---G----------A-A-------T----------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T--------------- 2735
62_BC.CN.10.YNFL13 --G-------------A-------------------A-------T-----------------------------C----------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T--------------- 2643
63_02A1.RU.10.10RU6637 --G--------------T-----GC------A--A-AT------T----T--------------G--------------------T--C--------A-----------------C-----------C---------CA---------C--------------------- 2855
64_BC.CN.09.YNFL31 --G--------------T-A---G----------A-A-------T-C--------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T---------A----- 2668
65_cpx.CN.10.YNFL01 --G--------------T-A---G----------A-C------GT----T-----------------------------C-----T-----------G---------------A-C---------------------CA------------G--T--------------- 2685
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -G-T------------A-----G-------------A-------T-A--------------------------G-----------T-----------A--------------A--C-G---------C----------A------------------------------- 2657
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -G-T------------A-----G---------C---A-------T-A--------------------------G-----------T-----------A--------------A--C-G---------C----------A------------------------------- 2648
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --G--------------T-A---G-------AC---AA------T----T-----------------------G-----C-----------------G-----------------------------G---------CAAT-----A-C--------------------- 2770
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --G--------------T-A---G-------AC-A-AA-----------T--------------G-----A--------C-----------------G-----------------C-----------G---------CA-T----------G------------------ 2978
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------T-----G-------A----AA------T----T--------------------A--G-----C-----------------G--------------A--C-----------G---------CAAT-A--------G-----------A------ 2822
O.BE.87.ANT70 ---A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T--------G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--TGTG-----A--A--- 3368
O.CM.98.98CMA104 -G-A--GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T-----G--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T--T--G--AGTA-----A--T--- 2800
O.CM.98.98CMABB141 ---A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--G-----C--TT-G--------G--------------A--C-----------------C--CCAAT----TAGC--G---GTG-----A--A--- 2799
O.CM.98.98CMABB212 ---AG-GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-A--------A-----G--------A--C--G--------G-----C--CCAAT----TA-C-----AGTG-----A--A--- 2804
O.CM.98.98CMU5337 -G-AC-GGG----AA----T---G-G--CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T--G--G-----A--G-----------T--G--------G-----G--------A--C-----------------C--CCAAT-A--TA-C--G--GGTG-----A--A--- 2801
O.CM.99.99CMU4122 ---A--GGG----ATT-------G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--T--G--------G-----G-----C--A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--G-TA-----A--A--- 2799
O.FR.92.VAU -G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T-----------A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G--AGTG-----A--A--- 2880
O.GA.11.11Gab6352 ---A--GGG-T--ATT---C---G----CT-A-AT-A------GT--TAT--T--T--T-----G-----A--G--------C--T--C--------G-----G--------A--C--------------------CCAAT----T--C--G--GGTA-----A--A--- 2525
O.SN.99.99SE_MP1299 ---AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--GGAA-----A--A--- 3367
O.US.10.LTNP ---A--GGG-T--ATCA--T---G-----T-A-ATCA------GT-C--T--C--T--T-----------A--G--------C--T--G--------G-----G--T-----A--C-----------C--A--C--CCAAT-A--TA-C--G--TGTG-----A--A--- 3289
N.CM.02.DJO0131 --GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--TGTA------------ 2820
N.CM.02.SJGddd --GAG-C-G----A--A--T---AGG-----T---GA------CT----G--C--T-----G--------A--G--G--A--G--T--C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T----------G--TGTA------------ 2804
N.CM.04.04CM_1015_04 --GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----A--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A--------G--T-CA------------ 2819
N.CM.06.U14296 --GAG-C-G----AA-A--T---G-G-----T---CA------CT-C--G--C--T--------------A--G--G--A--------C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A-----G--G--TGTA------------ 2817
N.CM.06.U14842 --GAGGC-G--C-A--A--T---G-T-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G-----A--------C--------A-----G--------A--------------C-----AG--AA-T-A-----G--G--AGTA------------ 2821
N.FR.11.N1_FR_2011 --GAGGC-G----A--A--T--GGG------TC---A------CT----G--C--T--------------A--G-----A--------C--------A-----G-----C--A--------------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA------------ 2715
P.CM.06.U14788 --CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T--------R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A--T-----A--A--- 2785
P.FR.09.RBF168 --CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T--------------A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A--------G--AGCT-----A--A--- 3349
CPZ.CD.06.BF1167 A-GA-GTGG-TC-----T-A---A-C--CT--AAAGCA-----CT-AGAA--C--C--T------T----AG-GA----A-----T--C--------A------T-A--C--A--G--G--------G----AG---AAAT-A-----GCC---A-CA-----A--T--- 3416
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---AG-G-G----A-----C---GC---------A-AA------T----A-----------G--G--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AAAT--------C-G--AGTG--------T--- 2856
CPZ.GA.88.GAB1 ---A---GG-G--A--A--A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C-----------------A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C-----------C--------TCAAT-A-----------GGTA------------ 3375
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---AGCT---GA-A-----A-----G--CT----AGCA------T-AGAA--C------------T----AG--A-----------T-A--------C-----G--A-----A--------------G---AAC--CACC---------CC---ACAG-----A--G--- 2955
CPZ.US.85.US_Marilyn -GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A-TT-----A------ 3374
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -GCAG--GG----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----T--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G---------AA-T-A--------G--A--T-----A------ 2851
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -GCAG---G----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----C--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G--A------AA-T-A--------G--A--T-----A------ 2850
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B.FR.83.HXB2 GACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGA 3484
Pol _D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E
A1.AU.03.PS1044_Day0 --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------AA---C-G-----------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G-------------- 2692
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --T--------A--------A---C-A--------------A-----T---------------------C-G-----------C--G---G--------T-------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G-------------- 2689
A1.CY.08.CY236 --T--------------A--A--GC-A--------------A-----TG---------------A---GC-G-----G-----C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G------A-AT-G--GT-------------G------T---G--- 2695
A1.ES.05.X1608_8 --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-------C-------A------G-----G-----C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G-------------- 2932
A1.KE.11.DEMA11KE001 --T--------A------------C-A--------------A-----TG---------------A------G----G------C--G---G----------G-----G---G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-------------------- 2823
A1.RU.11.11RU6950 --T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T------------------------G--- 3008
A1.RW.11.DEMA111RW002 --T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TG--------C------A----C-G-----------C--G-----T--------G-----G---G--A-G--G--T--G--------AT-----T-------G--T--G-------------- 2835
A1.SN.01.DDI579 --T--------A-----A--A---C-A--------------------TG--------------------C-G-----------C--G---G----------------CA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G-------------- 2682
A1.UG.11.DEMA110UG001 --T--------A-----A--A---C-A--------------------T----------------AA---C-G----GG--------G--------------------TA--G--A----G--T--G---------T-------------------G------T------- 2839
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --T--------A--------A---C-A--------------------TT----------------A-----G-----------C--G---G-T--G-----------T---G-----T-G--T--G--------AT-----T-------------G--A---------A- 2925
A2.CM.01.01CM_1445MV --T--------A--G--A--A--G--A--------------------TG--------C------A----C------G-------------G----------------CA--G-----T----TAG---------AT-----T---A---G-----G------------A- 2683
A2.CY.94.94CY017_41 --T--------A-----A--------A--------------------TG---------------A----C-G------------------G----------------CA--G--A----G--TA-----------T-----T-A-A---G-----G--A---T-----AC 2841
B.BR.10.10BR_MG029 -----------------------------------------------TG-------------------------------------G------------------------------------A-------------------A-----------G--A----------- 2946
B.CA.07.502_1191_03 --------------------A--G-----------------A----------------------C------------G--------G--------G---------------G-----------AC------------------------------G--A-------G--- 2911
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------A--A--------------------A-----T-----------G----A---------------------G---G--------------------G-----T--T--AG---------A--------------------G------------AC 2953
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------------A-----A--------------------TT----A-----G----A---------------------G--------G---------------G-----------AG----------A-------------------G-------------- 2856
B.ES.10.DEMB10ES002 --------A---C-------A--------C-----------------TG---------------A---------------------G---------T----------------------------------------------------------G-------------- 2846
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------A--A-----A--------------------TG----------G----A------------------G--G---------T--------------------------C-G-----------------------------G--A----------- 2730
B.GB.05.MM45d213_GN1 --------------------A--G--A--------------------TG----A------------------------------------G----------------------------------------------------------------G--A----------- 2885
B.HK.06.HK003 --------------------A---C----------------------T----------------A---------------------G------------------------------T-----A---------------------------------------------- 2854
B.HT.05.05HT_129389 -----------------A--A--------------------A-----TT---------------A---------------------G------------------------G-G-----------------------------------------G-------------- 2685
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------A--A-----A-----------------C--T--------------------------------------G---G------G-------------G-------C----C----------T-----T-------------G--A---T---G--- 2871
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------------A---C----------------------TG---------------A---------------------G--------G---------------G-G-----------------------------------------G--A----------T 3148
B.PE.07.502_0525_wg5 --------------------A-----A--------------------TG---------------A------------------------------------T-----G------A-------------G-----AT-----T-------------G-------------- 2949
B.RU.11.11RU21n ------------C----A--A--------------------------TG-----C-------------------------G--C--G---G---------------------------------C---------A--------------------G-------------- 3055
B.TH.08.MERLBDTRC10 --T-----A-----------A-----------------C--------T------------A---A---------------------G---------------------A--G--T--------------------T-------A-----------G----------G--- 2717
B.US.11.ES38 --------------------A--------------------A----------------------AA--C-----------------G---G----G---------------G--------T--A-------------------------------G--A---A------- 3419
C.AR.01.ARG4006 --T-----------------A-----A--C----------------------------------AA---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-C---------AT-----T-------G-----G--A----------- 2668
C.BR.07.DEMC07BR003 --T---------C-------A-----A--C-----------A----------------G------A---C-G--------------G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A----------- 2816
C.BW.00.00BW5031_1 --T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A-------G--- 2855
C.CN.10.YNFL19 --T-----------G-----A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T-----------------G---------T-------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---T------- 2837
C.CY.09.CY260 --T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-T-----------A--G--G---------T-------CA--G----------T-----------A------T-------G-----G--A--------G-- 2707
C.ES.08.X2363_2 --T-----------------A-----A--C-----------------------------------A---C-T--C-----------G--G---------T-------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A----------- 2915
C.ET.02.02ET_288 --T-----------------A-----A--C--------C--------------A----------A----C-G--------------G---G-T--------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A----------- 2686
C.IN.09.T125_2139 --T-----------G-----A-----A--C-----------------------A----------A----C-T--------------G--GG----------------TA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A----------- 3460
C.KE.00.KER2010 --T-----------------A-----A--C-----------------------A----G---------CC-T-----------------G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G-CA----------- 2665
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --T-----------------A-----A--C-----------------------A----------A----A-G--------------G---G----------------T---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A----------- 3464
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --T-----------------A-----A--C------------------T----A--C-------A----C-T--------------G--G---------T-------CA--G----------T-----------AT-----T---AG--G-----G--A-------G--- 3458
C.YE.02.02YE511 --T--------A--------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G--A----------- 2659
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --------------------A-----A--C-----C-----------------------G--------GC-T--------------G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A----------- 3474
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --T-----------------A-----A--C-----------------TG---------------A----C-T--------T-----G--G---------T-------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A----------- 2824
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --T-----------------A-----A--C-----------------T-----A-----G----A---GC-T--------------G--G---------T-----------G--A-------T-----------AT-----T-------G-----G--A----------- 2833
D.CM.10.DEMD10CM009 --T-----------------A-----A--------------------TG----A---C-G----AA--C-----------------G---G-T------T-------G---G----------------------AT-------------G-----G--A-----C----- 2859
D.CY.06.CY163 --T-----------------A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T------T--------A--G----G-----------------AT-------A-----G-----G-----C--C----- 2692
D.KE.11.DEMD11KE003 --T---------C-------A--G--A-----------C--------T-----A--------------------C-G-TG-A----G--TG-----A----G------A--G-------G--------------AT-------------G-----G-------------- 2834
D.KR.04.04KBH8 --T-----------------A-----A--------------A-----TG----A----------AA--G--G-----------C--G---G----------G-----------------G---A----------AT-------------------G-------------- 3443
D.SN.90.SE365 --T-----------------A-----A-----------C--------TG----A--------G-AAG-------------------G---G-----------------A--G---------------C------AT-------------------G-------------- 3501
D.TZ.01.A280 --T-----------------A-----A--------------------TT----A----------AA--------------------G---G----------G-----------------G---A----G-----AT----------------T--G----------G--- 2685
D.UG.10.DEMD10UG004 --T-----------------A-----A-----------C--------T-----A----------A-----------G-TG-----AG---G-----A----G------A----------G-----G---------T-------------G--------A-------G--- 2822
D.UG.11.DEMD11UG003 --T--------A--------A-----A-----------C--------T-----A-----------A--------C---TG-A----G---------A--T-G---------G-------G--------------AT----------T--------G-------------- 2839
D.YE.02.02YE516 --T--------AC-------A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T------T-------T---------T-----AG---------AT-------------------G--------C-G--- 2695
D.ZA.90.R1 --T--------------A--------A--C--------C--------T-----A--------------------------------G------------T-----------G----------------------AT-------------------G--A--CT------- 2830
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --T--------------A------C-A-----------------C--T-----A--CC----------------------------G---G----G-GG--------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G-------------- 2695
F1.AR.02.ARE933 --T--------------A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----------T--G--A----------- 2778
F1.BR.10.10BR_RJ015 --T--------A-----A--A---C-A--------------------T-----------G--------------C-----------G---G----G-----------C---G-G--------TAC----------T-----T---A---G--T--G-------------- 2957
F1.CY.08.CY222 --T-----A--------A--A---C-A--------------------T------------A-------------C-----------G---G----G-----G-----TA--G-G-----G--T-C---------AT--A--T-A-----G--T--G-------------- 2677
F1.ES.02.ES_X845_4 --T-----A--------A--A---C-A--------------------T-----A----------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A----------- 2936
F1.RO.96.BCI_R07 --T---------C----A--A---C-A--------------------T----------------AA--------------------G---GT---G-----------TA--G-GA--T-G--T-C----------T-----T-------G-----G--A----------- 3508
F1.RU.08.D88_845 --T-----------------A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G----G-----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G-----G--A----------- 2943
F2.CM.02.02CM_0016BBY --T-----------------A-----A--------------------T----------G-----A---C-----------------G---G----------------C---G-G-----G--T-C------------------------G-----G--A----------- 2674
F2.CM.10.DEMF210CM001 --T-----------------A--GC-A--------------A-----T----------G-A---A------G---------A--------G----G-----------T---G-G-----G--T-C---------AT-----T-------G-----G-------------- 2748
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T---------C-------A---C-A--------------------T-----A----G-----A---CA-C--------------G---G-----A--T-------T---G-GT----G--T-C----------T-----A-------G--------A----------- 2831
G.BE.96.DRCBL --T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---------C------A----G--GG--------T-------CA--G--T--A-G----C---------AA-G--GT-------G-----G-------------- 3441
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------------A---C-A--------------------T-----A----------A----C----C------A----G--G-----G------------A--G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G--------G----- 2865
G.CN.08.GX_2084_08 --T-----A--A--------A---C-A--------------A-----T------------A---AA---C----------------G--GG----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T--A----G--T--G-------------- 2724
G.CU.99.Cu74 --T-----A-----------A--GC-A--------------------T----------------AA------------------C-G--GG--------T-------CA--G-------G--T-----------AT-G---T-------G-----G--A----------- 3088
G.ES.09.X2634_2 --T-----A---C-------A---C-A-----------C--------T--T-------------AA---C------G---------G---G----------------CA--G----------T-----------AT-G---T-------G-----G--------G----- 2967
G.GH.03.03GH175G --T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---CC------G---------G--GG-----------------A--G--T-C--G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A----------- 3524
G.KE.09.DEMG09KE001 --T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------A---GC----------------G--GG----------------TA--G-------G--CAC---------AT-G---T-------G-----G--A----------- 2859
G.NG.09.09NG_SC62 --T--------A--------A---C-A--------------------TT-------------G-AA---C----C-----------G--GG-------T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G----------G--- 2676
G.ZA.01.TV546 --T-----A-----------A-----A--------------------T--------------G-A----C------GG--------G--G-----------------CA--G-------G--T-C---------AT-G--GT-------------G--A----------- 2686
H.BE.93.VI991 --T-----------------A---C-A-------------------------------------A----C-------W--------G--GG-----------------A--G-------G--TA----G-----AT-G---T-------------G-------------- 2873
H.CF.90.056 --T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T-------------G--------G-G--- 2831
H.GB.00.00GBAC4001 --T-----------------A---C-A------------------------------------------C----------------G---G----G---T-------CA----------G--TAC---G-----AT-G---T---A---------G--------G-G--- 3002
J.CM.04.04CMU11421 --T-----R--RC-------A---C-A-------------------WT-----A----G-----A----A-G--------------G---G-T--GT----------CA--G-----T-G--TA-R--------AT-G-----------G----A-----------M--- 2990
J.SE.93.SE9280_7887 --T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------A--------------- 2798
J.SE.94.SE9173_7022 --T-----A-----------A---C-A--------------A-----T-----A------A---A-G--C-----------A----G--GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------AG-------------- 2799
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --T-----A-----------A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT-------T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A-----G--------A----------- 2680
K.CM.96.96CM_MP535 --T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G-------------------- 2680
U.CA.01.TV749 --T-----------------A---C-A--------------------T-----AG---G-----A---TC-G----G-------------G----G-----------T---G-GA-MT----T--G--------AT----GT-------------G--------G----- 3501
U.CA.99.TV721 --T-----A-----------A-----A--------------------T-----A-----G----A----C-G----G-------------G----G-----------TA--G-GA--T----T--G--------A-----GT-------------G--------G----- 3500
U.CD.83.83CD003_Z3 --T--------------A--A---C-A--------------------T--------CC-----------C-G--------A-----G--------------------CA--G-G---A-G--TA----G-----AT-----T-------G-------------------- 2979
U.CD.90.90CD121E12 --T--------------A--A---C-A--------------------T--------CC-------A---C----------A-----G---G----------------CA--G-G---A-G--TA----G-----AT-----T-------G---------------G---- 2683
U.CY.05.CY090 A-T-----A-----------A-----A--------------A-----T----------G-A---A---C-------G---------G---G----------------CA--G--A----G--T---------A--------T-------G-----G--A-----G----- 2683
U.CY.08.CY223 --T--------A--------A---C-A--------------------TG-T-----C-------AA---C--------T-GA-C--G------------------------G--A----G--T--G--------AT-----T----------T--G--A----------- 2701
U.ES.10.DEURF10DZ001 --T--------A--G-----A---C-A--------------------T----------G----------------------A-C--G-----A--------C-----CA--G-------G--T-C---------AT-----T-------G-----G--A----------- 2760
U.GR.99.99GR303 --T--CACAG-AG-TAGT--A-----A--------C-A---------TG---------G--AC--------G--------------G---G-----------------A--G----------T-C---------AT-----T-------G-----G--T----------- 2758
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 --T-----------------A---C-A-------------------TT----------G---G-A-A-C-----------------G---G----------------CA--G----G-------C----------T-----T-------------G-------------- 3369
01_AE.AF.07.569M --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----RR---C-------------C--G---G-T--------------CA--G-------G--TRC---------AT----GT------RG-----G-----------GAC 2690
01_AE.CF.90.90CF11697 --T-----A--A--------A---C-A--------------A-----TG----A----------AA---C-G-----------C--G---G-T--G---------------G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------G---A- 3433
01_AE.CN.10.YNFL03 --T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TG-------C--G----A----C----------T--C--G-----T------------------G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------AG 2862
01_AE.HK.04.HK001 --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A------G----G------C--G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G------------AC 2846
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --T--------A--------A---C-A--------------A-----T-----------G----A------G--C-----------G---G-T--------------CA--G-G-----G--T-----------AT----GT-------G-----G--A---------AC 2674
01_AE.JP.x.JRC77AE --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----A-----G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA----------G--T-----------AT----G--------G------------------AC 3481
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --T--------A-----A--A---C-A--------------A-----T-----------G----AA---C-G-----------C------G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------AC 2907
01_AE.TH.90.CM240 --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------AC 3058
01_AE.US.05.306163_FL --T--------A--------A---C-A--------------A-----T--------C--G----A----C-G---------A-C--G-----T------T-------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G------------AC 2675
01_AE.VN.98.98VNND15 --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG---------------A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------AC 2739
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 GACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGA 3484
Pol _D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G----G------C--G---G-A--------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A----------- 2851
02_AG.CY.09.CY256 --T--------AC----T--A---C-A--------------------TG----A--C-----G-A----C-G-----------C--G---G----G-----------TA--G-GA----GT-T--G--------AT-----T-------G-----G--A----------- 2680
02_AG.ES.06.P1423 --T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------AA--GC-G-----------C--G---G--------T-G-----T---G-----T-G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G-------------- 2922
02_AG.GW.05.CC_0048 --T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C------G------C--G---G----------------GA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------------G--A--C-------- 2834
02_AG.KR.12.12MHR9 --T--------A-----A--A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G-----------C--G---G----------------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A----------- 3143
02_AG.LR.x.POC44951 --T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--A---------A- 3479
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --T--------A--------A---C-A--------------------TG----A---------------C-G-----------C--G---G-------C--------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------------G--A----------- 2676
02_AG.NG.x.IBNG --T--------A--------A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G----G------C--G---G----------------TA--G--G----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A----------- 3009
02_AG.SE.94.SE7812 --T--------A--------A---G-A------CA-GTCAG------TG----A----------A------G-----------C------G-----A----------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A----------- 2856
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --T--------A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-------------C--G------------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A----------- 2681
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G---------------------------------C------------------------------G-------------- 2710
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T-----C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A-----G-----G-------------- 2850
05_DF.BE.x.VI1310 --T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G--------------------G--------------------------AT-------------------G--A----------- 2866
06_cpx.AU.96.BFP90 --T--------A--G-----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A--------------CA--G----------T-C---------A------T-------G-----G--A---T------- 3512
07_BC.CN.98.98CN009 --T-----A-----------A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A----------- 2816
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --T-----------------A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-A--G--------G--A---T------- 2664
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T--------A-----A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T-G---------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G-------------- 2686
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --T-----------------A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G------T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T-------------G--A----------- 2863
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G---------T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT-------------G--A----------- 2848
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------------A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G--------G---------------------------A-------------------------------G--A----------- 3489
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T-----A-----------A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG----------------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T-------G--------A---T------- 2889
14_BG.ES.05.X1870 --T-----A-----------A---C-A-----------C-----A--T-----A----------AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-T---------AT-G---T-------G-----G--A-----G----- 2951
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T-------G-----G-------------C 2883
16_A2D.KR.97.97KR004 --T--------A--------A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T--------G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A---G-----G-------------- 2847
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------A-----A-----------------------------------G-A---------------------G--------G------------A--G-----------A-------------------------------G--A----------- 2698
18_cpx.CU.99.CU76 --T--------------A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G-----------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A-----------G--A----------- 2789
19_cpx.CU.99.CU7 --T--------------------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G-------------------------------------------AT-------------------G--A----------- 2710
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------T-----------G-----------AC----------------T-------G-----G--A----------- 2950
21_A2D.KE.99.KER2003 --T-----------------A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G-----------------------------------------------AT-------------------G--A--------G-- 2689
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T--------A--------A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G--------------------G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--T--G----------G--- 2692
23_BG.CU.03.CB118 --------------------A--------------------------T----------------A----C----------------G------------------------G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G--A----------- 2927
24_BG.ES.08.X2456_2 --TC----A-----------A--GC-A--------------------T-----------------A---C-------G--------G---G--------------------G-----------AC----------------T-------------G--A--------G-- 2935
25_cpx.CM.02.1918LE --T--------A--------A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A--------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-------G-----G--A---------A- 2692
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --T--T-----A-----A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T-------G-----------CT-G----- 3489
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --T-----A--------A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG----G-----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T-------------G--A-------G--- 3475
28_BF.BR.99.BREPM12609 --T-----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G--------G---------------G-------------------------------------------G--A----------- 2850
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T--G---------------G-----------A----------------G--------------G--A---A------- 2885
31_BC.BR.04.04BR142 --T-----------------A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A----------- 2956
32_06A1.EE.01.EE0369 --T--------A--G--A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A-G------------TA--G----G-----T-C---------AT-----T-------G--------A---T------- 3119
33_01B.ID.07.JKT189_C --T--------AC-------A---C-A--------------A-----T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T-----T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G----AG--------G---AC 2785
34_01B.TH.99.OUR2478P --T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-G-----G--T--------R--AT-----T-------G--------A---------AC 2686
35_AD.AF.07.169H --T-----------------A-----A-----------C--------T-----A-----------A-----G--------------G--------------G-----TA--G--T----G--------------AT-------------------G--AC---------- 2684
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T--------A--G--A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A------------------G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G--T--G-------------- 2689
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --T--------A--------A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T-----GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T-------G----TTTT----G------- 2674
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------A-------------------------------------------A---------------T-----G------------T-----------G-------------------------------------G-----G----------G--- 2907
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G------------------------G------------C----------------T-------G--T----------------- 2961
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --T---------C----A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G--T--G--A-----G--G-- 2967
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------------A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G------------------------G-------------------------------------------G------T------- 3038
43_02G.SA.03.J11223 --T-----A--A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----R--A----------- 3009
44_BF.CL.00.CH80 --------------------A-----------------------------------------G-A-----------G-T-A-----G---C-T--G---T-----------G-----------AG----------A----------------T--G--A---T------- 2926
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T--------A--G-----A---C-A---------------------T----A-----G----A---------------------G---G-A--------------CA--G---T---G--T-C---------AT-----T---A---G-----G--A-------G-AG 3470
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --T--------------A--A---C-A--------------------T----------G---G-A---------------------G---G----G-----------CA--G-GT----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A----------- 2922
47_BF.ES.08.P1942 --------------------A--------------------------------------------A--------C-G---------G--------G-----------CA--G-----------A----G--------------------------G--A---T------- 2923
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T--------A--------A---C-AG-------------A-----TG--------C-G----A------G-----------C--G-----T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------A- 2689
49_cpx.GM.03.N26677 --T--------A--G--A--A---C-A--------------------T----------------A----------------A----G---G-A--------------CA--G-----T-G--T-C---------AT-G-----------G-----G--A----------- 2906
50_A1D.GB.10.12792 --T--------A------------C-A--------------A-----TG---------------A----------------A-C--G---------------------A--G--A--T-G--T-CG--------AT----GT-------G-----G--A----------- 2891
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------A--------------------------TG---------------A---------C-----------G------------------------G-------G--------------------G--------------G-------------- 2691
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --T--------A--------A---C-AR-------------A-----TG----------RR---A----C-G--------------G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------AC 2798
53_01B.MY.11.11FIR164 --T--------A-----A--A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C------G-T------T-------CA--G---AGM-G--TR----------AT----GT-A-----G-----G------------AC 2824
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T--------A--------A--GC-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---GTT------T-------CA--G----------T-C---------AT----GT-A-----G-----G------------AC 2886
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------A-----------A--G--A--------------A-----TG-------C--G--G-A----C-G--C--G-----C--G---G-T--G--G--------CA--G----------T-----------AT----GT-------G-----G------------AC 2794
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --T--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------------------------------T-------C------------------------------G-------------- 2835
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------A--G--A--C--------------C--------A---------------C-C--------------G--------------------T---G----------T-----------AT-----T-------------G--A----------- 2668
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------A-----------A-----A--------------------TG----------G------G-------------------G---G--------------------G-----------AG---------RT----RY-------------G--A-----G----- 2829
59_01B.CN.09.09LNA423 --T-----A--A-----A--A---C-A--------------A-----TG---------------A---GC-G----G-G----C--G---G-T--------------CA--G--A----G--T--G--------AT----GT-------------G------------A- 2668
60_BC.IT.11.BAV499 --T-----------------A-----A--C--------------------------A--------A---C-G--------------G---G----G-----------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A----------- 3441
61_BC.CN.10.JL100010 --T-----------------A--G--A--C-----------A-----------A---------------C-T--------------G--GG--------T-------CA--G-G--------T-----------AT-----T-------------G--A-------GG-- 2905
62_BC.CN.10.YNFL13 --T-----------------A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T--------------G--GG----------------CA--G----------TAC---------AT-----T---AG--------G--A-------G--- 2813
63_02A1.RU.10.10RU6637 --T--------A--------A---C-A--------------------T--------------G--------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G-------------------- 3025
64_BC.CN.09.YNFL31 --T---------C-------A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T--------------G--GG-------T--------CA--G----------T-----------AT-----T----------T--G--A---T------- 2838
65_cpx.CN.10.YNFL01 --T-----------------A---C-A--C-----------------------A-----G---------C-T---------A----G--GT----------------CA--G----------T-----G-----AT-----T-------------G--A----------- 2855
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --T--------AC-------A---C-A--C-----------A-----T----------------A---------------------G------------------------G-------------------------------------------G-----C-------- 2827
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --T--------AC-------A---C-A--------------A-----T--------C-------A---------------------G------------------------G-------------------------------------------G-----C-------- 2818
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --T--------A-----A--A---C-A--------------------T-----------------A--------------T---------G----G-----------CA--G-GA----G--TAC----------T-----T---A---G--T----------------- 2940
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --T--------------A--A-----A--------------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-A-----G--T--G-------------- 3148
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --T--------------A--A---C-A--------------A-----TGG--------------A-----------G---------G--------G-----------CA-------------T-C----------T-----T-------G--T--G-------------- 2992
O.BE.87.ANT70 --T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG-----------A-GGT-----C- 3538
O.CM.98.98CMA104 --T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT--T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A---------G--A-GG-------- 2970
O.CM.98.98CMABB141 --T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G---------G----TT---GTA----G------T-G---T-A-A---G----------AG--G----- 2969
O.CM.98.98CMABB212 --T-----A--AC-------A-----A--C-----------A-----T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C-----------GT----------G---G-GG-CT---GTA----G-----A------T-A-AG-----------A-GA-------- 2974
O.CM.98.98CMU5337 --T-----A---C----A--A-----A--------------A-----T-----A--C-G------AG-------------AA-------C-----GT----G-----R---G----TT---GTA----G-----A------T-A-AG--G----------GA-------- 2971
O.CM.99.99CMU4122 --T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-----A----G------AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G------A--G----TT---GTA-------------G---T-A-AG--G--------A-GG-------- 2969
O.FR.92.VAU --T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A---G-----G--A-AG--G----- 3050
O.GA.11.11Gab6352 --T--------A---A-A--A-----A-----------------C--T-A---A--C-G-----AAG-----------T-AA-------C-----GT--T-G---------G----T----GTA-----------T-----T-A-AG--G--------A-GG-------- 2695
O.SN.99.99SE_MP1299 --------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T-----A-AGT------- 3537
O.US.10.LTNP -----------AC-CA-A--A--G--A-----------------C--T-A---A----G-----AAG--C-T-----GT-AA-------C------T--T--------A--G----CT---GT-----G--------G---T-A-AG-------------AAT------- 3459
N.CM.02.DJO0131 --T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A-----------G-----AT---G--- 2990
N.CM.02.SJGddd --T-----A--A-----A--A-----A-----------------C--T-----A--C-----T-AA--GC-G------T-AA-C------G-T-----TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-------A----------AG-----AT------- 2974
N.CM.04.04CM_1015_04 --T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--------T--G-----AT------- 2989
N.CM.06.U14296 --T-----R--A-----A--A--G--A-----------------A--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CA-CT-T---A-----------T-------A--------T--G-----AT------- 2987
N.CM.06.U14842 --T-----A--A--G--A--A--G--A-----------------C--T-----A----------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---C----------AT-------A-----------G-----AT------- 2991
N.FR.11.N1_FR_2011 --T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--TC-T----G-T-AA-C-----G--------TT-G---------G-TAACT-T---A----------AT-------A-----------G-----AT------- 2885
P.CM.06.U14788 -----T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T------- 2955
P.FR.09.RBF168 -----C------C----A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T------- 3519
CPZ.CD.06.BF1167 --T--T-----A--------T-----A--------------A-----T--------C-G-AC---AG--C-C--C---T-AA----G---GT-----G---------T---G---AGT-G--T-C---------AT-----T-A-AG-----T-A-C-A---T------- 3586
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --T--T-----------A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T--C--CCC------T--A-----------------TCA------A-------- 3026
CPZ.GA.88.GAB1 --T-----A--AC-GA-A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--------T--G-----AG---GCAC 3545
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C----C--A---C-G--A--C--G--A--------------A--C--TG----A--A--GAC--AAG-------C---T-AA-A------GTA----G------T--CCCTG-GGA-------AG---------AT----GT-A-A------T-A---A----------- 3125
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------------A--------G-- 3544
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T--C----GA--G--A--T---C-A--------T-----A--A--T--------A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----------AT-------A-A---G-----G--A--AT------- 3021
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T--C-----AC-G--A--------A--------C-----A--A--T-----A--A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----G-----AT-------A-A---G-----G--A--AT------- 3020
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B.FR.83.HXB2 ACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT.AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTA 3653
Pol __P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F_#_K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------G--------A--C-----------------A--------------------A--A-------A------------C---------------------.--------A----------------------A----TC---TY---------------G------- 2861
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C--T--G-----G--A--------T-----------A---G----------------A--A----C--AT---------------------------------.------T-A-------------------A--A-G--TC---T----------------GG------ 2858
A1.CY.08.CY236 G-----G--------A--C-----------------A---G-------G--------A--A-------AA---------------------------------.--------A--G-------------------AA---TC---T------------------------ 2864
A1.ES.05.X1608_8 C--T--G--------C--C--------------------------------------A--A-------A------------C-------T---G---------.--------A-------------------A--A-G--TC---T----------------G------- 3101
A1.KE.11.DEMA11KE001 C--T--G------ACA--------------------A--------------------A--A-------A------------C---G-----------------.-----------------G-------------AA-A-TC---T------------------------ 2992
A1.RU.11.11RU6950 ---T--G------T-A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------.--G-----A-------------------A--A-G--TC---T-----C------------------ 3177
A1.RW.11.DEMA111RW002 G--T--G-----G--A---------------------C--G-G-----------A--A--A-------A----------------------------------.-----------------G-------------A----TC---T------------------------ 3004
A1.SN.01.DDI579 C--T--G-----G-CA-----------------------------------------A--A------AA------------------C---------------.--G----------------------------A----TC-T-T----------------G------- 2851
A1.UG.11.DEMA110UG001 C--T--G-----G--A-----------------------------------------A--A-------AT---------------------------------.-------------------------------AA--ATC---T----------------G------- 3008
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C--T--G-----G--A------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------.--------A-------------------A--A----TC---T--------------------G--- 3094
A2.CM.01.01CM_1445MV C--T--------G--A--C----------------------C------------------------G-A---------------------------A------.--------A--------G----------A--A----ACCA-T------------------------ 2852
A2.CY.94.94CY017_41 C--T--------G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------------------G--A--C---.--G--------------G----------A--G----TCCA--------------A-------G--- 3010
B.BR.10.10BR_MG029 ---------------A--C--------------------------------------------------T---------------------------------.-------------------------------C------G--------A------------------ 3115
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------A--------------------T-------A---------------------------------------------.--------------------G-----------------------------------------G--- 3080
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------T-------------------C-------------------------------T---------------------------------.--------------------G-----------------CA----T--------C--------G--- 3122
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------------------------------------------------------------G-------------------------------A----A-.--------------------GC-------------------T------------------------ 3025
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------------------------------------------------------------------------------------------A----.--------------------G-------A---------------T-------------G------- 3015
B.FR.11.DEMB11FR001 G--------------------------C----------------------------------A---T------------------------------------.-----------------------------G------------------------------------ 2899
B.GB.05.MM45d213_GN1 ------------------------------------------------------------A-A-TGT----------------------------------A-.------T-----------------------------A----------------------------- 3054
B.HK.06.HK003 ------G-----------C------------------------------T----------A-----G-----G------------------------------.------------------------------------------------------A----G------ 3023
B.HT.05.05HT_129389 ------------G-----C--------------------------G--------------------T------------------G-----------------.--------A-----------------------------------------------G--------- 2854
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------------------G----------------A-------T---------------------------G---------.--------------------G-------------A-------------------A-------G--- 3040
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---G-----------A---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------A------------------------------G------ 3317
B.PE.07.502_0525_wg5 ------------------------T--C-------------------------------------T----------T----------A--------A------.--------------------G-------A---------------------------G-----G--- 3118
B.RU.11.11RU21n ------------------------T---------------G--------C-------------A---------------------------------------.--------------------------------------------------------------G--- 3224
B.TH.08.MERLBDTRC10 -------------------------------------------------------------------------------------------------------.-----C--------------G--C--------------CA----T--------------------- 2886
B.US.11.ES38 ------------------------------------------------------------------------G------------------------------.----------------------------A-------A--------------------------C-- 3588
C.AR.01.ARG4006 ---------------A--------T-----G--------------T-----------A----AA--G-----------------------------------C.----------------------------A-------AC--------------------G---G--- 2837
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------A--------------G-----T--------T-----------A------G-G--T--G-----------------------A-----C.--G-------------------------A--C----AC--------------------G---G--- 2985
C.BW.00.00BW5031_1 ---------------A--------T-----------T--------------------A------G-T-A---------------------------A-----C.--------------------G-------A---A---AC--------------------G---G--- 3024
C.CN.10.YNFL19 -A------------CA-----------------------G-----T--------A--A--A----TG-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-------AC------T-----------------G--- 3006
C.CY.09.CY260 G--------------A--------------------------------G-----A--A--A---G-G-A---G-----------G-----C------------.--------A-----------G-------A-G-----AC------------------------G--- 2876
C.ES.08.X2363_2 ---------------A-----------G-----------G-----T-----------A------G-G-----------------------C-----A------.--------------------G-------A--G--A--C------------------------G--- 3084
C.ET.02.02ET_288 G--------------A--------T--------------------T-----------A------G-T-A---------------------C-----A------.-----------------G--G-------A--G----AC-----------------------TG--- 2855
C.IN.09.T125_2139 --------------CA-----------------------G-----T-----------A--------G-----------------------C-----A-----C.-----------G-----G--G-------A-------AC---------C--------------G--- 3629
C.KE.00.KER2010 ---------------A-----------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C.--------A-----------G-------A-------AC------------------------G--- 2834
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------A-----------------------------------------A-----AG-T-A---G-----------------C-----A-----C.--------A-------------------A-CA---AAC---------A------------------ 3633
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------------CA-----------------------------T-----------A--------T-AT--------------------C-----A--T--C.-----------G----------------A-------TCC-----T--------------G--G--- 3627
C.YE.02.02YE511 ---------------A-----------------------------------------A------T-T-A---------------------C-----A-----C.------T----G----------------A---A---AC------------------------G--- 2828
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ------------G--A--C--------T-----------------T-----------A-------TT-A---------------------C-----A------.-----------------G--G-------A------AAC---------------------G--G--- 3643
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---------------A-----------T-----------G-----T-----------A-----AA-T-A---------------G-----C-----A-----C.--G-----A--------G--G-------A--G----AC------------------------G--- 2993
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---G-----------A--------------------------------------------------T-AT--------------------C-----A-----C.-----------------G----------A-------AC--------------------G---G--- 3002
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------A-----------------------------------------A--A------A----------C-GG-----C--------A------.--------A--G--------G-------A------A----------------------G------- 3028
D.CY.06.CY163 ------T--------A------------------------------A----------A--A------A----------T-GG--------------A------.--------------------G-------A---------------T--------------------- 2861
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------------A------------------------------A--A-------A---------------G-----------A-A--A-.-----------G----------------A----------A-------------------------- 3003
D.KR.04.04KBH8 ------------------------T------------------------T-------A--A--------------------------A---------------.------T----G--------G-------A----------A-------------------------- 3612
D.SN.90.SE365 ---------------------------------------------------------A--A-------A------------------------G---------.--------------------G-------A--G----A----T------------------------ 3670
D.TZ.01.A280 -A------------CA-----------------------------------------A--A-A---------------------------------A------.--------------------G-------A----------A-------------------------- 2854
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------------T---G-------------------------A--A----------A------------------C--------A-A--A-.--------A-----------G----------A-------A----------C--------------- 2991
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------A---------------------------------G-G-----A--A----C--AT--------C-----------------A-AG-A-.--------A-----------G-------A-T--------A----T--------------G------ 3008
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G--A------.--------------------G--------------------T------------------------ 2864
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------------------------A--A---G-T--------------C--------------A------.--------------------G----------CA--------------------------------- 2999
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------G--A-----------------------------------------A--A-----C-AG-----------------C---------------.--------------------G-------A--G----TC---------------------G------ 2864
F1.AR.02.ARE933 ------------G--A-----------------------------------------A--A--------G------------------------------C--.--------A-----------G---------------TC---------------------------- 2947
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------G-----G-CA-----------G---------------------T-------A--A-----G--A---------------------------------.--------------------G-------A-------TC---------------------G---C-- 3126
F1.CY.08.CY222 ------------G--A------------------------G-------------A--A--A--------G--------G-----------C----------G-.--------A-----------G-------A------ATC------------------G--------- 2846
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------G-CA----------------------------T------------A--A--------G---------------------------------.--------------------G-------A-----A-TC---------------------------- 3105
F1.RO.96.BCI_R07 ------------G--A--------------------T--------------------A--A--------G--------------G------------A-----.--------A-----------G-------A-------TC---------------------------- 3677
F1.RU.08.D88_845 ------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--G-----------------------A----A-.--------------------R-------A-------TC--------------------G------- 3112
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------G--A--------------------T--------------------A--A-----T-AT--------------------------A---CA-.-G------------------G-------A--G----TC---------------------------- 2843
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------------G--A--------------------A--------------------A--A-----G-A---------------------------AA--CA-.-----C--------------G-------AG-G---ATC---------------------------- 2917
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------G--A--------------------T-----------------------A-----T-AT------------------------------CA-.--------A-----------G-------A--GA---TC---------------------------- 3000
G.BE.96.DRCBL ---T-----------C---------------------C-----------G-------A--A----T-------------------G---------------A-.----------------------------A-GG-G--TC---------------------G------ 3610
G.CM.10.DEMG10CM008 C--T--G-----G--C--C-----------G-----------------GG-------A--A--AGT--AA--G----------------------------AC.----------------------------A--G-G--TC------------------------G--- 3034
G.CN.08.GX_2084_08 ---T-----------C--C--------------------R---------G-------A--A----CC-A--------------------------------AC.--------------------G-------A--G-G--TC---------------------------- 2893
G.CU.99.Cu74 ---T-----------C--------------------AA-----------G-------A--A---A-C-A---------G----------------------AC.--G-------------------------A--G-G--TC---------------------------- 3257
G.ES.09.X2634_2 ---T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A---G--------C--G--C-------------AC.----------------------------A--G-G--TC---------------------------- 3136
G.GH.03.03GH175G G--T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A--------------------------------AC.--G-----A------------------CA--G-G--TC-A----------------T--G--G--- 3693
G.KE.09.DEMG09KE001 G--T--------G--C---------------------------------G-------A--A--A-T--AT--------------------C----------AC.----------------------------A--G-G--TC---------------------------- 3028
G.NG.09.09NG_SC62 ---T-----------C--C------T----------A------------G-------A--A-A--CT--T--------------G----------------AC.--------C-------A---G-------A--G-G--TC---------------------GG-G--- 2845
G.ZA.01.TV546 ---T-----------C--C-----------------A------------G-------A--A----T--AA-------------------------------AC.----------------------------A--A-G--TC---------------------------- 2855
H.BE.93.VI991 --------------CA--------T-----------A-----------------------A----C--A---G-----------------------------C.-----------G----------------A-------TC---------------------G------ 3042
H.CF.90.056 ----A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G---------.-----------G----------------A------AAC----------------A----------- 3000
H.GB.00.00GBAC4001 ------------G--A--------T-------------------------------------------AA--------------------------------C.--G--C--A--G----------------A------AAC----------------A----G------ 3171
J.CM.04.04CMU11421 --------------YR--C---------G-------A------------G-------A--A---G---A---------M------------------------.-----C-----R-----R----------A--G---------------------------------- 3159
J.SE.93.SE9280_7887 ------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G---------.-----C-----------G----------A--G----A----------------------------- 2967
J.SE.94.SE9173_7022 ------------G--A------------G---G---A------------G-G-----A--A--A-TG-A------------------------G---------.-----C-----------G----------A--G----A----------------------G------ 2968
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G-----G--A--C-----------------------------------------A-----C--------------------A-------------A-.------T----------G--G-----------A---TC---------------------------- 2849
K.CM.96.96CM_MP535 G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------CA-.-----------------G--G--------------ATC---------------------G------ 2849
U.CA.01.TV749 ---T--------G--A--C--------------------------------------A--A---A-T-A---G------------------------------.----------------------------A--G--A-TC---------------------------- 3670
U.CA.99.TV721 ---T--------G--A--C--------------------------------------A--A---A-T-A---G------------------------------.-----------------G----------A--GT-A-TC-A-------------------------- 3669
U.CD.83.83CD003_Z3 ---------------A------------------------G-------------------A-------A-------T-------------C------------.-----C----------------------A--G----TC------------------------GC-- 3148
U.CD.90.90CD121E12 ---------------A--------------------T--------------------A--A-------A-------T-------------C------------.-----C--A-------------------A--G----TC------------------------GC-- 2852
U.CY.05.CY090 ---------------A--------------------------------------------A-----T-----G--------------------G---------.--------------------G-------A---A---TC-------C--------A----------- 2852
U.CY.08.CY223 ---T--G-----G-CA--C---------G-----------G----------------A--A-------A-------------------------------CA-.--------------------G-------A--G---ATC----------------A---G---G--- 2870
U.ES.10.DEURF10DZ001 GG----G-----G-CA--------------------------------------A---------G----A--G--------------A-----G------CA-.-----C-----------G--------------A-A--C---------------------------- 2929
U.GR.99.99GR303 ------G-----G--A--------------------------------------------A-----C--------------------A-------------A-.-----------------G-----C------G-A---TC----------------A----------- 2927
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------------G--A--------------------T--------------------A--A-------A------------------A-------------A-.--------A--------G--G----------G--A-TC---------------------------- 3538
01_AE.AF.07.569M C--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---G------------------------------.--------A-----------------C----AA--ATC---T------------------------ 2859
01_AE.CF.90.90CF11697 C--T--G--------A--------------------A---G----------------A--A-------A----------------------------------.--------A----------------------AA---TC---T----------------G------- 3602
01_AE.CN.10.YNFL03 C--T--G-----G-CA---------------------------------G-------A--A-----G-A-----------------------------A----.------T-A-----------------T----AA---TC---T-----C----------G------- 3031
01_AE.HK.04.HK001 C--T--G--------A------------------------G--------G----------A--A----A----------------------------------.--------A----------------------AA---TC---T----------------G------- 3015
01_AE.IR.10.10IR.THR48F C--T--G--------C------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A--------G--------C----AA---TC---T----------------G------- 2843
01_AE.JP.x.JRC77AE C--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A--------G--------C----AA---TC---T----------------G------- 3650
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 C--T--G--------A--------------------T---T----------------A--A-----G-A----------------------------------.--------------------------C----AA---TC---T--T-------------G------- 3076
01_AE.TH.90.CM240 C--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------------C----GAG--TC---T----------------G------- 3227
01_AE.US.05.306163_FL C--T--G--------A--------T------------------------G-------A--A--C--G-A----------------------------------.--------A-----------------C----AA---TC---T------------------------ 2844
01_AE.VN.98.98VNND15 C--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G------- 2908
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 ACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT.AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTA 3653
Pol __P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F_#_K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---T-----------A------------A-----------G--------G----A--A--A--A----A--------------------T------A------.--------A--------G----------A--A----TC---------------------G------ 3020
02_AG.CY.09.CY256 ---T-----------A-----------CA-------T---G-T-----------A--A--A--A----A----------------------------------.--------A-------------------A--A----TC---------------------G--G--- 2849
02_AG.ES.06.P1423 ---T-----------C------------G-----------G-------------------A-------AY--G------------------------------.----------------------------A--A----TC---T------------------------ 3091
02_AG.GW.05.CC_0048 ---T--------G--A--C-----T---A-----------G----------------A--A-----G-A------------C-----C---------------.--------A--------C----------A--A--A-TC------------------------G--- 3003
02_AG.KR.12.12MHR9 ---T-----------A------------A-----------G-------G--------A--A-------A----------------------------------.--------A-----------G-------A--A----TC-------------------------C-- 3312
02_AG.LR.x.POC44951 ---T-----------A-----------GA-----------G----------------A--A-------A----------------------------------.------T-A-----------G-------A--A----TC----------------A----------- 3648
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---T--------------C---------A-----------G----------------A----------A------------C-----A---------------.------T-A-------------------A--A----TC---------------------------- 2845
02_AG.NG.x.IBNG ---T--------G--A------------A-----------G--------T-------A--A-------A----------------------------------.------T-A-------------------A--A----TC---------------------G------ 3178
02_AG.SE.94.SE7812 ---T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----G-A---------------------C------------.--------A-------------------A--A----TC---------------------------- 3025
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T-----------A------------A-------------------G--------A--A-----G-A---------------G------------------.--------A-------------------A--A----TC---------------------------- 2850
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------G----------------------A---------------------------------------.------------------------------C----------------------C--------G--- 2879
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A------------CA-.-----------------G--G----------CC--ATC------------------T-G------- 3019
05_DF.BE.x.VI1310 ------------G------------------------------------G-------A--A----T---G--------------------------A------.--G-----A-----------G--------GGC--------T------------------------- 3035
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------G--A--------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G------CA-.-----C-----------G--G-----------A-A-TC---------------------------- 3681
07_BC.CN.98.98CN009 -------------A-A--C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C.--------A--------G--G-------A-------AC---------------------------- 2985
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------CA--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-------AC------------------------G--- 2833
09_cpx.GH.96.96GH2911 G--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A----------------------------------.-------------------------------A----TC---T-----G----------G---G--- 2855
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------A--------------G--------------T-----------A--------G-A---------------------------A---CAC.-----------------G----------A--G---AAC------------C------------C-- 3032
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------C--------A---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A--------A-----C.----------------------------A--G----AC--------------------GG--G--- 3017
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------------------------------G-------------------T-----------------C-T-------------.--------------------------------------G--------------------------- 3658
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-----------C------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA-------------------------------AC.-----C----------------------A--G-G--TC---------A---------------C-- 3058
14_BG.ES.05.X1870 ---C-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G--------C------------------CAC.-----C----------------------A--G-G--TC---------------------------- 3120
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C--T--G-------CA------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------------------------C----AA---TC---T----------------G------- 3052
16_A2D.KR.97.97KR004 C--T--------G--A--C------------------------------G-------A--A--A-C--A---------------------------A------.-----C--A--------G----------A--G----TCCA-------------------------- 3016
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------------------------------------------------T---------------------------------.--------A--------------------------------------------------------- 2867
18_cpx.CU.99.CU76 G--T--G-----G--A-----------------------GG----------------A--A--AT-T-A----------------------------------.--G--C--A-------------------A--G---ATC---T-----------------G--G--- 2958
19_cpx.CU.99.CU7 ------G-----------C------------------------------G----A--A--A-------A---------------------------A------.----------------------------A------------------------------------- 2879
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------------------------------------------------------------------------A------.--------------------G-------------AAA-------------------------G--- 3119
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------G--A--C--------------------------------------A--A--A----A----------------------------------.--------A--------G----------A--A----TCCA-----------------------C-- 2858
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G--T--G-----G--C-----------------------------------------A--A--A----A----------------------------------.------T-A----------------------A----TC---T-----G------------------ 2861
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------------------------------------------------T------------------------------A------.--------------------G-------------AAA--A----------------------GC-- 3096
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------C------------------------------T----------------------------------------------A------.----------G---------G-------------AAAA------------------------G--- 3104
25_cpx.CM.02.1918LE C--T--G--------C--------------------A------------G----------A---G-C--A-------------------------------A-.----------------------------A-GG-G-ATC---------------------------- 2861
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C--T-----------A--------------------------------------A--A-----A--G--A---------------------------------.-----------------G----------A--G--A-TC---T--------------T--------- 3658
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------G--A--------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A--------------C.-----C----------------------AG-G----T-----------------A----G------ 3644
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------------------T-----------------------A---------------G------------------.-----------------C-------------C---------------A------------------ 3019
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------G-----------------------------------A-T------------------------------------.---------------------------------------A-------------------------- 3054
31_BC.BR.04.04BR142 --------------CA-----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C.----------------------------A-------AC--------------------G---G--- 3125
32_06A1.EE.01.EE0369 G-----G-----G--A--C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G------CA-.-----C-----------G--G-------A---A-A-TC---------------------------- 3288
33_01B.ID.07.JKT189_C C--C--G--------C--------------------T---G---T----G-------A--A-----G-A------------------C---------------.--------A-----------------C----AA--TTC---T----------------G------- 2954
34_01B.TH.99.OUR2478P C--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.------T-A-----------------C--G-AA---TC---T----------------G------- 2855
35_AD.AF.07.169H --------------C------------------------------T--G--------A--A-------A----------------------------------.--------A--G-----G----------A--A----TC---T------------------------ 2853
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C--T--G--------C-----------------------------------------A--A--AG---A----------------------------------.--------A----------------------A----TC---T--T---------A----------- 2858
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T-----------C-TA----T----GA---G--A----------.-C-------A--A-------A--------------------T------AT-----A-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-----C----------G------- 2843
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------A---G--------G----A---------TGT------------------------------------.--------------------G--------------AA--A----T-----------G-----G--- 3076
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------------------------------------A------A-----------------------------------.--------------------G----------CA---A----------------------------- 3130
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------G--A-----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T--------------------------.--------A-----------G-------A-T-A-A---CA-------C------------------ 3136
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------------------------------------------------------------A--A---------------------------------------.--G----------------------G---------------------------------------- 3207
43_02G.SA.03.J11223 ---------Y-----A------------A-------A--------------------A--A-------A---------------------------A------.--------A-------------------A--G-G--TC----------------------G----- 3178
44_BF.CL.00.CH80 ------------G-----------------------G--------------------A-----A---T-----------------------------------.--------------------------------------G---------------A----------- 3095
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-----G-----G--A------------A-----------------------------------------------T----------A-----G-------A-.--------------------G-----------A-A-TC---T------------------------ 3639
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------G--A-----------G---------------------T-------A--A--------G---------------------------------.--------A-----------G-------A-------TC---T--------------G--------G 3091
47_BF.ES.08.P1942 ------------G--------------------------------------------------------------------------C-----G---------.-----------------------------GTCA-------------------------G---G--- 3092
48_01B.MY.07.07MYKT021 C--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------------C----AA---TC---T--------------C-G------- 2858
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------A------------G-------A------------G-------A--A----T--A------------------C--------------C.-----C-----------G----------A--G------------T---------A-------G--- 3075
50_A1D.GB.10.12792 C--T--G--------A--------------------T--------------------A--A-------AT--------------------C--G---------.-----C--A----------------------AA---TC---T----------------G----C-- 3060
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G-----------G-C-------------------------G-------------------------------------------------------A------.--------------------G--------GG-----------------------A----G--G--- 2860
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A-----------------------------A----.--G-----A-----------------C----AA--ATC-T-T----------------G----C-- 2967
53_01B.MY.11.11FIR164 C--T--G--------A--C---------------------G--------G-------A--A-----G-A------------C-----------G---------.--------A-----------G-----C----AA---TC---T----------------G------- 2993
54_01B.MY.09.09MYSB023 C--T--G--------A-------------------------------------------------T---------------C-----------G-------A-.-----C--A-----------G--------G-----------T------------------------ 3055
55_01B.CN.10.HNCS102056 C--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------G-----C----AA---TC---T--------------C-G------- 2963
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------------------A----------------------------------------A-----------------------G---------.--------A--------T----------AG-C--------------------------G------- 3004
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------G--A--------------------A--G-----T-----------A----A---G-----------------------C-----A-----C.----------G------G--G-------A-------AC----------------A-------G--- 2837
58_01B.MY.09.09MYPR37 R---------------------------------------G-G------G-------A--A-----G-R---------------------------A------.--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G------- 2998
59_01B.CN.09.09LNA423 C--T--G------------------------------A--G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.-----C--A-----------------C----AA---TC---T--T------------------C-- 2837
60_BC.IT.11.BAV499 R--------------A-----------G--G--------------T--------A--A--A-----G-A---------------------C-----------C.-----------G----------------A-------AC---------C--------------G--- 3610
61_BC.CN.10.JL100010 -------------A-A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A------.-----------------G--G-------A-------AC------------C-----------G--- 3074
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------------A-----------------------G-----T-----------A--------G-A--------------------TC-----------C.-----------------G--G-------A-------AC---------------------------- 2982
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---G--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------.--------A-------------------A--G-G--TC---T------------------------ 3194
64_BC.CN.09.YNFL31 -A-------------A-----------------G-----G-----T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C.--------------------G-------A-------AC---------C--------------G--- 3007
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A------------CA------------G----G---C-------T---G-G-----A--------G-AT--G-----------------C-----A------.-----------------G--G-------A-------AC------T-----------------G--- 3024
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------------------------------G------------T----------------------------------------------A-----C.----------------------------A------------------------------------- 2996
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------TG---------------------------G------------T----------------------------------------------A-----C.--------------------G--------------------------------------------- 2987
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--------------------------C------.--------A-------------------A-------TC---------------------------- 3109
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------A----G--A-----------G---------------------C-------A--A--------G-------------------------------GC.--------A-----------G-------A-------TC--------------------G------- 3317
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------G--------------GA----------------------------A--A--------G-----------------C-----G-------A-.--------A-----------G-------A-------TCAA-------------------------G 3161
O.BE.87.ANT70 ------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-CA-.--G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G------- 3707
O.CM.98.98CMA104 ------G-----G--A--C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT-------A------A---G------- 3139
O.CM.98.98CMABB141 -T----G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TT--T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TAA--A-.--G-----C-----G--G--------T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G------- 3138
O.CM.98.98CMABB212 G--------------A--C--CC-A--TGAC--------GTGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C--G--A-----G--TGA-CA-.-----C--------------------T--GCAA-A--CCT-------A------A---GG-----G 3143
O.CM.98.98CMU5337 ------G-----T--A--C---C-G--TGA----------TGG-TTA-T--T--------A--AA----G--------T--C--G--A-----G--AGA--A-.--G--C--C--------G------A-T---CAA-AAACCT-------A------A---G--T---- 3140
O.CM.99.99CMU4122 ------------T--A------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----G--------T-----GG-A-----G---GA-CA-.-----C--C---------------A-T--GCAA----CCT-------A------A---G-AT---- 3138
O.FR.92.VAU G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G------- 3219
O.GA.11.11Gab6352 ------G-----T--A--C---C-G--TGAC-----T--GTGG-TTA-T--T--A-----A--------G------T----C--G--A-----G--TGAGCA-.--G--C--C--------G--------T--GCAA-AATCCT-T-----A------A---G------- 2864
O.SN.99.99SE_MP1299 ------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A------A---G------- 3706
O.US.10.LTNP ------G-----T--A--C---C-A--TGAC-----TA--TGG-TTA-C--T-----A--A--AG----G--------T--C--G--A-----G---GA-CA-.--G--C--C--------G------AAT--GCAA-A--CCT-------A----------G------- 3628
N.CM.02.DJO0131 ---CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G-------A-.------T-A-------------------A--G---ATC------T---------A-------G--- 3159
N.CM.02.SJGddd -A-CT-G--------C------------AGT-----A-----------C--T--A--A--A--A--C--T--G-----------G--------G---TT--A-.--------A-------------------A------ATC------T---------A---G------- 3143
N.CM.04.04CM_1015_04 ---CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--YA-.------T-A--G--------G-------A-----AATC------T---------A-------G--- 3158
N.CM.06.U14296 ---CC----------C--C---------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G-----C--G---G--CA-.------T-A-----------G-------A------ATC------T---------A-------G--- 3156
N.CM.06.U14842 ---TC----------C------------GA------A---G----------T--A--A--A--A--T-AT--G-----------G--C-----G---TT--A-.------T-A-----------G----------GA-AA-C------T--------AA-------G--- 3160
N.FR.11.N1_FR_2011 -A-CC----------C------------GG------A-----------G--T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G---TTGCA-.------T-A-----------G-------A------ATC------T--C------A-------GC-- 3054
P.CM.06.U14788 ------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-CA-.-----CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C------A---GG---C-G 3124
P.FR.09.RBF168 ------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-CA-.-----CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-----C------A---GG---C-G 3688
CPZ.CD.06.BF1167 -A-------G--GACC--C---------AAGG--CCTC-T-AG----CTG----------A--AA----A--------T------G-C-----GA-AGA-AA-.C---TAT-A----------------------ACCAT---A-T--T--------AT----------- 3755
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------------CC--C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------CA-.-----C--A--G-------------GC-A-CAA--A-C---A--T---------A-T-GG--GC-T 3195
CPZ.GA.88.GAB1 ------------G--A--C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---CA-.--G---T----G-----G--------C---CAA---TCA--A-----A-----CA-C-GG---C-G 3714
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -AAG--G--G--T-CA--C--------TAA-CT-CCA---CA-----C-G----A--A-----A--G--T-----------------A-----G--AGA-GGA.------T-A--------C--G-------A-TCTCCA--CA-------------GA---GG------ 3294
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GGCA-.--G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G---GC-- 3713
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---C-----------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA--AC.--G-----A--G--------G-----T---CAA-A--CCA-T--T--------CA-T-G---G--G 3190
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---C--G--------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA--AC.--G--CT-A--G--------G-----T--GCAA-A--CCA-T--T--------CA-C-G---G--G 3189
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B.FR.83.HXB2 ACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATT 3823
Pol _T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L
A1.AU.03.PS1044_Day0 G----A-TG---------G-GGT--TG---------------------------------------T-A-----------A-----------C----------TG--C--------G--T--------C-----A-----------C-----------TC----A----- 3031
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----CA-TG---------G--G-------------------------------C--------C-G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3028
A1.CY.08.CY236 G----A-T---------G---G---TG--------------------------------------G--A-----------A------------CT--------TG--C--------G--T--------C-----A-----------C-----------TC----A----- 3034
A1.ES.05.X1608_8 G--A-T-TG--------GG--GT--TG-------------------------------------G---A----------------------------------TG--C-----------T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3271
A1.KE.11.DEMA11KE001 -----A-TG--------GG-GGT--TG-------------------------T---------------A-----------A--G--------T----------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A----- 3162
A1.RU.11.11RU6950 ----CA-TG--------GG-GG------------------------------------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C- 3347
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----A-TG--A------G------TG-----------------------------------------A-----------A-----------G----------TG--C--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C- 3174
A1.SN.01.DDI579 GT---A-TG---------G-GGT------------------------G-----C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T----AT--C-----A-----------C-----------TC----A----- 3021
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----A-TG---------G-GGT---------------G---------------------------T-A-----------A-----------------------G--C--------G--T--------------------------C------------C----A----- 3178
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------T---------GG-GGTT-----------------------------C------------T-A-----------A----------------------TG----G------G--T--T-----------A-----------C-----------TC-G--A---C- 3264
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A-----A---------GT--TG--------------------------------G----G-T-A-----------A-----------G-----------------------G--T--------------------------C------------C----A---C- 3022
A2.CY.94.94CY017_41 -----A-----A-------------TG-----------G---------------------------T-A-----------------------G---------G-G-----------G--T--------------------------C-----------TC----A---C- 3180
B.BR.10.10BR_MG029 G--------------------GT-----------------------------------------G---A-----------A-----------------------------------------------------------------C-----------------A----- 3285
B.CA.07.502_1191_03 -----------------G---G----------------------------------------------A-----------------------------------G-----------------A-----------------------C----------------------- 3250
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------G----------------------------------C-------G---A----------GA-----------C-----------G-----------------------------------A-----C------------C---------- 3292
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------------G-----C----------------------A-------------G-T-A------------------------G----------------------------------------------------C-----------------A----- 3195
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------G---TG-----T-------------A---A-T---------C-G-T-A-----------A--G-------------------T---------------T--------------------------C----------------------- 3185
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------G-TCA------T-----------------A-------------G---A------------------------G-G--------------------------------------------------C----------------------- 3069
B.GB.05.MM45d213_GN1 -------T-------------G-------G-----------------T--------------------A-----------A---------C--G-------------A--------------------------------------C-----------T----------- 3224
B.HK.06.HK003 --G------------------G------------------------------------------G---A-----------A----------R------------------------------------------------------C-----T-----------A--G-- 3193
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------G--------G---------------------TA----------G---A-----------A-----------T-T---------------------G-----------------------------C-----------------A----- 3024
B.JP.12.DEMB12JP001 --------C-----G------G-------------------------G-GA-------------G---------------A--G---------G---------TG-----------------------------------------C-----------------A----- 3210
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------G---T------------------------------------------A-----------A------------G----------------------------T--A-----------------G--C----------------------- 3487
B.PE.07.502_0525_wg5 -----------A---------G----------------G---------------------------T-A--------G--A------------G----------G-----------------------------A-----------C---------------------C- 3288
B.RU.11.11RU21n ---------------------G----T-----------G-----------------------------A--------G--A-----------------------------------------------------------A-----C-----------A-----A----- 3394
B.TH.08.MERLBDTRC10 --C--------A---------G-------------------------------C--C-----------A-----------A---G--------G-------------T--------------------C-----A-----------C-----------T----------- 3056
B.US.11.ES38 ----------------------------------------------------T-----------G---A--------G--A-----------------------------------------------------A-----------C--------------------G-- 3758
C.AR.01.ARG4006 ---------------------G--CAG---------A----------------C----------G-T-A-----C--G--A-----------GT-------------C---------------------------------------------------C----A--G-- 3007
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------G--CAG--------------------G--A-------------G-T-A-----C--G--A------------T-C-----------C--------------------------------------------A-----------A--G-- 3155
C.BW.00.00BW5031_1 ---------------------G--CTG-------------------------T-----------G---A-----T-----------------G--------------C---------------------------------------------------C----A--GC- 3194
C.CN.10.YNFL19 G-------T-----G----------TG-------------------------------------G-T-A-----C-----------------G---------G----C--------------------------------A-----------------------A----- 3176
C.CY.09.CY260 ---------------------G---AG---T---------------------------------GG--A-----T--G--A-----------G--------------C--------------------------A------------------------C----A----- 3046
C.ES.08.X2363_2 ---------------------T---TG-----------G-------------------------G---A-----C-----------------C--------------C--------------------------------A------------------C----A----- 3254
C.ET.02.02ET_288 -----------------G---G--CT--------------------------T-----------G-T-A--T--C--G--A--------------------------C--------G-----------------A-----A------------------C----A----- 3025
C.IN.09.T125_2139 --------T-----G------G--CT----------------------------------------T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A---------------------------C- 3799
C.KE.00.KER2010 ---------------------G---------------------------G--------------G-T----A--C-----A-----------G--------------C--------------------------------------------------------A---C- 3004
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --T-----------G------TG--TG--------------------G----T------G----G---A-----C-----------------G--------------C--C-----------------------------A---A--------------C----A----- 3803
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----A--------G------G---TG--------------------G-----C----------G---A-----C-----A-----------G--------------C---------------------------------------------------C----A----- 3797
C.YE.02.02YE511 ---------------------G---TG-------------------------T-----------G---A-----C-----------------G--------------C--------------------C-----A-----------G------------C----A----- 2998
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 G--------------------G-T-TG-------------------------------------G---A-----C----G--------------T------------C--------------------------------------------------TC----A----- 3813
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------------G--G--CAG---T---------------------------------G---A-----T-----A-----------G--------------C---------------------------------------------------C----A----- 3163
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------------G---G---TG---T-------G--------------C----------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C---------------------------------------------------C----A----- 3172
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------G---TG-----------C-------------------------G---A------------------------G---------GG--A--------------T-----------------------C-----------T-----A----- 3198
D.CY.06.CY163 ---------------------G---T------------G-------------------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C-----------T-----A----- 3031
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------A-----------ACAC---T-T-----G-------------------------G---A--------G--------------C-----------------------------------------------------C-----------T-----T----- 3173
D.KR.04.04KBH8 ---------------------G--CA-----------------------G--------------G-T-A------------------------G-------------A--------G-----------------------------C--C--------T-----A----- 3782
D.SN.90.SE365 ---A----------G---------CA--------------------------------------G---A------------------------G---------T------------------------------------------C-----------T-----A----- 3840
D.TZ.01.A280 ---------------------G--CT----G-T-----G-------------T-----------G---------------------------------------------------------------------------------C-----------T-----T----- 3024
D.UG.10.DEMD10UG004 -----A---------------G--CA----T-T-----G-----------A-------------G---A--------------G-----------------------C--------G-----------------------------C-----------T-----T--G-- 3161
D.UG.11.DEMD11UG003 G---C---------G------T--CA----T-T-----G--------------------G----G---A-------------------------T------------T--------G-----------------------------C-----------T-----T----- 3178
D.YE.02.02YE516 -------T-------------G--CA------------G-------------------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C-----------T-----A----- 3034
D.ZA.90.R1 G----------------TT--T----------------G-------------------------G---------------------------------------------------G-----------------------A-----C-----------T-----A----- 3169
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----A-----------GG--G-T-TG--------------------------------G------T-A-----------------------G-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3034
F1.AR.02.ARE933 -----A-----------G---G-TCA---------------------------C-----G--------A-------T---A--G--G-----T----------TCAGTAT------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3117
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----A-----------GG--T-TCT---------------------C----T-----------G---A------TT---A--G--------T--------------A--C--------T--------------------------A--------C--TC----A---C- 3296
F1.CY.08.CY222 ---------------------GTTCAG--------------------G--A-T------G--------A------------A----------GG-------A-T---T--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3016
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------------G---G-TCTG-----------------------A--------G--------A-----------------------GG----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3275
F1.RO.96.BCI_R07 -----------A-----G---G-T--G---T----------------------------G--------A-----------------------GG----------------------------T-----------A----------CC--C-----C--TC----A---C- 3847
F1.RU.08.D88_845 -----A-----------G---G-TGT---------------------------C-----G------T-A--------------G--------G---------G-------C-----------------------------------C--------C--TC----A---C- 3282
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----A-TG--A---------G--------G--------------------GTC----------G---A-----------A-----------------------------------------------------A-----------C-----------TC----A----- 3013
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------T----------G--G------------------------------T-----------G---A---------------------------------G----A--------------------------A-----A-----C-----------TC----A----- 3087
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----T-T-------------G--------G------------------G-GT-----------G---A-----------------------------------------------G-----------C-----A-----------C-----------TC----A----- 3170
G.BE.96.DRCBL -----A-T-------------G-------GG-----A---------------T-------------T-A--T---A----A------------GTG--------------------G-----T-----------------------C-----------T-----C----- 3780
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A-T---A-----G---G-------G------A-------------A-T-----------G---A--T---AG---A-----------TG-------------C--------G--T--------------T-----------C-----T-----T---------C- 3204
G.CN.08.GX_2084_08 -----A---------------G-T-----G------A-------------AGT---------------A--T---AGG--A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC----A--G-- 3063
G.CU.99.Cu74 GT---A-T-------------T-------G--------------------A-----------------A--T----G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----------C--------A--TC----A----- 3427
G.ES.09.X2634_2 -----A-T---------GG--T-------G------A-------------A-------------GG--A-------G--GA--------------------------A--------G-----------------C-----A-----C-----------TC----A----- 3306
G.GH.03.03GH175G -----A-TG------------G-------GG-------------------AGT---------------A--T---AG---A------------GTG-----------------------T--------------------------C-----------TC----A----- 3863
G.KE.09.DEMG09KE001 -----A-T-------------G-------G-----------------------------G--------A-------G---A------------GT------------A--C-----G-----------------T-----------C--C-----C--TC----A----- 3198
G.NG.09.09NG_SC62 -----A-T-------------T---T---G--------G-----------A-T-----------G---A--T---A-G--A-----------CGT------------A--C-----G-----------------T-----------C--------C--TC----A--G-- 3015
G.ZA.01.TV546 -------T-------------G-TGT--------------------------T---------------A--T---AG---A------------GT------------A--------G-----------------T-----------C-----------TC----A--G-- 3025
H.BE.93.VI991 -----A-T---A---------G-T--------------------------A-T-----------G-T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------------------C-------ATC---------- 3212
H.CF.90.056 -----A-----------G---T-T--------------------------A-T-----------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A-----------A--------------C-------ATC----A----- 3170
H.GB.00.00GBAC4001 -----A---------------TGT--------------------------A-T-----------G---A--T--------A-----------------------------------G-----G--------------------------C-------ATC-G--A----- 3341
J.CM.04.04CMU11421 -----A---------------G--TTG-----------G-----------A-------------G---A-----------------------R--------------Y--------G-----------------------------C-----------TC----A----- 3329
J.SE.93.SE9280_7887 G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A-------------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G-----------------------------C--------C--TC----A--G-- 3137
J.SE.94.SE9173_7022 T--C-A-TG------------G--TTG---GC------G-----------A-------------G---A-----------------------G--------------C--------G-----------------------------C--------C--TC----A----- 3138
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----A-T----------G--G---TG-----------------------A-------------G-T-A-----------A----------GG--------------A--------G-----------C-----A-----------C------------C----A---C- 3019
K.CM.96.96CM_MP535 -----A---------------G--------G-------------------A-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----------C-----T------C----A---C- 3019
U.CA.01.TV749 ---A-T-----------G---G---TG---T-------G----------G------C-------G---C-----------A-----------TG---------TG--------------T--------C-----------------C-----------TC----A----- 3840
U.CA.99.TV721 ----CT-----------G---G---TG---T-------G-----------------C-------G---C-----------A-----------TG---------TG-----------G--G--------------------------C-----------TC----A----- 3839
U.CD.83.83CD003_Z3 -----A---------------T-T-TG-------------------------T---------C-----A-----------------------GT-------------T--------------------C-----------------C-----------TC----A--G-- 3318
U.CD.90.90CD121E12 -----A---------------T-T-TG--------------------------------------G--A-----------------------G---------G----C--------------------C-----------------C-----------TC----A--G-- 3022
U.CY.05.CY090 -----A-----A---------T-T-----------------------G----------------G---A-----------------------C-T----G----G-----------G--T--------------A-----------C-----T--C--TC----A----- 3022
U.CY.08.CY223 GT---A---------------G--CA----G-------------------AGTC----------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3040
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----A-----------G---G--CT--------------------------------------GGT-A-----------A-----------G-T------------T--C-----------------C-----A-----A-----C------------C----A---C- 3099
U.GR.99.99GR303 -----A-T---------------------------------------------C----------G---A--A----------G---------G--------------C--------G---C-------------A---------...--------C--TC----A----- 3094
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -----A---------------G---TG-----------------------A--------G----G---A--T--------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----------C------------C----A--GC- 3708
01_AE.AF.07.569M -----A-T-------------G----------------G--------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T-----------G--A--------------------G--TC-G--A----- 3029
01_AE.CF.90.90CF11697 G----A-TG--------GG-GG-------------------------------C----------G---A----------GA---------------------G-G-----------G--T--------------A-----------C--------C--TC----A----- 3772
01_AE.CN.10.YNFL03 G----A-TG------------G-T-----------------------------C----------G---A----------GA-----------------------------------G--T--------------A-----------------------------A----- 3201
01_AE.HK.04.HK001 G----A-TG------------GT----------------------------G-C--------------A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3185
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----A-T-------------G------------------------------------------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------------T--C--TC----A----- 3013
01_AE.JP.x.JRC77AE -----A-TG--------G---G-------------------------------C----------G---A----------GA-----------------------------------G--T--------------A--------------------C--TC----A----- 3820
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -----A-TG---------G--G---TG--------------------------C----------G---A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3246
01_AE.TH.90.CM240 -----A-TG---------G--G-------------------------------C----------G---A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A----- 3397
01_AE.US.05.306163_FL -----A-TG------------GT------------------------------C----------G-T-A----------GA--G-------------------TG-----------G--T--------------A-----A-----------------TC----A----- 3014
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A-TG------------G-------------------------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A----- 3078
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 ACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATT 3823
Pol _T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------T---------GG-GG-T-----------------------------C----------G---C----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C- 3190
02_AG.CY.09.CY256 -------T---------GG-GG-TTT---------------------------C----------G---A----------G-------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3019
02_AG.ES.06.P1423 GT-----T---R------G-GGT------------------------------C----G-----G---A----------.A------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C--------C--TC-G--A----- 3260
02_AG.GW.05.CC_0048 --G----T-------------GTT-TG-----------------------A--C----------G-T-A-----------------------TG---------TG-----------G--T--T-----------C-----A-----C--------G--TC----A----- 3173
02_AG.KR.12.12MHR9 -------T----------G-GG-T-----------------------------C----------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3482
02_AG.LR.x.POC44951 -------T----------G-GG-T-----------------------------C----------G---A----------GA-----------TG---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3818
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------T---------GG-GT-T-TG--------------------------A----------G---------------------------CG---------TG-----------G--T--------------T-----------C--------C--TC----A----- 3015
02_AG.NG.x.IBNG -------T----------G--G-T-TG--------------------------C----------G---A----------GA--G-------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3348
02_AG.SE.94.SE7812 -------T---------GG-GG-T-----------------------------C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3195
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------T---------GG-GG-T---------------G-------------C--C-------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------------C----A----- 3020
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------G----T-----------------------------------------A-----------A-----------------------------------------------------------A-----C-----------------A----- 3049
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A-----------G---G---TG---T----------------------------G----G-T-A-----------------------C--------------A--------G-----------C-----A-----A-----C-----------TC----A----- 3189
05_DF.BE.x.VI1310 G--------------------G-A--------------G-------------------------G---A-------------------------T---------------------------------------------A-----------------T-----A----- 3205
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A---------------G--CT---------------------T----------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A-----C------------C--------C- 3851
07_BC.CN.98.98CN009 --------T-----G------G---TG-------------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G-T------------C--------------------------------A--------C--------------A----- 3155
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------T-----G------G---TG-------------------------T-----------G-T-A--A--C-----A-----------G--------------C--------------------------------A-----------------------A----- 3003
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A-TG--------GG-G--------------------------------C------------T-A-----------A---------------------G-------------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A----- 3025
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --C------------------G--CA----T-T-----G--------------------G--------A-------------------------T---------G--C--------------------------T------------------------C----A--G-- 3202
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A-TGA-A---------TG---G-----------G-----------A-T-----------G---A----------G------------G--------------C--------G-----------C-----A--------------------C--TC----A--G-- 3187
12_BF.AR.99.ARMA159 -----A---------------G-------G-----------------------------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC----A---C- 3828
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A-T---------GG-GG----------T------------------CT---------------C-------G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC----A---C- 3228
14_BG.ES.05.X1870 -----A-T-------------G-------G------R-------------A-------------G---A--T----G---A------------GT------------A--------------------------C-----------C-----------TC----A----- 3290
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A-TG------------G-------------------------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A--------------------A--T-----A----- 3222
16_A2D.KR.97.97KR004 -----A-----A---------GT--TG-----------------------A-T-----------G-T-A-----------A-----------------------G-----------G--T--------------------------C-----------TC----A--GC- 3186
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------G-------------------------------------G----G---A------TT------G--------T--------------------------------------------------------------C--TC----A---C- 3037
18_cpx.CU.99.CU76 GT---A-TG---------G-GG--------------------------------------------T-A--------G--A-----------G--------------A----------------------------------------G------GTTTC--------C- 3128
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------T--TT------------G-------------T-----------G---A------------------------G---------GG-----------------T-----------------------C-----------T-----A----- 3049
20_BG.CU.99.Cu103 G--------------------G--CA----------------------------------------T-A--T-----G--A----------------------TG--------------T--------------A-----------C----------------------- 3289
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A-----A---------G---TG---GC------------------A--C----------G-T-A-----------A-----------G----------TG-----------G--T--------------------------C--------C--TC----A---C- 3028
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A-TG---------G-GG--------G---------------------------------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--G-- 3031
23_BG.CU.03.CB118 -------T-------------G-ACA--------------------------------------G-T-A-----------A------------G---------TG-----------------------------A-----------C-----------------A----- 3266
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------G-ACA--------------------------T-----------G-T-A-----------A------------G---------TG---C-------G--T--------------A-----------C-----------------A----- 3274
25_cpx.CM.02.1918LE G---CA-----------G---G-T-----GG---------------------T-----------G-T-------------A--------------------------C--------------A-----C-----A-----------C--C--------TC----A----- 3031
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G----A-TG---------G-G----TG--G----------------------------------G---A-----------------------T-----------G-----------G--T--------------------------C-----------T-----A---C- 3828
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G----A-TGA----G------G----------------G-------------------G-----G---A--------------------------------------T--------G-----------------A-----------C-----------TC----A--G-- 3814
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------G--G-------------------------C----T-----------C-T----------G--A----------------------T------------------------------------------C----------------------- 3189
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------------------G--------------------G--------A-----------A--G--------G-----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC----A---C- 3224
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------------CTG-------------------------------------G-T-A-----T--G-GA--------------------------C--------------------------------------------T------C----A----- 3295
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A---------------G---TG------------G------------------------G---A-----------------G-----G--------------A--------------------C-----C-----A-----C------------C----A---C- 3458
33_01B.ID.07.JKT189_C -----A-TG------------G----------T--------------------A------------T-A--T--------A--G-------------------TG--A--------G--T--------------A--------------------G--TC----A----- 3124
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A-T-------------G-------------------------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------T-----A----- 3025
35_AD.AF.07.169H -------TG--------GG-GG---TG--G--------------------A-------------G---A-----------A------------G---------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C--------C--TC----A----- 3023
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A--G-----------TG------------------------------T---------------A-----------A-------------T--------TG-----------G-----------------A-----------C-----------TC---------- 3028
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G----A--------G---G--G----------T---A----------------C----------G---A----------GA------------G---------GG--T--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3013
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------T-------------T-AGT---G----------------------------G-----G---A-----C-----A------------G---------TG-----------G-----------------------------C-----T-----A---------Y- 3246
39_BF.BR.04.04BRRJ179 GT---A-T---A-----GG--T-TTT----------------------------------------T-A-----------A--G--------T-----------------------------------------A-----------C-----T--C--TC----A---C- 3300
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------G----------------------------------C--G----G-----------T--GA--G--------T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3306
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------------------G--S--CT---GGC------C--------G-G--T-------------T-A-----------------G----------------T------------------------------------------C----------------------- 3377
43_02G.SA.03.J11223 ---C---TG--------GG-GG-T--G-----------------------A--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A-----------C-----------TC----C-G--- 3348
44_BF.CL.00.CH80 -----------------------A-----------------------------------G----G-T-A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3265
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----A------------G--G--TT---------------------------C----------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A------------------C----A---C- 3809
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----A-----------G---T-TCT---------------------G----T------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3261
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------------------G--A-------------G---A----------GA--G-----------------------C--------------------------------------C--------C--TC----A--G-- 3262
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----A-TG---------G--G-------------------------------C----------G---A--T-------GA-----------------------G-----------G--T---C----------A--------------------G--TC----A----- 3028
49_cpx.GM.03.N26677 G----ACTG-------G-G--G---T----G----------------------C--A-----C-G---A-----------A--------------------------C--------------------------A-----------C-----------TA-G--A----- 3245
50_A1D.GB.10.12792 GT---A-TG--------GG-G----GG-----T-------------------------------G---------------A--G-------------------TG--C--C-----G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A----- 3230
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------G------------------------------T------G----G---A--T--------A----------------------TG-----------------------------------------C----------------------- 3030
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----A-TG--------G---G-------------------------------C----------G---A-----------A-----------T-----------G-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A----- 3137
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A-TG--A---------G-------------------------------C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A-----------------------TC----A----- 3163
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------G-------------------------G--A----------------------------G------------------------------------------------------------------C----------------------- 3225
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----A-TG--A---------G-------------------------------C---CG-----G---A--T-----------------------------------A-----------------------C--------------C-----------TC----A---C- 3133
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------------------------------A-------------------------------A-----------A-----------------------------------------------------------------C------------C----A----- 3174
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------T-----G------G---GG---T---------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A-----------------------A----- 3007
58_01B.MY.09.09MYPR37 G----A-TG------------G-T--------Y--------------------C----------G---A----------GA----------------------TG-----------G--G--------------A-----------------------TC----A----- 3168
59_01B.CN.09.09LNA423 -----A-TG------------G-------------------------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------------------T-----A----- 3007
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------------G--CAG-----T-------------------------------GGT-A-----C--G-------------G-G-------------C--------------------------------A-----------T------C----A----- 3780
61_BC.CN.10.JL100010 --------T-----G------G-T-TG-----------C-------------------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A-----------------------A----- 3244
62_BC.CN.10.YNFL13 --------T-----G------G---TG-----T-------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A--------------------------G-- 3152
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----CA-TG---------G-GG----------------------------A-------------G-T-A----------GA-----------CG----------G-----------G--T--------------A-----A-----C------------C----A---C- 3364
64_BC.CN.09.YNFL31 --------T-----G------G---TG-----T--------------T----------------G-T-------C-----A-----------G--------------C--------------------------------A-----------------------A----- 3177
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------T------------T---TG-------------------------T------G----G-T-A-----C-----A---------A-T--------------C--------------A-----------------------C----------------------- 3194
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------A--------------------------G-----------A-T-------------T-A-----------A----------------------T------------------------------------------C--------------------G-- 3166
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------A-------------YR-------------------------T-------------T-A-----------A----------------------T------------------------------------------C----------------------- 3157
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----A--------G------G-T--------T-------------------------G---------A-------T---A--G-----------------------A--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3279
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 G----A-----A--G--G---G-TCA------------------------------------------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C- 3487
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----A-----------G---G-TCT------T--------------------------G----G------------G--------------------------------------------------------T-----------C--------C--TC----A---C- 3331
O.BE.87.ANT70 G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------ATTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C----- 3877
O.CM.98.98CMA104 G----A-T-C-A--G---G-GT--CAG---TCT-----T--C--------ATTG-----G-----G-----AG-CACT-G------T---------------G-G--C--------G--------------A--A-----R-----C-GC--A--C--A--GA-C----- 3309
O.CM.98.98CMABB141 G----A-T-C-C-----GG-GT-TCA----GCT-----T--C--------ATTG-----------G-----AG-TACT-GA-----T------G--------G----C-----------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C----- 3308
O.CM.98.98CMABB212 G----A-T-C-C--G--GG-GGGTCA---GGCT-----T--------G--ATTA--------C--G-----AG-TACT-GA-----T------G-T------G----A--------------------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C----- 3313
O.CM.98.98CMU5337 -----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--C-----G--ATTG-----------GT----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A---A-C----- 3310
O.CM.99.99CMU4122 G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--T-----G--ATTG-----------G-----A--CACT-G---G--T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C----- 3308
O.FR.92.VAU G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------ATTG--C--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A-----A--GA-C----- 3389
O.GA.11.11Gab6352 G----A-T-C-C--G---G-GT-TCA----GCT---A-C--C--------ATTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T------T--------G-G--C--------G--------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--G-- 3034
O.SN.99.99SE_MP1299 G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------ATTG-----------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C----- 3876
O.US.10.LTNP G------T-C-C--G--GG-GT-TCA----TC------C--C-----G--ATTG----------GG--A--A--CACT-GA-----T------T--------G----T-------------A---------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C----- 3798
N.CM.02.DJO0131 GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T----------T------G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C--T------C-T--A----- 3329
N.CM.02.SJGddd GTT--A-TG--A-G----G-GG-A--------T--------T-----------------G----G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--TC----------A--T-----------------A--C--C-GC---------C-T--A----- 3313
N.CM.04.04CM_1015_04 --T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T-----------------G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C-----C--T------C-T--A----- 3328
N.CM.06.U14296 G-T--A-TG--A------G--T-A--------T---R----T-----------------G------T-A--AG------------TG-----GG----------T---C-Y--------A--T-----------A-----A--C--C--C--T------C-T--A----- 3326
N.CM.06.U14842 G-T--A-TG---------G-GG-A--------T--------T-----------------G------T-A--AG-------A----TG-----G--------------AC----------A-GT-----------T-----A-----C--C--T--C--TC-T--A----- 3330
N.FR.11.N1_FR_2011 GTT----TG--A-G----G-GG-A-----------------T--------A-------------G-T-A--AG-------A---GTG-----GG----------T---C----------A--T-----------T-----A-----C--C---------C-T--A---C- 3224
P.CM.06.U14788 G----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------ACTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A-------GC--A--C--TC-TA-T--GC- 3294
P.FR.09.RBF168 G----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------------------ATTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG-----G--T------T----C--------------------A-----A-----A-------G---A--C--TC-TA-T--GC- 3858
CPZ.CD.06.BF1167 G---G--T------------TGGG-----------TA------------GAGTA---GT---CC----T--AG-TAC-------GTG---C--CA-------T-T--C--------G-T--G---------A--A--------------C-----C--A---A-A--G-- 3925
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-T--AA----A---------G-T-----------T--------------A--A--A-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C-----G--T--------------------A--CA-A--C-----A---C----A--G-- 3365
CPZ.GA.88.GAB1 G-G--A-----A--------TG-T--T--------------T--------A--A----------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C-----G--A--------C-----A-----A---A-C--------A--------C----- 3884
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G---GTCTTA-A--G------GGT-AT--------------T-----C-CTGTA--A--G---CTCT----AG-GACT------------AGTCAG-----------T--C-------T-------G-A-----A-----A--CA----C-----C--A--GA-T-G-C- 3464
CPZ.US.85.US_Marilyn GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A-----C------------C-C--A---C- 3883
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G----A-TGA-A-----GG-CT-ACA------------T--C--------ACTG-----G--C-GG--A------TGTCG-AGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT-------C-----------A---A---G---A------C-CA-C--GC- 3360
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G----A-T-A-A-----GG-CT-ACAG-----------T--C--------ATTG-----G--C-GG--A------TGTCGAAGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT-T-----------------A-------G---A--C---C-CA-T--GC- 3359
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B.FR.83.HXB2 ATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAA 3993
Pol __W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------C-----------------G--T--------------------C--T-----A-----GC----G--------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A--------AC-G--T---- 3201
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------------C------A----------G--T--------------------------A--------GC----G--------G---A-C---G-C-A------------G---A-TT----------G-----------A--------A-----T---- 3198
A1.CY.08.CY236 ---------------A-----C-------C---------G--G--------------------C--T-----------GC----G--------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------AC-G--T---- 3204
A1.ES.05.X1608_8 ---------A-----------C-------C---------G--T--------------------C--T------------C-------------G-----C--AG-C--------------G-----TT-----G----G-----------A--------A-----T---- 3441
A1.KE.11.DEMA11KE001 ------T--A-----A-----C-------A---------G--T--------------------C--T------------C----G--------G-----A---G-C--G-----------G-----TT----------G-----------A--------AC----T---- 3332
A1.RU.11.11RU6950 ------------G--------------------G-----G--T----------------------------------GGA-------------G---------G-C--------------G-----TC-T----A---A-----------A--------A--G--T---- 3517
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------A-----------C--T--------------G--T-----------------------T----GA--G--GC-------------G-----C---G-C-------A------G-----TT----------G-----------A--------A-----T--T- 3344
A1.SN.01.DDI579 ------------------G--C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G--------G-----C---G-C--------------G-----TT--T---TG--G-----------A--------A-----T---- 3191
A1.UG.11.DEMA110UG001 ---------------A-----C--T--------------G--T----------------------GT-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A------------T-T--T- 3348
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------A-----C------T----------G--T--T-----------------------A--------GC-------------G-----C---G----G-----------G-----TC----------G-----------A--------A--G--T---- 3434
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------AC-------------------------T-----------------------T--A--------GC-------------G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A-----T---- 3192
A2.CY.94.94CY017_41 G--------------A-------------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A--------A-----T---- 3350
B.BR.10.10BR_MG029 ---------------A-----------------G-----G--T--T--------------T-----------------G-C------------------C---G-C-----------------GA--CA------------------------A--------G------- 3455
B.CA.07.502_1191_03 ---------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----------------G------------G-C-A------------G---A-T-A----------------------------------------- 3420
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------------------------------------------------T-------G------------------G-----A---G-C----------------C-A--C-----------------------C----A------------- 3462
B.CN.10.DEMB10CN002 ------T-----------------------------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------------G------T-----GAG---------------------------------- 3365
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------C--------------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------G------------C--A-G--A-----------------------A---------- 3355
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------------------------------------------------------------------------------G-C-A----------------A--T------------------------------------------ 3239
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------------------------A-------------T------------------------------------------------------------G-C-A------------G------T--A-------------------A--------------G---- 3394
B.HK.06.HK003 ---------------A--------T-----------------T--------------------C--------A------C-------------------------C--------------G------T-------------------------A-----A---------- 3363
B.HT.05.05HT_129389 ------T--------A--G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-----------------------T-T--------T------------------------------- 3194
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------------------------T-----------------------T--------------------G---------------G-C-------A------G------T-------------------------------A---------- 3380
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------A--------------------------T-----------------------T------------C-------------------------C--------G-----G------T-------G--T------------------------------- 3657
B.PE.07.502_0525_wg5 ------T--------A------------T-------------T--------------A--------T-----A------------------------------G-C-A-----A------G--G---T--A----------------------A--A-----------T- 3458
B.RU.11.11RU21n ------------------------------------------T--------------A--------T------------------------------A-----G-C-A------------G------T-------------------------A-----A---------- 3564
B.TH.08.MERLBDTRC10 -----------------------------A------------T-----------------------T------------A-------------------------C-A-------------------------C------------------------------------ 3226
B.US.11.ES38 ---------------A------------C-------------T------------------T-C--T--A--A------------------------------G-C-----G--------------T-AT---------------------------------------- 3928
C.AR.01.ARG4006 ----------C-G---------------AC------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---------G-C--------G--G---A----TG-T---------------------------------------- 3177
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------C-G-----------------------------T-----------------------T--A--A------A-G-----------G-----C---G-C--------G--G---A-C--TC-T--------A------------------------------- 3325
C.BW.00.00BW5031_1 ----------C--------------G---C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------G--G--GA----TT-T--------A--------------A-----A--------G- 3364
C.CN.10.YNFL19 ----------C-G--------T--T----C-----T------T--------------A--------TC----A------AA------------G---------G-----------A-G---A----TT-T--------A--------------------A--G------- 3346
C.CY.09.CY260 ----------C-G----------------C------------T--T-----------A--------T-----C------A-------------G---A----AG-C--------G--G---A----TT-T----A---A--C---------------------------- 3216
C.ES.08.X2363_2 ----------C-G---------------A-------------T--------------A--------------A------C------G------G---------G-C--------G--G---A----T--T--------A--C-----------------A---------- 3424
C.ET.02.02ET_288 G---------C-------G----------C------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----G-----G---A----TT-T--------A--------------------A---------- 3195
C.IN.09.T125_2139 ----------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------GA-G---A----TT-T--------A--------------------A--G------- 3969
C.KE.00.KER2010 ----------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------G----G--------G---------G-C--------G--G--------TT-TA---G---A--------------------A--G------- 3174
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------T---C-G-----G----------C---G--------T--------------A--------T-----A------AAG-----------T---------G-C--------G--G--------TT-T-------GA-----------A------------------- 3973
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------C-G--------------------------G-----------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----------G---A----TT-T-----A--A--------------------A---------- 3967
C.YE.02.02YE511 ---------AC-G--------------G-------T------T--------------A--------T-----A------A-G-----------------A---G-C--------G--G---A----TT-T----A---A---------------G----A-----G---- 3168
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ----------C------------------C------------T--------------A--------T-----A--------------------G---------G-C-----------G---A----TC-------A--A--C------------G--------------- 3983
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------T-----G-----G---------A-------------T--------------A-------GT-----C--G---A-------------G---------G---A------G--G--------T--T--------A--------------------A---------- 3333
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------AC-G--A--------------------------T--T-----------A--------T-----A------C-G-----G-----G---------G-------------G---A----TT-T---T----A--------------------A---------- 3342
D.CM.10.DEMD10CM009 ------T--------A--G--T-------C------------T-----------------------T--A--A-----------G------------------G-C-----------G----C----T-AT-T--------C-----------A---------------- 3368
D.CY.06.CY163 ------T--------A--G---------A-------------T------------------T----T-TA---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------C--------------------G------- 3201
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------G-----------------------T-----------------------T--A--------------G------------------G-C-----------G--------AT----G-----------------------A--A--------C- 3343
D.KR.04.04KBH8 -----------------GG---------A-------------T-----------------------T--A-------G--------G----------------G-C------------------A--C-TT--------------------------------------- 3952
D.SN.90.SE365 ---------------A--G-----------------------T--------G-----A--------T--A--A-----------------------------AG-------G----------C-A--C-T-----------C---------------------------- 4010
D.TZ.01.A280 ------------------G---------A-------------T-----------------G-----T--A-------G-------------------------G-C-A---------G---------T-T--------------------------------------C- 3194
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------G---------AC------------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------C-TT----------------------------A--------C- 3331
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------A--G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C--------------G------T-T---G-------------------------A--G-----C- 3348
D.YE.02.02YE516 ------T---------------------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------T--------------------G------- 3204
D.ZA.90.R1 ---------A--------G-----------------------T-----------------------T--A---------G-----------------------G-C-----------G---------C-TT-T------------------------------------- 3339
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------------A-C---G-------C------------------------------------T-AA--A--C---AA---G------------------G-C-------AGG------C----C----------A--C------------G--------------- 3204
F1.AR.02.ARE933 ------T--------A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C--------------G-C----C----------G--C------------G--------A-----G 3287
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------T--------A-C---G---------------------------------------T----T--A-G---C---GA------------------C---G-C--------------G-C----TTTT-------G--T------------G-C------G-G---- 3466
F1.CY.08.CY222 C-----T--------A-C---G------AC---G---------------------------T----T--------C---A-----------------------G-C---------------------T----------G--T------------G--------------- 3186
F1.ES.02.ES_X845_4 ------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--T--C---AA---G------------------G-C--------G-----G-C---AT----------G--C------------G-A------------- 3445
F1.RO.96.BCI_R07 ------T--------A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G-C----T----------A--C------------G--------------- 4017
F1.RU.08.D88_845 ---------------A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C-A--------------C---------------G--------------AG--------------- 3452
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------A-----A-C---G------A-------------T----------------------GT--A---------A-----------------------G-C--------------G------T----------G--------------------A---------- 3183
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------------A-CG--G--------------------T--------------A--------T--A--A------C-----------------------G-C-A---------G--G------T----------G--------------------A---------- 3257
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------A-C---C-------------T------T-----------------------T-----A------C-----------------------G-C---------------------T----------G-----------------A--A---------- 3340
G.BE.96.DRCBL ------T--------A-C----------CC-----T------T-A---------------------T--------A-----------G-----------G---G-C-A-----------TTA--A-T-----------A--------C--A---G----A-----T---- 3950
G.CM.10.DEMG10CM008 ------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A------GA--A-TT----------A--------C--A--------A---------- 3374
G.CN.08.GX_2084_08 ---------A-----A-C----------CR---------G--T-A---------------------T-----A--A--G--------G-----------A---G-C-A-------------A--A-----A--CAG--A--------C--A---G-C--A-----T---- 3233
G.CU.99.Cu74 ------T-G--------C---G------C-G-----------T-AT--------------------------A--A---------------------------G-C-A-----A------G---A-T-----------T--------C--A--A-----A---------- 3597
G.ES.09.X2634_2 ------TAG------A-C---G-------C------------T--T-T---------A-------GT-----A--A-----------G---------------G-C-------AG--G------A-T------T----A--------C-----AG----A---------- 3476
G.GH.03.03GH175G G-----T--------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G-----G---------G-C-A-----A-------A--A-T---T-------A--T-----C--A---G----A-----G---- 4033
G.KE.09.DEMG09KE001 ------T--------AGC----------CC---------G--T-AT-----------A--------T-----A--A---G-------G---------A-----G-C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A---T----AC----T---- 3368
G.NG.09.09NG_SC62 ------T-G------A-C-----------C------------T-A------------A--------T---A-A--A--------G--G-----------------C----A--A-------A--------A--CAA--A--------C-----A-----A-----T---- 3185
G.ZA.01.TV546 ------T-GA-----A-C----------CC------------A-A---------------------T-----A--A---------------------------G-C-------A-------A----------------A-----------A--------A-----G---- 3195
H.BE.93.VI991 ------T----------C---G-------A------------T-A---------------------T-----A------A-G--G--------------C---G-C-------A-------A----TT-------G--A--------------A-----A---------- 3382
H.CF.90.056 ------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A--------------------A---------- 3340
H.GB.00.00GBAC4001 ------T--------A-C------------------------T-A---------------------T-----A------A----G-G------------C---G-C-----G-A-------A----TT-------G--A--------------------A---------- 3511
J.CM.04.04CMU11421 ---------A-----A--R---------A-G-----------T--Y-------------------------------R-AAR--R--R-----G---A-C---G-C-A---------G-----G--T--YT--------------------C-R-----RC-G-----C- 3499
J.SE.93.SE9280_7887 ---------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T--------------------------------AC----C--C- 3307
J.SE.94.SE9173_7022 ---------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T----------A------G-------G-----G---------G-C-A---------G-----AA-T--------------------------------AC-------C- 3308
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG---------------------G-C-A----------------A--T-AA-------A--------------A-----A---------- 3189
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A--------------AG----A---------- 3189
U.CA.01.TV749 ------------G--A-----C------A-G-----------T--------G--------------T--A-----------------------------C---G-C--------------------TT--T-------A-----------A-----------G--T---- 4010
U.CA.99.TV721 ------------G--A-----C--------------------T--------------A--------T--A---------C-------------------C---G-C---------------A----TT--T---A--GA-----------A-----------G--T---- 4009
U.CD.83.83CD003_Z3 ---------------A-----C------A-G--------G--T--------------------------------A---AAG---------------------G-C------------------A-TT----------A--------------AG-A--AC--------C 3488
U.CD.90.90CD121E12 ---------------A-----G-------C------------T----------------------G------A--A---AAG---------------------G-CCA-------------AC-A-TT----------A--------------AG-G--AC--------C 3192
U.CY.05.CY090 ---------------A-C-----------C------------T-----------------------T-TA---------GA----------------------G----------G-----------TT-AT-------A----------CT--------A---------- 3192
U.CY.08.CY223 ----------C------GG----------C---G--------T--------------A--------T--A--A------C-------------G-----C---G-C-A------------G-----TT----G-A---G-----------A--------A-----T---- 3210
U.ES.10.DEURF10DZ001 ----------------------------A-------------T-----------------------T-----A-----G--------------G---------G-C--------------G-----TT--T----A--G-----------A--------A-----T---- 3269
U.GR.99.99GR303 ---------------T----G---------------------T--------------A--T-----T--A--A--A---AGG---------------------G-C--G--------W--G-----TG----------A--------------------A---------- 3264
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------T-----G--A--G--C-------A------------T--------G--------------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------------G------T----------A--------------------A---------- 3878
01_AE.AF.07.569M ---------A-----A-----C-----------------R--T----------------------GT------------C-------------------C---G-Y--------------G--AA-T-----C-----G-----------A--------A-----T---- 3199
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------A-----A-----C-------C---------G--TC---------------------GT-------A---GC-------------------C---G-C--------------G--A--TT----------G-----G-----A--------A-----T--G- 3942
01_AE.CN.10.YNFL03 ---------A-----A-----C-----------------G--A----------------------GT-----A--C--GC-------------G--C--C--AG-C--------------G--A--TT-----G----G-----------A--------A-----T--G- 3371
01_AE.HK.04.HK001 ---------A-----A-----C--------G----------------------------------GT-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A--------------T---- 3355
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C---------A---GG--A--TT----------G-----------A--A-----A-----T--G- 3183
01_AE.JP.x.JRC77AE ---------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-------A---GA-------------G-----C---G----------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G- 3990
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ---------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC----------C--G-----C---G-C--------G--------A--TT----------GG----------A--------A-----T--G- 3416
01_AE.TH.90.CM240 ---------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G- 3567
01_AE.US.05.306163_FL ---------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------------A--TT----------G-----------A--------A-----T--G- 3184
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G- 3248
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
B.FR.83.HXB2 ATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAA 3993
Pol __W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------A-----------C-------C------------T--------------------C--T-----A------C-------------G---------G-C-------------GGA--A-TT----------G-----------A--------A-----T---- 3360
02_AG.CY.09.CY256 ---------------------C------CC------------T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------G-----G-----T-----------G-----------A--------A-----T---- 3189
02_AG.ES.06.P1423 ---------------------T--A--------G--------T-----------------------T--A----G----C-------------------C---G-C------------------R-TT--T----C--G--------------------------T---- 3430
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------A-----------C--------------------T-----------C-----------T-----A-----GA-------------G-----C---G-C--------------G-----T-----------G-----------A--------A-----T---- 3343
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------A-----------C-------C------------T-----------------------T------------C-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T---- 3652
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A--------------T---- 3988
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------A-------------------C---G--------T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G----G-----------G--G--TC----------G--C--------A--------A-----G---- 3185
02_AG.NG.x.IBNG ---------------A-----C--------------------T--------------A--------T--A--------GA-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T---- 3518
02_AG.SE.94.SE7812 ----------C----A-----C--------------------T-----------------------T-----------GA-------------G---------G-C--------------G-----TT-----G----G-----------A--------A-----T---- 3365
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------C------A----------G--T--------------------C--T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------T-----TT----------G-----------A--------A-----T---- 3190
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------------T--------------A--------T-------------C----------------------G-C--------------G------T------------------------------------------ 3219
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------------------G-------C---------------T-----T----A--------------------A---------- 3359
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------G---------T-------------T-----------------------T--A---------------------------A-----G---A--------------C----T----------G--G-----------AG--------------- 3375
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA----------------------G-C--------------G-----T-----------A-----------------G--A---------- 4021
07_BC.CN.98.98CN009 ----------C-G--A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A-------------G---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A--------------------A--G--C---- 3325
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------AC-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T------------A----G--------G---------G-C--------GA-G---A----TT-------------------------------A--G------- 3173
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G--G-----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--------A---------C----T--C- 3195
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------C-G-----------------------------------------------------T--A-----A---------------------------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T--------------------A--------C- 3372
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G-------------G-----C---G-C-----------G-----G--T-----------A-----------A--------AC--G------ 3357
12_BF.AR.99.ARMA159 ------T--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA----------------------G-C-A-------------------T----------A--C------------G----------T---- 3998
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G-----T-G------A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T-----------A--------C--A--------A--G------- 3398
14_BG.ES.05.X1870 ------T--A-----A-C------------------------A-AT--------------------T-----A--A-----G-----------------------C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A--AG----A---------- 3460
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G-----------A--------A---------- 3392
16_A2D.KR.97.97KR004 ------T--------A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G-----G-----C---G-C-A-------------A-----T----------T--------------------A-----T---- 3356
17_BF.AR.99.ARMA038 ------T--------A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G---------------G----------------G-C----T----------G--C------------G----A-----T---- 3207
18_cpx.CU.99.CU76 ------T--------A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G--------G-----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A--------------A-----A---G------ 3298
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------T-T---------------------------------------- 3219
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T------------------------------------------ 3459
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G-----G-----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A-----T---- 3198
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------A-----A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G--------G-----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T------A--------A-----T---- 3201
23_BG.CU.03.CB118 ------------------------------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T------------------------------------------ 3436
24_BG.ES.08.X2456_2 ------T-----------G-----------------------T--------T--------------T--A--T------------------------------G-C-----G--------G------T------------------------------------------ 3444
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------G-----GT----------G-----------A--------A-----T---- 3201
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------A-----C------A-G-----------T--------------A--------T--------------------------G---------G-C-A------------G---------T-------G-----C-----A--------A-----T---- 3998
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------T--------AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A-------------G-----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A-----------A--------A---------- 3984
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------A--------------------------T-----------------------T-----A------CA----------------------G-C--------------------TC-TT----A---------------------------------- 3359
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------T-----G--A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-------G----------C----T----------G--C------------G--------------- 3394
31_BC.BR.04.04BR142 ----------C-G--------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A-----------------------G------- 3465
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA----------------------G-C--------G-----G------------T----A-----------------A--A---------- 3628
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------A-----A-----C------A-G-----------T----------------------GT--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT-T--------G-----------A--------A-----T--G- 3294
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GCG----------------A-------C--------------G--A--GT----------G-----------A--------A-----T--G- 3195
35_AD.AF.07.169H ---------------------C-----------G-----G--T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G-C--G-----------G-----TC----G-----G-----------A--------A-----T---- 3193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------A-----A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G----------------------TT----------G-----------A--------A-----T---- 3198
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA------------G--C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G-----------A--------A-----T---- 3183
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------Y--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC----------------------G-C-----------G----C----T----------G--C------------G----------T---- 3416
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------TG-------A-C---G------A----------------------------A--------T-----A------------------------------G-C--------G-----G------T-----GAG---------------------------------- 3470
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--A--------------------C---A-A---G-C--------------G------C-------G--T--------------A---------------- 3476
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------C--------------------T-----------------------T-----A--S---------------------------G-C----------------C----T----------G--C------------G--------------- 3547
43_02G.SA.03.J11223 ------T--------------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA------------------C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T---- 3518
44_BF.CL.00.CH80 ------T-----G--A-C---G-------C-------------------------------T----T--A----GC---AG------------G-----C---G-C----------------C---TT----------G--C------------G----------C---- 3435
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------C----A-C-----------C-----T------T-----------------------T--A--A------AAG---------------------G-C--------------G------T----G--A--A--------------------A---------- 3979
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-------A---------AAG---------------------G-C----------------C----T----------G--C------------T--------------- 3431
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------A-------------T----------------------------------------------------------------A---------G---------T----------------C------------------------- 3432
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------A-----A-----C------A------------------------------------GT-----------GCG------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G- 3198
49_cpx.GM.03.N26677 ------------G--A-----C--------G--------G--A-----------------------T------------C----------T--G-----C---G-C-A------------G--C--AT----G-----G-----------A--------------T---- 3415
50_A1D.GB.10.12792 G--------A-----------C-------A---------G--G--------------------C--T------------C-------------G-----C---G----G-----------G-----TT------A---G-----------A-T-------C-G--T---- 3400
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------T----------G-----------G------------------------------------T--A--------------G--------------C---G-C--------------G------T-------------------------A-----------G---- 3200
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C-----C--------------GA-A--TT-------A--G-----------AC-------A-----T--G- 3307
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----A-----G-----G--------G---A-C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T---- 3333
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------A--A---------T-----------------------T--A--A--C--------------------------C--C-A-------------------------C-A-----------------AG--------------- 3395
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------T--------A--------------------------T--------------------------------------------------------------C-A------------G------T-------------------------------A---------- 3303
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------T--A-----------C-----T--------------T-----------------------T-----------GA-------------T-----C---G-C--------------------TT----------A-----------A-----A--------T---- 3344
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------C-------------G---------G-C--------GAGG---A----TT-T-----A--A--------------------A--G------- 3177
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------A-----A-----C-----------------G--T--------R-----R-----Y-GT-A---------G--------------G-----C---G-C--------------G--A---T----------G-----------A--------A-----T--G- 3338
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------A-----A--G--C--------------------T--------G-------------G--A---------GC-------------G-----C-----C-----------G-----A--TT----------G-----------A--------A-----T--G- 3177
60_BC.IT.11.BAV499 ----------C-G----------------G-----T---------------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G-----CA-TT-T--------A--M---------------------------- 3950
61_BC.CN.10.JL100010 ----------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A--A---A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A--------------------A--G------- 3414
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------GA-T---A----TT-T----A---A---------------G----A--G------- 3322
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------------G--------------------------G--T-----------------------------A-----GA-------------G-----C---G-C--------------G---A-TT----------G-----------A---------C----T---- 3534
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A--------------------A--G------- 3347
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------T----------------------AG-----------T-A---------------------T-----A--------------------------------C-A------------G---------------------------------G-----C--------- 3364
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----------C----A-----------------------------------------------C--T--A--C------------------------------G-C---------------------T-------A---------------------------------- 3336
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----------C----A-----------------------------------------------C--T--A--C------------------------------G-C--------------G------C-------A---------------------------------- 3327
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------T----------C---G------AC-------------------------------T-C--T--A-----C---G----G--------------C---G----------------G------T--A-------G--C------------G--------------- 3449
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------T--------A-C---G-------C-------------------------------T---GT--A-----C---AA----------------------G-C--G------------------T----------G--C------------G--------------- 3657
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------T--------A-C---G-------C---------------T--------------------T--------C---AA----------------------G-C-A------------G-CG---T------TA--G--C-----------AG--------------- 3501
O.BE.87.ANT70 -------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A--AG----A---ATG--G- 4047
O.CM.98.98CMA104 -------AG------A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G--------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G 3479
O.CM.98.98CMABB141 ---------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T--A--T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG---G 3478
O.CM.98.98CMABB212 ---------------A-C------T--T-----G---C-------T-----------A-------GT-----T--A-----------G--G-----------AG-ACA-----A---G---A-AA-AGAG----AA--G-----C-----A---G----A---ATG--TG 3483
O.CM.98.98CMU5337 ---------------A--T-----T--TA-G--G--------T-AT-----------A----------AAA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG---G 3480
O.CM.99.99CMU4122 --------GA-----A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---------GA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG---- 3478
O.FR.92.VAU -------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G 3559
O.GA.11.11Gab6352 -------AGA-----A-GT-----T--TCCG--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----G--G-----G--------AG-ACA-----A---G---A-A--A-AAT-GGAG--G--C--C-----A---G----AC--ATG---- 3204
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A-G-G----A---ATG---G 4046
O.US.10.LTNP ---------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T-AAACA--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-CA-A-A-T--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G 3968
N.CM.02.DJO0131 ------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A-----------------T- 3499
N.CM.02.SJGddd ------T--------A-C------A--CAGT--G-T------A-A------------A--------T--A--C--A-----G-----------T-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G----A--------T- 3483
N.CM.04.04CM_1015_04 ------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A-----------------T- 3498
N.CM.06.U14296 ------T--------A-CT--G--A--CAGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G--TT-TA-TGYA-----C--C-----A---G-------------T- 3496
N.CM.06.U14842 ------T--------A-C---G--A--CTGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-G---G-----------C-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A-----------------T- 3500
N.FR.11.N1_FR_2011 ------T----------C---G--A--C-CT--G--------A-A------------A-----------A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----GA--T-TA-TGAAA----C--C-----A---G-------------T- 3394
P.CM.06.U14788 C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A--RG-A--A---G-----G 3464
P.FR.09.RBF168 C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T--------A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A--AG-A--A---G-----G 4028
CPZ.CD.06.BF1167 -------A-TC-GTTA-C------T--GCC--A------G----AT-----------A-----A--------CT----------G--------C-----G--AG---------A-AGC-GG--AA-AGAAT----A--A--T--T------C--G-A--A-----G--T- 4095
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------------C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT-GT--TGAA--T--C--T-----A--AG-A--A---------G 3535
CPZ.GA.88.GAB1 -------AGT-------C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C--T------C-AG-A--A---A-G--TT 4054
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------A-T--GCTCTCT--C-----TCC--A---------A--T-----------------A--T-----A-G----AAG-----------------C--AG-C--G--T---T-T---ACCAGGGAA---GAAA-T--C---------C-AG-A--AC--TGG--TG 3634
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A---C-CAC---GG 4053
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C-----T--A--G--A--G---------CC---------------T-----------A--------T--A--A-G----CA------------------A--AG---AG--T-----G---A-AAGA-AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G 3530
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C-----T--A--G--A------------CC---------------T-----C-----A--------T--A--A-GC---CA---------------C--A--AG----G--T-----G---A-AAGG-AA---GAG-G------T--------AG-A--AC--G-G---G 3529
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B.FR.83.HXB2 TTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCA 4163
Pol I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C--------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG------------A-----T-----G---------A-AC-----GG---A--C--A-----C---T-------------- 3371
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -CC----------A--------A----C---------T-----------T-----G--------------------G-----------CAGG-----------AC--------------------G--C----------------A-----C---T-------------- 3368
A1.CY.08.CY236 -C--------------------A----C---------------------T-----G--------------------G--T--------CA-----------------------------------A--C-----GG---A--C--AA----C---T-------------- 3374
A1.ES.05.X1608_8 -C--------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------------G-----CAG------------------T---------------A--C-----G-------C--A-----C---T-------------- 3611
A1.KE.11.DEMA11KE001 -CCTC-----------A-----A----C---------------------------G--------------------GT----------CAGG-----G-----AA--------------------A--C-----GG------C--A-----C---T-------G------ 3502
A1.RU.11.11RU6950 -CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T-------------G 3687
A1.RW.11.DEMA111RW002 -CCT------C-----------A----C---------T--------------C--G------C-------------G-----------CAGG-----TG-----G--------------------A--C-----G-------C--A-----C--AT-------------- 3514
A1.SN.01.DDI579 --C-------C-----------A----C---------------------------G--------------------------G-----C--G-----C------A----------G--------AA--C-----G----------A--A------T-------------- 3361
A1.UG.11.DEMA110UG001 -C--------C-----A-----A---GC---------T--------T--------G--------G---G-------G-----------CA-G-----C--------------------------AA-AC-----GG------C--A-----C---T----------C--- 3518
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C--------C-----------A---CC---------------------------G--------------------G-----------CAGG------G-----A-------------------AA--C-----G----A----G------C---T-------------- 3604
A2.CM.01.01CM_1445MV -----T-G-----A--A-----A----C------G--------------T-----G--C-----------------G------------AGG--------------------------------AG-A----------------G-A----C---T-------------- 3362
A2.CY.94.94CY017_41 -C---T-G-----A--------A-----------G--------G-----T-----G--------------------------------AAGG------------A-------------------AA-A------G---------G------C--AT-------------- 3520
B.BR.10.10BR_MG029 -------------------C--A----C------------G--------------------------------------C---------A---------------------G------C------G--C----------------------C------------------ 3625
B.CA.07.502_1191_03 --C-C--------A--------------G------------------------------------------------------------A-G-----G------C------G------------A--------------------------CT----------------- 3590
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------CC----A-----A----C------------------------------------------------T------------A-G--C----------------G---------------------------------A--T--------------------- 3632
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------C---------------C----------T-----------------G---------------C-----------------A-G------------------------------------------GGC-----G--------C------------------ 3535
B.ES.10.DEMB10ES002 --C-------------------A--GC-------G------------------------------------C-------G---------AGG--------------------------------------------C-----------------A--------------- 3525
B.FR.11.DEMB11FR001 --C----------------C------C-----------T----------------G--------------T--C---------------A-------------A-----------------------------------------------CT----------------- 3409
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------------------A------A-----------------------------------------------------------A---------------------G---------------A-----------------------C------------------ 3564
B.HK.06.HK003 --C----G--------------A-------------------------------------------------------G----------A-------------------T--------------A--------------------------C------------------ 3533
B.HT.05.05HT_129389 -CC-------------------A------------------------------------------------------------------A-G---------------------------------G--------------------A----C------------------ 3364
B.JP.12.DEMB12JP001 -CC--T----------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G---------------------------------------C--A--------------- 3550
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------------A--C----------------------------------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C------------------ 3827
B.PE.07.502_0525_wg5 -------------A--------------------------------------C-----------G--------------C---------A-G-----------T--------C---------------------------A---G------C--------------G--- 3628
B.RU.11.11RU21n --C-------------------A--------------------------------------------G---------------------A---------------------G---G--------------G--------------A-----C------------------ 3734
B.TH.08.MERLBDTRC10 --A----------A--A-----T------------------------------------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------A-----C-----------G------ 3396
B.US.11.ES38 --A-------C-----------A----C------------------------T-----------------------------G------A---------------------G-A---------------------G------G--------C--A--------------- 4098
C.AR.01.ARG4006 --C-G--------A--A-----A--------------------------------G--------------T------------------A-G--------------------------------A--A------C----------------C---T-------------- 3347
C.BR.07.DEMC07BR003 --C-G--------A--------A--C-C---------------------------G--------G-----T------------------A--------------C-------------------A-------------------G------C---T-------------- 3495
C.BW.00.00BW5031_1 -CC-G-----------A--C--A----C---------------------------G-----------------C-----G---------A-G--------------------------------A-----------G--A----G-A----C---T-------------- 3534
C.CN.10.YNFL19 ----------------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A-----------------------C---T-------------- 3516
C.CY.09.CY260 ----C-----------A-----A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G----------GA-------G------------A--A------C---------G----------T-------------- 3386
C.ES.08.X2363_2 --C-GT----C-----A-----A---CC---------------------------G-----------------A--C------------A-G-----------------T--------------AA----------C-------GA-----C--AT-------------- 3594
C.ET.02.02ET_288 --C-G-----AC-A--------A----C---------------------------G-----------G--------------------CA-G--------C---G-------------------AG-A----------------G------C---T-------------- 3365
C.IN.09.T125_2139 ---G------------A-----A----C---------------------T-----G------C----G---------------------A-------G-----------T-GC-----------A--A----------------G------C---T-------------- 4139
C.KE.00.KER2010 --C-G-----------A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----------A--------C-----------A--A-------G---------------C---T-------------- 3344
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --C-G-----------A--C--A----C---------T-----------------G---------------------------------A-G--------------------------------A---C---------------GAA----C---T-------------- 4143
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --C-G-----C--------C--A----C---------------------T-----G--------------------------T------A-G------------A----T--------------A-----------C-------GA---------T-------------- 4137
C.YE.02.02YE511 --C-------------A-----A--G-C------T--------------------G-----------------C---------------A-G--------------------------------A--A-----------------------C---T-------------- 3338
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G------------A----T--C-----------A-----------C-------GAAC---C---T-------------- 4153
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --C-GA-----C----A-----A---CC---------T-----------------G---------------------------------A-G-----------------T-----G--------AG------------------G------C---T----------C--- 3503
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G-----A-----T--C-----------A----------G---A----G----------T-------------- 3512
D.CM.10.DEMD10CM009 --A-------C---------------CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G------------A--------------------------------------------- 3538
D.CY.06.CY163 --A----------A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G--T---------A-----G--------------------C------------------ 3371
D.KE.11.DEMD11KE003 --A--A-G-----------------------G--------------------T------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------A--T--C--AT-------------- 3513
D.KR.04.04KBH8 --A----------------------------------------------T-----------C-----------C---------------A-G-------------------G------------A--------------------------C-----C------------ 4122
D.SN.90.SE365 --A-------------A----------C---------------C-----T-----------------------------C--G------A-------------AG------G------C--------------------------------C------------------ 4180
D.TZ.01.A280 -AA-C---------------------C--------------A-------------------------G---------------------A---------------------G------------A-----------G-----------T--C--A-----------G--- 3364
D.UG.10.DEMD10UG004 --A------------------------C---------------------------------------------------------------G-----C--------------------------A--------------------------C--AT-------------- 3501
D.UG.11.DEMD11UG003 --A----------------C--A--------------T-----G-----------------------G--T------------------A-G-----------------T-----------------------C-----A-----A-----C--AT-------------- 3518
D.YE.02.02YE516 -CA----G--------------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G-----------AG------G------------A--------------------A-----C------------------ 3374
D.ZA.90.R1 --A----G-----------------------------------------T--------------------------------G------A---------------------G----------------C---------------G---T--C------------------ 3509
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -CC--T-------A-------------C------C--T-----------------G-----C---------------------------A-------------------------G-----------A------C---------G------C---T-------------- 3374
F1.AR.02.ARE933 --C-GT-------A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G-----------A-----A------------------------------------------------------------ 3457
F1.BR.10.10BR_RJ015 --C-GT-------A--------A----C------G--------------------G-----------------------G---------A-G-----------A-----------------------A-----------------------C---T-------------- 3636
F1.CY.08.CY222 --C--T-------A--------A----C------G--------------------G---------------------------------A-G-------------------G-------------AG-------C----------------C---T-------------- 3356
F1.ES.02.ES_X845_4 --C--T-------A--------A---CC---------T-----------------G---------------------------------A-------------------------G-----------A------C----AAC--G-A----C--AT-------------- 3615
F1.RO.96.BCI_R07 --C--T-------A--------A----C------G-----------------G------------------------------------A-G-----------------------------------A------C----A----G-A----C---T-------------- 4187
F1.RU.08.D88_845 -----T-------A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G------------------------------------------C---------G------C---T-------------- 3622
F2.CM.02.02CM_0016BBY --C--T-------------C--A----C---------------------------G--------------------------C------A-G--------------------C--------------A------C----------------C---T-------------- 3353
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---G-T----------A-----A----C---------------------------G-----------G--------G-----C-----CA-G--------------------C-----------A--A------C-G--------------CT-AT-------------- 3427
F2.CM.10.DEMF210CM007 --C-GT-------------C--A---CC---------------------------G-------------------------TC------A-G--------------------C--------------A------C----------------C---T-------------- 3510
G.BE.96.DRCBL --C-G------C-------C--ACA--C---------------------------G--------------------------G------AGG-----------AA-------------------A---C----------------------C---T-------------- 4120
G.CM.10.DEMG10CM008 --A-------------A--C--A--G-----------------------------G---------------------------------A-G-----------AA----------G--------A--AC------G---------------C---T-------------- 3544
G.CN.08.GX_2084_08 --C-G--------------C--A----C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A---------A-W--------A---C-----M-----------A----CT----------------- 3403
G.CU.99.Cu74 --C-G--------------C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A--AC----------------------C---T-------------- 3767
G.ES.09.X2634_2 --C-AA-------------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG-----------A-----------G--------A---C----------------------C---T-------------- 3646
G.GH.03.03GH175G -CC-AT-------------C--AAA--C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A-----T--------------A---C----------------------C---T-------------- 4203
G.KE.09.DEMG09KE001 --C-G-----------------A----C---G-----------------------G---------------------------------AGG-----C--------G------A-G--------A---C--------------------------T-------G------ 3538
G.NG.09.09NG_SC62 -CC-GT-------A-----C--A---CC---------------------------G---------------------------------AGG-----------AA-------------------A---C----------------------CT--A-------------- 3355
G.ZA.01.TV546 --C-G--------------C--A----C---G-----------------------G------------------------ATC------AGG-----------A--------------------A---C-------T--------------C---T-------------- 3365
H.BE.93.VI991 ----------------A--G--A--GCC---------------G--------------------------------G--------T---A-G-----------AC----T---------------G-A------------------T----CT--T-------------- 3552
H.CF.90.056 ----------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G--------------C---T-------------- 3510
H.GB.00.00GBAC4001 ----------C-----A--C--A--GC----------------------T-----G--------------T--------------T---A-G-----------A-----T-----G---------G-A--G-----G--------------C---T-------------- 3681
J.CM.04.04CMU11421 ---TAT-------AM-------A--GK------C---------R-----T--C-----------R--R--T-----------R------A-G-----------A---------------------G-A------M-G--R----GR-----C---T----------R--- 3669
J.SE.93.SE9280_7887 -----T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C---T-G------------ 3477
J.SE.94.SE9173_7022 -----T-------A--------A--GA----------------------T--------------G--G--T------------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C---T-G------------ 3478
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -CC--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T-----------------A--------------C-G------C--AT-------------- 3359
K.CM.96.96CM_MP535 -C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A----------------G-A----C--AT-------------- 3359
U.CA.01.TV749 -C---T----C-----------A----C---G-----------------------G------A-------------G-----------CAGG--------T--------T-----G--------AA--C-----G-----------A-----A--T-------R------ 4180
U.CA.99.TV721 -C--------C-----A-----A----C---G-----------------T-----G------A-------------G-----------CAGG------------A--------TGG--------AA--C-----G-----------A--------T-------------- 4179
U.CD.83.83CD003_Z3 -------C--A-----------A----------C---------------T-----G---------------------------------AGC--------------------------------A--------------------A-----C---T-------G------ 3658
U.CD.90.90CD121E12 -------T--A-----------A----------C---------------T-----G---------------------------------AGC--------------------------------A--------------------A-----C---T-------G------ 3362
U.CY.05.CY090 ----CT----A-----------A----C---G--G--------G-----T-----G------C-------T-----G-----C------A-G-----------A-----------------------AC-------------C--------C--AT-C------------ 3362
U.CY.08.CY223 -C---T----C--A--------A----C---------T-----------T------------C-------------G--T--------CAGG-----G-------------G------------A---C-------G------------------T-------------- 3380
U.ES.10.DEURF10DZ001 -AC-------------------A--------------------------------G------A----------------C---------A------------CA-------G------------AA--------C-----A-C--A-----C---T-------------- 3439
U.GR.99.99GR303 -CC-CT-------A--------A----C---------------T-----------G--------------------G-----------CACG-----G-----A---------------------A--C-----GG---A----G---T--C---T-------------- 3434
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 --C-AT----------------A----CT-C------------------------G--------------------------G------A-C-----------T-----T-----------------A------C-G-----CC-------C---T-------------- 4048
01_AE.AF.07.569M -CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------------------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------A-----------C---T-------------- 3369
01_AE.CF.90.90CF11697 -CC--T----C-----------A----C---T-----T--------------C---C-------------------G-----------CAGG-----------AA-------C-----------AA--C-----G---------GA-----C---T-------------- 4112
01_AE.CN.10.YNFL03 -CC-AT----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------A-----C---T----------G--- 3541
01_AE.HK.04.HK001 -C---T----C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AA----T-GC------------G--C----------------A-----C---T-------------- 3525
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -CC--T----C--------C--A----C---------T---------------------------------C----G-----------CAGG-----------AG----A--C------------G--C----------------------C---T-C------------ 3353
01_AE.JP.x.JRC77AE -CC-GT----CC----A-----A---CC---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C------G---------A-----C---T-C------------ 4160
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -CC-G-----C-----A---Y-A--------------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C-----------AG--C-------------C--A-----C---T-------------- 3586
01_AE.TH.90.CM240 -CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------G--A-----C---T-------------- 3737
01_AE.US.05.306163_FL -CC-AT----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----T-----AG----------G---------G-AC----------------------C--AT-------------- 3354
01_AE.VN.98.98VNND15 -CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAG------------AG-------C------------G--C----------------A---------T-------------- 3418
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B.FR.83.HXB2 TTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCA 4163
Pol I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG--------------------------------AA--C-----G-G--A-----A-----C---T-------------- 3530
02_AG.CY.09.CY256 --C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A--------------------A---C-----GG------C--A-----C---T-------------- 3359
02_AG.ES.06.P1423 -Y--------C-----------A----C---------T-----------Y-----G--------------------G-----------CAGG-----C----------------T----------G--C-------------C--A-----C---T-------------- 3600
02_AG.GW.05.CC_0048 --C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG------------A--------------------G--C------G------T--AA--------T-------------- 3513
02_AG.KR.12.12MHR9 -----T----C-----------A----C------G--T--------------G--G--------------------G------------AGG-----------A----------T----------A--C-----G-------C--A-----C---T-------------- 3822
02_AG.LR.x.POC44951 --C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------G--------GG------C------------T-------------- 4158
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --C-------C---------G-T----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------G--C-------------C-GA--A--C---T-------------- 3355
02_AG.NG.x.IBNG --C--T----C--A--------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-------------C--A-----C---T-------------- 3688
02_AG.SE.94.SE7812 --C--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG------------C------C-------------G--C-------------T-GA-----C---T-------------- 3535
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --CT------C--A-----A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A-----C---T-------------- 3360
03_AB.RU.97.KAL153_2 --C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-------------------G------------------G--------------------C------------------ 3389
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG------------T-----T------------------------CGG-----C--------C---T-------------- 3529
05_DF.BE.x.VI1310 --C-C-----------A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G-----------------------------------A------G-----A--------------T-------------- 3545
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-------A--A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A-------------AC-------C-----------A---C----------------AA----C---T-------------- 4191
07_BC.CN.98.98CN009 ---G-A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------GA-----C---T-------------- 3495
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------C---T-------------- 3343
09_cpx.GH.96.96GH2911 -AC-------C--A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G----A-----------C---T-------------- 3365
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A-------------------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G-----------------------------------------------------A-----C--AC-------------- 3542
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C-------------------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G-----------A-------G---------------------------------------C---T-------------- 3527
12_BF.AR.99.ARMA159 ----CT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G-----G-------------G---------------A-----------------------C---T-------------- 4168
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG--------------------------------A---C-------G--------------C---T-T------------ 3568
14_BG.ES.05.X1870 --C-AA----Y--------C--A----C---------------------------G-----------G--T-----G------------AGG-----------A--------------------A---C----------------------C------------------ 3630
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -CC-GT----C----G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------------C---T-------------- 3562
16_A2D.KR.97.97KR004 -C---T-G-----A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG------------A---------T---------AA--------G----A----GA--------AT-------------- 3526
17_BF.AR.99.ARMA038 -CA-GT----C--A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G------A----------------------A-----------------------C---T-------------- 3377
18_cpx.CU.99.CU76 --C-CT----A--------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A-------------AA--------------------G----------G--------------C---T-------------- 3468
19_cpx.CU.99.CU7 --A----------------------------------------------T--------------------T------------------A-G-------------------G------------------------G-------G---A--C------------------ 3389
20_BG.CU.99.Cu103 --C----------------------------------------G---------------------------------------------A---------------------G------------------------------------T--C--A--------------- 3629
21_A2D.KE.99.KER2003 -C---T-G-----A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG--------------------------------A---------GG---AA---G----------T-------------- 3368
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -CC--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A----------T---------AA-AC-----G----------A-----C---T-------------- 3371
23_BG.CU.03.CB118 --C----------------C--A----C---------------G---------------------------------------------A---------------------G---------------A--------------------T--C--A--------------- 3606
24_BG.ES.08.X2456_2 --C-------------------A--------------------G--------------C-----------M------------------A-------G------G------G---------------------------------A--T--C--A--------G------ 3614
25_cpx.CM.02.1918LE -CC-------C-----------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G------------A----------------------------------------------C---T-------------- 3371
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A--------------A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-----------AA----T--------------AA-A------G-G--------A--G--C---T-------------- 4168
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --C-G--------A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A-------------------------------------A--------G--------------C---T-------------- 4154
28_BF.BR.99.BREPM12609 -CC-------------------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A---------------------G---------------------------------------------------------- 3529
29_BF.BR.01.BREPM16704 --C-GT-G--C--A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G------------C----------------------A--G-----C--A-----A-----C---T-------------- 3564
31_BC.BR.04.04BR142 -CC-AT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-T---------C-----G-G------C---T-------------- 3635
32_06A1.EE.01.EE0369 --A----------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A------------------------C-------------G------------T-------------- 3798
33_01B.ID.07.JKT189_C -CC--T----C-----------A----C------------------------------------------T-----G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------C--------C---T-------------G 3464
34_01B.TH.99.OUR2478P -CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA-------------AG-------C------------G-AC----------------A-----C---T-------------- 3365
35_AD.AF.07.169H -CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CA-------G-----A---------A-----------A-AC--G--G-------C--A-----C--AT-------------- 3363
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --C--T----C-----------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------A--C-----G-------T--A-----C---T-------------- 3368
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C-------CC----------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG------C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-GA-----C---T-------------- 3353
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --AGCT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G-----------------------------------A--------G--------------C---T-------------- 3586
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G-------------------G---G---------G-A------------------A----C--AA-------------- 3640
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --C-------------------------------------------------------------------------------G------A-G-------------------G---------------------------------------C--A-----------G--- 3646
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --C-GT-----C----------A--------------------------T-----G-----------G---------------------A-G------------A----------------------A-----------------------C---T-------------- 3717
43_02G.SA.03.J11223 ----C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------------A---------------------A--C-----G----A--C--A-----C---T-------------- 3688
44_BF.CL.00.CH80 --C-G------C-A--------A---CC------G--------------------G---------------------------------A-G----------G------------------------A------G---------G------C---T-------------- 3605
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --C-CT-------A--------A----C---G-----------------------G---------------------------------A-------------T-----T-----------------A-------TG-----C--------C---T-G------------ 4149
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --C-GT-------A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G-----------C----------------------TA-----------------------C------------------ 3601
47_BF.ES.08.P1942 -CCT---------A--------A--------------------------------G---------------------------------A-G-----------A-----------------------A--------C--------------C---T-------------- 3602
48_01B.MY.07.07MYKT021 -CC--T----C-----------A----C------------------------G--------------G--------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G----------------------T--C---T-------------- 3368
49_cpx.GM.03.N26677 -C--------C-----------A----C---------T-----------T-----G---------------------------------A-G--------------------------------A--A----------------G------C---T-------------- 3585
50_A1D.GB.10.12792 -CC-------------------AA-------------T-----C-----------G--------------------G----T------CA-G----------GA---------------------A--C-----G----A--C--A-----C-----------G------ 3570
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --C-------------------A--------------------------T-----------------------------------------G---------------------A----------------G---C-------------T--CT-A-----------G--- 3370
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -CC--T----A-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G-AC----------------------C---T-------------- 3477
53_01B.MY.11.11FIR164 -CC--T---------------------C---------T--------------------------------------G-----------CA-G-----------AG-------C------------G-------------------------C---T-------R------ 3503
54_01B.MY.09.09MYSB023 --C--T-------A--------A--------------T---------------------------------------------------A-G-------------------G------------A---------C---------GA-----C--A--------G------ 3565
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------C-A-------------C------------------------G------------------------------------A--------------C----T------------------A-G----GC-------G------C------------------ 3473
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------------------------C---------T-----------------G--------------------G------------A--------------G----T-G---------------------------------A-----C---T-------------- 3514
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----A----------A-----A----C---------T-----------T-----------------G---------------------A-G------------C----T--C-----------A--A--------G-------G------CT--T-------------- 3347
58_01B.MY.09.09MYPR37 -CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG----Y--C------------G--C----------------A-----C---T-------------- 3508
59_01B.CN.09.09LNA423 -CC--T----C-----------A----C---------T-----------------------G--------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------C--------C--AT-------------- 3347
60_BC.IT.11.BAV499 --C-G--------A--------A----C------------------------T--G--------------T---------A--------A----------------G--T---------G--------C--------------CG---T--C---T----------G--- 4120
61_BC.CN.10.JL100010 ---G-A----------A-----A---GC---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A--------------G--------C---A-------------- 3584
62_BC.CN.10.YNFL13 -----A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-------------------T--C-----------A-------------------GA-----C---T-------------- 3492
63_02A1.RU.10.10RU6637 --C-------------------AA---C---------T-----------------G-----------------C--G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A-----A-----C---T-------------- 3704
64_BC.CN.09.YNFL31 -A---A----------A-----A----C---------------------T-----G------C----G---------------------A-------------------T--C-----------A--A-------G------G-G------C---T-------------- 3517
65_cpx.CN.10.YNFL01 --C--T----------------A---G----------------------------------------G---------------------A-G-----------------G--C-----------A--A----------------G------C---T-------------- 3534
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --C--T----A-----------A--------------------------------------------G-----C--T------------A-G-------------------G---------------------------------A------T----------------- 3506
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --C--T----A-----------A--------------------------------------------G-----A--T------------AGG-----------------------------------------------------A------T----------------- 3497
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -CC-GT-------A---------------------------------------------------------------------------A-------------A-------G------------------G--------------------C------------------ 3619
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --C-A------C-A--------A----C------------------G------------------------------------------A-------G--------------------------------G-----------G-G-A-A--C--AA-------------- 3827
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -AC-GT-------A--------A----C-AC---G--------------------------------------C---------------A-------------AA--------------------G-A-----------------------C---T-------G------ 3671
O.BE.87.ANT70 -A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C 4217
O.CM.98.98CMA104 -ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C-A--G--C--TA-------T--T--C 3649
O.CM.98.98CMABB141 -A-TAT----C--A--------CAA-GA-A-GA----T-----------T--------------G--C-----CTC-T-------TACA--G--------CCCTA----TC-A--G---------G-AC---C---------------G-----TA-------T--T--T 3648
O.CM.98.98CMABB212 -ACTGT----C--A--------CAA-GAGA------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--------C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC---C----------C-A--G--C--TA-------C--C--T 3653
O.CM.98.98CMU5337 -A-TAT----CC-A--------CAA-GARR-------T-----------T--------------G--C------TCCT-------TACA-----------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------CG---G-----T--------T--T--T 3650
O.CM.99.99CMU4122 -A-TRT----C--AA-------CAAGGA-AC------------------T-------T------G--C------TCCT-C-----TACG--G-----T--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C----A-----T--------T--T--T 3648
O.FR.92.VAU -A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G-----TA-------T--T--T 3729
O.GA.11.11Gab6352 -G-TAT----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T---------A----G--C------TCCT-C-----TAC---G-----G--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C---------C-----G-----TA-------T--T--T 3374
O.SN.99.99SE_MP1299 -A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C 4216
O.US.10.LTNP -G-TAT----C--A--A-----CAA-GA-A-G-----T-----G-----T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G--------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------C----A-----CA-------T--T--T 4138
N.CM.02.DJO0131 -CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T--- 3669
N.CM.02.SJGddd -CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------T--T-----T--G-----TA-G-----A--A--CT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--T-----CT-T--------T--- 3653
N.CM.04.04CM_1015_04 -CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T-----R--T--- 3668
N.CM.06.U14296 -CCT-A-G--Y--A--A--G--A-A-AAG--------------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----C------------A-------------AG-G--G-GC-----------AG-AC-C-------------G---------YT-T--------T--- 3666
N.CM.06.U14842 -CCT-A-G--C--A--A-----A---CAG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-T---------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T--- 3670
N.FR.11.N1_FR_2011 -CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC---------------GA--T-----CT-T--------T--- 3564
P.CM.06.U14788 -G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A--C--RT-------------- 3634
P.FR.09.RBF168 -GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R--------A--A--C--AT-------------- 4198
CPZ.CD.06.BF1167 -ACTG--G--A--AA-A---G-AAA-GA-A-G--C--------G-----T--C-------TGC--------T-A----G-ACT--T--C--------C--CCCCC----AG-GG--------C-AG-A-----G--T--A---GCA--T---T-AAAT--------T--T 4265
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---TAA-G--C--A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A-----G--------AG-------------------AA-T-----AT-------------- 3705
CPZ.GA.88.GAB1 -GCT---G--C-----------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A-----------G--------AG-------T-----A-----AA----C--CT-C------------ 4224
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -AG--T-----C-AA-------A--G-C-C----------------------C--G----TCA-G--GG-AC-G----GGATG--T-----------C--CCCCA----TG-GG----C---C-AA-AC-C--GC-G--AA-TGCA--G-----A-----------T--T 3804
CPZ.US.85.US_Marilyn -A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A-CT-------------- 4223
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -CCTCT-G--C--AG-A--A--A---AA-A-T--T--------G--------C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-AA-G-C--CG--------A------T-A--T-----------T 3700
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -CCTCT-G--C---G-A--A--A--GAA-A-T--T--T-----G-----T--C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-AA-G-C--C---A------------T-A--T-----------T 3699
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 CACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT.GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAG 4332
Pol _H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D_#_E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----G--G--------------------------------T--CT------------GG---T-------------G-----------T-----A.--T-----A-G-------------------A-------------------T---------A--A--------- 3540
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----G--G-----------------------C------------AAG----------GG--G--------------------------------A.--------A-G---------C--C------------------------C-T---------A----------G- 3537
A1.CY.08.CY236 -----G--------------------------------------CA----------A-GG-----------------G-----------T-----A.--T-----A--G------------------A-------------------T------------A--------- 3543
A1.ES.05.X1608_8 --------G--------------G--------------------CT-------------G-----------------G-----------T--G--A.--------A-G---------------------------------------T---------A----------G- 3780
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------------------------G--------------T---A----------A--G--G--G--C--------G--------A--T-----A.--------A-GG--------C-----------------------------T---------------------- 3671
A1.RU.11.11RU6950 -----G---------------------------------------AA-----------G---GT----------A--G-----------T-----A.--------A-----------C-------A---------------------T---------A----------G- 3856
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----G--G-----------------------------G--------A-----T--A-----G--------------------------T-----A.--------A-G---------C-----------------------------T---------A----------G- 3683
A1.SN.01.DDI579 --------G--------------------------------T---T-------------G-----------------G-----------T-----A.--------A-G---------C--C------A-------------------T---------A----------G- 3530
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----G--G-----G------------------------------A-C-----------G--G--------------G-----------T-----A.--T-----A-G---------C---------A-T-----------------T------------A-------G- 3687
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----G--G------------------------------------T------------G---G--------------G-----C-----T-----A.--C-----C--G--------C--------GA----------------C--------G---A----------G- 3773
A2.CM.01.01CM_1445MV --T-----G-----------------------C------------AG---------A-----GT-------------G-----------T-----A.--------A-G----------------------------CA---C-----T---------A------------ 3531
A2.CY.94.94CY017_41 --------G-----------------------C------------T----------------G--------------G-----------T-----G.--------A-G---------C------------------CA---C-----T--A------------------- 3689
B.BR.10.10BR_MG029 --------C------------------------------------K-------Y--R--RR---Y----Y-------------------M-----A.--------R-R--------R-------------------------------M-R------R------------ 3794
B.CA.07.502_1191_03 --------T---------------------------C--------AA-----------G-A----------------G-----C-----------A.--T-----C-------------------------------A---------T-----------G---------- 3759
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------------------------------A----------A-G----T-------G-----------------------A.----------G------T---------------------------------A-A------A--A--------- 3801
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------------------------------------------------A--------------------------------------A.--C-----A-G--------C----------------------------------------------------- 3704
B.ES.10.DEMB10ES002 --T---------------------A-G------------------A------------G------------------------------------A.--------A-G----------------------------------------A-A------------------- 3694
B.FR.11.DEMB11FR001 --T------------------------------------------A-------------------------------G-----------------A.------------------------------------------------------------------------- 3578
B.GB.05.MM45d213_GN1 -----------------------------------------------------------------------------------------------A.-------------------A----------------------------------------A------------ 3733
B.HK.06.HK003 -----------------G--------------------------------------------------------------------------G--A.-------------------A------------C-----------------------------G---------- 3702
B.HT.05.05HT_129389 --------G----------------------------------A-A------------G------------------------------------A.--------A----------------------------------------G---------G----------G-- 3533
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------G----------------G----------A-----G-------------------------------------------C.--------------C--------------------------------------------------T------- 3719
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------------------------T---AA------T--A-G------------------------A-----------A.--C-------------------------A-----------A---------T---------A----------G- 3996
B.PE.07.502_0525_wg5 -----------------------G-------------------------------------------------------------G---------A.--------A--------T------------------------------------------------------- 3797
B.RU.11.11RU21n ---------------------------A-T-----------------------------------------------------------A------.--------------------------------------------------------------G---------- 3903
B.TH.08.MERLBDTRC10 ---------------------------A-------------T-----------------------------------------------------A.-------------------A---C------------------------------------A------------ 3565
B.US.11.ES38 -----------------------------G--------------------------------------C--------------------------A.--G---------------------------------------------------------------------- 4267
C.AR.01.ARG4006 --T-----------G--------------------------A---AG-----------G---GT-G---C----------------A--T-----A.--T-----A-----C-----C-------------------A---G--C--T--------CA------------ 3516
C.BR.07.DEMC07BR003 --T-----------G--------------------------A---AG---------------GT-G---C-------G-----------T-----A.--T-----A-----------C-------------------A---G-----T--------CA------------ 3664
C.BW.00.00BW5031_1 --T------------------------A--------C----A---AG------T--------G--G---C-------------------T-----A.--------A-----------C--------GT----------------C--T--------CA------------ 3703
C.CN.10.YNFL19 --T--------------------------------------A--------------------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------C------------- 3685
C.CY.09.CY260 --T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-----A.--C-----A-----------C----------------TC-----G-----T--------A------------- 3555
C.ES.08.X2363_2 --T-----------------------------C--------A---AAG--------A-----G--G---C-------------------T-----A.--T-----A--G-------CC-----------------------G-----T--A-----CA------------ 3763
C.ET.02.02ET_288 --T--------------------------------------A---AG---------A-----G--G---C-------------------T-----A.--G-----A-----------C-------------------A---A-----T--------CA------------ 3534
C.IN.09.T125_2139 --T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G--------C-----------------G-----C-----T--------CA-------T---- 4308
C.KE.00.KER2010 --T--------------------------------------A---AG---------------G--G--C-----------------A--T-----A.--G--------G--------C-----------------------G-----T--------CA------------ 3513
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T-----A.--C-----A-G---------C-----------G--------C--G-----T--------CA------------ 4312
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --T--------------------------------------A---AA------------------G---C-------------------T--G--A.--G-----A--G--------C-----------------------A-----T--------CA-------T---- 4306
C.YE.02.02YE511 --T--------------------------------------A---AG---G-----------G--G---C-------------------T-----A.--------A----------AC--------G-----------------------------CA------------ 3507
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --T--------------------------------------A---AAG--------------G------C-------------C-G---T-----A.--G-----A----------A---C--------------C-----C-----T---------A------------ 4322
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --T--------------------------------------A---AG------------------G---C-------------------------A.--------A--G-------AC-----------------------C-----T--------C------------- 3672
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --T--------------------G--------C--------A---AG---------------G--G---C-------------C-----T--G--A.--G-----A-GG-------AC-----------------------G-----T--------CA------------ 3681
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------------------T---AA-------------A--T----C------------AG------T--G---.--------C-G---------C-----------------------C--------A--------GA--------- 3707
D.CY.06.CY163 ------------------------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T------.--------C----------AC--------------------------------A--------GA--------- 3540
D.KE.11.DEMD11KE003 -----G--G------------------------------------AA---------A---A----T--C--------------------T--G--A.-----------G--C----AC--------G-----------------------A--------G--G------- 3682
D.KR.04.04KBH8 --T-----G--------------G---------------------AA---C--T-----------------G-----------CG----T-----A.--C-----------------C-----------------------G-----------------G---------- 4291
D.SN.90.SE365 -----G--G------------------------------------AAG-----------------------------------------T-----A.-----------------T-AC------------------------------------------A--------- 4349
D.TZ.01.A280 -----G--G------------------------------------AG---------A------T----C--G-----------------A--G--A.--T-----A-G---------C--C---------------------------------T----G---------- 3533
D.UG.10.DEMD10UG004 --------G---------------------------C--------AA-------C-----A--T-------G-----------------T-----A.--------------C----AC-----------------------------T--A-----A------------- 3670
D.UG.11.DEMD11UG003 -----G-----------G--C-----G------------------AG------T-----------G--C--------G--------A--------A.--------------C--T-AC---------------------------------------A------------ 3687
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------------------AG------------------------G---------A--C----T-----A.--C-----C-----------C--------------------------C---A-A--------G---------- 3543
D.ZA.90.R1 -----------------------------------G---------CAG--------------------CC-G-----------------T-----A.-------------------AC--------------------------------A--------G---------- 3678
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --T-----G-----------------------------------------------A---A----G-----------G--------A--A-----A.--------A----------AC-----------------------------T---------------------- 3543
F1.AR.02.ARE933 --------G--------------------------G--------------------A---A----G-----------------------A--G--A.--C-----A----------A------------------------------T---------------------- 3626
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------G---------------------------------------------------A----G---C-------G-----------A--G--G.--T-----A----------A------------------------C------A-A------------------- 3805
F1.CY.08.CY222 --------G---A--------------------------------AA---G--------GA----G-----------G-----------A--G--A.--------A-----------C-----------------------------T------------A--------A 3525
F1.ES.02.ES_X845_4 --T-----G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----C-----A-----A.--T-----A--------T--C-----------------------------T---------A------------ 3784
F1.RO.96.BCI_R07 --------G---------------------------C-----------------------A----G-----------G-----------A-----A.--------A----------AC-------A---------------------T---------------------- 4356
F1.RU.08.D88_845 --------G------------------------------------T-------------------G-----------------------T--G--A.--------A--G-----T-AC-----------------------------T-----C---------------- 3791
F2.CM.02.02CM_0016BBY --T-----G------------------------------------A-A-----------------G-----G-----------------T-----A.--------A----------AC-----------------------------T---------A------------ 3522
F2.CM.10.DEMF210CM001 --T--------------------------------------T---T-------------------------G-----G-----------T-----A.--------A-----------C--C--------------------------------------G---------- 3596
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T-----G-----------------G------------------A-------------------G-----G--C-----------A--T-----A.--------A----T-----AC--------------------------------A--------G---------- 3679
G.BE.96.DRCBL --------G--------------------G---------------AG------------------------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-------A---------------------T---------A------------ 4289
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A---------------A----C------------A-------------G---T-------------C--------A-----G--A.--------A-G------T-AC-------------------A---------T---------A------------ 3713
G.CN.08.GX_2084_08 --------------G------------------------------AG---------A--------G-----------C--------A--T-----A.--------A-G---------C---------------------------------------A------------ 3572
G.CU.99.Cu74 --------G------------------------------------A-------------------------------C--------A--------A.--------A-G---------C-----------------------------T---------A--A--------- 3936
G.ES.09.X2634_2 --------G------------------------------------AG------------G---T-------------C--------A--------A.--G-----A-G--------A------------------------------T---------------------- 3815
G.GH.03.03GH175G --------------------------G------------------AA---G--------------G-----------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A------------ 4372
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------------------------------AA------------------------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A------------ 3707
G.NG.09.09NG_SC62 --------------G---------A--------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A.--T-----A-G---------C--------------------------------A------A----G------- 3524
G.ZA.01.TV546 --------G-----G------------------------------AA------------------------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C---------------------------------------A------------ 3534
H.BE.93.VI991 --------G--------------------------------T---T-------T--A------------C-------G--------A--T----TA.C-G-----A-----------------------------C-----------T---------A------------ 3721
H.CF.90.056 -----------------------------------------T---T-----G----A-----G------C-------G--------A--T-----A.--------A-GG-----T-AC------------G----------------T--A------A------------ 3679
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------------------------T---T----------A------------C----------------A--T-----A.--G-----A-G--------AC-------A---------C-A---------T--------AA------------ 3850
J.CM.04.04CMU11421 ---------------------------------------------T----------------R--G---C-------G--------A--T-----A.--------A-G------T--C-----------------------------T--A------A------------ 3838
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------G------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A.--T-----A--------T--C-----------------------------T---------------------- 3646
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A.--------A--------T--C-----------------------------T--A------------------- 3647
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------C------------------------T----------------G------C-------------------T-----AA--------A----------AC-----------------------------T---------------------- 3529
K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------------------------------------------G------C-------------------T-----A.--------A--------T-AC--C--------------------------T---------A-------C---- 3528
U.CA.01.TV749 ---------------------------------------------T-------A-----G-----G--CC-------------------------A.--------A-----------C-------------------A---------T--A------------------- 4349
U.CA.99.TV721 ---------------------------------------------T-------A--A--G-----G--CC-------------------------A.--G-----A-----------C-------------------A---------T--A--------G---------- 4348
U.CD.83.83CD003_Z3 --------G-------------------C------------------C--G--------------------G-----------------T-----G.--G-----A-G------T--C-----------------------------T---------A------------ 3827
U.CD.90.90CD121E12 --------G--------------------------------------A-----------------------G-----------------T-----A.--------A--------T--C-----------------------------T---------A------------ 3531
U.CY.05.CY090 --------G------------------A-------------A---------G-T--A-----G-----------------------A--------A.--------A-----------C-C---------------------------T-----C-------A-------- 3531
U.CY.08.CY223 --------G-----------------------C-----------CAA---T-----A--G--G--------------C--------A--T-----G.--------A----------AC-----------------------------T--A--C---A------------ 3549
U.ES.10.DEURF10DZ001 --------G------------------------------------AA------------------------------C--------A--------A.--------A-G---------C------------------G----------T---------------------- 3608
U.GR.99.99GR303 --------G------------------A-----------------AA---------A--------------------C-----C--A--------A.--T----RA-G------T----------------------A---------T------------A--------- 3603
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 --------G-----------------------------------CAA------T--A--GA----------------------------T-----A.--C-----A----------CC-----------------C-----C-----T--------A------------- 4217
01_AE.AF.07.569M -----G--G------------------------------------T-A-----------G-----------------G--------A--T--G--A.--------A-G------T--C-------A---------------------TT-------------------G- 3538
01_AE.CF.90.90CF11697 -----G--G------------------------------------T----------A--G--G--------------G--------A--T-----A.--------A-G-------------------A-------------------TT--------A-------G---- 4281
01_AE.CN.10.YNFL03 -----G--G--------G---------------------------T-A-----A--A--G--G--------------------------T-----G.--------A-G---------C---------A------T------------TT-------------------G- 3710
01_AE.HK.04.HK001 --T-----G--------T---A-CA--------------------T-A--------------G---------A----G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G- 3694
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------G--------------------------------A---T-A--------------G--------------G-----------------A.--------A-G---------C---------A-------------------TT-------------------G- 3522
01_AE.JP.x.JRC77AE -----G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT-------------------G- 4329
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -----G--G-----------------------------------CT-A--------A--G-----------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT-------------G-----G- 3755
01_AE.TH.90.CM240 -----G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G- 3906
01_AE.US.05.306163_FL --------G--------G-----------------------------A-----------G--G--------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------T-----C---A----------G- 3523
01_AE.VN.98.98VNND15 --------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G- 3587
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 CACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT.GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAG 4332
Pol _H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D_#_E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------G---------------------------C--------AG------------G-----------------C--------A--------A.--G-------G---------------------------------------T---------A------------ 3699
02_AG.CY.09.CY256 --------------G------------------------------AG---G--------G-----------------C--------A--A-----A.--T-----ACG---------C------------------G----------T---------A------------ 3528
02_AG.ES.06.P1423 ---------------------------------------------A-------------------------------C--------A--------A.--G-----A----------AC-----------------------------T--A------A------------ 3769
02_AG.GW.05.CC_0048 --------G------------------------------------AG-----------G------------------C--------A--------A.--G-----A-G------T--C---------------------------------------A------------ 3682
02_AG.KR.12.12MHR9 --------G------------------A-----------------AG------------------------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A------------ 3991
02_AG.LR.x.POC44951 --------G--------------G---------------------AA------------G-----------------C--------A--------A.--T-----A-G---------C-----------------A--------C--T---------A------------ 4327
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------G------------------------------------AG------------------------------T--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T---------R----G------- 3524
02_AG.NG.x.IBNG --------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-------AG--------------------T---------A------------ 3857
02_AG.SE.94.SE7812 --------G-----------------G--G---------------AG------------G-----------------C-----------------A.--G-----A-G---------C-----------------------C-----T---------------------- 3704
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------G------------------------------------AAG-----------------------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------A--C--T---------A------------ 3529
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------------T---------------------------G-------------------------------A-----A.------------------G-------------------------------------------G---------- 3558
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------G-----------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T-----A.-------------------A---C--------------------------T------T-A--G---------- 3698
05_DF.BE.x.VI1310 --------G--------------------------------------------T--A--------------G--------------A--T--G---.-----------------T--C-----------------------------T---------------------- 3714
06_cpx.AU.96.BFP90 --------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A-----G--A.--T-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A------------ 4360
07_BC.CN.98.98CN009 --T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A.--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T--------C------------- 3664
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --T--------------------------------------A---AA---C-----------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA------------ 3512
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T------------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A.--------A-G------T--C-----------------------------T---------------------- 3534
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T-----A.--G-----------C----AC-----------------------------------------G---------- 3711
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T-----A.--------A-G---C-----C--C-----------------------C--T---------A-------G--G- 3696
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G--G-----------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A--G--G.--------A----------AC-----------------------------T---------------------- 4337
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------G--------------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A--------A.--T-----A-G---------C---------A-------------------T--A------------------- 3737
14_BG.ES.05.X1870 --------G------------------------------------AG------------G---T-------------T-----C--A--------G.--G-----A-G--------A---------------------------C--TA-A------------------- 3799
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G- 3731
16_A2D.KR.97.97KR004 --------G-------A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T------.--------A-----C-G----------------------CA---C-----T-----------G---------- 3695
17_BF.AR.99.ARMA038 --------G--------------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A--G--G.--------A--G-------AC-----------------------------T---------------------- 3546
18_cpx.CU.99.CU76 --------G-----------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T-----A.--------T----------AC-----------------------------TT-------A------------- 3637
19_cpx.CU.99.CU7 --------G------------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T-----A.--------A-----------C-----------------------------T---------A----------G- 3558
20_BG.CU.99.Cu103 --------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A.--------A-G---------C-------------------A---------T---------A------------ 3798
21_A2D.KE.99.KER2003 --------G-----------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T-----A.--------A------------------------------CA---C-----T--A------A------------ 3537
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T-----A.--C-----ACG---------C--------GA------T------------T---------A----------G- 3540
23_BG.CU.03.CB118 --------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A.--G-----A-----------C-------A---------------C-----T---------------------- 3775
24_BG.ES.08.X2456_2 --------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A.C-G-----A-G---------C--------G--C-----------------T--A--T---------------- 3783
25_cpx.CM.02.1918LE --------G------------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A-----G--A.--G-----A-G---C-----C-----------------------------T---------A------------ 3540
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --T-----G------------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T-----A.--C-----A-------------------------------A------------A------A-------T---- 4337
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------C-----------T---------A------------ 4323
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G--------------------------------------------------A--GA--------C--------------------------.------------------------------T------A---------------A------A------------ 3698
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A--G--G.--------A----------AC-----------------------------T---------------------- 3733
31_BC.BR.04.04BR142 --------------G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T-----A.--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------CA------------ 3804
32_06A1.EE.01.EE0369 --------G------------------------------------AG------------G---------C-------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A------------ 3967
33_01B.ID.07.JKT189_C -----G--GR----G------------------------------T-A--------A-----R--------------G-----Y-----T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT-------CA----------G- 3633
34_01B.TH.99.OUR2478P --------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G- 3534
35_AD.AF.07.169H --T-----G-----------------------------------CAA------------GA----------------------G-----T-----A.--------ACG---------------------------G-----------T---------A----------G- 3532
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------------------------------AAG------------A----------------T--------A-----G--A.--T-----A-G---------C-----------------------------T---------A----G------- 3537
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----G--T------------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T-----A.--T---A-A-G---------C-------------------A---------T---------A------------ 3522
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------G--------------------------------------------A------A----G-----------------------A--G--G.--------A--G-------AC-----------------------------T---------------------- 3755
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------------C----------A-----T--------------------------------A--------A.--G----------------A---------------------------------A------A------------ 3809
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------------C-----------------------A----G------------------------------.--G-----A--------------------------------------------A------------------- 3815
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------G------------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A--------A.--T-----A--G--------------------G------------------A-A--------G---------- 3886
43_02G.SA.03.J11223 --------G------------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A--------A.--G--Y--A-G---------C---------------------------G-T-----C---------------- 3857
44_BF.CL.00.CH80 --------G-----------------------------------------------A--------G-----------------------A--G--G.--C-----A-----------C-----------------------------T---------A--A--------- 3774
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T--G--G-----------------------------------CAG---------A--G--G--G-----------------------T-----A.--------A-----------C-----------------------------T--------------------G- 4318
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------G--------G--------------------------------G-----A--------G-----------G-----------A--G--C.--------A-----------C-----------------------------T--A------------------- 3770
47_BF.ES.08.P1942 --------G--------------------------------T-----------------------------------G--------A--------A.--------A----------A---------G--------C------------A-C--------G---------- 3771
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----G--G-----------------------------G------T-A--------A-GG--G----------------------G---T-----A.--C-----A-----------C--------------------------C--TT--------A--A-------G- 3537
49_cpx.GM.03.N26677 --T-----------------------G--------------A---AAG--------A--------G---C-------G-----------T--G--A.--------A-----------C-----------------------G-----T--------CA------------ 3754
50_A1D.GB.10.12792 --T-----------G--C---------------------------T-C--------A--G--G--G-----------G--------A--T-----A.--C-----A-G---------C---------A-------------------T--A-----------------G- 3739
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------------------------T------------GG-----------------------------------A.--C-----A--------------------------------------------------G--G---------- 3539
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --T--G--G------------------------------------T-A-----------G--G------C-------G-----------T-----A.--------A-G---------C-----------------------------TT-----------A-------G- 3646
53_01B.MY.11.11FIR164 --T--G--G------------------------------------AAA-----------G--G--------------G-----------------A.--G-----A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G- 3672
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------G---------A-------------T---T-------T--A------T----------------------A--------A.-------------------A---------------------------------A------------------- 3734
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------------------------------T---T-------T--A--G-----------------G-----C-----------A.--C-----A-G-------------------A-------------------------G--------------G- 3642
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------G--------------G---A--------C--------AG-----------G------------------C--------A--------A.--C-----A-----C-----C---------A-------------------T---------------------- 3683
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --T--------------C-----------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A.--T-----A-GG--------C-----------------------C--------------CA----------G- 3516
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------------A.--C-----A-G---------C---------A-------------------TT-A------A----------G- 3677
59_01B.CN.09.09LNA423 -----G--G------------------------------------T-G-----------G-----------------------------T-----A.--------A-G---------C-----------G------------------T--------A--A-------G- 3516
60_BC.IT.11.BAV499 --------------G--------------------------A---AAG----------G---G--G---C-------------C-----T-----A.--T-----A-----------C-----------------C-A---G-----T----T---CA------------ 4289
61_BC.CN.10.JL100010 --T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C----------------A--T-----A.--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T--------CA------------ 3753
62_BC.CN.10.YNFL13 --T--------------------R-----------------G---CA---------------------------------------A--T-----A.--G-----A-GG--------C-----------------C-----C-----TA-A------A----R------- 3661
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------G------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--------A.--C-----A-G---------C-------------------A---------T---------A------------ 3873
64_BC.CN.09.YNFL31 --T--------------------------------------A--------G-----------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA------------ 3686
65_cpx.CN.10.YNFL01 --T--------------------------------------A--CAG---------------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G-----T-AC-----------------------C-----T--------CA------------ 3703
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --T------------------------------------------A-------------------------------G-----------------A.-------------------------------------T------------------------G-----C---- 3675
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --T--------------------------------------------------------------------------------------------A.-------------------------------------T------------------------G-----C---- 3666
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------C-----------------------------------CAA---------------T--------------G-----A--A--------A.-----------------------------G--------------C---------------------------- 3788
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --T-----------------------------------------CA----------------------------------------A--------A.--------------C--T-A---------G--------------------------------G---------- 3996
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------G--------------------------------------------T--A---A----G-------------------GA--A--G--A.--------A----------AC-----------------------------T---------------------- 3840
O.BE.87.ANT70 --T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A-----A.--T-----A--------T----------A----C-A--------A---GGA--A-----A--G--G--C--G- 4386
O.CM.98.98CMA104 --T--G--T--A--G------------A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---CT----CC----A--G------C----A--G--A.--T-----A--------T--CM-----------T-A--------C---GGA--------A-----G--C---- 3818
O.CM.98.98CMABB141 --T-----C--A------------A--A-------------G--CAAA-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A--G--A.--T-----A--------T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G- 3817
O.CM.98.98CMABB212 --T-----C--A------------A--A----C--------A--CAAA-AC--T--A-G---C--G--CC-G--G--------YC----A-----A.--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA--------A-----------G- 3822
O.CM.98.98CMU5337 --T-----C--A-----G------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC-R--A--------CC----A-----A.--T-----A--------T--C------------T-A------------GGA--A-----A-----G--C---- 3819
O.CM.99.99CMU4122 --T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--K-----CC----A-----A.--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G-----C--G- 3817
O.FR.92.VAU --T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A-----A.--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C---- 3898
O.GA.11.11Gab6352 --T--G--T--A------------A--A-------------A--CAAG-AC--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A.--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GG-A-A---G-A--G--G--C--G- 3543
O.SN.99.99SE_MP1299 --T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A.--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT-A-----A--G--G--C---- 4385
O.US.10.LTNP --T-----T--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---T--G--CC----A--------CC----A-----A.--C-----A--G-----T----------A----T-A--------A---GGAT-A-----A--G--G--C--G- 4307
N.CM.02.DJO0131 --T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----A--A--------A.--T-----R-G------------C--------------C------------T-A--CT-------G------- 3838
N.CM.02.SJGddd --T-----T--------------G--GA----C-----------CT-A-----T--A------T----CY-------C-----A--A---------.--T-----A-GG--------------------------C------------T-A--C--CA----G------- 3822
N.CM.04.04CM_1015_04 --T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T-----C-------T-----A--A--------A.--G-----A-G------------C----A---------C------------T----C--CA----G------- 3837
N.CM.06.U14296 --T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----C--A--------A.--T-----A-G---------C--C--------------C------------T-A--C--CA------------ 3835
N.CM.06.U14842 --T-----T--------G-----G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-------RA--------A.--T-----A-------------------A---------C------------T-A--C--CA----G------- 3839
N.FR.11.N1_FR_2011 --T-----T--------------G--G-----C-----------CT-A-----T--A------T----C--------T-----------------G.--T-----A-G---------------------------C------------T-A--C--CA----G------- 3733
P.CM.06.U14788 --------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G--G.--T-----A-----------------------CC-A--------R---GG---T-----AA----G------- 3803
P.FR.09.RBF168 --------C--A--G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A--G--R.--T-----A-------------------A---CC-A--------C---GG---T-----AA----G------- 4367
CPZ.CD.06.BF1167 -----------A-----G------G----------------A--CAAAAAC--T--A-----T--T--CC----A---------C-A--A-----A.--T-----A-G--TC--T----------A-ATGT-A---GA---A-A---TT-A--C--CA-------T--G- 4434
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----G---T--A--------------G---------C----T---T-A--G-----A-----T--T--C--------------A--A--T-----A.--------A-G---C---TC--------AG---------CAG--C------T-A-----AA----G--T---- 3874
CPZ.GA.88.GAB1 --------T--A-----------G-----G-----------------A--------------G-----CC-------------C-G---------A.--------A-GG-----T----------A---T-----------------TT-A-----CA------------ 4393
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --T--------A-----C-----GG----------GC--------AAAAAT--T--------C-----------A--G---AC-G----A--G--A.--T-----T--------T----------A----------GA---A-AC--T--T--C---A-------C--G- 3973
CPZ.US.85.US_Marilyn --T------------------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A--G--A.--C-----C--------T----------C---T-----C--------------------A--G--C--T--G- 4392
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT-----A-G---CT----CC----A--C------C-A--G--G--A.--T-----A---------------------A--C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C---- 3869
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT-----A-G---CT----CC----A--C------C-A--A--G--A.--T-----A------------------------C-A--C-----C---GGT-----G--A--G-----C---- 3868
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B.FR.83.HXB2 AAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTCAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCA 4502
Pol E__I__V__A__S__C__D__K__C__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------T-------------C--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------C-G-----------A--T-----------A--------------C--------------------C------ 3710
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------G--------------------A--------G-----------------------------------G---------T----------C---C-------------A--TA-A--------C-----G--------T--------------------C------ 3707
A1.CY.08.CY236 -----------------A-------C--A--------------------------------------------G--G------T-G-----C------C-----------A-A--T-----------C--------------C--------------------C------ 3713
A1.ES.05.X1608_8 ----------------------------A--------G-------C---------------------------G--G------T-------C------C-----------A-A--T-----------C--------------C--------------------C------ 3950
A1.KE.11.DEMA11KE001 -------------------------------------G--------------------------C--------G---------T-------C------C-------------A--T--A-----------------------C--------------------C------ 3841
A1.RU.11.11RU6950 ----------------------------A--------G-----T--------C--G-----------------G---------T----C--C------C-------------A---A-A--------C--------------C--------------------C------ 4026
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------------------A--------G-----------------------------------G---------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--------------------C------ 3853
A1.SN.01.DDI579 ----------------------------A--------G---------------------------------------------T-------C------C-------------C--TA-A--------C--------------C--------------------C------ 3700
A1.UG.11.DEMA110UG001 -G-----------------C--------A--------G-----------------------T-----C-----G---------T-------C------C-------------A--------------C--------------C--------------G-----C------ 3857
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------A-----------------A--------G-----------------------------------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--------G-----------C------ 3943
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------T------------------T-------G--------A--------------------------------------------C------C----------------------------C--------------C-----------------C--C------ 3701
A2.CY.94.94CY017_41 ----------T--------------------------G-----------------------------------------------------C------C-T--------------------G-----C-----G--------C-----------------C--C---A-- 3859
B.BR.10.10BR_MG029 -R-----------Y---------------M----------------------------------------------R-----R-----Y--------YY-----------R----Y-----------C--------------------------------Y--------- 3964
B.CA.07.502_1191_03 -G--------------------------A-----------------------------------------------------------------G---------------A----------------------------------------------------------- 3929
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -G--------T-----------G--------------------------------------------C------G-------------------------------G---A----------------C------------------------------A----C------ 3971
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------T-----------------------------------------------------------G--------G---------------------------A-------A-----------------T--------------------------------- 3874
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------T----------------------------G-----------------------------------------G-----C--------------------G----------------------C---------------------------C--C------ 3864
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------T--------------------------------------------------------------------------------A-------------------------T-----------------------C--C------ 3748
B.GB.05.MM45d213_GN1 -------------------------------G--------------------------------------------------------------C--------------------------------C-----G------------------------------------ 3903
B.HK.06.HK003 -------------T-----------C---A-------------T-----------------------C--------------------C---------------------A----------------------------------------------------------- 3872
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------A--------------------------------T--------------------------------------------------------A--------------G-----------------G-----------C------ 3703
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------T-------------------------------------------------------------------------------------C-----G------A-------------------------------------------------C--------- 3889
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------------------------A--G--------------------------------------------------G--------C------------------A----------------------------------------------------------- 4166
B.PE.07.502_0525_wg5 ----------------------------AT----------------------------------------------------------C---------------------A-------------------------------G--------------------------- 3967
B.RU.11.11RU21n ----------------------------AA-------------------C------------------------------------------------------------A-----T-A--------------------------------------------------- 4073
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----------------------------------------------------------------------------------------C-----C---------------A----------G-----A-----G--------C--------------------------- 3735
B.US.11.ES38 -------------------------------C-----------------------------------C--------------G---------------------------A----------------------------------C-----------------C------ 4437
C.AR.01.ARG4006 ----------T--------------------------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C------ 3686
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------T--------------------------G-------CA-----------------------T------------T--------------------------A-C--------------C--------------G--C-----------------C------ 3834
C.BW.00.00BW5031_1 -------G--------C--------------------G-----------------------------C-----GG--------T--------------------------A-C--A--A--G-----C--------------C--C-----G--------C--------- 3873
C.CN.10.YNFL19 ----------T---------C----------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C------ 3855
C.CY.09.CY260 ----------T-----------------A-A------G--------A--------------------C---------------T-------------------G--G---A-C--------------C--------------C--C-----------G------------ 3725
C.ES.08.X2363_2 -----A----T-A-------------------------------T-A------------------------------------T-------C----------------G---C--------------C--------------C--C-----------G-----------G 3933
C.ET.02.02ET_288 ----------T--------------------------G-----------------------T-----------G-----------G-----------C------------A-C--------------C--------------C--C-----------G------------ 3704
C.IN.09.T125_2139 ----------T---------C--------T-------G-----------C---------------------------------T----C---------------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C------ 4478
C.KE.00.KER2010 ----------T--------------------------G-------CA-----------------------G--G---------T-G------------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C------ 3683
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------------------------------G--------A--------------------------GG----------------------C--------G---A-C--------------C-----------------C--------------C--C---A-- 4482
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------T-------------------A------G-----A--A--------------------------G---------T----C---------------------A----------------C--------------C--C-----------G----------A- 4476
C.YE.02.02YE511 -------------T---------------T----G--G--------A--------------------------G---------T----------------------G---A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C------ 3677
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ----------T-----------G--C-----------G-----------------------------C-----G---------T----C---------C----G------------T----------C--------------C--C--G--------G-----C------ 4492
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------------------------A------G-----T-CA--------------------------G---------T--------------------------A-C-----A--------C--------------C--C-----------------C------ 3842
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------------------------T-------G--------------------------C--------G--------------------------------------C---T----------C--------------C--C-----------G-----C------ 3851
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------------------------------------------------------------T--------------C-------G---A-------------------------------C--------------------------- 3877
D.CY.06.CY163 ----------T--------------C--A-----------------------------------G------------------T--------------C-------------------------------------------C------------A-------------- 3710
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------T-----------G--C-----------------T---------------------------------------T----------------------G--------------------C--------------C--------------------------- 3852
D.KR.04.04KBH8 ----------TT------------------A----------------------------------------------------T----------C---C-------------------------------------------C--------------------------- 4461
D.SN.90.SE365 ----------T-----------------------------------A------------------------------------T----------------------------------------C--------G--------C--------------------------- 4519
D.TZ.01.A280 -----------T-----------------------------------------------------------------------T-G-----C--------------------------------------------------C--------------------------- 3703
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------T---------------------------------T----------------T---------------------T--------------------------A----------------C--------------C-----------------C--------- 3840
D.UG.11.DEMD11UG003 -------G--T--------------------------------TT-------------------------------------------------------------G--------------------C--------------C--------------------------- 3857
D.YE.02.02YE516 -G--------T--------C-----C--A-A----------------------------------------------------T--------------C-----------A-------------------------------C--------------------------- 3713
D.ZA.90.R1 ----------T------------------------------------------------------------------------T--------------------------------A-A-----------------------C--------------------------- 3848
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------T--------------------------G-----------------------------------G---------T-G------------------------------A-------T--G--------T-----C-----------------C--------- 3713
F1.AR.02.ARE933 ----------T------------------T-------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T--------CC----------------C------ 3796
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------G--T--T--------G-----A--------G-----------------------------C-----G---------T-------C------------------A----T-----------C--------T-----G--CC-------------C--C------ 3975
F1.CY.08.CY222 ----------T----------G---------------G--G--------------------------------G---------T---------------------A----A-C--------------C--------T-----------------------C--------- 3695
F1.ES.02.ES_X845_4 -----A----T--------------------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-------------T-----------T-----C-----------------C--------- 3954
F1.RO.96.BCI_R07 ----------T--------------------------G--GA-------------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------T-----------------------C--------- 4526
F1.RU.08.D88_845 ----------T--------------------------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C-----T--------C--------------C--------G-----------C------ 3961
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----------------------------T-------G--------A-----------------C--------G---------T--------------------------A----------------C--------T-----C--------------------------- 3692
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------------------------C-----------G--------A-----------------C--------G---------T--------------C-----------A----------------C--------T-----C--------G-----------C------ 3766
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------------A--------G-----------A--------------C---------------------------------C-----------A----------------C--------T-----C--------------G-----C------ 3849
G.BE.96.DRCBL -------G-----------------C---T-------G---------------------------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C--------------------C------ 4459
G.CM.10.DEMG10CM008 -------G-----------C-----------------G--------A-----------------------T------------T-G-----------C--------GC--A-----T----------C-----------------------------------C------ 3883
G.CN.08.GX_2084_08 -------G--------------G--------------G--G--------------G--------C------------------T--------------------------A----------------C--------------C--------------------C------ 3742
G.CU.99.Cu74 -G-----G-----------------------------G--------------T------------------------------T-------------------------GA----------------C-----G--------C--------------------------- 4106
G.ES.09.X2634_2 -------G--------------------AT-------G--------------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C--------------------C------ 3985
G.GH.03.03GH175G -------G-----------------------------G------T-A--------------------------G---------T--------------------------A-----A-A--------C--------------C--------------------C------ 4542
G.KE.09.DEMG09KE001 -------G-----------------------------------T--------T------------------------------T--------------------------------A----------A--------------C-----------------C--C------ 3877
G.NG.09.09NG_SC62 -------------------------------------------------------G---------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C--------------------C---A-- 3694
G.ZA.01.TV546 -------G-----------------------------G---------------------------------------------T-------------C------------A-----A-A--------C--------------C--------------------C------ 3704
H.BE.93.VI991 ----------T------------------T-------G-----------------------------C-----C---------T-------------C------------A----T-----------C--------------C--------------------C------ 3891
H.CF.90.056 ----------T--------------------------G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T-----------C--------------C-----------------C--C------ 3849
H.GB.00.00GBAC4001 ----------T--------------------------G--------A-----------------C--C---------------T-------------------------------A-----------C--------------C-----------------C--------- 4020
J.CM.04.04CMU11421 ----------------------------------R--G-----------------------Y-----------R---------T----------M---------------A-------------------------------Y--------------------Y------ 4008
J.SE.93.SE9280_7887 -G--------T-----------------------G--G-----------------------------------G---------T--------------C-------------------------------------------C--------------------C------ 3816
J.SE.94.SE9173_7022 ----------T-----------------------G--G-----------------------------------G---------T----------------------------------------------------------C--------------------C------ 3817
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------T--------------------------G--------A--------------------------G--------GT--------------------------A-------A-----------------T-----C--------------------C------ 3699
K.CM.96.96CM_MP535 ----------T--------C-----------------G--------A------------------------------------T--------------------------A----------------C--------T--C--C--------------------C------ 3698
U.CA.01.TV749 ----------T------------------A----G--G--------------G--------------C-----GG--------T----C---------C-----------A-------A--------C--------------C-----------------G--C------ 4519
U.CA.99.TV721 ----------T------------------T----G--G--------A--------------------C-----GG-------------C---------C----------GA----------------C--------------C--------G-----------C------ 4518
U.CD.83.83CD003_Z3 -------------------------------------G--------------------------C--------G---------T-------------CC----G-----------T-----------C--------------C---C----------------C--G--- 3997
U.CD.90.90CD121E12 ----------T-----------------------------------A-----------------C--------G-----------------------CC----G------A----------------C--------------C--------------------C------ 3701
U.CY.05.CY090 ----------T--------C---------G-------G--------------------------C------------------T-------------C------------------T----------C--------------C--C-----------------CT----- 3701
U.CY.08.CY223 -------G--------------------A---------------------------------------------G--------T----C--C------C-------------A--------------C-----------------C-----------------C------ 3719
U.ES.10.DEURF10DZ001 -------G--T------------------------------------------------------G-----------------T----C---------------------A----------------C--------------C--------------------C------ 3778
U.GR.99.99GR303 -------G----------C-GG-AT--G---------G--------------------------------------------GT-------------------------------T-C---G-----C--------T-A---C--------------------C------ 3773
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ----------T--T--------------A--------G-----T-----------------------------G--G------T--------------------------A---------------CC--------T-----C-----------------C--C------ 4387
01_AE.AF.07.569M ------------A---------------A--------G-----T-----------------Y-----------G---------T-------C------C-----------A-C---A----------C--C--G-----------------------------C------ 3708
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------A---------------A--------------T--------------G--------------G---------T-------C--------------------C--------------C--C--G-----------------------------C------ 4451
01_AE.CN.10.YNFL03 ------------A---------------A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C------C-------------C--------------C-----G-----------------------------C------ 3880
01_AE.HK.04.HK001 ------------A---------------A--------G-----T-----------------T-----------G---------T-------C------C----G--------C--------------C--C--G-----------------------------C------ 3864
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----------------------------A--------G-----T-----------------------------G---------T----C--C------C-----------A-C--------------C--C--G-----------------------------C------ 3692
01_AE.JP.x.JRC77AE ------------A---------------A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-G-----------C--------------C--C--G--------------------------C--C------ 4499
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ------------A---------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C------ 3925
01_AE.TH.90.CM240 --------A---A---------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C------ 4076
01_AE.US.05.306163_FL ------------A---------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-----------A-C---A-A--------C-----G--------G--------------------C------ 3693
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------A---------------A--------G--------------------G------------------------T--------------C-------------C--------------C--C--G--------G--------------------C------ 3757
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B.FR.83.HXB2 AAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTCAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCA 4502
Pol E__I__V__A__S__C__D__K__C__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------G---T-------------------------G---------------------------------------------T----------------------G---------T----------C--------------T--------------------C------ 3869
02_AG.CY.09.CY256 -------G-----------------------------G----------------------------A----------------T-------------------G------------T----------C--------------C--------------------C---A-- 3698
02_AG.ES.06.P1423 -------G--------------------A--------G-----------------R---------------------------A--------------------------A-----A-A--------C--------------C--------------------C------ 3939
02_AG.GW.05.CC_0048 -------G----------------------A------G---------------------------------------------T-------------------------------------------C--------------C--------------------C--G--- 3852
02_AG.KR.12.12MHR9 -------G-----------------------------G---------------------------------------------T--------------------------A----------------A--------------C--------------------C------ 4161
02_AG.LR.x.POC44951 -------G-----------------------------G-----------------------------------G---------T-------------C--------G---A----------------A--------------C--------------------C------ 4497
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------G-----------------C-----------G--------------------------------------------GT--------------C-----------A----------------C--------------C--------------------C------ 3694
02_AG.NG.x.IBNG -------G---------------------A-G-----G---------------------------G-----------------T----------------------G---A-----T-A--------C--------------C--------------------C------ 4027
02_AG.SE.94.SE7812 -------G-----------------------------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C--------------------C------ 3874
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------G-----------------------------G---------------------------------------------A--------------------------A-----A-A--------C--------------C--------------------C------ 3699
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------AT-------------------C------------------------------------------------------------A-------A--------------------------------------------------- 3728
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G--------T------A-------------------G--------------------G--------------G--------GT----------------------T---------A----------------G--T--------C-----------------C------ 3868
05_DF.BE.x.VI1310 ----------T-----------G------T-----------------------------------------------------T----------------------G-----------A-----------------------C--------------------------- 3884
06_cpx.AU.96.BFP90 -------G-----------C-----------------G--------A--------------T-----------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--------------------C------ 4530
07_BC.CN.98.98CN009 -------G--T---------C----------------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C------ 3834
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------T---------C----------------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--T-----------C--------------C--C-----------G-----C------ 3682
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------G-----------------------------G---------------------------------------------T--------------------------A----T-----------C--------------T--------------------C------ 3704
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------T-----------------------G---------T----------------------C---------------T----------------------G--------------------C--------------C--------------------------- 3881
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------T---------------T-------G--------T------------------------------------T----------C---C-------------G-----A--------C--------------C--------------------C------ 3866
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------T-----------G--------------G-----------------------T-----------G---------T----C---------------------AC---------------C--------------G--CC----------------C------ 4507
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------G-----T-----------C-----------G-------C-------------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C--------------------C------ 3907
14_BG.ES.05.X1870 -------G--------------------AT-------G--G-----------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C--------------------C------ 3969
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------G--------------------A--------G--G--T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------G----------------C------ 3901
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------TT-----------------G-------G---------------------------------------------T-------C------C-----------A-------A--------C--------------C-----------------C--C------ 3865
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------T-----------G--------G-----G------------------A----T-----------G---------T-------C------------------A----------------C--------T-----G--CC----------G-----C------ 3716
18_cpx.CU.99.CU76 -G--------T--------------------------G-----------------------------C-----G---------T----CC----------------G---A-----A-A--------C--------------C--------------------C------ 3807
19_cpx.CU.99.CU7 -------G-----------------------------G-----T---------------------------------------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--C-----------------C------ 3728
20_BG.CU.99.Cu103 -G-----G-----------------------------G--------------C------------------------------T----C---------------------A----------G-----C-----G--------C--------------------C---T-- 3968
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------T--------------------------G-----------------------------------------------------C--------------G--------------------C--------------C-----------------C--C------ 3707
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------G---------A----------A--------G--------A-----------------C--------G---------T-------C------C-------------G---T----------C--------------C--------------------C------ 3710
23_BG.CU.03.CB118 -G-----G-----------------------------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C-----G--------C--------------------C------ 3945
24_BG.ES.08.X2456_2 -G-----G-----------------------------G--------A-----C------------------------------T--------------------------------T----------C-----G--------C--------------------C------ 3953
25_cpx.CM.02.1918LE -------G---------------------T-------G------C--------------------------------------T----------------G---------A-C--T--A--G-----C--------------C-----------------A--C------ 3710
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----A-------------------------------G--------A---------------------------G--------T-------C-----C--------G--------------------C--------------------G--------------------- 4507
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------G---------------------T-------G--------------------G--T-----------G---------T--------------------------A----------G--G--C--------------C--------------------C------ 4493
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------------------------------------------------------G--------------C------------A----------------------------------------------------------- 3868
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------T-----------G--C---G-------------------------------T-----------G---------T----C--------------------------------------C--------T-----G--CC----------------C------ 3903
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------------------------G-------CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C------ 3974
32_06A1.EE.01.EE0369 -------G-----------C-----C-----------G-----------------------------------G---------A-------C-----CC----G------A-A---A-A--------C--------------T--------------------C------ 4137
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------AT--------------A--------G-----T--------------G------------------------G-------C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C------ 3803
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------A---------------A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------------A----------C------ 3704
35_AD.AF.07.169H ------------A---------------A--------G-----------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C-----------------G--C------ 3702
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------G-----------------C-----------G---------------------------------------------T----------C---------------A-----A-A--------C--------------C--------------------CT----- 3707
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------G---------------------T-------G-----T--------------G-----C--------------------G-----C------C-G-----------A--------------C--C--G--------C--------G-----------C------ 3692
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------T-----------G--------------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T-----G--CC----------------C------ 3925
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------T-----------------------------------------------------------------------G-----C--------C--------------------------------------------G--C------------------------ 3979
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------T----------G-----------------------------------------G--------------CC----------------------------C------------------------------------------ 3985
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----A-----T--------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------T-----G--CC----------------C------ 4056
43_02G.SA.03.J11223 -------G----------------------A----------------------------------------------------T--------------C-----------------A----------C--------------C--------------G--C--C------ 4027
44_BF.CL.00.CH80 -----A----T--------------------------G-----------------------T---------------------T--------------------------------A-A--------C--------T-----G--CC----------------C------ 3944
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------------AT-------G-----T---------------------------------------T-------C------C----G------A-A---A-A--------C--------------C--------------------------- 4488
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------TGC---------G--------------G-----------------------T-----------G---------T--------------C-----------A----------------C--------T-----G--CC----------------C------ 3940
47_BF.ES.08.P1942 -G----------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------ 3941
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------T--------------A--------G-----T--------------G------------------------T-------C------C-------------C--------------C-----G-----------------------------C--T--- 3707
49_cpx.GM.03.N26677 ----------T-----------G--------------G--------A------------------------------------T----------------------G---A-C--------------C--------T-----C--C--G--------------C------ 3924
50_A1D.GB.10.12792 -------G--------------------A--G-----G--------------G-----------C--------G---------T-------C--C---C-G-----------A--T--------------------------C--------------------C------ 3909
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------T---------------------------------C-----------------------------------------------------------------A----T-----T-----G------------------------------------------ 3709
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------------------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C----------------------------C--C--G-----------------------------C------ 3816
53_01B.MY.11.11FIR164 ----C-------A---------------A--------------T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C------ 3842
54_01B.MY.09.09MYSB023 -G-----------------------------------------------------------------C-------------------------------------AC---A----------------------------------C------------------------ 3904
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------T---A------------------------------------------G------------------------------------------------GA----------------C------------------G----------------------- 3812
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------G-----------------------------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------G------------------------------------------------ 3853
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------C---------A------G--------------------------C--C------------------------------------------A----------------------------------------------------------- 3686
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------------A------------C--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C-----A--------C--C--G-----------------G--------G--C------ 3847
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------------------------A--------G-----T---------------------------------------T--------------C----G--------C--------------C-----G-----------C------------A----C------ 3686
60_BC.IT.11.BAV499 ----------T------------------T-------G-------CA-----------------------------T------T--------------------------A-C--------------A-----------------C-----------G-----C------ 4459
61_BC.CN.10.JL100010 ----------T------A--C---------A------G-------G---------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C-----G--------C--C--G--------G--G--C------ 3923
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------T---------C----------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C------ 3831
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------G-----------------------------------T--A------------------------------------T--------------------------A-------A--------C-----------------------------------C------ 4043
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------T---------C----------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G--C--C------ 3856
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------T--------------C--------------G--------------------------C---------------T-------------C------------A-C--------------C--------------C--C--G--------------C--C--- 3873
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------------------A--------------C-------G--------------C--------------G--------------C-----------------------------G--------------------------------C--------- 3845
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------------------A----------------------G-----------------------------G--------------C-----------------------------G--------------------------------C--------- 3836
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------A---------------------------------------------------------------------G-----C---------------------A-------------------------T--------------------------------- 3958
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -G--------------------------A--------------------------------------------------------------------------------G--C-----------------------------------------G--------------- 4166
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------------------T-------------------------------------------------------G--------------------------------------------------T-----G--CC----------------C------ 4010
O.BE.87.ANT70 ----CA-T--T------CC---------TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A------ 4556
O.CM.98.98CMA104 ----TA-T--T-AT---CC---------TA-------G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G-----C------AC------C-----C--AA-A-----T--C-----G--A-----G-TC--------------A--A------ 3988
O.CM.98.98CMABB141 ----CA-T--T------CC---------TA---G---------A--------T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------T-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A------ 3987
O.CM.98.98CMABB212 ----CA-T--T------CC------C--TA-------G-----A-CA-----T-----------C--C----AG--------GA-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A-----C-TC-----------G--G--------- 3992
O.CM.98.98CMU5337 ----CA-T--T-AT---CC---------TA-------G-----A-CT-----T--G-------AC-------A-G--------A-------C--------------Y---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------G--A------ 3989
O.CM.99.99CMU4122 ----CA-T--T-AT---CC---------TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------C-----C--AA-A--T--T--------G--A-----G-T---------------G--A------ 3987
O.FR.92.VAU ----CA-T--A--T---CC---G-----TA---G-A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------C--A------ 4068
O.GA.11.11Gab6352 ----TA-T--T--T---CC----------A-------G-----A--T-----T--G-------AC------------------A-G------------C-------C-----C--AA-A--T--T--G--------A-------TC--------------G--A------ 3713
O.SN.99.99SE_MP1299 ----CA-T--T-AT---CC-C-------TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A------ 4555
O.US.10.LTNP ----TA-T--T------CC---------TA---G---G-----A--C-----T--G--------C--C----A-G-------GA-G--C--C------G-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------G--A------ 4477
N.CM.02.DJO0131 -------------------C-----C-----------G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T--- 4008
N.CM.02.SJGddd -------------------C-----C--A--------G-----------------G--CA-T------------G-------GT----C--------C--------G---A-C-----T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T--- 3992
N.CM.04.04CM_1015_04 -------------------C-----C-----------G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T--- 4007
N.CM.06.U14296 -------------------C-----C-----------G-----------------G--CA-T------------G-------G--G-----------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------C-----T--- 4005
N.CM.06.U14842 -------------------C-----------------G-----------------G--TA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----R--C-----G--------C--CT-------------------T--- 4009
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------------C-----C-----------G--------------------CA-T------------G-G-----GT-------------C--------G-----C--TA-T--------C-----G--------C--CT-------------------T--- 3903
P.CM.06.U14788 -G--TA-YAA--AT--CCC---------TG-------G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC--G-----------A-------T- 3973
P.FR.09.RBF168 -G--TA-YAA--AT---CCC--------TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G--C-----C--CAC----------A-------T--------C--------------T-TCC-G-----------G--------- 4537
CPZ.CD.06.BF1167 ----CA----TCAA--CA----------CAGG--------------A-----------G--T-----C----A---------------C--C-----CA-------------GG-T--A--------C--------------G-TC--------------GT-AT--AGT 4604
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------CAA-----------------------------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C---------------A-A--TA-A--G-----C-----G-----------C--------------C--C--T--T 4044
CPZ.GA.88.GAB1 -------G---CAT--------G--C---G----------------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC-------C-----G---A-A--G--------C-----------C--------------------C-----T 4563
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----CA-T---CAG---TC---------CAA---------------T-----C--------------C----A-G-------G--------C--T--CC-------G-----C---A-A--G-----G-----G--------T-TC--------T--G--C--A----AG 4143
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-----G----------------------C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC----------G--C-----T--- 4562
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----CA-CAAT-----CCC---G--C--TG-------G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--TT-A--------C-----G-----C--C-TC--------T--------------- 4039
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----CA-CAAT-----CCC---G--C--TG-------G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G--C--C--C--C--------G---A-C--TT-A--G-----C-----G--T--C--C-TC--------T--------------- 4038
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B.FR.83.HXB2 GAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCA 4672
Pol _E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G-G--C--A---------------------A-C---G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G----------------------- 3880
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------A--A--G--------C-----GC----G----------------------G-GT------C--A---------------------A-----G-A----AA--A--------------CAAT---C-A-----------G----------------------- 3877
A1.CY.08.CY236 --------A--A--G--------C-----GC------------C----------------GT-G-G--C--A---------CC----------A-----G-A--C-AA--A--------------A-AT---C-A-----------G----------------------- 3883
A1.ES.05.X1608_8 --G-----A--R--G--------C---A-GC-----------------------------GT-G----C--A--------T------------A-C---G-AT---AA--A--------------A--T---C-A--A-------------------------------- 4120
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------A--A--G--------C---A-AC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-C---G-A----AA--A--------------A--T---C-A-----------G----------------------- 4011
A1.RU.11.11RU6950 --------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC----------A-CAA-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A--------C--G----------------------- 4196
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------A--A--G--------C-----GC----------------G------------GT-G----C--A-----------------T---A-C---G-A----A---A--------------A-AT-----A-----------G--C-----T-------------- 4023
A1.SN.01.DDI579 --------A-----GG-------C--C--GC-----------------------------GT------C--A--------------C------A-----G-AA-G-AA--A--------------AAAT-----A----------------------------------- 3870
A1.UG.11.DEMA110UG001 --------A--------------C-----GC----------------------T-------TGG-G--C--A-----------T--C------A-----G-AT---AA--A--------------A--TG--C-A-----------G--C-----------T-------- 4027
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------A--------------C-----G-------------C--------------GGGT------C--A--------------C------A-----G-A----AA--A-----C--------AAATG--C-A-----------G----------------------- 4113
A2.CM.01.01CM_1445MV --------A--A---------------A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC----------A----A--A----A---A--------------A--TG--C-A-----------G----------------------- 3871
A2.CY.94.94CY017_41 --------A-----T--------C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----A--A----A---A--------------A--T---C-A--A--------G----------------------- 4029
B.BR.10.10BR_MG029 --R--------RR----------Y--YM-YM-----Y-------------------R-M------------A--Y-----YMSY-------T-A--R-WG-A----A---------M-----------RR----------------Y--Y-----------M-------- 4134
B.CA.07.502_1191_03 --G--------A---------------A-C----G-C----------------------------------A---------CC--------T-A------------A------------------A--G--------A--------G----------------------- 4099
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --G--------------------C-----C--G--GC----------------------------------A--T------CC----------A--AA---A----A------------------A--G-----A-----G-----T----------------------- 4141
B.CN.10.DEMB10CN002 --G--------A-----------C---A-C-----------T---------------C-------------A--------------C--T---A--A--G------A---------C-----------GG-------------C--C----------------------- 4044
B.ES.10.DEMB10ES002 --G--------A-----------C-----C---------------------------------G-------A---------CC---C------A--AA---T----A---------------------G-----A--A--------C----------------------- 4034
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------C--C--C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A--C-A---------------------G-----------C-----C----------------------- 3918
B.GB.05.MM45d213_GN1 --G--------------------C---A-C------------------------------G----------A---------------------A-----G------AA--------------------G-----A-----------T----------------------- 4073
B.HK.06.HK003 --G--------A--G--------C---A-C--------------T------------------G-------A---------------------A-CAA-G------A---------------------G-----------------C--A-------------------- 4042
B.HT.05.05HT_129389 --G-----A--------------C---A-C-----------------G----------G------------A---------------------A-----GT-----A------------------A--G-----------G----------------------------- 3873
B.JP.12.DEMB12JP001 --------A--------------C---A-C-----G-----------------------------------A--T------------------A--A----A--A-A---T--------------A--------------------C----------------------- 4059
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --G--------------------C---A-C--------------G-------------C------------A---------------------A--A--G------A---T-----C------------G----------------C--C-----T-------------- 4336
B.PE.07.502_0525_wg5 --G--------------------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A------------A---T--------------A--G-----A-----------CG---------------------- 4137
B.RU.11.11RU21n --------A------------------A-C-----------------G------------GT---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G-----------------C----------------------- 4243
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------A--------------C-----C-----G-----------------------------------A---------------------A--AA--------A---------------------G-----------------C--------------------C-- 3905
B.US.11.ES38 --G--G--A--------------C-----CC----------------G-----------------------A---------------------A--A-C--A----A---------C--------A--G-----------------C----------------------- 4607
C.AR.01.ARG4006 --G-----A--A-----T-----C---A-AC-G-----------------------C--GGT---------A-----------T---------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T---C----------------C-------------------- 3856
C.BR.07.DEMC07BR003 --------A--A---------------A-AC-------------------------C--------------G--------TCCT-------T-A--AA---A----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 4004
C.BW.00.00BW5031_1 --------A--A-------T-------A-AC-------------G-----------C---G----------A---------------------A-----G------A---A--------------A--T--T--T----------------------------------- 4043
C.CN.10.YNFL19 --------A--A--G--G-----C---A-AC-------------C-----------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--G-----------------C----------------------- 4025
C.CY.09.CY260 --------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-------A----A------------------A--T---C-A----------------------------------- 3895
C.ES.08.X2363_2 --------A--A-----------C-ACA-A--------------------------C---GT------C--A---------CCT---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 4103
C.ET.02.02ET_288 --------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A--T--------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T-CA-----------G--------------------C-- 3874
C.IN.09.T125_2139 --------A--------------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A-----C--------A--T---C-A----------------------------------- 4648
C.KE.00.KER2010 --------A--A-----------C-ACA-AC-------------------------T---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 3853
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A---------CCT-----T---A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 4652
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------T---GT------C--A-----------A---------A--AA---A----A---A-----------------T-----A--A--------------A----------------- 4646
C.YE.02.02YE511 --------A--A-----------C-A-A-AC-G-----------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A--------A--------------A--T---C-A----------------------------------- 3847
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --------A--A--C--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 4662
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----C----CT---------A-----G-A--A-A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 4012
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------A--A-----------C-A-A-A-----------------------G--C---GT------C--A--------G--T---------A-----G-A----A---A-----C--------A--T---C-------------G----------------------- 4021
D.CM.10.DEMD10CM009 --------A--------------C---A-C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-------T----A------------------A--G----------------------------------------- 4047
D.CY.06.CY163 --------A--------------C-----C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-----G-C----A------------------A--TG-------A-------------------------------- 3880
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------C--C-----C--G---------------------------GT-G-------A--T-----T--------T--TA-C-----A----A------------------A--C--------------------------------T-------- 4022
D.KR.04.04KBH8 --------A--------------C-----C------C-----------------------GTG--------A---------------------A-----GTA----A------------------A--C----------------------------------------- 4631
D.SN.90.SE365 --------------G--------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-------A----A---------C--------A--C----------------------------------------- 4689
D.TZ.01.A280 --------------------C--C---A-C------------------------------GT---------A---------TC----------A-------T----AA--T--------------A--C----------------------------------------- 3873
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------------------------C------------------------------GT-G----C--A-----------A--------TA-CA--G-A----A---T--------------A--C----------------------------------------- 4010
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------------C--C---A-C------------------------------GT-G-------A-------------------T-A-C---G-A----A---T--------------A--C--T--A----------------------------------- 4027
D.YE.02.02YE516 -----------------------C------------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T-----------C--------T----------------- 3883
D.ZA.90.R1 -----------------------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A---------C--------A--T-----A----------------------------------- 4018
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------A--------T--C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A---------------------A-----G-A----A---A--------------A------C-A----------------------------------- 3883
F1.AR.02.ARE933 --------A--A--------C--C--CA-AC----G-------------------C---------------A--------TCC----------A----CG------AA--AT-------------A--T--TC-------------------------C----------- 3966
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------A--A--------C--C--CA-AC-T--G-----------------------G-----------A----------CT-----T---A----C-------A---A--T-----------A--T---C----A-------------------------------- 4145
F1.CY.08.CY222 --------AA----------C--C--CA-A-------------------------------T---------A---------------------A---G-G----A-A---A--------------A--T--AC------------A------------------------ 3865
F1.ES.02.ES_X845_4 --------A--A--------C--C--C--AC----G-----------G-------------TG--------A--------------------TA-----G------A---A--------------A--T---C------------------------------------- 4124
F1.RO.96.BCI_R07 --------A-----------C--C--CA-AC----G-----------------T-------G---------A---------------------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-------------------------------- 4696
F1.RU.08.D88_845 --------A-----------T--C--CA-AC----GC------------------------T---------A--------------------TA--A----A----A---A-----C--------A--T---C------------------------------------- 4131
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----G--A-----------C-----CA-A-----G-------------------------T---------A---------------------A--A--GT-----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 3862
F2.CM.10.DEMF210CM001 --G-----A-----------C--C--CA-AC----------------------------------------A---------------------A-CA--GT-----AA--A--------------A--TG----C-----------G----------------------- 3936
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------A--A--------C--C--C--AC----G--G----------------------T---------A-----------T---------A-----G-A--G-A---A--------------A--T---C------------------------------------- 4019
G.BE.96.DRCBL --------A--------------C---A-A-----------------G-------------T---------A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AA-C----CA--------------------------------C-- 4629
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A------G-------C--CA-A-----------------G------------GTG--------A-----------G---------A--AA-G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-- 4053
G.CN.08.GX_2084_08 --------A--------------C---A-A-------------------------------T---------A---------------------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAC----CA--A-----------------------------C-- 3912
G.CU.99.Cu74 --------A--------------C---A-AC-------------------------G---GTG--------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------C-----------------C-- 4276
G.ES.09.X2634_2 --------A--------------C---A-A--------------G--G--------G----T---------A---------------------A-------A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-- 4155
G.GH.03.03GH175G --------A-----------C--C---A-A-----------------G------------GT-C-------A-----------T---------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--------------------------------C-- 4712
G.KE.09.DEMG09KE001 --G-----A------G-------C---A-AC-----C-G--------G--------G---GT---------A-------------------T-A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-- 4047
G.NG.09.09NG_SC62 --------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A--AA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-- 3864
G.ZA.01.TV546 --------A--------------C-----A------------------------------GT------C--A---------------------A--CAAG-A--A-A---A--------------AA-T----CA--A-------------------------------- 3874
H.BE.93.VI991 --------A--------------C---A-A--G---C-------C----------------TG--------A--------------C-----AA-----G------A---A--------------A-AT---C-C--------------------------------C-- 4061
H.CF.90.056 --------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A-----------G----------------------- 4019
H.GB.00.00GBAC4001 --------A--------------C---A-A--G---C-------C-----------G----T---------A--------------------AA---G-G------A---A--------------A--TG--C------------------------------------- 4190
J.CM.04.04CMU11421 --------A-------------T---YA-A-----------------R------------GTR--------A--------------C------A-------T----AA--A--------------A--T-----W-----------R----------------------- 4178
J.SE.93.SE9280_7887 --------A------G------T----A-A--------------C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT----------------------------------------- 3986
J.SE.94.SE9173_7022 --------A------G------T----A-A--------------CG--------------G----------A--T-----------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT-----A----------------------------------- 3987
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----G--A-----------C--C--CA-AC---------------------------G-GT---------A---------------------A-----GTA----A---A--------------A-AT--------------------------------------C-- 3869
K.CM.96.96CM_MP535 -----G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG----------------G--------------------C-- 3868
U.CA.01.TV749 --------A--------------C---A-A--------------------------G---GT---------A---------G---------T-A----AG-A----A---A--------------AAAT-----A-----------G----------------------- 4689
U.CA.99.TV721 --------A--------------C---A-A--------------------------G----T-C-------A--T------CC--------T-A----AG-A----A---G--------------AAAT-----A--A--------G----------------------- 4688
U.CD.83.83CD003_Z3 --------A--------------C---G-AC-----C---------------------C-GT---------A---------------------A-----G-A--C-AA--A-----C--------A--G---C-A--------------------------------C-- 4167
U.CD.90.90CD121E12 --------A-----C--------C---G-AC-----C---------------------C---T--------A--T------------------A-----G-A--C-AA--A-----C--------A--G---C----------------------------T-------- 3871
U.CY.05.CY090 --------A--------------C--CA-AC-----C-----------------------GT---------A--------------------AA-----GT-----A---A--T-----------A--T-----A----------------------------------- 3871
U.CY.08.CY223 --------A-----GG----C--C-----GC-----C-----------------------GT------C--A--------A------------A-CAG-G-AC-C-AA--A--------------A-ATG----A-----------G--------------------C-- 3889
U.ES.10.DEURF10DZ001 --------A-----G--------C---A-A-----G--------------------G---GT------C--A--T------CCT---------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-- 3948
U.GR.99.99GR303 --------A--A-----------C-----AC----G------------------------GT------C--A--------------------TA-----G-TA-G-A---A--A-----------AAATG---CA--A---------------------T-------C-- 3943
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -----------------------C-A-A-C--------------G--------G------GTG--------A---------CCT---------A-----G----C-A---A--------------A--T----------------------------------------- 4557
01_AE.AF.07.569M --------A-----G--------C-----GC-G---------------------------GT------C--A-----C--A------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-------------------- 3878
01_AE.CF.90.90CF11697 --------A-----G--------C-----GC------------------A---------GGTC-----C--A--------T------------A-C---G-TA-G-AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--------------------C-- 4621
01_AE.CN.10.YNFL03 --------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--------A------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-----------T-------- 4050
01_AE.HK.04.HK001 --------A-----G--------C--C--GC-----------------------------GTC-----C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-------------------- 4034
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-----G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G----------------------- 3862
01_AE.JP.x.JRC77AE --------A-----G--------C-----GC-------------G---------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C--G--C-------------------- 4669
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--T-----T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C-------------------- 4095
01_AE.TH.90.CM240 --------A-----G--------C-----GC-----C-----------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C-------------------- 4246
01_AE.US.05.306163_FL --------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T-----C------A-CA--G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-------------------- 3863
01_AE.VN.98.98VNND15 --------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----G-----G--C-------------------- 3927
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B.FR.83.HXB2 GAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCA 4672
Pol _E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------A-----G-------TC--CA-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A--C--------AAATG---CA--A-----------------------------C-- 4039
02_AG.CY.09.CY256 --CC----A--------------C---A-A--------------------------G----T------C--A---------------------A-----G-AT-A-A---A--A------C----AAATG---CA--A-----------------------------C-- 3868
02_AG.ES.06.P1423 --------A-----G--------C--CA-A--------------------------G----T------C--A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-- 4109
02_AG.GW.05.CC_0048 --------A--A--G------------A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A--C--------AAATG---CA--A-----------------------------C-- 4022
02_AG.KR.12.12MHR9 --------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-- 4331
02_AG.LR.x.POC44951 --------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T-----------------------------C-- 4667
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A--T------------------A-----G-A--A-AA--A--A-----------A-ATG---CA--A-----------------T--C----------- 3864
02_AG.NG.x.IBNG --------A-----G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-- 4197
02_AG.SE.94.SE7812 --------A--A--G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-- 4044
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------A-----G-----C--C---A-A--------------G-AGAT-G-CAGT---GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------CAA-G-T-CA-CA-G-A----G-A-T------------------- 3869
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------A--------------C---G-C-------------------------------T---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G-----------------C----------------------- 3898
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A-----------C--C--CA-AC-------------------------G----TG------G-A-----C---CC----------A-----G------A---A--------------A-AT-----C--------------------------------C-- 4038
05_DF.BE.x.VI1310 --G-----A-----C-----C--C--CA-A-----GC-G----------------------TG--------A--T------CC----------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A-------------------------------- 4054
06_cpx.AU.96.BFP90 --------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A--------------T----------------- 4700
07_BC.CN.98.98CN009 --------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 4004
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 3852
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------A--A-----------C---A-A------------------------------GTG-----C--G-----------T---------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-- 3874
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------C-----C--C--G---------------------------GT-G-------A---------------------A-C---G-A----A------------------A--C----------------------------------------- 4051
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A------TA----AA--A--------------A-AT---C-A-----------G--C-------------------- 4036
12_BF.AR.99.ARMA159 --------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C-T-----A---A--------------A--T---C-A-----------------------C----------- 4677
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-----------------T-------------- 4077
14_BG.ES.05.X1870 --------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G--------------A--T-------C----------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-- 4139
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA---------T-GGA--------------------- 4071
16_A2D.KR.97.97KR004 --------A-----G-----T--C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AC-A----A---A-----------------TG--C-A-----------G----------------------- 4035
17_BF.AR.99.ARMA038 --------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------G-A--AACG------A---A--------------A--T---C-------------------------C----------- 3886
18_cpx.CU.99.CU76 --------A-----------C--CC----AC-----------------------------GT------C--A---------CC----------A-----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A-----------------------------C-- 3977
19_cpx.CU.99.CU7 --------A-----G--------C-----GC------------C---------------GGT------C--A--------TCC----------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A-----------G-----------------G----- 3898
20_BG.CU.99.Cu103 --------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-- 4138
21_A2D.KE.99.KER2003 --------A--------------C---T-A-----GC-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AG-A----A---------C--------A--T-----A-----------G-----T----------------- 3877
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------A-----G--------C---A-AC-------------G---------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A-----------------T----------------- 3880
23_BG.CU.03.CB118 --------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A--Y------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C-- 4115
24_BG.ES.08.X2456_2 --------A--------------C--CA-AC----------T-----G------------GTG--------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C-- 4123
25_cpx.CM.02.1918LE --------A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G-------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A--T--------------------------------------C-- 3880
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------A--A--G--------C--CA-AC---------------------------GGGTGG-------A---------------------A-C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A----------------------------------- 4677
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------------C--C--A------------------------------GT------C--A---------------------A-----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A-------------------------------- 4663
28_BF.BR.99.BREPM12609 --G--------A-----------C-----C--------------------------G------G-------A--T------------------A--AA-G------A--------------------AG-----------------C----------------------- 4038
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A----------C----------A----C--A----A---A--------------A--T---C--------------G----------C----------- 4073
31_BC.BR.04.04BR142 --------A--A-----------C---A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--------AA--AA---A----AA--A--------------A--C---C-A----------------------------------- 4144
32_06A1.EE.01.EE0369 --------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A-------------------------------- 4307
33_01B.ID.07.JKT189_C --------A-----R--------C-----GC----R------------------------GT------C--A-----Y--T------------A-Y--AG-A----AA--A--------------CAATG--C-------------G--C-----------T-----C-- 3973
34_01B.TH.99.OUR2478P --------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--A-----------CAATG--CGA-----------G--C-------------------- 3874
35_AD.AF.07.169H --------------G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A----------------------------------- 3872
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------A-----G--------C-----A---------------C--------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A--------------------------------C-- 3877
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------A--------------C-----GC----GC---------------------GGGT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG----A--------------------T--C----------- 3862
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------A--A--G-----C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C--A----A---A--------------A--T---C-------------------------C----------- 4095
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A--A----T----A---------------------G-----------------C----------------------- 4149
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --G--------A-----------C---A-------------------G-----------------------A---------CC--------T-A----CG----C-A---A--------------A--T---CG------------------------C----------- 4155
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------A--A--------C--C--CA-AC----------------------------------------A-----------------T---A-----GT-----A---------C-----------G-----------------C----------------------- 4226
43_02G.SA.03.J11223 --------A-----C--------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A-----------------------------C-- 4197
44_BF.CL.00.CH80 --------A--A--------C--C--C--AC----G-----------------------------------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A-AT---C----------------C--------C----------- 4114
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A--G-AA--A--------------A-ATG----A----------------------------------- 4658
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------A--A--------C--C--CA-A-----G-----------------------------------A----------CT---------A----CG------A---A--------------A--T--TC-------------------------C----------- 4110
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------C-----C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A----A---------------------G-----------------C----------------------- 4111
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------A----GG--------C----CGC-----------------------------GT------C--A--------T--------------C---G-A----AA--A--------------CAATG--CG---------------------------------C-- 3877
49_cpx.GM.03.N26677 --------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T---------A-C---G-A----A---A--------------A--T---C-A--A-------------------------------- 4094
50_A1D.GB.10.12792 --G-----A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G----------------------- 4079
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------C---A-A----------------------------C------C-----A---------CC----------A--A--G-A-C--A------------------A--G-----------------C----------------------- 3879
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C-------------------- 3986
53_01B.MY.11.11FIR164 --------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----A---A--------------CAATG--C-------------G--C--------------G----- 4012
54_01B.MY.09.09MYSB023 --G--------------------C---A-CC-------------------------G------G-------A-----------A--------AA-CAA-G-A----A---------C-----------GG----------------C--------------T-------- 4074
55_01B.CN.10.HNCS102056 --G--------------------C---A-C-----------------G--------------------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A-----C--------CAATG--C-A-----------G--C-------------------- 3982
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------A--------------C--CA-C--G-----------G--------------------------A-------------------T-A----C--A----A------------------A--G----------------------------------------- 4023
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT-G-------A---T----T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T----CA--------------C-----T-------------- 3856
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------A-----T--------C-----GC----------------G------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A--C-AA--A--------------CAATG--CG------------G--C-------------------- 4017
59_01B.CN.09.09LNA423 --------A--A--G------------A-AC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C-------------------- 3856
60_BC.IT.11.BAV499 --------A--A-----------C---A-AC--------------C----------C---GT---------A-----------T---------A--AA---A----AA--A--------------A--T---C-A-----------G----------------------- 4629
61_BC.CN.10.JL100010 --------A--A--G--------C-----AC-------------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---------------------GG----A----------------------------------- 4093
62_BC.CN.10.YNFL13 --------A--A--G--------C---A-AC----G--------------------C---GT---------A--------T--T---------A--AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A----------------------------------- 4001
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------A--A--G--------C-----GC---------------------------G-GT-G----C--A--T------CC----------A-CAG-G-A----A---T--------------AAAT---C-A--------------C-------------------- 4213
64_BC.CN.09.YNFL31 --------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T--------TA-----G-A----A---A--T-----------A-AT--T--------------C----------------------- 4026
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A--------------------------------C-- 4043
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --G--------A-----------C---A-C-----G--------------------G--G-----------A---------------------A--AG---A----A---------------------G-----------------C----------------------- 4015
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --G--------A-----------C---A-C-----G--------------------G--G-----------A---------------------A---G-G-A----A---T-----------------G-----------------C----------------------- 4006
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------------C-----C------C----------------------------------A-----C--T-----C------A-CAA-G----A-A---------C--------A--G-----------------T--------------------C-- 4128
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --G--------------------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A------------A---------------------------------------C----------------------- 4336
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------A--A--------C--C--CA-CC------------------------------T---------A---------------------A-------A----A---------C-----------G--------A--------T----------------------- 4180
O.BE.87.ANT70 --------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A-------- 4726
O.CM.98.98CMA104 --------A--A-----T--C-----C--G------C------C---------T--T---GT---------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A-----------CAAC--AW-A--T--G--------A--A--T-----A-------- 4158
O.CM.98.98CMABB141 -----------A-----T--T--C--C--G------C----T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-AA--T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A-------- 4157
O.CM.98.98CMABB212 ---T----A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G-----G--A--A--T-----A-------- 4162
O.CM.98.98CMU5337 --RT----A--A--G--T--C--C--C--G-----G-----T-C---------T--T----T---------A-----C--GCCT-----T--AA----A-TCA-G-A---T------------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A-------- 4159
O.CM.99.99CMU4122 --------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A-------- 4157
O.FR.92.VAU --G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G--------A--A--------A-------- 4238
O.GA.11.11Gab6352 --------A--A-----T--T--C--C--G-----------CTC---------T--T---GT---------A--------GCCT-----T--AA--A-A--CA-G-A---T--A---------A-TAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A-------- 3883
O.SN.99.99SE_MP1299 --------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A-------- 4725
O.US.10.LTNP --G--------A-----T--C--C--C--GC-----C----T-C---------T--T----T---------A-----C--ACCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--------G--A--A--T-----A-------- 4647
N.CM.02.DJO0131 --------A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C--G--A-----------T-------- 4178
N.CM.02.SJGddd -----T--A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC---C-A-----G-----G--A-----------T-------- 4162
N.CM.04.04CM_1015_04 --------A--K---------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A-----------G--A-----------T-------- 4177
N.CM.06.U14296 --------A------G-----------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ARC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A--------C--G--A--A--------T-------- 4175
N.CM.06.U14842 --------A--A---------------A-------G-----T-C----------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-----------T-------- 4179
N.FR.11.N1_FR_2011 --------A------------------A-G-----G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---C-----TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC--T--A--------C-----A-----------T-------- 4073
P.CM.06.U14788 --------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A-------------------- 4143
P.FR.09.RBF168 --------A--R-----T-----Y---G-GC-C-----G----C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C--Y--TA-Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------G----- 4707
CPZ.CD.06.BF1167 --------CA----------T-TC--CA--------C------------------------AG--------A--T-----AGC------T--TA-----G-A--A-A---A--A--C--------AAAC---C-A--------------------------A-------- 4774
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------A------------------G-CC-T--G-----------------------G--T-----C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A-A---A--A-----------A--T--T-GA-----------------A-----C--A-------- 4214
CPZ.GA.88.GAB1 --G-----A--A--------T-----C--G--------------T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C-A---T--------------A-AC--------------------A-----T-----A--G----- 4733
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------AA-A--------T--C--CA--C-T-----G-----G--------T-------G---------A--------ACCA-----T--TA-CA-AG-A--A-A---A--A-----------ACA----C-A--T--------C--A--T--T-------------- 4313
CPZ.US.85.US_Marilyn --------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G-----------A--------A-------- 4732
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------------------C--C--C--GC-C--G-------CT--G-------------T------C--A--------GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-------------- 4209
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------------------C--C--C--GC-C--G-------CT----------------T---------A-----C--GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G--------------T-------------- 4208
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B.FR.83.HXB2 AGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAG 4842
Pol __G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------G--------------G--------------C--------A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4050
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------G--------------------------------C--------A--------G--A-----------------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4047
A1.CY.08.CY236 ---------G-----------C--G--------------C--------A--------G--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------------A-----------T 4053
A1.ES.05.X1608_8 ---------G-----C-----------------------C-----------------A--A--------------A--------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4290
A1.KE.11.DEMA11KE001 ---------------C-----------------------C-----C-----------A--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4181
A1.RU.11.11RU6950 ---------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4366
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------C------------------------------------------------------------A------------ 4193
A1.SN.01.DDI579 ---------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4040
A1.UG.11.DEMA110UG001 ---------G--------------G--------------C-----------------G--A--------C-----------G--------------------T--------------------------------------------------G---A------------ 4197
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------G--------------G--------------C-----G-----------C--A-----G--C-----------G-----------------------------------------------------A---------------------A------------ 4283
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------G-----------------------------C-----G--A-----------A-------------------------------------------------------------------------AC---------------------A------------ 4041
A2.CY.94.94CY017_41 ---------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T--------------------------------A---------------------A------------ 4199
B.BR.10.10BR_MG029 R-----------------------W-----------------------------------R-----------------------R------------Y----Y------------------------------------------------------A------------ 4304
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------------------C--------------------------------------------G-----------------T--------------------------------A-----------A---------A------------ 4269
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------------------------------A-----------------G---T-G------------------------------------------------------------------------------------A----T------- 4311
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------------T--------------------------------------------G-----A-----------------------------------------------------------A---------------------A-----------T 4214
B.ES.10.DEMB10ES002 ------G------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4204
B.FR.11.DEMB11FR001 ------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------A------------ 4088
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------------C-A--------------------------G--A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4243
B.HK.06.HK003 ---------G----------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4212
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------G-------A------------G--------------------------G------------------------------------------------------------------------------------- 4043
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------T---C----------------G--------G--------------------------------------------------------------------------------------------A-----G-----------G---- 4229
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 G----------------------------------CC------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4506
B.PE.07.502_0525_wg5 ---------------C-----------------------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4307
B.RU.11.11RU21n -------------------------C--------C-------------------------A--------------A---------------------------------------------------------------------------------------------- 4413
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------------------------------------------A---------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4075
B.US.11.ES38 ---------------C----------------------------A---------G--------C-----------A-----------------------------------------------------------A---------------------------------- 4777
C.AR.01.ARG4006 G--------------C-----C-----------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4026
C.BR.07.DEMC07BR003 G--------------------------------------C--------------------A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------------------- 4174
C.BW.00.00BW5031_1 G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T----------------------A-------------------------------A------------ 4213
C.CN.10.YNFL19 ---------------CC----------------------------G-----C-----G--A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4195
C.CY.09.CY260 G-----G--------C-----------------------------G--------G--G--A-----G--C--------------------------------T-----------------------------------T------------------A----T------- 4065
C.ES.08.X2363_2 G--------------A-----------------------------G---A----------A-----G--C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4273
C.ET.02.02ET_288 ---------------C-----------------------C----T------------C--A-----G--C--------------------------------T----------------G--------------AC---T-----------------A----T------- 4044
C.IN.09.T125_2139 G--------------C--------------------G--------G--------------A-----G-----------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4818
C.KE.00.KER2010 G--------------C--------G--------------C--------------------A--A--G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4023
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G--------G-----C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------G-----T-------------------------------------C----------------A------------ 4822
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G--------G-----C------------C-------G--C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T-------------------------------AT--T-C----------------A------------ 4816
C.YE.02.02YE511 G--------------C--------------------G--C-----------------A--A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4017
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 G--------------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C-----A--------------------------T-----------------------------------------------G------A------------ 4832
C.ZA.10.DEMC10ZA001 G--------------C-----------------------C-----G--------------A--A--G--C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4182
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------------C-----------------------------G--------------A-----G--C---------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4191
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------------------------A-----------A-----------------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4217
D.CY.06.CY163 ------------------------------------------------------------A-------------G------------------------T--T-T----------------------------------------------------A------------ 4050
D.KE.11.DEMD11KE003 ------G-----------------------------------------A-----------A--------G--------------G-----------------T--------------------------------A---------------------A------------ 4192
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------C--------------T--------------G--------G------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4801
D.SN.90.SE365 ---------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------T------------------------------------------------------A----T------- 4859
D.TZ.01.A280 -----------------------G---G--------------------------------A--------C-----------------------------T-----------------------------------------------A---------A------------ 4043
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------------G-----------------------------------A-------------G----------------------------------------------------------------------------------A------------ 4180
D.UG.11.DEMD11UG003 ------T--------------------------------------------------G--A-----G------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4197
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------------------G--A-----------A-----------------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4053
D.ZA.90.R1 ---------G--------------------------------------------------A---------------------T----------------------------------------------------A---------------------A------------ 4188
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------------C-----C-----------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------------------------------------------------------T 4053
F1.AR.02.ARE933 ------------G--------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------------------------------------------A---------------------------------T 4136
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---------------------------G-----------C---------A----------A-----------------------C-----------------T--------------------------------A---------------------A------------ 4315
F1.CY.08.CY222 ----------A----G--A------A---------------------------A------A------------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4035
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4294
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T-------------------------------AT--T------------------A-----------T 4866
F1.RU.08.D88_845 ------G--------------------------------C----------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------A------------ 4301
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------------------------------------A-----------A-----------------------G-----------------T------------------------------------------------------A------------ 4032
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------G-----------------------------C-----T--------------A-----------------------G-----------------T----------------------------------G-------------------A------------ 4106
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------------------------------C-----G--------------A-----G-----------------G-----------------T------------------------------------------------------A------------ 4189
G.BE.96.DRCBL ---------G--------------G--------------C-----------C--G-----A--------------------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4799
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------G------------------C-------------T--G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4223
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------C--------------------------T-AG-----C--------A--------C--C--------------G--------------T--------------------------------------------------G---A------------ 4082
G.CU.99.Cu74 ---------G-----------------------------C--T--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A----T------- 4446
G.ES.09.X2634_2 ---------G--G--------------------------C--CATG--------G-----A--------C----G------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4325
G.GH.03.03GH175G ---------G--------------G--------------C--T--G-----T--G-----A--------------------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4882
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------G--G--------------------------C--T--G-----T--G-----A--------C----G---------------------------T-----------------------------------------------------GA------------ 4217
G.NG.09.09NG_SC62 ---------G--------------GA----------------T--G-----T--------AA-------C-----------------G--------------T--------------------------A-----------------------G---A------------ 4034
G.ZA.01.TV546 ---------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T--------------------------------------------A---------A------------ 4044
H.BE.93.VI991 G---------------------------C-------G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------------------------------C-----------A------------ 4231
H.CF.90.056 G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4189
H.GB.00.00GBAC4001 G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4360
J.CM.04.04CMU11421 ---------R-----------------------------C--------R--W--R--R--A-----R--C----G------------R--------------W-------------------------------AC--Y-C----------------A------------ 4348
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A--------------------------------A---------------------A------------ 4156
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------------------C-----------------A--A--------C-----------------G--------------A--------------------------------A---------------------A------------ 4157
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------------------C--------------G--G--------------------------------------------T--------------------------------------------A--G------A----T------- 4039
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------------------C--------------G-----------------C--A--------------------------------------------------------------------------------------T------- 4038
U.CA.01.TV749 ---------------------------------------C-----G--A--------G--A-----------------------------------------T-----------------------------A------------------------A------------ 4859
U.CA.99.TV721 ---------------------------------------C-----G--A--------G--A--------C--------------------------------T-----------------------------A--------------------------------G---- 4858
U.CD.83.83CD003_Z3 ---------------C-----------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4337
U.CD.90.90CD121E12 ---------------C-----------------------C-----G-----------G--A--------C--C-----------G-----------------T------------------------------------------------------A------------ 4041
U.CY.05.CY090 ---------------------------------------C-----------------G--A------------------------------------------------------------------------------------------------A----T------- 4041
U.CY.08.CY223 ------G--------------------------------C-----------C--------A--------C--------------T--G--------------T-----------G--------------------T---------------------A------------ 4059
U.ES.10.DEURF10DZ001 ---------G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----------A--------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4118
U.GR.99.99GR303 ---------G--------------G--G-----------C-----G-----C--G-----A--------------------------G--------------A------------------------------------------------------A----T------- 4113
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ---------------------------------------C--------------------A-----------G-----------------------------T------------------------------------------------------A-------G---- 4727
01_AE.AF.07.569M ------------------------G--G-----------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A-------G---- 4048
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------------------G------------G-C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4791
01_AE.CN.10.YNFL03 ---------------------------------------C-----G--------------A--------C-----------------G--------------T-----------G------------------------------------------A------------ 4220
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------G--C-----------C-----G-----------A--A-----------------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4204
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------------------------G--------------C-----G-----------G--A-----------C-----------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4032
01_AE.JP.x.JRC77AE ------------------------G--------------C-----G---A-------G--A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4839
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ---------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T--------------------------------A---------------------A------------ 4265
01_AE.TH.90.CM240 ------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4416
01_AE.US.05.306163_FL ------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4033
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T-------------------------------A----------------------A------------ 4097
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B.FR.83.HXB2 AGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAG 4842
Pol __G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------G--------------------G--------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4209
02_AG.CY.09.CY256 G---------A----------------------------------G-----C--G-----A--------------------------G--------------T------------------------------------------------------A-----------T 4038
02_AG.ES.06.P1423 ---------G-----------------G-----------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T-----------------------------------------------G------A------------ 4279
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------G-----------------------------------G-----C--G-----A-----G--C-----------------G--------G-----T------------------------------------------------------------------- 4192
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------G-----------------------A--T--------G-----C--G--G--A--------C-----------------G--------------T-----------G--------------------A--------------------GA--------C--- 4501
02_AG.LR.x.POC44951 ---------G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------------A-----------------------A------------ 4837
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------G--G--------------------------C--T--G-----T--------A--------C--G--------------G--------------T--------------------------A-----------------------G---A------------ 4034
02_AG.NG.x.IBNG ---------G-----------------------------------------C--------A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A----T------- 4367
02_AG.SE.94.SE7812 ---------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------GC----T----------------G---------------------------A--G------A------------ 4214
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----C-----------------G--------------T----------------G-------------------------------------A----T------- 4039
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------C--------C---C---------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4068
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4208
05_DF.BE.x.VI1310 ------------G--------------G-----------C--------------------A------------------------------A-----------------------------------------------G-----------------A-----------A 4224
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4870
07_BC.CN.98.98CN009 G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A----T------- 4174
08_BC.CN.97.97CNGX_6F G--------------C--------G------------C-------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------------------- 4022
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------A-----------------------------------A------------ 4044
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G--------------C------------C----------C--------------------A--------G--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4221
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------G--------A--------G--------A--G--C-----------------G--A-----------------------------------------T--------------------------------------------------------G---------- 4206
12_BF.AR.99.ARMA159 G--------------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G--------------------------------------------------A---------------------A-----------T 4847
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4247
14_BG.ES.05.X1870 ---------G--G--------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4309
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C---------------T------------------------------------------------------A-----T------ 4241
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C----------------------------------------C---G--------------------A---------------------A------------ 4205
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------G--------G--C---A-G---A----------A-----------------------------------------T--------------------------------A---------------------A-----------T 4056
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C-----------------T------------------------------------------------------------------- 4147
19_cpx.CU.99.CU7 ---------G-----------------------------C--------A--T--G-----A-----------------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4068
20_BG.CU.99.Cu103 ---------G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A----T------- 4308
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T-----C-------------------------AC-----------------G---A------------ 4047
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A-----------------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4050
23_BG.CU.03.CB118 ---------G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T--------------------------------------------A---------A------------ 4285
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------G-----------------G-----------A--C-----A--C--G-----A--------C-----------------G---------------------------------------------------------------------A----T------- 4293
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G--------------G--------------T------------------------------------------------------A------------ 4050
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4847
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G-----------------------------------C-----G-----T--------A--------C-----------------G--------------T-----------------------------------------G------------A------------ 4833
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------A-------C--------G-----------------------------------A-----------------------------------------------------G--------------------A---------------------A-----------T 4208
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------T-----------------------------------A---------------------A----T--C---- 4243
31_BC.BR.04.04BR142 G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4314
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G-----------------------T------------------------------------------------------A------------ 4477
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A-------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------Y-----------R--------------------------------R---------A------------ 4143
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------G--------------C-----G--------------A------------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4044
35_AD.AF.07.169H ---------G--G--C-----------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A----T------- 4042
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------G-----------------------------------G-----C--------A--------C-----------------G-----G--------T------------------------------------------------------A------------ 4047
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------------A----T------- 4032
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------G--------G--C---AAC--------------A---------------------------------------T-T--------------------------------A---------------------A-----------T 4265
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------G-------------------------------------------------------TG------------G----------------------------------A-----------A---------------------- 4319
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------GC-------------------AA-------------------------------------------------------------------------------------A---------------------A-----------T 4325
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------------------------------------A---A--------------------C--C------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4396
43_02G.SA.03.J11223 ---------G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C-----------------G--------------T--------------------------------------------------R---A------------ 4367
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------GC----A--G------A----------G-----A------------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4284
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T----------------G-------------------------------------A----T------- 4828
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G-----G--------------GC-------G--C---AA---------------A-----------------------------------------T--------------------------------A--------------------CA-----------T 4280
47_BF.ES.08.P1942 ------------------A-----G------------------------A----------------------------------G----------------------------------G-------------------------------------------------- 4281
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T-----------------------------A------------------------A-------G---- 4047
49_cpx.GM.03.N26677 G--------------C----------------------------AG--------------A--------C--------T--------G--------------T------------------------------------------------------A----T------- 4264
50_A1D.GB.10.12792 G------------------------------------------AC---A-----------A--------C-----------------------------------------------------------------------------------G---A-----------T 4249
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------G-----------------------------------------AA----------------------C-------------------------------------------------------------------C-------------------------G--- 4049
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T-----------G------------------------------------------A------------ 4156
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------G--------A--G--C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T--------------------------------------------A---------A-------G---- 4182
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------------------------------A------------C--A-----------------------------------------T--------------------------------A---------------------------------- 4244
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-----------------------G--------------C-----------------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4152
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------G-----------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------TA------------ 4193
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G------------AGC-----------G-----------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4026
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------------------------G--------------C-----------------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4187
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T--------------------------------------------------G---A------------ 4026
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------A-----------------------C-----------------C--A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4799
61_BC.CN.10.JL100010 G-----G--------C-------------------C---------G--------G-----A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4263
62_BC.CN.10.YNFL13 G--------------C-------------------G---------G--------------A-----G--C--------------------------G-----T------------------------------------------------------A------------ 4171
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------G--G-----------G--------------------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------------------------------------A------------ 4383
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------G--------------------------C-----------------G--A-----------G------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4196
65_cpx.CN.10.YNFL01 G--G--G--------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T--------------------------------A---------------------A------------ 4213
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------------------T--------------C-----G-----------G--A--------C---------------------------------------------------------------------------------------A------------ 4185
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------------------T------------------------A-------A-----------------A--------------------------------------------------------------------------G------A------------ 4176
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------------------------------AA-------------------------A---------------------C-----------------------------------------------------------A------------ 4298
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4506
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------------A---------------------------------A----------A--------------A--------------------------T-----------G------------------------------------------A------------ 4350
O.BE.87.ANT70 -------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A-----G---A--------T--- 4896
O.CM.98.98CMA104 -------------G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA--------------------------T-------------------------------------C------A-----GT--A--------T--- 4328
O.CM.98.98CMABB141 -------------G-C-----------------ATC-------CAG--A--G--G--C--A--A------T-A--A-----------------------TG-T-------------------------------------C------T--G--G---A--------C--- 4327
O.CM.98.98CMABB212 ---------------C---------A-T-----ATCC------CAG--A--G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T-------------------------------------C-------------C--A--------C--- 4332
O.CM.98.98CMU5337 ------------GG-C--------G--------ATC-------CAG-----G-----C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-----------------------AT-G----------C------A-----G---A--------T--- 4329
O.CM.99.99CMU4122 -------------G-C-----C--G--------ATC---A---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A-----G---A--------T--- 4327
O.FR.92.VAU G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T-------------------------------------C------A--G---T--A--------T--- 4408
O.GA.11.11Gab6352 G-----------GG-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T-------------------------------------C------------G---A--------C--- 4053
O.SN.99.99SE_MP1299 ------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A-----------------------------C------A-----G---A--------T--- 4895
O.US.10.LTNP -------------G-C--------G---C----ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A-----G---A--------T--- 4817
N.CM.02.DJO0131 G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T-------------------------------A-----C----------------A------------ 4348
N.CM.02.SJGddd G----CG-----G--C--------------------------------A--C--------A--A--------A-GA--------G-----------T-----T-------------------------------------C----------------A------------ 4332
N.CM.04.04CM_1015_04 G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T-------------------------------------C----------------A------------ 4347
N.CM.06.U14296 G----Y------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-----------T-----T-------------------------------------C----------------A----T------- 4345
N.CM.06.U14842 G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T-------------------------------------C------------G---A----T------- 4349
N.FR.11.N1_FR_2011 G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T-------------------------------------C----------------A----T------- 4243
P.CM.06.U14788 G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG---------------------------------------C---T--A--C--G--CA----T--TC-G- 4313
P.FR.09.RBF168 G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T-------------------------------------C---T--A--C--G--CA----T--T--G- 4877
CPZ.CD.06.BF1167 ------G--------C---------C-------A-TT---G---AC--AA-T-----A--A--A------T-A-G----------GCT--------G-A---T-------------------------------------CAC----A--T------T--------T--A 4944
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T--------------------------------------------A--G------A-------C---- 4384
CPZ.GA.88.GAB1 ------G--------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T-------------------------------------C----------------A------------ 4903
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------G--------------GC--------C----A----AG--AA-T-----C--A--A--G--GT-A--A---------GT---------C-A---T-------------------------------A---T-C------A------C-GC----T---C--A 4483
CPZ.US.85.US_Marilyn ------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T-----------------------------------T-C------A--------CA-------C---- 4902
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------------------A----C------A--C--G---A-------GT--- 4379
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------------------A----C------A--C--G---A-------GT--- 4378
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B.FR.83.HXB2 CAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCA 5012
Pol A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------------------------T---------------------------------------------G-Y---A-------------------A--W--------------------------------G--Y----C---------G-----A--- 4220
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A--- 4217
A1.CY.08.CY236 ---------------------------------------T----------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--------------G-----A--- 4223
A1.ES.05.X1608_8 --------------------------------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A--- 4460
A1.KE.11.DEMA11KE001 -------------------------------------------------------C------------------------G-------------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A--- 4351
A1.RU.11.11RU6950 ---------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T--------G--A--- 4536
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A--G-----------------------------G--C--------T-----------A--- 4363
A1.SN.01.DDI579 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G---A-A--- 4210
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----------------------C---------------T---------------------C------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--C-----A-----G-----A--- 4367
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------------------------------------------C------------------------G-CT--G------------------GA--A--------------------------------G--C--------G-----G-----A--- 4453
A2.CM.01.01CM_1445MV -------T----------------------G-------------------------------------------------G-G---A-------------------A--------------------------------------C--------T-----------A--- 4211
A2.CY.94.94CY017_41 -------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------------C--------------G-----A--- 4369
B.BR.10.10BR_MG029 -----A-------------------------------------------------C------------------------G----------------------------T--------------------------------------C-----A--------------- 4474
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------------------------------------------------------------G-------------------------A-----------------------------------------------G--------------- 4439
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------C--------------------------A----------------------------------G-------------------------------T-------------------------------T------------------------- 4481
B.CN.10.DEMB10CN002 --------T------------C----------------------------------------------------------G-------------------------A--G--------------------------------------------A-----------A--- 4384
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------------------------------------G------------------------------------G----------------------------T---------------------------------------------------A----A--- 4374
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------C--------------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------------------------------------ 4258
B.GB.05.MM45d213_GN1 -------A--G-------G---------------G---------------------------------------------G----------------------------T--T-----------------G--------------------------------------- 4413
B.HK.06.HK003 -------T--C------------C----G---------------------------------------------------G-----A-------------------A--T------------------------------------------------------------ 4382
B.HT.05.05HT_129389 --------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------T--------------- 4213
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------------------------------------------------A---------G----------------------------T-----------------------------T--------C--------------------- 4399
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----A-----------C---------------G-------C---------------------------------A----G-C---A----------------------T------------------------------------------------------------ 4676
B.PE.07.502_0525_wg5 ----------------------------------------------------C---------------------------G----------------------------T------------------------------------------------------------ 4477
B.RU.11.11RU21n -----------------C-------------G--------------------------------------A----A----G-----A-------------------A-----------------------G--------------------------------------- 4583
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----------------------------------T-----------G----------------------------A----G-------------------------------T--------------------------------A------------------------ 4245
B.US.11.ES38 ----------G------------C---------------------------------------------------A----G----------------------------T------------------------------------------------------------ 4947
C.AR.01.ARG4006 -----------------------C---------------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C----------C-----T-----G-----A--- 4196
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------------C-------C-------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A--------------------G------C----------C-----------G-----A--- 4344
C.BW.00.00BW5031_1 -------T---------------C----------------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------G-------------------------C---A--- 4383
C.CN.10.YNFL19 ------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--- 4365
C.CY.09.CY260 ------------------G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--- 4235
C.ES.08.X2363_2 -----------------------C---------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A-----------------A--------------------C-----------G-----A--- 4443
C.ET.02.02ET_288 -------------G---------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A--- 4214
C.IN.09.T125_2139 ----------------------G-----G---------------G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--- 4988
C.KE.00.KER2010 ------------------G------------G-------T-C----------------------------A---------G-C--TA----------------C-----A--------------------------------------C-----------G-----A--- 4193
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------------GC------------------T------------------------------A---------G-----A----------------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A--- 4992
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--A--------------------------------C--A-----------G-----A--- 4986
C.YE.02.02YE511 -------T-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G--G--A--- 4187
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ---------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A---------------------A----------------------------G--------- 5002
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----------------------C---------------T------------C-----------------A---------G-C--TA----------------C--A--A-----------------A--------------------A-----------G--G--A--- 4352
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------T---------------C---------------T----------------------------------------G----TA----------------C--A--A--------------------------------------------G--------------- 4361
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------------------C------------------------------------------G-----A----------------------T------------------------------------------------------------ 4387
D.CY.06.CY163 ------------------G------------------C------------------------------------------G-C---A----------------------T-----------------------------------C--------------G-----A--- 4220
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------------------------------------------------------C------------------G-----A----------------------T-----------------------------------C--------------------A--- 4362
D.KR.04.04KBH8 ------------------G---------------------------A---------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C-G------------------A--- 4971
D.SN.90.SE365 ------------------G------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------------A--T--------------------------T--------C--------A-----------A--- 5029
D.TZ.01.A280 --T-----T---------C------------------C--------------C---------------------------G-C---A----------------------T-----------------------------------CC-------------G-----A--- 4213
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------------------------------G-C------------------------------------------G----C-----------------------T--------------------------G--------C--------A-----G-----A--C 4350
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------------------------------C------------------------------------------G-----A----------------C--A--T-----------------------------------C--------------------A--- 4367
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------C------------------------------------------G-----A----------------------T-----------------------------------C--------------G-----A--- 4223
D.ZA.90.R1 -------------------------------------C------------------------------------------G-----A-------------------A--T-----------------------------------C--------------------A--- 4358
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------------C-------------------------------C--------------A----A----G-C--TG----------------------G--G-----------------------C--------C--------A--------------- 4223
F1.AR.02.ARE933 -------------G----G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------C-----A--------------------------T-----G--C--------A-----G-----A--- 4306
F1.BR.10.10BR_RJ015 --T----------------------------------------------------Y------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G--RC-T--- 4485
F1.CY.08.CY222 -----------------------C-------------------------------C------------------------G-C---A----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G--GA-A--- 4205
F1.ES.02.ES_X845_4 -------T---------------C-------------C-T----------------------------------------G-C---G-------------------A--A--G-----------------------C--------C-----G--A--------------- 4464
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--- 5036
F1.RU.08.D88_845 --T--------------------C-------G-----------------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------A--------A-----------A--- 4471
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----------------------------------G--CT-------C-------------------T---A---------G-C---A----------------------A--------------------------C--------C----A---A-----G-----A--- 4202
F2.CM.10.DEMF210CM001 --T-----C------------C----------------T-------------A-------------T-------------G-C--CA----------------C--A--A--T-----------------------C--------C----AC--A-----G-----A--- 4276
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T----T--------------------------------------------C---------------------------G-C---A----------------------A--------------------------C-----G--C----A---A--------------- 4359
G.BE.96.DRCBL --T----T---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----------A--- 4969
G.CM.10.DEMG10CM008 --T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A--- 4393
G.CN.08.GX_2084_08 --T----T---------------C--------------T---G-------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G--------- 4252
G.CU.99.Cu74 --T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A--------------------------G--------C----AC--A-----G-----A--- 4616
G.ES.09.X2634_2 --T----TC----G---------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A--- 4495
G.GH.03.03GH175G --T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G--------- 5052
G.KE.09.DEMG09KE001 --T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------------C-AC--------------A--- 4387
G.NG.09.09NG_SC62 --T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C--------A-----G-----A--- 4204
G.ZA.01.TV546 -------T--------Y------C--------------------------------------------------------G-Y---A----------------------A-----------------------------------C----AC--A-----------R--- 4214
H.BE.93.VI991 ------------C----------C--------------T--C----------A---------------------------G-C---A-------------------A--T-----------------------------------C--------A-----------A--- 4401
H.CF.90.056 --------------------------------------T----C--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------------C--------A-----------A--- 4359
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------C--------------TT------------A---------------------------G-C---A-------------------A--T--------------------------------------------A-----------A--- 4530
J.CM.04.04CMU11421 ------------------G---------G---------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------------G-----A--- 4518
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------G-------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-C------------------------------G--C--------A-----G-----A--- 4326
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------------------C------------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A--- 4327
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------------------------------------------------------------G-A---A---------------------------------------------------.....T-C--------G-----G-----A--- 4204
K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------------------TT---C--------A---------------------------G-A---A----------------------A-----------------------------------C--C-----A-----G-----A--- 4208
U.CA.01.TV749 ------------------G--C------------------------------------------------A---------G-C---A-------------------A--A-----------------A-----------------A--------A-----G--G--A--- 5029
U.CA.99.TV721 --------T-----------AT------------------------------------------------A---------G-C---A-------------------A--A-----------------A-----------------C--------------G--G--T--- 5028
U.CD.83.83CD003_Z3 ----------------------------------------------------------------------A---------G-C--GA-------------------A--A-----------------A--------C--------C--------A-----G--------- 4507
U.CD.90.90CD121E12 ---------------------------------------T-C----------------------------A---------G-C--CA-------------------A--A-----------------A--------C--------C--------A-----G--------- 4211
U.CY.05.CY090 ------------------G-CT-C--------------CT-C--------------------------------------G-C---A----------------------A---------------C----------------G--C--------A--C--G-----A--- 4211
U.CY.08.CY223 -------T--------C---C--C--------------T-----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------G-----------C--------G-----G-----A--- 4229
U.ES.10.DEURF10DZ001 --T---------------------------------------------G-------------------------------G-C---G-------------------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--- 4288
U.GR.99.99GR303 ------------------G--------------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--------A-----G-----A--- 4283
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------------------C-------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------C--------C--------G-----------A--- 4897
01_AE.AF.07.569M ----------------------------G----------T---C------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------A-----------A--- 4218
01_AE.CF.90.90CF11697 -------A---------------Y--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4961
01_AE.CN.10.YNFL03 ------------------C----C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4390
01_AE.HK.04.HK001 -------------------------------------------------------------C------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T--------------- 4374
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------------------G---------------------------------------------------A---------G-C---A----------------C--A--A-----------------------G-----------C--------T-----------A--- 4202
01_AE.JP.x.JRC77AE ------------------G------------CAG----------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 5009
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --------------------------------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--G--------------------------------C--------T-----------A--- 4435
01_AE.TH.90.CM240 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4586
01_AE.US.05.306163_FL --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4203
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4267
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B.FR.83.HXB2 CAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCA 5012
Pol A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --T----T-------T-------C-------------------------------------------------T------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A--- 4379
02_AG.CY.09.CY256 --T--------------------C--------------------------C-----------------------------G-C--CA----------------------A--T-----------------------------G--C--------T-----G-----A--- 4208
02_AG.ES.06.P1423 --T----T---------------C---------------T----------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A--- 4449
02_AG.GW.05.CC_0048 --T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A--- 4362
02_AG.KR.12.12MHR9 --T----T---------------C----------T----T----------------------------G-----------C-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A--- 4671
02_AG.LR.x.POC44951 --T----T-----------G---C-----------------C--------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A--- 5007
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --T----T---------------C-----------------C--------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C----AC--------G--------- 4204
02_AG.NG.x.IBNG --T----T---------------C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A--- 4537
02_AG.SE.94.SE7812 --T----T---------------C----------G---------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A--- 4384
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --T----T---------------C-------------------T--------A---------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A--- 4209
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A--- 4238
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T----T---------------C--------------------------------------------------------G-A---A-------G-----------A--A--------------------------------G--C--C-----T--C--------A--- 4378
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------------C-T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------G--A--------C--------C--------A-----G-----A--- 4394
06_cpx.AU.96.BFP90 --T----T---------------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--- 5040
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAGC--------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--- 4344
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------------------G--------------------T------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--- 4192
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T----T---------------C-------------C------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C----A---T-----G-----A--- 4214
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------C---------------T------------------------------A---------GGC--TA----------------C--A--A-----------------------------------A--C-----------G-----A--- 4391
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------T--------------C----------------------------A---------------------------G-C-----------------------A--A--------------------------------G--C--------T---------A-A--- 4376
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------CG-------A-----G-----A--C 5017
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------T-------A------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------A-----------A--- 4417
14_BG.ES.05.X1870 --T----T--------A------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G--------- 4479
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------T-C--------------C---C---TCC...---------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4408
16_A2D.KR.97.97KR004 -------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------------A--------------------------------------C--------T-----G-----A--- 4375
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------G--------------------T---------------C-----C------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--- 4226
18_cpx.CU.99.CU76 --T----A-----------------C------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--C-----A--T--G-----A--- 4317
19_cpx.CU.99.CU7 --T--------------------C-----------------------TC---C---------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C--------------------T--- 4238
20_BG.CU.99.Cu103 --T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A--- 4478
21_A2D.KE.99.KER2003 -------T----------------------G-----------------------------------T---A---------G-----A-------------------A--------------------------------------C--------T-----G-----A--- 4217
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------------------------G---------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4220
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------G-----------C-G--AC--A-----------A--- 4455
24_BG.ES.08.X2456_2 --T----T---------------C------------------------------------------T---A---------G-C---A-------------------A--------------------------------------C----AC--A-----G-----A--- 4463
25_cpx.CM.02.1918LE --T--------------------C---------------T------------C---------------------------G-----A----------------------A--------------------------------G--C--------A-----------A--- 4220
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------G--------------------T----------------------------------------G-----A-------------G-----A--A--T--------------------------------C--------T-----G-----A--- 5017
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --T----T----------G---------------------------C-----------------------A---------G-C---G----------------T--A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A--- 5003
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------G---------------------------C---------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------------------------------- 4378
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------------T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--- 4413
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------C-------G--------------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A--- 4484
32_06A1.EE.01.EE0369 --T----T---------------C----------------T---------------------------------------G-C---A----------------T--A--A--T-----------------------------G--C--------A-----G-----A--- 4647
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A--- 4313
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4214
35_AD.AF.07.169H ----------------------GC--------------------------------------------------------G-------------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G--------T 4212
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4217
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --T----T--------C------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------------------T-----------A--- 4202
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --T---------------G------T-------------T---------------C-------T--C-------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--- 4435
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------C--------------------------------------------------------G-C--------------------------T--------------------------------------C-----A--------------- 4489
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------G-----------------------------------------------T-------------G-----G-------------------A--A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--- 4495
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A----------------------A--------------------------C-----------C--------------------- 4566
43_02G.SA.03.J11223 --T----TC--------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--T-----------------G-----G--------C--------A-----G-----A--- 4537
44_BF.CL.00.CH80 ------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--- 4454
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------G------------------------------------------------------------------G-C---A----------------C--A--A-----------------------------------C--------T-----G--------- 4998
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--- 4450
47_BF.ES.08.P1942 --------C-----------------------------------------------------------------------G-C---G-------------------A--A-----------------------G--C--------C--------A--------------- 4451
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------------------T-----------A--- 4217
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------------------------------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--T-----------------------------------A-----------G-----A--- 4434
50_A1D.GB.10.12792 --T----------------------------------C------------------------------------------G----------------------------A--G-----------------------------G--C--------T-----G---C-A--- 4419
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------C---------------------------------------------------A----G-----A----------------------T--------------------------G-----------------T--------G--A--- 4219
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4326
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4352
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------G-------------------------------------------------------------G-------------------------------T--------------------------------C--------T-----------A--- 4414
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------------------------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4322
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --T----T------T--------C--------------------C-----------------------------------G-C--C--------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G--G--A--- 4363
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --T------------------------------------T----G-------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--- 4196
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------T-----G-----A--T 4357
59_01B.CN.09.09LNA423 -------------------------------G------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4196
60_BC.IT.11.BAV499 -------------------G---C---------------T------------------------------A---------G--G-TA----------------C--A--A---------------------------C-C--------C-----T--C--G-----A--- 4969
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------------------------------------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--- 4433
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------------------------------------T----G-----------------------------------G----CA----------------C--A--A--------------------------------G-----G-----------G-----A--- 4341
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----------------------------------------------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A--- 4553
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------------G---------------G--------------------C------------------------G-C--CAG---------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--- 4366
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------G--------C--------T-----------A--- 4383
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4355
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--- 4346
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------------Y--------------------------------------------------------G-C---A-------------------R--A--------------------R-----C--------C--------AC----G-----A--- 4468
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------------------------------------T---------------------------------A------G-C---G----------------------A-----------------A--------C--------C--------A-----G--G--A--- 4676
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------------C----------------------C---------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------------------------------- 4520
O.BE.87.ANT70 --T--C-A--------A-C-------------------TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A-----T--G-----A--- 5066
O.CM.98.98CMA104 --T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A--- 4498
O.CM.98.98CMABB141 --T--C----------A-C----C--------------T----------------------C--------A---------G-C--CA-------------G--CC-------G-----------G--A--------C---------C-AG-A-----T--------A--- 4497
O.CM.98.98CMABB212 --T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------C--------------A--T------G----TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A-----T--------A--- 4502
O.CM.98.98CMU5337 --T--C-A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-A-----G-----------R--A--------C-----------AG-A-----Y--------A--- 4499
O.CM.99.99CMU4122 --T--C-A--------A-C-------------------TTC-----------A----A---C--------A---------G----TAC------------G---C-------G-----G--------A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--- 4497
O.FR.92.VAU --T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A--- 4578
O.GA.11.11Gab6352 --T--C----------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A--- 4223
O.SN.99.99SE_MP1299 --T--C-A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--- 5065
O.US.10.LTNP --T--C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--- 4987
N.CM.02.DJO0131 ----------------A-C-A---------C-------TT---G--------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A--T-----------C--- 4518
N.CM.02.SJGddd -------------G--A-C-A---------C-------TT-C--G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------AG-G--T-----------C--- 4502
N.CM.04.04CM_1015_04 -------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C--- 4517
N.CM.06.U14296 -------------G--A---A-C-------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C--- 4515
N.CM.06.U14842 -------------G--A-------------C-------TT----G---------------------T---A---------G-C--TA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C--- 4519
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C--- 4413
P.CM.06.U14788 -T---C-R--------A-C-------------------TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA----------------G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--G-----C--T 4483
P.FR.09.RBF168 -T---C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--------C--T 5047
CPZ.CD.06.BF1167 --------------------------------------TTT---C----------------C-----T------TCA---G-C---G-G--------------CCGT-----G-----------------------C---A-G--GGGAGAA--A--C--------A--- 5114
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------------A------C--------------TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A----------------G--A-----G--------------------G-----T------C-GGAC--A--------G-----T 4554
CPZ.GA.88.GAB1 ----------------A-GC------------------TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------------G----CCT-A--G-----------------------G--C--G---C-AG-G--AC----G-----A--- 5073
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -C---A-T-----G--AC--C--C--------------TT----G----------------------T------GC----G-C--GA-------G--------GCG---A--G--------------A--------T---A----GGG-GAG-----C--------A--C 4653
CPZ.US.85.US_Marilyn --T----AC-------AG-CTT----------------TT----G----------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG--GG-T--------A--C 5072
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -C---C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G-----T--------C--T 4549
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -C---C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG-G-----T--------T--T 4548
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 AGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTC 5182
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__
Pol _R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----R---------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T------C--A-A---AA----A-A-AAAAG----C--------------T-------AGGA 4390
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------------------------------------------------------------G-------------A-------------C-C--------------T---------A-C---AA--------AA-AG----G----------------------AGA- 4387
A1.CY.08.CY236 --------------A------------------------------------------------G-------------------A-------C-C--------------T-----------C---AA--G---A-AAAAT---AGA-------------T------TAGG- 4393
A1.ES.05.X1608_8 --------------A------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------C---AA--------AA----------------------T-------AGG- 4630
A1.KE.11.DEMA11KE001 ----------------------A----------------------------------------G---------------------------C-T------------T-T-----------C---AA--------AAAAT----G--------------T----T--AGGA 4521
A1.RU.11.11RU6950 ---------------------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----------C---AA---------A-AG---CG----------------------GGG- 4706
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------T---A------------------------------------------------G---------------------------C-C---C----------T---------A-C--CA-A-------AA-AT---G------A------T------T--AGAA 4533
A1.SN.01.DDI579 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T---------A-C---AA--------A--AT-----------------------CT--AGG- 4380
A1.UG.11.DEMA110UG001 ----------------------------------------------------G----------G-----------------------------C---C----G-----T---------A-C---AA-----T--AT--T----G----------------------AGG- 4537
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------A-----------C------------------------------------------------------------------C---C----------T--C--A---A-C--TAA--------A---T---------------------------AGG- 4623
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------T----------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-----A---------AA-AG-----C--C--G-------T-------AGA- 4381
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------T-----T---------A-----A---------AA--T---G-C----A----------------AGAA 4539
B.BR.10.10BR_MG029 -----G---------------------------------------------------------------------------------------T--C-----C--G-----C------A-----A----------A------G-------------T---------A--A 4644
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----AA--------AC--------------------------C------- 4609
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------AC--A-----AA--------A-------A------A----------------A--A 4651
B.CN.10.DEMB10CN002 --------G--------------------------------------------------------------------A-----AT---------------------T----C------A-A---------------AA-----C----------------------T--- 4554
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------------------------------------------------G--------------------G------------C-G------------------A-------------A--AAA----A------A---------------TAG-A 4544
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------T---A-----------C-------------------------------------------------------------------------------------------------AA--------A-AA----A-----------------------AA-A 4428
B.GB.05.MM45d213_GN1 --------------------C--------------------------C------------------------------------------------------------T---------------AA-------CA-------------------------------A--- 4583
B.HK.06.HK003 --------------A-----------------C----------------------------------------------------------C-T------------T--------C--A-----AA--------A--------C-----A----------------AT-- 4552
B.HT.05.05HT_129389 --G----------------------------------------------------------------------------------G-------G--------------------------------A-------A-A----------------------------TA--- 4383
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------------------------------------------------------ACG----------------------------A---A-C---AA-------GA-A-----G-----------------------AG-A 4569
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------T---A------------------------------------------A------------------------------------------------------------A-----AA--------A--A----G-C---------------------A--- 4846
B.PE.07.502_0525_wg5 --G-----------A--T-----------------------------------------------------------------AT--------G---A-----------------C------------------A-A------CA-----------T------G--A--- 4647
B.RU.11.11RU21n ----------T----------------------------------------------------------------------------------C--------------------AC--------AA---------T------G----C-A----------------AGGA 4753
B.TH.08.MERLBDTRC10 -----------------------------------------------------------------------------------AC--C-----------G------T--------C--------AA----------------------------------------A--- 4415
B.US.11.ES38 ------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------A----------------------C--G--------------TA--- 5117
C.AR.01.ARG4006 --G-------T---A-------A---C----------------------C-----------------------------------G-------T-----------G-----C------A-----AA---------A-------A------------T---------AGA- 4366
C.BR.07.DEMC07BR003 --G--G----TG--A-------A---C----------------------C---------------------------A---------------T-----------G--T--C------A----CAA--G---C-A--------A------------T---------AGA- 4514
C.BW.00.00BW5031_1 --G--G--------A-------A---C------C-------------G-C-------------G--------------A--------------T---C-G------------------------A---G-----AT--------------------TC--------AGA- 4553
C.CN.10.YNFL19 --G--G--------A----Y--A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T--------------------------C---AA--G-----AT-----------C--------T-----C---AGA- 4535
C.CY.09.CY260 --G--G--------A-----------A----------------------C-------------G-------------A---C-----------T------------------------------AA--------AT-----------C--G-----T---------AGA- 4405
C.ES.08.X2363_2 -----G--------A--T--------C----------------------C-------------G---------------------G-------C--------------T---------------AAA-G-----AT--------C--C--------T---------AGA- 4613
C.ET.02.02ET_288 --G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------AA------G-------T------------------------A-----A---G-----AT--------G----A------T---------AGAA 4384
C.IN.09.T125_2139 --G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G---------------------------C-T-----------------------------CA---G-----A-------G----C--------T---------AGA- 5158
C.KE.00.KER2010 --G--G--G-----A-------A---C----------------------C-------------G-----------------------------T-----------G---------C--A-----A---G------T--G--------C--------T-T-------AGA- 4363
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----G-----------T----A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T---C-------G------------------A---G----GAT-----------C------------------AGA- 5162
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --G-------T---A--T----AAC-C----------------------C-------------GA----------------C-----------T-----------G------------------A---G-----AC-------AC--C--------T---------AGA- 5156
C.YE.02.02YE511 --G--G----T---A-------A---C--------------------G-C-------------G-----------------------------T--C---------------------A-----A---G------T--------------G-----T---------AGA- 4357
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --G--G--------A--T----A--------------------------C-------------GA------------A---------------T-----------G------------A-A---AA---------T--G-----C--C-A------T-----G---AGA- 5172
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --G-----------A-----------C--------------------G-C-------------G-----------------------------T-----------G--T---------A-----AA--G-----A------------C--------T-T-------AGA- 4522
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --G--G--------A-----------C--------------------G-C-------------G-----------------C-----------T-----------G------------A-----A----G-----T-----------C--------T---------AGA- 4531
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------A---------------------------------------------------G-----------------G-T-------------------------------A-C---AA----A--GCA--------------------------T------- 4557
D.CY.06.CY163 ----------T-----------------------------------------G-------------G---------------------------------------T-----------AAA---AA-------GCA--------------------------T-A--A-- 4390
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------T----------------------------------------------------------------------------------G--------------T---------------AA-C------AAA------GG-----------T------T----AA 4532
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------------------------------------AT---------------------T-----------A-----AA---------A------G-------G-----------C---AA-- 5141
D.SN.90.SE365 -----------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------AA-------CAA--G----G-----A------------C------- 5199
D.TZ.01.A280 -----------------------A---------------G------------------------------------------------------------------------------------A-------GCAA--------G-----------------C----A-- 4383
D.UG.10.DEMD10UG004 --G--------------------------------------------------------------------------------A------------------------T---------------AA--------AA-------GG-----------------------A- 4520
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------T-------------------------------------------------------------------------C--------GG-C-----------T-----A---------AA-C------AC--------G-----------------TT----AA 4537
D.YE.02.02YE516 ----------T----------------------------------------------------G-------------------AC---------------------------------A-----AR-G------AA--------------------------T------- 4393
D.ZA.90.R1 ----------T---A--------------------------------------------------------------------AC---------------------T----C---C--------AA---G----AA--------------------------C-----C- 4528
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --G------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-------AC--------AA------C-AA------G-------------T-T-------AGG- 4393
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------------------------------------A-----G-------------------AC---------------------T--------C--------AA------C-AAAA--------------------T-------AGG- 4476
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----G--------------------C------------------------------------G-K-----------------AC---------------------T--------C-CA-----A-------C-AA-------G------G---------------AGGA 4655
F1.CY.08.CY222 ---------------------------------------------------------------G-------------------AC--G------------------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------T-T-------AGG- 4375
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA------C-AAAA------------------T-----G--TAGG- 4634
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------------T-------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----C------------T-T-------AGG- 5206
F1.RU.08.D88_845 --------------R------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-----------------AA------C-AA----------------------T-------AGG- 4641
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----------T---A------------------------------------------------G-----------------------------C------------------------------A---G----CAA------------------------------AGG- 4372
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----------------T---------------M-----------------------------G-----------------------------C------------------------------A--------GCA------------------------C-----AGG- 4446
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------A----------------------------------------------------------C-------------------C------------------------------AA--------AA--------------------------G----GG- 4529
G.BE.96.DRCBL ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----G-----T---------A-----AA--------AA--C--------------------------TAGG- 5139
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--C-----------T-----------C---AA--------AA--C--------------------------TAGG- 4563
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------------AA--------AA------------------------------AGA- 4422
G.CU.99.Cu74 --G-------------------------------------------------C----------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AA-AC----GG---------------------AGA- 4786
G.ES.09.X2634_2 --G------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------A---C---------------------------AGG- 4665
G.GH.03.03GH175G ----------------------A----------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-----AA--------AA--C-------------G-------------AGA- 5222
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AA--C-------------------T-------AGG- 4557
G.NG.09.09NG_SC62 -----------------------A---------------------------------------G-------------------A---------C---C----------T------C--A-C---AA---------AAA-----C----------------------AAA- 4374
G.ZA.01.TV546 ---------------G-AC----------------------------C---------------G-----------------------------C--------------T---------R-C---A---RG----A--AT-------------------W---G---AGG- 4384
H.BE.93.VI991 --------G-----A------------------------------------------------G-------------------A---------C--C--------G--T---------------AA--------AAAA----G-------------T--------TA--A 4571
H.CF.90.056 ------G-G-----A--------------------------------------------------------------------AC-----------C--------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A--- 4529
H.GB.00.00GBAC4001 --------G-----A------------------------------------------------G-------------------AT-----------C--------GT-T------C--A-----AA--------A--AT-----------------T-T-------A--- 4700
J.CM.04.04CMU11421 ----------T-----------RAS--------------------------------------G--------R----------AT-----------Y--------GT-T--Y--RC--R-----AA---------AA-----C-Y-----R--Y--------C---AA-- 4688
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------------A---------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA-- 4496
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------------A---------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------A--------AA---------ACA----C-G-----------------T----G-- 4497
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------------------T-----------------AA---G----ACA-----CG------------------C---AA-- 4374
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG- 4378
U.CA.01.TV749 -----------------T---------------------------------------------GA----------------------------C--------------T---------------AA---------A--C---------------------------AGG- 5199
U.CA.99.TV721 -----------------T------------------------------------------------G-----------------GG-------C--------------T--------------TAA---------A--C---------------------C----TAGG- 5198
U.CD.83.83CD003_Z3 -----G--------------------C---------------------------------------------------A----A---------C--------------T--C------A-----AA--------A-------G------A---C------------A--A 4677
U.CD.90.90CD121E12 -----G--------------------C---------------------------------------------------A--------------C-----G--------T--C------------AA--------ACAA----G------A---C------------AT-A 4381
U.CY.05.CY090 ---------------------------------------------------------------G-------------A-----A---------C--------G---------------A-----AA---------AAAT---AGA----A------T--------TAGGA 4381
U.CY.08.CY223 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----C-----T---------A-C---AA--------AA--C----------A------T--------TATGA 4399
U.ES.10.DEURF10DZ001 --------------A-----------C------------------------------------G-------------------AT--------G------------T--------C--A-A---AA------C-AAAA----A-G-----------T-----C--T-G-- 4458
U.GR.99.99GR303 -----------------T---------------------------------------------G-------------------AT--------------G------T--------C--------AA--------AAA-----G-------------------C---AA-- 4453
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -----------------T--------C------------G--------------------------------------------T-----------------C---T--------C--------AA--------AA-----------C------------------AGA- 5067
01_AE.AF.07.569M -----------------T---------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T--C-A----A-C---AA--------AAAAG---C-------------T----------AGA 4388
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------------T---------------------------------------------G--------------A------------T-C--------------T---------A-C---AA--------AAAAC-----------------T----------AG- 5131
01_AE.CN.10.YNFL03 ----------------------A----------------------------------------G--------A--------------------C---C----------T-----------C---AA--------AA--G-----------------T----------GG- 4560
01_AE.HK.04.HK001 --------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG----A------------T----------AG- 4544
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA------C-AAAAG-----------------T---------TGG- 4372
01_AE.JP.x.JRC77AE --------------A------------------------------------------------G-----------------------------C---C-------G--T-----------C---AA--------AAAA----G-------------T----------AA- 5179
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG----G------------T-----------G- 4605
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG- 4756
01_AE.US.05.306163_FL ---------------------------------------------------------------G-------------------A---------C---A----------T-----A-----C---AA--------AAAAG----C------------T----------AG- 4373
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG----G------------T----------AG- 4437
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 AGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTC 5182
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__
Pol _R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------A------------------------------------------------G--G-----AC---------A-------C-C--------------T---------A-C--TC---------A--AT----C------------T--------TAGG- 4549
02_AG.CY.09.CY256 --------------A-------A----------------------------------------G----------G----------------C-C---A--------T-T--C---C--A-A---A---------A--AT----G--------------T------TAGG- 4378
02_AG.ES.06.P1423 ----------T---A---------------------------------A--------------G-----------------------------C---C-------R--T-----------C--TAA-------G-AAAG--------------------------TAGA- 4619
02_AG.GW.05.CC_0048 --------------A-------A---C------------------------------------G--------------A------G-------C--------------T--C-----CAGA--TAA----A---AA-AC-------------------------CTAGG- 4532
02_AG.KR.12.12MHR9 --G-----------T------------------------------------------------G--------------------G--------C---A----------T---------A-C--TAA--------A-AA----G----------------------TAA-- 4841
02_AG.LR.x.POC44951 ----------T---A---C--------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C--TA---------A--AT--------------------------TAGG- 5177
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C--TAA----A--CA---T--------------------------TAGG- 4374
02_AG.NG.x.IBNG --------------A------------------------------------------------G-----------------------------T--------------T-----------C---AA--------A---T-------------------T------TAGG- 4707
02_AG.SE.94.SE7812 --------G-T---A---G--------------------------------------------G--------------------G--------C--C---------T-T---------AAA--TA---------A--AT-----C---------------------AG-- 4554
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------A----A---C--------------------------------------------G--G-----A--------------------C--------------T-----------C--TAA-------CACC-T--------------------------TAGG- 4379
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A---A-----AA----------------G------A----------------AGGA 4408
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A---------------C---C----G-----T---------------AA--------AA-----A--C--------------------TAGG- 4548
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA--------ACA------G--------------T------TAGAA 4564
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------A---------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--A-----AA--------AAA-----AA------------------C---AA-- 5210
07_BC.CN.98.98CN009 --G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T------------------------------A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA- 4514
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T--------------------------C---A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA- 4362
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------------C--------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--AC----AA--------AAA-------------------------T---AA-- 4384
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --G--G----T---A-------A---C----------------------C-------------------------------C-----------T-----------G------------------A---------AT-------C------------T---------AGA- 4561
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-C---AA----A---ACA-G---AGG-----------------G---AGA- 4546
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------------------C------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGG- 5187
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------------A---------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--------AA-------G-AA-------------------------C---AA-- 4587
14_BG.ES.05.X1870 --G-----------A------------------------------------------------G-----------------------------C---A----------T--------CA-C---AA--------AA--C----C-----A----------------AGG- 4649
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----G---------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG- 4578
16_A2D.KR.97.97KR004 -------G-------------------------------------------------------G-----------------------------T-----------G--T---------------AA--------AA-AT----GC---------------------ATAA 4545
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA-----G---------------T-------AGGA 4396
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C---A----------T-----------C---AA--------AAAAT--------------------------TAGA- 4487
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------A---------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-C---AA--------ACAA----G-----------------------AGGA 4408
20_BG.CU.99.Cu103 --G------------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA--------AA--C----GG-------------T-------AGA- 4648
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------T---A------------------------------------------------------------------------------C--------------T---------A-----AA---------AA-G-----C---------------------AGA- 4387
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------A-----------G------------------------------------G--------------A--------------C--------------T-----------C---AA---------A--T---------------------------AGG- 4390
23_BG.CU.03.CB118 --G-----G------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C----G-----A------------G---A--A 4625
24_BG.ES.08.X2456_2 --G---------------------C-------------A------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AA-AC----GG-----G-------T-------AGA- 4633
25_cpx.CM.02.1918LE --------G------------------------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C----C---AA--------AAAA------C----------------------A-- 4390
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------A--T---C-A---------------------------------------G---------------------------C-C------------T-T---------AGG---AA------C-AA--G---C-G---------------------AGG- 5187
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------G---------C---AAC----------------------G---------------G-------------------ATG--------------------T--------C--AAG---AA--------AA------CA------------------C----A-- 5173
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------A------------------------------------------------------------------------------C------------------------A-----A---------A-AA----G-G----A----------------A--- 4548
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------------------------------------G-------------------AC-----------------G---T--------C--A-----AA------C-AAA---------------------T-------AGA- 4583
31_BC.BR.04.04BR142 --G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---C-----------T-----------G-----C------A-----AA--G------T-------C-----A------T---------AGAA 4654
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------A--------A--G--------------------------A-----T---G-------------------AT--------------G------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------------C----AC- 4817
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------------------------------------G----G-------------A-----A-------C-C--------------T---G-----A-C---AA--------AA--G-----------G-----T----------AG- 4483
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------------------------------------------------G-----------------------------T--CA----------T-----------C---AA--------AAAA------------------T--------T-AG- 4384
35_AD.AF.07.169H ---------------------------------------------------------------G-------------------A---------T-----G--------T---------A-C---AA--------AA--T---G-----------------------AGGA 4382
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------------A--------------------------------------G-----------------------------T-----------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT---------------------------AGA- 4387
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------C-----------------------------------A-----G-----------------------------C--------------T------C--A-A---AA--------AA--C---------------------------AGGG 4372
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----G--------A------------------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA------G-----A--------T-------AGGA 4605
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------------------------------------------G-------------------AC-----------C-----C---T--------C--------AA--------A--AG---------------------------A--- 4659
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------T------T----A-----------------------------------------------------------------------------------------------A-----A---------ACAA------C---------------A-----A--- 4665
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --G------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A---------AA--------A-------CA----------------------AT-- 4736
43_02G.SA.03.J11223 --------------A---------------------------------A--------------G-----------------------------C---Y----------T-----------C---AA--------AA--C---------------------------AGGA 4707
44_BF.CL.00.CH80 --------------------------C------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA-----C----C--G-------T-------AGG- 4624
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------T----------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA--------AAA-G-------------------------C-AGG- 5168
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------------------------------------------------------G-------------------AC--T------------------T-----------------AA------C-AAA---------------------------C-AGG- 4620
47_BF.ES.08.P1942 -----------------A---------------------------------------------G--------------------C-A---------------T---T-------AC--AC----AA------C-AAAA------C---C---------T-------AGG- 4621
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------------------------------A-----G-----------------------------C-----------G--T-----------C---AA--------AAAAG----G------------T----------AGA 4387
49_cpx.GM.03.N26677 --G--G--------A-----C-----C----------------------C-------------G-----------------------------T-----------G---------C--A-----A----------T-----------C--------T---------AGA- 4604
50_A1D.GB.10.12792 --------------------------C---------------------AG-------A-----G---------------------------C-C---A----------T--C--A---A-C---AA------A-AAAAT---G---------------T-------AGGA 4589
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG- 4389
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------------------------------------------------G---------------------------C-C---G----------T-----------C---AA---G----AAAAG---G-------------T----------AG- 4496
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------------------------------A------------------------G-----------------------------C--------------T-----A-----C---AA--------AA...---G-------------T----------AGA 4519
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------------------------------------------------------A------------------------------A---A-C---AA--------AA------G------A------------T---ATG- 4584
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AA--G-----------------T----------AG- 4492
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------A-----------C------------------------------------G-------------A---------------C--------------T---------A-C--TAA----A---AA--T--------------C-----------TAGG- 4533
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --G--G--------A-------A---C------------------------------------G-------------A---------------T--------------------------C---A-A-G-----AT-----------C-A------T-----C---AGA- 4366
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------------A------------------------------------------------G---------------------------C-C--C-----------T------C--A-C---AA--------AAAAG----C------------T----------AG- 4527
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAC-----------------T----------AG- 4366
60_BC.IT.11.BAV499 --G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---------------T--C--------G-----C------------AA--G------T--T----A------------T---------AGA- 5139
61_BC.CN.10.JL100010 --G--G--------A-------A--------------------------C-------------G-------------A---------------T------------------------------AA--G-----AT-----------C--------T-----C---AGA- 4603
62_BC.CN.10.YNFL13 --G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A-----A---------T---C----------------------C---A---G-----AT-----------C--------T---------AGAA 4511
63_02A1.RU.10.10RU6637 --G------------------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----A-----C---AA---G-----A-AG--------C-----------------TAGG- 4723
64_BC.CN.09.YNFL31 --G--G--------A-------A--------------------------M-------------G-------------A---------------T--------------------------C---AA--G-----A------------C--------T---------AGA- 4536
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------------A--T----A---C------------------------------------G-------------A---------------T--C--------------C------A-C---A---G-----A------------C--------T---------AGA- 4553
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------------------C------------------------------------------G---------------------------C-C---A----------T---------A-C---AA----------AAG--------C-A------T----------AG- 4525
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------------C------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA----------AAG--------C-A------T----------AG- 4516
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------------------Y------------------------------------G-------------------AC---------------------T----Y---C--A-----AA------C-AAAAT-------------------T-------AGG- 4638
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------T----------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-T--C---C--------AA------C-AAA----------------C----T-------AGG- 4846
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------AG----------C--------------------------------------------------------AC---------------------T--------C--A-----AA------C-AAA----------------------------TA--- 4690
O.BE.87.ANT70 -----G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA 5236
O.CM.98.98CMA104 --------G-----A--A--C---C------------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-GTG-----C--CC-G--G---T-T----AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----AC--C--------------MTCTAGAA 4668
O.CM.98.98CMABB141 -----G--G-----A--A--C--A--------------A---------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC-G--G---T------A---CAGG--TA----G--C-A--AC----AC--C--------T------TCTAGAA 4667
O.CM.98.98CMABB212 --------G-----A--A--C---------------------------A-----A--A--------------ACA--AAG-G----------CC--C--G--G----------A---CA-A--TAA---G--C-A-AAC---CA-----AG-----T------TT-AGGA 4672
O.CM.98.98CMU5337 --------G-----A--A--C--AC--------M--------------CC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC-G--G---T------A----AGGA-TA----G--C----AT----C---C-A---C--T-T----KSTAGAA 4669
O.CM.99.99CMU4122 -----G--G-----A--A-----AA-----------------------AC----A--A--------G-----RCA--AAG-G-A---G-----C--C--G--G---T------AAC-CAGA--TA-A--GA-C-A--A----CA---C-A---C--T-T----TT-AGAA 4667
O.FR.92.VAU --------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G-A-G-G-----C--CC----G---T------AA--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA 4748
O.GA.11.11Gab6352 --------------A--A--C--A-----------------------CAG----A-----------G-----ACA--AAG-G-A---------C--CC-G--G---T-T----A---CAGG--TA----G--C-AA-A-----A---C-----C--T-T----CATAGAA 4393
O.SN.99.99SE_MP1299 --------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G-A---G-----C--CC-G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA 5235
O.US.10.LTNP -----G--G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A---A-C-AA-AC---CA---C--------T-------CTAGAA 5157
N.CM.02.DJO0131 C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C-AG------C-T--C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA-- 4688
N.CM.02.SJGddd C-T-----------A--A--------------C-------------------G-------------G----------AA--C-AG-A------T--C---------T-T-----------G---AAA--G--ACAA--G----A------------T-------CAAGG- 4672
N.CM.04.04CM_1015_04 C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C--G-T------T--------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG- 4687
N.CM.06.U14296 C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--G-------CT--C-----------T-----------G---AAA-GG--A-AA--G----A------G-----T-------TAAA-- 4685
N.CM.06.U14842 C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--G--------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-CA------CAC-----------T-------CARA-- 4689
N.FR.11.N1_FR_2011 C-C--G--------A--A--------------C-------------------G-------------G-----------A--C--G-A------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAA-- 4583
P.CM.06.U14788 --G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-G-A-G-C-----C---C-G--T---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C- 4653
P.FR.09.RBF168 --G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G-A-G-C-----T---C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CAGTC- 5217
CPZ.CD.06.BF1167 -----G--G--T-----T--A-A----------------G---------CG-G-G--------GA-------A------------G-T-----C--CC----------------T---AAGAGTAAAC-TTG--AA-A----AAA-----------T-----T-TAGAC- 5284
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----G-----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG---A---C-----T--------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA 4724
CPZ.GA.88.GAB1 -----G-----------------A------------------------------------------------A----------AG--T-----T--------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A 5243
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -----G--------A--A--C-AA--A----------------------CA-G-A------ATGA-------A------C-------C-----T---C----G-----T-----C-T-ACAA-TAAAT-CTGC-AA-AG---AAA--------C--T-----G-CAGA-G 4823
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG---AGG-T-----T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A 5242
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-A-G-C-----C---C----T---T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA 4719
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-A-G-C-----C---C----T---T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G------------GCAGTCA 4718
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B.FR.83.HXB2 ATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTA...GGGGAT...GCTAGA............TTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTA 5334
Vif H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__.__G__D__.__A__R__.__.__.__.__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A-G----C------------------T--...------...----A-............A-A---G---G------------------G----------A---T-----A--------T--G------------------CT---A---------------A-- 4542
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------A-G--------------------------...-----G...-----G............--A--GG---G------------A----------------A---------C--------T--G------------------C-G--A---------------A-- 4539
A1.CY.08.CY236 ------A-G--------------------------...A-----...----C-............--A---G---A------------G-----G----------A---T-----A--------T--G------------------CT---A---------------A-- 4545
A1.ES.05.X1608_8 ------A-G--------------------------...------...----A-............--A---G-G-T---------------A-------------A---T-----C--------T--G------------------CT---A---------------A-- 4782
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------GC-------------------------...------...------............--A---G---G-----------------------------A---A-----C--------T--G----------------A-CT--GA---------------A-- 4673
A1.RU.11.11RU6950 --------G--------------------------...--A---...-----G............C-A---G---A-------------------G---------A---------C--------T--G-----------------AC-GGGA--G------------A-- 4858
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------GA-------------------------...------...----C-............A-AA--G---A------------A--A-----------G-A---A-----A--------T--G------------------TT---A--C-----------GA-- 4685
A1.SN.01.DDI579 --------GC-------------------------...------...----TG............--A---G---G------------C-----CC--------CA------------A-----T--G-----------------AC-G--A---------------A-- 4532
A1.UG.11.DEMA110UG001 ------A-G-------------G------------...------...----A-............--A---G---G------------A--A-------------AG--T-----C--------T--G------------------CT---A------------------ 4689
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------A-G--------------------------...------...------............--A---G---G------------C-----GC---------A---------C--------T--G-C---------------AC-G--A--------T------A-- 4775
A2.CM.01.01CM_1445MV ------A-G----------------------G---...--A--A...------............--AA--G---G------------------CC---------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A-AG--C--T------A-- 4533
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------------------G---...-----G...------............A-AA--G---G------------------C-T--------A---------C--------T---------------------C----C--G---CAT------A-- 4691
B.BR.10.10BR_MG029 -----------------------------------...------...----A-............--------------------------------------------T------------------------------------------------------------ 4796
B.CA.07.502_1191_03 ------A------------------T---------...------...--G-A-............---------G----------------------------------T--------A-----------T-------------------G------C------------ 4761
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------------------------...------...----A-............------G-------------------------------------------------C------------------------G---G--A-------------A-- 4803
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------------T-----------...------...----A-............--A--TG------------------------------------C---------------T----C-------------------GG------------------- 4706
B.ES.10.DEMB10ES002 -------GG----C---------------------...------...----A-............--A-------A---------------------------------T----------------------------------------G---C----A---------- 4696
B.FR.11.DEMB11FR001 -------G---------------------------...-----A...----AT............---------------------------------------------------------------------------------G---G------------------- 4580
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----G--G--------------------T------...-----A...----A-............----------AG--------------------------------A-------------------------------------T---------C------------ 4735
B.HK.06.HK003 ------AG--------------------T------...------...-AG-C-............-----------------------------G---------------------A-------T---------------------------G-------A--------- 4704
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------A------...------...------............--------------------------------------------T----------------------------------------G------------------- 4535
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------...----GA...----A-............----------T---------------------------------T--------------A-----T--------------A---C-------------------- 4721
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------------------...------...----A-............--A-----------------------------------------A------C----------------T-------------------------A---------- 4998
B.PE.07.502_0525_wg5 -----------------------------------...-----G...-AG-A-TTGGAGGAGAAAC-------------------------------------------------------------------------------A--GG-C-A---------------- 4811
B.RU.11.11RU21n -------------------G------------T--...------...----A-............----------A-----------------------------A---------------C-------C---------------A---G-------------------- 4905
B.TH.08.MERLBDTRC10 -C--T------------------------------...------...---GA-............------G---T---------------AA----------------G--------A-----A----C---------------A--------G--C------------ 4567
B.US.11.ES38 -------------C--------T------------...------...--G-AG............----------A---------------------------------------------------------------G----A-----G------------------- 5269
C.AR.01.ARG4006 ------A-G----------------T------T--...--A---...------............--A-------T-------------T----A--------------T--------------T--------------------ACTG-RA-A---------------- 4518
C.BR.07.DEMC07BR003 ------A------------------T--T---G--...-----G...----A-............--A---------------------T----A-------------CT--------------T--------TG----G-----ATTG-GA------------------ 4666
C.BW.00.00BW5031_1 ------A-G-----------------------T--...------...------............--A-------A-------------T-------------------T--------------T--------------------ACTG-GA-------A---------- 4705
C.CN.10.YNFL19 ------A-G-----------------------T--...--A--G...------............--A-------A------------GT----A----------A---T--------------T--------------------ATTG-GA-A-----A-------A-- 4687
C.CY.09.CY260 --------G-----------------------T--...-----G...-----C............--A-------G------------------A--------------A--------------T--------------------ATGG--A--------T--------- 4557
C.ES.08.X2363_2 ------A-------------A-----------T--...------...------............--AA------A-------------T----G-----------G--A-----C--------T--------------------ATTGGGA------------------ 4765
C.ET.02.02ET_288 ---------C----------------------T--...-----A...------............--AA--G---A-------------T-A--A--------------T--------------T--------------------ATTG-GAG------C---------- 4536
C.IN.09.T125_2139 ------A-G-----------------------T--...-----A...----A-............--A-------A------------GT----AC----------G--T--------------T--------------------ACTG-GA--C----A---------- 5310
C.KE.00.KER2010 ------A-G-------------------A---T--...-----G...------............--A-------A-------------T----A--------------T--------------T-----T-------------AATTG--A--G----A---------- 4515
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------A-------------------------T--...------...------............--A-------A-------------T----G-------------CT--------------T--------------------ACTG--A------------------ 5314
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A-G----------------T------T--...------...------............--A-------A------------GT----G--------------G--------------T--------------------ACTT-GA------------------ 5308
C.YE.02.02YE511 ------A-G-----------------------T--...-----G...------............--A-------A-------------T-------------------T--------------T--------------------ATTG-GA------------------ 4509
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ------A-G----------------T--T---T--...------...----A-............--A---G---A------------CT----G-------------C---------------T----CT---------------CTG-GAGA---------------- 5324
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------A---C------------T--------T--...------...--A---............--AA------A-------------T----A--------------A--------------T--------------------ATTG-GA-A---------------- 4674
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------A-G-----------------------T--...-----G...------............--A-------A-------------T----A--------------G--------------T--------------------ATTG-GA------------------ 4683
D.CM.10.DEMD10CM009 -C----A---------------G---------T--...--A---...----A-............C-----G---TC-----C--------------------------T------C-A-----A--------------------A----G------------------- 4709
D.CY.06.CY163 -C----A---------------G---------T--...--A---...----A-............C-----G--------------------A-------G--------T------C---------------------------------G------------------- 4542
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------------------------G---...--A--A...----A-............C-----G---A---------------------------------A------C---------------------------------G------C--T--------- 4684
D.KR.04.04KBH8 -------------C---------------------...--A---...--A-A-............--A---G-G------------------A--------------A-G------C----------G--------T--------ACTG--A--G--C--A------A-- 5293
D.SN.90.SE365 -C----A---------------G-----T---T--...--A--A...------............C-----G---AG--------------------------------A------C--------------------------------G-------------------- 5351
D.TZ.01.A280 -C----A---------------------T------...--A---...------............C----GG-------------------------------------A------C----------------------------A----G------------------- 4535
D.UG.10.DEMD10UG004 -C---------------------------------...--A--A...------............C-----G---A-------------------------------A-A--------------------------------------GGG---------T--------- 4672
D.UG.11.DEMD11UG003 ------A------------------T---------...--A--A...-----G............C-----G---G------------------G--------------A------C---------------------------------G------------------- 4689
D.YE.02.02YE516 -C--C-AG--------------G--T------T--...--A--G...----A-............C-----G---T----------------A----------------T------C----------------------------AC---G------------------- 4545
D.ZA.90.R1 ------A----------------------------...--A--A...-AG---............C-----G---A-------------------------------A-A------C------CT--------------------A----G--------T---------- 4680
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------G-----------------------T--...A--A-G...-A--A-............C-A------------------------A----------------G------C----------------------------ACTGGG--AG--C--T------A-- 4545
F1.AR.02.ARE933 --------G--------------------------...-A---A...----A-............--A-------T------C-----C--------------------T------C----G------------------------C-NGG--AC-----G------A-- 4628
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----------------------C------------...-ACA-A...----AC............A-A---G----------C-----G---------------------------------------------------------C--GG---G--C--A------A-- 4807
F1.CY.08.CY222 ------A-------------------------A--...--A--A...----T-............A-A---G-------------------------------------G------C----G-------C----------------C--GGA--G-----T------A-- 4527
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------------------------------...-AT---...----A-............G-A-----------------------------------------T------C----------------------------AC-GGG------C--A------A-- 4786
F1.RO.96.BCI_R07 --------G--------------------------...-AA--A...----A-............--A---G-------------------------------------G------C-----------------------------C-GGG---G------------A-- 5358
F1.RU.08.D88_845 -----------------------------------...-A---A...----A-............A-A---G-----------------------C-------------T------C-----------------------------CTGGG---------G------A-- 4793
F2.CM.02.02CM_0016BBY --------G----------------------T---...-A-A--GATT---A-............--A------GT---C-----------A-------------A---T--------------T---------------------C-G--A--G-----G--------- 4527
F2.CM.10.DEMF210CM001 -C------G--------------------------...-CA---GATT---C-............--A------GT---C-----------A-----------------T--------------A---------------------CGG--A--G-----G--------- 4601
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------G----------------T---------...AA----GATT---A-............C-A------GT---C-----------A--C--------G-----T------C-------C---------------------C-G--A-RG-----G--------- 4684
G.BE.96.DRCBL -C----A-G--------------------------...--A---...----A-............C-A---G---G---------------------------C-A---A-----C-----G--T--G------------------C-GGGA--------T--------- 5291
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A-G----------------T---------...--A---...------............--AA--G---G----------------A------------A--C---------------T--G-----------------CCTG-GA---------------A-- 4715
G.CN.08.GX_2084_08 -C------G----------------T---------...--A---...----A-............C-AA--G-G-G-----------------------------A---------A--------T--G-----------------AC-G-GA------CA---------- 4574
G.CU.99.Cu74 ------A----------------------------...--A---...------............C-AA--G---G-----------------------------A---T-----C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A-- 4938
G.ES.09.X2634_2 ------A-G---------------------T-T--...--A---...----A-............C-A---G---G---------------A--------G--------T--------------T--G-----------------AC-GGGA---------------A-- 4817
G.GH.03.03GH175G ------A-G--------------------------...--A---...--C-CC............C-A---G---A------------C---------------CA--C------C-----CA-T--GACT---------------C-G-GA-------AT------A-- 5374
G.KE.09.DEMG09KE001 ------A-G--------------------------...--A--G...----C-............C-A-------A------C-----C---A------------A---T-----A--------T--G------------------C-G-GA-----C-T-------A-- 4709
G.NG.09.09NG_SC62 -C------G-------------------T------...-AA---...----A-............C-A---G---G------------G----------------A---------A--------T--G------------------C-G-GA--G------------A-- 4526
G.ZA.01.TV546 -C------G--------------------------...--A--G...------............A-A---G---G------------G-------A--------A---A-----G--------T---------------------CTG-GA---------------A-- 4536
H.BE.93.VI991 -C----AG-C----------------------G--...------...-----G............--A--C--------------------------C--------------------------T--------------------AC-GG-A--G------------A-- 4723
H.CF.90.056 -------G------------------------T--...--A--A...-----G............--A--C-----C-----C---------A----------------A--------A--C-----------------------ACTG--A--G--------------- 4681
H.GB.00.00GBAC4001 ------AG--------------------T---T--...-----A...-----G............--A--C----T------C---------A-----------------------------------------------------C-G-GA--G--------------- 4852
J.CM.04.04CMU11421 ------A------C----T---RT----Y---S--...--A--R...---GA-............--AR-------------------------G--------------Y------Y----------------------------RCTG--A-RG--C--G--------- 4840
J.SE.93.SE9280_7887 ------A----------------------------...--A--G...----T-............--A--------------------------G--------------T-----C------------------------------C-G-GA--G--C--A--------- 4648
J.SE.94.SE9173_7022 ------A----------------------------...--A--G...------............--A---G----------------------A--------------T-----C------------------------------CGG--A--G--C--A--------- 4649
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------A----------------------------...------...--AGA-............--A--GG----------------------------------G--A-----C------------------------------CT-----AG--C--A--------- 4526
K.CM.96.96CM_MP535 ------A----------------------------...------...--AGAG............--A---G---------------------T------------G---------------------------------------CTG--A--G--C--A--------- 4530
U.CA.01.TV749 --------G----------------------G---...-----A...------............--A---G-------------------------------------A------------------------------------CTGGGA--------A------A-- 5351
U.CA.99.TV721 ------A-G-----------A----------G---...-----A...------............C-AA--G-------------------------------------A-----------AAGT------------------GA-CTG-GA--------A------A-- 5350
U.CD.83.83CD003_Z3 -------------------------------T---...---A--...------............A-A---G-----G----------------------------------------A---------------------------C-GGGA--G--C---------A-- 4829
U.CD.90.90CD121E12 -C-----------------------------T---...-A-A-C...------............A-A---------G-------------------------------T--------A---------------------------C-GGGA---------------A-- 4533
U.CY.05.CY090 --------G--------A----------T---T--...AA---A...----A-............--A--G---------------------------------------------------------------------------C-GGGA--G----TA--------- 4533
U.CY.08.CY223 --------G--------------------------...-----A...----AG............A-AA--G---G---------------A-------------A---------A--------T--G-----------------AC----A--C------------A-- 4551
U.ES.10.DEURF10DZ001 ------A------C------------------A--...--A--A...---GT-............--A--------------------GT-AA---------------CA-----------C-----G------------------TTG--A--------A------A-- 4610
U.GR.99.99GR303 -------------C-----G---------------...A-A--A...----A-............--A---G-G-----------------------------------G--------------A--G-------------------TG--A--T--C--A--------- 4605
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 --------G--------------------------...AA---C...----A-............--A---------------C--------------------G--------T-----------------------------G--C-G-GA-AG--C------------ 5219
01_AE.AF.07.569M ------AGG----------------G---------...--A--G...-G----............--AA------G------------C-----G----------AG--------A-----C--T-----T--T------------CTG-GA-A-----A-------A-- 4540
01_AE.CF.90.90CF11697 ------A-G-----------------------A--...------...------............--A-------G---------------------G-------A---------C--------T---------------------C-G-GA-A---------------- 5283
01_AE.CN.10.YNFL03 -C----AGG----C-----------T---------...--A--G...----A-............--A-------T--------------C---G----------AG--T-----CC-------T---------------------C-G--A---------------A-- 4712
01_AE.HK.04.HK001 ------AG-----C---------------------...--A--G...------............--A-------A------------------G----------AG--------A--------T--------------------AC-G-GA-AC------------A-- 4696
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------A-G----------------T--T---A--...--A--G...----A-............--A-------G---------------A--G----------AG--T-----CC----A--T---------------------C-GGGA-A-------------A-- 4524
01_AE.JP.x.JRC77AE ------AGG----------------T---------...--A--G...------............--A--C----G------------------A----------AG--------C--------T---------------------C-GGGA-A-----A-------A-- 5331
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ------AGG----------------T------T--...--A--G...----A-............A-A-------G-------------T----G----------AG--------A--------T---------------------C-GGGACA-----A---------- 4757
01_AE.TH.90.CM240 ------AGG----C-----------T---------...--A--G...------............--A-------G------------------A----------AG--------C--------T---------------------C-G-GA-A-------------A-- 4908
01_AE.US.05.306163_FL ------AGG----------------G------A--...--A--G...------............C-A-------G------------------G----------AG--------G--------T---------------------C-G-GAGA-----A-------A-- 4525
01_AE.VN.98.98VNND15 ------AGG----------------T---------...--A--G...----T-............--A-------G------------------G----------AG--------A--------T---------------------C-G-GAGA-----A-------A-- 4589
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B.FR.83.HXB2 ATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTA...GGGGAT...GCTAGA............TTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTA 5334
Vif H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__.__G__D__.__A__R__.__.__.__.__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------G--------------------------...--A---...----A-............--AA--G---G---------------------------------------A--------T-----T--T----------A-C-GG-A--T------------A-- 4701
02_AG.CY.09.CY256 --------G----C------------------T--...------...------............--A---G---A---------------------------------------C--A-----T--G---------------GA-C-G-GA---------------A-- 4530
02_AG.ES.06.P1423 ------A------------G--------T------...-AAAG-...----C-............--------------------------------------------------C--------T--G-----------------A-TG--A---------------A-- 4771
02_AG.GW.05.CC_0048 ------A-G----------------T---------...------...------............--A---G---A----------------A----------------------C--------T-------------------A-C-G--A---------------A-- 4684
02_AG.KR.12.12MHR9 ------A-G-C------------------------...------...----A-............C-A-------G---------------------------------------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A-- 4993
02_AG.LR.x.POC44951 ----T-A-G-------------------T------...------...----C-............--A-------G------------------------G-----------------------T--G------------------C-G--A---------------A-- 5329
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------A-GC-------------------------...------...------............--AA--G---G------------------------G--------T-----C--------T--G---------------GAAC-G--A--G-----T------A-- 4526
02_AG.NG.x.IBNG ------A-G--T-----------------------...------...-----G............--A---G---G----------------------------C----------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A-- 4859
02_AG.SE.94.SE7812 -------GG--------------------------...------...------............--A---G---G---G-----------------------------------C--------T--G--T-------------A-C-G-GA--------------GA-- 4706
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A-G-------------------T------...------...----C-............--AA--G---G------------------GC----------------------------T--G----------T----CA-C-G--A---------------A-- 4531
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------T--...------...----A-............----------A---------------------------------------------C-------C---------------A---G-------------------- 4560
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -C----A-G----------------T---------...-----G...------............--A---G---G------------------GC----G---CA---------C--------T---------------------CTC-GA-----------------G 4700
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------------------...--A--C...----A-............C-----G-------------------A-----------------------------------------------G----------G------------------- 4716
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A---------------------A---T--...--AAG-...---GA-............--A-----------------------AA--------------A-A-----C-----C------------------------TTG-GA--------A--------- 5362
07_BC.CN.98.98CN009 ------A-G-----------------------G--...--A--G...----A-............--A-------A------------GT----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------C-------A-- 4666
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------A-G-----------------------T--...--A--G...------............--A-------A------------GT----A--------------T--------------T----C---------------ATTG-GA--C----A-------A-- 4514
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A------C-----------------G---...--A-C-...---GA-............--A---G-G-----------------------G---------A-A-----------------G------------------CTG--A--G--C--G--------- 4536
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A----------------------------...--A--A...-----T............C--A------A------C--------------------------A--------------T--G-----------------ACTG--A--------T------A-- 4713
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------G----C---------------------...---CC-...--A-C-............--A--GG---T---------------------------G-----A--------------A--G------------------CTG--A--G--C--A--------- 4698
12_BF.AR.99.ARMA159 --------G--------------------------...-A-A-A...---GA-............--A--------------C-----G-----GC-------------T------C-----------------------------C-GGG---G-----G------A-- 5339
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------A----------------------------...------...----A-............--A---G-G---------------------------------A-A--------------A--G--------T---------CTG--A-----C--A--------- 4739
14_BG.ES.05.X1870 ------A-G-----------------------T-G...--A---...----A-............W-A---G---G-----------------------------A---T--------------T--G-----T------------C-G-GA---------------A-- 4801
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------AGG----C---C-------T---------...-AA--G...------............--A-------A------------------G----------AG--T--------------T---------------------C-G-GAG--------------A-- 4730
16_A2D.KR.97.97KR004 --------G----------G-----------G---...----GG...----A-............A-AA--G---A------------------CC---------A---------C-----------G------------------C-GG-A-----C--T------A-- 4697
17_BF.AR.99.ARMA038 --------G--------------------------...-A---C...----A-............--A------G-------C-----G-----CC-------------T------C----A------------------------C--GG---G-----G------A-- 4548
18_cpx.CU.99.CU76 ------A-G----C--------------------G...------...----C-............--A---G---------------------------------A---A--------------T--G------------------CTG-GA--G--C--A--------- 4639
19_cpx.CU.99.CU7 ------AGG--------------------------...------...----A-............--A---G---A-----------------------------A---------C--------T--G------------------C-G-GA---------------A-- 4560
20_BG.CU.99.Cu103 ------A-G----C--------G------------...--A--C...----A-............C-AA--G---G-----------------------------A---T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G-GAGA-------------A-- 4800
21_A2D.KE.99.KER2003 --------G-G-----------------T--G---...-----A...----C-............C-AA--G---G------------------CT-G-------AG--------C-----G--T--G-----------------AC-G--A--------T------A-- 4539
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------A----------------------------...------...------............--A---G---G------------G----------------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A--------T--------- 4542
23_BG.CU.03.CB118 -------G-----C--------------A------...-----A...----A-............---A------AG--------------------------------T-----------C------------------------------------------------ 4777
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A-G----Y--------G-----T------...--A--C...----AT............--AA--G---G-----------------------------A---T--------------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A-- 4785
25_cpx.CM.02.1918LE -------------C---------------------...--A---...---GA-............--A---G-------------------------------------A--------A--------G-----------------ACTG--------C--G--------- 4542
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A-G--------------------------...------...------............C-A-----C-G------------G--A--G--------------A--------------T--G-----T-----------ACT--GA------------------ 5339
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------A------C---------------------...------...---GA-............--A---G----------------------A--------------------C-----------G------------------TTG--A--G--C--A--------- 5325
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------G--------------------------...------...----A-............--A---G---T---T---------------------------------------------------------------------G-------------------- 4700
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------G----------------T---------...-A---A...-A-GA-TTA.........G-A--------------C-----G--------------------T------C-A------------------------------GG--AG-----G------A-- 4738
31_BC.BR.04.04BR142 ------A----------------------------...-----A...------............--A-------A------------AT-A--A--------------T--------------T---------C----G-----ACTG-GAG----------------- 4806
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A----------------------------...--AAG-...---GA-............--A-----------------------AA----------------A-----C-----C------------------------TTG--A-------AA--C---A-- 4969
33_01B.ID.07.JKT189_C ------AGG----------------T---------...--A--G...----A-............A-A--G----G------------------G----------AG-----------------T---------------------C-G-GAGAC------------A-- 4635
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A-G--------------------------...--A--G...--C---............--A------CG------------------G----------AG--T-----AC-------T---------------------C-G-GA-AC------------A-- 4536
35_AD.AF.07.169H --------G----------------A------T--...------...------............A-A---G---G-----------------------------A------------------T--G------------------CT-C-A---------------A-- 4534
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A-G-------------------T------...------...--A---............----------G------------------------------------------------T--G-----T----------AAC-G-GA-A---C---------A-- 4539
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------G--------------------------...-----A...---T-G............--A---G---G------------A-----GC----G--------------C--------T--G------------------CTG-GA-A------A------A-- 4524
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------G--------------------------...CAA--A...-A--A-............--A--------------C-----G--------------------T------C----A-----------------------AC-GGG---C-----G------A-- 4757
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------...-----A...------............--A---G----------------------------------------------A-------------------------------G------C--A--------- 4811
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------A----------------------------...-----A...---GC-............--A---G-------------------------------------A--------------A------------A------------GA-A---------------- 4817
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------A----------------------------...------...AG----............--A-------A---------------A-----------------------------------------------------A----G------------------- 4888
43_02G.SA.03.J11223 ------A-G-----------------------M--...R-----...----C-............--AR--R---R---------------R--G-----------G--Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G--A-A---------------- 4859
44_BF.CL.00.CH80 --------G-----------------------Y--...-A----...----M-............--A--------------C-----G--------------------T------C------------C----------------C-GGG---G-----A------A-- 4776
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A-G--GCAG--------------------...------...----C-............--A---G---G------------------A----------A---------C--------T--G-----------------ACTG--A------------------ 5320
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------G--------------------------...-ATA-A...-A--CC............-----------------C-----A--------------------T------C----------------------------AC-GGG---G-----G--------- 4772
47_BF.ES.08.P1942 ------A------C---A-------------W---...-A---AGAAAA--A-............--A---G--------------------A-------G---------------------------------------------C-GGG--AG-----G------A-- 4776
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------AGG----------------T-----G---...-AA-GG...----A-............--A-------A------------------G----------AG--------AC-------T-----------T---------C-G-GAGAT------------A-- 4539
49_cpx.GM.03.N26677 ------A-G-----------------------T--...-----G...------............--A---G---G-------------T-A--A-----G--------G-----C--------T--------------------ATTG-GA------------------ 4756
50_A1D.GB.10.12792 ------A--C-------------------------...------...----A-............--A---G---A------------G----------------A------------------T--G------------------CT--GA---------------A-- 4741
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------AGG----------------T---------...--AA-A...------............--A-------G------------------G---------CA---------A--------T---------------------C-G-GAGAC----A-------A-- 4541
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------AGG----------------T---------...--A--G...----A-............--A---G---G------------------G----------AG-----------------T---------------------C-GGGACT-------------A-- 4648
53_01B.MY.11.11FIR164 ------AGG--------------------------...--A---...----A-............A-A-------G------------------G---------CAG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT----A-------A-- 4671
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------A------------------------G---...----G-...----A-............--------------------------A-----------------------------C-----------------C-----A-GGG-A--C--------------- 4736
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------AGG----------------T------A--...--A--A...------............--A-------G------------------G----------AG--------A--------T---------------------C-G-GA-C------A------A-- 4644
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------A-G-------------------A------...------...------............--AA--G---G------------------G-----------G--------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A-- 4685
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------A-G-----------------------G--...-----G...----C-............--AA------A------------GT----A--------------T--------------T---------G----------ATTG-GA-------C-------A-- 4518
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------AGG----------------T---------...--A---...----A-............A-A-------G------------------G----------AG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT----A-------A-- 4679
59_01B.CN.09.09LNA423 ------AG-----------------T--T---A--...--A--A...----A-............A-A-------A------------------A----------AG--------C--------T---------G-----------CTG-G-C------A-------A-- 4518
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------------------A---T--...-A---G...A-----............--A------------------A--T-A--A--------------T--------A-----T--------A-----G-----ACTG-GA--------A--------- 5291
61_BC.CN.10.JL100010 ------A-G----------------------GT--...--A--G...------............--A-------A------------AT----A--------------T--------------T---------G----------ATTG-GA-A-------------A-- 4755
62_BC.CN.10.YNFL13 ------A-G-G--------G--------T---G--...--A--G...------............--A--C----A------------GT----A--------------T--------------T--------------------A-TG--A---------------A-- 4663
63_02A1.RU.10.10RU6637 -C----A-G----C---------------------...------...------............--A---G---G------------G-----A-A---------G--------C--------T--G------------------CGGG-A--G--------------- 4875
64_BC.CN.09.YNFL31 ------A------------------------GT--...--A--G...------............--A-------A------------GT----AC-------------T--------------T--------------------ATGG-GA-------A-------A-- 4688
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------A-------------------------T--...-----C...------............--A-----G-A------------GT----A--------------A--------------T--------------------A-TG-GAG------A-------A-- 4705
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------A-G--------------------------...--A--A...----T-............--A-------G------------------G----------AG--------C--------T---------------------C-G--A-AC-----A------A-- 4677
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------A-G--------------------------...--A--A...----TG............--A---G---G------------------G----------AG--------A--------T-----------G---------C-G--A-AC------------A-- 4668
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------A-G--------------------------...--AA-A...---GAG............--A--C----T------------G---A-----------------------C-----------------------------C-GGG---------G------A-- 4790
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -C------G--G----T------------------...-A---A...----C-............--A---G----------C-----C--------------------T------C-------------A----------------GGGG---------G------A-- 4998
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----G-----C------------------------...------...--AGA-............C-----G-----------AAA-----A-----------------------------------------------------A----G-------CA---------- 4842
O.BE.87.ANT70 --------G-T------AGT---T-T--T---G--...----TG...--CCAT............G-A---G----C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T 5388
O.CM.98.98CMA104 --------G-C-------GT---T-T--T---G--...---C-G...---T-T............A-A---G-G--C-----------AT-AATGC----G--------GGAT--G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T 4820
O.CM.98.98CMABB141 ----------C------AGT---T-T--T---T--...---CCG...---T-T............A-A---G-G-GT-----------AT--ATGC-------------GGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C--A-AG----CA-----GA-T 4819
O.CM.98.98CMABB212 GC--------TG------GT---T-T------G--...-CA--A...----AG............A-AA--G-C--C-----------AT-AATGC----G--------GGAA--CC----A--T--G--TAGT---------CAAT-C----AT----CA-----GA-T 4824
O.CM.98.98CMU5337 --------G-C------AGT---T-T--T---G--...---ATG...-----G............G-AAA-G-G--C-----C-----AT-AATGC----G--------TGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C---MAG----CA-----GA-T 4821
O.CM.99.99CMU4122 --------GCC-------GT---T-T--T---G--...---ATG...---T-T............G-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G-----G--TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC----CA-----GA-T 4819
O.FR.92.VAU -------GG-C------AGG---T-T--T---G--...--TCCA...---T-T............A-AA-GG-G--C-----------AT-AATGC-------------GGA---G-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG----TA-----GA-T 4900
O.GA.11.11Gab6352 -C--------C------AGT---T-T--T---G--...-----A...---T-G............G-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG----AA-----GA-T 4545
O.SN.99.99SE_MP1299 --------G-C-------GT---T-T--T---G--...----GG...C--T-G............A-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT------------T-C----AG----AA-----GA-T 5387
O.US.10.LTNP ----T-----C------AGT---T-T--T---G--...---ATG...--CT-T............G-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------GGAC--G-----A--T--G--TAGT---------CAAT-T----A-----AA-----GA-T 5309
N.CM.02.DJO0131 ------A------------------T------G--...--TCTG...--A--G............--A--G-----C--T--------A--AACA-----------GTCT------C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T 4840
N.CM.02.SJGddd ------A------------------T------G--...--TC-G...--A---............--A--G---GTT--T--------A---ACA---------CAGTCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--G--A---C-AG--------T 4824
N.CM.04.04CM_1015_04 ------A--C---------------T------G--...--TC-G...--A-C-............--A--G---GTC--T--------AT-AACA---------CAGCCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T 4839
N.CM.06.U14296 ---------A---------------T------G-R...--TC-G...--A-A-............--A--GG---TC--T--------A--AACA---------CA-CCT------C-A--A--T-----A--------------ACT-GGA-A---C-AG--------T 4837
N.CM.06.U14842 -Y----AG-A---------------T------G-G...--TC-G...--A-A-............--A--G----TC--T-----------AACA---------CAGCCT------C-A--A--C-----A--------------ACT-GGA-A---C-AG--------T 4841
N.FR.11.N1_FR_2011 ------A----G-C-----------T------T--...--TCCG...--A---............--A--G----TC--T--------A---ACA---------CA-CCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T 4735
P.CM.06.U14788 ----T--G--T-------C---TT-T--T---G--...--AACA...--A-CC............A-TA-TG-G--T--Y--------G--CATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA-- 4805
P.FR.09.RBF168 ----T--G--T-------G---TT----T---G--...--A-CA...--A-CC............A-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA-- 5369
CPZ.CD.06.BF1167 -C--C----AGG-AGG------G--T--A--CA--ACT-A-A-A...--A-A-............-------------T---------C--A--CTGT--G----A--CT------C-T--A--T--G-CAAG------------AC--GG------CT-G---G----- 5439
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C--T--G--GGC----C-GA--T-T--T---A--...AATC-G...----AG............C-AA-TG-C--------------A--AATGC-------------T------C----A--T-----AG-A-----------AG---GAG-T--C--T--C--G--- 4876
CPZ.GA.88.GAB1 ------A-G-TGC---T---A-------A--TT-CAGA-ATT--...T---A-............--AA--G-G-----C-------CCT-AAGCC----------G-C---------A--C--T-----------TC--------CT-GGATCT---GT------G--G 5398
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TG----A--G-GCAGGG---A-------A--T--TGAA--AA-G...--A---............A-A--TG-GCT-CAT--------AT-AGC-TGT--G--G---CCA-----------A--T-----AGGG-----------AC--GGA--------------GA-- 4978
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C---G---A------------T-----TA--...-ATA-A...--A-A-............A-A--G--T-T---G--------GT--A-A---------CA--C------C--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A-- 5394
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----T--GG---------GG---T----A---G--...--CCCC...---GA-............A-TA--G----C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A--A--C--T--G--AGG------------AC-GGGA-A---C-TA------T-- 4871
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----T--GG---------GG--GT----A---G--...--CCCC...---GA-............A-TA--G-G--C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A--A--C--T--G--AGG------------AC-GGGA-A---C-TA------T-- 4870
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B.FR.83.HXB2 GACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACAT...AACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAAT 5501
Vif _D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__.__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I
A1.AU.03.PS1044_Day0 --T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-----------------------------------...-----------------------T--------GAG-------G- 4709
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --T-----C------------T--------A-AC----T-----------------A-----C--------A---A--------G-A--------A---------------------------...-----------------------T---------AA------GG- 4706
A1.CY.08.CY236 --T-----CA-G--G-----C--------C--------T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-------------T-----T--------------C...--T--------------------T--------GAG-------G- 4712
A1.ES.05.X1608_8 --T-----C--G------------------A--C----T---A-------------------C-----G--A---A----------A--------------T--------------------C...-G---------------------T--------GAA-------G- 4949
A1.KE.11.DEMA11KE001 --T-----C-AG--------------------------T---A-------------A-----C--------A---A----------AG-------T-----------------TA--------...-----------------------TC-A-----GAA-------G- 4840
A1.RU.11.11RU6950 --------C--G--G---------------------C-T-----------------A-----C-----G--A---A--G------------G---A---------A-C----C---------C...--------------------------------GAA-------G- 5025
A1.RW.11.DEMA111RW002 --T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------------T----------T-T--------...-----------------------TC--------AA-------G- 4852
A1.SN.01.DDI579 --T-----C-----------------------AC----T-----------------------C-----G-GA---A----------A--------A------------------A-------C...---------------T-------T--------GAG-------G- 4699
A1.UG.11.DEMA110UG001 --T-----C--G---------------------C----T-----------------A-----C--C--G--A---A----------AG-------------T--------C------------...-----------------------T--------GAA----C---- 4856
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --T-----T-----------------------------T-----------------------C-----G--A-T-A----------AG-------A---------------TC----------...--T--------------------T--------GAA-------G- 4942
A2.CM.01.01CM_1445MV --------T--G--G-----T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--------G-AT-------T----A----------------------...-----------G-----G-----T------T-GAA-------G- 4700
A2.CY.94.94CY017_41 --------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--A-----G-A--------T---------------------------...-----------G-----G-----T------T-GAA----G--G- 4858
B.BR.10.10BR_MG029 -------GC---------------------A----------------------------C-----C-----A---A----------T-G------T---------------------------...--T-----------------G------------------C--C- 4963
B.CA.07.502_1191_03 ------A-TA-------------------CT-------T-----T--------------------------T--------------T-G------A---------------------------...---C----------------G-------------T--------C 4928
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------GC----------------------AA---C-T-----T-----------A--------------T---A--C-----A-T-G------A---------------------------...---G-----------------------------A-------G-- 4970
B.CN.10.DEMB10CN002 -------GC-----------------------------T-----------------------------G-GT---A--G------GT--------T-----------------------C---...---------------T------------------T-------G- 4873
B.ES.10.DEMB10ES002 --------C-----------------------------------T-----------G--------------T---A--C------G---------T--------------C------------...-G---------G--------GC--------T--A---------- 4863
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------AC---------------C----------------------------------------A---T--AA---------G---------T-----T--------C------------...--------------------G----------------------A 4747
B.GB.05.MM45d213_GN1 ------A-C-----------------C-----------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T---------------------------...--------------------G---------------A------- 4902
B.HK.06.HK003 -------GC---------A-----------T--C----------T------------------G-----------A----------T-G------T-----T---------------------...---C-------G--------G------------AA--------- 4871
B.HT.05.05HT_129389 --T----GC-----------------C-----------T-----T-----------A-----C--------A---A--------T-T-G------T---------------------------...--------------A-----G-------------T--------- 4702
B.JP.12.DEMB12JP001 ------A-T-----------------------A-----T-----T-----------A------------C-A--------------T-G------T-----T----------G----------...-GT-----------C---------------T--A---------- 4888
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------C---------A----------C---C----T-----T------------------------C-T---A---------GTT-------G---GA-----------C----------...----C------G------A-G------------A---------- 5165
B.PE.07.502_0525_wg5 ------A-C-----------------------------------T-----------A--------------T--AA--G------GT--------------------------C---------...--------------C-----G------------A--------G- 4978
B.RU.11.11RU21n ------A-CA----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT-G------------T---------------------...--------------------G----------------------G 5072
B.TH.08.MERLBDTRC10 ------A-TG----------------------------------T-----------A------------------A--------AGT-G------A---------------------------...--------------------G------------A--------C- 4734
B.US.11.ES38 ------C----------------------C--------------T-----------A------------C-A---A----------T--------T---------------------------...--------------------G---------------------G- 5436
C.AR.01.ARG4006 -------GC--G------------------A--C----T-----T------A----------C-----G--A---C----------T-G----------------------------------...--T------------T--------C-------GA-------GT- 4685
C.BR.07.DEMC07BR003 --------C--G--------------C---A-AC----T-----T------G----------C-----G--A--------------T-G------------------C---------------...------------------------C-------GA---------- 4833
C.BW.00.00BW5031_1 -------GC--G--------G-----C--CA--C----T-----T------G----------C--------A---A---------G--------TT-----------C---------------...--TC-------------------T--------GA-------G-- 4872
C.CN.10.YNFL19 --A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT-----------C---------------AAT--T-----------------------------GA-----C-G-- 4857
C.CY.09.CY260 -------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T-------TT--------------------------C...--G--------------------TC-------GA-------G-- 4724
C.ES.08.X2363_2 -------GC--G--------G---------A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-G-----CT-----------T---------------...------------------------C-------GA----T--GG- 4932
C.ET.02.02ET_288 ------TGC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------G-G------------------C---------------...--T---------------------------T-GA-------GC- 4703
C.IN.09.T125_2139 -------GC--G--------G---------A--C----T---A-T------G----A-----C-----G--A---A-----------T------TT-----------C--C-C----------...-CT-----------C-----------------GA-----C---- 5477
C.KE.00.KER2010 -------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT---------------------------...--T---------------------C-------GA-------G-- 4682
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------C--G-----T------------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A--C--------G-------------------C---------------...--------------------------------GA-------G-- 5481
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------CT-----------C-----------C---...--TC-------------G--------------GA--------G- 5475
C.YE.02.02YE511 -------GT--G--------G-----C--CA--C-C--T-----T------A----------C--------A---A----------T-------T------------T---------------...-CT-----------------------------GA-------G-- 4676
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --T----GC--G------------------A--C----T-----T------G----------A--------A---C----------T------------------------------------...-----------------------T--------GA---------- 5491
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A------------------TT-----------C---------------...--T------------T----------------GA-----C-G-- 4841
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A-------------------------------C----C----------...--------------G-----------------GA-------G-- 4850
D.CM.10.DEMD10CM009 -------GC--G------------------A-------------T-----------A-----C--------A---A----------T-G------T-----------G--C------------...--------------CT----G--T---------A---------- 4876
D.CY.06.CY163 -------GC--G------------------A-------------T-----------------C--------A---A----------T-G------T-----------G---------------...--------------CT----G--T---------A---------- 4709
D.KE.11.DEMD11KE003 -------GC--------------G------ACCC----T-----T------G-----------------C-A---A----------T-G-----TTT--------A-T----C----------...---------------T-------TC--------A-------GC- 4851
D.KR.04.04KBH8 -------GC--G-----T------------A--C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------T---------------...--------------------G--T------T--A---------- 5460
D.SN.90.SE365 -------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A------------C-A---A----------T--------------------T---------------...---------------T----G--T---------A---------G 5518
D.TZ.01.A280 -------G---G------------------A-------T-----T------A----------C-----G--A--AA-------T--T-----G--T-----------T---------------...---------------T----G--T---------AT--------- 4702
D.UG.10.DEMD10UG004 -------GC--G------------------ACA-----T-----T------G----A------------C-A---A----------T-------TT---------A-T---------------...---------------T-------T---------A---------- 4839
D.UG.11.DEMD11UG003 -------GC--G-----------------CA-A-----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T------TTT---------A-T---------------...---------------T-------T------T--A--------G- 4856
D.YE.02.02YE516 ------AGC--G------------------ACA--C--------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T-----------T---------------...--------------CT----G--T---------A---------- 4712
D.ZA.90.R1 -------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A--------------A---A----------T-G------T---------------------------AAC--------------CT----G--T---------AA--------- 4850
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------AGCA-G-----------G--C-----A-----T-----T-----------G-----C-----G-G----A--------T-T-G---------------CA-C---------------...--------------C--------T---------A---------- 4712
F1.AR.02.ARE933 -------GC--G-----------G--C---A-A--C-CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A--------------A-C---------------...----G-T----------G-----T---------A---------- 4795
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----A-GT--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------------R---A-C---------------AGC-C---------------------T--------GA---------- 4977
F1.CY.08.CY222 -------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-A-A--------------A-C---------------...--------------C--------T---------A---------- 4694
F1.ES.02.ES_X845_4 -------GCAC------------G--C---A-AC----T-----T-----------------C-----G-GA---A--------T-T-A----------------A-C---------------...--------------C-----G------------A-G-------- 4953
F1.RO.96.BCI_R07 -------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------T-----C-----G--A---A-------GT-T-G----------------A-C---------------...--------------C--------T---------A---------- 5525
F1.RU.08.D88_845 ------AGCA-G-----------G------A-AC----T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA--------------A-C---------------...--------------C--------T---------A--------G- 4960
F2.CM.02.02CM_0016BBY --T----GCT-G------------------AAA-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T---------A-C---------------...--------------C--------T---------A-----C--G- 4694
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------GC--G---------------------C----T-----T-----------A---A-C-----G--T--TA--C-------T-G------T---------A-C---------------...-----------G--C--------T---------A---------- 4768
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------GCT-G-----T---------------C----T-----T-----------A-----C-----G--T--TC--------T-T-G------T---------A-T--------G------...--------------C--------T---------A---------- 4851
G.BE.96.DRCBL --T-----C-----------C------------C----T---A-T-----------A-----C-----G--A---A----------A-C------G-----T----------C------G---...--T------------T-------T------T--AA--T----G- 5458
G.CM.10.DEMG10CM008 --T-----CT-------------G------TC-C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A---------------------------...--T--------------------T--------GAA-------G- 4882
G.CN.08.GX_2084_08 --------C--------------G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------AT-------A----AA---------------------...--T-----------C--------T------T-GAAG-TG--GG- 4741
G.CU.99.Cu74 --T-----C--------------G---------C----T---A-A-----------------C------C-A---A--------G-AG-------A--------------------------C...--G--------------------T--------GAA-------G- 5105
G.ES.09.X2634_2 --T-----C------A-----------------C-A--T-----A---------A-------A-----G-----AA--------AGA--------T----------------C----------...-GT--------------------T--A-----GAA-------G- 4984
G.GH.03.03GH175G --T-----C-----------C--G---------C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------G-G-----------------------------------C...--T--------------------T------T-GAA-------G- 5541
G.KE.09.DEMG09KE001 --T-----CT-------------G---------C----T---A-T--------------C--A-----G--A---A--A-----G-G--------A----A----------------------...--T--------------------T--------GAA-------G- 4876
G.NG.09.09NG_SC62 --T-----C--------------G-----C---C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A---------------------------...--T------------T----------------GAA-------G- 4693
G.ZA.01.TV546 --T-----C--------------G--W------C-C--T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A--------------------C---------------...--T--------------------TC-----T--AA-------G- 4703
H.BE.93.VI991 --------C--G-----T------------T--C----T-----T-----------------C-----G--A--TA----------T-G------T--C-TT-----C---------------...-GA------------T-------T--------GA---------- 4890
H.CF.90.056 --G----GC--G------------------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG-------A---------A-C----C----------...--AC--------A-----------------T--A--------G- 4848
H.GB.00.00GBAC4001 --------C--G-----T-----------------C--T---A-------------A-----C-----G--A---A----------T-G----TAT-----T------------A--------...---------------T-------T--------GA--------G- 5019
J.CM.04.04CMU11421 --T----GC--G-----Y------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---W----------TR-------------------C--C-C----------...--YC-------------------TC----T---A---------- 5007
J.SE.93.SE9280_7887 -------GC--G------------------A---G---------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C------------...-----------------------TC--------A---------- 4815
J.SE.94.SE9173_7022 -------GC--G------------------A--C----------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C------------...-----------------------TC-----T--A---------- 4816
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --T----GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T---------------------------...-C-C----------CT----G--T-----T---A---------- 4693
K.CM.96.96CM_MP535 --A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T-------------G-------------...--------------CT-------T--------CA--------G- 4697
U.CA.01.TV749 -------GC--G--------------C--CACAC----------T-----------A-----C-----G--A---A----------A------------------------------------...---------------T-------T------T-GAA-------G- 5518
U.CA.99.TV721 -------GC--G-----------------CACAC----------T-----------A-----C-----G--A---A----------A------------------------------------...---------------T-G-----T------T-GAA-------G- 5517
U.CD.83.83CD003_Z3 --------C--G--------------C--C---C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------------------------------C---A--------...-----------------------T--------GA--A-----G- 4996
U.CD.90.90CD121E12 --------C--G-----------------CA--C----T-----T-----------------C-----G--A--AA-------------------------------C--C---A--------...-----------------------T--------GA--------G- 4700
U.CY.05.CY090 -------GC--G-----------G------A--C----T-----T------A----------C-----G--A-------------TT-G------T-----------T----C--A-------...-TA-----------------G--T------A--A---------- 4700
U.CY.08.CY223 --T-----C--------TA----G--------AC-A--T-----------------G-----C-----G--A---A--------G-AG-------A--------C-C--TCTC----------...--T--------------------T--------GAA-------G- 4718
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----CAGT--G------------------G--C----------------------------C-----G--A---A--------G--------TA----------------------------...-G---------------------TC-A-----------T---G- 4777
U.GR.99.99GR303 ------AGC--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------A--------------------C---------------...--T------------T-------T---------A---------- 4772
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -------GC--G-----------G------A--C----T-----T-----------------C-----G--A---C----------T-G------T---------------------------...--T-----------CT-------TC--------A---T----G- 5386
01_AE.AF.07.569M --T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------C----C-T--------...--------------C--------T---------AA--------- 4707
01_AE.CF.90.90CF11697 --T-----C----------G--AG---------C-A--T-----------------------C-----G--A---A-G--------AG-------A----------------C-A--------...--------------G--------T--------GAA-------GC 5450
01_AE.CN.10.YNFL03 --T-----C---------AG---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-A------C-------C-T--------...------------C-C--------T--------GAA--------C 4879
01_AE.HK.04.HK001 --T------G---------G---G--------AC-A--T------------G----------C-----G-GA---A--C-------AG-------ATA--A-----------C-T--------...---------------------------------AGG-------C 4863
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --T-----T-----T----G---G--------AC-A--T-----------------AA----C-----GGGA---A--------A-AG-------A--------C-W-----C-T-------C...--------------C--------T--------GAA--------C 4691
01_AE.JP.x.JRC77AE --T-----T---------A----G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A------------C-C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C 5498
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --T-----C----------G---G--------AC-C--T----------------G------C-----G-GT---A----------AG-------A-A---------T--C-C-T--------...--T-----------C--------T--------GAA--------C 4924
01_AE.TH.90.CM240 --T-----C---------A----G--------AC-A--T----G------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C 5075
01_AE.US.05.306163_FL --T-----C----------G---G--------AC-A--T-----T------G----------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T--------...--T-----------C--------T--------GAA--------C 4692
01_AE.VN.98.98VNND15 --T-----C----------G---G--------AC-A--T-----A-----------------C-----G-GA---A----------AG-------A-G------------C-C-T--------...--T-----------C--------T--------GAA--------C 4756
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 GACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACAT...AACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAAT 5501
Vif _D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__.__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --T-----C--------------G-----CA--C----T----------------GA-----C-----G--A---A----------AG-----------------------------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G- 4868
02_AG.CY.09.CY256 --------C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---C----------AG----C--A-----------------------G--C...--G-----------G--------T------T--AA-------G- 4697
02_AG.ES.06.P1423 --T-----C--------T-----------C---C--C-T---A-------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A---------------------------...--TC-------------------T------T--AA-------G- 4938
02_AG.GW.05.CC_0048 --T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C------C-A---A----------AG-------A-----T--------C------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G- 4851
02_AG.KR.12.12MHR9 --T-----T-----T--------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A----TT---------------------...-GT-----------G--------T--------GAA--T----G- 5160
02_AG.LR.x.POC44951 --T-----C--------------G---------C----T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG------------TC-------------A-------...--T-----------G--------T--------GAA-------G- 5496
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --T-----C--------T-----G-----C---C----T------------A----------C-----G--A---C----------AGA------A-----------------------G---...-GA-----------G--------T--------GAA-------G- 4693
02_AG.NG.x.IBNG --------CT-------------G-----C--------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A---------------------------...--T-----------G--------T--------GAAT--T---G- 5026
02_AG.SE.94.SE7812 --T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A-----A---------------------...-CT-----------G--------T--------GAA-------G- 4873
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------T--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A--------------AG-------A----A----------------------...--T-----------G--------T--------GAA-------G- 4698
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A-C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------------T----------G----------...--------------------G----------------------G 4727
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T-----C--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T---------------------------...--T-----------CT--------C------------------- 4867
05_DF.BE.x.VI1310 ------AGC--G------------------G-------T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T-----------G-T-------------...--------------CT----G--T---------A---------- 4883
06_cpx.AU.96.BFP90 ------AGTA-G------------------A-AC----------T-----------A--------C--G--A--------------T-G------------------T---------------...-----------------------TC--------A----T----- 5529
07_BC.CN.98.98CN009 --A----GC--G--------G---------T-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT-----------C---------------AAT--T-----------------------------GA-------G-- 4836
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A-----------G------TT-----------C---------------AAT--T-----------------------------GA-----C-G-- 4684
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----CAGC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G----------------------------------...--T------------T-------TC--------A---------- 4703
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT---------A-T---------------...--AC-----------T-------T---------A-T-------- 4880
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------AGC--G-----------------CA-------------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A----------------C----------...--------------------------------GAA-------G- 4865
12_BF.AR.99.ARMA159 -------GC--G-------G---G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C---------------...-----------------------T---------A----T----- 5506
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------GC--G------------------AC-C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------C---------------...--T--------------------TC-----T--A---------- 4906
14_BG.ES.05.X1870 --T-----CTY--------R-----------A-C-C--T-----------------A-----A-----G-----AA--------GGA--------T----A-----------C----------...TCT--------------------T--------GAA----G--G- 4968
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --T----------------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA---T-----T----C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C 4897
16_A2D.KR.97.97KR004 --------T-----G-G---T-----C------C----T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A---------------------------...---------------T-G------------T-GAA-------G- 4864
17_BF.AR.99.ARMA038 -------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A--------------A-C---------------...---------------------------------A---------- 4715
18_cpx.CU.99.CU76 --T-----C--G--------------------------T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T---------------------------...--T------------T-------TC-T----------------- 4806
19_cpx.CU.99.CU7 --T-----C--------T-----G---------C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A---------------------------...--T--------------------T--------GAA-------G- 4727
20_BG.CU.99.Cu103 --T-----C-----------CA-G--------------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A-------------T---C---------...--T--------------------T--------GAA-------G- 4967
21_A2D.KE.99.KER2003 --------T--G--------C-----C------C----T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T---------------------------...-----------------G-----T------T-GAA--T----G- 4706
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T-----C--G------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------T------------A--------...--T-----------C--------T------T-GAG-------G- 4709
23_BG.CU.03.CB118 -------GC----------------------AA-----T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T-----T---------------------...--T--------------------T--------GAA-------G- 4944
24_BG.ES.08.X2456_2 --T-----C----------G---G-------A-C----T--CA-A-----------------C--------A---C--------G-----T----------------G----CT---------...--T--------------------T--------GAA-------G- 4952
25_cpx.CM.02.1918LE -------GT--G-------G----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-------------A------T---------------...--G--------------------T-----T--GAG-------G- 4709
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --T----GC--------------------C---C-A--T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT-A--A----------------------...--G--------G-----G-----T--------GAA-------G- 5506
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------GC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T-----------C----C----------...--TC-------------------TC--------A----GC---- 5492
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------C-----------------------------T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A-----------T------A--------...--------------------G------------A---------C 4867
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------GC--G-----------G--C---A-AA----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A----------------G---------------...--------------------G--------G--------G----- 4905
31_BC.BR.04.04BR142 -------GT--G-------G----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G------------------C---------------...--TC----------------G---C-------GA-----C-G-- 4973
32_06A1.EE.01.EE0369 ------AGT--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A-A------------------G------...--------------------G--TC--------AA---C----- 5136
33_01B.ID.07.JKT189_C --T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------G----C-T-------C...--------------C--------T--------GAA--------C 4802
34_01B.TH.99.OUR2478P --T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-G--------------CGT--------...--------------C--------T--------GAA--------C 4703
35_AD.AF.07.169H --T-----TG-G---------------------C----T---A-T-----------------C-----G--A---A--------G-A--------------T---------------------...-----------------------T--A-----GAA--------- 4701
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------------T----C----------...--T--------------------T-----G--GAA-------G- 4706
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --T-----C--------T-----G---------C----T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A----------------C----------...-GT--------------------T--------GAA-------G- 4691
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A--------------A-C---------------...-----------------------T---------A---------- 4924
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------T-----------------------------T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A--------CA-T---------------...--------------------G------------A---------- 4978
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A-------C--------------------C--------T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T-----T---A-T---------------...---------AA---------G------------A---------- 4984
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------C--------------G-----C--------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T---------------------------...---C----------------G------------A---------- 5055
43_02G.SA.03.J11223 --T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A---------------------------...--T-----------A--G-----T--------GAA-------G- 5026
44_BF.CL.00.CH80 -------GC--G-----------G--C---A-AC----T-----T------A----------C--------A---C-C------T-T-A----------------A-C----C----------...-----------------C------C-----T--A--------G- 4943
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T-----C--------------G------T----CC-T-----------------------C-----G------A-T--------AG-------A------------------A--------...-----------------------T---------AA-------G- 5487
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------C--G-----------G--C---A-A-----T-----------------------C-----G--A---A----------A-A----------------A-C---------------...-----------------------T--------GA--------G- 4939
47_BF.ES.08.P1942 -------GC--G-----------G------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-G----------------A-C---------------...-----------------------T---------A---------- 4943
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T-----C--------------G------T-AC--C-T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-A--------...--T--------------------T--------GAA--------C 4706
49_cpx.GM.03.N26677 -------GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T--------A----------TC--C-C---T------...-----------------------TC-----T--A----C----- 4923
50_A1D.GB.10.12792 --T-------AG---------------------C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------------T---------------------...--TC-------------------T--A------AA----C--G- 4908
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --T-----C--------------G--------AC-C--T-----A-----------T-----C-----G-----AA----------A-------TA-A--------------CCT--------...--------------C--------T--A-----GAA-A------C 4708
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --T-----C--------------G--------AC-A--T------------G----------C-----G--A---A----------AG-------A-A---A----------C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C 4815
53_01B.MY.11.11FIR164 --T-----T--------------G-----C--AC-CC-T-----------------------C-----G--TA--A----------A-G-A----AAG------C-----C-C-T-------C...----G---------C--------T--------GA---------C 4838
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------C--------------------C--------T-----T-----------A--------------T---A-T-------GTG-------T-----T----CT---------------...-----A--------------G--T--------GAA--------C 4903
55_01B.CN.10.HNCS102056 --T-----C--------T-G---G--------AC-C--T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------A-A---A----------C-T--------...--------------C--------T-----T--GAA--------C 4811
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A-----T---------------------...TCT-----------G--G-----T--------GAA-------G- 4852
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A--C--C--G--------T-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT-----------T---------------AAG--T-----------------C--T--------GA----GC-G-- 4688
58_01B.MY.09.09MYPR37 --T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T-------C...--T-----------C--------T--------GAA--------C 4846
59_01B.CN.09.09LNA423 --T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A-T--------AG-------A-G------------C-C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C 4685
60_BC.IT.11.BAV499 --------C--G------------------G--C----T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-G------------------T---------------...--T-----------G---------C-------GA-------G-- 5458
61_BC.CN.10.JL100010 --A-----C--G--------G---------T-------T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-------TT-----------C---------------AAT--T--------------------T--------GA-----C-G-- 4925
62_BC.CN.10.YNFL13 --A----GCA-G--------G---------T--C----T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT-----------C---------------......-----------------------------GA-------G-- 4827
63_02A1.RU.10.10RU6637 --T-----C--------------G-----C---C----T-----A-----------AA----C-----G--A---A--G-----G-A---------A----A---A-C---TC---------C...--------------------------------GAA-------G- 5042
64_BC.CN.09.YNFL31 --A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT-----------C---------------ACT--T--------------------TC-------GA-------G-- 4858
65_cpx.CN.10.YNFL01 --A-----C--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G-GA---A----------A------TTG---------A-T---------------...--T--------------------TC-------GA-------G-- 4872
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --T----GC--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G------------C-C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C 4844
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G------C-----C-C-T--------...--------------C--------T--------GAA--------C 4835
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------GC--T-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A--------------T---A----------A-----------------------Y-----------C...-G-------------Y----G------------A---Y-W---G 4957
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------GCAC------------G--C---A-A--C--T-----T-----------A--------------A--------------T-G------T---------------------------...--------------------G---C-A--------G-------C 5165
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------A-C------------------------C----------T-----------A-------------GT---A---------GT--------A---------------------------...-----------G--C----------------------------- 5009
O.BE.87.ANT70 ---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G---ACTGA-C-A---------C-CTA--------...-GTC-------GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G- 5555
O.CM.98.98CMA104 ---------AC------TAG-A-G--A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G---ACTGA-C-A------C--C-CT-A-------...-GT--------GA-A--G---CTAC-A--TT--AG--T-G-TG- 4987
O.CM.98.98CMABB141 ---------AC-------AGGA-G--A--------C------AC-------A----A--A--A--C--GG-AA--A-CC----G--G-G---ACTGA-C-A---------CTCT---------...-GTC-------GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G- 4986
O.CM.98.98CMABB212 --T------AC-------AGGA-G--A-----AC----T------------A-------C--A--C---------A-TC-------G-G---GCTGA---A---------C-CT---------...-GTC-------GA-A-------TT--A--CT--AAG---A--GA 4991
O.CM.98.98CMU5337 ---------AC------TAGGA----A-----------T---AC-------A----G--A--G--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGA-C-A---------C-CT---------...-GTC-------GA-AT-G---CTAC-A--T---AG--TGG--G- 4988
O.CM.99.99CMU4122 ---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC-------A----G--A--A--C--G--A---A-CA----G--G-G-A-AYTGA-C-A---------CTCT---------...-GTC-------GA-AT-G---CTAC-A--T---AG--T-G--G- 4986
O.FR.92.VAU ---------AC-------A-G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G---GCTA--CCA---------C-CT-A-------...-GTC-------GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G- 5067
O.GA.11.11Gab6352 ---------AC-------AGGA-G--A---A-A-----T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGGTC-A--------TC-CT---------...-GTC-------GA-AT-----CTAC-A--T---AG--T-C--GA 4712
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-----------C-CT---------...-GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G- 5554
O.US.10.LTNP ---------AC-------AGGA----A----A------T--CAC------------A--A--A--C--G-GA---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-A---------C-CT---------...-GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G--G- 5476
N.CM.02.DJO0131 --T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATT-----------------CG-----G--C...--TC-------CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG- 5007
N.CM.02.SJGddd --T------A-G--------G-----A----AT-----T---A-T------G---CT-----C-----GC-A--GA-C-----GAGACC---AGTA----A-----------C------G--C...C-AC-------CA-CT-------TC-A------AG---C-GGG- 4991
N.CM.04.04CM_1015_04 --T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---ATTT----------------CT-----G--C...---C------ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG- 5006
N.CM.06.U14296 --T------A-G-------GG-----A-----T---------A-T------A---C------C-----GC-A--GGCC-----GAGACC---ATTA----A-----------C------G--C...--AC-------CA-CT-------TC-A------A----C-GGG- 5004
N.CM.06.U14842 --T-----GA-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GA-ACC---ATTA----------------C------G---...C-AC-------CA-CT-------TC-A-----CA----C-GGG- 5008
N.FR.11.N1_FR_2011 --T------A-G-----TA-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---A-TA----A-----------C------G--C...--AC-------CA-CT-------TA-A------A----C-GGG- 4902
P.CM.06.U14788 --T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAY-MA--------CTC----------...-GTC-------C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G- 4972
P.FR.09.RBF168 --T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAC-A---------CTC----------...-GTC-------C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G- 5536
CPZ.CD.06.BF1167 -----A---AC---T------A-T--A---AGTAGA--T---CCT------A----AAGG--C------C-A--TA-T--G---G-A-AGA-CCTA-AGCAT--CC-T-TC-CTA--------...TCT--------GAGC-----G-TTC-A--CT-TAA-AA-G-GC- 5606
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------AC------TAGG-----A--C--TC----T-----T------A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A-GGC---CCT-----A--------TC-C--A---G--C...-G---------G---T---------G---T---AAGCAG--GG- 5043
CPZ.GA.88.GAB1 --T--CTTCAC------TAG-T-G--C--CTCTC-A--T-----T--C---G----AA----C--C----GA--TA-------G--GC-T--AGCG---C-T--------CA---A------C...-GGC----------CT----G-T------C---AA---T----- 5565
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---------ACG--------G--T-----CACTA-G-------CA------A-T-CAGGA--AG-GC-GC-A--AA-C------G-A-GGA-ACTGA-GTTC--CC-T------A--------...-GAC-------GA--T-------TC-A--TT-TCT-AA-G--G- 5145
CPZ.US.85.US_Marilyn --T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT--C-AA--------C-CTA----G--C...--T--------C---T-G----T------TT--AAG--C---G- 5561
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T--A---AC------TAGGA----C-----T---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG-A-A-C-CCTGTAC-A----A-C--C-CG---------...-GTC-------GA-AT-G--------A---T--AG---T---G- 5038
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --T--A---AC------TAGGA----C-----C---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG-A-A-C-CCTGTGC-A----A-C--C-C----------...-GTC-------GA-AT-G--------A------AG---T---G- 5037
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B.FR.83.HXB2 AACA...............CCAAAAAAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACA 5656
Vif __T__.__.__.__.__.__P__K__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H
A1.AU.03.PS1044_Day0 -GA-...............-----G-----------------A----------G----T-AG-------C-------------------------------C------------T--------------T----A--G-----A---------C-G-------------- 4864
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -G--...............------C---C-------------------A---GA---T-A-----------------------------------------------------T------------TGT-------G-----A---------C---------------- 4861
A1.CY.08.CY236 -G--...............----------------------------------A----T-A-------------------------------------A---------------T--------------T-------G---------------C----------C----- 4867
A1.ES.05.X1608_8 ----...............-A-CC--G--------------------------G---GT-A----------------------------------------T-----------G---------------T----A--G-----A-----A---C---------------- 5104
A1.KE.11.DEMA11KE001 T---...............--T-C---------A------C------------G--T-T-A----------------------------G-----------C-----A------T-T----------TGT----T--G-----A--T-----A--------C-------- 4995
A1.RU.11.11RU6950 ---G...............----C--G-GA--G---T----------------G------A----------------------------------G-----G--------A---T------------TG-----A--GC----A--TA-----C----------C----- 5180
A1.RW.11.DEMA111RW002 -G--...............---GC--G--C---C-----------A-------G----T-AG-------C----------------G--------------C--------A---T-T----------TGT----A--G-----A--T-----AC---------------- 5007
A1.SN.01.DDI579 -G--...............T---------C--G------------------C-G----T-A----------------------------------G------------------T------------TGT----A--G--------A--G---C-G-----A--C----- 4854
A1.UG.11.DEMA110UG001 ----...............----C---A-C------G--------A-----C-G----T-A--------C-------------------------G-----C--A--A------T--------------T----A--G-----A--T-----A-----------C----- 5011
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----...............-------G-CC------------A----------A----T-A--------C--------------------------------------------T------------TG-----A--G-----A---------C---------------- 5097
A2.CM.01.01CM_1445MV -G-T...............T---C--G--C-----------------------G----T-AGT---A----------------------------G--------------A---T------------TGT----AT-G-----------C---C-G-------------- 4855
A2.CY.94.94CY017_41 -G-T...............T---C--G--C-----------------------G----T-AGT---------------------------------------------------T------------TGT----A--G-----------C---C-G-------------- 5013
B.BR.10.10BR_MG029 ----...............----------G----------------------G-----T---------------------------G--------C------------------T--------------T------------------------G--------------- 5118
B.CA.07.502_1191_03 -G--...............A---------C-----------------------G------------------------------------------------------------T-----C--------------------------------GCA-------------- 5083
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----...............-------G------------------------C-A-------------------------------------------------............---G-----------------------------------G--------------- 5113
B.CN.10.DEMB10CN002 ----...............----------G-----------------------G--------------------------------------------------------A--------C--G--------------G--G-----A--C----G------------G-- 5028
B.ES.10.DEMB10ES002 ----...............-------G--------------------------G-----------------------------A-----------G------------------T-------------------------------A--------C--------C----- 5018
B.FR.11.DEMB11FR001 G---...............-----G-----------------A--C-------A------A------------------GT---------------------------------T--------------A------------------------GA-------------- 4902
B.GB.05.MM45d213_GN1 -G--...............----G---------------------------C--A-------------------------------G---------------------------T------------------------------------------------------- 5057
B.HK.06.HK003 ----...............--------------A------C----------------G-------------------------------------C-------C----------T------C------------------------------A-----------C--G-- 5026
B.HT.05.05HT_129389 ----...............-----------------------------C--ACA--------------------------------------T--------------A-----CT-----------G-------A--------------C----G--------------- 4857
B.JP.12.DEMB12JP001 ----............CCAA------G--G------------------------A--G--------------------------------------------------------T----------------------------------------------A-------- 5046
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----...............----------------------------------G------A----------------------------------------------A------T----------------------C--------C-------G--------------- 5320
B.PE.07.502_0525_wg5 ----...............---------------------------------G-A-------------------------------G---------------------------T----------------------------A-------------------------- 5133
B.RU.11.11RU21n ----...............A----------------------------------A----------------------------------G--------A---------------T-----C-G--------------------------------C-------------- 5227
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----...............----------------------------------G--------------------------------G---------------------------A----C---------T----------------A--G----G------A-------- 4889
B.US.11.ES38 --A-...............---------G----------------------G-----G-----------C-------------------------------------A------T-------------------------------A----------------------- 5591
C.AR.01.ARG4006 --A-...............----------G----------C------------G----T-AGT---A----------------------------G--A--G--------A---T-T-----------------A--C--------A--C--AC-G--------C----- 4840
C.BR.07.DEMC07BR003 --A-...............-------G--G----------C------------A---GT-AGT----------------------T---------G--A-----------A---T-------------------A--C--------A--C---C-G-------------- 4988
C.BW.00.00BW5031_1 --A-...............-------G-CC----------C------------G---GT-AG------------------------G--------G-----G--------A---T--------------T----A-----------A--C---C-G--------C----- 5027
C.CN.10.YNFL19 --A-...............-------G------A------C--------A--CA--G-T-AGT------------------T-------------T-----G--------A---T----------------------CC----------C---C-G--------C----- 5012
C.CY.09.CY260 --A-...............----------C----------C------------G------AGT-----------------------------------------------A---T-----------G--T----A--------A--A------C-A--------C----- 4879
C.ES.08.X2363_2 --A-...............-----G----G----------C------------G----T-AGT-------------------T--------G---G--A-TG--------A---TT----------------------C-------A--C--AC-G-------------- 5087
C.ET.02.02ET_288 --AG...............----------G----------C------------GT---T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T---G---------------------------C--C---C-G--------C----- 4858
C.IN.09.T125_2139 --G-...............------C--------------C--------A---A----T-AGT------C----------------------T--------G--------A---T-T-C-------G-----------C-------A--C--AC-G--------C--G-- 5632
C.KE.00.KER2010 --A-...............-----C---------------C-----------CA----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--A---C-A--------C----- 4837
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --AG...............---------------------C------------GC--GT-AGT--------A-----------------------G-----G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C----- 5636
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A-...............---------------------C------------GA---T-AGT------------------C-------------G-----G--------A-----T---------G--------A--C-------A--C---C-G--------C----- 5630
C.YE.02.02YE511 --A-...............--------------A------C------------G---GT-AGT--------------------------------T-----G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C----- 4831
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --A-...............----------C---A------C------------GT---T-AGT--------------------------------G-----G--------A------------------T-------------A--A--C---C-G--------C----- 5646
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --A-...............------GG--G----------C-A----------G---GT-A---------------------------G---T-----------------A---T--------------T----A-----------A------C-G--------C----- 4996
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --A-...............----------G----------C------------G----T-AGT-----------------------------------------------A---T-------------T------------------A-C---C-G--------C----- 5005
D.CM.10.DEMD10CM009 --AG...............------C---G---A-------------------G---GT-A-----A---------------------C-------------------------T----C------G--T-------------------C----G-A-G----------- 5031
D.CY.06.CY163 -G-G...............------C---G-----------------------G---GT-A-----A--C------------------C---------------A---------T-------G------T-------C-----------C----G--------------- 4864
D.KE.11.DEMD11KE003 -G--...............--------------------------C-------A---GT----------C-------------------G-----------------A------T----------------------C-----------------------------G-- 5006
D.KR.04.04KBH8 ----...............-------G--------------------------G---GT-A-----A---------------------G------------G-----------CT-----------G--T-G-----------A----------G--------------- 5615
D.SN.90.SE365 -G--...............----G---------------C-------------G---G--A-----A----------------------------------------A---------------------T----A-----------------A-G--------------- 5673
D.TZ.01.A280 --A-...............----------------------------------A---G--A----------------------------G-----------------------CT--------------T------------------------G----------C---- 4857
D.UG.10.DEMD10UG004 --A-...............------C---C------------A----------GA--G--------A--C-------------------G------------------------T--------------T------------------------G---G----------- 4994
D.UG.11.DEMD11UG003 ----...............-------G------A--C----------------A---G--------A--C-------------------G-----G------------------T-------G---G--T----------------------A-GA--------C----- 5011
D.YE.02.02YE516 -G-G...............---CG--G--G---A-----G-------------A---GT-A-----A---------------------C-------------------------T--------------T----A--------A-----C----G---G----------- 4867
D.ZA.90.R1 -G--...............T---------C-----------------------G---G--A-----A----------------------------G------------------T--------------T----A-----G-------------G--------------- 5005
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -CAT...............---------G-------G--------------C-G------AGT---A---------------------G-------------------------T----------------------------A-------------------------- 4867
F1.AR.02.ARE933 -G--...............---C-G----C------C--------------CCA-------GT---A--C-------------------------G------------------T-----------G-------T----------------------------------- 4950
F1.BR.10.10BR_RJ015 -G-T...............-----GGG--C------G--------------CCAA-----AGT---A--C---------------------------------------.-----------G---------G--A-----G------------C---------------- 5131
F1.CY.08.CY222 -C-T...............-----G----C------G------------A-C-A------AGT---A---------------------G------G--------------A---T-----------G-----------C----A-------------------------- 4849
F1.ES.02.ES_X845_4 -G-T...............A----G----C------G--------------C-G------AGT---A---------------------G------G-----------A------T-------------------------------------------G----------- 5108
F1.RO.96.BCI_R07 -G-T...............-----G----C---------------------C-A------AGT---A-------------------G-G---T--G------------------T-------------------------------------------------C-A--- 5680
F1.RU.08.D88_845 -G-T...............-----G----C-----------------------A------AGT---A---------------------G-------------------------T-------------------------------R-----------G-----C----- 5115
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---C...............-----G---G-------G--------------C-A------AGT--------A---------C--------------------------------T--------------------------------------C---------------- 4849
F2.CM.10.DEMF210CM001 --AT...............-----G-G--C--G---G-----A--------C-GC-----AGT------------------C-------G---------------------------------------------------------------C-G-------------- 4923
F2.CM.10.DEMF210CM007 T--C...............-----G--------------------------C-G------AGT------------------C-------------G------------------T-------------------A------------------C-G-------------- 5006
G.BE.96.DRCBL GG--...............----C--G--G--G--------------------G----T-A------------------G---------------G-----------A--A--C------------G--T----A--G-----A--------AC---------------- 5613
G.CM.10.DEMG10CM008 ----...............----C--G--G----------------------CA----T-A-----A---------------T-------A-T--G--A-----A--A-----CT-------G---G--T----A--G-----A--------AC---------------- 5037
G.CN.08.GX_2084_08 ----...............----C-----------------------------A----T-A-----A-------------------------------------------A--CTT------G------T----A--G-----A-----C----CA-------------- 4896
G.CU.99.Cu74 ----...............----C-----------------------------A----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T----AT-G--------------A----------------- 5260
G.ES.09.X2634_2 ----...............----C--G-GC-----------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT-------C---G--T----AG-A-----A--T-----A-GA-------------- 5139
G.GH.03.03GH175G --AG...............---GC--G--A-----------------------G------A-----AA--C-------------------A----------------A--A--CT-----------G--T-G--A--G-----A--------A----------------- 5696
G.KE.09.DEMG09KE001 --G-...............A--CC---------------CC----C------CG---GT-A-----A---------------T---------T--G-----G-----A--A--TT-------C------T----AT-G-----A-------------------------- 5031
G.NG.09.09NG_SC62 -CA-...............----C--------G---------A--C-------G----T-A-----A--------A-------------------------------A--A--CT-------G----T-T---GA--G--------------AGTA-------------- 4848
G.ZA.01.TV546 --A-...............---GT--G--G--G--------------------A----T-A-----A------------G---------------G-----------R--A--CT-----------G--T-G-----G-----A--C-----A----------------- 4858
H.BE.93.VI991 -T--...............-------G--C-----------------------GA-----AGT--------------------------------G--------------------------------------A-----G-----A-----A-G------------G-- 5045
H.CF.90.056 GG--...............----------------------------------GA--G--AGT--------------------------------G---------------------------------------------------A----------G--------G-- 5003
H.GB.00.00GBAC4001 ----...............----------C-----------------------GA--G--A----------------------------------G------------------T----------------------G-----A----------G---------C--G-- 5174
J.CM.04.04CMU11421 --A-...............---M---R--G----------------------CA------AGT------------------C-------------G------------------Y-------------------------G-----R-----A-----------C----- 5162
J.SE.93.SE9280_7887 --G-...............-------G--G----------------------CA------AGT--------------------------------C-----------A------T--C----------------------G-----------A----------------- 4970
J.SE.94.SE9173_7022 --A-...............-------G--G----------------------CA------AGT--------------------------------G--A--------A------T--C----------------------G-----------A----------------- 4971
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G-T...............----------C---A-----GG----------CCA------AGT---A----------------------------G------------------T-------G------A-----A------------------GA-------------- 4848
K.CM.96.96CM_MP535 -G-T...............----G--G-CC----------G------------A------AGT--------------------------------G------------------A--------------T-----A----G-------------GA-------------- 4852
U.CA.01.TV749 -W-T...............------GGA-C----------------------CA----T-AG------G-----------------------------C-----------A---T--------------T-------G--------------A-G--------------- 5673
U.CA.99.TV721 -G-T...............------GG--C----------------------CA----T-AG---------------------------------G--A---------------T--------------T-----T-G--------------A-G--------------- 5672
U.CD.83.83CD003_Z3 -G--...............----C-----G---------------------C-G------AGT---A-------------------------------------A---------T------C------------A-----------A------C---------------- 5151
U.CD.90.90CD121E12 -C--...............----T-----G-----------------------G----T-AGT---A--C----------------------T-----------A---------T-------------------A-----------A-----AC-G-------------- 4855
U.CY.05.CY090 -G-T...............---G-G----G------G--------------CCAA--GT-AGT-----------------GA----G--------G--------------A---T--------------------A------------------GA-------------- 4855
U.CY.08.CY223 ----...............----G--G--C-----------------------G----T-A-----A-------------------------T--------------A--A---A--------------T----------G-----------AC-------------G-- 4873
U.ES.10.DEURF10DZ001 --A-...............A----G----G----------------------CAA--G--AGT---A----------------------------G--A---------------TT------------------A--G-----A--A-----AC-A-------------- 4932
U.GR.99.99GR303 --AC...............-------G--C-----------------------A------AGT--------------------------------------------A------A--------------T----------G------------C---------------- 4927
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ---T...............------CG--------------------------G------AGT---A----------------------------G-------C---A------T-----C-----G--------A------------------GA-------------- 5541
01_AE.AF.07.569M -G--...............----------C---A------C----------G-A----T-A-----A--C--------------------A...GG-------G---A--A--CA--------------T----A--G--------------A-T--------------- 4859
01_AE.CF.90.90CF11697 ----...............----------C--G-------C------------G----T-A-----A----------------------------G-----------A--A--CT--------------T----A--G--------------A-T--------------- 5605
01_AE.CN.10.YNFL03 ----...............-------G-----G-------C------------A------A-----A-----------------------A-T--G-----------A--A--CT--------------T----A--G-----------C-------------------- 5034
01_AE.HK.04.HK001 -GGG...............------GG--GC-G---G---C----C-----A-A----T-A-----A----------G-G---------------G-----------A--A--CT--------------T----A--A--------------A----------Y------ 5018
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----...............---------------------C------------AA--GT-A-----A-------------------------T--------------A--A--T--------------------CT-G-----------C--A----------------- 4846
01_AE.JP.x.JRC77AE ----...............-----G----C--G-------C------------A--T-T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C---------------T----A--G--------------A--------------G-- 5653
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ----...............-------G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C-------------TGT----AA-A--------------A-T--------------- 5079
01_AE.TH.90.CM240 ----...............-------G-----G-------C----------A...G--A-A-----A------------------------...-G-----------A--A--CT--------------T----A--G--------------A----------------- 5224
01_AE.US.05.306163_FL ----...............-------G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A-TCA--------------T----A--A--------------A----------------- 4847
01_AE.VN.98.98VNND15 ----...............-------G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G---T-------A--A--CT--------------T----A--G--------T-----A----------------- 4911
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B.FR.83.HXB2 AACA...............CCAAAAAAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACA 5656
Vif __T__.__.__.__.__.__P__K__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -C--...............---GT-----C---------------------C-G---GT-A-----A--C--------AG----------------------------------TT------------------A--G-----A--------AC---------------- 5023
02_AG.CY.09.CY256 G---...............----T-----C--G--------------------A----T-AG----A----------------------------G-----------------GTT----------G-------A--A-----------C--A--------C--C----- 4852
02_AG.ES.06.P1423 ----...............----C--G--C--G------C-------------A----T-A-----A--C-------------------------G------------------TT------------------AT-G-----A---A-----C-G-------------- 5093
02_AG.GW.05.CC_0048 G---...............----C--G--A------C----------------A---GT-A-----A--C---------G---------------------------------GTT------------------A--G-----A--A-----AC---------------- 5006
02_AG.KR.12.12MHR9 ----...............----C--G--G-----------------------A---G--AG----A------------G---------------G--A---------------TT------------------A--GG----A--------A-----------C----- 5315
02_AG.LR.x.POC44951 ----...............----C--G--C------------A----------A---GT-AG----AA--C---------------------T--G-----------------GTT------------------A--G-----A--------AC-G-------------- 5651
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----...............----C--G--G------C-----A--G-------A---GT-A-----A--C------------T------------G------------------TT----------G--T----AT-G-----A--------AC----------C----- 4848
02_AG.NG.x.IBNG -G--...............----C-----C-----------------------G---GT-AG----A--C--------AG---------------G-----------------GTC------------------A--G-----A--------AC---------------- 5181
02_AG.SE.94.SE7812 ----...............----C--G--C-----------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G-----------------GTT------------------A--A-----A--------AC------------C--- 5028
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----...............----C--G--G-----------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G--------------A--GTT------------------A--G-----A--A--G--AC----------C----- 4853
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----...............----------------------------------------------------------------------G--------A---------------T-------G-------------------------------G--------------- 4882
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -T-C...............----------C-----------------------A------AGTG-------------------------------G-----G-----A--A---A-T-----------------------G-----------A--------------G-- 5022
05_DF.BE.x.VI1310 ----...............----------C---------------C-------G---G--A-----A--C-------------------------------G--------A---T------------T------------------------AC---------------- 5038
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-...............---G-G----G---A------------------CAA--G--AGT--------------------------------G-----------A------T-------------------A-----G--------G--A-G--------------- 5684
07_BC.CN.98.98CN009 --A-...............---------------------C--------A---A----T-AGT------------------T----------T--G-----G--------A---T-----------------------C----------C---C-G--------C----- 4991
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A-...............-------G-------------C--------A---A----T-AGT------------------C----------T--G-----G--------A---------------------------C-------A--C---C-G--------C----- 4839
09_cpx.GH.96.96GH2911 --AC...............----G---A-C-----------------------A------AGT--------------------------G-----G-----------A--A---A-------------------------G----------------------------- 4858
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----...............----------C---A-------------------G---G--A-----A----------------------G------------------------T--------------T-------C-------------------------------- 5035
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----...............----C---AG------------------------A----T-A----------------------------------G-----------A--A---T------------TGT-G--A--G-----A--A------C-------A--C----- 5020
12_BF.AR.99.ARMA159 -G-T...............-----G--A-C------G--------------C-A---G--AGTG--A--C-----------C-------------G------------------T------------------------------------------------------- 5661
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -CAC...............-----------------G--------------G-AA---T-AGT--------------------------------G--A--------A--A---A-------------------------G-----------AC------------A--- 5061
14_BG.ES.05.X1870 G---...............------C---C------G--------Y-------A----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT--------------T----A--G-----A--------A----------------- 5123
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----...............--C----G-----GA------C-------G----A----T-------A---------G---------------T--G-----------A--A--CT------G----C--T----A--G--------------A-----------A-A-.. 5050
16_A2D.KR.97.97KR004 -GGT...............GA--C--GA-C---------CC------------G---G--A-----A-----------------------------------------------T--------------T-------C-----A--T-------GA-------------- 5019
17_BF.AR.99.ARMA038 -G-T...............----------C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T------------------------------------------------------- 4870
18_cpx.CU.99.CU76 ---T...............----------C------------A----------G----T-AG----A----------------------------G--------------A---A-------------------------G-----------A----------------- 4961
19_cpx.CU.99.CU7 ----...............----C--G--GT-G--------------------G----T-A-----------------------------A----G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--C----------------------- 4882
20_BG.CU.99.Cu103 ----...............----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T----A--G--------------A----------------- 5122
21_A2D.KE.99.KER2003 -G-T...............G----G-G--C----------C----------A-GA--G--A-----A-------------------------T--------------A--------TG-----------T------------------------G--------------- 4861
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G--...............--------------A-----CC------------G----T-A-----A----------------------------G-----------A-TA--CT--------------T-G--AG-G--------------A----------------- 4864
23_BG.CU.03.CB118 ----...............----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------AC-A------------------T----A--G--------------A----------------- 5099
24_BG.ES.08.X2456_2 G---...............----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A------------------T----A--G--------------A----------------- 5107
25_cpx.CM.02.1918LE -G-C...............-----G--------------C-------------G---GT-A-----A------------G-A-------------------------A--A---A-------------------------G--------------------C--C----- 4864
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G--...............A------GA-C-----------------------A------A----------------------------------------------A------T--------------T----A--G---------------C-G-------------- 5661
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---C...............------------------T---------------G---G--A----------------------------------G-----------A--A---A--------------A----------G-----------A----------------- 5647
28_BF.BR.99.BREPM12609 --A-...............----------C-----------------------G--------------------------------------T-----------------A---T-------------------------------A-------G---G----------- 5022
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----...............-------G--------------------------G--------------------------------G---------------------------T---------------------------------------G--------------- 5060
31_BC.BR.04.04BR142 --A-...............---------------------C------------G----T-AGT---A-------------G--------------G--A--G--------A---A-------------------A-----------A--C---C-G--------C--G-- 5128
32_06A1.EE.01.EE0369 --A-...............-----G----G----------C-----------CAA-----AGT----------------G---------------G-----------A--------------------G-----A-----G-------------G-----------A--- 5291
33_01B.ID.07.JKT189_C ----...............-A-----G-----GA------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T----A-----------------A-------------A--- 4957
34_01B.TH.99.OUR2478P ----...............-------G-----G-------C------------A----T-A-----A---------------------C---T--G-----------A--A--C-----C---------T----A--G--------------A----------------- 4858
35_AD.AF.07.169H ----...............----C-----C--G----------------A---G------AG----A--C-------------------------G-----C-----A------T------------TGT-------GC----A--T------C---------------- 4856
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----...............----C-----G-----------------------A----T-A-----A--C-------------------------G-----------------GTT---C---------T----A--G-----A---------C---------------- 4861
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C--...............----C--G--A--G--------------------A---GT-A----------------------------------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A-----------------------G-- 4846
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G-C...............---C-G----C------G--------------C-AA-----AGT---A--C-------------------------G-----------------------------------------------A---------GC--------------- 5079
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G--...............------------------------------C---A-----------------------------------------C------------------T-----------------------C----A--A-------C--------------- 5133
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-...............-----------------------A------C---A----T-------AA---A-----------------G------------------------T-----------------------C----A--A-------G--------------- 5139
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----...............----------------------------------AA---T-A-----A-----------------------------------------------T-------------------------------------------------C----- 5210
43_02G.SA.03.J11223 --A-...............----C--G--A---------C------------G-A--GT-A-----A--Y------------T------------G-----------------GTY------------------A--G-----A--R-----AC---------------- 5181
44_BF.CL.00.CH80 -G-T...............-----G----C---------------------CCA----T-AGT---A---------------------G------------------A------T-------------------A-------------------G--------------- 5098
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---T...............----C--G--C----------C------------AA---T-AG---------------------------------G--A---------------T------------TGT----A--A-----A-------------------------- 5642
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G-T...............-----G----C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T------------------------------------------------------- 5094
47_BF.ES.08.P1942 -G-T...............A----G---GC------G--------------CCA----T-AGT-RRA--C-------------------------------------A------T-------------------------------------A-----------C----- 5098
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----...............-A-----G-------------C------------A---GT-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T----A-----------------A-----------C----- 4861
49_cpx.GM.03.N26677 --A-...............A------GA------------C-A------AC--G---GT-A----------------------------------G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C--AC-G--------A----- 5078
50_A1D.GB.10.12792 ----...............----C--G-------------C------------G------AG-----------------G---------------G-----C------------T-----C-----G--T----TA-G-----A--T------C-------------G-- 5063
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----...............-------G-----G------CC-T--C-------A----T-A-----A-------------------------T--------------A--A--CT-T----C-------T----A--G--------------A----------------- 4863
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----...............-------G-----G-------C----------C-A----T-------A-------------------------T-----A--------A-CA---T-----------G--T----A--G-----------C--A----------------- 4970
53_01B.MY.11.11FIR164 ----...............-A-----G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--------G-----A--A--CA-T------------T-------G--------------AC---------------- 4993
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----...............---------------------C------------A------A-----A-------------------------T--G-----------A--A--T--------G------T-------G--------------A-----------C----- 5058
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----...............-------------G------CC------------A---GT-A----------------------------------T-----------A--A---T--------------T----A--G-----A--------A--------A-----G-- 4966
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----...............----C-----A---------C------------G----G--A-----A--C-T-----------------------G-----------------GTC------------------A--G-----A--------AC-------A-------- 5007
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A-...............---------------------C--------A---A-C-GT-AGT------------------C-------------G-----G--------A------------------T----------------A------C-G--------C----- 4843
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----...............-------------G---T----------------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T----A-----------------A-C--------------- 5001
59_01B.CN.09.09LNA423 ----...............------GG-----G-------C------------A----T-A-----A--C----------------------T--T-----------A-----CT--------------T----A--AC-------A-----A----------------- 4840
60_BC.IT.11.BAV499 --A-...............----------G----------C-------C----G----T-AGT------C-------------------------G--A--G--------A---T------C------------A-----------A--C---C-G-----A--C----- 5613
61_BC.CN.10.JL100010 --A-...............-------------G-------C------------A----T-AGTG-----C----------------------T--G-----G--------A------------------T--------C-------A--C---C-G--------C----- 5080
62_BC.CN.10.YNFL13 --G-...............--------------------CC------------A----T-AGTG-----------------C-------------G-----G--------A---T---R-------------------C-G-----A--C---C-G-------------- 4982
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----...............----C--G-GA--G--------------------A------A----------------------------------------------------GTT------------------A--G-----A--------AC---------------- 5197
64_BC.CN.09.YNFL31 --A-...............----------G----------C--------A---A----T-AGT----------------G-C----------T--T-----G--------A---T----------------------CC-------A--C---C-G-----G--C----- 5013
65_cpx.CN.10.YNFL01 --A-...............---------------------C--------A---AA---T-AGT------------------T----------T--------G----......G--------G----------------C-------A--C---C-A-------------- 5021
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----...............------C------G-------C------------AA---T-A-----A--C--------------------A-T--------------A--A--CT--------------T----A--G--------------A----------------- 4999
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----...............------C------G-------C------------AA---T-A-----A--C----------------------T--------------A--A--CT--------------T----A--G--------------A----------------- 4990
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -R--...............------RR---------G------------R---A--------------------------------------T-----------A---------T-----------G-------A---C---------------G--------------- 5112
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -C--...............------------------------------------C------------------------------------------------A--A-------------------------------------------------------------- 5320
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -G--...............-------GA-G------C--C---------------------------------------G------------------------A-----A---T----------------------C-----------------------A-------- 5164
O.BE.87.ANT70 --A-...............G---G--GC-GG-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----------------A--T--GA-T--G--A---GCT-AA-----CTT----------G----------C-----A-----A--AGCA-----A--A----- 5710
O.CM.98.98CMA104 --A-...............A------GA-AT-----T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-------------GA-A--T-----T--G--A---GCT--A------TT----------G----------CC----A--T--G--A-CA-----A--A----- 5142
O.CM.98.98CMABB141 --A-...............GA-----GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A---------------TA--T--G--T--G--A---GCC--A------TT----------G----------CC----A-----A--AGCA-----A--A----- 5141
O.CM.98.98CMABB212 G-A-...............GT-----G--AT--A--T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----------------A------A----G--A---GCT---------TT------G------T--------C----A-----A--AG-A-----A--A----- 5146
O.CM.98.98CMU5337 G-A-...............G------GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A---CA------AGG--A--T--G--T--C--A---GCT--A------TT----------GT-------ACCC----A-----A--AGCA--G--A--A----- 5143
O.CM.99.99CMU4122 --A-...............GA-----G--AT-----T--CC-A--C-----CCA------A-----A----------------A--T--G--T--T--A---GCT-----A---TT----------G--------ACCC----A--T--A--AGCA-----A--A----- 5141
O.FR.92.VAU --A-...............G----G-GA-AT-G---T---C-A--C-----CCA---GT-A-------------------G--A--T--G--T-----A---GCC---------GTT----C----G----------CC----A-----A---GCA-----A--A----- 5222
O.GA.11.11Gab6352 --A-...............G------GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----A-----G-----A--TA-T--T--G--A----CT--A------TT----------G----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A----- 4867
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-...............GA-----GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----------G--G--A--T--G--T--G--A---GCT--A------TT----------T----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A----- 5709
O.US.10.LTNP G-A-...............G------GA-GT--A--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--C----------G--A--T--G-----G--A---GCC--A------TT----------G----------CC----A--A--A--A-CA-----A--A----- 5631
N.CM.02.DJO0131 GGG-...............GT---G----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A----------------A---------GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C-- 5162
N.CM.02.SJGddd GGG-...............GT---G----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A-------------G--A---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A--------AT-A--A-----------GC-C-- 5146
N.CM.04.04CM_1015_04 GGG-...............AT---G----G---------C--A--------GG-C--GT-A-----A-------------G--A---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C-- 5161
N.CM.06.U14296 GGG-...............GT-C-G----G---------C--A--------AG-T--GT-A-----A----------G-G---G---------GC------G--------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C-- 5159
N.CM.06.U14842 GGG-...............GT---G----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A------------G---A---------GC---------------A---T-T---------R-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C-- 5163
N.FR.11.N1_FR_2011 GGG-...............G----G----G---------C--A--------G--T--G--A-----A------------G---A---------AC---------------A--CT-------------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C-- 5057
P.CM.06.U14788 -GGG...............AAGGT---R-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T-----G---C-------G-----------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---G-G-----A--A----- 5127
P.FR.09.RBF168 -GGG...............AA-GT---A-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A----T-----G--R--------G-----R-----G-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---GCG-----A--A----C 5691
CPZ.CD.06.BF1167 -GA-...CAGAACAAG...-AG--GCCTCAT-GA--T--A--A--CTCA--A--TGTC---G---------------------------GA-T-----C----CA--A--A--GTGG---C-----TT-T----TACA--G--A--AA-A--A-----G--AA-G----- 5770
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-A-...............A-C--G--A-AT-GA------C----CTCA--AG-A--GT-AG----A----------------------G-----G--A---TCA--A-----CT-TG-GC-G---CTGT----CACA--G--A--AA----AC-A-----A-------- 5198
CPZ.GA.88.GAB1 -T--...............GAG-G--G-CAT-GA--------A--------CG-C---T-A----------------------A-----G--------T----CA--A--A--TT--C-G------G--T-----ACC--G--A--AT-A--A--------A--A----- 5720
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TGA-GCTCAATACAAGACAG----G--ACCTGGAAG---------AGC---AGTT---T-A-----A--C-------------A--------T--G--------------A---T-T---C------T-T----TG-G--------AT-A--AC-A-----A-----G-- 5315
CPZ.US.85.US_Marilyn -GG-...............-AG-GC--A-G--GA-----C--A--------G--T---T-------A---------------TG------------------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-- 5716
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -GGG...............AA-GTC-G-G---GA--------T--A------CA----T-AG---CA----C--------GAT----AC---TG-G--------A--A--A---TT-------------T----AA-G-----A--A------C-A-----A--A----- 5193
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -GGG...............AA-GTC-G-G---GA--------T--A------CA----T-AG---CA----C-----G--GAT----AC---TG-G--------A--A--A---TT---C---------T----AG-G-----A--R------C-A-----A--A----- 5192
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 TTTTCCTAGGATTTGG.CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA........... 5814
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__.__.
Vpr __F__P__R__I__W_#_L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------CCA---.--------A-----A---T--------A-T--C----------------A---G--T----------------C-T--------T-A------G-T---.--------------C-A----------------A---TR---........... 5021
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----------CAA---.--A--G--G--------------------C--C----------------A------T-----T---G--------T-------GT-AT-----G-T---.--------------C-AC---------------C---TG---GGA........ 5021
A1.CY.08.CY236 ----------CCG---.--------A-----A---T-------CA-T--C----------------A------TC----------------G---------T-A------G-T---.----------------A----------------A--------........... 5024
A1.ES.05.X1608_8 ----------CCA---.--------A---------T-C-----CA-T--C-----A----------A------T-T---T-------A---CT-A------T-A------G-T---.--------------C-A----------------A---T--C-........... 5261
A1.KE.11.DEMA11KE001 ------A-----G---.--T-----A------------------A-T--C----------------A------T-----T---G-C------T-------G--AT-----G-T---.--------C-----C-A----------------A---T----GGA........ 5155
A1.RU.11.11RU6950 ------A---CCG---.--------A-----A-----G------A-C--C-----------G----A---G--T-----T----------C-T----------A------G-T---.--------------C-A---------G------A----G-A-........... 5337
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------CCA---.--T-----A-----A-----C--------C---C---------------A---G--T------------------T----------A------G-T---.--------------C-A----------------A---T----........... 5164
A1.SN.01.DDI579 ----------CCA---.--A-----A-----A------------A-C--C----------------A------------T-----------GT----------A--T---G-T---.----------------A----------------A---T----AGA........ 5014
A1.UG.11.DEMA110UG001 ---C------CCA---.--------A-----A--------A--CA-C--C----------------A------T-----T---------------------T--A-A---G-T---.--------------C-A----------------A---T----........... 5168
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --AC------CCG---.--T----CA-----A-----------CA-C--C--------C------A----G--T----TT------------T-A--------A------G-T---.----------------A----------------A---T--C-........... 5254
A2.CM.01.01CM_1445MV ---C------CCG---.--A----A---G--A--------------T-TC-----------C----A------T-----T---------TA-T----------A------G-----.-----------A--C-A----------------A---T----........... 5012
A2.CY.94.94CY017_41 ---C------CAC---.--A------C----A---T-C------A-T--C-----------C----A------T----TT--C------TA------------A------G-----.--------------C-A---------G------A---T----........... 5170
B.BR.10.10BR_MG029 ----------GCA---.------A-------A------------AC----------------------------------T-GC-G--------------------------T---.--------------C-A----------------A-------G........... 5275
B.CA.07.502_1191_03 ----------CCA---.--T-----------A---T-------------C-----A-----------------------T----------CA--------------A-----T---.----------------A----------------A--CT--A-........... 5240
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------CCA---.--T----A------A---T----T--------------A---------AG--------------------C-----------G-A--------------.----------------A----------------A-C------........... 5270
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------CCA---.------A-------A---T-C-----------------A---------A-------A-----------------CT-A------A----------T---.-A---------A----A---------G------A---T----........... 5185
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------CC----.--------AC----A---T----------------------C------A--------CT---------------G------------------G-T---.-----------A-----G---------------A----A.............. 5172
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------CA---.------A-----------T--------C-G--------------------------------A--------------------------------T---.----------------AT--C------------A---A----........... 5059
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------CCA---.---------C--------T-----------------------------A--------------C-G----A---C--------------------T---.--------------C-A--------------------T--A-........... 5214
B.HK.06.HK003 -----------CG---.------------------T-------------C----------------A---G-----------------------A---------------G-----.-A--------------A----------------A--------........... 5183
B.HT.05.05HT_129389 C---------G-G---.--------------------------------------------------------------T--------------------------------T---.--------------C-A----------------A-C----CTACTCGA..... 5020
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------CCG---.--T-----------A----T-----------A------------------------------------------C--------------------T---.-A----C---------A---------------AA-C------........... 5203
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------CCA---.------A-------A-----------------------------------------A---------------GC---------------------T---.-----------A----A----------------A---TC---........... 5477
B.PE.07.502_0525_wg5 C---------G-A---.--------------A---T-------------A-----------------------A--------------------------T-----------T---.----------------A----------------A-C------........... 5290
B.RU.11.11RU21n C---------GCA---.--T-----------A---T-C-----------------A------------------------T---------C---------------------T---.----------------A----------------A---T---G........... 5384
B.TH.08.MERLBDTRC10 C--C------CCA---.------A-------A---T--------AG---------A---------A-G-----------TC----------G--------------------T---.----------------A----------------A------C-........... 5046
B.US.11.ES38 ------------A---.------A-----------T------------------------------A-------------------------------------T-------T---.----------------A----------------A---T---C........... 5748
C.AR.01.ARG4006 C--------ACCA---.--T---A-------A---T-------------C-----A---------ATG-----------T-----------------------A------G-----.--------------C--T------C--------A---TAA--........... 4997
C.BR.07.DEMC07BR003 C--------ACCA---.--T---A-------A---T----------G--C---------------A-G--G--------T-----------------------A------G-----.--------------C-AG------C--------A--TTAA--........... 5145
C.BW.00.00BW5031_1 C---------CCA---.------A-TC----A-----C-----------C--------C------ATG-----T-----TT-----------------...............---.--------------C-A---C------------A---TA-T-........... 5169
C.CN.10.YNFL19 ---------ACCA---.--T-----------A-----------------A------------------------------T--C------C------------A--------T---.--------------C-A----------------A--GTGA--........... 5169
C.CY.09.CY260 C--------AG-A---.------A-------A-----------------C-----A---------A-------T-----TC----------A--------------------T---.--------------C-AG---------------A-CTTG---........... 5036
C.ES.08.X2363_2 ---C---C-CCCA---.--T------C----A---T-------------A--------C------A-------C----TT-----------AT----------A--------T---.-------A------C-AG--------------TA---T----........... 5244
C.ET.02.02ET_288 ---------ACCA---.------A-T-----A---T--------A-C--C---------------AGG-----A-----TC------C-T-C---------TCA------------.--------------C-AC---------------A-C--AA--........... 5015
C.IN.09.T125_2139 C--C-----ACCA---.--T-----------A---T-------------C---------------A-------T-----TC----------A---------T-A-------CT---.-----G--------C-AG---------------A---GGA--........... 5789
C.KE.00.KER2010 C--------ACCA---.------A--A----A---T----------G--C---------------A-------C-----T-----C-----C-----------A--------T---.--------------C-AC---------------A--CT----........... 4994
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C---------CCA---.--T--CA-T-----A-----------------C--------C------A-G-----T------------------------------T-----G-T---.--------------C-AG---------------A---TA---........... 5793
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C---------CCA---.--A----C------A-----A------A-C--C---------------A-T-----T--G--------------A-----------A--------T---.--------------C-A----------------A--GTG--G........... 5787
C.YE.02.02YE511 C-----C--ACCA---.------A----G------T-------------C-----A-----A---A-G-----T-----T---C-------------G-----AT-----G-T---.--------------C-AG--C------------AC--TA---........... 4988
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ---------ACCG---.--T---A-T-----A---T----A-------AC---------------A-------C----TGC--------------------T-AT-------T---.--------------C-A------T---------A--TTG---........... 5803
C.ZA.10.DEMC10ZA001 C--------ACCA---.------A-------A---T----------G--C-----------C-----G-----C-----T-----------------------A--------T---.--------------C-A----------------A---TA---........... 5153
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C--------ACCA---.------A-T-----A---T-C-----------C-----------C---A-------T-----T-----------A-----------A--------T---.--------------C-AT---------------A-CTTG---........... 5162
D.CM.10.DEMD10CM009 ---C--------A---.--T-----------A--------T-----C--------------C---A-------T------T----------C---------T-A-----C--T---.----------------A----------------A---T--C-........... 5188
D.CY.06.CY163 ---C-------CA---.--T-----------A--------T--------------------C-----------T-----TC---------CC---------A-A-----C--T---.----------------A----------------A---T--C-........... 5021
D.KE.11.DEMD11KE003 C--C------G-A---.--T------C----A---T-------------------------C-----------------T-----------C-----------A------------.----------------A----------------A--CT----........... 5163
D.KR.04.04KBH8 ----------CCA---.--T----A------A-------------C---------------C----T------T-----TC--C-----G-------------AT-----G-----.----------------A----------------A---T---G........... 5772
D.SN.90.SE365 ---C-------CA---.------A-------A---T-------------------------C-----------T-----T-----------C-----------A--------T---.----------------A----------------A------C-........... 5830
D.TZ.01.A280 C---------T-G---.------AA------A---TT------------------A-----A-----------T-----T-----------C--A--------A--------T---.----------------A----------------A------T-........... 5014
D.UG.10.DEMD10UG004 C---------CCA---.--T------C----A---T----------------C--------C-----------T--G--TG----------C--T--------A------------.--------------C-A----------------A---TG--G........... 5151
D.UG.11.DEMD11UG003 C-----------A---.--T---A--C----A--------T--------------A-----C---A-------T-----TC---C-----G---T-----G--A------G-----.--------C-------A----------------A---A--CT........... 5168
D.YE.02.02YE516 ---C------GCA---.--T-----------A--------T--------------------C-----------T-----T----------CC-----------A---C-C--T---.----------------AG---------------A--T---C-........... 5024
D.ZA.90.R1 C-------TA-CA---.------TC------------------------------------C-----------T-----T-----------------------A--------T---.----------------A---------------TA---T----........... 5162
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------CCA---.-----CA-------A---T-------CC----A---------------TTG--G--T-----TT-G-----G--G---------A--------------.------G-G-----C-C----------------A------C-........... 5024
F1.AR.02.ARE933 ----------CCA---.------A-T-----A-----C------A-C--C-----------C-----G-----T-----TC--C----G--AT----------A------------.--------------C-AT--------G------A--------........... 5107
F1.BR.10.10BR_RJ015 C--------AGCA---.--T--------G--A---T--------A-C--C......................................................................-------------AT-----------G---A--------........... 5219
F1.CY.08.CY222 C---------CCA---.--T-----------A------------A-C--C----------------AG-----T-----T--------G--A-----G-----A------------.--------------C-AG-------------------TG---........... 5006
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------CCA---.--------------A---T--------A-T--C-----A----------TG-----T-----TT--G----G--A-----------A------------.--------G-----C-A----------------A--------........... 5265
F1.RO.96.BCI_R07 ----------CCA---.--------------A------------A-C--C----------------AG-----T--G--T--------G--A-----------AT-----------.--------------C-AG---------------A--------........... 5837
F1.RU.08.D88_845 ---------RCCC---.------A-------A--G-----------C--C----------------AG-----T-----T--C-----G--AT----------AT-----------.--------------C-AG---------------A-------G........... 5272
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------AGAG---.-----------G--A--G---------A-T--C----------------AG-----T-----T--------G-CA-----------A--A---------.--------------C-AT---------------A---T----........... 5006
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------AGAG---.--------TC----A--G---------AGT--C----------------A---G--T-----T--------G-CA-----------A--A---------.-----------------T--------G------A---T--AG........... 5080
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------GAA---.---------A-G--A--GT--------A-C--A--------C-------AG-----T-----T--------G--G--------------A---------.--------------C-AT--C------------A---T----........... 5163
G.BE.96.DRCBL ----------CCC---.--------T-----A--G-T-------A-C-------------------AG-----T-----------------A--A--------A------------.--------------C-A----------------A---T--C-CAG........ 5773
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------CC----.--T--------G-----GT--------A-C--------A----------A------T--------T--------A--A--------A------G-----.----------------A----------------A---TC-C-........... 5194
G.CN.08.GX_2084_08 ------C--ACCC---.--T--C--------A------------A-C-------------------A------T-----------------A--A------T-A--------T---.--------------C-A----------------A---AC-T-CGG........ 5056
G.CU.99.Cu74 ----------CCC---.--------------C--GT--G-----A-C-------------------A------T-----------------A--A--------A------------.--------------C------------------A---G--T-........... 5417
G.ES.09.X2634_2 ----------CCC---.--------------A--GT--------A-C-------------------A------C------C----------A--------G--AT-----------.--------------C-A----------------A--CT-A--........... 5296
G.GH.03.03GH175G ----------CCC---.--T-----------A--GT--------A-C-------------------A------T-----T-----------G--A--------A------------.-A------C-----C-A----------------A---TC-C-........... 5853
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------CC----.--------------A--G---------A-C-----------------------G--T-----------------A--A--------A------------.--------------C-A----------------A---T--C-........... 5188
G.NG.09.09NG_SC62 ------C--ACCC---.--T-----------A------------A-C-------------------A------T-----T----C--A---A--A------T-A------------.--------------C-A----------------A------C-........... 5005
G.ZA.01.TV546 ---------ACCC---.--------------A-WG---------R-C-------------------A------T----Y------------AT-A--G-----A--R---------.--------------C-A----------------A------C-........... 5015
H.BE.93.VI991 --A-------CCA---.--T----A------A--G---------A-T--C----------------AG-----T-----T----------C----------T-A-----CGCT---.----------------A---C------------A-------G........... 5202
H.CF.90.056 ---------AG-A---.------CAA-----A--G---------A-C--C-----A----------T------T-----TT---------CG-----------A--------T---.--------------C-A---------------AA--------........... 5160
H.GB.00.00GBAC4001 -------C-TGCA---.-----CCAAC----A--GT--------A-T--C-----------C---AG------T-----TT---C--------------------------CT---.--------C-----C-A----------------A-------G........... 5331
J.CM.04.04CMU11421 ---Y--Y---MCA---.--T-----T-----A--R-----------M--W-----A-----A----A------TAG--Y------------A-----------AT-------T---.--------C-----C-A----------------A---TG-C-........... 5319
J.SE.93.SE9280_7887 C---------CCA---.--T---A-T-----A--GT--------AGC--------A-----A----A------C-----------------A-----------AT-------T---.--------C-----C-AT---------------A---TA-C-........... 5127
J.SE.94.SE9173_7022 C---------CCA---.--------T-----A--GT--G-----AGC--------A-----A----A------C------G----------A-----------AT-------T---.--------C-----C-AT---------------A---TA-C-........... 5128
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---C------CCA---.-------A---G--A--G---------A-C-A-----------------A------T-----T-----------AT-A--------A------------.----------------AC---------------A-CTTA---........... 5005
K.CM.96.96CM_MP535 ----------CCA---.------AATC-G--A--G---------AC--------------------A----C-T-----T-----------AT----------A--------T---.--------------C-AC---------------A---TA-C-........... 5009
U.CA.01.TV749 ---------ACCA---.-------A------A-----------CA-C-------------------A------T-----T-----------A--A-----------------T---.-----------A--C-AT---------------A---TA---........... 5830
U.CA.99.TV721 ------------A---.-------A------A-----------CA-C-------------------A------T-----T-----------A-----------A--------T---.-----------A--C-AT---------------A---TA---........... 5829
U.CD.83.83CD003_Z3 ----------CCG---.--T---AA------A--GT--------A-T--C---------------CA------T-----T----------G------------A------------.--------------C-A---------G------A-------G........... 5308
U.CD.90.90CD121E12 ----------CCG---.--T---AA------A--G---------A-T--C--------C------CA------T-----TC----------------------A------------.--------------C-A----------------A---T---G........... 5012
U.CY.05.CY090 ----------CCA---.------AA------A------------A-C--A-----A----------A------T------T-------G--G-----------A-----C------.--------------C-AG---------------A-C-T----........... 5012
U.CY.08.CY223 ----------CCC---.--------------A--G---------A-C--C----------------A---G--TAG---T-----------C---------T-A--------T---.--------------C-A---------------TA--GTG-C-........... 5030
U.ES.10.DEURF10DZ001 ---------ACCA---.-----C--A-----A-----------------A----------------A---G--TAG---T------------T----------A------G-T---.----------------A----------------A---T--C-........... 5089
U.GR.99.99GR303 ---C------CCA--C.--T------C----A------------A-C--------A----------A------T-----T---C--------T----------A--------T---.--------------C-A---------G------A--GTG---........... 5084
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ----------CCA---.--T------------------------A-C--A----------------A---G--T-----T-----------A-------------------CT---.--------------C-A----------------A--TTG-A-........... 5698
01_AE.AF.07.569M ----------CCC---.--T-----------A--GT-C------A-C-----------C-------A---G--T-----T-----------GT----------A------G-T---.----------------A----------------A--GTG-C-........... 5016
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------CCC---.--------------A--GT--------A-C-------------------A---G--T----------------C-T----------A------G-T---.--------------C-A----------------A---TA---........... 5762
01_AE.CN.10.YNFL03 ----------CCC---.---------C----A--GT--G-----A-C--------------C----A---G--T-----T-----------AT--------T-A--A-----T---.----------------A----------------A---TA-C-........... 5191
01_AE.HK.04.HK001 -------R--CCC---.------A-------A--GT-C--------T-------------------A---G--T-----T----C-----C-T----G-----A------G-T---.----------------A----------------A---TA-C-........... 5175
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----------CAC---.--------------A--GT--------A-CCAG----------------A---G--T-----T------------T----------A------G-T---.----------------A----------------A---TA-CT........... 5003
01_AE.JP.x.JRC77AE ----------CCC---.--------------A--G--C------A-C-------------------AG--G--T-----T-----------AT----------A------G-T---.----------------A----------------A--TTG-C-........... 5810
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ----------CCA---.------A-------A--GT-C--------C----------------T--A---G--TC----T-----------AT-A--------A------G-T---.-A--------------A----------------A---TA-C-........... 5236
01_AE.TH.90.CM240 ----------CCC---.-----A--------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T-----T-----------GT----------A------G-T---.----------------A----------------A---TG-C-........... 5381
01_AE.US.05.306163_FL ---------ACCA---.--------------A--GT-C------ACC-------------------A---G--T-----T--C---------T----------A-----C--T---.----------------A----------------A--TTA-C-........... 5004
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------CCC---.--------------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-T---.----------------A----------------A---TA-C-........... 5068
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 TTTTCCTAGGATTTGG.CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA........... 5814
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__.__.
Vpr __F__P__R__I__W_#_L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------CCA---.--------AC---AA-----------------A---------------CA---G--TC----T------------T----------A------G-T---.----------------A----------------A---T--C-........... 5180
02_AG.CY.09.CY256 C---------CC----.T-G----AA-----A------------A-C--A----------------A---G--TAG---TC-----------T-----AGT--A------G-T---.----------------A----------------A---TC---........... 5009
02_AG.ES.06.P1423 ----------CCA---.--T-----A--G--------------CA-C--A----------------A---G--T-T---T------------T----------A--------T---.--------------C-A----------------A---T--C-........... 5250
02_AG.GW.05.CC_0048 ----------CCG---.--T-----A-----A-----------------A----------------A---G--T-G---T---------C--T----------A--A---G-T---.----------------A------T---------A---T----........... 5163
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------CCG---.--------A-----A------------A-C--A----------------A---G--T-GT--T--T----C----T----T-----A------G-T---.----------------A----------------A---T----........... 5472
02_AG.LR.x.POC44951 ----------CCG---.--------A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-T---.----------------A----------------A---T----........... 5808
02_AG.NG.09.09NG_SC61 C---------CCA---.--------AC----A------------A-C--A----------------A---G--T-G---T-----------C-----------A------G-T---.----------------A----------------A---T----........... 5005
02_AG.NG.x.IBNG C---------CCG---.--------A-----A-----------------A----------------A---G--TA----T------------T----------AT-----G-T---.----------------A----------------A---T--A-........... 5338
02_AG.SE.94.SE7812 ----------CCG---.--------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G---T------------T-----------------G-T---.----------------A---------G------A---T----........... 5185
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------CC----.--------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G----------------T-A------T-A------G-T--C.----------------A----------------A---T--C-........... 5010
03_AB.RU.97.KAL153_2 C---------G-G---.--T---A-------A---T-C-----------------A--------------------------------------------------------T---.-----G----------A----------------A---T--A-........... 5039
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------ACCC---.---------C----A--G---------A-C--------A-----C----A---G--T-----T------------T----------A--------T---.--------------C-A------T---------A------CT........... 5179
05_DF.BE.x.VI1310 ----------CCA---.------A----------GT--------A-C--C----------------AG-----T-----T---G----G--AT-A-----G--A------------.--------------C--C--------G------A--CT----........... 5195
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------ACCA---.------AA-A-------GT----T---AGC-------------------A------T-----TC--T------CA-------T---A------G-----.--------C-----C-AC--------G------A---TA-C-........... 5841
07_BC.CN.98.98CN009 C--------ACCA---.--T---A-------A-----------------A----------------------------------------C---------------------T---.----------------AG---------------A--TTGA--........... 5148
08_BC.CN.97.97CNGX_6F C--------ACCA---.--T-----------A---T--G----------C---------------A-------T---A-T---C-------A---------T-A-----C--T---.--------------C-AG---------------A--GTGA--........... 4996
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------CC----.--------------A--------------T--C----------------A------T-----T------------T--------T-A------G-T---.--------------C-AT---------------A---T----GGG........ 5018
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C---------------.--T---AA-C----A-----------------------A-----C---A-------T-----T-----------C--T---------------------.----------------CC------C--------A--GTG---........... 5192
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---------CCG---.--------A-----A------------A-C--C-----------A----T------T-----T-----------------------A------G-T---.-----G--------C-A----------------A---T--C-........... 5177
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C------CCA---.--------------A--G---------A-C--C----------------AG-----T--G--T--------G--AT----------A------------.--------------C-AG---------------A---TG---........... 5818
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------CC----.--T-----A-----A--G---------A-C-----C-------------A------T-----T----C------G--A--------A--------T---.--------------C-A---------------T---GTG---........... 5218
14_BG.ES.05.X1870 ----------CCC---.--------------A--GT--------A-C-------------------A------T------M--C-------R--A-----GT-AT-----------.--------------C-A----------------A------C-........... 5280
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .---T-----CCC---.--------------A--GTCC------ACC-A-----------------A---G--T-----T---G--------T----C-----A------G-T---.--T-------------AC-------------C-A---T--C-........... 5206
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------CCA--A.------A-------A---T----T----C---------------C---A-------T-----T---------------------A----------T---.-----------A----A---------------TA---TG.............. 5173
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------CCA---.------A-------A------------A-C--C----------------AG-----T-----T-----------AT----------A------------.--------------C-AT---------------A---T----........... 5027
18_cpx.CU.99.CU76 C------C-ACCC---.---------C----A--GT--------A-C-------------------A------T-----T-----------A--------------------T---.-----G--------C-A---------------TA--GTG---........... 5118
19_cpx.CU.99.CU7 C---------CCA---.--T-----A-----A---T--G-----AC---C----------------A------T-----T-----------A-----------A--A-----T---.--------------C-A----------------A------C-........... 5039
20_BG.CU.99.Cu103 ----------CCC---.--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T------C----------A--A--------A------------.--------------C-A----------------A---G--T-........... 5279
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------CCA---.------A----G--A--------T----C---C-----------C-----C-----T-----T--G------------------T-A------------.----------------AC--------------T----T----........... 5018
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------G--CCC---.--------------AG-----------A-C--------A----------A---G--T-----T------------T--------T-A------G-T---.----------------A---C------------A---TA---........... 5021
23_BG.CU.03.CB118 ----------CCC---.--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T-----------------A--A--------AT------C----.--------------C-A----------------A---G--C-........... 5256
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------CCC---.--------------AGCG---------A-C--------A----------A------T--------C--------A--A--------A------------.--------------C-A----------------A---G--C-........... 5264
25_cpx.CM.02.1918LE ---------ACCC---.--T--------------GT--------A-T-------------------A------T-TG--------------A--A--------A------------.----------------A----------------A---T--C-........... 5021
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------ACCA---.--------------A-----------------------A--C-------G------T-----T-----------AT----------A------G-T---.--------------CA-T---------------A--TTC---........... 5818
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------CCC---.---------C----A--GT--G-----A-C-----------C-------AG-----T-T---T-----------AT-A------T----------T---.--------------C-AG--------------TA---TA-C-........... 5804
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------A---.--------------A-----------------------------------------A------T-----------------------A-------A---.-----------A---------------------A---A----........... 5179
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------.-----------G--A--------------------------C-----------------------------------------------------T---.-----------A---------------------A---A--C-........... 5217
31_BC.BR.04.04BR142 C--------ACCA---.--T-----------A---T-------------C-----A---------A----G--------T-----------------------A------G-----.--------------C-AG------C--------A---TAA--........... 5285
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------CCA---.------A-------A--GT--------A-C--C----------------A------T--G--------------A-----------A--------T---.--------C------AAC---------------A---TA-C-........... 5448
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------CCC---.---------Y----A---Y-C------A-C--------R----------M---G--T-----T------------T----------A------GYT---.----------------A----------------A----G-C-........... 5114
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------CCC---.--------------A--GT-C--------C-A----------------CA---G--T-----T------------T----------A------G-T---.----------------A----------------A--TTG-C-........... 5015
35_AD.AF.07.169H ----------CCA---.--T--G--A-----A---T----T---A-C--C-----------------------T-----T-----------C-----G--------------T---.--------C-----C----TC------------A--------........... 5013
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------CCA---G--------A-----A---T-------------A----------------A---G--T-----T-----G-----CT----------A------G-T---.--------------C-A----------------A---TA---........... 5019
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---C------CCA---.--T------C--------T-------------C---------------CA------T-------------A---AT-A--G---T-A---------------------------C-A----------------A------C-........... 5004
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------CCA---.--T---A-------A------------A-C-------------------AG-----T-----T----C---G-CAT----------C------------.--------------C-AT--------G------A--CA----........... 5236
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------G-G---.--------------A---T----------------------------------------G-------C-----CA--------------------T---.-----------A----A---------------TA--------........... 5290
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------CCA---.------AA------A---T------------T----------------A----------G--------------C--------------------T---.-----------A----AC---------------A---T---G........... 5296
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------CCA---.--T-----T--G--A---T------------------------------A--------------------------------T----T------CT---.--------------------------------TC----C-T-........... 5367
43_02G.SA.03.J11223 ------C---CCG---.--------AY----A------------A-C--A----------------A---G--------T----------Y-T-A-----R--A------G-Y---.----------------A----------------A---T----........... 5338
44_BF.CL.00.CH80 ----------CCA---.------A--C----A---T--------A-C--C----------------AG-----T-----T--------G--AT----------A------------.--------------C-AT---------------A---T----........... 5255
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------CC----.--------G-----A-----------------C-----------------------T-----T---G--------T----------A--------T---.----------------A----------------A---T--C-........... 5799
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C---------CCA---.------A-------------------CA-C--C----------------A------T-----T--------G--AT-A--------A------------.--------------C-AG---------------A---T----........... 5251
47_BF.ES.08.P1942 ----------CCA---.--------------A-----------CA-C--C----------------AG-----T-----T--------G--G--------T--A------------.--------------CAAT-------A-------A---T----........... 5255
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------CG---.--------------A---T-C-----CA-C-------------------A------------T-----------AT----------A------G-T---.----------------A----------------A---TA-C-........... 5018
49_cpx.GM.03.N26677 C---------CCA---.------A-------A--GT--------A-C-----------C--A----A------T-T---T-------A---A-----------A--------T---.--------C-----C-AC---------------A---TC---........... 5235
50_A1D.GB.10.12792 C------C----A---.--T----AA------------------A-C--C-----A----------A------T-----T----------C------------A------G-T---.--------------C-A----------------A---T----........... 5220
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------CCC---.-----------------GT-C--------C--------------C----A---G--T-----T----------C-T--------T-A--------T---.-A--------------A----------------A-C-TA-C-........... 5020
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------CCC---.---T----------A--GT-C------ACC-A-----------------A---G--T-----T-----------CT----------A------G-T---.----------------A---------G------A----G-C-........... 5127
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------ACAA---.--T------C----A---Y-C------A-C-------------------A---G--TC----T-----------AT----------A------RCT---.----------------A----------------A---TA-C-........... 5150
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----T-----CCC---.----T---------A--G--C--T---A-C---------------A---A---G--T-----T-----------AT----------A------G-T---.--------------C-A----------------A---TA-C-........... 5215
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------CCC---.--T-----------A--G--C--A---A-C-----------C-------A---G--T-----T------------T--------A-A--------T---.----------------AG---------------A--TTG-C-........... 5123
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------C---CCG---.--T-----A-----A-----------------A--------------------G--------T------------T--------T-A------------.-----G--------C-A----------------A--CT--C-........... 5164
57_BC.CN.09.09YNLX19sg C--C------CCA---.--T-----A-----A---T--G-A--------C--------C------A-------T-----T-------A---A-----------A--------T---.-----------A--C-AG---------------A--TTGA--........... 5000
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------CCC---.--------------A--GT-C------A-C-------------------A---G--T-----G-----------AT----------A------G-T---.----------------A----------------A----A-C-........... 5158
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------CCC---.--------------A---T-C------C-C-------------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-T---.----------------A----------------A---T--C-........... 4997
60_BC.IT.11.BAV499 C--------ACCA---.--T---------------T-------------C-----C---------A-------------T------------T-A------T-A------G-----.------G-G---G---AG------C--------A---TAA--........... 5770
61_BC.CN.10.JL100010 C--------ACCA---.--G--CA-------A---T--G-------C-AC---------------A-------C-----T-----------A-----------A--------T---.-A------------C-AT---------------A--GTGA-G........... 5237
62_BC.CN.10.YNFL13 C--------A-CA---.--T-----------A--GT-------------A--------C-------------------------------C--------------------CT---.--------------C-A----------------A--TTGA--........... 5139
63_02A1.RU.10.10RU6637 C---------CCA---.--A-----A-----A---T-------------A----------------A---G--TAG----------------T----------A------G-T---.----------------AG--C------------A--------........... 5354
64_BC.CN.09.YNFL31 C--------ACCA---.--T-----------A---T--G---------A----------------A-------C---A-T-----------A---------T-A--------T---.--------------C-AG---------------A---TGA--........... 5170
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------CCC---.--T-----------A--G--C------A-Y-------------------A---G--T-----T------------T----------A------G-T---.----------------A----------------A--TTA-C-........... 5178
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----------CCC---.--------------A--GT-C------A-C-------------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-----.----------------A----------------A--TTG-C-........... 5156
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----------CCC---.--------------A---T-C------AGT-------------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-----.----------------A----------------A--TTG-C-........... 5147
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 C-----------A---.--T--------------------------C--------------------------------------------------------------C--T---.----------------A----------------A---T--A-........... 5269
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------CCA---.---------C-------G------------------A--------------------------T-GG---A------------------------T---.---------A------AG---------------A--CT--T-........... 5477
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------G-G---.-----------------GT------------A-----------------------------------------C---------------------T---.----------------A----------------A----C-C-........... 5321
O.BE.87.ANT70 ---C------CC----.--A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C-------T------TATG--A--T--------CT-A------T---------C----.-AT--------A--C-A------T--------AA---AC.........CCAAG 5869
O.CM.98.98CMA104 ----------CC----.--AY-C-C---G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG--A--T-C---G--CT-A------A-A--A---GC----.--T--------A--C-AG-----T--------AA---AC-C-TCTAACACAAG 5310
O.CM.98.98CMABB141 ---C------CC----.--AATGTC---G--A---T-C--T-----T-----------C-------T------TATG--A--T--------CT-A----T----A-A---GC----.--T--------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCTAACACAAG 5309
O.CM.98.98CMABB212 ---C------CCC---.--A--A-C--GT------T----T-----C--------A--C--C----AG-----TATG--A--T-----G--CT-A--------A-------C----.-AT--------A----A------T--------AA---TC-C-TCTAACACAAG 5314
O.CM.98.98CMU5337 C--C------CA----.--A--G-C---G--AA-TT-C--T-----G-----------C-------T------TATG--A--T-C------CT-A--------A--A----C---C.--T--------A--C-A------T--------AA---AC-C-TCTAACACAAG 5311
O.CM.99.99CMU4122 ---C-----ACC----.--A--C-C---G------T-C--T-----G-----------C--G----T------CAT---A--T--G-----AT-A-----------A----C----.--T--------A----A------T--------AA---AC-C-TCTAACACAAG 5309
O.FR.92.VAU ---------A-AC---.--G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C-------A------AAT---A--T-C------CT-A------A-AA-A----C----.-AT--------A--C-A------T--------AA---T--C-TCTAACGCAAG 5390
O.GA.11.11Gab6352 C--C-----ACC----.--A----C---G--A---T-C--------G-----------C--G----T------TATG--A--T--------CT-A-----------A----C----.--T--------A--C-AG-----T--------AA---AC-C-ACTAACCCAAG 5035
O.SN.99.99SE_MP1299 ---C-----ACC----.--A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C-------T------TATG-----T--------CT-A-----------A---GC----.--T--------A--C-A------T--G-----AA----C-C-TCTAACACAAG 5877
O.US.10.LTNP ---C-----ACA----.--A-----A--G--A---T-C--A-----G-A---------C------AG-------ATG--A--T--------CT-A------A---------C----.-AT--------A--C-A------T--------AA--GAC.........CCAAG 5790
N.CM.02.DJO0131 ------A----C----.--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--T--G--A--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG--------------GA------CT........... 5319
N.CM.02.SJGddd ------A---------.--A-----GC----A-----C--------C--A-----A-----C----AG--G--A--G--A--T--CC-G--G--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C-T--CT........... 5303
N.CM.04.04CM_1015_04 ------A---------.--A-----G-----------C--------C--------A--C--C----AG-----A--G--A--T--C--G--GY-A------T-A------------.-AT--G-----T--C-AG--C-----------GA------CT........... 5318
N.CM.06.U14296 ------A-----G---.--A-----G-----------C--T---A-C--A-----A--C--C----AG-----A--G--A--T--C-----G--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA------CT........... 5316
N.CM.06.U14842 ------A----Y----.--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--C-----A--A------T-A------------.-AT--G-----C--C-AG--C-----------GA------CT........... 5320
N.FR.11.N1_FR_2011 ------A---------.--A-----A-----A------------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------.--T--G-----C--C-AG--C-----------GA------CT........... 5214
P.CM.06.U14788 C--C------CC----.T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-Y---------.-AT--------A--C-A------T--------TA-CTTGAC-CCCTCT..... 5290
P.FR.09.RBF168 C--C---YT-CAA-AC.T-A--CTCA-----A---T-C------A-T--C--------C--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A-M----T-AA-T---------.-AT--------A----AY-----T--------TA-ATTG-C-CCCTCT..... 5854
CPZ.CD.06.BF1167 ------A--A-A-ACA.--A--AAA-A----CA-CTGGG-G-T-C-G-AC-----A---T-A----A------AC---TGC-T----CTC-CT-A---A--GCC-------CT---.-AT---TAC------GCC--------------GA-A................. 5921
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-----C--ACCC---.T-A----CAC----AG-------T--------A-----A--CT-C-----G-----AC----T------------T--------T-A------G-----.-----------C--C-AT---------------A-A-AC-CT........... 5355
CPZ.GA.88.GAB1 ---C-----ACCA---.T-G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A-----A----T------A--G-----C--------CT-A-----CT--------------.--T---C-------C-AG---------------A-CCTC-C-........... 5877
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-----A--ACCAGTA.--G--G--AG----AA-TTGGG-G-T-AC-GT------A---T-C----A-----CTC---AGT----C-A----------AGGGCCT-----TCT---.-ATC--CA---T---GTT--C-----------AT................... 5464
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------ACCC---.--A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG-----A-----A--T-----G--CT-A--------TT-----------.-AT--G-----C---AAT--------G-----GA--T-CTTGGCAAGGAGAAC 5884
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C---------CCC---.T-G--CCAA--G--A--G---G-T-----T--------A--C-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---.-AT-------------AT--------------GA--TTG-C-CCCTCT..... 5356
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con C---------CCC---.T-G--CCAA--G--A--G---G-T-----T--------A--C-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---.-AT-----------C-AT--------------GA--TTG-C-CCCTCT..... 5355
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Tat exon 1 start Vpr end Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 .CAGAGGAGAGCA....AGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAA 5979
Vpr (frameshifted) __Q__R__R__A__._#_R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K
Rev exon 1 _M__A__G__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .GG---A----GC....--G------T--G-----Y----AC--------------T-------------------C-----------A---A-----C--C-------------A------T-C-AG---C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5186
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .GG---A----GC....--GG--------G----------AC--------------------G-------------C----C------G------T--C----------------GG--------------C--TC---A-----G------------------------ 5186
A1.CY.08.CY236 .GG---A----GC....--GG-----T--G-----C----AC--------------C-----G-------------C-----------G---G--T--C----------------A------T----A---C--TC-G-A-----G------------------------ 5189
A1.ES.05.X1608_8 .GG---A----GC....--G------T-------------AC--------------C-------------------C----C------G---G--T--C--C-------------A------T--------C--TC-G-AC----G------------------------ 5426
A1.KE.11.DEMA11KE001 .GG---A----GC....--G------T-------------AC--------------C--C--G-------------C---AC------AT--G--T--C-------GA-------A--------C--C---C--TT---AC----G------------------------ 5320
A1.RU.11.11RU6950 .AG---A----TC....--G------T--C----------AC--------------T-----G-------------------------G------T--C----------------GG---------C----C--TC---A-----G---------T-------------- 5502
A1.RW.11.DEMA111RW002 .GG---A----TC....--GG-----C--G----------AT--G-----------C------------------GC-----------G------T-----C-----A-------A--------C------C--TC---GC----G-------G---------------- 5329
A1.SN.01.DDI579 .GG---A----TC....--GG--------------C----AC------------C-C-----G--------A----------------G------T---------GCA-------GG-----T--------C--TC-G-AC----G------------------------ 5179
A1.UG.11.DEMA110UG001 .GG---A----GC....---------T-------------AC--------------C-----G------------GC-----------G-CCA--T-------------------A------T--------C--TT-G-AC----G------------------------ 5333
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .GG---A----GC....--GG--------G----------AC-----T--------C--C--G------------TC----C------G------T--C------T-T-------GG--------------C--TC-G-AC----G------------------------ 5419
A2.CM.01.01CM_1445MV .AGA--A----T-....--GG-----A--------C----A---------------C-------------------G-----------A------T---------GTT-------GG-----------G--C--TT---AC----G------------------------ 5177
A2.CY.94.94CY017_41 .AGA--A----T-....--GG--------------C----A---------------C-----G-----------------------------A--T---------CGC-------A---------GT-G--C--T----AC----G---------------C-------- 5335
B.BR.10.10BR_MG029 .------------....---------A--------------G------------C----C----------------GG-----------T-C-----------------------A-----------C---C---T---------G------------------------ 5440
B.CA.07.502_1191_03 .------------.AGA-------------A----------C-----------------C-----------------G----------AT-----------------A--C--------------------C-------A---G-G------------------------ 5408
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .-----A---A--....-----------------------------------------------------------GG----------A----------------GGC--------------------------T-C--A-----G------------------------ 5435
B.CN.10.DEMB10CN002 .-----------C....--.G-----------------------------------------------------------------------------------G---------C-------------------T-C--A------------------------------ 5349
B.ES.10.DEMB10ES002 .--A------A--....--G---------------------------------------------------------------------T--------------------------------------G-------C-CA-----G------------------------ 5337
B.FR.11.DEMB11FR001 .----CA---A--....------------------------------------------------------------G----------A---G--------C----G--------A---------GT-G----------------G---------T-------------- 5224
B.GB.05.MM45d213_GN1 .-G----------....---------------------------------T--------------------------G-----------------T----------G---------------T--------C-------A-----G---------T---A---------- 5379
B.HK.06.HK003 .---------A--....------------------------------------------------------------G-----------------------------A------C-------T-----C--------GCA-----G------------------------ 5348
B.HT.05.05HT_129389 .-----A------....---------A-TG-----------------------------------G----------GG----------M------T--C-------R--------A---------------C---T---------G------------------------ 5185
B.JP.12.DEMB12JP001 .------------....------------G-----------CT---------------------------------------------A---------------------C-------------C------C----C--A-----G---------A-------------- 5368
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .------------....--G------------------------------------A--C---------------------C--------------------------------C-------T--------C-------A-----G---------A-------------- 5642
B.PE.07.502_0525_wg5 .------------....-----------------------ATT----------------C----------------GG----------AT-----T-----------A-------GG-----T--------C---TC--------G------------------------ 5455
B.RU.11.11RU21n .-G---C------....---C---------------------T-------------------------C--------------------------------------------TC----------------------G-A-----G------------------------ 5549
B.TH.08.MERLBDTRC10 .AC---A------....-----------------------------------------------------------GG---A-------------T--------------C--------------------C-------A-----G------------------------ 5211
B.US.11.ES38 .--A---------....---------T-------------AT----------------------------------GG-----------------------------------------------------C-------------G------------A----------- 5913
C.AR.01.ARG4006 .------------....-----------------------A---------------C------------------------C----C--T--A--------------A--CA---A------T--------C--TC-G-------G---------T-------------- 5162
C.BR.07.DEMC07BR003 .--A--A------....---------C---A------A--AC--------------C-----------------------CC----C-AT--G--------C----GA---A---A------T---A-A--C--TC-G-------G---------T-------------- 5310
C.BW.00.00BW5031_1 .-----A---A--....-----------------------AC--------------T------------------------C------AT--G--T---------C-A---A---A------T-C------C--TC-G-------G---------T-A------------ 5334
C.CN.10.YNFL19 .-----A----G-....----C--------A---------AC--------------C------------------G-C--------C-AT--C--T---------CGC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T-------------- 5334
C.CY.09.CY260 .-----A------....-------------A---------AC--------------C-------------------------------AT--G--T---------T-C--C----AC-----T-T--C------TCAG-------G---------T--A----------- 5201
C.ES.08.X2363_2 .--A--A---A--....-----------TG----------A---------------C--------------A---------C------AT-CG--T--C------TCT--CA---AC-----TAT--C---C--TCAG-A-----G---------T-------------- 5409
C.ET.02.02ET_288 .-----A------....-----------------------AC--------------T-----------C------------C----C--T-----T---------------A---A------T-C------C--TC-G-------G------------------------ 5180
C.IN.09.T125_2139 .--A--A------....-----------------------AC-----T--T-----C------------------G-C----------AT--C--T-T--------GC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T-------------- 5954
C.KE.00.KER2010 .--A--A------....-----------T-----------A---------------T-----------C-----------------C-AT-CG--T-----------A---A---A------T-T------C--TCAG-A-----G---------T-------------- 5159
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .-----A------....-------------A---------A---------------T-----------C--------G----------AT--G--------------A---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T-------------- 5958
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .-----A------....-----------A-----------A---------------C-----------C-------------------AT-CA--T-TC--C---CGC---A---A---C--TTT------C--TCAG-------G---------T-------------- 5952
C.YE.02.02YE511 .--T--A------....-------------A---------A-T-------------T-------------------G---C-----C-AT--A--T--C------GCC--C----AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T-------------- 5153
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 .-----A------....-------------A---------AC-----A--------C-----------C-------------------AT--A--T-----C-----A--CA---AC-----T-T------C--TCAG-------G---------T-------------- 5968
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .-----A---A--....-----------A-----------A---------------A------------------------C------AT-G---T--C--C-----A---A---A------T-T------C--TCAG-A-----G---------T--A----------- 5318
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .-----A---A--....---------T-------------A---------------C-------------------------------AT--G--------C----GA--C----A------TTT------C--TCAG-------G---------T-------------- 5327
D.CM.10.DEMD10CM009 .-----A------....---------T-------------AC--------------C-----------------A-GT----------A-TCA-------------G--------A---------GCGG--C------T------G------------------------ 5353
D.CY.06.CY163 .-C---A------....---------T-------------AT--------------C-----------------A-GT----------A-TCA--T----------G--------A----------TGC--C--------G----G------------------------ 5186
D.KE.11.DEMD11KE003 .-----A---AT-....---------T---A----------C--------------C-------------------GG---C------A---G--T--------------C----A------T---CAA--C---G--T-G----G------------------------ 5328
D.KR.04.04KBH8 .-----A------....---------T-------------AC--------------A-------------------GG----------A-------------------------C----------------C---T---AG----G------------------------ 5937
D.SN.90.SE365 .-----A---AT-....---------T-------------AC--------------C--------------------G---C------A---C--T-----------------T-A----------AA---C-----------G-G------------------------ 5995
D.TZ.01.A280 .-----A---A--....---------T--------C----AC--------------T-------------------GG---C------A------T-------------------A------T---AA---C--------G----G------------------------ 5179
D.UG.10.DEMD10UG004 .-----A---CT-....---------T-------------ACA-------------C--------------------G---C------A---A--T-----------T--C----A---------------C--------G----G------------------------ 5316
D.UG.11.DEMD11UG003 .--A--A---A--....-----------TC----------AC-----C--------T--------------A----GG---C------A---A--T-------------------A----------AA---C--------G----G------------------------ 5333
D.YE.02.02YE516 .-----A------....---------T--------C----AC----------------------------G---G-GT---C------G-CC---T-----------A--------C-----T--------C--------G----G------------------------ 5189
D.ZA.90.R1 .-----A------....---------T-------------AC--------------C--------------------G---C------A---G--TC------------------A---------GC----C------T-C----G---------T-------------- 5327
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .-----A----TG....---------AAT-----------ACT----T--------T-----------C-------C----C----C-----A--T---------GCT--------------TT-CTAC--C--TGG---G--G-G------------------------ 5189
F1.AR.02.ARE933 .-----A------....-----------T-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C-------------T---------CG---------------TT-CCGG--C--AGC-CGG--G-G------------------------ 5272
F1.BR.10.10BR_RJ015 .-----A----TG....G----------TG----------ATT----T--------T-----------C------GC----C------A---A------------CGC--------------TT-CTGG--C--T-C---G--G-G------------------------ 5384
F1.CY.08.CY222 .-----A----T-....-------------------------T----T--------T-----------C-------C----C---------GA--T---------------------------T-CTAC--C--TGC---G--G-G------------------------ 5171
F1.ES.02.ES_X845_4 .-----A----TG....---------AGT-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C---------CA------------GT----------------T-CCGC--C--T-C---G--G-G------------------------ 5430
F1.RO.96.BCI_R07 .---GCA----T-....-----------------------ACT----T--------T-----------C-------C----C------A--GA--------------A---------------T-CCAC--C--T-C---G--G-G-----A------------------ 6002
F1.RU.08.D88_845 .-----A----T-....-----------T-----------ACT----T--------C-----------C------GC----C----------A---------------------------------CGG--C--T-C--TG--G-G------------------------ 5437
F2.CM.02.02CM_0016BBY .--A--A---AT-....---------AATG----------A------T--------C--------------------G-A-C------AT--A--T----------G-------------------C-G--C--T-C--GC--G-G------------------------ 5171
F2.CM.10.DEMF210CM001 .--A--A---AT-....---------AGTG-----C----A-A----T--------C-----------C------G-G--GC------AT--A--T--------------C---------------C-G--C--T-C---G--G-G------------------------ 5245
F2.CM.10.DEMF210CM007 .--A--A---AT-....---------AAT-----------AC-----T------C--------------------G-G---C------AT-----T--C-----------------------T---CG---C--T-C--GC--G-G------------------------ 5328
G.BE.96.DRCBL .AG---A----T-....--GG-----T--G----------A---------------------G--G---------------C-C----A-----------------GTGT-GCTGCATTG...--------C--TC-G-AC----G------------------------ 5935
G.CM.10.DEMG10CM008 .-G---A----T-....--GG-----C--G----------AG-----------------C--G--G---------------C------A---G--T-----C---GCA-------GG-----T--------C--TC-G-AC----G------------------------ 5359
G.CN.08.GX_2084_08 .AG---A----T-....--GG-----T--G----------AT--------------T-----G--G---A------------------A---A------------GT--------GG--C--T--GC----C--TC-G-AC----G------------------------ 5221
G.CU.99.Cu74 .-G---A----T-....--GG-----C--G----------AC--------------T--------G----------------------A-----------------GA-------GG-----T---AG---C--TC--CAC----G------------------------ 5582
G.ES.09.X2634_2 .-G---A----T-....-TG------C-------------AC--------------T--------G--------------------------A------------GT--------GG--------------C--TC-G-AC----G------------------------ 5461
G.GH.03.03GH175G .-----A----T-....--GG-----C--------C----AT--------------T--------G----------C----C-C----A---A--T-----C---GT--------GG-----T--------C--TT-G-AC----G------------------------ 6018
G.KE.09.DEMG09KE001 .-----A----T-....--GG-----C--G----------AC--G--------------C--G--G----------G-----------A------------C---GT--------GG---------C-A--C--TC-G-AC----G------A--T-------------- 5353
G.NG.09.09NG_SC62 .-----A----TG....--GG-----T--G----------AGA-------------T-----G--G----------------------A---G------------GT--------AC--------------C--TC-G-AC----G------------------------ 5170
G.ZA.01.TV546 .-----A----TC....--G------C-------------AT--G--A--------T--------G---------------C------AY--A------------GT--------GG--------------C--TT-G-AC----G------------------------ 5180
H.BE.93.VI991 .-----A----T-....--G------C-------------AC-A------------C-----------C-------G-----------A------T--------------C----A----------T-A--C--TT---AG----G---------T-A------------ 5367
H.CF.90.056 .-----A----T-....---------C-------------A---------------C------------------C------------A------T--------------C----A----------A-G--C--TT---AG----G------A--T-------------- 5325
H.GB.00.00GBAC4001 .--A--A----T-....--G------C-------------A---------------C--------------A--C-------------A-GGC--T-----------T--C----A----------T-G--C--TT---AG--G-G---------T-------------- 5496
J.CM.04.04CMU11421 .-----A----GG....--G--------------------ACA-------------C-------------------G------------TC-A--T--------------------------------G--C--TT-G-AG--G-G---------T---A---------- 5484
J.SE.93.SE9280_7887 .--A--A----GG....--G--------------------ACAG------------T--------------------------------T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T-------------- 5292
J.SE.94.SE9173_7022 .-----A----GG....--G--------------------ACAG------------C--------------------------------T-----T-------------------A------T-----G--C--TC--CAG--G-G---------T-------------- 5293
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .-----A----G-....G----------------------ACA-------------T--G-----------A-----------C----A-C-G--T-------------------A------T---C-A--C--TT-GCAG--G-G---------T-G----------G- 5170
K.CM.96.96CM_MP535 .-----A----GG....---------T-------------ACA-------------C--A----------------------------A-C-G------------CG--------A----------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A---------- 5174
U.CA.01.TV749 .-----A----GG....--G------T---A---------ACA-------------T--G----------------------------A------T-----C-------------A---------GT-G--C--TT---AG----G-------------C---------- 5995
U.CA.99.TV721 .-----A----GG....--G------T-------------ACA-------------T--G-----------------------C----AT--------------------------------------G--C--TT---AG----G---------T-------------- 5994
U.CD.83.83CD003_Z3 .-----A------....--GC-----C--------------G--------A-----T--C--------------C-----------C-A--G--------------G---------A-----T--------C--T--G-------G------A--T-------------- 5473
U.CD.90.90CD121E12 .-----A------....--GC-----C--------C----AG--------A-----T-----------------C-----------C-A------T--------------------A-----T--------C--TG-G-A-----G------A--T-------------- 5177
U.CY.05.CY090 .--A------AGG....---G-------------------AC--------------T--C-----------A----------------A---A--T-T---C--------------------TGTG-C---C--T-C--G-----G------------------------ 5177
U.CY.08.CY223 .-----A----GG....-----------------------ACA-------A-----T--G----------------------------A-C-G--------C-------------GG-----T---C-G--C--TT---AG----G---------T-------------- 5195
U.ES.10.DEURF10DZ001 .GG---A----GC....--G--------TG-----------C----------------------------------C----C----C-A------T--C------TTT--C----GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5254
U.GR.99.99GR303 .--A--A----GG....---------T-------------ACA-------------C--G--G-----------------------------C--T--------------------------T-----G--C--T---CGC----G------------------------ 5249
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 .-----A----GG....--G----------A---------A-A-------------T--G-----------A--------------C-A-C-G-----------------C----A----------C-A--C--TT---AG--G-G---------T---A---------- 5863
01_AE.AF.07.569M .GG---A----GC....--G--------TG----------AC--------------T-----G-------------C----AA-----G------T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5181
01_AE.CF.90.90CF11697 .GG---A----GC....--G---------G-----------C--------------C-----G-------------C-----------G---G--T-----------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A---G-G------------------------ 5927
01_AE.CN.10.YNFL03 .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------------G-------------C----C------G-CCG--T--C--------A-------GG---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C---------- 5356
01_AE.HK.04.HK001 .GG---A----GC....--G--------------------AC--------------T-----G------A------C---C-----------G--T--C-------TA----C--GG---------T-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5340
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .GG---A----GC....--G--------------------AC--------------T-----G------------CC-----T-----G---G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5168
01_AE.JP.x.JRC77AE .GG---A----GC....--G--------TG----------AC--------------T-----G------A-A----C---C-------GTTCG--T--C-------GA-------GG-----T---T-A--C--TC-G-A---G-G------------------------ 5975
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------------G-------------C-----AC----G---G--T--C--------A-------GG-----T---T-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5401
01_AE.TH.90.CM240 .GG---A----GC....--G------A-TG----------AC--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5546
01_AE.US.05.306163_FL .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------A-----G-------------C----C------G------T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5169
01_AE.VN.98.98VNND15 .GG---A----GC....G-G----A----G----------AC--------------T-----G-------------C----AA-----A--CG--T-----------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5233
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Tat exon 1 start Vpr end Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 .CAGAGGAGAGCA....AGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAA 5979
Vpr (frameshifted) __Q__R__R__A__._#_R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K
Rev exon 1 _M__A__G__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .GG---A----GC....--G---------------------C--------------T--C--G------------GC-----------G------T---------TG---C----GG-----T---C-A--C--TT-G-AC--G-G------------------------ 5345
02_AG.CY.09.CY256 .GG--------GC....--G--------TG----------A---------------A--C----------------C---------C-A--CG--T--C--------A--C----GG---------T-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5174
02_AG.ES.06.P1423 .AG--AWG--A-T....G-G--A...---G-----------C--------------C--C--G-------------------------G------T--------------C----GG---------TA---C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5412
02_AG.GW.05.CC_0048 .GGA--A----GC....--G---------------------C--------------C--C--G-----------C-C-----------G---G--T--C-------TA--C----GG---------T-G--C--TC-G-A---G-G------------------------ 5328
02_AG.KR.12.12MHR9 .GG---A----GC....--G--------TG-----------C-----A--A-----C--C--G--------A----C-----------G---G--T--C--------A--C----GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5637
02_AG.LR.x.POC44951 .GG---A----GC....--G------T--------------CA-------A-----T--C--G-------------C------G----G---G--T--C------GC---C----GG-----T---T-G--C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5973
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .GG---A----GC....--G--------TG-----------C--------------C-----G-----------C-C-----------A---------C--------A--C----GG---------T-G--C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5170
02_AG.NG.x.IBNG .GG---A----GC....--G--------TG-----------C--------------C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-------T---C----.G---------T-G--C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5502
02_AG.SE.94.SE7812 .GG---A----GC....-----------TG-----------C--------------C--C--G-------------C-----------G---A--T--C-------TC-------GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5350
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .GG---A----GC....--G--------TG----------A---------------C--C----------------C-----------G---G--T--C------TT---C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5175
03_AB.RU.97.KAL153_2 .-G----------....---------------------------------------------------C--------------------------------------------TC----------------------G-A-----G------------------------ 5204
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .--A------AG-GGCAG-GG------------------GAC--------------C-----G-------------C-----A-----A---G--T-TC----------------GG--------------C--TC-G-A-----G------------------------ 5348
05_DF.BE.x.VI1310 .-----A---AT-....---------T-------------AC--------------T-------------------GG----------A-C-G-------------T--------A----------AA---C--------G----G------------------------ 5360
06_cpx.AU.96.BFP90 .-----A----GG....-----------------------A-A-------------T--G----------G------G--------------A----------------------A--------C---G--C--TC---AC--G-G---------T-------------- 6006
07_BC.CN.98.98CN009 .-----A---A--....-----------------------A-T-----T-T--------------------------G--------------------------------C--------------------------G-A-----G-----------T------------ 5313
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .-----A------....-----------------------AC--------------C------------------G----------C-AT--C------------CGC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T-------------- 5161
09_cpx.GH.96.96GH2911 .AG---A----GC....--GG-------TG----------AC--------------C------------------GC-----------A---A--T--C-------GA-------A----------CAC--C---T-G-AC----G------------------------ 5183
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .-----A------....---------A------C------AC--------------C--C--------C-------------------AT--A---C--------GCA---A---A------T-T------C--TCAG------AG---------T-------------- 5357
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .GG---A----GC....--G--------------------ACA-------------T--G--------C--------G----------A-C-G--T-----------A--C----A----------CA------TC---AG----G---------T--A----------- 5342
12_BF.AR.99.ARMA159 .-----A----T-....C----------T-----------ACT-------------C--C--------CA-----TC----C----------A--T---------CG---------------TT-CTGG--C---G---------G------------------------ 5983
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .--A--A----GT....---------T-------------A-A-------------C--G---------------------C----------G--T--------------------------T--------C-----------G-G------------------------ 5383
14_BG.ES.05.X1870 .-----A----T-....--GG-----T-------------AC--------T-----T--------G--------------------------A------------CG--------GG-----T--------C--TC-G-AC----G------------------------ 5445
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .GG---A-----C.AGG--G------C--G-------T--AC--------------T-----G-------G-----C-----------A------T--C-------TA-------GG---------A-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5374
16_A2D.KR.97.97KR004 .-CA--AG-----....---------T-------------AC--------------C--------C----------GG----------A---G--T----------G--------A------T-C---G--C---C---AC----G------------------------ 5338
17_BF.AR.99.ARMA038 .-----A----TC....----------AT-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C---------GA--T-T-------G----------------TT-CTGG--C--T-C--------G----------AA------------ 5192
18_cpx.CU.99.CU76 .--A--A----GG....-----------------------ACA-------------C--G----------------------------A------T----------GA-------A------T---C-A--C--TT---AG----G---------T-------------- 5283
19_cpx.CU.99.CU7 .-GA--A----T-....--GG-----C--G----------AT--------------T-----G--G----------------------A--CA-----------------------------T---C-G--C--T-C--AG--G-G------------------------ 5204
20_BG.CU.99.Cu103 .-G---A----T-....--G------C-------------AC--------------T-----G--G----------------------A---G------------GT--------GG-----T--------C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5444
21_A2D.KE.99.KER2003 .------------....---------T-------------AC--------------C-------------------GG----------A---G--TC---------G--------A-------AT-AAG--C---T-G--G----G----------CG------------ 5183
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .GG---A----GC....-----------TG-----------C--------------T-----G-------------C---G-------AT-----T-T-------GT--------GG--------------C--TC---A-----G------------------------ 5186
23_BG.CU.03.CB118 .-G---A----G-....--G------C--G----------AT-----C--------T-----G--G----------------------A---G-------------T--------GG-----T--------C--TC-G-A---G-G------A----------------- 5421
24_BG.ES.08.X2456_2 .-G---A---AG-....--GG-----T--G----------AC--------------T-----G--G----------------------A---A----T-------GT--------GG-----T--------C--TT-G-AC----G------------------------ 5429
25_cpx.CM.02.1918LE .-----A----GG....---------C-------------ACA-------------T--------------A---GG----C------A-----------------G---C-----------T--------C--T----AG--G-G------------------------ 5186
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .AGC--A----GC....--G---------G-----C-G--ACA----C--------C-----G------------------C------A---A------------C---------AC--------GC----C--T-----C----G---------A-------------- 5983
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .-----A----GG....---------C--------C----AC-----A--------T--G-----------A----------------A-C-G--T----------G--------A----------CA---C--TT---AG----G---------T-T------------ 5969
28_BF.BR.99.BREPM12609 .------------....-------------------------------------C-A--C-----G----------GG----------A---A---------------------C----------------------G-A-----G------------------------ 5344
29_BF.BR.01.BREPM16704 .-----A------....------------------------------------------C-----G----------G-----------A---A--------------------------------------C-------------G------------A----------- 5382
31_BC.BR.04.04BR142 .--A--A------....---------T-------------A---------------C-----------------------------C-AT-----T--C-------GA--CA---A------T-----G--C--TC-G-------G---------T-------------- 5450
32_06A1.EE.01.EE0369 .--A--A----GG....---------A----------A--A-A----A--------T--G----------G------G---C-G------CCA--T-------------------A-------T-CA-G--C---T---AC--G-G---------T-A------------ 5613
33_01B.ID.07.JKT189_C .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------T-----G---------------G--A------G---G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5279
34_01B.TH.99.OUR2478P .GG---A----GC....--G--------------------AC--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C--------T-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5180
35_AD.AF.07.169H .GG---A----TC....--GG-----T--G-----C----AT-----T--------C--C---------------CC---GC------G------T--C-------TA---A-T-A------T--------C--TC-G-AC----G------------------------ 5178
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .GG---A----GC....--G--------TG----------ACA-------------T-----G-----C-------G-----------A---C--T-T------------C----GG--------------C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5184
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .-GC--A----TG....--G------C-------------AT--------------------G--G----------------------A---C--------C--------C-----------T--------C--T-C--A---G-G------A----------------- 5169
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .-----A----T-....---------AAT-----------A-T-------------C-----------C-------C----C------A---A------------CG---------------TT-CTGG--C--T-C---G--G-G---------A---C---------- 5401
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .------------....--G------T--------------------------------------------------G-----------T--A-----------------C-------------------------C--------G------------------------ 5455
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .-T-------T--....--G------T--------------------------------------------------G-----------T--A-------------G------------------------C--------C----G------------------------ 5461
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .-G----------....--------------------A--AGT-----------G----------------------------C----------------------G------------------------C-------G-----G------------------------ 5532
43_02G.SA.03.J11223 .GG---A----GC....--GC-------TG-----------C--------T-----C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-----------C----GG---------T-A--C--TC-G-AC--G-G------------------------ 5503
44_BF.CL.00.CH80 .-----A----T-....-----------T-A---------ACT----T--------T-----------C-------C----C---------GA------------CG---------------TT-CTGG--C--TG-G--G--G-G------------------------ 5420
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .GG---A----TC....--GG-----C--G----------AC--------T-----C--C--G-------------C-----------A---A--TC-C--------A-------AC------T-CAG---C--TT-G-AC----G------------------------ 5964
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .-----A----TG....-----------TG----------ACT----T--------C-----------C-------C----C----------A--T---------CG---------------T---TGG--C--TG----G--G-G---------A-------------- 5416
47_BF.ES.08.P1942 .-----A---A--....---------------------------------------------------C-------GG-----G--------A--T--------G-GA-----------------------C-------------G------------------------ 5420
48_01B.MY.07.07MYKT021 .GG---A----GC....--G---------C----------AC--------------------G------A----A-C-----------G---G--T--C--------A-------GG-------G-C-A--C--TC---A-----G------------------------ 5183
49_cpx.GM.03.N26677 .-----A----GG....--G---------------C----A-A-------------T--------------------G--------C---C-G--T-----------A-------A----------A-A--C--TC---AG--G-G------A--T-G------------ 5400
50_A1D.GB.10.12792 .GG---A----GC....--G------T-------------AC--------T-----T--C--G-------------CT---C-G--------G--T--C----------------A------T-C--C---C--TT-G-AC----G------------------------ 5385
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .GG---A----GC....--G---------------C----AT--------------T------------------GGG---C----C--TGC--------------G----A---------------C-----------A------------------------------ 5185
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .GG---A----GC....--G--------------------AC--------------T-----G-------------C-----------G-TCG--T--C-------TA-------GG---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C---------- 5292
53_01B.MY.11.11FIR164 .GG---A----GC....--G---------------------C--------------T-----G-------R-----C-----------G---A--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A---G-G------------------------ 5315
54_01B.MY.09.09MYSB023 .GG---A----GC....--G---------G----------AC----------------------------------C-----------G---A--T--C-------GA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5380
55_01B.CN.10.HNCS102056 .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------T-----G------A------C-----------G---G--T--C--------A-------GG-----T---C-A--C--TC-G-A---G-G------------------------ 5288
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .--AG-A----T-....--GG-----T--GA---------AT--------------T-----G--G----------------------A---A------------GC---C----GG---------C----C--TC-G-AC----G----S----T--Y----------- 5329
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .-----A------....-----------------------AC--------------C-------------------------------AT--C--T---------CGC---A---AC-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T-------------- 5165
58_01B.MY.09.09MYPR37 .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------T-----G-------------C-----A-----G---G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G------------------------ 5323
59_01B.CN.09.09LNA423 .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------T-----G------A-A----C-----------G---G--T--C--------A-------GG---------C-A--C--TC-G-A-----G-------------C---------- 5162
60_BC.IT.11.BAV499 .----AT--G--G....------------TC----AA---AC--------------C--A----A----------------C----C-AT-----T---------CGA--CA---A------T--------C--TC-G-------G---------T-A------------ 5935
61_BC.CN.10.JL100010 .-----A------....-----------------------AC-----A--T-----C------------------G----------C-AT--C----TC------CGC---A---A------T-T------C--TCAG-------G---------T-------------- 5402
62_BC.CN.10.YNFL13 .-----A------....-----------------------AC--------------T------------------G----------C-AT--C------------CGC--CA----C-----T-T------C--TCAG-A-----G------A--T-------------- 5304
63_02A1.RU.10.10RU6637 .GG---A----GC....--G------T-------------AC--------------T-----G-------------------------G------T--C-----------C----GG---------T-G--C--TT-G-AC--G-G------------------------ 5519
64_BC.CN.09.YNFL31 .--A--A------....-----------------------AC--------------C------------------G----------C-AT--C--T-T---------A---A---AC-----T-T------C--TCAT-G-----G-------G-T-------------- 5335
65_cpx.CN.10.YNFL01 .GG---A----GC....--G--------------------AC-----A--T------------------------C------------A--------T---------A--C-------------R-----------CG-A------AC---------------------- 5343
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------------G-------------CC----A-----G-CCG--T--C--------A---GT--GG---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C---------- 5321
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------------G-------------CT----------G---G--T--C--------A---GC--GG---------C-A--C--TT-GCA-----G------A----------------- 5312
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .-GA--------C....---------A-TG----------A-----------------------------------GG-----G--------A--------C-------------A---------------C-------------G------------------------ 5434
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .-G-------A--....------------G-----------G---------CA---------------C-------GG-------------CA--T----------------C--A----------AG---C--TC-G-------G------------------------ 5642
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .TC----------....-----------------------A------------------------------------G----------AT-------T---C-------------A------T----C---C-------------G------------------------ 5486
O.BE.87.ANT70 AGGA--AG--AG-....---------T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T---------G---G---G-GT--G--A----------------- 6035
O.CM.98.98CMA104 AGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT-----------C----GC--C----A-------T-T------C-TG-G-G---G-GT--G--A----------------- 5476
O.CM.98.98CMABB141 AGGA--AG--AG-....---------T--------C---GAGA-GCCC--T---C-T--A--T-----------CCCG-A-C------AT-----------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A----------------- 5475
O.CM.98.98CMABB212 AGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCT--T---C-T--C--T--G--CA-A--CC-----C------ATTC---------C---CGC--C----A--------TT----------C--AG--G-GT--G--A------C---------- 5480
O.CM.98.98CMU5337 AGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA--CCC--T---C-T--C--T-----------CCCG-ACC------A------------C-----T--C----A-------T-T----------C--G---G-GT--G--A----------------- 5477
O.CM.99.99CMU4122 AGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT--G--------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--A----------------- 5475
O.FR.92.VAU AAGA--AG--AG-....---G-----T--CA--------GA-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC------A-GC---------C---C-A--C----A-------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G------C---------- 5556
O.GA.11.11Gab6352 AGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC----CC------AT-C---------C-----A--C----A-------T-T----------C--GC--G-GT--G--G----------------- 5201
O.SN.99.99SE_MP1299 AGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC------AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--A----------------- 6043
O.US.10.LTNP AGGA--AG--AG-....---------T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G--CC------AT-C------C--C-----A--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A----------------- 5956
N.CM.02.DJO0131 .-G-G-----.......--G----------------------T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C----C--AG----G---------A--A----------- 5481
N.CM.02.SJGddd .--A------.......--G----------------------T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-AT----------------GA-------A---C--TATGTG---C----C--AG----G----------CTA----------- 5465
N.CM.04.04CM_1015_04 .--A------.......-------------------------T-------------T--------------A--C-----A-----C-AT--G--------------T--C----A------TGTG-----C----C--AG----G------------A----------- 5480
N.CM.06.U14296 .--A------.......--G----------------------T-------------------------C-GA--C--G--A-----C-AT-------T--------GA-------A---C--TATGTA---C----C--AG----G------------A----------- 5478
N.CM.06.U14842 .--A------.......--G----------------------T----------------C--------C--A--C--G--A-----C-AT--G-------------GA----------WC--TAT------C----C--AG----G------------A----------- 5482
N.FR.11.N1_FR_2011 .--A------.......--G-------------T--------T-------------T--C--------C--A--------A-----C-AT----------------GA-------A------TGTGTG---C-----G-AG----G---------A------K------- 5376
P.CM.06.U14788 .-GA--AG--AGG....---C-----C------------GAT--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--A----------------- 5455
P.FR.09.RBF168 .-GA--AG--AGG....---C-----C-A----------GAC--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T----------C--AG--G-GT--G--G----------------- 6019
CPZ.CD.06.BF1167 ....G-ACC-AGG....--G------------------AGAT--T-----T---TTA--C---A-CTC-ACA--A-GC--GC-C--C-ATTC-------------GTA--C--T-A---C------C----C--T-CC-AG--G--TC-C--------A----------- 6083
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .-----A---AGG....---G-----A---A----G---GACT----A--A-----C--------G--CA-A----G---A-AA--C-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-C----C--T-C--AG----G------------------------ 5520
CPZ.GA.88.GAB1 .--A--A---AG-....TCC------T---A--------GAC--G-----------A--C-----C--------A-G---A-T-----AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-TA---C----C--A-----G------A----------------- 6042
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ....................C---A-T--TA--------CAGG---CC--A----T----------GC-GCA---G-G--AC-------A-----T--C-----------C-------------CGC----C--T-CG-A------A-----A----------------- 5614
CPZ.US.85.US_Marilyn T-CTCAAG-GAG-....--G------T-------------ACA----------------G--------C--------G--------C-AT--------C--------------------C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T-------------- 6050
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .AGA--AG--AG-....---------C---AC-------GAG--GCCA--A---C----A-----G--C-----CCC---CC-A--C-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A----------------- 5521
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .AGA--AG--AG-....---------C---AC-------GAG--GCCA--A---C----G-----G--C-----CCC---CC-A--C-A--CA-----------------C--T-A---C---T-T----------C--AG--G-GT--G--A----------------- 5520
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu transmembrane domain start
Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 GAAGCGGAGACAG...CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAGTAAGT.......................................AGTACA...TGTAACGCAACCTATACCA...............ATAGTAGCAATAG 6089
Tat exon 1 __K__R__R__Q__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Vpu _T__Q__P__I__P__.__.__.__.__.__I__V__A__I__
Rev exon 1 R__S__G__D__S__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------...------G--C---C---AGG--A-A---A-T-----AM-C--G--C-------------.....................ATAAGTA........TTT----T-...-----T-ACT---T-GGA-...............--CTGGT------ 5306
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------AG--C...------G--A------CA-G----A--GA-------AA-C-------------------.....................ATTTAG.......TAATT----T-...-----T-TC----T--GA-...............--TTAT------- 5307
A1.CY.08.CY236 -------------...---------C---C-----G----G--GA-------AA-C--A--C--G----------.....................ATTAGTA........GTT----T-...-----T-ACT---T--GAG...............--CAGT------- 5309
A1.ES.05.X1608_8 -------------...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ATTAGTA........GTT--C-T-...-----T-TCT---T-GGA-...............--CTCT------- 5546
A1.KE.11.DEMA11KE001 -------------...-----C---A---C---C-G----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTTAG.......TAATT----T-...-----T-A-TT--T-GA-T...CCTTGGAAT...--CTGT------- 5450
A1.RU.11.11RU6950 ------------C...A----CG--A---C---C-G----A--GA-------AA-C--A----------------.....................ACTA..............-A--A-...-----T-AC----T--GA-...............--CTAT------- 5616
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------AG-G-...------G--A---C-----G--A-A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAGTT........ATT----T-...-----T---G-T-T-GGT-...............G-CTGG------A 5449
A1.SN.01.DDI579 --------A----...------G--A---C-----G--A-A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAGTA........ATT----T-...-----T-ACTT--T-GGA-...............--CTGG------A 5299
A1.UG.11.DEMA110UG001 -------------...-----T---A--TC---C-G----A--GA--------A-CT-G--C-------------.....................A.ATAG........................T-T-----T-C--GA-...............--CTGG------- 5439
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------GA...--T---G--T---C--CA-G----A--GA-------AA-C--A--CA------------.....................ATTA..............----G-...-----T-AC----T-GGA-...............--CTGT------- 5533
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------CC...---------C--TC---A-G----A--GAC------AA-C--G-----G----------.....................AGTAATA........AGT-A--T-...-----T--TG---T--G--...............---T-GT------ 5297
A2.CY.94.94CY017_41 ------AC---CC...-------AGC--TC--CA-G--A-A--GAC------AA-C--A--C-------------.....................AGTAGTA........ATT-A--T-...-----T-TT----T--GT-...............---T-G------- 5455
B.BR.10.10BR_MG029 -------------...---------A---C---AGG----A------------AC------C-------------.......................................--C--G...-----T----A--T--AT-...............----C-T------ 5550
B.CA.07.502_1191_03 ----A--------...---------T---C---A-G----A---T-G-------GC-------------------.......................................----T-...-----T-------T--G-C...............---T--------- 5518
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------...A--------T------CAG----------------------------------------.......................................---G--...-----T-AC----T--TAT...............---TGGT------ 5545
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------...---------C---C---AG-----A-----------AACC-----C---------G---.......................................------...-----T-TTTT--T---A-...............------------- 5459
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------...-------------C---AG------------------T---------------------..............................AGA......---G--...-----T-AC-A--T--GTC...............---TGTT------ 5450
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------...---A-----A---C---AG------C------------G--------------------.......................................------...-----T----T--T--A--...............---T--------- 5334
B.GB.05.MM45d213_GN1 -------------...---------C--TC-G-AGG-----------------A---------------------.......................................-A----...-----T------CT--ATT...............G--A--------- 5489
B.HK.06.HK003 -------------...-------------C--CAG-A-------A--------T-------C-------------.......................................-A----...-----T----T-CC--GA-...............---T-----G--- 5458
B.HT.05.05HT_129389 ----A--------...---------R--TC---AR-------------------AG---------------G---.......................................----Y-...---R-T----T-YT--YAW...............R--T--------- 5295
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------A...---------C---C---AGG-----------------T-C-----C-------------.......................................------...---G-T-------T---A-...............---T--------- 5478
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------A...-------------C----G---A-A---A--------T---------------------.......................................-A----...---G-T----T-CT--A--...............---T-TA------ 5752
B.PE.07.502_0525_wg5 -------------...-------------C-A--G----------------G---C--A----------------.......................................---G--...-----T----T-CT--GT-...............---T--------- 5565
B.RU.11.11RU21n -------------...---------T---C---A----A-------G--------------C-------------.......................................------...-----T------CT--GT-...............----C-A------ 5659
B.TH.08.MERLBDTRC10 -------------...------G--C---C---AG----------------------------------------.......................................----A-...---G-T----G--T--TAC...............--TT--------- 5321
B.US.11.ES38 -------------...-------------C---AGG-----C--A-A------T-C--------G----------.......................................----T-...-----T--C-T-CT--TAC...............------T------ 6023
C.AR.01.ARG4006 -------------...--------C----C--CT-G-G--G--GA-------AACCT-A-----G----------.....................ATT...........CCAT--C-G-...---TG..............TTAGAMWTAGATTAT-G-T---G----- 5280
C.BR.07.DEMC07BR003 -------------...--------C----C--CA-G----G-AGA--------A-CT-A----------------.....................ATT...........CAAT----G-...-----T--T-A-CT-----GACAGAGTAGACTAT-G-T---G----- 5442
C.BW.00.00BW5031_1 ------------A...--------C----C-TCA-G----G---A-------AA-C--G----------------.....................A...........ATAAGT----G-...-----T-TTTG--T--TTT...GAAGTAGATTAT-G-T--A------ 5463
C.CN.10.YNFL19 -------------...--------C----C---A-G----G--GA-------AA-C--A----------------.....................ATC........................-----T-GT-GAC............TTAGATTAT-A----A--G--- 5444
C.CY.09.CY260 -------------...-----C--C----C--GA------G-AGA--------A-CT-A----------------.....................A...........CTAAAT----G-...-----T-ACTGG-T--AT-GAAAAAGTAGATTAT-A-A-----G--- 5333
C.ES.08.X2363_2 ------------A...--------C----C-TCT-G----A---GC-------A-CT-A--C-------------..........................................-T-...-----T-TTGGACT---T-GCAAAAGTAGATTAT-G-A-----G--- 5531
C.ET.02.02ET_288 -------------...-----C--C----C--CA-G----G---GC-------A-C--A----------------.....................ATC...........AAAT-A--G-...-----T-TTTAG-T-TA--GAAAGAGTAGATGCT-G-----G----- 5312
C.IN.09.T125_2139 -------------...--------C----C---A-G----G-AGA-------AA-C--A----------------.....................ATC........................-----T-GT-GAG............TTAAACTAT-AGT-----G--- 6064
C.KE.00.KER2010 ----T-------A...------C------C--C--GT---G--GA--------A-CT-A----------------..........................................-T-...-----T-TT-GA-T---T-GCAAGAGTAGATTAT-G-T---G-G--- 5281
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------...--------C----C--CA-G----A--GA-------AA-C-----C-------------..........................................-T-...-----T-TT-GACT--GT-GCAAGAGTAGATTAT-G-A---G-G--- 6080
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------A--...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A----------------.....................A.CCACATAATAACACAT----T-...-----T-TTGGA-T---T-GCAAGAGTAGATTAT-G-A---G-G--- 6094
C.YE.02.02YE511 ------------A...-----C--C----C--CAG-----G-AGA-------AA-CT-G----------------.................................ACAAGT----G-...-----T-TT-GA-T---T-GCAAAAGTAGATTAT-G-A---G----- 5284
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ------------A...--------CA---C-TCA-G----A--GA-------AA-C-------------------.....................A...........CCCAAT----G-...-----T-TT-AAC............TTAGATTAT-G-----GG---- 6088
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -------------...--------T----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A----------------.....................ACCAA..........AGT----T-...-----T-TT-AG-T---T-GAAAAAGTAGATTAT-G-A-----G--- 5451
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------...--------C----C--CAGG----A--GA-------AA-C--A----------------.....................A...........CTTAAT----G-...-----T-AT-AG-T--AT-GAAAGAGTAGATTAT-G-T---G-G--- 5459
D.CM.10.DEMD10CM009 ----A-AG-----...-------A-C---C-A-AG---A-ACA----------T-C--G--C--G-T--------.......................................------...-----T-------T--GTG...............---A-TT------ 5463
D.CY.06.CY163 ----A-AG-----...---------C---C---AGG--A-A------------G-C--G--C--G----------.......................................------...-----T----T--T--GAG...............---T--------- 5296
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------...-------------C---AGG-G-----GT--------A-C--A--C-------------.......................................------...-----T----T--T---AG...............----C-------- 5438
D.KR.04.04KBH8 -------------...---------C---C---AGG-GA----G---------T-C-------------------.......................................-AC-T-...---G-T-------G--GTG..................A--------- 6044
D.SN.90.SE365 -------------...---------A---C---AGG--A--------------T----G--C----A--------.......................................-A--T-...-----T---GT--T--GA-...............---T--------- 6105
D.TZ.01.A280 -------------...---------A---C----GG-GA----G---------A-C--A--C-------------.......................................------...-----T-AC----T--GAG...............---AC-------- 5289
D.UG.10.DEMD10UG004 -------------...------C--C---C---A-G-G-----G---------A-C--A--C-------------.......................................-A--T-...-----T-------T--GTG...............---T--------- 5426
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------...------G--A---C---AGG-G-----G---------T-C--G--C---------G---.......................................-A--T-...-----T-A-C-T-T--GTG..................A---G----- 5440
D.YE.02.02YE516 ----A-AG-----...---------T---C---A-G--A--------------T-C--G--C----A--------.......................................----T-...-----T----A-CT--GAG...............---T--T------ 5299
D.ZA.90.R1 -------------...-------A-C---C---C-G-GA----GA--------T-C--A--C--G----------.......................................---T--...-----T-------T--GTG...............---T--------- 5437
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------A...---------A---C-----G----A---A-------AA-C--G--C--G----------.....................AGTTGT.......TAAGA-A--T-...-----T-TCTGA-T-GTT-...............GC-A--------- 5310
F1.AR.02.ARE933 -------------...----AC---A---C---CGG--C-----TA-------A-CT-G--C-------------.....................ATTGTTA........AGT----T-...-----T-TC-TACT-GTT-...............GC-A---GC---A 5392
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------------...----AC---CA--G------T-----ACTA-------A-C--G--C-------------.....................ATTGTTG........AAT----T-...-----T-AC-GA-T-G-T-...............G--A--AGC---- 5504
F1.CY.08.CY222 -------------...----AC---A---C-----G--------AC-------A-C--G----------------.....................ATTGTTT...........------...-----T-AC-AA-T-GTT-...............GC-A----G---- 5288
F1.ES.02.ES_X845_4 -------------...---------C---C-----G--A-A---AC------AA-C--G--C--G----------.....................ATTGGTT........AAA----T-...-----T-TCTAA-T-GTT-...............GC-A--T------ 5550
F1.RO.96.BCI_R07 -------------...----AC---A---C---A-G-----CA-TA------AA-C--G--C-------------.....................ATTGTTA........AGT----T-...-----T-TC--A-G--TT-...............GC-A----G---- 6122
F1.RU.08.D88_845 -------------...-----CG--A--YC---A-G------A-TA------AA-C--G--C--G----------.....................ATTGTTA........AAT--C-T-...-----T-AC-GAA---AT-...............---A---G----- 5557
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------------...--------C---TC---C-G----A--GAC-------A-C--G----------------.......................................----T-...-----T-TC-TA-T-GAT-...............---T---T----- 5281
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------------...---------A---C---A-G----G---TA------AA-C--G----------------.......................................----G-...-----T--C-TA-T-GAT-..................A--CTG---- 5352
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------------...---------T---C---A-G----A--GTA-------A-C--G--C---------G---........................................A-T--...---G-T-TC--T-TCTAT-...............-------T----- 5437
G.BE.96.DRCBL --------AG--C...------G--A---C---C-G----A--GA-------A--C--G--C-------------.....................AGAAATA........AAT----G-...-----T------AC--GA-...............---TCT------- 6055
G.CM.10.DEMG10CM008 --------AG--C...------G-CT--TC---CGG----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................AATAATA........ATT----TT...---G-T---GG-AT--GTC...............----CT------- 5479
G.CN.08.GX_2084_08 --------AG--C...A-----GC-A---C-TCA-G--A-A--GA-------AA-C--G--C-------------....................................ACT-A----...---G-T---G--AT--GA-...............----CT------- 5334
G.CU.99.Cu74 --------AG--C...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................ACTGACA........ATT---CT-...-----T-A-GT-AT--GA-...............---TCT------- 5702
G.ES.09.X2634_2 --------A---C...---------A---C------T-A-ACAGAC------AA-C--G--C--G----------.....................AGTAATA........ATT----T-...-----T------AT--GA-...............----CT--G---- 5581
G.GH.03.03GH175G --------AG--A...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAATA........ATT-T--T-...-----T----T-CT--GA-...............---TCT------- 6138
G.KE.09.DEMG09KE001 --------AG--C...-----G------TC--CAGG----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................ATTAGTAATTA.......---TT-...G----T------AT--GA-...............----CTT------ 5474
G.NG.09.09NG_SC62 --------AC--C...A--------A---C-TCAGG------A-A-------AA-C--G--C-------------.....................AGCTATAATTAGTAT............-----T----T-AT--GA-...............----C-------- 5289
G.ZA.01.TV546 --------AG---...------G--A---C----G-----A--GA------RAA-C--G--C-------------.....................AGTAATA........ATT----T-...-----T---G--AT--GA-...............---TCT------- 5300
H.BE.93.VI991 ------------A...------G-GA---C-A---G-TTG---GA------GA--CT-A--C-------------.....................AACATAA........................-T-A-TATAT--GG-..................A---G----- 5471
H.CF.90.056 ---------C---...----AC---A---C-GCA-GTTTG--AGA-------AA----A----------------.....................ATTATC.....................ATA--T-T-TATAT--GG-..................T---G----- 5432
H.GB.00.00GBAC4001 -------------...------G-GA---C-GCAGGTTTG--AGA-A------A-C--A--C-------------.....................ACCATA........................--T-T-CATAT--GG-..................A---G----- 5600
J.CM.04.04CMU11421 -------------...------GC-----C--CTGG----A-R-R--------A-CY-G--Y-GG----------..............................AAATCAATT---CTC...-----T-A-CT--T---A-...............----C-T------ 5603
J.SE.93.SE9280_7887 -------------...------TC-----C--CTGG----A------------A-CT-A--C-------------..............................AAATCAAGT--C-T-...-----T-AT----T-G-A-...............----C-------- 5411
J.SE.94.SE9173_7022 ------------A...------TC-----C--CTGG----A---A--------A-CT-A--C--G----------..............................AACTTAATT--C-T-...-----T-GT-T--T---A-...............------------- 5412
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A--------...---AC--C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-C--A--C-------------.....................AGTACCA........AGT-T----...-----T-GT----T--A--..................----G----A 5287
K.CM.96.96CM_MP535 ----A------CC...-------C-A---C-T-C------G---AC-------A-C-----CG--------G---.....................AGTGCTA........AGT------...-----T-GTGT-CT--G--..................A-TT------ 5291
U.CA.01.TV749 ------------A...------GCG----C--TC-G----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................ACATTTGTAGAGTAT............-----T-T-CA--T---AG...............------------- 6114
U.CA.99.TV721 -----------C-...------GC-----C--TT-G----A--GAC------AA-C--G--C-------------.....................AAATTTGTATAGTAT............-----T----A--T---AG...............------T------ 6113
U.CD.83.83CD003_Z3 -------G--A--...---------A---C-----G-G---C--A-------AA-AT-G----------------.....................ACTACC........................--T-TCCAT-T-G-A-...............------------- 5580
U.CD.90.90CD121E12 -------G--A--...---------A---C-----G-GA--C-GA-------AA-AT-G--C-------------.....................ATTACC........................--T-TGGAT-T-G---..................----G----- 5281
U.CY.05.CY090 -------------...-----C------TC-----GT-A-----A-------AA-C--A--C-------------.....................ATTATTAAGTAGTGT............-----T---GA--C-GTT-...............----C-T-----A 5296
U.CY.08.CY223 -------------...------GC----TC--GC-G----A---A--------A-CA-A--C--G----------.....................A.TAAG......TAA...TAGTTC...---T-T-A-CA--CC-A--...............---T--AGC---- 5313
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----------GC...----C-G--C---C----GG-C-----GA--------A----G--C-------------.....................AGCAAC............----T-...-----T-------T--GA-...............----CT------- 5370
U.GR.99.99GR303 -------------...------GC-----C---CG---A-A---A--------A-CT-A--C-------------.....................A.TAAT......TTAAGT-AGGTC...-----T----T--T--GA-...............----C-AGC---- 5370
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ----A------CA...A------C-A---C-T-CG-----A---A--------A-C--A--C--G----------.....................ATTGTTA........AAT----T-...-----T-A-TAT-C--GT-..................----G----- 5980
01_AE.AF.07.569M --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................AAAA..............-A--T-...-----T-AC----T-GGA-...............--TAGT------- 5295
01_AE.CF.90.90CF11697 --------A---C...------G--C---C--CAGG----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ATTA..............----T-...-----T-TC-G--T-G-A-...............--CTAG------- 6041
01_AE.CN.10.YNFL03 --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ACTA..............----T-...-----T-AC----T-GGA-...............--TAGT------- 5470
01_AE.HK.04.HK001 --------AG--C...------G--A---C--G--G----G--GGC------AA-C--G--C-------------ATTTGTAAA...............ATA............----A-...-----T-AC----C-T-A-...............--TAGT------- 5462
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------AG--C...------C--A---C-----G--A-A---A--------A-C--A--C--G----------.....................AATA..............-A--T-...-----T-AC----T-GGA-...............--TAGT------- 5282
01_AE.JP.x.JRC77AE --------AG--C...------G--A---C-----G-C--A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................AATA..............-A--T-...-----T-AC----T-GGA-...............--TAGT------- 6089
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --------A---C...------G--A---------G--A-A--GA-------AA-C--A--C-------------........................AAA............----T-...-----T-AC----T-GGA-...............--TAGT------- 5514
01_AE.TH.90.CM240 --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................AATA..............----T-...-----T-AC----T-GGA-...............--TAGT------- 5660
01_AE.US.05.306163_FL --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AAAA..............--C-T-...-----T-TC----T-GGA-...............--TAGT------- 5283
01_AE.VN.98.98VNND15 --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA------GAA-C--A--CG-G----------.....................AATA..............----T-...-----T-AC----T-GGA-...............--TTGT------- 5347
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu transmembrane domain start
Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 GAAGCGGAGACAG...CGACGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAGTAAGT.......................................AGTACA...TGTAACGCAACCTATACCA...............ATAGTAGCAATAG 6089
Tat exon 1 __K__R__R__Q__.__R__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Vpu _T__Q__P__I__P__.__.__.__.__.__I__V__A__I__
Rev exon 1 R__S__G__D__S__.__D__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------C...------G--A---C-------C---GAGA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTAATA........ATT---TT-...---G-T-------T--GAG...............---TCT------- 5465
02_AG.CY.09.CY256 AC-----G---GC...---------A---C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C-------------.......................................----T-...---G-T-------T--GAG...............----CT------- 5284
02_AG.ES.06.P1423 -----------CC...-----C---A---C-----GTC-----GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGCAATA........ATT----T-...---G-T-AC----T--GA-...............----CT------- 5532
02_AG.GW.05.CC_0048 ------------ACAG------G--A---C--C--G-------GAC------AA-C--G--C-------------.....................AGTGGTA........ATT----T-...---G-T----T--T--G--...............----CT------- 5451
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------GC...G-----G--A---C-----GTCA----GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTACTA........ATT----G-...---G-T-------T--GA-...............---TCT------- 5757
02_AG.LR.x.POC44951 --------A--GC...------G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-C--G--C---------G---.....................AGTAATA........ATT----T-...---G-T-------T--GA-...............----CT------- 6093
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----------GC...------G--A---C-A---G-C-----GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTAACA........ATT----TC...---G-T----GT-T--GG-...............----CTT------ 5290
02_AG.NG.x.IBNG -----------GC...------G--A---C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTAATA........ATT--C-T-...---G-T-------T--A--...............---ACT------- 5622
02_AG.SE.94.SE7812 --------A--GC...------G--A---C-----G-C-----GACA------A-C--G--C---------G---.....................AGTAATA........ATT--C-T-...---G-T-A-CT--T--GAC...............-----T------- 5470
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------GC...------G-GA---C-----G-C-----GA------GAA-C--G--C-------------.....................AGTAAGAAT...TAAATT----T-...---G-T-------T--G--...............G---CT------- 5300
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------...-------------C---AG---A-------G------T-------C-------------.......................................------...-----T----T-CT--G--...............----C-------- 5314
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A---T...------G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-CT-A--C-------------.....................ATTA..............----T-...-----T-TT-TTCTGGGA-...............--CTGG------- 5462
05_DF.BE.x.VI1310 -----------C-...---------C---C---AGG-------G---------A-C--G--C--G----------.....................AGTGATA........AGT---CT-...-----T-TC-GA-C-G-T-...............-C-A-----G--- 5480
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------...------CAG----C--CTGG----A---A--------A-C--G----------------.....................AATAATAATTAGCTAACT.........G----T---GG-AT--GAG...............----CT------- 6128
07_BC.CN.98.98CN009 ------A------...--------C----C---A-G----G--GAC------AA-CT-A----------------.......................................------...-----T----A--T--A-C...............--TT--------- 5423
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------...--------C----C-----G----G--GA-------AA-CT-A----------------.....................ATC........................-----T-TT-GA-T--GA-..................T-----G--- 5265
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------A...------GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-C--A--C---------G---.....................ATAATTA........AAT-AGCTC...-----T----T--T-G-A-...............----C-AGC---- 5303
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A----------------.....................G...........CTAAAT----A-...-----T-TT-AG-T---T-GCAAGAGTATATTAT-A-T--CG-G--- 5489
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------A...------CC----TC---C-G----A---A--------A-CA-A--C--G----------.....................ATAATTAATTAGTTC............-----T-AT-T--T---A-...............----C-AGC---A 5461
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------...-------------C---AGG---C------A----------------------------.......................................---G--...-----T----T--T--GT-...............-C-T--------- 6093
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------...--------T---TC---C----------A--------A-CT-A--C----A----G---.....................ATAATTAAATAGTAT............-----T-A-TG--T-----...............---A--AGC---- 5502
14_BG.ES.05.X1870 --------AG--C...------G--C---C-----G--M-A--GA-------A--C--G--C-------------.....................AATAATA........ATT----T-...G----T----T-AT--GA-...............----CT------- 5565
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--GC-C-------------.....................AATA..............----T-...-----T-TC----T--GA-...............--TAGT------- 5488
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------CC...---------C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-C--A--C--G----------.....................AGTAGTT........CTT-A--G-...-----T-A-TT--T---A-...............---T-GT------ 5458
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------...---------C---C---AGG--A--C-C---------T-------C-------------.......................................------...-----T----G--T--GA-...............---T----C---- 5302
18_cpx.CU.99.CU76 -------------...-------C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-CT-A--C--G----------.....................A....................G-T...---G-T-KGGK--T-TGA-...............-------GT---A 5391
19_cpx.CU.99.CU7 -------------...------G--C---C-----GTCA----GA-------AA-C--G--C-------------.......................................----T-...---G-T---GG--T---A-...............----CT------- 5314
20_BG.CU.99.Cu103 --------AG--C...------G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTGACAATTA.......---RT-...-----T----T--C--GA-...............G---CT------- 5565
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A--------...------C--C---C---AGG-GA----G---------T-C--G--C---------G---.......................................-----G...-----T----G--T---AG...............---A--------- 5293
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------AG--C...------G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................A.TTAA............----T-...-----T------CT-GGA-...............--CTGTA-T---- 5301
23_BG.CU.03.CB118 --------AG--C...------G--A---C----G-----A--GA-------AT-C--G--C-------------.....................ATTAACA........ATT----T-...G----T---CT-AC--GA-...............----CT---G--- 5541
24_BG.ES.08.X2456_2 --------AG--C...------G--T---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTGACA........ATT----T-...---G-T----T-GC--GA-...............----CT------- 5549
25_cpx.CM.02.1918LE ---------T--A...------G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAATA........AGC----T-...-----T----T-CT--GA-...............---T-T------- 5306
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------CC...------G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-C-----C-------------.....................A.GTAT.....................-----T-ACC--CT---A-...............--CTAT------- 6092
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A--A------...-------C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-C--A--CA-G----------.....................ATAATTAAATAGTAC............-----T-AT-T--T--AA-...............-C-A--AGC---- 6088
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------...---------C-------AG---A-----A-A------T---------------------.......................................-T----...-----T----G-CT--AT-...............----C-------- 5454
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------...---------A-------AG-----------G------T---------------------.......................................-C-C--...-----T---GT--T---A-...............---A--------- 5492
31_BC.BR.04.04BR142 -------------...--------C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A----------------.....................ATTCTT............----G-...-----T-TTTA-CT-----GAAAGAATAGATTAT-G-----G----- 5581
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------A...-------C-----C--CTGG----A---A--------A-C--GA---------------.....................AACAATA........GTT-T-GTG...-----T---GG-AT--GA-...............---TCT------- 5733
33_01B.ID.07.JKT189_C --------AG--C...------C--C---C-----G----G--GA-------AA-C--GY----G----------.....................ATTA..............G---T-...-----T-TC----T-GGA-...............--TAGT------- 5393
34_01B.TH.99.OUR2478P --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GAC------AA-C--A--C--G----------.....................AATA..............----T-...-----T-TC----T-GGA-...............--TAGT------- 5294
35_AD.AF.07.169H -------------...---------A---C---A-GGGA----GA-------AA-C--A--C-------------.....................AGTATCA........ATT----T-...-----T-ACTT--T-GTAT...............--CTGG------A 5298
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------GC...------G------C-----GTC-----GAC-------A-C--G----------------AGT..................AGTAGTA........ATT----T-...---G-T----T--T---A-...............----CT------- 5307
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------...-------C----GC-----G-C-----GA-A-----CA----G--C---------G---.....................AGTAATA........ACT----T-...---G-T-------T--GA-...............---TATT------ 5289
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------G---...---------A---C---A-G--A-----TA-------A-C--G--C-------------.....................ATTGTTA........AGT---TT-...-----T-TC-AACT-GTT-...............G--T---GC---- 5521
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------...---------A---C---A----------TA-------A-C--G--C--G----------.....................ACTGTTA........AAT----T-...-----T-TC-GA-T-G-T-...............GC-A---GC---A 5575
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------...---------T---C----GG-C------GC-------G---------.-----------AGCTTCAAGTTTCTCTATCAAAGCAGTA........AGT------...-----T----T-CT---A-...............----C-------- 5601
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------------...-------ACC---C--CAG-----G-------------G---G----------------.......................................----T-...-----T----T--TC-GTG...............---T--------- 5642
43_02G.SA.03.J11223 -----------GC...------G--A---C-----GYC-----GA-------AA-C--G----------------.....................AGTTATA........ATT----T-...-----T----Y-CT--GA-...............----CY------- 5623
44_BF.CL.00.CH80 -------------...-----T---C---C---A-GTGA-----TA-------A-C--G--C-------------.....................ATTGTTA........AGT---TTT...G----T-AC-GA-T-GTT-...............GC-A--AGC---- 5540
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------A---C...------G--A---C-T-C-G----A---A-------AA-C--A--C-------------.....................ATAATTA........AGT----T-...-----T-A-TTA-T--AT-..................----G----- 6081
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------...------G--C---C---A-G--------TA-------A-CT-G--C-------------.....................ATT................---T-...-----T-TC-GA-T-GTT-...............GC-A--AGCT--- 5528
47_BF.ES.08.P1942 -------------...-------R-C---C---A-G-G---------------A-----------------G---.......................................--C-T-...-----T----T--T--GAG...............---T--------- 5530
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------AG--C...------G--A--TC---CCG-C--G--GA-------AA-C--A--C--G------G---.....................AATA..............--C-T-...-----T-AC----T-G-A-...............G-TAGT------- 5297
49_cpx.GM.03.N26677 ------------A...-------C-----C--CTGG----A---A--------A-CT-G--CA------------.....................AAAACCA...........-T-GT-...-----T----T--T---A-...............----C-------- 5517
50_A1D.GB.10.12792 --------AG---...------G--C---C-A-AGG-GA----G---------T-C--A--C-------------.......................................------...-----T-------T--GTG...............---T--T------ 5495
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------...---------A-------AG-----G----------------------------------.......................................-A----...-----T-TCCT--T--GAC...............------------- 5295
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................ACTA..............----T-...-----T-------T--GA-...............--TAGT------- 5406
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ACTA..............-A--T-...-----T-AC----T-G-A-...............--TAGT-----T- 5429
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------A---C...------G--C---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C--G----------.....................ACTA..............----T-...-----T-AC----T---A-...............--TAGT-----T- 5494
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------AG--C...------G--AA--C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C--G------G---.....................AATA..............-A--T-...-----T-AC----T--GA-...............--TAGT------- 5402
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------T--C...---------A---C--CAGG----A--GAY------AA-C--G--C-------------.....................AGTAATA........ATT----T-...---G-T-------T--GA-...............----CT------- 5449
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------...--------CA---C--C--G----G--GA-------AA-CT-A----------------.....................AAT........................-----T-TT-AA-............ATAAATTAT-G-T---G-G--- 5275
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------AG--C...------G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................AATA..............----T-...-----T-TC----T-GGA-...............--TAGT------- 5437
59_01B.CN.09.09LNA423 --------AG--C...------G--A---C---A-G----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................AATA..............-A--T-...-----T--TTT--T--GA-............ACA----GT-T----A 5279
60_BC.IT.11.BAV499 -------------...--------C----C-TCA-G--A-A--GA-------AA-C--G----------------.....................ATT...........CACT-T--G-...-----T-TT-GGC.........AGCATAGATTAT-G-T---G-G--- 6058
61_BC.CN.10.JL100010 -------------...-------------C-----G----G--GA-------AG-CT-A----------------.....................ATC........................-----T-TT-GA-............TTAGAATCAGC-T-----G--- 5512
62_BC.CN.10.YNFL13 -------------...-------------C-----G----G--GA-------AA-C--A--C-------------.......................................----A-...-----T-T--T--T--A-C...............--TT--T------ 5414
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------G---GT...------G--A--TC-----GTC-----GAC------AA-C--G--C---------G---.....................AGTAATA........ATT----TC...---G-T----A--T--GA-...............----CT------- 5639
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------...-------------C--C--GTG--G--GA-------AA-C--A----------------.....................AGA........................-----T-TT-GA-............TTAAATTAT-C-A--A--G--- 5445
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------...---------A---C-----G----G--GACT-----AA-C---------------G---.....................AAA...............--C-T-...-----T-------T-GGT-...............--TAGT------- 5456
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------A---C...---------T---C--GC-G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ACTA..............------...-----T-AC---CT-GGA-...............--TAGT------- 5435
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------A---C...---------T---C--GC-G----A--GGCT-----AA-C-----C--R----------.....................ACTA..............--C---...-----T-AC---CT-GGA-...............--TAGT------- 5426
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----T--------...------------TC---C-G--------A--------T-------C-------------.......................................----T-...-----T----T--T--TT-...............---TATT------ 5544
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------------...------G------C-----G-G---------------------------------G---.......................................-A----...-----T--C----T--TAC...............---T--------- 5752
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------...---A---A-C---C---AG--------------------------C-------------.......................................------...-----T-AC----T--TAT...............---TC-------- 5596
O.BE.87.ANT70 ------AG---GA.........CC----GC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-C--G--C-------------.....................AACGCT........................--T---T-A--GGGAC...............C-GC--------A 6136
O.CM.98.98CMA104 ------AC---GA.........CC----AC-GCA-G-CA--C-GA-A--A---A-C--G--C--G----------.....................AACGCT........................--T---TTA--GGGAC...............C-GT-----T--A 5577
O.CM.98.98CMABB141 ------AC---GA...--TTC-GCC---GC-GCA-G-C---C-GA-A--A---A-CT-G--C-------------.....................AACGCC........................--T--TT-A--GGGAT...............C-GC--TT-C--A 5582
O.CM.98.98CMABB212 ------A---AGA......-C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G----------.....................AACGCT........................--T---T-AA-GGGAC...............T-GC--ATCT--A 5584
O.CM.98.98CMU5337 ----TAC----GA.........------AC-AC-CGTCA--M-GA----A--CA-CT-G--C-------------.....................AACGCT........................--T---T-A--GGGAC...............C-GC--R-TT-RA 5578
O.CM.99.99CMU4122 ------AC---GT.........CCC---GC-GCAC--CA--C-GA-A--A---A-CT-G--C--G----------.....................AACGCT........................--T-----A--AGGAT...............C-GC--AT-T--A 5576
O.FR.92.VAU ------A---AGA......-C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G----------.....................AACGCT........................G-T---T-A-CAGGGC...............C-GC---T-T--A 5660
O.GA.11.11Gab6352 ------AC-C-GA...----C-GC--T-GG-GCA-G-C---C-GA-A--A------T-G--C--G----------.....................AACGCT........................--T---G-A--AGGAC...............C-GA--AT-G--A 5308
O.SN.99.99SE_MP1299 ------AC-GAGA......-C-GCC---GC-GC-CG-CA--CAGA-A------A-AT-G--C--G----------.....................AACGCT........................--T---T-A--GGGAC...............C-GC-----T--A 6147
O.US.10.LTNP ------AC---GA.........CCG---AC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-C--G--C-------------.....................AACGCT........................--T-----A--AGGAC...............C-G......C--A 6051
N.CM.02.DJO0131 ---------T--A...---------A---C-A---G----A---A--------A-C--A--C--G----------.....................AAAAGC............T---T-...-...-T--TG........................GAGTGG-G-T-C- 5585
N.CM.02.SJGddd ---------T--A...---------A---C-A---G----A---A------G-A-CT-A--C--G----------.....................AAAAGC............T---T-...-...-T--TG........................T-TT-G-G-T-CT 5569
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------T--A...-------A-A---C-A-C-G----A--GA-T------A-C--A--C--G----------.....................AAAAAC............T---T-...-...-T--TG........................TC-T-G-G-T-CT 5584
N.CM.06.U14296 ---------T--A...---------A---T-AG--G----A---GC-------A-CT-A--C--G----------.....................AAAAGC............T---T-...-...-T--TG-AG.....................TC-T-G-G-T-CA 5585
N.CM.06.U14842 ---------T-GA...--------GA---C-----G----A---A------G-A-C--A--C--G----------.....................AAAGGC............T---T-...-...-T--T-........................T-TT-G-G-T-CA 5586
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------T--A...-------------C-A---G----A---A------G-A-AT-A--C--G----------.....................AAAGC.............T---T-...-...-T--TG........................T--T-G-GGT-CA 5479
P.CM.06.U14788 ------AC--AGA...-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-C--G--------T-------.....................AGAAATA........ATA--YTGT...GT---T---T----GGGAT...............GAG-C--T-T--A 5575
P.FR.09.RBF168 ------AC--AGA...-CTGCG------G--A-C----A-----A--------A-C--G--------T-------.....................AGAAATA........ATA---TGC...AT---T---T----G-GAT...............GAG-C--T-T--A 6139
CPZ.CD.06.BF1167 --GAA-AG--............-A-C--TC-GCA-G--A-A-A-A-A-----AA-C--G--CG-G----------.....................A.TTAA.....................--CTGT-GC-AT-T-TA--...............G-G--T------T 6183
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------AG-G......A------A-C--GC-TC--G--A----GA-A--A-G-A-C-----CG------------.....................AAAAGG............CTC--........-T-...-AGC--GA-...............--T--GCT----A 5625
CPZ.GA.88.GAB1 ------A-CCACAAGA-----C-CG----C-GCAGG----A-A-A-A------A----A--C-------------.....................A..........................-...-T-ACT........................C-GT---TCGGCT 6138
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --GAA-AG--.........--C-A-T--GC-GGAG---A-A------------A-C--G--CG-C----------.....................ACTCAT............GA--A-AGTA---GTAGG-AACT--GA-CAGAATGTA...GTAGGT--CTT-G-TA 5739
CPZ.US.85.US_Marilyn -------G-G-GACGCA------C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-C-----CGC-----------.....................GCCCTTTTG..................--CT-T--TTAA-TGGTTT...............GA-A---GTT--A 6166
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------AC--AGA...-CTGC----A--GC-G-C--AGA-----A-A----G---C--G----------------.....................AGAAGCT........TTT......ACTGTA--T---T--A-G-GAT...............---A---TT---A 5638
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ------AC--AGA...-CTGC----A--GC-G-C--AGA-----A-A----G---C--G----------------.....................AGAAGCT........TTT......ACTGTA--T---T--A-G-GAT...............---A---TT---A 5637
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B.FR.83.HXB2 TAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATA...........................GTAATCATAGAATATAGG.....................AAAATATTAAGACAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCA 6211
Vpu V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__I__I__E__Y__R__.__.__.__.__.__.__.__K__I__L__R__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R__A_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---G-C-G-----T--GC----C------------------A-T---...........................---GGT----------A-.....................---T-GC---AG--------------------------G---A---G---------- 5428
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 C--GGC--A-------GC----C-----------A------A-T---...........................---GGA----------A-.....................-G-T-GC---AG-------G------------------G---A---G---------- 5429
A1.CY.08.CY236 ---G-C-G-----G-T-TC---C------------------A-T---...........................---GGT------AT--A-.....................---G-GC----G------------------------A-G---A---G---------- 5431
A1.ES.05.X1608_8 ---G-Y-G-----GA-KY----Y------------------A-TC--...........................---GCT-----------A.....................---G-GC---AG--------------A-----------G---A---G---------- 5668
A1.KE.11.DEMA11KE001 ---G-C-GA-------GC-G--CT-----------------A-T---...........................---GCT------------.....................----------A------G--------------------G---A---A--------A- 5572
A1.RU.11.11RU6950 C--------------TGT-T--C------------------A-T---...........................---GGT------------.....................-G-T-GC---A------G--------------------G---A---G---------- 5738
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---G-C-GA--------C----TT-G------A--------A-T---...........................---GG-T---------A-.....................---T-G----A------G--------------GC----G---A---G---------- 5571
A1.SN.01.DDI579 ---G-C-GA-------GC----CT----------A------A-----...........................---GGG----------A-.....................---G-GC---AG----A--G------------------A---A---G---------- 5421
A1.UG.11.DEMA110UG001 C--G-C-T--------GC----CC--------A--------A-T---...........................---GGT----------A-.....................-G-T-GCA--------AG--------------------A--GA---G---------- 5561
A1.ZA.04.04ZASK162B1 C--G-C-G--------GC----C-----------A------A-T---...........................---GGT------------.....................---T-G-----G--------------T---------A-G---A---C---------- 5655
A2.CM.01.01CM_1445MV ---G-C-GA--------T-C--CT-------------A---A-T---...........................---T-----C------AA.....................G--C-TAAG-AG-----G---------T-------CA-A---A---GT--------- 5419
A2.CY.94.94CY017_41 ---G-C-GA-------TT----CT-------------A---A-T---...........................---T------------A-.....................-----TAAG-AG-----G---------T-------CA-A---A---GT--G------ 5577
B.BR.10.10BR_MG029 ---------------T-GC--------------C---------TG--...........................---T-A-----------A.....................------C----------G-----------A------------A---G---------- 5672
B.CA.07.502_1191_03 C----------------GC----C-----------------A-----...........................---GG-------------.....................------------------------A-T--A---C--------A--GC---------- 5640
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------GC----------------------A-----...........................-C-C--------------.....................-----------------G------------A--C--------A---GG--------- 5667
B.CN.10.DEMB10CN002 -----------------GC----C-----------------A-T---...........................--GTAT---C--------.....................----------A---------G-----T---------------A-----------A-- 5581
B.ES.10.DEMB10ES002 C--------------T-GC-------------A--------A-T---...........................--GT-A------------.....................-------------------G----------A-----------A---G---------- 5572
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------TT-----------------A-T---...........................---T--------------.....................--------------------------T--T-----------GA---G---------- 5456
B.GB.05.MM45d213_GN1 ---------------T-GG------------------------T---...........................---C--------------.....................--------------------------T--A------------A---G---------- 5611
B.HK.06.HK003 -----------------GC----T--------A--------------...........................---T--------------.....................-G----AG------G-----------T---------------A---G---------- 5580
B.HT.05.05HT_129389 -----------------GY----M-R------A--------W-----...........................---T--------------.....................-R----AAR-------A--G------T--A------------A---G---Y------ 5417
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------G---GC----C-----------------A-T---...........................---GG-------------.....................----------A------G------------------A-----A---GT--------- 5600
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------GC------------------------T---...........................---T------------A-.....................----------A-------------------------------A---G---------- 5874
B.PE.07.502_0525_wg5 -----------------GC----T-----------------A-----...........................---T--T-----------.....................--------------------G-----T---------------A--GC---------- 5687
B.RU.11.11RU21n -------T-------T-GGG------------------------C--...........................------G-----------.....................-------------------------------------C----A-------------- 5781
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----T------A-----GC------------------A---A-----...........................-----T------------.....................--------------G-A---------T--A------------A---G---------- 5443
B.US.11.ES38 -----------------GC----C--------A----------T---...........................---T--------------.....................------C---A----CA------------A------------A---G---------- 6145
C.AR.01.ARG4006 G------GA--------C----C---------A--------A-----...........................-CTTAT------------.....................---T-GG---------A--G-------T----------A---A-T-GG--------- 5402
C.BR.07.DEMC07BR003 G------GA--------C----C---------A--------A-T---...........................-CTTAT------------.....................---T-GG------------G-------C----------A---A-T-GG--------- 5564
C.BW.00.00BW5031_1 G---C--TA--------T--T-CT----G------------A-----...........................-C-TATT-----------.....................---T-GG------------G-------CA----G--A-A---A-T-GG--------- 5585
C.CN.10.YNFL19 G------TA--------C----CT--------A--------A-----...........................-C-TAT------------.....................---T-GAC--A----------------T-------CA-A---A-TGGG--------- 5566
C.CY.09.CY260 -------TA--A-----T--G-C------------------ATA---...........................---TATT----G------.....................---T-GG-------------------------------A---A-T-G------G--- 5455
C.ES.08.X2363_2 -------CC--A-----T----CT-----------------AT----...........................-C-TAT-----------A.....................---T-GG---A-----C--G------TCA-------A-A---A-T-GG--------- 5653
C.ET.02.02ET_288 G-------A--------C-G--CC--------A--------A-----...........................-C-TAT-----------A.....................---T-G---------C-G--------Y-----------A---A-T-GG--------- 5434
C.IN.09.T125_2139 G---T--GA--------C----CC-----------------AT----...........................---TAT------------.....................---T-GG---A----------------T-----G--A-A---A---GG--------- 6186
C.KE.00.KER2010 G-------A--------C----C---------A--------A-T---...........................---TAT------------.....................---T-G-----------G---------T----------A---A-T-GG--------- 5403
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G-------A--------C----C------------------AT-C--...........................-C-TAT----------AA.....................-GGTGG----A-----AG---------T--------A-A---A-T-GG--------- 6202
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C---C--GT--A-----C----C------------------A-----...........................---TAT----------A-.....................---T-G---C-G----A--GG------T--------A-A---A-T-GG--------- 6216
C.YE.02.02YE511 C------T---------C----C---------A--------A-T---...........................-C-TAT------------.....................---T-GG---T----------------T-----G--A-A---A-T-GG--------- 5406
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 G------GA--------C---AT-----------A------AT----...........................---TAT------------.....................---C-GG------------G-------T-----G--A-A---A-T-GG--------- 6210
C.ZA.10.DEMC10ZA001 C------TAC-A-----T----CC-----------------A-----...........................-C-TAT-----G------.....................--GG-GG---------C-------------------A-A--GA-T-G------G--- 5573
C.ZM.11.DEMC11ZM006 G------GA--A-----T-G--T------------------A-----...........................-C-TATC-----------.....................---T-GC---------AG---------T----G-----A---G-T-GG--------- 5581
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------A-GC-----------------------A-----...........................---TAT------------.....................------CAG-------AG---------T----------C---A---G--------A- 5585
D.CY.06.CY163 C----------------C-----C-----------------A-----...........................---TAT------------.....................------AA---G-----G---------T--C-------C---A--GG---------- 5418
D.KE.11.DEMD11KE003 ----C-----------GC-----C----------G------A-T---...........................---T-------G-G---A.....................-G-C--AG---------.---------T--------------A---G---------- 5559
D.KR.04.04KBH8 K-------------A-GC--------------A--------A-----...........................--TT-------G-GCT-T.....................-G-T--AG--AG--------G---------------A-----A---G---------- 6166
D.SN.90.SE365 C----A-T--------GC-----C----C------------A-----...........................---T--------GT----.....................--G---AG---G-----G---------T----------C---A---A---------- 6227
D.TZ.01.A280 C----------A----TTC----C----------G------A-T---...........................---TA------G------.....................-G----AA--AG----AG---------T--------------A---G---------- 5411
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------------GC--T--T-----------------A-T---...........................---T-------G-G---A.....................---T--AG---G----A--G-------T--------------A---G---------- 5548
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------T-----------------G-T---...........................---T-T-----G-GG--A.....................-G-T--AA---G--G-------------A-A-----A-----A--GC---------- 5562
D.YE.02.02YE516 -----------A----GGC-------------A--------A-----...........................---TA------------A.....................------AGG--G---------------CA-C-----------A---G---------- 5421
D.ZA.90.R1 -----------------T-----T-----------------A-T---...........................---T--------------.....................-G----AG--AG---------------TAT------------A---G---------- 5559
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------C-----------------------A-T---...........................-C-TATC----------A.....................---G-GG---AG----A--G----A-T------TA---A---A---G---------- 5432
F1.AR.02.ARE933 C-------A--------C-----------------------A-T---...........................-C-TAT----------AA.....................---C-GG----G-----G-G----A-T------TA-A-A---A---G---------- 5514
F1.BR.10.10BR_RJ015 C---T---A--------C---------T-------------A-T---...........................---TATC-----------.....................---C-GG----G------------A-T------TA-C-A-------G---------- 5626
F1.CY.08.CY222 C-------A--T-----C-----G-----------------A-T---...........................-C-TAT----------A-.....................---G-GA----G------------A-T------TA-A-A-A-A---G---------- 5410
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------------C---------T----A--------A-T---...........................---T-TT-----------.....................--GT-G-----G------------A-T------TA---A-------G---------- 5672
F1.RO.96.BCI_R07 --------A--------C--------------A--------A-T---...........................-C-TAT------------.....................---T-GG----G------------A-T-----GTA---A---A---G---------- 6244
F1.RU.08.D88_845 -------GA-------GC-----G-----------------A-----...........................---T-T------------.....................------------------------A-T------TA---A---A---G---------- 5679
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------TA-------GC-----GC-------A--------A-T---...........................---TAT----------A-.....................---CAG-----G----A--G----A-T------TA---A---A---G---------- 5403
F2.CM.10.DEMF210CM001 -T-----TA---C--TGC--------------A--------A-T---...........................---TAT------------.....................----------AG------------A-T-A----TA-A-A---A---G---------- 5474
F2.CM.10.DEMF210CM007 C------TA------T-C--------------A--------A-T---...........................--G--T----------A-.....................---C-G-----G----A--G----A-T-A----TA---A---A---GG--G------ 5559
G.BE.96.DRCBL ---GC---A--------TCC---GC---C------------A-T---...........................---T-T-----------A.....................------AG--A---G-A--G------A-A----C-------GA---G---------- 6177
G.CM.10.DEMG10CM008 ---G----A--------T-TT--GC---C---AC-------A-T---...........................---T-T---C--------.....................G-----AG--A---G-AC--------T-A----C--------A---G-------AT- 5601
G.CN.08.GX_2084_08 ---G-C--A--------T-T---GC---C------------A-A---...........................---TAT-----------A.....................------AG------G-A--G------T-A-A--C--------A---GG--------- 5456
G.CU.99.Cu74 ---G----A--A-----GGC---GC---C------------A-----...........................--TT-----C-------A.....................G-----AG--A---G-A---------T---A--C----A---A---G---------- 5824
G.ES.09.X2634_2 ---G-C--A--------GGCT--GG---C---A--------A-----...........................--TT-T---CT-----A-.....................G-----AG--A---GCAG-G----C-A---A--C--------A--GG---------- 5703
G.GH.03.03GH175G ---GGC--A---------GC---GC---C---A--------AG----...........................---T-T------------.....................-G----AG--A---G-A---G-----A-AA------------A---G---------- 6260
G.KE.09.DEMG09KE001 ---G-C--A-------TT-CT--GC---C-C-A--------A-----...........................---T-T---C--------.....................G-----AG--A---G-----------T------TA-------A---G---------- 5596
G.NG.09.09NG_SC62 ---G-C--A--------T-C---GC---C---A--------A-A---...........................---T-T------------.....................------AG--A---G-A--G------T--T---C--A-----A---G---------- 5411
G.ZA.01.TV546 ---G-C--A-------MT-C---GC---Y------------A-T---...........................---T-AT----------A.....................------AG--A-G-G-----------A-AA---C-------GA---G---------- 5422
H.BE.93.VI991 G----C-G--------TT-T--C-----C------------A-----...........................-C-TAT------------.....................---C-G.---AG--G--G--------------------A---A---G---------- 5592
H.CF.90.056 G---GC--------A--T-T--C-----CG--A--------A-----...........................---TAT----------AA.....................---T-GG----G----AG------------C-------A---A--GG---------- 5554
H.GB.00.00GBAC4001 G---GC--A--------GGT--CT--TGT---A-A------A-T---...........................---TATT-----------.....................---C-GG--CAG----A--G-------------C----A---A---G---------- 5722
J.CM.04.04CMU11421 -----Y-----------T-TT-CC-T---G--R---C----RYTG--...........................-C-TAT-----------R.....................---C-GG----G-----G-G------T-A----R--------A---G---R----A- 5725
J.SE.93.SE9280_7887 -------TA----------TT-CC-T-------G-A-----A-T---...........................--GTAT----------A-.....................---C-G-----------G--------T-A-------------A---G---------- 5533
J.SE.94.SE9173_7022 --------A--------T-TT-CC-T------TG-------A-T---...........................--GTAT----------A-.....................---C-G-----------G--------T-A-------A-----A---G------G--- 5534
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------C---GC-----C--------A--------A-----...........................-CCTATC----------A.....................---G-GG---------A--G----A--T-----T--------A---G---------- 5409
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------C-----T--------A----A---A-----...........................---TAT------------.....................---T-GG---A-----A--G----A--T-------A------A---G---------- 5413
U.CA.01.TV749 --------A---------CTC-T-----C---TG---A---A-----...........................--CTATG----------A.....................--GC-G-----G----AG--------T---------------A---C---------- 6236
U.CA.99.TV721 --------A--------GCTC-T-----C--CTG---A---A-----...........................--CTATG----------A.....................-G-C-G-----G----AG--------T-A-------------A---G---------- 6235
U.CD.83.83CD003_Z3 -----A--A--------T----CT-----------------A-----...........................---TA-----------A-.....................-G-C-G--------------------TT--------------A---GG--------- 5702
U.CD.90.90CD121E12 -----A--A--------T--GGCT-----------------A-----...........................---TA-C---------A-.....................---C-G---------CA--G------TT--------------A---GG--------- 5403
U.CY.05.CY090 -----C-----------TCTC------T-----CA------A-----...........................--GT-G----------A-.....................---C--AG-------GA--G----A-T------TA---G---A---G-------A-- 5418
U.CY.08.CY223 --------A--------T-C--T----T-G--A--------A-----...........................---T-T----------AA.....................--GC-GAG--AG--------------T-----G---C-A---A---G---------- 5435
U.ES.10.DEURF10DZ001 ---G-C-----------T-C---GC---C------------AG----...........................---TAT-----------A......................-----AGG-A---G-AG----------A----C--------A---G---------- 5491
U.GR.99.99GR303 ---G-C--A--------T-T---GC---C------------GA----...........................---C------T------A.....................---TA-GA--AC-------G------T----------T----A---G---------- 5492
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 C---C--------G---T-T--CT---T-G--A--------A-----...........................---TATTGT-------A-.....................--GC-GAA---G---GA--G------T-A-A-----A-----A---G---------- 6102
01_AE.AF.07.569M ---G---GA-------GC----CTC---------A------A-T---...........................---GCT------GC--A-.....................---T--C----G---------------------G--A-G---A---G---------- 5417
01_AE.CF.90.90CF11697 ---G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T---...........................--GT-T----------A-.....................------C----G--------------------G-----A---A---G---------- 6163
01_AE.CN.10.YNFL03 ---G-C-GA-------GT----CT----------A------A-T---...........................--GGCT-------T----.....................-G----C----G------------------------A-G---A---G---------- 5592
01_AE.HK.04.HK001 ---G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GGTT-----GT----.....................------C----G--------------T---------A-G-A-A---G--------A- 5584
01_AE.IR.10.10IR.THR48F C--G-C-G--------GC----CT----------A------A-T---...........................---GCT------------.....................------C---AT-----G-----------A--G---A-G---A---GT--------- 5404
01_AE.JP.x.JRC77AE C--G---GA-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GCT----------A-.....................-----------G----AG---------------C--A-----A---G---------- 6211
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ---G-C-GA-------GT----CT----------A------A-T---...........................---GGT------AT--A-.....................-G-T--C----G------------------------A-G---A---GT--------- 5636
01_AE.TH.90.CM240 ---G-C-GA-------GC----CT----------A-----AA-T---...........................---GCT------GT--A-.....................------C----G---------------------G--A-G---A---G---------- 5782
01_AE.US.05.306163_FL ---G-C-GA--------GC---CTC---------A------A-T---...........................---GCT------GT--A-.....................--------T--G--------G------------G--A-G---A---G---------- 5405
01_AE.VN.98.98VNND15 ---G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GGT-------T----.....................----------AG---------------------G--A-G---A---G---------- 5469
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B.FR.83.HXB2 TAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATA...........................GTAATCATAGAATATAGG.....................AAAATATTAAGACAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCA 6211
Vpu V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__.__.__.__.__.__.__.__.__.__V__I__I__E__Y__R__.__.__.__.__.__.__.__K__I__L__R__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R__A_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---G-C-----------T-C---GC---C------------A-----...........................---TA-------------.....................------AAG-A---G-AG---------------C--------A---G---------- 5587
02_AG.CY.09.CY256 ---G-C-----------T-C---GC---C-----A------A-----...........................---TAT------------.....................------AG--A---G-AG---------------C----A---A---G---------- 5406
02_AG.ES.06.P1423 ---G-------------T-C---GC---C------------A-----...........................---TAT------------.....................------AG--A---G-AG----------A----C--------A---GG--------- 5654
02_AG.GW.05.CC_0048 ---G-C-----------T-T---GC---C--------A---A-----...........................---TAT------------.....................------AGG-A-G-G---------AG--AC---C----C---A---G---------- 5573
02_AG.KR.12.12MHR9 ---G-C--A--------T-C---GC---C------------A-----...........................--GT-T------------.....................------AGG-A-G-G--G------AG--A----C-------GA---G---------- 5879
02_AG.LR.x.POC44951 ---G-C-----------T-C---GC---CG----G------A-----...........................---G-T-----------A.....................------AG--A---G-AG------C-T------C--------A---G---------- 6215
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---GGC--A--------TCC---GC---C------------A-----...........................---T-------G------.....................------AGG-A-G-G-----G---AGT------C--------A---G---------- 5412
02_AG.NG.x.IBNG ---G-C-----------T-C---GC---C------------AG----...........................---TAT------------.....................------AGG-A---G-AG---------------C--------A---G---------- 5744
02_AG.SE.94.SE7812 ---G-C-----------T-C---GC---C------------A-----...........................--GTAT------------.....................------AGG-A---G-AG---------------C--------A---G---------- 5592
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---G-C-----------T-C---T----C------------A-----...........................---T-T------------.....................------AG--A----G------------A----C-------GA---G---------- 5422
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------T-GG-------------------G--------...........................---T--------------.....................------------------------------------------A---G---------- 5436
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G-C-G--------GC----T----T------A------A-TT--...........................---T-T----------A-.....................---T-GAG---G-----G-G---------C--GTACA-----A---G---------- 5584
05_DF.BE.x.VI1310 --------A--------C-----------------------ATT---...........................---TAT----------A-.....................---T-GG----G------------A-T------TA-A-A---A---G---------- 5602
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G-C-----------T-CT--GC---C------------A-T---...........................---T-T---C--------.....................G-----AG--A---G-A---------A-A----C--------A---G---------- 6250
07_BC.CN.98.98CN009 ----C-----------GGC----------------------A-----...........................---C--------------.....................--------------G-A--G----------------------A---G---------- 5545
08_BC.CN.97.97CNGX_6F G------GA--------C----C------------------A-----...........................---TAT------------.....................-G-T-GG---A------G---------T--------A-A---A-T-GG--------- 5387
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G-A--A--------T-C---GC---C---A---C----A-----...........................---T-T------GT----.....................--G---AG--A-----AG-G------T---------------A---G---T------ 5425
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G-------A--------C----C------------------AT--G-...........................---TAT---C--------.....................---T--G--GA--CT-CG---------T-------CA-A---A-T-GG--------- 5611
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------T-C--T----T-G-----------A-T---...........................---GGGC----------A.....................--GT--C-----------------------------------A---G---G------ 5583
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------GC----T------------C----------...........................---T-A------------.....................-----------------G------------------------A---G---------- 6215
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------A--------T-T--TT-----G-----------A-----...........................-C-TAT-----------A.....................--GC-GG--CAT--G-AG--------A-A----T-G------A---GG--G------ 5624
14_BG.ES.05.X1870 ---G-C--A--------GGC---GC---C---RC---R---A-----...........................--KT-T---C------A-.....................G-----AG--A---G-AG------C-AG--A--C--------A---GG--------- 5687
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---G-C-GA-------------CT----------A------A-T---...........................---GCT------AT----.....................--T-----G-AG---------------------G--A-G---A---G--------A- 5610
16_A2D.KR.97.97KR004 ---GTC-GA--------T-C--CT-----G-------A---A-T---...........................---T------------A-.....................-----TAAG-AG----AC---------T--------A-G---A---GT--------- 5580
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------C------------------------T---...........................--GC--------------.....................---T----------------------------------A---A---G---------- 5424
18_cpx.CU.99.CU76 --------A-------TT-T--T------G--TG-------A-----...........................---TAT-----------A.....................--G--T----A-----AG--------TG-----T----G---A---G---C------ 5513
19_cpx.CU.99.CU7 ---G-C--A--------T-C---GC---C------------A-----...........................--GTAT-----------A.....................------AG--A-G-G-----------A-A----C--------A---G---------- 5436
20_BG.CU.99.Cu103 ---G----A--------GGC---GC---C---A--------G-----...........................--TT-----CT-----A-.....................G----TAG--A---G-A---------T---A--C----A---A---G---------- 5687
21_A2D.KE.99.KER2003 C-----------------C------------------A---A-----...........................---T-T-----------A.....................-G----AA---------G-G-------T-T------------A---G---------- 5415
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G-C--A-------GC----CT-------------A---A-T---...........................---GCT------AT--A-.....................---G--AG---G----AG--------T------C----A---A-C-G---------- 5423
23_BG.CU.03.CB118 ---G----A--------GGC---GC---C---A--------G-----...........................--TT-T--TCT-----A-.....................C-----AG--A---G-A---------T---A--C----A---A---G---------- 5663
24_BG.ES.08.X2456_2 ---G----A--------TGC---GC---C---A--------A-----...........................--TTGG---C------A-.....................G-----AG--A---G-----------T---A--C----A---A---G---------- 5671
25_cpx.CM.02.1918LE ---GGC--A--------T-C---G-----G--A--------A-T---...........................---TATC-----AT----.....................------AG--A---G-A---G-----TCA----C----A---A---GGAC---G--- 5428
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---G-C--A--------C----CC-------------------T---...........................--GT-AG---------A-.....................--G---C---AG-----G--G------------C--------A---G---C------ 6214
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-------A--------T-TC-T----T-G-----------A-----...........................---TAT-----------A.....................--GT-G----------A--G------T------C----G---A---G---------- 6210
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------T-GC---------------A------A-----...........................--GT-T------------.....................-----------------G------------------------A---G---------- 5576
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------T-GC----------------------A-----...........................--GT-T-----------A.....................-------------------GG---------A-----A-----A---G---------- 5614
31_BC.BR.04.04BR142 G---C--GT--A-----T----C---------A--------A-----...........................--TTAT------------.....................---T-GG------------G-------T-----G--A-A---A-T-GG--------- 5703
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-C--A--A----TTC-T--GC---C------------A-T---...........................---T-A---C--------.....................G-----AG--A---G-----------A-AA---C--------A---G---------- 5855
33_01B.ID.07.JKT189_C C--G-C-GA--A----GC----CT----------A------A-T---...........................---GG------G-G-CA-.....................------C--CAG-----G---------------G--A-G---A---G---------- 5515
34_01B.TH.99.OUR2478P ---GGC--A-------GC----CT----------A------ATT---...........................---GCT------------.....................------C-----G-------------T------G--A-G---A--CA---------- 5416
35_AD.AF.07.169H ---G-C-G--------GC----CC-----------------A-T---...........................---GG-------AT----.....................-G-G-GC-G--G-----G--------T------G--A-G---A---GT------A-- 5420
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C--G-C-----------T-C---GC---C----G--G----A-----...........................---C-T----------AA.....................------A----G----A----------------C----A---A---A---------- 5429
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---G-------------T-C---GC---C------------A-T---...........................---C-T----------A-.....................------AG--A---G---------------------A-----A---G---------- 5411
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------A--------C-----------------------A-T---...........................---TAT------------.....................-----TG----G-------G----A-T------TA---A---A---G---------- 5643
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C-------A--------C-----------------------A-T---...........................-C-TATC-----------.....................---T-TG------------G----A-T------TA---A---A---G---------- 5697
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---G-----------T-GCT---------------------A-T---...........................--GC--C-------C---.....................---T------A---G-----------------------G---A--GC---------- 5723
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------GC-T----------------A---------...........................---C--------------.....................----------A---------------T---------A-G---A---GT--------- 5764
43_02G.SA.03.J11223 ---G-C--A--------T-CY--GC---C------------A-A---...........................---T-T------------.....................------AG------G-A--R------T--A---C--R-----A---G---------- 5745
44_BF.CL.00.CH80 C-------A--------GC--------T-------------AT----...........................---TAT------------.....................---C-GG----G------------A-T------TA---A---A---G---------- 5662
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C---T---A--------GCTC--C--------A--------A-----...........................---TAT-----------A.....................---G-GAA--A----GA--G----A--T-----TA-A-----A---G---------- 6203
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C-------A--------C-----------------------A-T---...........................-C-TATT---------AA.....................---C-GG----G------------A-T--A---TA-A-G---A---G---------- 5650
47_BF.ES.08.P1942 -----C-----------GC----T-------------------T---...........................---C--------------.....................------------G--------G--T-T-AA--------C---A---G---------- 5652
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---G-C-G--------GC----CT----------A------A-----...........................---GGT-------T----.....................------C----G------------------------A-A---A---G-------A-- 5419
49_cpx.GM.03.N26677 --------A--------T-TT-CT---TG---A----A---A-----...........................---TAT----C-------.....................C-GC-GG----G--------------A---------------A---G---G------ 5639
50_A1D.GB.10.12792 C----------A---TGTC----------------------A-T---...........................---T-------G----AA.....................-G-T--AG------------G---------C-----------A---G---------- 5617
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------G---------GC----C--------A-A--------A---...........................---T-------------A.....................---T------A-----AG--------T---------------A--GC------G--- 5417
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C--G-C-G--------GC----CT----------A------A-T---...........................---GCT-------T--A-.....................------C----G-------G-------------G--A-A---A---G---------- 5528
53_01B.MY.11.11FIR164 ---G-C-G--------GC----CT----------A------A-T---...........................---G-TT-----------.....................------C----G--------------------GG--A-----A-------------- 5551
54_01B.MY.09.09MYSB023 C--GGC-GA-------GC----CT----------A------A-----...........................---C--------------.....................----------A-------------------C-----------A---G---G------ 5616
55_01B.CN.10.HNCS102056 C--G-C-GA-------GC-G--CT----------A------A-T---...........................---GCT----------A-.....................------CA--A-G-------------A-A----C----G---A---G---------- 5524
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---G-C--A--------T-C---GC---C---A----A---A-T---...........................---TAT------------.....................------AG--A---GCA--GG------------C----C-A-A---G---------- 5571
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G----------------C----C------------------A-----...........................---TAT---A--------.....................---T-GG--------------------T-T------A-A-A-A-T-GG--------- 5397
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GCT-------TGCT-.....................------AG--A-----------------A----G----G---A---G---G------ 5559
59_01B.CN.09.09LNA423 ----C--T---A---T-GGG---------------------A-----...........................---TA-C----------A.....................-----T----------AG------------------------A--GC---------- 5401
60_BC.IT.11.BAV499 G------GA-----AG-C--------------A--------AT----...........................--TTAT------------.....................--GT-GG------------G-------T-----G--A-A---A-T-AG--------G 6180
61_BC.CN.10.JL100010 G------G--------GC-G--C----T-------------A-T---...........................---TA-------------.....................---T-GG---A------G------------------A-A---A-T-GG--------- 5634
62_BC.CN.10.YNFL13 ----C------------GC----------------------A-----...........................---T--------------.....................------AG------G---------A-T---------------A---G-------T-- 5536
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---G-C-----------T-C---GC---C------------A-----...........................--GTAT------------.....................------AG--A---G-AG----------A----C--------A---G---------- 5761
64_BC.CN.09.YNFL31 G------TA--------T----C------------------A-----...........................---TAT------------.....................-G-T-GAA--A------G---------T--------A-A---A-T-GG--------- 5567
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---G-C--A-------GC-G--CT-----------------A-----...........................---T-A------------.....................------G---A-------------------A-----A-G---A--CA---------- 5578
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---G-C-GA-------GC----CT--------R-A------A-T---...........................---GGT-------T----.....................-----------G-----------------A------A-G---A---G---------- 5557
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T---...........................---GG--------T---A.....................-----T-----G--------G--------A------A-G---A---G--------A- 5548
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------------T-GC------------------A---------...........................---T-A------------.....................-----------------G-G----A-----------------A---G---------- 5666
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----C--A--------GG----------------------------...........................-----------------A.....................--------G-----------------T------G--------A---G---------- 5874
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------GG----C-----------------A-----...........................---C--------------.....................------AG--A-G-G-A--G------A---------A-----A--GC---------- 5718
O.BE.87.ANT70 --ATTA-TAGT-CTTTGC-GT-T---AATG--A--T-A---GGGT-T...........................A-TC-T-G-A-----TTAGAA.........CAAAAGGAAC--GACAG--AGG-G---G-----CTTGA-AGGT-AAGA---A---G-----TTAGG 6270
O.CM.98.98CMA104 --ATTG-TAGT-CTTTGC-TC-T---AATG--C--T-A---AG-T-T...........................A-TC-T-G-A-----TTAGAA.........CAAAAGAAAC--GACAG---GG-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA-A-A---G-----TTAAG 5711
O.CM.98.98CMABB141 --ATTA-TAGT-CTTTGC-GC-T-C-AAT---A--C-A---ATGT-T...........................--TC-T-G-A-----TTAGAA.........ATAAAGAAAC--GA-AG---GG-----G-----CTTGAAAG-T-AAGA-R-A---G-----TTAG- 5716
O.CM.98.98CMABB212 ----TG-TAGTA-TTTGTGTC-T---TGT---C----A---A-AT-T...........................AACC-T-G-A-G---TTAGAG.........CATAGAAAAC--GATAA----G-GC-GG-----CTTGAAAG-T-AAGG---G---GG----TCAGG 5718
O.CM.98.98CMU5337 --ATTA-TAGT-CTTTGC-G-YT---AATG--A--C-A---ATGT-T...........................A-TC-T-G-C----YTTRAAA.........RATARGAAAC--GACAG---GG-----G-----CTTGA-AGGT-AAGA---A---G---G-TTAA- 5712
O.CM.99.99CMU4122 --ATTACTAGT-CTTTGC-GC-T---AATG--A--C-A---CTGT-T...........................--TC-T-AGC---G-TTAGAA.........CAAAAGAAAC---CTAA----G-----G-----ATT--AAGGT-AAGA---A---G-----TT-AG 5710
O.FR.92.VAU ---TCA-TA-T-CTTTGC-TC-T---AATG--C--C-A---ATGT-T...........................AATC-T-G--C----TTAGAA.........CAAAAGAAAC--GATAG--C-GC----G-----CTTGAAAG---AAGA---A---G----GTT-AG 5794
O.GA.11.11Gab6352 --ATT-CTAGT-CTTTGC--T-TC--AATG--C-AA-A---A--T-T...........................---C-T-A-C---G-TTAGAT.........CATAAGAAAC--GACAG---GG-----G-----CTTGAAAGGG-AAGA-------G---G-TTAAG 5442
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-TACTAGT-CTTTGC-GC-T-C-AATG-----C-A---A-AT-T...........................A-TC-T-G-C-----TTAAAA.........CAAAAGAAAC--GATAA---GG-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A---G-C---TT-AG 6281
O.US.10.LTNP --ATTG-TAGT-CTTTGC-GC-T---AATG--A----A---ATGTAT...........................--TC-T-G-A-----TTAGAA.........CAAAAGAGAC--GACAG----G-----G-----CTTGAAAGG--AAGG-A-A---GG----TTAGG 6185
N.CM.02.DJO0131 C---G--G-G---G-----T---------G--A-AA-C---GTTT--...........................C--TAT-A--------A-.....................---C--AA-TTG--GGA---------ACAAA---GAC-A---A---G---T---A-- 5707
N.CM.02.SJGddd ---------GGT-----C-T--C------G--A-AA-T---GTAT--...........................C--TAT-G--------A-.....................G-----AA-TTG---GA--G----A-ACACA---GAC-G---A---G---C--G--- 5691
N.CM.04.04CM_1015_04 C---GC-C-GG--G-----T---------G-CA-AA-C---GTAT--...........................C--TAT-A--------A-.....................G-----AA-CTG--GGA---------ACAAA---AAC-G---G---G---C------ 5706
N.CM.06.U14296 ---------G-T-G-----T---------G----AA-C---GTAT--...........................A-CTAT-G--------A-.....................------AA-TTG--GG-G-G----A-A-CAA--........................ 5683
N.CM.06.U14842 ----GC---GG--------T---------G----GA-C---GTAT--...........................C--TAT-A--------A-.....................------AA-TTG--GGA-G-----A-ACAA----GAC-G---A---G-AGT------ 5708
N.FR.11.N1_FR_2011 -----G---G-------T-T---------G----AA-T---GTAT--...........................T--TAT-G--------A-.....................------AA-GTG---GA-------AGGCACA---GAC-G---A---G---T--G--- 5601
P.CM.06.U14788 --AT-GCT-GG--GTT-T--C-TTGCTGT-----A-YT---GGG-AG...........................--CC-YC--TT-GTGCTA.....................---GA-AG-GA-AGRGAT--GT-T-TRCAAAGGC-A-CA--GTGG-G----G-GCA- 5697
P.FR.09.RBF168 --AT-GCT-GG---TT-C----TTGCATT-----A--T---GGG-AG...........................--CC-GC--TTTGTGCTA.....................---GAGAG-GA-AGGGAT--GT-T-TACAAAGGC-A-TA--GTGG-G------GCA- 6261
CPZ.CD.06.BF1167 -TAGGC-G-GGA...........GGG--T------A-C---ATA---...........................-CGC-AC---TTAT----AAAGCATATTTGTATATAAAAC--G-GCA-GA-G--GAT-G------GCAAGC---AAT-GATAG-TACC-G---AG- 6315
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --TT---CA---CTTT---GC-TG----T---T---CT---ATAGC-...........................-CTTAT-A---G----AA.....................--GT--CA-CA-GT---GCG------A--AC-TCAG--C---A-T-G-AGT------ 5747
CPZ.GA.88.GAB1 ---TTC-CA--T--.........G---GCT--A---CA---AA---TTGTATATGGGGATACATTATTAAATGG-G-TAT-G-AGG----AA.....................-G-CATAGGCTTG-G-C-G----T--G--AC-T-ACCTA-T-T-G-G---------- 6278
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -CATCA----TT---T-GG-GG-GG----T--A-A-CT---ATT---...........................A---AAGA-AG-A-C---.....................G---G-CAGCAT--G--GCTG-----G--A---G-AAGG--G----GT......... 5852
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------G-A---A-GGT--TT---T-G-GA-AA-C---GGAC--...........................--TGCT-G-TTG-GG--ACAA.........ATAAAAATA---GA-AAT-CT---CA-G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---A-C-G-AT-----A- 6300
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -TAT-GG-A--AC-TTGC--GCTG--A-TG-GA-AA-T---CTA-A-...........................A-CT-TGC-TT---CTTA.....................-G-GATAG---GG-G---CGCT-TTTTGATCGCT-A--A--G---C--AGC-ATAA- 5760
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -TAT-GG-A--AC-TTGC--GCTGC-A-TG--A-A--T---CTA-A-...........................-CCC-TGC-TT---CTTA.....................-G-GATAG---GG-G---CGCT-TTTT-ATCGCT-A--G--G---C--AGC-CTAA- 5759
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B.FR.83.HXB2 GAAGACAGTGGCAATGAGAGTGAAGGAGAAATATCAGCAC...TTG...TGGAGATGG............GGGTGG...AGATGGGGCACCATG.........CTCCTTGGGATG...TTGATGATCTGT...AGTGCT.........ACA...GAAAAATTGTGGGTCA 6333
Vpu _E__D__S__G__N__E__S__E__G__E__I__S__A__.__L__.__V__E__M__.__.__.__.__G__V__.__E__M__G__H__H__.__.__.__A__P__W__D__.__V__D__D__L__.__*_
Env _M__R__V__K__E__K__Y__Q__H__.__L__.__W__R__W__.__.__.__.__G__W__.__R__W__G__T__M__.__.__.__L__L__G__M__.__L__M__I__C__.__S__A__.__.__.__T__.__E__K__L__W__V__
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------------C-----G--T-C-GAT-A--...---...CACT-C...............TTA-T-...-A------A--T---.........A--T-G--A---...A-AT-A------...------.........G--...---C--AG------T- 5547
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------------------T--G--TGC-GAG-A-T...-AT...CCACAC...............T-----...-AG-----G-T-G--.........---T-CT--T--...--A--A--T---...-A----.........---...---------------- 5548
A1.CY.08.CY236 -----------------------G--G--T-C-GAT-A--...-C-...CATT-C...............TT--T-...--------A--T---.........A--T-G------...A-A--A------...------.........GT-...------AC------T- 5550
A1.ES.05.X1608_8 --------------------------G--T-C-GAT-A--...-C-...CA-C-C...............TTA-T-...--------G--T---.........A--T-G--A---...A-A--A------...------.........G--...-----C--------K- 5787
A1.KE.11.DEMA11KE001 -----------------------T--G--C-CTGAT-A-T...-G-...C--C-C...............TTTGT-...--------A-TT---.........G--T-G---......A-A--A------...------.........G--...C----C--------T- 5688
A1.RU.11.11RU6950 -----------------A--C--G--G--TGA-GAG-A-T...-AT...CAACAC...............TTA---...--------A--TTG-.........---T--T-----...A-A--A--G---...-AG---.........G--...---C-T---------- 5857
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------A-----T--G--T-C-GAG-A-T...-AT...G--CA-...............CT----...--------A--T---.........A--T-G--A---...A-A--A------...------.........---...-----C--------T- 5690
A1.SN.01.DDI579 -----------------------T--G--T-C-GAG-A-T...-AT...CTACCC...............TT----...--G-----G-TG--A.........TC---CT-T---...A-A--A--T---...-AA---.........---...-----C---------- 5540
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----------------------T--G--T-C-GAT-ATT...-G-...CAA-AC...............TT----...--------A--T---.........A-TT-G------...--A--A--T---...----T-.........G--...-G---C--------T- 5680
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------------------T-----C-C-GAG-A-T...-AT...CCAC-C...............T-----...-T------A-TT---.........A--T-G------...A-A--A--TG--...--G............T--...--C--CC--------- 5771
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------A-----T--G--C-C-GAG-A-T...-GT...CAACAC...............TT----...--------A-T-T--.........A-TT--------...C-A--A--T---...-AG---...............AC---T---------- 5535
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------------T--G--C-C-GAG-A--...-AT...CA-CAC...............TT----...---G------T-T--.........A-TT-G------...--A--A--G---...-AA---.........---......G-T---------- 5693
B.BR.10.10BR_MG029 -----------------------------TCAGGA--A-T...-AT...CA---M...............TAC---...----------T-T--.........------------...--A---------...------.........---...--Y-G----------- 5791
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------G--TCAGGAG-A-T...-AT...CA-CAC-C-TGGAGAGGGGGCATC---...----------T----.........------------...--A---------...------......GCAGAG...--TC-GGG-------- 5777
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------A--------G--CCA-GA--A-T...-AT...CA-CAC...............TT----...----------TG---.........------------...------------AGT------.........G--...--TC------------ 5789
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------------C-----T--TCAGGA--AGT...-AT...CA-CCC...............T-----...-T---------G---.........--------A---...--A---------...------.........-A-...---------------- 5700
B.ES.10.DEMB10ES002 -----T--------------------G--TCAGGA--A-T...-AT...CAA-AC-T-............T-----...-T----------T--.........-----------A...------------...---A--.........G--...--G--C---------- 5694
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------A-------A---CCAGG...............AA-CAC...............TTA---...----------T-T--.........-----------A...------------...------.........G--...---C------------ 5566
B.GB.05.MM45d213_GN1 -----------------------------TCATGA--AG-...-G-...CA-CAT...............T-----...-A-G------T-T--.........-----------A...--A-----T---...---AA-.........G--...--G--C---------- 5730
B.HK.06.HK003 -----------------A--------G--TCAGGA--ACT...-GT...CA-C-C...............TTT---...-A------A------.........-----------A...------------...------ACT......-A-...--G------------- 5702
B.HT.05.05HT_129389 --G--------A--------------G--TCAGGA--A-T...-AT...CA-CAC...............T-----...-C----------T--.........------------...--A---------...------.........G--......--GA--------- 5533
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------A--------G--CCAGGA--A-T...-GT...CA-CAC...............TTA---...-A--------T----.........------------...--A-----A---...------...GTAGAA-A-...--C--T--------T- 5725
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------------------G--TCAGGA--A-T...-AT...CA-CAC...............T-----...----------T----.........------------...-G----------...------...............--TG--A--------- 5990
B.PE.07.502_0525_wg5 --------------------C--G--G--TCATGAG-A-T...-AT...CA-CAC...............TTA---...--------T--A---.........--------A---...--------A---...-A----.........G--...--CC------------ 5806
B.RU.11.11RU21n -----------------------T-----TCAGG...............AA-CAC...............TTA---...------------TG-.........------------...--------A---...------.........--T...C----T--A------- 5891
B.TH.08.MERLBDTRC10 -----------------A--C-----G--TCAGGA--A-T...-AT...CA-CAC-T-............T-----...-A---------G---.........------------...------------...-----A.........---...A--C------------ 5565
B.US.11.ES38 -----------------------T--G--TCAGGA--A-T...-AT...CA-CAC...............T-----...---------------.........------------...------------...------.........---...---------------- 6264
C.AR.01.ARG4006 --------------------C-----G--T-C-GAG-A-T...-G-...AAACA-...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-T--T-C---...--M-----T---...-A--TG.........-GG...-GG--C--A------- 5521
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------------T--G--C-C-GAG-A-T...-G-...AAACAC...............T-----...-T------A-T-T-A.........GG-T--T-----...--C---C-----...-A--TG.........-TG...-GG--C---------- 5683
C.BW.00.00BW5031_1 -----------------------T--G--C-C-GAG-A-T...-GT...CAACA-...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-T--T-----...--A-----T-A-...-A--TG.........GG-...-GG--C---------- 5704
C.CN.10.YNFL19 -----------------------G-----T-CTGAG-A-T...-AT...CAACA-...............T-----...-T-------GT-T-A.........GG-T--T-----...--A-----T---...----TG.........GG-...-G---CCG-------- 5685
C.CY.09.CY260 -----------------------T--G--TCATGAG-A-T...-GT...CAA---...............T-----...-T------A-T-T-A.........GG-T--T-----...C-C---------...-A--GG.........GGG...--C------------- 5574
C.ES.08.X2363_2 -----------------------G--G--T-CTGAG-A-T...-G-...CAACAT...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-T--T-----...--A-----T--W...-A--TG.........TGG...-GG--C---------- 5772
C.ET.02.02ET_288 -----------------------G--G--T-C-GAG-A-T...-GT...CAACA-...............T-----...-T------ACT-T-A.........GG-T--T-----...--C-----T---...-A--TG.........GTG...-GG--T---------- 5553
C.IN.09.T125_2139 -----------------------T-----T-CTGAG-A-T...-AT...CAACA-...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-T--T-----...--A-----T---...-A--TG.........GG-...-G---C---------- 6305
C.KE.00.KER2010 -----------------------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-...CAACA-...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-TC-T-----...--A----CT---...----TG.........GA-...-GG--C---------- 5522
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------------------G--G--T-C-GAG-A-T...-AT...CAACA-...............T-----...-T----A---T-T--.........GC-T--T-----...--A---G-T......----TG.........-GG...-G---C--------T- 6318
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------------A-----T-----T--TGAG-A-G...-G-...AAACAT...............T-----...-T------A-T-T-A.........GG-T--T-----...--AT-A--TA--...-A--TA.........-TG...-GG--C---------- 6335
C.YE.02.02YE511 -----------------------C--G--T-CTGAG-A-T...-AT...CAACA-...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-T--T----A...--A-----T---...-A--GG.........GG-...-GG--C---------- 5525
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----T-----------------T--G--T-C-GA--A--...-GT...CAACA-...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-T--T-----...--AT----T---...-A--TG...............C-G-GC-CT------- 6326
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -----------------A-----T--G--TCA-GAG-ACT...-GT...CAACA-...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-T--T--.........-----T-A-...-A--TG.........CTG...-G---C---------- 5686
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------------------G--G--T--TGAG-A--...-AT...CCACA-...............T-----...-T--------T-T-A.........GG-T--T-----...G-A----GT---...----TA.........-GG...-G---T---------- 5700
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------C--G--G--T-A-GAG-A-T...-AT...CAACAC...............TT----...-C--------T----.........--------AT--TTGC------C--A-...-----A.........G--...--T--T---------- 5707
D.CY.06.CY163 -----------------------G--G--T-A-GAG-A--...-AT...CAC-AC...............TTA---...-A-------------.........--------A---TTGC------CA-A-...-----A.........G--...--T--G---------- 5540
D.KE.11.DEMD11KE003 -----T--------------C-----G--TGA-GAG-A-T...-AT...CA-CAT...............TT----...G-------T-T----.........-----------A...--A----CA-A-...----T-.........G--...---C-G--------T- 5678
D.KR.04.04KBH8 -----T-----------------G--G--TGA-GAG-A-T...-AT...CAACAC...............TTA---...-A-------------.........--------A---...-G------T---...------.........G--...-G---C---------- 6285
D.SN.90.SE365 -----T--------------C--G-----TGA-AAG-A-T...-AT...CA-CAC...............TT----...-T-------------.........--------A---...-------C----...----T-.........G--...---------------- 6346
D.TZ.01.A280 -----T-----------------T-----C-C-GAG-A-T...-AT...CAACAC...............TT----...----------T----.........--------A---...-G-----CA-A-...----T-.........G--...---C-G---------- 5530
D.UG.10.DEMD10UG004 -----T-----------------G-----TGA-GA--A-T...-AT...CAA-AT...............TCA---...----------T----.........--------A--A...-------CA---...----T-.........---...-G-C------------ 5667
D.UG.11.DEMD11UG003 -----T-----------------G--G--T-G-GA--A-T...-AT...C--CAC...............TT----...G-----------T--.........-----------A...---G---CA-A-...----TG.........G--...---C------------ 5681
D.YE.02.02YE516 -----------------------G--G--TGA-GAG-A-T...-AT...CAACAC...............TTA---...-A---------GC--.........--------A---TTGC------C--A-...-----A.........G--...--T--G---------- 5543
D.ZA.90.R1 --------------------C--G--G--TGG-GAG-A-T...-GT...CAA-AC...............TT----...-A------T-TG---.........--------A---...------------...------.........G--...-----T---------- 5678
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --G--------A-----------T--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA--AC...............TT-G--...-AG------CTTT-A.........T----G---G-A...--A--A------...-A----.........G--...-----C---------- 5551
F1.AR.02.ARE933 -----T-----------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...-A-------C-TT-A.........T----A-----A...-----A------...-A----.........---...-----C----T---T- 5633
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----------------A-----G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...-A-------CTTT-C.........T----G-----A...--A--A------...-A---A.........GA-...-----G---------- 5745
F1.CY.08.CY222 --------C--------------G--T--CGC-GAG-A--...-G-...CA-CAC...............TT-G--...--G------CTTT-A.........T----G-----A...--A--A------...------.........G--...--C--C--A------- 5529
F1.ES.02.ES_X845_4 --G--------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...-AG------CTTT-A.........T----G--A--A...--A--A------...-A----.........G--...--C--C--A------- 5791
F1.RO.96.BCI_R07 --------------C--A-----G--T--TGC-GA--A--...-G-...CA-CAC...............T--G--...-A-------CTTT-A.........T----G-----A...--A--A------...------.........---...--T-----------T- 6363
F1.RU.08.D88_845 -----------------------T--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............T--G--...-A-------CTTT--.........T----G------...--A--A------...-A----.........---...A-C--C---------- 5798
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...-AG------TTTT-A.........T----G--A--A...--A--A------...-A----.........G--...--T--C---------- 5522
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------------------A---G-----TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...--G------CTTT-A.........T----G-----A...--A--A------...-A----.........---...--G--C--------T- 5593
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...-A-------CTTT-A.........T----G--A--A...--A--A------...-A----.........G--...--T--C---------- 5678
G.BE.96.DRCBL -----------A--------------G--T-C-GAG-A-T...-G-...CAACAC...............TTA---...-AC-----G-TTT--.........A--------T--...G----A--T---...---............G--...---------------- 6293
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A--------------G--T-C-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT----...-CG-----G--TT--.........A--T----AT--...G-A--A--T---...-----C.........T--...-----C---------- 5720
G.CN.08.GX_2084_08 -----T-----A-----------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-...CAACAC...............TT----...-T----T-G-ATT--.........A--------T--...G----A--A---...---A-C.........T--...--G--T---------- 5575
G.CU.99.Cu74 -----------A-----------G--G--T-C-GAG-A-T...-GT...CA-CAC...............TT----...-A------G--TT--.........A--A-----T--...GC---A--T---...-----C.........T--...ART--C---------- 5943
G.ES.09.X2634_2 -----------A-----A--------G--C-C-GA--AGT...-G-...CAA-AC...............TTA---...-A------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...A-C--C---------- 5822
G.GH.03.03GH175G -----------A--------------G--T-C-GAC-A-T...-G-...CA-CAC...............TT----...-A------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...--C------------- 6379
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------A--------C--------TGA-GAG-A-T...-G-...CAAC-C...............TT----...GA-G----GCTTT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...ATT--C-------C-- 5715
G.NG.09.09NG_SC62 -----------A-----A--------G--T-C-GA--A-T...-G-...CCACCC...............TT----...-C----T-G--TT--.........A--------T--...G-A--A--T---...-A-............G--...--T--C---------- 5527
G.ZA.01.TV546 -----------A-----------G--G--T-C-GAG-A-T...-G-...CAACAC...............TTA---...-A------R--TT--.........A--------T--...G----AC-T---...-A---C.........T--...A-T--T---------- 5541
H.BE.93.VI991 --------------C--------T-----C-C-GAG-A-T...-AT...CCA--C...............TT----...------------T-A.........A--T-G--T---...---C--------...----T-.........GT-...-G---C---------- 5711
H.CF.90.056 --------------C--------T-----C-C-GAG-A-T...-AT...CCA--C...............TTA---...------------T-A.........A--T-G--T---...---C--------...------.........G--...C----C--------T- 5673
H.GB.00.00GBAC4001 --------------C--------T-----C-C-GAG-A--...-AT...CCACAC...............TT--T-...--CG------T-T-A.........A--T-G--T---...---C----G---...---A--.........GG-...-----C---------- 5841
J.CM.04.04CMU11421 --G--------A-----C-----T-----C-C-GAG-AGT...-G-...CAA-AC...............TT----...-A-------CT----.........A--T----A---...--------T---...-AA---.........G--...--C---A--------- 5844
J.SE.93.SE9280_7887 -----------T--C--------T-----C-C-GA--A-T...-G-...CA--CC...............TT----...---G-----CT----.........A--T----A---...--A-----T---...-AG--A.........-A-...---G-C---------- 5652
J.SE.94.SE9173_7022 -----------T--C--------T-----C-C-GAC-AGT...-G-...CT---C...............TT----...---------CT----.........A--T----A---...--A-----T---...------.........-G-...-----C---------- 5653
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------C--G-----T-C-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...-A-C------T-T-A.........T--T-G-----A...--A--A------...--C---.........G--...A-C--C---------- 5528
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA--C-...............TT-G--...-AC-------T-T-A.........T--T-G--A--A...-----A------...--CAA-.........G--...--C------------- 5532
U.CA.01.TV749 -----T-----------------T--G--C-C-GAG-A-T...-AT...CAA--C...............TT----...---------CT----.........A--T----A---...--A-----T---...-A-A--AAA......GGG...--G--C-------C-- 6358
U.CA.99.TV721 -----T-----------------T-----CGA-GAG-A-T...-AT...CA-C-C...............TT----...---------CT----.........A--T----A---...--A-----T--C...-AGAT-...GAAGGG-A-...--C--C---------- 6360
U.CD.83.83CD003_Z3 -----------------------------T-C-GAG-A-T...-AT...CAACAC...............TT----...-A----A--CTG--A.........A-TT-A--A---...A-A-----A---...-AA---.........-T-...-------C-------- 5821
U.CD.90.90CD121E12 --------------------C--------T-C-GAG-A-T...-AT...CACTAC...............TT----...-A----A--CTG--A.........A-TT-A--A---...A-A--A--A---...-AA-G-.........GA-...---C---C------T- 5522
U.CY.05.CY090 --------------------C--------C-C-GA--A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...-A--------T-T--.........T----G-----A...--C--A------...---A--GCAGAAAAAG--...-----T---------- 5546
U.CY.08.CY223 -----------------------T--G--C-C-GAG-A-T...-GT...CTACTC...............TC--T-...--G-----G--A---......TGCA--T--T--T-A...A-----G-A---...-A----...............A-C------------- 5554
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----------A--------C--G--G--T-C-GAC-A-T...-G-...CAA-AC...............TT----...-A------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........---...A-T--CC--------- 5610
U.GR.99.99GR303 -------------------T------G--T-C-GAG-A-T...-GT...CAA-AC...............TTA---...-------C-CTG---.........A-TT----A---...--A-----T---...-AG---.........---...--C--C---------- 5611
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...C--CAC...............TT-G--...--------T-T-T--.........T--T-A-----A...------------...------.........G--...--C------------- 6221
01_AE.AF.07.569M -----------A--------------G--C-C-GAG-A-T...GG-...CCA-AC...............TT----...-A------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...--C--C--------T- 5536
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------A----G---------G--C-C-AAT-A-T...-G-...CCACAC...............TT----...-AG-----G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...--C-CC--------T- 6282
01_AE.CN.10.YNFL03 -----T-----A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CCA--C...............T-----...-A------G--TT--.........A--------T--...G-------T---...-A---C.........T--...A-C--C--------T- 5711
01_AE.HK.04.HK001 -----------A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...--------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...--C--C--------T- 5703
01_AE.IR.10.10IR.THR48F R----------A-----A-----------C-C-GAG-A-T...-G-...CTA-AC...............T-----...-A------G--TT--.........A--------T--...G---CA------...-----C.........T--...--C--C--------T- 5523
01_AE.JP.x.JRC77AE -----------A--------------G--T-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...--------G--TT--.........A--------T--...GG---A--T---...-----C.........T--...--C-----------G- 6330
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -----------A-----------G--G--C-C-GAT-ACT...-G-...CCA-AC...............TTT---...--------G-TAT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...--C--C--------T- 5755
01_AE.TH.90.CM240 -----------A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...-A------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...--C--C--------T- 5901
01_AE.US.05.306163_FL -----------A--------------G--C-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...-A------G--TT--.........A--------T--...GC---A--T---...-----C.........T--...A-C--C--------T- 5524
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...-A------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...--C-----------T- 5588
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B.FR.83.HXB2 GAAGACAGTGGCAATGAGAGTGAAGGAGAAATATCAGCAC...TTG...TGGAGATGG............GGGTGG...AGATGGGGCACCATG.........CTCCTTGGGATG...TTGATGATCTGT...AGTGCT.........ACA...GAAAAATTGTGGGTCA 6333
Vpu _E__D__S__G__N__E__S__E__G__E__I__S__A__.__L__.__V__E__M__.__.__.__.__G__V__.__E__M__G__H__H__.__.__.__A__P__W__D__.__V__D__D__L__.__*_
Env _M__R__V__K__E__K__Y__Q__H__.__L__.__W__R__W__.__.__.__.__G__W__.__R__W__G__T__M__.__.__.__L__L__G__M__.__L__M__I__C__.__S__A__.__.__.__T__.__E__K__L__W__V__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----T-----------A-----T--G--TGA-GA--A-T...-AT...CCACTC...............TTA---...----T---T-TG--A.........A--T--T----A...A-A--A--T---...-A----...............-----T---------- 5703
02_AG.CY.09.CY256 -----T-----------C-----C--G--C-C-GA--AGT...-AT...CCAC-C...............TTA---...----T---T-TG--A.........A-AT-CT----A...A-A--A--T---...-A----...............A--C-G---------- 5522
02_AG.ES.06.P1423 -----T-----------------G--G--T-C-GAG-A-T...-AT...CCACCC...............TTA-T-...--G-----G-TT--A.........A----CT----A...A-A--AT-T---...-A----...............C----T--------T- 5770
02_AG.GW.05.CC_0048 -----T-----------------T--G--T-C-GA--A-T...-G-...CCCTTC...............TTA---...-A------G-TA--A.........A-AT--T----A...A-A--A------...GAA--A.........-AC...AG---G--------T- 5692
02_AG.KR.12.12MHR9 -----T-----------------G--G--T-C-GA--A-T...-AT...CCACTC...............TTA---...--------G--T--A.........A-AT--T----A...A----A--T---...-A----...............-----T---------- 5995
02_AG.LR.x.POC44951 -----T-----------------T--G--T-C-GA--A-T...-AT...CCACTC...............TTA---...----T---T--G............A-AT--T----A...A-A--A--T---...-A----...............A-C--TA--------- 6328
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----T--------C--------T-----C-C-GAG-A-T...-G-...CTACTC...............TTA---...---G----GCTG--A.........A-GT--T----A...A----A--T---...-A----...............C--CC----------- 5528
02_AG.NG.x.IBNG -----T-----------------T--G--T-C-GA--A-T...-AT...CCACTC...............TTA---...--------T--G-AT.........A-AT--T----A...A----A--T---...-A----...............---C------------ 5860
02_AG.SE.94.SE7812 -----T-----------------T--G--T-C-GA--A-T...-AT...CCACTC...............TTA---...--------T-TG--A.........A-AT--T----A...A---CA--T---...------...............-G---T---------- 5708
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----T-----------------T--G--T-CTGA--AGT...-GT...CCACCC...............TTC---...--------T-TG--A......ATG--G---T----A...-----A--T---...-A----...............-----T---------- 5541
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------------TCAGG...............AA-CAC...............TTA---...------------T--.........T-----------...C-----------...------.........---...-----T--A------- 5546
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------------T--G--TGC-GAG-A-T...-AT...CCACAC...............TT----...GA------A--TT--.........A--------T--...G----A------...-----C.........T--...A-C--C---------- 5703
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CC-CAC...............TT-G--...-AG------CTTT-A.........T----G-----A...--A--A------...------.........---...--C-----T------- 5721
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A--------------G--T-C-GAC-AGT...-G-...CAACAC...............TTA---...-A------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T-T...A-G--CA-------T- 6369
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------C--G--TCA-GA--A-T...-AT...C--CAT...............TTA---...---------------.........------------...------------...------.........GT-...-G---C---------- 5664
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------------------G--G--C-CGGAG-A-T...-AT...CAACA-...............T-----...-T-------GT-T-A.........GG-T--T-----...--A-----T---...-A--TG.........GA-...-G---C---------- 5506
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------------------T-C-GAG-A-T...-G-...CAA-AC...............TT----...---------CT----.........A-T-----A---...--------T---...-A----.........G--...-----C---------- 5544
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------C-----C----C-----C--G--T-C-GAG-A-T...-GT...C-ACA-...............T-----...-T------A-T-T-A.........GG-T--T-----...--A-----T---...-A---A.........-GG...--G--G---------- 5730
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G--------------------------C-C-GAG-AGT...-G-...CAC-AC...............TT----...---------CT----.........A--T----A---...------------...-A----.........---...--C--C---------- 5702
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAT...............TT-G--...-AC------TT-T-A.........T----G--A--A...-----A------...-A----.........---...-----T---------- 6334
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A--------C--G--G--T-C-GAT-ACT...-G-...CAA-AC...............TT----...-A------A--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...A-T--C---------- 5743
14_BG.ES.05.X1870 -----------A-----A--C-----G--C-C-GAG-A--...-G-...CA-TCC...............TTA---...--------GG-TT--.........A--------T--...G----A--TA--...G----C.........T--...A-TG-C---------- 5806
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...-A------G---T--.........A--------T--...G----A--T---...------.........G--...-----C---------- 5729
16_A2D.KR.97.97KR004 -----T-----------------G--G--T-C-GAG-A-T...-AT...CAACAC...............TTA---...-A------A-T-T--.........A-TT-G------...C-A-----TA--...-AA---.........---...---G-TC--------- 5699
17_BF.AR.99.ARMA038 -----T-----------------G--G--TGC-GAG-A-A...-CT...CA-CAC...............TTA---...-A-------------.........-----------A...--A---------...-A-A-A.........G--...-G--CT---------- 5543
18_cpx.CU.99.CU76 ------------T----------G--G--C-C-GAG-A-T...-AT...CCA--C...............TTA---...-A------A-----A.........A----G--T---...---C----G---...------.........---...--TC-C---------- 5632
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------T--G--C-CGGAG-AGT...-AT...CCACCC...............TTA---...-AT-----G--TT--.........A--------T--...G----A--G---...-----C.........TTT...--C--C---------- 5555
20_BG.CU.99.Cu103 -----------A--------------G--T-C-GAC-A-T...-G-...CA-T-C...............TT----...-C------G--TT--.........A--A-----T--...GG---A--T---...-----C.........T--...A-T--T--------T- 5806
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------G-----T-G-GAG-A-T...-GT...CAA-AC...............TT----...-A--------TT---.........--------A--A...-------C----...------.........G--...-GC--TC--------- 5534
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------A-----------G--G--C-C-GAT-ACT...-G-...CAA-AC...............TT----...--------A--TT--.........A--------T--...G-A--A--T---...-----C...............C----T---------- 5539
23_BG.CU.03.CB118 -----------A--------------G--T-C-GA--A-T...-G-...CA-C-C...............TT----...-C------G--TT--.........A--A-----T--...GG---A--T---...-----C.........T--...--T--C---------- 5782
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------A--------C--G--G--T-C-AAT-A-T...-G-...CAACTC...............TT----...-C------G--TT--.........A--A-----T--...GG---A--T---...-----C.........T--...--T--C--A------- 5790
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------A-----G--G--T-C-GA--A-T...-AT...CCACTC...............TTA---...--------G-TTT--.........A-G------T--...G----A--T---...-----C.........T--...--C------------- 5547
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------------T--G--C-CGGA--A--...-GT...CA-CAC...............TT--T-...-A------G-----A.........A--------G-T...A-A---T-T---...-A----.........G--...--C-----A------- 6333
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------A-----T--G--T-C-GAG-A-T...-G-...CAAG-C...............TT----...---------CT----.........A--T-G--A---...A-A-----T---...----T-.........CA-...-G---C---------- 6329
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...AA-CAC...............TT-G--...-C-------CT-T--.........T--T-G--A--A...--A--A--T---...-A----.........---...A-CC---CA------- 5695
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------C--------CCATGA--ACT...-AT...---CAC........................TCG-------TG---.........------------...--A---------...------.........---...--GC------------ 5727
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------------G--C-C-GAG-A-T...-G-...AAACA-...............T-----...-T------A-T-T-A.........GG-T--T-----...--CC----T-A-...-A--TA.........-GG...-G---C---------C 5822
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------A-----------G--G--C-C-GAT-A-T...-G-...-CACAC...............TTA---...-A------A--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-A---C.........T--...A-GG-CC--------- 5974
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------A-----------------C-C-GAG-A-T...-GC...-CA-AT...............TT----...-A------A---T--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...A-C--C--------T- 5634
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CTA-AC...............TT----...-A------A--TT--.........A-------AT--...G----A--T---...-----C.........T--...--C--C--------T- 5535
35_AD.AF.07.169H -----T-----------------T--G--C-C-GAC-A-T...-G-...CAA-AC...............TT----...--------A--T---.........A--T-G------...A-A--A--T---...------.........GT-...-----T--------T- 5539
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A----T-----A--------C--G--GA-C-C-GAG-A-T...-GT...CTACAC...............TT----...-A------G--TT--.........A--A-----T--...G----A--T---...-----C.........T--...--CTTG--------T- 5548
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------------------T--G--T-C-GAG-A-T...-AT...CCACCC...............TTA---...-AT-----G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----A.........-AC...A-CCTC---------- 5530
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----T-----------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-GA-...-AG--CA--TTGT-A.........T----G--A--A...--A--A--T---...-A----...............-----G---------- 5759
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...--G------CTTT-A.........T--T-G-----A...--A--A------...------.........G--...--C--T---------- 5816
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------G--TCAGGA--A-T...-GT...CAACCC...............TTA---...----------T----.........------------...------------...-A---C.........--G...A-C--T-G-------- 5842
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------------T--G--TCATGA--A-T...-AT...CA-CAC...............TT----...-A--------T----.........-----------A...---------A--...------.........G--...---G------------ 5883
43_02G.SA.03.J11223 -----------A-----------------T-C-GAG-A-T...-G-...CAATAC...............TT----...-C-AT-T-G-SYT--.........A--------T--...GK---A--T---...-----C.........T--...A-T--C---------- 5864
44_BF.CL.00.CH80 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...-AG------CTTT-A.........T----G--A--A...-----A------...-A----.........---...---------------- 5781
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------G-----C-C-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............TT-G--...----------T-T-A.........T--T-G-----A...---C-A------...------.........G--...--T--C---------- 6322
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............T--G--...-A-------CTTT-A.........T----G--A--A...--A-CA------...---A--...............------C--------- 5766
47_BF.ES.08.P1942 --------------------C--G-----TCA-GA--A-T...-AT...CA-CA-...............T-----...-A-G------T-T--.........-----------A...--A---------...-A----GAA...AAGT-T...-----G---------- 5777
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------A-----------------C-C-GGG-A-T...-G-...CTA-AC...............T-----...-A------G--TT--.........A--------T--...G--G-A--T---...-----C.........T--...--T--C--------T- 5538
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------------T-----C--GGAT-ATT...-GC....AA-AT...............T-----...---G----TCT-T--.........A-TT-A--A---...C-A-----T---...----G-.........G--...-G---C---------- 5757
50_A1D.GB.10.12792 -----T-----------------G-----T-G-GAG-A-T...-AT...CA-CA-...............T-T---...----------TG---.........------------...-------CA---...----TA.........G--...---C-G--A------- 5736
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------G--TCAGGA--A-T...-G-...CA-CAC...............TT----...---G------T-T--.........T----G-----A...--------T---...-A-............G--...---------------- 5533
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CCACAC...............TT----...-A------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...-----C.........T--...-----C--------T- 5647
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...-A------A--TT--.........A--------T--...G----M--T---...-----C.........T--...--C-----------T- 5670
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------A--------------G--C-C-GAT-ACT...-G-...CCA--C...............TT----...-C------G-TTT--.........A-GA-----T--...G-A--A--T---...-----C.........T--...A-C--T--------T- 5735
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------A-----A-----G--T--C-C-GAT-AGT...-G-...CTC-AC...............TT----...-T------G--TT--.........A--AC----T--...G----A--G---...---A-C.........T--...--C--C--------T- 5643
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------A-----------G--G--T-A-GAG-A-T...-G-...CCACAC...............TTA---...-C----T-G--TT--.........A-T------T--...G----A--T---...---A-C.........T--...ACT--T---------- 5690
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------------------G--G--C--TGAG-A-T...-GT...CAACA-...............T-----...-T----A---T-T-A.........GG-T--T-----...--A----GT---...-A--TG.........GG-...-G---C---------- 5516
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------A-----------------C-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...-A------A--TT--.........A--------T--...G--GCA--T---...------.........TT-...--T--C--------T- 5678
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------------C--T--G--TCAGGA--A-T...-GT...CA-CAC...............TCA---...-A----------G--.........--------A---...--------T---...---A--.........G--...---C------------ 5520
60_BC.IT.11.BAV499 ---A---------------------AG--TGC-GAG-A-T...-G-...ATA-C-........................T-G-----T-T-T-A.........GG-T--T-----...--A-----G-A-...-A----.........---...---------------- 6293
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------------G--G--T-CTGA--A-T...-AT...CCACA-...............T-----...-T------A-T-T-A.........GG-T-CT-----...--A-----TG--...-A--GG.........GG-...A--GGC---------- 5753
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------------------T--G--CCAGGA--ACT...-GT...CA-CAC...............TTA---...---------------.........--------A--A...--A---------...------.........G--...-----C---------- 5655
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----T-----------------T--G--T-GTGA--A-T...-AT...CAACAC...............TTA---...--G-----A-TT---.........---T--T-----...A-A--A--G---...-AG---.........G--...-----C---------- 5880
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------------------T--G--T-CTGAG-A-T...-GT...CAACA-...............T-----...-TC-----A-T-T-A.........GG-T--T-----...C-A--A--T---...-A--TG.........GG-...-G---C---------- 5686
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------A-----------G--G--C-C-GAT-A-T...-G-...CCA-AC...............TT----...--------G--TT--.........A--------T--...G----A--T---...---A-C.........T--...--C--C--------T- 5697
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------A--------------G--C-C-GAT-AMT...-G-...CTA-AC...............TT----...-A------G--TT--.........A--A-----T--...G----A-CT---...-----C.........T--...--C--C--------T- 5676
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------A--------------G--C-CRGAT-A-T...-G-...CTA-AC...............TT----...-A------G-TTT--.........A--A-----T--...G----A-CT---...--A--C.........TT-GACA-C--C--------T- 5670
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------------G--G--TGC-GAG-A-T...-G-...CA-CAC...............T--G--...-C----A--TT-T-A.........T----G-----A...---G-A--T---...-A-A--.........G--...--T--C---------- 5785
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------------T--G--TGC-GAG-A-T...-G-CAGCA-CA-...............TT-G--...-A-------CT-TG-.........T--T-GA---CA...--AT-A------...-----C.........---...-----C---------- 5996
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------A--C--T--G--TCA-GAG-A-T...-AT...CA-CAC...............T-----...-A-G------T-T--.........-----------A...---------A--...------.........---...--C--G---------- 5837
O.BE.87.ANT70 --T--T----A-T----A--CA-T------GAGGA-CA-G............-AG...............TTA---...-CC-T-TA-TTA............GC-A-G-CTT--...A-A-CCCCA---...TTGAGC.........CTT...AG-C-GC-A-AT-CA- 6380
O.CM.98.98CMA104 --T-------A-T----A--CA-T-A----GA-GA-CA-G............--G...............TTA---...-TC-TATA--TA............G--A-G--TT--...A-A-CCCCA---...TTGAGC.........T-T...AGCC-G--T-AT-CA- 5821
O.CM.98.98CMABB141 --T--T----A-T----A---A-T-A----GA-GA-CA-G............-AG...............TTAG--ATC-TC-T-T---TA............--TT-G-CTT--...C-A--CCCA---...TTGAGA.........T-T...A-GG-CC---AT-CA- 5829
O.CM.98.98CMABB212 --T-------A-T--------R-T------GA-GA-CA-G............-AG...............TYA---...-TC-TATC--TA............GC-A-G-CTT--...C-A--CCC----...TTGAG-.........TATAGT--GC------AT-C-- 5831
O.CM.98.98CMU5337 --T-------A-T----A---A-T-A----GARGA-CAGG............-AG...............TTAGA-...-TC-T-TA--TA............G--A-G--TT--...A-A--CCCA---...TTGAGC.........T-T...A-T--GA---AT-CA- 5822
O.CM.99.99CMU4122 --T--T----A-T-------CA-T------GAGGA-CAGA............CAG...............TTAG--...-TC-TATA--TA............G--A-G-CTT--...A-A--CCCA---...TTGAGC.........TAT...--CC-GC---AT-CA- 5820
O.FR.92.VAU --T-----C-ATT----A--CA-T--G---GAGGA-CAGG............-AG...............TTAG--...-TC---T--TTG............A-TT-G-CTT--...A-A--CCCA---...TTGAGC.........TGT...A-CC--C-A-AT-C-- 5904
O.GA.11.11Gab6352 --T-------A-T----A--CA-T------GAGGA-CAGG............-AG...............TTA---...-TC---T---TA............G--A-G--TT-T...A-A-CCCCA---...TTGAGC.........T-TAACC--C-GC---AT-CA- 5555
O.SN.99.99SE_MP1299 --T-------A-T----A-----T---AC-GAGGA-CAGG............-AG...............TTAG--...-TC-T-T---TA............G-TA-G-CTT--...A-A-CCCCA---...TTGAGC.........TAT...A-CC-GCAC-AT-CA- 6391
O.US.10.LTNP --C--T----A-T----A--CA-T-----GGA-GA-CAGG............--G...............TCA---...-TC-T-T---TA............G--A-G-TTT--...A-A--CCCA---...TTGA-C.........T-T...A--C--C---AT-CA- 6295
N.CM.02.DJO0131 -----T-------G-----A---T--G--TGC-GATTGGT...-G-...CCATTC...............TTC--T...CTCAT-ATA-GTT--.........ACAA--...........................-GG.........T-T...A------AT----CA- 5805
N.CM.02.SJGddd -----T-----------------T--G--T-C-GAGCT-T...-G-...-CACTC...............-TC--T...CTC-TA-TA-G-T--.........A--AAG-T-.....................-T--GG.........T-T...---C--CAT----CA- 5795
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T-----------------T--G--TGC-GAGTGGT...-G-...CCATTC...............TTC--T...CTCCT-ATA-G-TC-.........A-AA--...........................-GG.........T-T...---C--CAT-----A- 5804
N.CM.06.U14296 ......----------G--A-A-T--GA-TGA-GAGTGGT...-G-...CCATTC...............TTC--T...CTCCT-ATA-G-T--.........A-AA-----TAT...GAACAA.........-T-AGG.........T-T...---CC-CAT-----A- 5790
N.CM.06.U14842 -----T----A------------T-AG--GGC-GAGTGGG...-G-...CTACTC...............T-C--T...TTCCTACTA-G-T--.........ACAA--...........................-GG.........TTT...---CC-AAA-----A- 5806
N.FR.11.N1_FR_2011 -----T-----------------T--G--TGA-GAGTT-T...-G-...-CACTC...............TTC-AC...CTCCT-AYA-G-T--.........A--AAG-TA.....................-T--GG.........T-T...---C---AT-----A- 5705
P.CM.06.U14788 -----TGAG--GT----A---A-T-A----GA-GA--A--............--C...............TTAG--...-AC-T--AA-T-............TG-T-G-CTT--...A-C---TA--T-...-A----ATTAGCTAT--TAGT-G--C-CGT-AT--T- 5819
P.FR.09.RBF168 -----TG-G--GT-------CA-T-A----GA-GA--A--............--C...............TTAG--...-AC-T---A-TT............TG-T-G-CTT--...G-A--ATA--T-...-A----ATTAGCTGTG-TAGT-G--T-CAC-AT--T- 6383
CPZ.CD.06.BF1167 -GTAGT-C--AT-G--GA-TA----A---TGA-AAT-GC-...--A...-TA-TT...............--A---...-TCCT-ACA-TT--T.........T--TG-T-T-A-...C-AGGA........................-TT...-G--C--AT-ACAC-- 6422
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --G--------------A-----T--G--TGA-AT-TT-T...-G-TGGA---AC...............TCA--C...--G-CCAT--G---CAAGTTAATC--GA----ATG-...A-CGCATC----...TT--G-.........GA-...-----T-G-------- 5878
CPZ.GA.88.GAB1 -----T-----A-----A---A-T------GA-GA--AGAGAC-G-...AAC--C...............TTA-CC...-T-ATTACA-T---A.........ACAA-CATTT--...C-A-CCCCA---...TTGA-C...............TCTG-G--A-----A- 6397
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ......-T--AT-G--GA-T-----A---TGA-GA-TTC-.........A-TG-C-TA............ATT-T-...-CCCT-ATA----CA.........A----A---.....................-T--GA.........TTT...AGT-C--AC-AT-CT- 5950
CPZ.US.85.US_Marilyn -----T-----A-----A-----T------GA-GA--AGACTC-G-...CTA--T...............TAT--TCTTCTC-C-A--TTG--A.........A---CA--AT--.......................................TCT-GC--A----CT- 6404
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----TGAG--AT-------CA-T-AG---GA-G.........CA-...CT--AC...............TTA---...-A-----TA-TG............AG-T-G--TT--...A-TT-A-CT--C...-T--AG...............-CT-CGCAT-AT-CT- 5867
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----TGAG--AT-------CA-T-AG---GA-G.........CA-...CT--AC...............TTA---...-A-G---TA-TG............AG-T-G--TT--...A-TT-A-CT--C...-T--AG...............-CT-CGCAT-AT-CT- 5866

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2015:H
IV-1

G
enom

es
101



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 CAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAAT 6500
Env T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -T-----C--------------A-----A--T---GAG-----CT-------------------G-----------C-----A--G--------C-----T-----------------T---------------------A--AAT---...RA-------------G-G 5714
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -G-----C--------G-----------A--C---GTG-----C--------------------------------------A--G--C-----C-----T-----------------------------------C---A--CCT--A...-CT------------G-G 5715
A1.CY.08.CY236 -T-----C--------------------A--T---GAG-----CT----C--------G-----A---------ACA-----A-CG------A-C-----T-----------------T--G--------------G---A--AAT---...-A-------------G-G 5717
A1.ES.05.X1608_8 -T--T--C--------G-----------A--T---GAG-----C-----C--------------G-----------------AAAG--------C-----Y--G------------------------------------A--CGT---...-AT------------G-G 5954
A1.KE.11.DEMA11KE001 -T---C-C--------------------A--T---GA-----TCT-------------------------------A-----AAAG--------C-----T-----------C----------------------GT------TAT---...-A-------------G-- 5855
A1.RU.11.11RU6950 -G--A--C-----A-------------GA--T---GAG-----C----------------------------------A---A-----C-----C-----T--------------------------TG-----------A--A-G---...-A---------------- 6024
A1.RW.11.DEMA111RW002 -T-----C---------------------A-C---GAG-----CT---------------------------------A------G--------C-----T--------------------------------------G---TAT--A...-A-------------G-G 5857
A1.SN.01.DDI579 -G-----C-----------G--------A--C---GAG-----C---------------------------------CA---A--G--------------T-----C--------------------------------GT---AT---...-A-------------G-G 5707
A1.UG.11.DEMA110UG001 -T-----C-------------------GA--T---GAG-----CT-------------------A-----------------A--G--------C-----------------------TG--------------------A---AG---...AA---------------G 5847
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G-----------A--------------A--T---GAT------------------------------------AG--A---A-----------C-----T--------------------------A------------A-GAAT---...-A------A--------G 5938
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A--C-----A--------A----GA--T---GAG-----C--------------------A-------------G---A-----------C--------------------------T----------------------ACC--...AA------A--------- 5702
A2.CY.94.94CY017_41 ----A--C-----A--------------A--T---GAT----TC--------------------------------------A--G--------A---------------------------------------------A--AACC--...-A------A--------- 5860
B.BR.10.10BR_MG029 -------C--------------------A-------T---------------------------------T-----------A--G--C----C---------------------G---------------------------AG----...-A---------------C 5958
B.CA.07.502_1191_03 -------------A--------------A--G----AA--------G--C-----C-------------G--------------C---------------------C----------------------G----------------A--...-A-------------G-A 5944
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----A-----------------------A--------T-----C---------------------------------------------------------------------------------------------------------...-G---------------- 5956
B.CN.10.DEMB10CN002 -------------A--G-----------A-------T----C---------------------------------CC--T----C------------------------------G--------T--T-----------G----AT---...-A------A------G-- 5867
B.ES.10.DEMB10ES002 ----TC----------------------A-----G-G-------T-------------------------------C--------------------------------------------------T-G-------------C-----...-A---------------- 5861
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------A--------------A-------A---------------------------------------------------------------------------------------------------G------------...-G-------------G-- 5733
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------------------------A--------------------------------------G----------------C---------------------C--T------------------------------A-G------...-A-------------G-A 5897
B.HK.06.HK003 -------------------A--------A-------A---------------------------C-------------------C----------------------------------------------------------------...-G-------------G-A 5869
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------A-----------------------------------------------A-----------------C--------T------------------------------------A---A----...AA---------------- 5700
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------A---------------T-------------------------------C-------C---------A------------------------------------------------CGG--A...-A---------------C 5892
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------------------------A--------------C--------------------------------C-------------------------------------------T---------------------G-A----...------------------ 6157
B.PE.07.502_0525_wg5 -------C--------------------A---A--G----------------------------------------CC----------------C---------------------------------------------A--C-----...-A-------------G-- 5973
B.RU.11.11RU21n ----------------------------A--------T------------------------------------AG--AG--A-C---------------T---T----------------G-------G----------A--CC----...AAG--------------- 6058
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----------------------------A--T---T------------------------------------------------C------------------G-----------------------T------------A---C----...-G---------------G 5732
B.US.11.ES38 ----------------------------A-------AT-------------------------------G----A-G-A-----C------CA-------T----------------------------G----------A--AA----...-A---------------- 6431
C.AR.01.ARG4006 ----A-----------------------A-------AA--T---T------------------------G------------A--G--------C-----T-----------------------------T---------T-G--T---...AA------A--------- 5688
C.BR.07.DEMC07BR003 ----A-----------------------A--T----AA--T--------------C-----C-----G--------C-----A--G--------C--------------------G--------------T-----T---A-GA-T---...-A------A--------- 5850
C.BW.00.00BW5031_1 ----------------------A-------------AA--T---T-------------------------------G-A---A--G--------C-----T----------------------------G----------A----T---...-A------A-------C- 5871
C.CN.10.YNFL19 ----------------G-----------A--T----AA--T--------C-------------------G------G-A---A--G--------C-----T--------A------------------------------A-G--T---...-A------A--------- 5852
C.CY.09.CY260 ----------------------------A-------AGG-T---T----------------G----G---------G-G---A-----------C-----T---------------------------------------T-G--T---...-A------A--------- 5741
C.ES.08.X2363_2 ----------------------------A-------AA--T--G-----C----------------------------W---A-C---------C-----T---------------------------G-----------C----T---...-AC----CA------T-- 5939
C.ET.02.02ET_288 -------------------A--------A--C----G-C-T-----------------------------------------A--G--C-----C-----T---T-----------------------------------T-G--TA--...-A---------------- 5720
C.IN.09.T125_2139 ----------------------------A-------AG--T--------C--------------C------C----G-----A--G--------C-----T-----------------------------A---------A----T---...-G------A--------- 6472
C.KE.00.KER2010 -------C--------------------A-------AAG-TC-------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T----------------------------G----------A----T---...-A---------------- 5689
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------------------A-------AA--T--------C--------------------------C-AG--A--G--------C-----T---------------------------------------A--AA----...-A------A--------- 6485
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------------------------GA-------AA--T---T----C--------------------------G-G---A--G--------C-----T-----------------------------------G---A-GAGG--A...-A------A--------- 6502
C.YE.02.02YE511 ----T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-GC--A--G--------C-----T---------------------------------------A----T---...-A------A-------G- 5692
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -------C----------------------------AA--T---T-------------------G------------GAG--A-----------C-----T----------------------------G----------A-GT-T---...-AG-----A------G-- 6493
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----------------------------A-------AA--T-----------------------------------G-GG--------------------T---------------------------G-----------A----C---...-G------A-----G--- 5853
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------------------------A-------AA--T--------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T---------------------------------------A--TGG--A...-A------A--------- 5867
D.CM.10.DEMD10CM009 ----A-----------G-----A-----A-------AA---------------------------------AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G-------GT--C------A--A-----...-A------C------CC- 5874
D.CY.06.CY163 ----G-----------G-----------A-------AAG------------------------------T-AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G--------T--C------A--------GGG-A------C--------C 5710
D.KE.11.DEMD11KE003 ----G-----------------------A-----------T---------------------------T-----A-AGA---A-C-------A-C-----T-----------------A------------------------C----A...-A------T--------- 5845
D.KR.04.04KBH8 ----T-----------------------A-----------------------------G--------CT--CT-A-AG------C-------A-C--------------T-----------G--T----G------G--G------C--...-C------C-----G--C 6452
D.SN.90.SE365 ----T--------------G--------A---------------------------------------T-------A------AA------CA-C-----T--------------------G------------------A---A-C--...-C------C--------C 6513
D.TZ.01.A280 --A-T-----------------T----GA-------A-------------------------------T---T---C-------C-------A-C-----T-----------C-----A---------------------A-G-ATC--...--------TT-------C 5697
D.UG.10.DEMD10UG004 ----T-----------G-----------A-------AA--T--------------------------------CA-AC----A-C-------A-C-----T-----------------A---------------------A--TAC--A...-A------C--------C 5834
D.UG.11.DEMD11UG003 ----T----------------------GA-----------T--------C------------------T-------A--------G--------C--------------A--------A---------------------A--CATC-A...-A------C--------C 5848
D.YE.02.02YE516 ----G-----------------A-----A-------AAG-----------------------------T--GT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G--------T--C------A---AGC--...AA------C--------C 5710
D.ZA.90.R1 ----T-----------G-----A-----------------T----------------------------G----A-A-A-----C-------A-C-----T--------------------G----------------------G-C--...-A---------------C 5845
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----A-----------------------A-----------T---T------------------------G------A-G---A-----------C-----T-----------------------------------G---A--T-GC--...AA------A--------- 5718
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------GA-----------T---T----C------------------T-------A-G---------------C-----T-----------------------T---G-T----G---------CC-N...-A------A--------- 5800
F1.BR.10.10BR_RJ015 -G--T-----------G-----------A-------A---T--------C------------------------A-A-A-----C---------C-----T--------------------------------------GCA---TC--...-G------A--------A 5912
F1.CY.08.CY222 ----------------------------A-----------T----------------------------G------A-A------G--C-----C-----------------C-----------------------G---A--CATC-A...-A----A-A------G-- 5696
F1.ES.02.ES_X845_4 ----T-----------------------------------T---T--------------A---------G------A-G---------------C-----T---------------------------G-------G---A--TGGC--...-A------A--------- 5958
F1.RO.96.BCI_R07 ----T-----------------------------G-----T--------------C-------------G------A-A---------------C-----T-----------------------------T-----G---A---AT---...--------A--------- 6530
F1.RU.08.D88_845 ---------------------------GA--------A--T--------------------------G---------GA-----C---C-----C-----T------------------------------------------T-TC--...-A------A------G-- 5965
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------------A-----A--------A-----------T-----------------G-----------------A-A-----C---------C-----T-----------------T--------TG-----------A--T-TC--...-AC-----A--------- 5689
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------------A-----A-------GA-------A---AGT--------------------------G------A-G---------------C-----T-----------------T---------------------A-G--TC-A...-C------A-------G- 5760
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------------A--------T-----A-----------TGT------C-----------A--------------A-A------G-------CC-----T---T-------------T---------------------T----TC--...-A------A--------- 5845
G.BE.96.DRCBL -------------A------------G-A--T----ATG--C----------------T------------C--AG---T--AAGT------A-C--------------T--------------T----G----------A--AATA--...AG------A--------- 6460
G.CM.10.DEMG10CM008 ----T-----------G---------G-A--GA--GAT--------------------T---------------AG---T--AAG---------------T---------------------------G----------GC--T-TC--...-A------A--------- 5887
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------A------G-A------GAT---C----------------T-------G-------AG---T--AAA---------C---------------------------------------------A--AAGA--...-AC-----A------CC- 5742
G.CU.99.Cu74 --A-----------------------G-A--C---GATG--C----------------T---------------AG---T--AAGC--------C-----T--------A-----------------------------GA--CCTC--...-A------A--------G 6110
G.ES.09.X2634_2 --------------------------G----T---GAT--------------------T-------G---C---AG---T--AAGC--------C-----T---------------------------------------A-CCCTC--...--------AT-----G-A 5989
G.GH.03.03GH175G --------------------------G-A--T---GAT-----------C--------T---------T-----AG-T-T--AAA---------C-----------------------------------T---------A----TA--...AA------A--T---T-- 6546
G.KE.09.DEMG09KE001 --------------------------G-A--T---GAT-----C--------------T---------------AG---T--AAA-------A-C-----T-----------------------T--------T-----GT--CCCC-A...AC------A--------- 5882
G.NG.09.09NG_SC62 -------------------A------G-A--T---GAG---C----G--C--------T-----------C---AG---C--AAA---------C--------------------------------------------GA---GTC--...-A------A------T-- 5694
G.ZA.01.TV546 ----------------C---------G-A--C---GATG--C-Y--------------T---------T-----AG---T--AAG-------A-A-----T--------T--------Y--------------T-----GA--A-TC-T...AA------A--------- 5708
H.BE.93.VI991 ----A-----------G-----------A-------AG--T--------C--------------------------C-----AAGG--------A-----T---------------------------------------A-G--C---...-A------A-------CC 5878
H.CF.90.056 ----A-----------------------A--G----AA-----------C-----------------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A-----------------------------GA-G--CA--...-AG-----A-----G-GC 5840
H.GB.00.00GBAC4001 ----A-----------G-----------A-------AA--T--------C-----------------G------AGC-----AAA---------A-----T-----------------------T----G---------GA-G--CC--...-A------A-----G--- 6008
J.CM.04.04CMU11421 -------C--------------------A--G----AG------T-------------T---------T-----AG---T--AAGT--------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GA-TA-A...-C------A--------- 6011
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------A--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A-G---------GA-GAATC--...CC------A--------C 5819
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------------A----GA--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GAGTC--...CC------A--------- 5820
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------------A--------A-----------C--------------------------A-----------------C-----T--------------------G-----------------------T---...-A------A--------- 5695
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------A--------AC----------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C-----------------G----------------------AGA--...-A------A--------C 5699
U.CA.01.TV749 ----T----------------------GA--G----AGG-----T-------C-----T------C--T-----AG---T--AAA---Y-----C-----T--------T-----G--------------------G---A---AKC-A...AA------A--------- 6525
U.CA.99.TV721 ----------------------------A--G----AG--------------------T--C---C--T-----AG---T--AAA---------C--------------T------------------G-------G--GA---ACC-A...AA------A--------- 6527
U.CD.83.83CD003_Z3 ----------------------------A--T---GAA-----------------------------G--------G-A---ATCG--------C-----T----------------------------G---------GC----T---...-G------A--------C 5988
U.CD.90.90CD121E12 ----------------------------A--T---GA--------------------------------G------A-A---A-C---------C-----T----------------------------G----------T----T---...--------A--------C 5689
U.CY.05.CY090 ----------------G-----------A-------AA--T--------C------------------------AGCC------C---------C-----T-----------------T---------------------A----T--A...-A------A------T-- 5713
U.CY.08.CY223 -G-----C--------------------A--T----AG-----C---------------A-----C----T---A-------AAA------C--C-----T--------------------------------------GA-GC-TC--...A-------A--------- 5721
U.ES.10.DEURF10DZ001 -------C-----A--G----------G---T---GAG-----C-----C-----------------G--------CCA---A-----------C--------------T-------------------------G----A--CCCC--...AA------A--------- 5777
U.GR.99.99GR303 ----------------------------A--T---GAG-----C--------C-----------C------C--AG-G----AAA---------C-T---T-----------C----------------G----------A-GA-T---...-G------A--------- 5778
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 --A-----------------------C-A--T----AT------T-------------T---------T-----AG--AT--AAG---------------T---------------------------------------T--CCCC-A...--------A--------- 6388
01_AE.AF.07.569M ----------------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C----------------------------------G----------A--TACC--...-A------A--------- 5703
01_AE.CF.90.90CF11697 ----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C--C---C-A--G-----A--G--C-----C-----T-------T-------------------------------A--CACC--...-A------A--------- 6449
01_AE.CN.10.YNFL03 ----T-----------T----------GA--T----AT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C-------T-T----------------------A------------A--CATC--...--------A--------- 5878
01_AE.HK.04.HK001 ----T-----------C-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C--------G------------------------------------A--AA-C--...-G-G----A--------- 5870
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----T-----------T----------GA--C---GAA-----C--------------------C------C-G--G-----A-C---C-----C--------------T------------------------------A--TAC---...-A------A--------- 5690
01_AE.JP.x.JRC77AE ----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A--------- 6497
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ----T--------A--T-----------A--T---GAT-----CT--------------------------C--ATGGA---A-CG--C---A-C---------------------------------------------A--CAC---...-A------A--------- 5922
01_AE.TH.90.CM240 ----T-----------G----------GA--T---GAT-----C--------------------C--G---C----G-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A--------- 6068
01_AE.US.05.306163_FL ----T-----------T----------GA--T---GAA-----C--G-----------------C------C----G-----A-----C-----C---------T----------------T------------------A-GCACC--...-A------A--------- 5691
01_AE.VN.98.98VNND15 ----T-----------T----------GA--T---GAG-----C--------------------C------C---TGC----A--G--C-----C---------------------------------------------A--CCCC--...-A------A--------- 5755
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B.FR.83.HXB2 CAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAAT 6500
Env T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -G-----C--------------------A--T----AG-----C--------------------------------------A-----------A-----T--------------------------T------------A---AT---...AA------A--------C 5870
02_AG.CY.09.CY256 -G-----C-------------------GA--C---GAG-----C--C------------------C-G--------------A-C---------------T--C-----------------------T-C----------A--TAT---...-A------A--------- 5689
02_AG.ES.06.P1423 -------C-----------G-------GA--C---GAG------------------------------------C-------A-C---------------T---------------------------------------A-GAAT--A...AA------A--------- 5937
02_AG.GW.05.CC_0048 -G--A--C--------------------A--T----AG-----C---------------------------------G----A-----------C-----T-----------------------T--T------------T--CCT---...-A------A------G-- 5859
02_AG.KR.12.12MHR9 -G-----C--------G----------GA--C---GAG-----C-----------------------------------G--A-----------C-----T-----------------------T--T------------A--CAGC--...-A------A------G-- 6162
02_AG.LR.x.POC44951 -G-----C-------------------GA--C---GAG--A--C-----------C---A--------A-------------A-CT--------C-----T--------------------------T---------------C-T---...-A------A--------- 6495
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -GA----C-------------------GA------GAG-----C-----------C-----------G-------TG-A---ATC---------C-----T-----------------------T--T------------A--TAT---...AA------A--------- 5695
02_AG.NG.x.IBNG -G-----C---------------------ACG---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...-A------A--------G 6027
02_AG.SE.94.SE7812 -G-------------------------GA--C---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T-----------C--------------T------------A--CAT---...-G------A------G-- 5875
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G-----C---------------C---GA--T---GAG-----C--------------------C-----------G-----A-----------C-----T--------------------------T-G----------A-GCAT---...-A------A--------C 5708
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----T-----------------------A---------------------------------------------AG--AG------------------------T----------------G-------G----------A--CC----...AA---------------- 5713
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----T----------------------GA--C---GAG-----C-----------------A--------------G-A---A---------A-C-----T-------------------------------------------CTC--...A-------A-----G--C 5870
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------A----GA-------AA--T--C--G----------------------G------C-A---------------C-----T--------T-----------------------------------TC--...-G------A--------- 5888
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------G----C----G-A--T---GAT----T---------------T---------------AG-C-T--TAAG--------C-----A--------T------------------------------A--TCTC--...AA------A--------- 6536
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------A-----A--G------------T-------------------------------------------------------T---------------------------------------A-GT-T---...-A------A--------- 5831
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------------------A-------AA--T--------C-----G--------------------G-----A--G--------C-----T----------------------------G----------A----TA--...-A------A--------- 5673
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------------------A--G---GAG-----CT--------------------C-G-----CTC--A---AAA---------------T--------------G-----G------------------A---GTC--...-A------A--------- 5711
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----A-----------------------A---A-------T-----------------------------C--CA-AG------C-------A-C-----T-----------C-----T----------------G----A----T---...-A------A--------- 5897
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------------GA--T---GAT---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------C-----T--------------------------------------GA--CATC--...-A------A--------- 5869
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------------A-----------T--------C------------------T-------A-GG--------------C-----T--C--------------------T--A--T--------------TC--...-A------A--------- 6501
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----T-----------T----------GA--T---GAG-----C-----------------------G------TC------AAA------C--C-----T---------------------------------------A--AAT--A...-GC--------------C 5910
14_BG.ES.05.X1870 ----------------G-----------A-----------------T--C--------------------------------A------------------------------------------------------------AAC---...-----------------C 5973
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------------A-----A--C---T------------------------------------------------C--------G------T--------------------G-------G-----------A-A-----...-G---------------C 5896
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A--C-----A-------------GA--T---GAG--T--C--------------------------------------A-C-------------------------------------------------------A--AACC--...-A------A--------- 5866
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------------A-----------T-T------C-------------------G------G-----------------------------------------------T-----T---------A-GCCGC--...-A------A--------- 5710
18_cpx.CU.99.CU76 ----A-----------G-----------A--T---GTA--------------------T---------T-----AG---T--AAGC--------C-----T---------------------------G-----------A--ACTC--...-G------A--------- 5799
19_cpx.CU.99.CU7 ----T-----------T----------GA--T---GAA-----C-----------------------------------------G--------C-----T----------------------------G----------A--AAT---...-A-------------G-G 5722
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------G-A--C----AT---C----------------T---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...-A------A--------- 5973
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T-----------G-----A-------------A---T---------------------------------TCA------AAG------A-C--------------------------G------------------A-G-A-C--...-G---------------C 5701
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----T-----------C----------GA--G---GAG-----C--G--C--------------C------------C----A--G--------C-----T--------------------------T-G----------A---AG---...-CC-----A--------- 5706
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------G-A--T---TAT---C----------------G---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...RA------A--------- 5949
24_BG.ES.08.X2456_2 --A-----------------------G-A--T---GATG--C-C--------------T---------T-----AG---T---AGC--------C-----T--------------G-----------------------GA--TCTC--...CA------A--------- 5957
25_cpx.CM.02.1918LE -------------A--------------A--T----AG--------G-----------T---------------A-A--T--A-CC------A-C---------------------------------------------A---ATA-A...-A------A--------- 5714
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------------GA--T---GAA-----C-----C-----------------G--------------A--G--------C-----T--T-----------------------------------GA-GAACC--...ACT-----A------T-- 6500
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A------------T---------GA------GAT-----C---------------------------C----G-----A-CG--------C-----T--------------------------------------GA--C-T---...-AC-----A--------- 6496
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------A--------------------------------------C---GT-A-A-------C-------A----------------------------------T-T------G------------...AA------C--------- 5862
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----A--C--------G-----------A------T-------C---------------------------GT---C-------C---------------------------------------------------G---T--------...-A---------------- 5894
31_BC.BR.04.04BR142 ----A----------------------GA--T----AA--T-----------------------------------G-----A--G--------C-----T-----------------------T-----T---------A----T---...CA------A--------- 5989
32_06A1.EE.01.EE0369 ----T-----------G----C----G-A--T---GAT--T-T-T-------------T------------C--AG---T--AAGG--------C-----T--------T------------------------------A--CAT---...AA------A-T------- 6141
33_01B.ID.07.JKT189_C ----T-----------T----------G---T---GAG-----C--------------------C------C----G-G---A--G--C-----C---------------------------------------------A-GTACA--...-A------A--------- 5801
34_01B.TH.99.OUR2478P ----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T-----------------------------------A--CACC-A...-A------A--------- 5702
35_AD.AF.07.169H -T--------------------------A------GAG-----CT-------------------------------G-----A--G--------C-----T----------------------------------G----A--CAT---...CA-------------G-G 5706
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----T-----------T----------GA--T----AT-----CT-------------------C-----------------A--G--------C-----T--------------------------T------------A---AT---...--C-----A-----G--- 5715
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----T--C--------T-----------A--T---GAT-----C----------------------C--------T-C----A--G--------C-----T---TTGC-TG..---------------.-------GA--A--AATG--...-GT---------A--G-- 5694
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------A-----------------------------------------------G-----------------------------------------------T-----T--------G---T-TC--...AA------A------G-A 5926
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------A--------T--T--------C--------------------------A-GG--------------C-----T----------------------------G------C----A-T-TC--...-A------A--------- 5983
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------A-----------------------------------------------C--------------------------------------------------T---------------------...-G---------------- 6009
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----T-----------------------A---------------T------------------------G------C--------------------------------------------------T---------------AG----...------------------ 6050
43_02G.SA.03.J11223 -------------------A------G-A--T---RAY---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------Y---------------------------------------------A-GACTC--...-A------A------CC- 6031
44_BF.CL.00.CH80 ----------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----T---------A---ATC--...CC------A--------- 5948
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------C--------------------A--C--CCAG-----C-----------------------------------T--AAAG--------C-----T---------------------------------------A---AT---...--C-----A-------GG 6489
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G-------------------------GA-----------T--------C--------------------------C-A-----C---------C-----T-----------------------T-----T---------A----TA--...-G------A--------C 5933
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------A--------------------------------------G----------------C-------------------------------------------------------A-GT-----...AA---------------- 5944
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----T-----------T----------GA--T---GAA---G-C--------------------C------C-A-TGGA---A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A--------- 5705
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------------------A-------AG------T-------------T---------------AGC-AG--A-CC--------C-----T--------T-----------------AC------G-------AA-C--...-A------A--------- 5924
50_A1D.GB.10.12792 ----T-----------------------A-----------T--------------------------GT-----A-AG------CT------A-C-----T-----------------A-----T---------------A---ATC-A...-A------C--------C 5903
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------A--------------A--------T-----------------C----------G-------------------------------------------------------------------------T--CCCC-A...-A------A--------- 5700
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----T-----------T-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A-CG--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A--------C 5814
53_01B.MY.11.11FIR164 ----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------Y------C----G-----A-----C---A-C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A--------- 5837
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----G-----------C----------GA--T---GAG-----C--C-----------------C-----GC----G-----AA-G--C---A-C---------------------------------------------A--C-CC--...-A------A--------- 5902
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----T-----------T----------GA--T---GAG-----------------T--------C------C---TG-----AA-G--C-----------------------------------T--------G------A--TATC--...-A------A--------- 5810
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -G--------------------A-----A--T---GAG-----C--------C-------------G---------------------------C-----------------------A----------GT--------G---AA-C--...-A---------------- 5857
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----G----------------------GA-------AA--T-----------------------G-----------G---------------A-C-----T----------------------------------G----A--TGG---...AA---G--A--------- 5683
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----T-----------T----------GA--T---GAT-----C-----------------C---------------GA---------------C----------------------------------G-----G----------A--...-A---------------C 5845
59_01B.CN.09.09LNA423 ----A----------------------GA-------A-------T----C--------------------------G------AA---------C--------------------------------T---------------------...-C---------------- 5687
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------------------GA-------AA--T------------------T----------------------A-----------C-----T-----C--A--------------------T---------C-GC-T---...-A------A--T------ 6460
61_BC.CN.10.JL100010 ----A-----------------A----GA--T----AA--T--------C--------------------------G-----A--G--------C-----T---------------------------------------A--A-T---...-A------A--------- 5920
62_BC.CN.10.YNFL13 ----T-----------------A-----A-------G---------G--------C--------------------------------------C-----T----------------------------G----------C-GT-T---...-A------A--------- 5822
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----A--C-----------A--------A--T----AG-----CT----------------A--------CC----C-----AA-G------A-C-----T--------------------------T------------AC-CAT---...-C------A--------C 6047
64_BC.CN.09.YNFL31 -G--------------G-----------A--T----AA--T--------C---------------------C--A-G-----A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T---...-A------A--------C 5853
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----T--C-----A--T-----------A--T----GT-----C-----------------G--------------------------------C-----T----------------------------------G----A--AAT---...-A------A--------- 5864
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C-----T--------------------------------R------A--CCC---...--G-----A--------- 5843
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --A-T-----------T----------GA--T---GAA-----C--------------------C-G----C----G-----A--G--C-----C--------------------------------------G------A--CCC---...--------A--------- 5837
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------------------------RA-------G---------------------R----------------MK-R----------------------------------------------------------------------...-G------A--------- 5952
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------------------------A--------T---------------------------------------G------C--------------------------------------------G------------GAA----...AA---------------- 6163
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------------------------A---------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------A-G-AG---...AA---------------- 6004
O.BE.87.ANT70 --------GC------G-----A---G-A--T-----AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T----------CT---T-T---TATCC----...CAC-----------TG-C 6547
O.CM.98.98CMA104 --------GC---A--G-----A---G-AA-T----A-C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGCC-T---CA-------A-------AG----A--------T--------------T-----T---TATCC----...CAC-----------T-GA 5988
O.CM.98.98CMABB141 --------GC------G-----A---G-A-------A-C-AGTAT-G--C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T-------------CT-----T---TATCC---A...CAC-----------T--A 5996
O.CM.98.98CMABB212 ---------C------------A---G-A--G----AAC-AGTA-----C-----T-----------CTT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A-----C--T--------------T---A-T--GTATACG......AC------------T-GC 5995
O.CM.98.98CMU5337 --------GC----------------G-A--T------C-A--A-----C--C--T--T----T---CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AT----A--------T-------------CT-----T---TAYCC---A...CAC-----------T--C 5989
O.CM.99.99CMU4122 ---------C------------A---G-A--G----AAC-A--RT----C-----T-------T---CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T--------T----CT-----T---TATCC---A...AA------------T--A 5987
O.FR.92.VAU ---------C------------A---G-A--T----AAC-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T-------------GT---A-T---TAT-AGC-A...AA------------T--A 6071
O.GA.11.11Gab6352 --------GC---A--G-----A---G-A--T----G-C-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAG-C-T---AAG--C----AA-----AG----AT-------T--------T--T-CT--------GTACCC---A...AA------------T--A 5722
O.SN.99.99SE_MP1299 --------GC------------A---G-A--G------C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T------------TCT---T-T---TATCCT--A...ACC--G--------T--- 6558
O.US.10.LTNP --A-----GC------G-----A---G-A--T---G-AC-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAGCCAG--ACAG--------------AG----A--A-----T--T----------GT---A-T---TATAC----...CAC-----------T--A 6462
N.CM.02.DJO0131 ----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T------------CC-C-A...-AC--------T---CC- 5972
N.CM.02.SJGddd ----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--A-T---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T--T--T-----------------GC----A...CCC-----A--T------ 5962
N.CM.04.04CM_1015_04 ----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T-----T-----------GCC---A...A-C--------T---C-- 5971
N.CM.06.U14296 ----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--A-TC--T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T-----T-----------G-A---A...CCC-----A--T---T-- 5957
N.CM.06.U14842 ----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---C--C--C--T--------------CC--AG--------CC-----CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GCC---A...A-------A--T---C-- 5973
N.FR.11.N1_FR_2011 ----G--C-----------A--A-----A--C---GAG--A-T---T--C--C--T---K----------CC--AG--------CC--C--CA-C-----------A--A-----C--T--T-----T--------------GC-C--A...CCC-----A--T---G-- 5872
P.CM.06.U14788 -T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G-----------T-GA---AT---G--CAGGA-A...-AT-----A-----GTC- 5986
P.FR.09.RBF168 -T--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAAGTT--CT-G---------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G-----C-----T-CA---AT---GA-CCCG......A-------A-----GTC- 6547
CPZ.CD.06.BF1167 ----------------G--A--A-----A--G-----AC-A--AT-G--C-----T--CTCA--A--G-T-GCAAGC---C-ACC-------A--------------AAT-----G--TCTT--T--TC-G---T-T---A--CCTA-T...AAC-T-ACT--T---... 6586
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T--T-----------C--A--A----G---G----AA-----C--T--C-----C--C--------GAGT---AG------A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T--T--T----CT--T-----G---C-C--A...CCT-----C--T---G-G 6045
CPZ.GA.88.GAB1 ----A--------A--------T---C-T--T--TGA-C-GGTA--C--------C-----C-----G---C--AG--------CT------A-------------G--A--------T-----T----GT--T--G------T-TC-T...CC------A-T----TCA 6564
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ------T------A--------T-----A--T--T--AC-AC-A--G--------T--T-----AG-T-TTGC-AG----C---C---C--CA-C-----A------AAT-----T---CT---T--TC-T--TT-T-----GCCT--A...CC------AT-CAT-G-A 6117
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A-----------------A----GA--T-T-GAG--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T--T--------T------------CAT---...CC---------T-----G 6571
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T--G--------A--G--A--C---CGA--G----ATGTA---T----C------G----------TTATGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T--C-----A-GG---AC---GT-TCC----...-A------A-------CC 6034
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T--G--------A--G--A--C---C-A--G----ATGTA---T----C------G----------TTATGTGAGCCAG--ACA---C---A-A-----A--G--G--A-----G--T--C-----A-G----AT---GT-TCC----...-A--R---A-----G-CC 6033
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B.FR.83.HXB2 TTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATA.ATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC.CCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACT...GATTTG.........AAGAATGATACTAATACC............ 6644
Env _F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I_#_I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T_#_P__L__C__V__S__L__K__C__T__.__D__L__.__.__.__K__N__D__T__N__T__.__.__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------A----------G--------G--A------.------C-------C-----T-----------------G------.--T----------C------C--T-GC...C--GA-.........GTC-TCTT--A--GC---CTTAATAATAGC 5870
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ------------------A----------G--A------ACA--C---.------C-------C-----------------------G---G--.--T--------A-C----G----T-A-...---GCC.........--C-GAACA-AC-TC-AT............ 5859
A1.CY.08.CY236 ---------------CT-A----------G---------ACA------.------C--------------------------------------.--T----------C----G-T--T-GA...C--AAT.........GTC-C-ATACA-----ATGTCACTAATAAT 5873
A1.ES.05.X1608_8 ------------------A----------G---------ACA------.------C----------------------------GG-G------.--T----------C------T--T---...--GGCC.........T-C-----C--CG--GT-............ 6098
A1.KE.11.DEMA11KE001 -----T------------AG---------G---------ACA------.------C-------C-----------------------G------.-------------C------T--T-GC...A--GCC.........--TGTCAG-GTC-G--ATGTCAGTGTCACT 6011
A1.RU.11.11RU6950 ---G--------------A-------------A-----AACA------.------C-C-----C-----T---------------C-G------.--T-----C----C----C-T--TG--...-GA-CC.........--C-GCAC--GCTC--A-AACAGTACTAGC 6180
A1.RW.11.DEMA111RW002 --C---------------A----------G--A------ACA------.------C-------C------T--------------C-G------.--T-----C----C------T--T---...A--AAC.........-TC-CC-TG-AC.................. 5995
A1.SN.01.DDI579 ------------------A-------G--G---------ACA--C---.------C-------C------T--------------C-G------.--T-----C----C-C----C--T--C...--CA-C.........CCC--GA-CTT--CC-AT............ 5851
A1.UG.11.DEMA110UG001 ------------------A----------G----------CA--C---.------C-------C--------------------G--G------.--T-----C----C-C-------T--A...--CC-A.........G-CCT-A--GGC-C-CAGAGTCTTAATGGC 6003
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------G------------A------ACA------.--------------C----------CA-----------G------.--T----------C------T--T---...A-CAGC.........--CTTCAC--GG----G-AACCTCACTGAT 6094
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------A----------G--A--------A------.----A-C------------------T-------------C-----.--T-----C--C-C-C----T--T-GC...--AG-T.........--AG--A-C--C.................. 5840
A2.CY.94.94CY017_41 -----T------------A----------G--------A--A------.-----C---------------------------------------.--G-----C--C-T------T--T-GC...A--GCC.........--T-CCAGC--CC---G-AATAGC...... 6010
B.BR.10.10BR_MG029 -----TG-----------A----------C------------------.--------------C-----------------------------T.-------------C------T------...---C-A.........T-TGC-A---A--CCG-TAATGGCCAGAAT 6114
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------C----------------------.-G--A----------------T-----------------------.-------------C------T------...A--GCA.........--TGT-AG-GAG-C---TTAT......... 6091
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------A-------G---------------------.--T-----------------T------------------------.-------------C-C----T------...---GAC.........TT---AA---A-----ATAGTAGTAGTAAT 6112
B.CN.10.DEMB10CN002 ------------------A-----------------------------.---------------G----------------------------A.-------------C------T------...----G-.........---CC-A---A--G---TACTAATAATAAT 6023
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------G---A--------C----A--------T------.---------------G-------------------------G---.-------------C------T------...A-AG-A.........-GCTGCAC--A--G---TTCTTCTAATAAT 6017
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------A-------------A---------------.--------------C-------------T----------C-----.-----------C-CC-----T------...-GG---.........--C----C---C----T-............ 5877
B.GB.05.MM45d213_GN1 ---G--------------A-------G-----------G---------.-CA------------------------------------------.-------------C------T------...---GCA.........G-TGT-AC-----CC-ATAGTACT...... 6047
B.HK.06.HK003 ---G----A---------A----------G------------------.----A---------------------------------------A.-------------C------T---T--...A--AAT.........-TT-C-ATC----C--GTACCAATCGC... 6022
B.HT.05.05HT_129389 ------------------A-------G---------------------.-----CC--------G----------------------------T.-------------C------C--T---...A-GCCT.........GTT--CTGC-----GGAGGAGAATGGTACC 5856
B.JP.12.DEMB12JP001 -----T--A---G-----A----------------------A---G--.--------------A------T----A--------G---------.-------------C------C------...---GCT.........GGA---AC----G-AG-TGGGAATACT... 6045
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------A-----------------------------.--------------------------------------------T.-------------C-C-G--T--T-G-...A-----.........-G------G-------TAAAGAATGCT... 6310
B.PE.07.502_0525_wg5 ------------------A-----------------------------.--T------------------------------------------.-------------C------T------...---AA-.........TT---A........................ 6105
B.RU.11.11RU21n ---------G--------A----------C------------------.-------------------------------------GG------.-------------T------T------...A--G-T.........GCT-G-........................ 6190
B.TH.08.MERLBDTRC10 ------------G-----A----------T------------------.-------------------------------------G-------.-----------C-C------T------...---G--.........TG--GAA------C--AT............ 5876
B.US.11.ES38 --------------------------------A--------A------.-------------------------------------GTC-----.-------------C------A------...A--GCC.........-CT-C-AGC------GT-ACT......... 6578
C.AR.01.ARG4006 ------------G----------------T---------C--------.--------------------------------------G--G---.-------------CC-----T-----G...---GCT.........--C-GAAC--T--GCRGAACTATTAGCAAT 5844
C.BR.07.DEMC07BR003 -----T--------------T-----G--T--------GC--------.-----------------G--------------------G--G---.-------------C-C----C-----G...A--GCT.........-CC-G-ACCC-ACTCTGTGTTACTCCAAAC 6006
C.BW.00.00BW5031_1 --------------------------G--T------------------.--T-----------------------------C-----G--G---.-----------C-CC-----C--T-G-...-C-GCC.........--T---........................ 6003
C.CN.10.YNFL19 --------------------------GA-T-----------A---G--.--------------------------------------G--G---.-----------C-C------C--T--A...A--G-T.........-CA----T--AC-G--ATAGTACCAACAAC 6008
C.CY.09.CY260 -----T--------------------G--T------------------.---------------G----------------------G--G---.-----------C-CC-----T--T-G-...----AT.........---GG-ACCCAC----ATACAACCAGCAAT 5897
C.ES.08.X2363_2 ------------------------S----T--.----T------C--CA-----------------------------M--------G--G---.-----------Y-C----C-C--T--A...A-C-ATTTAATACCACCA-C-......-T--ATAKTACCATAACA 6098
C.ET.02.02ET_288 -----T--------------------G------------C--------.---------------G----------------------G--G---.-------------C----C-C--T-G-TCTA--G-T.........-CC-G-...-A-TC--ATGTTACCAGTAAT 5876
C.IN.09.T125_2139 --------------------------G--T---------------G--.--------------------------------------G--G---.-----------C-C----G-A--TGGA...A--G-T.........-GTGT-AGC-A-GT--GTGTTAGCAATACT 6628
C.KE.00.KER2010 --------------------T-----G--T--A---------------.--------------------------------------G--G---.-----------C-C------T--T-GC...A--G-T.........-CC-G-A--G---CC-G-AATAGCACTAAT 5845
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----T--------------T-----G--T------------------.-----------------------------------G--G--G---.-----T-----C-C------C--T-G-...C--AAT.........-TT-CG-T--A-GG----ATGGGAAATGGT 6641
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------------------------G--T------------------.--------------------------------------G--G---.-----------C-C-----GA--TGAG...A--GCT.........-CCT-CA--GA--CC-A-............ 6646
C.YE.02.02YE511 --------------------T-----G--T--------G---------.--A------------------T----------------G--G---.-----------C-C------C----A-...A--AAT.........-TT-CCA---A-GT----AATGAT...... 5842
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----------------------------T------------------.--------------------------------------G--G---.-----------C-C----G-------A...A--GCT.........-CATTCA-----.................. 6631
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------G-------------G--T------------------.--T---C-------------T-----A-----------G--G---.-----------C-C------A--TGGA...A-CG-T.........-GT-GAA-CGT--C--A-ACAAATAGTAGT 6009
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------------------G--T------A-----------.---------------G----------------------G--G---.-----------C-C-----GC--T--C...A----T.........-CT-CCA-C-G--CC-TTATTACTATCAAC 6023
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------------G---------------------.--------------------------A------------------.-----------C-C------C------...--AACT.........C-CCTGA---GC-CCCAGTCGGTTAAC... 6027
D.CY.06.CY163 ---G----------------------G---------------------.---------------G----------A------------------.-----------C-C----G-C----T-...---G-T.........G---CCA-C-A---G--T............ 5854
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------A-------G---------------------.--------------C-----------A-----------G------.-----------C-C------C------...--A-G-.........---G--A---GC-CG-A-AGTAATAGCACA 6001
D.KR.04.04KBH8 --A-CATGT---------A-------G--C------------------.--------------G-----------A------------------.-----------C-C------C--T---...---A-C.........CG----A-G----TC-A-AAC......... 6599
D.SN.90.SE365 ------------------A-------G--G-----------A------.--------------------------A------------------.-----------C-C------C----GG...---A-T.........TCT-G---CG-C-C--GTAACACC...... 6663
D.TZ.01.A280 ------------------A-------G---------------------.-----C--------GG----------A------------------.-----------C-C----C-C---T--...--CGC-.........--C-CGAC--AC-G-GGGAATGGG...... 5847
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------A-------G---------------------.--T-----------------------A--------T--GC-----.---T-A-----C-C---G--C------...A-A-G-.........-C--G-A-C----C--GTAACAGTACC... 5987
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------A----------G------------------.--------------------T-----A------------------.-----------C-C------C------...--G-G-.........G--CCAA--G-C-C--ATGCCAATAATGCC 6004
D.YE.02.02YE516 --------------------------G--G------------------.------C-------------------A------------------.--G--------C-C-----GC--T---...---A-T.........-------T---AGTAGA-AACAAC...... 5860
D.ZA.90.R1 -----T-------G-------------A-C------------------.--------------------------A------------------.--G--------C-C------C------...---GCC.........-TCTT-A-CT-C-CCT--TTCAGC...... 5995
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----T------C-----A-------------A------ACA------.---------------------------------------------.-------------C----C-C--T-AG...---GCC.........--C-CCAG-T-C-C-GAA............ 5862
F1.AR.02.ARE933 ---G-T------------A-------------A------ACA------.-----------------------------------G--G------.--------C-N--C-----NT--T---...---GCC.........-TC-GG........................ 5932
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---G-T--------C-----------------A------ACA------.--T------------G-------------------G---------.-----------C-C------T--T---...A--GCT.........GCTCGG........................ 6044
F1.CY.08.CY222 -----T------------A----------G--A--------A------.--T------------------------------------------.--------C----CC-----C--T---...-C-AAA.........--CTCCACGGAA.................. 5834
F1.ES.02.ES_X845_4 ---G-T------------A-------------A------ACA------.G-------------------------------------G------.-------------C------C--T-G-...---GCC.........CGTG---CC-A-TC-CAA............ 6102
F1.RO.96.BCI_R07 -----T------------A-------------A--------A------.------C--------G----------------------G------.-------------C-C----T--T---...A--GCC.........--TGGCAC-CTGTC-G-TAACCAAAGCAGC 6686
F1.RU.08.D88_845 ---G-T--------C---AG---------------------A------.---------------------T----------------G------.-----T-------C------C--T---...A--GCT.........-CT-TCCCC-A-GGC-ATAATAAC...... 6115
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------A----------C-----------A------.--------------------------A-----------GA-----.-------------CC---C-C--T-G-...---G-T.........--T-T-ACGG------ATACC......... 5836
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------------G-----A--------A-C-----------A--C---.--------------------T---C----------G--G-----T.-------------C------C--T---...A--G-T.........-CT-C-AC--AC-----TACCTATGCTAAG 5916
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------------------T------A----A------.-C---------------------------------G--GC-----.-------------C-----GC--T---...---GCT.........--TG--ACA-G-GC-GTTAACAGC...... 5995
G.BE.96.DRCBL ------------------A-----------------------------.---------------G----------------------GC-----.--T----------C------C--T---...--GA-A.........--C---A---G--C-CGGAATATC...... 6610
G.CM.10.DEMG10CM008 -----TGCA---------A-----------------------------.-C-------------G----------------------GC-----.--T--T---A---C----C-C--T-A-...A--GGT.........--TTTAA-CTA--C-GATGCCAATGGGGAA 6043
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------A-----------------------------.---------------G-G--------------------GC-----.--T----------CC-----C--T---...-C-G-C.........-CCTG--C--A-GCC---CACGGTACT... 5895
G.CU.99.Cu74 ------------------A-----------------------------.--T------------G----T-----------------GC-----.--T----------C------C--TGT-...A--G-A.........-GTTGCACC-AC-GC--TGGG......... 6257
G.ES.09.X2634_2 ------------------A-----------------------------.---------------G----------------------GC-----.--T----------C---G--C--T---...A--G-A.........-CC-CCAG--GC-C--GTACAAAC...... 6139
G.GH.03.03GH175G ------------------A----------------------A------.------C--------G----------------------GC-----.--T----------C-C----C--T---...--CA-T.........GTCT--TC--A-TG---TAGAAAGCATCCC 6702
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------------A-T---------------------------.---------------G----------------------GC-----.--T------A---C------C--T---...A--G-T.........-CC-GCACAGGA-T-GAAAATAATACAGAG 6038
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------A-----------------------------.---------------G----------------------G------.--T----------CC-----C--TGT-...ACC--A.........--CTG-AC-GA-GCC--TTATATTGGGAAC 5850
G.ZA.01.TV546 -----T------------CCT---------------------------.-----YC--------G----------------------G------.--T----------C------A--T---...--C-AT.........--TGGGAC-GTG-C--A-AAAACC...... 5858
H.BE.93.VI991 -----T------GT-------------------------ACA------.-----------------G---T----------------G------.-------------C-C--G-C--T-G-...AG-G-A.........--TGCAACA-A-GTA--AAAAAGT...... 6028
H.CF.90.056 -----T------G-----A-------G--G---------ACA--C---.---------------------T-G--A------------------.-------------C-C----C--T---...A--G-C.........-GA--CA----CTC--A-............ 5984
H.GB.00.00GBAC4001 -----T------G-----A----------C-----------A------.--T--------------G---T----------------G------.-------------C-C--G-A--TGG-...--AG-A.........GGA---A-G----GC-ATAGTAAT...... 6158
J.CM.04.04CMU11421 -----------------------------T-----------A------.------G--------G----TT----------------GA-G---.--T--------C-C------T--T-G-...C-CAAC.........-TC-G-ACC-A--G---AAACAGCAGGACC 6167
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------------------C--------G--A------.------G--------G-----T----------------GA-----.--T--A-----C-C------T--T-G-...A-CA-C.........-CT-G-A-C-G------AACTAGT...... 5969
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------------------C--------G--A------.------G--------G-----T----------------GA-----.--T--------C-C------T--T-GC...--CG-C.........--T-G-A-C-A--G---AGATAGTAAT... 5973
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------A----------G---------ACA------.---------------G----------A-----------G------.--T--------C-C-C---CT--T--C...A--G-A.........-CT---A-CCG--CC-ATGCAAATAAGAAC 5851
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------A----------G---------ACA------.---------------G----------A--T------G-G------.--T--------C-C------T--T---...----AC.........--AGGAACC-A--GC---AATAAT...... 5849
U.CA.01.TV749 -----TG----------------------------------A------.---------------G----T-----A--C---------------.--T----------C------T--T---...---A-A.........-CT-G-AG--A-GCA--TATTAGTACT... 6678
U.CA.99.TV721 -----TGC---------------------C-----------A------.---------------G----T-----A-YT---------------.--T----------C-----CC--T--C...AG-G-A.........GCT---A---T--C---AACTAATGTAACT 6683
U.CD.83.83CD003_Z3 --------------G---A-A--------G------------------.-----------------------T--------------G------.TTT--T-----C-C------C--T-T-...---G-A.........------AG------C-ATAAC......... 6135
U.CD.90.90CD121E12 ------------------A-------G--G------------------.--T--------------------T--------------G---T-T.T-T--T-----C-C------C--T---...---G-A.........GG--C-A-C-AC-CAG-T............ 5833
U.CY.05.CY090 --------------------T--------G--A------A-----G--.--T------------------T-----------------------.-------------C----G-C--TGTC...A--A-A.........-CTGC-A---TA-C--GA............ 5857
U.CY.08.CY223 -----T--------------------G--T------------------.---------------G----T-----A--------G---C-----.--T--------C-C------T--T---...A--GCA.........-GAGCAA---AGGTA--AGTAAATGCAACA 5877
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----TGCA---------A----------G-----------A--C---.--T---C-------C-----------------------G------.--T----------CG-----T--T-AA...CCC--C.........--C-GCA-C--C-GCGG-............ 5921
U.GR.99.99GR303 -----T------------A----------G---------ACA------.------C-------C-----------A-----------G------.--T-----C--C-C------T--T-AA...A-CCCC.........TCTTG--T-G--TTA-AT............ 5922
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------------------A--------------G--------------.---------------G-------G--A--------T--GC-----.--T--------C-C------T--T---...--CG-A.........-CA---AGA-------GT............ 6532
01_AE.AF.07.569M ------------------A----------G--------G------G--.--------------------T-----------------------T.--T----------C------T--T-GC...A--GCT.........--CTTAACC-AC-T--A-AACACGATCACT 5859
01_AE.CF.90.90CF11697 ---G--------------A----------G--------A------G--.--------------------T-----------------G-----T.--T--T--C--C-C----C-T--T--C...A-GGCT.........--ACTGA--GAC-C-TATAACGGAACAGCT 6605
01_AE.CN.10.YNFL03 ------------------A----------G--A-----G---------.---------------G----T-----------------G-----T.--T-----C----C-----CT--T-TC...A--GCT.........--TTTGACC-AGCTC--AGCCAATGCCTCT 6034
01_AE.HK.04.HK001 ------------R-----A-A----C---G--------G------G--.--------------------------------------G-----T.--T----------C------C--T--C...C-GGCT.........--TTGGA-AT------A-ACAACCCAGAAT 6026
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------------------CC-----C---G--------A------G--.--------------------T-----------------G-----T.--T--------C-C------T--T--C...A-GGCT.........--CTTGAC--AATTGG--AATGCCTCTAAC 5846
01_AE.JP.x.JRC77AE ------------------A----------G--------G------G--.--------------------T-----------------G-----T.--T-----C----C------T--T--C...--GGCC.........--CTGGACC-A-GTC-GTAGTACAAGTAAT 6653
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ------------------A----------G--A-----G------G--.-----------------G--T--------------T---------.--T-----C----C------T--T--C...A--GCT.........G-TTTGAGATA-GCCGATAATTCGACCAAT 6078
01_AE.TH.90.CM240 ------------------A----------G--------G------G--.--------------------T-----------------G-----T.--T-----C----C------T--T--C...A--GCT.........--TTTGACC-A-GGC-GTAGCAAA...... 6218
01_AE.US.05.306163_FL ------------------A----------G--------G------G--.--------------------T-----------------G--G--T.--T-----C----C------T--T--C...-----C.........---GTCCC-..................... 5826
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------A----------G--------G------G--.--------------------T-----------------G-----T.--T-----C----C------T--T--C...AG-GCT.........-C-TTGCCC-A--G--ATGCTAATTTG... 5908

104
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2015:H

IV-1
G

enom
es



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

V1 loop start
B.FR.83.HXB2 TTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATA.ATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC.CCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACT...GATTTG.........AAGAATGATACTAATACC............ 6644
Env _F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I_#_I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T_#_P__L__C__V__S__L__K__C__T__.__D__L__.__.__.__K__N__D__T__N__T__.__.__.__._
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------------------G--A--------A------.--T---C-------C---------------------C-G------.--T----------C------T--T-G-...--CA-T.........-TCTT-AGA-GC-GC-GTATCAATAACAGT 6026
02_AG.CY.09.CY256 ------------------A-------------A------A-A------.--T---C-------C-----T---C-------------G--G---.--T----------C------C--T-GC...---GCC.........--CGTCA-C-GC-CCTATATA......... 5836
02_AG.ES.06.P1423 ------------------A-----------------------------.--T-A-C-------C-----T-----------------G------.--T----------C-----GA--TCA-...-----A.........--C---AC--AC-TA--T............ 6081
02_AG.GW.05.CC_0048 ------------------A----------------------A------.--T-----------C-----T-----------------G------.--T-----C----C-C--G----TT--...A-CG-C.........--C-GAAC--ACGTC-A-GGCACCATACAG 6015
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------------A-T-------------------TA------.--T---C-------C-----------A-----------G------.--T-----C----C----G-T--TCA-...A-C--C.........--C-GCAGC-A--G--G-ACC......... 6309
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------A----------T-----------A------.--T---C-------C------------------------------.--T-----C----C---GG-T--TCA-...A-CA-C.........--CTC-AGC..................... 6630
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----T------------A----------T-----------A------.--T---C-------CG-----------------------------.--T----------C----G----T-A-...A----C.........--T-G-AG--A---C-G-ACCTCTGCC... 5848
02_AG.NG.x.IBNG ------------------A----------------------A------.--T---C-------C-----------------------G------.--T-----C----C----G-T--TCA-...A----C.........--C--CAGCTAC-GC-A-AGT......... 6174
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------AG---------G-----------A------.--T---C-----------------------------C-G------.--T----------C----C-T--TCAG...---AAC.........CTC-C-AGC-GC.................. 6013
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------------A-------------A-------TA------.--T--CC-------------T-----------------G------.--T----------C----G----TCA-...A-C-AT.........--CT--ACC-GA--C-A-AGT......... 5855
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------G--------A-----------------------------.--------------------------------------G------.-------------C------T------...------.........-----G--GGT--C--GT............ 5857
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------------------------------.------------A--G--G-------A-------C---GC-----.T-T----------C---T-CA--T-T-...A--GCA.........-CT-C-AC--A--G----AAT......... 6017
05_DF.BE.x.VI1310 -----T--------------------------A------ACA------.--T------------------T----------------G------.-------------C-C----C--T---...-----C.........---GCCA--T-C-C-G--AATTCC...... 6038
06_cpx.AU.96.BFP90 -----T------------A----------C------------------.---------------G----T-----------------GC-----.--T-----C----C-----CA--T---...A--GCT.........-CATTA-G--AC--A--ATTAGGTAACAAT 6692
07_BC.CN.98.98CN009 --------------------A------A-T-----------A---G--.--------------------------------------G--G---.-----------C-C----G----T-AA...A--G-T.........-GC-G-A---G----GGTACCTGC...... 5981
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------T-----T-----GA-T---------------G--.-C------------------------------------G--G---.-----------C-C----G-A--T-GA...A--G-T.........-GC-G-A--GG----GGTACCTAC...... 5823
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------A----------G---------A-A--C---.------C--------------T----------------G------.--T-----C--C-CG---G-T---CA-...AGAG-C.........--C--CAGC-AACCC-A-............ 5855
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----T-------------G------G--T------------------.------------------G-------A------A-----------.-----------C-C------C----A-...-GCA-T.........--TGCCAC--A-G-C--T............ 6041
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------G-----A-------------A---------------.---------------G----------A------A----G------.--T----------C---G--C--T---...A--G-A.........-----GA-CTG--C--ATGTAGAGAAGAAT 6025
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G-T------------A-------------A------ACA------.-----------------------------------G--G------.-------------C------T--T-G-...A--GCT.........--TGCCAC-G-C----ATGCCACTGCCAAT 6657
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------G----CA-T--------G---------ACA------.--T---A------------------------------GT------.--T-----C----CC-----T--T-A-...A-CA-C.........-CT-G-----GC-GC-T-............ 6054
14_BG.ES.05.X1870 ------------G-----A----------C--------G---------.--------------------------A------------C-----.-------------C------A------...-----T.........--TGGGAC--A--C--ATAATACTGATGTT 6129
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------G-------T-----------------G--A------.------C--------------------------------------.--------------------T------...------.........-G--------------T-............ 6040
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------G---------------------A------.------C--------------------------------------.--T--------C-C------T--T-GC...AGGG-C.........--A---ACC-TC-G--G-ACCCAGAGC... 6019
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G-T--------C---A-------------A------ACA---G--.-----------------------------------G---------.-------------C------T--T-A-...---G-C.........--TGTCAC-G-C-CC-AT............ 5854
18_cpx.CU.99.CU76 -----T------------A----------------------A--C---.---------------G----------A-----------GC-----.--T----------C------C--T---...A--G-A.........-MTTR-AG-GGA--C-A-ACTTRTGCTAGC 5955
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------A-------------A-------CA------.------C-------C-----------------------G------.--T-----C----C----G-T---CAC................................................ 5842
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------A-----------------A-------C---.--T------------G----T-----------------GC-----.--T----------C------C--T---...A----A.........TCAGTAA---GC-C-GT-............ 6117
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------A-------G---------------------.--------------------------A------------------.-----------C-C------C----A-...---CAA.........GT--GGA-C-GCG-AGGG............ 5845
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------------A-A--------G--------G---------.--T-----------------------------------G-----T.--T-----C----C---------TGAA...---GCT.........-G-TTCA---T--CC-AT............ 5850
23_BG.CU.03.CB118 ------------------C-------------------------C---.--T------------G----T-----------------GC-----.--T----------C-C----C--T---...A-GG-A.........G-CTG---G--C-GA-ATTGCACTACT... 6102
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------A----------G--------------C---.--T------------G----T-----A-----------GC-----.--T----------C-----GC--T---...A--G-A.........--C-G-ACC-GA----ATCATGTAAACAGT 6113
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------T---------------------------.---------------G----------A---------C-GC-----.--T--T-------C------C--T-G-...A--A-A.........--C-TCA---GC-CAGGAAAT......... 5861
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------A----------G----------CA------.-----C---------------T----------------G------.--T--------C-C------C--T---...--CA-C.........-C--C-A---GA-C--G-............ 6644
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------G----A------C----------------------.---------------G----T----------------GG------.---T-T-------C-C----C--T---...---G-A.........--T-CAACA-GG-T-CATGACAGT...... 6646
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------A-------------A---------------.---------------G-G---A-----------------------.-------------C------T------...A--AAT.........GT--C--T--------TGAATGCTACTAAT 6018
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------------A---------------.---------------G-----------------------------.-------------C-----------T-...A--C--.........--TGC-AC--A-TTG-ATGATGCTAGCACC 6050
31_BC.BR.04.04BR142 ------------G-------------G--T---------C--------.--------------------------------------G--G---.-------------CA---C-C--T-G-...---GCT.........--C-GA........................ 6121
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------C-----------------------------.-AA------------G----------------------GC-----.--T----------C----C-C--T-AG...A--GCA.........-CCTT-A-G-A-GCA---ATTAATGGTACT 6297
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------------A-A----C---T--------G------G--.--------------------T---C-------------G------.--T----------C------T--TG-C...T--GCT.........--TTTGACC-AA-GC-ATAACACAGTCAAT 5957
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------------CA----------G--------G------G-G.--------------------T-----------------G-----T.--T-----C----C------T--T--C...A--GCT.........GCTTTGACC-A-GTA--TATA......... 5849
35_AD.AF.07.169H -----------------CA-A--------G-----------A------.------C-------C-----------------------G------.--T--T--C----C-----CT--T--C...A-CGCC.........--TGTYA-C--A----ATGACAGCAAC... 5859
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------A----------G--------G---------.--T-----------------------------------G------.--T-----C--A-C-C--G----TCAG...A-C--T.........--CGGCAGC-AC--CCA-............ 5859
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------------A-------------------GATA------.------C------GA-C--AGT------------A---G------C--T-----C--C-C---T--A-AGTAG...CCA-AAGGTCA....-CCCCCA-G--C--CGGG............ 5844
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G-T------------A-------------A------ACA------.-----------------------------C-----G--G------.-------------C-C----T--T-G-...---GCC.........-GTGCCCC--AA-CC--T............ 6070
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----T------------A----------G--A--------C------.--------------------------------------G------.-------------C------T--T---...---GC-.........GT--GA-CC------GG-............ 6127
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------A-----------------------------.-----------------------------------G--G------.-----T-------CG---C-T--TG--...-CC--C.........--TGGCAC-CAA--C-G-ACCCAGGGGGGA 6165
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------------------A-------------A---------------.-----------------------------------G--G------.-------------CC--------TG--...---GCC.........-CTCCCC---ACGCC-A-AGTAACACCACT 6206
43_02G.SA.03.J11223 --C---------------A----------------------T------.---------------G----T----------------TGC-----.--T----------CC----CC--T---...A--GCC.........-CTTG-A---AG-CC-AT............ 6175
44_BF.CL.00.CH80 -----T------------A-------------A------ACA---G--.G-------------------------A--------G--G------.-------------C----G-A--T---...A--GCC.........-CTGCCACC-A-C-CT-TGAT......... 6095
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------A----------G---------ACA------.------C-------C------T--------------C-G------.--T--------C-C------T--T-A-...--CA-C.........-CA--CAGA-ACGGC............... 6630
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G-T------------CC------------A------ACA------.------C--------------T----------------G------.-------------C-C--G----T-A-...-C-GCC.........--A-CCA--GA-.................. 6071
47_BF.ES.08.P1942 -----------------CA----------T-----------A------.--T-----------------------------------------A.-----T-------CC-----T----A-...A--ACT.........GTC-CCAC--A-GC--G-ATG......... 6091
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------AG---------G--------G--A---G--.--------------------TT----------------G------.--T-----C----C------T--T-G-...--AAAA.........-TA-CAAT--G-GGA-ATGGCAAC...... 5855
49_cpx.GM.03.N26677 -----TG-A-----------T--------G------------------.--T---G--------G-----T-----------------------.--T----------C------C--T---...A--G-T.........--A-CCA---ACTCC--AGCCAATAACACC 6080
50_A1D.GB.10.12792 --C-----------------------G---------------------.------C-------C------------------------------.--T-----C----C----C-A----GC...A--A-C.........--T----CC--A--C-A-............ 6047
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------------T------C------------G------G--.--------------------T-----------------GC----T.--T-----C----C------T--T--C...AC-GCT.........--ATTC--G--A----G-ACAACC...... 5850
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------A-A----C---G--------G------G--.--------------------T-----------------GC----T.--T----------C------T--T--C...A--GCT.........-CTGTC-C-GACC-C-ATAAAAATAAA... 5967
53_01B.MY.11.11FIR164 ---R-T------------A-A----C---G--A-----A------G--.---GA---------------T--T--------------G------.--T----------C-----CT--T--C...A--GC-.........--TCTAACC-A--TA-A-ACAACCATG... 5990
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------A-A----C---C--------G------G--.--------------------T-----------------G-----T.--T-----C----C---GC-T--TG--...TCGGCC.........--TGTCAC-GGC--G-A-ATAACC...... 6052
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----G...---------A----------T---------------G--.--------------G-----T-----------------G-----T.--T-----C----C---------T--C...A--GCT.........---TTCA-C-A--CA--TGGAGGA...... 5957
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------------A----------G-----------A------.--T---C-T------------------------------------.-----------C-C------T------...A--GCT.........--TGT-AC--G--T--GTAATAGT...... 6007
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------------G--T--------G------G--.G------------------------------------GGA-G---.-AT--------C-CC---G-A--T-AA...A--G-T.........-CCT-CTG--AA---GATACCACCAATATC 5839
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------------------A----------------------A------.---------------G----T-----------------G-----T.--T----------C------T--T--C...A-GGCT.........--TTT--TC-AGG-C-ATACCACAACCAAT 6001
59_01B.CN.09.09LNA423 ------------G-------T-----G-----------G---------.-----------------G------------------G--------.-------------CG--G--T------...A---AT.........--T---ACC-AG---GTG............ 5831
60_BC.IT.11.BAV499 -----T------G-------------G--T---------C-----G--.--------------------------A-----------G--G---.-------------CA-----C----G-...A--G-T.........--C-GAAC-GAA----ATGCTACT...... 6610
61_BC.CN.10.JL100010 --------------------------GA-T--------G------G--.--T-----------------------------------G--G---.-----------C-C------C--T--A...---G--.........------........................ 6052
62_BC.CN.10.YNFL13 -----T--------------------GA-G--A------------G--.--------------G-----------A-----------G--G---.-----------C-C------A--T-G-...---G-T.........-GC---........................ 5954
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------------------A-T--------G-----------A------.--T---C-G-----C-----------------------G------.--T----------C----G-T--TTA-...--A-GC.........-GA-G-A--GTCTC--A-AGT......... 6194
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------G------------G--T---------------G--.------A-------------------A--------------G---.-----------C-C----G-C--TCAA...----AT.........--TGG-ACAG--GG--ATTATACCAGCACG 6009
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------------------------GA-T--------A--A---G--.--T---------------G-------------------G--G---.-----------C-C------A--TGGA...A--G-C.........-CTGTCAGA-AGT-C-ATGAGAGTGTAAAT 6020
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------------AG-----C---G--A-----G--A---G--.--------------------T---MM------------R-----G.--T--T--C----C------T--TT-C...A--GCT.........M--TTGA--GRC-CA---AAT......... 5990
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------------AG-----C---G--A-----G--A---G--.--------------------T-----------------G-----G.--T--T--C----C----C-T--TT-C...A--GCT.........--ATTGA--GTC-CAG--AAC......... 5984
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------A-----------------------------.--T-----------------------A--------G---------.-------------C----C-T----A-...A--R--.........-CT--GTCGGG--C--ATAGC......... 6099
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------------A-----------------T------.--T-----------------TT-----------------------.-------------C------T------...----G-.........GG---CAC-----GC-A-AAT......... 6310
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------------T-----------A-------CA------.------C----------------------------G--G------.-------------C------T--T-G-...A--CAT.........GGC----CC---C-A-G-............ 6148
O.BE.87.ANT70 -----T--A---------T-------------A-----G--A--C--T.--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--T.TTC--G-----ACAAA-GG----T--A...A-CA-A.........GCTGGA........................ 6679
O.CM.98.98CMA104 ---G-T--A---G-----T-------G-----------A-----C--T.-CTGA---------G--G--TT----A--T-----G---A-G--T.TTCA-G-----ACAAA-GG-A--T-A-...--CA-A.........--T-CA........................ 6120
O.CM.98.98CMABB141 -----T--A---------T----------C--A-----G--A--C--T.--T--C--------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTCA-G---A-ACAAA-G--T--T--A...--C--T.........--A-CA........................ 6128
O.CM.98.98CMABB212 -----T--A---------T-------G--C--A--------A--C--T.--T--------------G--TT-------T-----GC--A-G--T.TTCT-A-----ACARA-G--C--T--A...---CC-.........--A-T-----G--CAGGGAATAATAGTACA 6151
O.CM.98.98CMU5337 --C--T--A--------CT-T-----------A-----G--A--C--T.--T-----------A--G--TT-------T-----TC--A-G--T.TTC--G---A-ACAAA-G--T--T--C...--CGAA.........-CCG-A-GC--A.................. 6127
O.CM.99.99CMU4122 --C--T--A---G-----T-------------A-----G--A--C--T.--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTC--G-----ACAAA-G--T-----A...A-CG-A.........--CG-C........................ 6119
O.FR.92.VAU --C--T--A---G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T.--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A...---A-C.........--A---AG--T--C----............ 6215
O.GA.11.11Gab6352 ---G-T--A---------T-T-----------A-----------C--T.--TGA---------A-----TT----A--T---AC-C--C-GT-T.TTC--G-----AC-AA-G--T--T--A...--CCCA.........--T---A----C-GC-AA............ 5866
O.SN.99.99SE_MP1299 --C--T--A---------T-------------A-----G--A--C--T.--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--T.TTC--G-----ACAAA-G--T--T--A...A-C-AT.........GTAC-A-GG-A-T----AAACAAT...... 6708
O.US.10.LTNP ---G-T--A---------T-------------A-----G--A-----T.--T--C--------A--G--T--T--A--T-----TC--A-G--T.TTCA-G-----ACAAA-G--T--T--A...--CCAT.........--T-CA........................ 6594
N.CM.02.DJO0131 -----T------G-----A-A----C------AG----A-----C--T.--T-----------A--G---T-------C-----T---------.---T-A-----A-C-A-G--T--T-GC...A--AGC.........--TGGAA--CGG-CA--AGATGAGAAAGAA 6128
N.CM.02.SJGddd -----T------------A------C------A-----A-----C--C.--------------A--G---T-------C-----TC--------.---T-A-----A-C-A-GTTT--T-AC...A--AGC.........--TGGA--GGAGCCAGTTGATGACCTCACC 6118
N.CM.04.04CM_1015_04 ---G-T------------A------C------A-----A-----C--T.--------------A--G---T-------C-----TM--------.---T-A-----A-C-A-GC-T--TWAC...A--AGC.........--TGGGKT--A-GRG--AGTTGACAAT... 6124
N.CM.06.U14296 -----T------G-----A-A----C---C--A-----A--------T.G-------------A--G---T-------C-----T---------.---T-A-----A-C-A-G--T--T--A...---AGC.........--TGGGA--GTG-CA-AAAATGAGAAAAAG 6113
N.CM.06.U14842 -----T------------A-AG---C---C--A-----A-----C--T.--------------A------T-------C-----T---------.---T-A-----A-CCA-GCTT--T--C...A--AGC.........--TGGAA--GTG-CAGAGGGTAGTGGAACT 6129
N.FR.11.N1_FR_2011 -----T------G----CA-T----C------A-----A-----C--T.--------------A--G---T-------C-----T---------.---T-A-----A-C-A-G--T--T--A...---AGC.........G-TGGG---GGG-CA-ATAGCACAATAAAT 6028
P.CM.06.U14788 -----T--T---G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C.--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A.GTT--A-------C-A-GR-T--T-GC...--C-GC.........-GC-CG-T-GACTG---TAATAACTCCTCC 6142
P.FR.09.RBF168 -----T--T---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C.--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A.ATC--A-----C-C-A-G--T--T-G-...--A-GC.........C-C-GG--GG---GCTGTAAT......... 6694
CPZ.CD.06.BF1167 -----T---GAA-CT---T-T---------G-----A-AA-A---T--.---TC-C-G-TTC-A--G--TT-G--A--T--------G--G--A.--CT-T-----A-AAA-G--C----G-...--A--C.........-CA-GAA---G--CA--AGGAAATAATGCA 6742
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------G-----T----------T--A-----G--A--C---.--A---C-C-----A-----T--T--A-----------------A.--CT-A-----G-CCC-T-CT--T-A-...A--CCC.........-CT---AC-T-CTGC--T............ 6189
CPZ.GA.88.GAB1 ------------------A-T-----G--C--A--------A--C--T.------C-C--------G--T--C-----T--------G--G---.--TT-A-----A-CC--GC------G-...A-GGCT.........--CTT-AGCCAGGCA-AAAACCTAACAAAC 6720
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---G-T----CT-CT---T-T---------G-----A-AACA---T-G.---TCAC-T-TTC-G-----TT-T--A-----------------A.--CT-T---A-A--AA-G-CA--TG-A...A--G-AACAGAA...GCA-CAACA--A-CAC-ACCAACAACG... 6276
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G--------G-----A-T----C------A-----G--A-----T.--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G------.---T-G-------C-A-G-CT--TCT-...A-CCCC.........G-T-G-A---G--G-G-TGTA......... 6718
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----T--C---------T----------T--A-----G--T------.G-T--C-----------G---T-------T---------C----A.GTTA-G-----C-C-C-G--T--T--A...C-AC-A.........--T-CAACA-A--CA--A............ 6178
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---G-T--C-----C---A----------T--A-----G--T------.--T--C-----------G---T-------T---------C----A.GTTA-G-----C-C---G--T--T--A...A-GACA.........-CAG-GACG...-CA--RCAGACAAATRYA 6186
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B.FR.83.HXB2 .............................................AATAGTAGT......AGC........................GGGAGA.........ATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAG.. 6728
Env _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__S__.__.__S__.__.__.__.__.__.__.__.__G__R__.__.__.__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 ACCCATAGTAAT.................................--A-CCCT-......-AT........................AAT-AC.........-CC--TGAAAT-----A---AG-G-GG----------A---CG-G-C----GTAC------A----.. 5966
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ......................................................................................................--A-CTGAA--AG--TTTA-AG----------------------G-C-----TTC------A----.. 5925
A1.CY.08.CY236 AAT..........................................----TC-CC......--T........................--C-T-.........-ATGAT-CCATTGCCAC---AG---------------------CA-C----GAAT---A--A----.. 5960
A1.ES.05.X1608_8 ...................................................-AC......--G........................ACC-T-.........GCCCAGGGCAT-G--AA---A---C-------------------G-CA---GAAT---CG-AC-G-.. 6176
A1.KE.11.DEMA11KE001 AATGTC.......................................-C-GTC-A-......-A-..................ACAGAG-TC-AC.........T-ACGGGA---AGG------A-----------T-----------A-C----GAAC----G-A----.. 6107
A1.RU.11.11RU6950 TATAAC.......................................--C------......---........................AAC--C.........-GCGAT-GCTG-GTT-A--TA--G-G---------------CG-G-C----GAGC------A---A.. 6270
A1.RW.11.DEMA111RW002 ............................................................G-T........................AAC-C-.........-AAGGG-CA----T--A--GA--G-C------T---------GCA-C----GAAT----G-A---A.. 6070
A1.SN.01.DDI579 ............................................................-C-........................-A--AT.........G-C-CC-A--CCT-T-A------G-----------G--------A-C----GAAC------A----.. 5926
A1.UG.11.DEMA110UG001 ............................................................-CT........................CA---G.........C-A-ATGGCACTG-G-T--GT--G-C-----------------CA-C----GAAT----G-A----.. 6078
A1.ZA.04.04ZASK162B1 GATACT.......................................G---AC-AC......CC-........................AAT-AT.........-CT--T-ATAT-G--AAT--A--------T------------G-G-CT---GAA-------A----.. 6184
A2.CM.01.01CM_1445MV ..................................................................................................................-CGAA---A--G-------------A-TTA--GCC----GAAC---A--A----.. 5894
A2.CY.94.94CY017_41 ............................................................--T........................A-C-CC.........CA--GCCCCATT--T-A---A----------------A-----CT-C-----TAC------A----.. 6085
B.BR.10.10BR_MG029 GCTACT.................................AAT...GTC-C----......-ATAGT..................CCTATCG-G.........GA--GG--A-CA-G------AG--------------------G---C----GC---T-A--A----.. 6213
B.CA.07.502_1191_03 .............................................GCCTCCTC-......-A-........................AAT--T.........-AT-AT-AT-G-TGG-A---A--G-----T----------------C----GC---G---------.. 6175
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ACC...AATAGTACTAGTAAT........................GCC-A----......-CT........................A-TGAG.........GCACC------A--------A-----------------TG--G--GA----G-------CAAG---.. 6214
B.CN.10.DEMB10CN002 .............................................----CC-A-......-AT........................A-TGTT.........GCC-ATC------T-------G-----------------------TC-...-AA-C-G--AA----.. 6104
B.ES.10.DEMB10ES002 ACT......GCTTCTAATAATACT............TTAACG...TGC-A-GA-......-CT.....................ATA---G-G.........CA-GGCTG--C-----AG--A---------------------GC--C--A-G-A---G---A----.. 6128
B.FR.11.DEMB11FR001 ................................................-C----......--T......................................................AAT-G---G-CC-------------------C-------T------AC---.. 5937
B.GB.05.MM45d213_GN1 .............................................-TC-A----......--T........................A-CG-G.........GAAC-G------GT------A--------------------C----AAGG-GTA-C-----A----.. 6131
B.HK.06.HK003 .............................................-C--C-T--......-A-........................A-T--T.........-G-G-TGA-A--G---T--GA--G------------------G---C--------------A----.. 6106
B.HT.05.05HT_129389 TGT.........CCTGAGTATTCG...............AAG...-C--AGCC-......-ATATG..................ACAA-AGA-.........C-A-ATGAAACT-T--A---A----G-------------G-----GC-C---TA-CT-A--A----.. 5964
B.JP.12.DEMB12JP001 .............................................-C-----CC......-A-........................A-T--T.........-AA---GAA--A--------A---------------------G---C-----CG---GACAA----.. 6129
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .............................................-CC-A----......--T........................A-TG-G.........-A-G-G--------------A--G------------------G-T-C-----A----G--AA----.. 6394
B.PE.07.502_0525_wg5 .........................................................................................................-ATGAAACTG-T-----A--------------------C----C----CA-T---A--AC---AT 6170
B.RU.11.11RU21n .............................................-CC-A--A-......--TAGC..........................................--A--AGGGTC---A--G-----------------C----C---------G-A-AAGGGA.. 6265
B.TH.08.MERLBDTRC10 .............................................-C--C----......G-T........................---GAG.........GAAG-G-------GC-----A-------------------------C--------C--A--A----.. 5960
B.US.11.ES38 ............................................................GCT........................A-T-AC.........TG--C--CAATAGGG-A---A--G-----T--------------T-C-------TC-GA---A---.. 6653
C.AR.01.ARG4006 ............................................................GAT........................ACC-TT.........C-TGATGACAT---G-----A--------T--T-----------G-C----GAAC------A----.. 5919
C.BR.07.DEMC07BR003 TGCACGAATGATATCCGT...........................-C--C-GC-AACAGT-CT........................AA--AC.........-AC-GT-GTATT-GTAA---A--G-TG-GT--T-----------G-C----GAAG------A----.. 6114
C.BW.00.00BW5031_1 ..........................................................................................-CT.........G-TGCTGAAAT---G-----A--------T---------C----ATC----GAA--G----A----.. 6072
C.CN.10.YNFL19 AGT.............................................---G--......-C-........................AAC-TC.........-GT-AT-GTACCG-CA-T-GA--G-----T------------GCA-C----GAAT------A----.. 6092
C.CY.09.CY260 AGT..........................................-C--C-GCC......CC-........................ACT-CT.........-CTG-C-GCA-T-CG-T---A--------T--------------A-C----GAAC------A----.. 5984
C.ES.08.X2363_2 CCA............ACAAAC........................-TGCCA-A-......-TA........................AATGAG.........-CTGG--ACAT---G-A---A--G------------------GCA-C----GAA-------A----.. 6191
C.ET.02.02ET_288 CCT............AATGTT........................-CC------......TCT........................ACTGAT.........GCC-GT-AA-TT-TT---C-A--G-----T--------------A-C----GAAG------A----.. 5969
C.IN.09.T125_2139 ACCCAG.......................................GGGGA-GCA......-AT........................-TT-CC.........CAC-ATGA--GTGC-AAT--A--------T-----------G--AGC----GAAT------A----.. 6718
C.KE.00.KER2010 GGG..........................................-CAG-C-A-......GAT........................ACCTAC.........GA--ATGACAT--CGA----A--G-----T-------------CA-C----GAA-------A----.. 5932
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ACC..........................................-GGG-A-A-......GAT........................A-T-CG.........--TGGG-AAAT-GG--AT--A--G-C---T------------GCA-C----GAA----A--A----.. 6728
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..........................................................................................TAC.........-A--AT--CACAG-T--G--AG---TG--T--------------A-C----GAA-------A----.. 6715
C.YE.02.02YE511 ............................................................GTT........................ACCTTC.........-ATGAT-CCAT--GG--G--A--------T--------------A-C----GAA-----G-A----.. 5917
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ............................................................................................................-GCATA--GAA---A--G-G-C-A------------G-A-C----GTAG------A----.. 6691
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ............................................................--T........................-CA-AT.........--T-ATGAT--T-TG-AG-TA--G-----T------------GCA-C----GTA------------.. 6084
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ............................................................-AT........................-CC-AT.........G-T-CT-ACAGT-CC-AT--A-------GG--------------G-C----GAAT------A----.. 6098
D.CM.10.DEMD10CM009 ............................................................................................................-CCACCG-CAC---C--G-G------------------A-C-----TGT--CA--A----.. 6087
D.CY.06.CY163 .......................................................................................ACAGTG.........GAC-AC-GCAGC-T------CC-G------------------G-A-C-----TAT-----AA----.. 5926
D.KE.11.DEMD11KE003 .............................................--C----CA......--T........................ATA-A-.........GATGA--GTA--G--AT--GA--G-----------------C--A-C----GAG-------A--G-.. 6085
D.KR.04.04KBH8 ............................................................................................................-ACAGC-CT--C--A--G------------------G-A-CT---GTGG----G-A----.. 6659
D.SN.90.SE365 .............................................-T-----AC......GT-........................ACTG--.........CC---G----G---------A--GC-------T-----------A-C----GAA------AA---A.. 6747
D.TZ.01.A280 .............................................-C--AC-CG......-CT........................-ATCCT.........CGCC-T--T--A-----------G--------------------A-C----GAA-------A----.. 5931
D.UG.10.DEMD10UG004 ............................................................................................................GA----GGTTT--GAG-G-----------G------G-A-C----GAAG------A----.. 6047
D.UG.11.DEMD11UG003 ............................................................-CT........................ATTGCC.........CAT-ATG-CACTG-GAA-ATA--G-C---T-----------GG-A-C----GAA----AT-A----.. 6079
D.YE.02.02YE516 ............................................................................................................-GCACA-G--A------G------------------G-A-C----GTAG----G-A----.. 5920
D.ZA.90.R1 .............................................-GCTCCG-G......---........................ACC-CC.........-CTGAG-A-CCA-C-CT----G-GC-----------------G-AGCT---GTAG------A----.. 6079
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ............................................................-A-........................A-C-CC.........C-ACCGGAA---GC---G-CA-----------T-----T-----G-C----GAA-------A----.. 5937
F1.AR.02.ARE933 .............................................--C-CG-CA......-A-........................AAC-CC.........C--GCGGAT---CC---G-CA---C-------T---------G-G-C----GAAG------A----.. 6016
F1.BR.10.10BR_RJ015 .............................................--C--C-CA......-AT........................-AC-CC.........C---AGGAA--CCC---G-C-C--C-------T-----------G-C----GAAG------A----.. 6128
F1.CY.08.CY222 .............................................C-A--CTCC......CAA........................A-CTCC.........C--GAGGAA---TC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAAG------AC---.. 5918
F1.ES.02.ES_X845_4 ............................................................-A-........................A-C-CC.........C-A-AGGAA--------G-CA-----------T-----------G-C----GAAC------A----.. 6177
F1.RO.96.BCI_R07 CCCATT......TCCCCCGCC........................CCC-CCCCA......-A-........................-AC-CC.........C---AGGAA--C-C---G-CA---C-------------------A-C----GAAG--G---AC---.. 6785
F1.RU.08.D88_845 .............................................TCC-CACAA......-AT........................-AC--C.........C-----GAA--TC-G--G-CA---C--------A----------GTC----GAAG---A--A----.. 6199
F2.CM.02.02CM_0016BBY .............................................---CAGCC-......-AT........................AAC-TC.........-CCC-GGAA---C----G--A-----------T-------------C----GAG----A--A----.. 5920
F2.CM.10.DEMF210CM001 AAC..........................................C---C--CC......CCT........................AAT-TC.........-CC--GGA----CG--AG--AG--------------------G-A-C----GAA-------AC--A.. 6003
F2.CM.10.DEMF210CM007 ............................................................-CA........................-AAGCT.........CCTCCC--A--AGCTCCTCCC--G--------T-----T---GCA-C----GAGG---A--A---A.. 6070
G.BE.96.DRCBL ............................................................................................................-CT---G-GTACAGA--G-C------------------G-C----GAAC-G----A----.. 6670
G.CM.10.DEMG10CM008 ............................................................-AA........................ATA-AT.........GCC-ATGCCAGTGGGATG--A--G--------T-----------G-C----GAA-------A----.. 6118
G.CN.08.GX_2084_08 ............................................................-AT........................-TC-CC.........TGT-AT-AT-CC-CCTCC--T-ACTTC------A---------CA-C----GAA-----G-A--GA.. 5970
G.CU.99.Cu74 ............................................................--A........................AATT-C.........TCTG-GGAAA-AGGT-A---A-----------------------A-C----GAG----AG-A---A.. 6332
G.ES.09.X2634_2 .............................................--C-A--A-......GTA........................AAC-TC.........-CT-GTGA--GC---AAC--AC----------------------A-C----GAA---CA--A----.. 6223
G.GH.03.03GH175G AAT.........GGCACTGTG........................G--TAC-A-......---........................ACTGTG.........GAT-AC-GTAGCTGT-A-ATA-----------------------A-CT---GAAC------AC--A.. 6798
G.KE.09.DEMG09KE001 ............................................................TC-........................ACC-AT.........-GC-C-G-----GCCAA---A--G-C--------------C---A-C----GAA-------A---A.. 6113
G.NG.09.09NG_SC62 .............................................T-C-C--AG......-C-........................AACTAT.........-CATGTGAA--A--G-ACA-A---GT-------A----------A-C----GAA-------A--GA.. 5934
G.ZA.01.TV546 ......................................................................................................-CTG-GGRAA-CGC-A----A----C----------------G-A-C----GAA-------A----.. 5924
H.BE.93.VI991 .............................................----AC---......-CA........................-AT-TC.........-AT---GGA----T-CAG--ACA--G----------------G-A-CT---GC--------A----.. 6112
H.CF.90.056 ............................................................---........................ACT--C.........-GT--GGA--CAGG---G--AC---C---T------------G-A-CT---GTAC------A----.. 6059
H.GB.00.00GBAC4001 ............................................................--T........................A-TGCC.........-GCC--GAA-G-G--CAGA-AT---C----------------G-A-CT---GCA-----G-A--G-.. 6233
J.CM.04.04CMU11421 ACC.........CCCGCTAGT........................CCA-CC---......GAT........................-CCG-T.........-G-G---ACATC-GT-A-ATT--G--------T-----T--G--G-C---GGAA-------A---A.. 6263
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................AAC--T.........-GTG---GTAGTCCT-ATATC--G-C------------------A-CT---GAA------AA---A.. 6041
J.SE.94.SE9173_7022 ............................................................--T........................A-TGC-.........-GC-AC-ATAGTCCT-A-ATC--G------------------G-A-CT---GAA------AA---A.. 6048
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .............................................G---CC-A-......-T-........................AATGC-.........-CTG-G-CATCA-CT-AC-----------T--------------A-C----GAAC---A--A----.. 5935
K.CM.96.96CM_MP535 ............................................................GCA........................ACT--C.........-CTG-GG-AAGCCC--C---A--------T--------------A-C----GAA----A--A----.. 5924
U.CA.01.TV749 ............................................................-AT........................-CA-CT.........C-C-ACGCCACC-CT--G--A------------A----T-----G-CT---GAA------AA----.. 6753
U.CA.99.TV721 AAT.........AGTACTAATACA.....................-C--C-G-A......-AT........................AAT-CC.........-CCGCTGA---AGG-CA---A--G--------T-----T-----A-C----GAA-------A----.. 6782
U.CD.83.83CD003_Z3 ............................................................................................................-CT--AG---CTACC--C-C---T-----C-----GG-ACC----GAAC-G-A--A----.. 6195
U.CD.90.90CD121E12 ..................................................................................................................GCCAAC--AC---C---T-----C---GCAG-A-C----GAAC---A--A----.. 5887
U.CY.05.CY090 .........................................................GAT-AG........................AAT-TT.........-CC---GA---T----AT--A--G-C-----------------CG-C-----TAT----G-A-G--.. 5935
U.CY.08.CY223 ACAGGAAATAATGAAACAGCAAATGCAAACCAAACAGCAAAT...GCA-CC-AC......---AAT..................ACAACA-C-...ACAGAAC-AGAC----CTGC------AC----------------------A-C----GAAG------A----.. 6015
U.ES.10.DEURF10DZ001 ............................................................................................................-AC-CA-CT-AT--T---C-----------------GCA-C----GAAT----G-A----.. 5981
U.GR.99.99GR303 .............................................TG---C-A-......GT-........................AACGCC.........-CAGATGA-AT--G------A--G-------------A------G-C----GAA--G----A---A.. 6006
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 .........................................................GGG-A-........................AATGCC.........-CTG-TGAA--A--------AC----------------------A-C----GTAC--CA--A----.. 6610
01_AE.AF.07.569M GAC..........................................--A-TAG-A......-AT........................CTA-C-.........--AGG--ATATA-C--AT--C-----G-----T-----T--C--G-C----GAAC------A----.. 5946
01_AE.CF.90.90CF11697 AAG.......................................................................................CTG.........-ATGAC-CTATTGG--AT--AG---G------T-----T---G-G-C----GAAC----G-A----.. 6677
01_AE.CN.10.YNFL03 GATTAC.......................................TC--TC-CA......-AA........................--A-A-.........G-AGA--ATATA-C-AAT--AG---G------T-----T-----G-C----GAAT------A----.. 6124
01_AE.HK.04.HK001 .............................................-TA-A---C......TYG........................-TC-C-.........--AGG--ATAT--C--AT--AG---G---T--T-----T-----G-C----GAAC---C--A----.. 6110
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ATA..........................................-CC-A-GCC......TCT........................-AC-T-.........C-AGG--AT-TA-C--AG--AG---G-------A----T-----G-C----GTAC--CA--A----.. 5933
01_AE.JP.x.JRC77AE ACA..........................................---GA--CC......CTT........................-AC-C-.........--AGG--ATCTA-C--AT--AG---G------T-----T-----G-C----GA-C------A----.. 6740
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .............................................GGC-A--AC......-AT........................ACC-CT.........G-CT-G-GCCTA-G---T--AG----G-----T-----T-----G-C----GAAC------A----.. 6162
01_AE.TH.90.CM240 .............................................-CC-A-GTC......TCT........................AAC-T-.........--AGG--ATATA-C--AT--AG---G------TA----T-----G-C----GAAC---C--A----.. 6302
01_AE.US.05.306163_FL ............................................................................................................-ATTTA-C--AT--AG----------T---------G-G-C----GAA---GC--A----.. 5886
01_AE.VN.98.98VNND15 .............................................-CC-A--TC......-AT........................AAC-C-.........--AGG--ATATA-C--AT--AG---C------TA----T-----G-C----GAAC---A--A----.. 5992
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B.FR.83.HXB2 .............................................AATAGTAGT......AGC........................GGGAGA.........ATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAG.. 6728
Env _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__S__.__.__S__.__.__.__.__.__.__.__.__G__R__.__.__.__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__K__.
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ACCAGCAGTACCCCTACC...........................-C--CC-T-......---............AACTACACCAGA-ATG-G.........CAAGA-GAAAT----A----A--GCG------T---------GCG-C-----TGC------A----.. 6140
02_AG.CY.09.CY256 ............................................................-AT........................--C-CT.........-GC-CC-AA-GT--TAT---A--G--------------------G-C----GAAC------A----.. 5911
02_AG.ES.06.P1423 ..........................................................................................-TT.........GAAGGTGACAT-GGGAAG--A----------------A---GG-G-C----GAAC------A----.. 6150
02_AG.GW.05.CC_0048 ......................................................................................................GAA-AT-GCACCCT-CAT--A-----------------T-----G-C----GAAC---T--A----.. 6081
02_AG.KR.12.12MHR9 .............................................TT--TC-A-......G--........................A-C-T-.........TCT-GTGACAT-CGG-AG--A------------A----------G-C----GAAG------AC---.. 6393
02_AG.LR.x.POC44951 ......................................................................................................C-T-ATGACAC-C---AG--A----G----------------G-G-C----GAAT------A----.. 6696
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ............................................................-A-........................AAC--C.........--ATCTGAT-GC-TGCA---A--------------G--------G-C----GTAC------A----.. 5923
02_AG.NG.x.IBNG ............................................................---........................AACCT-.........-CT-GTGACAT---T--G--A-----------------------A-C----GAAG------A----.. 6249
02_AG.SE.94.SE7812 ............................................................G--........................AAC-T-.........TC-GA--ACAT-C-------A-----------------------G-C----GAAC------A----.. 6088
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ......................................................................................................-A---T-AT--AGTGCA---A--G--------------------G-C----GTAT---A--A---A.. 5921
03_AB.RU.97.KAL153_2 .............................................-CC-A--C-......--TAGC..........................................--AA-A-TGATG--A--G-----------------C----C----GA-C-G----A---A.. 5932
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ......................................................................................................GGC-CTG--ATT----A--GA------------------G----A-C----GAA-----G-A----.. 6083
05_DF.BE.x.VI1310 .............................................-CC-CC-AC......TC-........................ACT-CC.........C---A-GAA----C---G-CAG--C-------T-----------G-CT---GAAG---AT-AC--A.. 6122
06_cpx.AU.96.BFP90 AGT.........ACTAATAGTACATTA..................GG--AC-A-......--T........................ACT-T-.........G-AGATGATATC-GCAAG--A-----------------------A-C----GAA-------A----.. 6794
07_BC.CN.98.98CN009 ............................................................-AT........................-A--CC.........TGCCGTGA-AGC-TGAAG--A--G-----T------------GCA-C----GTAG------A----.. 6056
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ............................................................-AT........................-A--CC.........TAC-ATGA-AGCGTGAAG-----------T------------GCA-C----TTAT------A--G-.. 5898
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................ACC-CG.........-GTGACGG-AGTG---T-AGA--GC-------------------A-C----GAAT------A---A.. 5927
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ............................................................................................................G-T-GTG-CCCCAGA--G-C-----------------CA-C----GAAG---A--A----.. 6101
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AATACTACTTTAGGGAATAGC........................--CT-C-C-......---........................AAT--C.........-CTG-GGA--GCC---C---A--G-----T--------------A-C----GAA-------A----.. 6130
12_BF.AR.99.ARMA159 .............................................GGC-C-CAA......-A-........................AAC-CC.........C--GAGGAA---CC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAA-------A---A.. 6741
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ............................................................-AT........................A-C--C.........-CC---CA--G--G--A---A----------------AT-----G-C----G-AG--G-C-A--G-.. 6129
14_BG.ES.05.X1870 AAT.........AAGACTAAT........................-C--A--A-......GAT........................ATA-T-.........GGAGGG-------G------A------------------------------GC-C------A---A.. 6225
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..........................................................................................-AT.........-G--C---A--AGG------A-----------T-----------A-C-------------AC----.. 6109
16_A2D.KR.97.97KR004 ............................................................................................................CCC--T-GCAATA-C-CC-TG-----------TG-G-CT-C----GAAC------A----.. 6079
17_BF.AR.99.ARMA038 .............................................-G--C-CAA......-A-........................A-C-CC.........C---AGGAA---GC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAAG----G-A----.. 5938
18_cpx.CU.99.CU76 AATA..................................................................................................G-AGC-TAA-CT-C--A---A--G---------------TT---A-C----GAAG------AW---.. 6025
19_cpx.CU.99.CU7 ...........................................................................................................................--G--------------------G-C----GAAC------AC---.. 5887
20_BG.CU.99.Cu103 ............................................................................................................-C-TCT-GT-A---C-----C-T----------T----A-C----GAG----AG-A--GA.. 6177
21_A2D.KE.99.KER2003 ............................................................--T........................ACCCA-.........-AC--T-ACC---C--TG--T--G--------------------A-C----GTGG------A----.. 5920
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................A-TTCT.........G-TGA-GAATTA---ACG--AG-G-C------T-----T-----G-C----GAAC------A---A.. 5922
23_BG.CU.03.CB118 ............................................................-CT........................AATG-C.........-CTG---ACA-CTCT-C---T-----------------------A-C----GAG-----G-A---A.. 6177
24_BG.ES.08.X2456_2 ...............GCCGGA........................G--G-M-C-......GTA........................A-A-TT.........GAC-GC-AT-T--C--AT--T--G-CWW------------M---G-C---RGA-T--CAG-A---A.. 6203
25_cpx.CM.02.1918LE .............................................-CA-CA-AC......-A-........................AAT--C.........-CTG---ATA-C-G--A---A-----------T---------G-A-C----GAAT------A----.. 5945
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .......................................................................................A-A-AC.........CAT-CTGACATA--CA-G--A--G-G------------------G-C----GTAC------A----.. 6716
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ............................................................-C-........................AAT-CC.........-GT--CCACAC--C--AG--AC-------T--T---------G-A-CT---GCA----A--A----.. 6721
28_BF.BR.99.BREPM12609 .............................................-CC-C-G--......-AT........................A-T--T.........G--GA-GC-AT-G-G-----A--G------------------G---C----------G---A----.. 6102
29_BF.BR.01.BREPM16704 CAA.........GCTCCTACT........................-CC-AG---......-AT........................A-T--T.........TG-----AT---G-G--------G------------------G-T-C--------G--A--A----.. 6146
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................ACACAC.........-ATGGT-CCATAGTG-----A--------T--TA----------G-C----GAAC------A----.. 6193
32_06A1.EE.01.EE0369 AGT..........................................G-GG-A-CC......-AG........................AAT-TC.........-CTG-G-ATA-C----A---A--G-C----------------G-A-C----GAA---GA--A----.. 6384
33_01B.ID.07.JKT189_C GTC..........................................TC----GAA......-TA........................-CA-AT.........T-AGG--ATATA-C--AG--AG---G------T-----T-----A-C----GAAC-G----A----.. 6044
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................ACC-AT.........GGCCC--ATATA-C--A---A----G------T-----T-----G-C----GAA-------A----.. 5921
35_AD.AF.07.169H .............................................-CA-A--A-......GA-........................A-C-A-.........--TGAGGACAT-GT------A-----------------------G-C----GAAC----G-A---A.. 5943
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................AACGTG.........TCT-AGGACAT-C-G--G--A----------------------CA-C----GT-C------A----.. 5931
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .........................................................AGC-AG........................A-CTT-.........GATGG-GGA---G--AT---A----------------A------G-C----GAAC------AC---.. 5922
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ............................................................GAT........................A-C-CCCTG............GAA--------G-CA-----------TA----------G-C----GAA-------A----.. 6142
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ................................................-C-CA-......-A-........................A-C-CC.........T---AGGAA--TCC-----CA---C-------T------TT---G-C----GAAG------A----.. 6208
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .............................................G--CAA-AC......---........................ACTGTT.........C---AGGAA---CC-----CA---C-------T-----------G-C----GAAG------A----.. 6249
42_BF.LU.06.luBF_18_06 CTC...AATATCACCAGCAGT........................-C--C----......-CT........................CCTG-G.........-A-C-C-ACAGT----A---A---------------------G-T-C-TT-G-AG---A-A-----.. 6308
43_02G.SA.03.J11223 ..........................................................................................GTT.........-AATGTGAA--TGTG---A-CT--------------------G-A-C----GAAT------A----.. 6244
44_BF.CL.00.CH80 .............................................GCC-C-GCC......GC-........................A-C-CC.........C---A-GAA---CC---G-CC---C-------T-----------G-C----GAAG------A--G-.. 6179
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ............................................................................................................-GT-CTGTT-A------G-G------------------G-CT---GAAC------A---A.. 6690
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ................................................-C-CAA......-AA........................--C-TC.........C---GGGAA---C----G-CA---C-------T-----------G-C----GAAG------A---A.. 6152
47_BF.ES.08.P1942 ............................................................................................................-ATA-T-GT-----A--G-----T----------------C---CCAA-CG-----G..... 6148
48_01B.MY.07.07MYKT021 .............................................-TAGAC-CA......-CA........................--C-A-.........--AGG--ATAT--C--AT--AG---G------T-----T-----G-C----GT-C------A----.. 5939
49_cpx.GM.03.N26677 AAT..........................................G-C-CC-CA...CCC-CTAGC.....................CCA-C-.........GCC-CT-GCTCTCCTAT------G--------T-----------A-CT---......G---A----.. 6167
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................AAC-C-.........GAAT--GA---C--G-A--GA----------------AT-----A-C----GATC----G-A----.. 6119
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .............................................T----C-A-......GT-........................TCTG-C.........--AGG--ATATA-C--AT--AG---G-------A----T----CG-C----GAA-------A----.. 5934
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .............................................-C--T--CC......TCT........................AAA-C-.........--AGG--ATCTA-C--AT--AG---G------T-----T-G---G-C----GAAC--CAG-A--G-.. 6051
53_01B.MY.11.11FIR164 .............................................----AC-CA......-CT........................-CT--C.........--AGG--ATATA-C--AT--AG----------TA----T-----G-C----GCAT---A--A----.. 6074
54_01B.MY.09.09MYSB023 .............................................-C-GAC-CA......-C-........................AAAGTC.........--AGG--ATATA-C--AT--AG-------T--TA----T-----G-C----GTGC--CA--A----.. 6136
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................CCTGAC.........-CACC--ATATA-C--AT--AG-G-G------TA----T--C--G-C----GAG-------A----.. 6029
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ......................................................................................................-CTG-TGATAGTGGTACT--T-------------------------C-C---CAG-G----A---A.. 6073
57_BC.CN.09.09YNLX19sg TGC......................................................AATCA-........................ATC-AC.........GGT-GG-CCCTCG-T-AGA-TG---G---T-------------CA-C----CTAG---A--A----.. 5920
58_01B.MY.09.09MYPR37 AGC..........................................CC--AC-A-......-C-ACAACCGCTAGCCCCTTAGGAAATATA-CT.........T-AGG--ATATA-C--AT--AG----------T-----T-----A-C----GAA-------A----.. 6112
59_01B.CN.09.09LNA423 .............................................-TG-AGGA-......-C-........................AT--AT.........----C---------------A-----G-----------------A-C-T---------A--A----.. 5915
60_BC.IT.11.BAV499 .......................................................................................-CCTAT.........GCTCCT-GTAT-C-G-----A--------T--------------G-C----GAAC------A----.. 6682
61_BC.CN.10.JL100010 .........................................................................................................-GC-GCA--GGTCAG--A--G---G-G-------------CA-C----GTAT-G----A----.. 6115
62_BC.CN.10.YNFL13 .........................................................AAC-C-........................AATGTG.........-CCTACGAA----GGCA---A--------A-------------CA-C----GAA-----G-A----.. 6032
63_02A1.RU.10.10RU6637 .....................................................................................................................ACY---C--CT------T-T---------G-C----GTA-------A----.. 6245
64_BC.CN.09.YNFL31 ............................................................GAT........................AATG-T.........-CC--GGA---T--T-CTA-CG-G--G-GT--------------A-C----GTAG------A----.. 6084
65_cpx.CN.10.YNFL01 GTC............AGTAAT........................G-G---GTA......GC-........................AA-GTC.........-GT-ATGA-AGTGT--A-C-T--G-----T------------G-A-C-----TAG------A--G-.. 6113
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .............................................GYM-AY-AW......-CA........................TWTWAC.........--AGG--ATATA-C--AT--AG---G---T--TA----T--C--G-C----GAG-------A----.. 6074
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................AAC-AT.........--CGAT-ACATA-C--AT--AG---G---T--TA----T--C--G-C----GAG-------A----.. 6056
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .............................................-CC----A-......--G........................ACCTTG.........GGA--G------G-------AC-------T----------------C-----A----G---A----.. 6183
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ............................................................--T........................A-TGA-.........GGA-A--------G------A--G-----T------------G--CA---CGA---G---AA----.. 6385
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ............................................................-A-........................AAC-CC.........C--GGGGA----CC---G-CA-----------T-----------G-C----GAAG------A----.. 6223
O.BE.87.ANT70 .........................................................................................................-C--CAA-TG--AACCTT--G--G--G--TGAG--T---G-A-C---TGTT--C-A--AC--A.. 6742
O.CM.98.98CMA104 ....................................ACAAAC...-CC-AC-CA......-CA........................ACACAC...............-ACCCATC-CC---C--G---C-G--TAA---T---G-A-C----GTT--C-A--AC--A.. 6204
O.CM.98.98CMABB141 ....................................AACGAC...CCCTC--CC......TC-........................CCACCTACCTCGCTCCCT-GCGGTTCAG-GAACCCT--G-----A--TGAG--T---G-A-C----GTTC-C-A--AC--A.. 6227
O.CM.98.98CMABB212 GGG.........AAGAATAGTACA............GGGAAT...-------CA......GTA........................-AT--C.........-C--C-GAACCAGG-AC-CCT--G--------TAG---T-----A-CT---TT-C-C-A--AC--A.. 6256
O.CM.98.98CMU5337 ....................................AAGAGT...CC--AG-C-......-CA........................-A---C.........CCT-GG-ACATAG-GAACCCTG-G-----G--TGAG--T----CA-C----GTTC-T-A--AC---.. 6217
O.CM.99.99CMU4122 .............................................-CA-CA-AC......GCA..........................................-C-GC--CC-GCA-C-CAG-G-----G--TGAG--T---G-A-C----GTTC-C-A--AC--A.. 6194
O.FR.92.VAU ............................................................-CA........................AAC--TCCCTTA...-ACTC--ACA-T-C-AAG---G-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT---GTGC-C-A--AC--A.. 6296
O.GA.11.11Gab6352 .............................................-GC-A--TA......-CA........................-A--AC...............GAT-GTG--ACCCCT--G---GTG--TGAA--T---G-A-C----GTTC-C-A--AG--AAA 5946
O.SN.99.99SE_MP1299 .............................................-GCTCC-TA......-AT........................AATGAT.........-CC-GC-GTCCAG-GAACCTTG-G---C-G--TGAA--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC--A.. 6792
O.US.10.LTNP .....................................................................................................................AC---C--G--------TGAG--T---GCA-C---TGTAG-C-AG-AC-GA.. 6645
N.CM.02.DJO0131 AAACCA......................................................G-A........................AATG-G.........-CAGACC-A--AGC-A--C-C--G-----T-----A--------A-C---TGAA---CAT-AC--A.. 6209
N.CM.02.SJGddd CAG.........................................................-AA........................AATGT-.........-CAGAC--A-GAG-TAAGAGA--G-----T-----A--T---GCA-C---TGATC------A---A.. 6196
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................---GA-.........T-AGAT--A-GAT-CAA-C-A--G-----T--T--A------G-A-C---TGAG-G--A--A---A.. 6196
N.CM.06.U14296 ACAGCT........................AACACGACAACTTCT-CAG-G-AC......-TA........................A-TGC-.........GAAGACC-A--AG--AA-C-C--G-----T-----A------GCA-C---TGAGG-G-C--A---A.. 6218
N.CM.06.U14842 AACAGT........................AGCAGTGAAAATGTGGCA--G-A-......--TGAGACAGGGACAACA.........AAT--C.........C-AGACC-A--A--CA--C-A--G-----T--T--A------GCA-C---TGAGC---A--A---A.. 6249
N.FR.11.N1_FR_2011 AACACA.......................................-G--TA.........................................................--AC-AGTTAA-C-A--G-----T-----A--T--GGCA-C---TGAG-G--AG-A---A.. 6100
P.CM.06.U14788 ......AGGGTTAATAACAGC........................-CCGAC--C......-C-........................AAC-CC.........-GC-A--CCA-TCC-TT---AT--TTTC-G---AG---T----CA-C-----TAG---A--A---A.. 6241
P.FR.09.RBF168 ............AATAACAGT........................-GCTCCTC-......GTG........................AAT-KC.........-CCGCCGACA-TCC-TT---TC--TTT--G---AG---T----CA-C----GTAT-G-A--A---A.. 6787
CPZ.CD.06.BF1167 ACAAAA.......................................----A--CAAGT...CTAGAA.....................-AT-A-ATAAAA...-GC-ATC-TACA-GTCT---A--GT-TG-A----T---T---CAA-CT---GAAT-T----AC--A.. 6844
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................AACTCT.........-CTGACGATCGCTTG-----C--G-G---T--TAGC--T---G---CA--TGAAC------A----.. 6261
CPZ.GA.88.GAB1 CAG....................................................................................ACATCT...............TCTCC-CCTCTC--A--G--------T--A--T---G-G-CA---GAAT------A----.. 6789
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..........................................TCA-C---C-CAACA...GAACCACCAACATCAAAGACCACAGTGAAT-CG.........TCAGAG--A--AG-TTATA--G-GCTT--T---AGC--T---CAA-CA--TGAGT-T--G-A----.. 6390
CPZ.US.85.US_Marilyn ............................................................................................................-ATACT-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT--TGAAT------AC--A.. 6778
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ......CAGACTGAGATGACAAATACAACT.........ATA...CCACCACA-...ACA-CT........................ATACC-.........CCACAC--CCCAC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C---GGTTC---A--A----.. 6292
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ACAAAT...................................................ACA-CT........................ATACC-.........CCATAC--CCCAC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T---G-T-C---GGTTC---A--A----.. 6270
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B.FR.83.HXB2 .GTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGAT...................................................ACTACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGG 6846
Env __V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .AAA------AT----T--C---------G-------G--G-------T-G----A--................................................AGTGA--GTGAG----TA--A-T--A------T------AC---------A--T---------- 6087
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .AAA------ATGC-----C---------G-AC----G--G---A---T-GA-G-A--..........................................AGTAGTGAA-GATAT-AG----GAC-A-T--A------T-------CT--C--------T---------- 6052
A1.CY.08.CY236 .AGA-----C-T----T--C---------G----------G---A---T----G-A--.............................................AGTAAT-A--GTCAT----GA--A-T--A------T------AC---------A--T--------A- 6084
A1.ES.05.X1608_8 .CAA-------T-C--T--C---------GC------C--GC--A---G-G----AG-AGTTATAAGGGGCAAATACAAACG...AGCAATAATAACCTGAGTGTTACCTA-CAT-C-----GA--A-T-CA------T------AC-----G---A--T--------A- 6342
A1.KE.11.DEMA11KE001 .AAAA----G-T----T--C---------G-TC----G--G--T----GA---GCA--................................................GAG-G--GTGAG----GA----T--A------T------AC---------A-----C------- 6228
A1.RU.11.11RU6950 .AA-A-A----T----T--C---------G----------G--T---CT-G--G-A--................................................GAT-G-GAGCAG----GAC-A-TT-A------T--A----C-G-G--------------C---- 6391
A1.RW.11.DEMA111RW002 .AAC------ATG---T--C----------G---------G---A---TA--G-A---AAGAATAATAGTAGT........................AAGAATAATAGT-G-T-TCTGA---G---A-T--A------T-------C------------T---------- 6215
A1.SN.01.DDI579 .AAA------AT----T--C---------G-------G--G-------T--G----G-AGTAACAGT.................................ACTGAGAAC-G---TGAA----GA--A-T--A--------------C------------T---------- 6062
A1.UG.11.DEMA110UG001 .A-AAG-------------C---------GG---------G---A---TA--GGAAG-................................................GAT-AC-GT-CA----GA--A-T--A------T-------C-----A------T---------- 6199
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .AG---A----C-------C-------------A---G--G---A---T------A--...................................................-G--GTGAG----TAC-A-T--A------T-------C------------T---------- 6302
A2.CM.01.01CM_1445MV .ACA---G---TC---T--C-G--------G---------G---A---TA---G-ACGGACAATGTTACGCAG........................CAAAACAATGAT--GCAGCCG----GAC-A-T-C-------T-----------C-----A-----------A- 6039
A2.CY.94.94CY017_41 .ACA--A----TT---T--C-G-------G-------G--G---A-C-T---G-AAG-GAAAATAAGAAT...........................ACATCAGGTAGT-A---TCTG----GAC-A-T--A------T------AC---C-----A--G---------- 6227
B.BR.10.10BR_MG029 .---A---------------A---C-----C------G--G---A----AC-G-GA--.............................................GCTAAT-A--AT-------G----G----C------------------------------------A 6337
B.CA.07.502_1191_03 .--T-G-------C-G---C-----C---GC---------G--------A-GG----GGATAAT....................................AACAATACC-A-G---CA----T-----G---------------T--------T---------------A 6308
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .A-A---------------C-----------------G--G----------AG-----AACAAGACAACTAATGGT...............AGCTATAATAATACAAAGTA--GT-A-----GA--A-T----------------A------------------------ 6368
B.CN.10.DEMB10CN002 .--AG------G-C-G---C-----------------G--GA--A----A-----A--GCTAAT.......................................ACAAGTTA-G-A-AT---GT---A---CA--------------------A---A------------- 6234
B.ES.10.DEMB10ES002 .---------AC------TC-----A---CG------G----G-A-------GG----...................................................-A---A-------CA--A-T--A--------------------GG---A------------ 6246
B.FR.11.DEMB11FR001 .TG--------T-------C-------------A---C--G--AA-------G-----AATAAT................................................--T-------GA----T---------T------------------------------- 6058
B.GB.05.MM45d213_GN1 .------------A------A---C-----G------G-GG--GA-------G--AG-AACAGC..........................................AGCTA--GG-------G-----T---------------------G-----C------------- 6258
B.HK.06.HK003 .--AA-A------C-----C----C-----C---------G---A---GA-----.........................................................----C-----G-----T---------T------------------------------A 6218
B.HT.05.05HT_129389 .---------A-C------C----C----C-------T--G--------A-G--G--GAAT...................................................-AT-------GA--------------T----------C------A--T--------A- 6082
B.JP.12.DEMB12JP001 .-C--G---G---AGC---C---------G-------G--G-----------G-----AATAATAGT..............................GATAGTAGTACT-G-G-T--T----G---A-T--A-------------------------A------------ 6268
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .-----------------TC-----------------G--G---A----------.........................................................--A-------CA----T--A-------T-----A-----------------------A 6506
B.PE.07.502_0525_wg5 GCA-A-AG-----------C-C---------------G--G--------------AG-GATAAT................................................--T-------G---A-T--A-------------------------------------- 6292
B.RU.11.11RU21n .---A-A------------C-C--------T--G---G--G---A----------A--GATACT................................................-GT-------G-----T---------T---------G-------A------------C 6386
B.TH.08.MERLBDTRC10 ....A----CAC-------C-----------------G---C------G--------AGTATCAAGAAATAATATTACA..................AATGATACCAATTA--GT--G----G----TT--A-------------------------------------- 6108
B.US.11.ES38 .--A------A-G-------C---------C----------G--A------AG-----AATACTTCT.................................ACTAATAATTGG-AT-------G-----T---------------------C------------------A 6789
C.AR.01.ARG4006 .CAAA----G-T-C-----C---------G-------R--G-----C-TA-------G.............................................AATGAT-G--GTGAT----GA----T--A------T-------C---A-----A------------- 6043
C.BR.07.DEMC07BR003 .AAAG----G-T-A-----C--------------------G-----C-TA---T-AG-TCGGGTAATAATAATAGC............TCTGATGATAATAACAGTTCTGG--AATAT----G---A-T--A------T-------C-G-A-----------------A- 6271
C.BW.00.00BW5031_1 .AGA--A--G----T----C-----A---T----------G-----C-TA-------GAATAACAAT.................................ACCAAAAATTTC-GTGAT----GA--A-T---------T------AC---A-----A------------- 6208
C.CN.10.YNFL19 .AG-A-------G-----CC--------------------G-------T--GGGG--GAATTCTAGTGAG..............................GGGAAGAATTT--GTGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A------------- 6231
C.CY.09.CY260 .-AAA--------------C---------GG---------G--GA-C-T-GA-GCA--...................................................-G--GTGAG----GA--A-T--AC-----T-------C---A-----A-----------A- 6102
C.ES.08.X2363_2 .AAAA-T----TG------C---------G----------G-----C-TAG-------AACAGC....................................TCTAGTAACT---GTGAT----GA--A-T--A-------------AC---A-----A--T---------- 6324
C.ET.02.02ET_288 .AACA------C-------C----C---CG----------G-----C-TAC-------.............................................AACAGCT--GATGAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A------------- 6093
C.IN.09.T125_2139 .-A--------TG-----GC---------G----------G---A-C-TA--G--AG-AGTAACTCTAGTAGT..................AGTAATAACTCTAGTAAGTA--GT-AG----GA--A-T--A----G-T------AC-G-A-----A------------- 6869
C.KE.00.KER2010 .CA--------T----T--C--------------------G--T--C-T--G----G-.............................................AATAAT-G--GT-CG----GA--A-T--AC--C--T-------C---A-----A------------A 6056
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .AAAA--CT----------C-----------------G--G--A--C-T--GG-AA-C...................................................T-C-GTGAG--C-GA--A-T--A------T--------AG-------A------------- 6846
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .AGAAGA-------C----C-C--C----G-G--------G-----C-T--C--CA-C...................................................-G-G-TGAG----GA--A-T--A------A------AG-C-A-----A------------A 6833
C.YE.02.02YE511 .AGAA--C-G-----C---C---------GG---------G-G---C-T---GGAA-A..........................................GAAGAGAACC-C-GTGAG----GA--A-T--A--------------C-G-A-----A------------- 6044
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 .AAAAG-------A-----C--------------------G-----C-TA--GGAA--TCTAGTGGA.................................AATGGAAATGT--GTGAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A------------- 6827
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .ACA-----T--G------C-----------AC----G--G-----C-TA--G-GA--...................................................G---GTGAG----TA--A-T--AC------T-----ACT--A-----A------------- 6202
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .AGTA--C-----C-----C---------G-GA--------C---GC-T-GAGGGA--................................................GAC-G---T--T----GA--A-T--A------T-------C---A-A---A-----------A- 6219
D.CM.10.DEMD10CM009 .AA-------A--------C-C---------A-G---C-GG--GA-----G---GA--...................................................-G---T-AG----G---A-T--A------T-------C---------A--T---------- 6205
D.CY.06.CY163 .AA-A--C---T-C----CC---------G------CG--G--AA--------G-C-GAATAATAGG..............................GCTAATCAGAGT-A-GGT-CT----G---A-T--A------T--T----C------------T--C------- 6065
D.KE.11.DEMD11KE003 .AAAA-----TTC------C----------G------G-GG---A-------GG-AG-AATAGT.......................................ACTGAT-A---G-------GA--A-T--A------T-------C------T-----A---------A 6215
D.KR.04.04KBH8 .AA-A--C-----------C---------G----------G-------G---------...................................................-A------T----GA--A-T--AC-----T------AC-G----------T---------A 6777
D.SN.90.SE365 .AGA-----T-T----T--C-----------------T--G---------GC---AG-AATAAGAAT.................................AGCACCAATTA------T----GA--A-T-CA------T------AC---------A--T---------- 6883
D.TZ.01.A280 .AGAA--C---T-C-A---C-----------------G-GG-------------AA-GAATAAT................................................-AT--T----CA--A-TGCA---C--T-------C-----A---A--T---------- 6052
D.UG.10.DEMD10UG004 .AA-A--C---T-C-A---C---------GC-A----G--G---A----AGG---A--.........................................................-C-----GA--A-T---------T-------C---------A--A---------A 6159
D.UG.11.DEMD11UG003 .AA-A------T-C-----C-------C---------G--G--AA-------G--A--................................................GAT----GTGC-----GA--A-T--A------T-------C-C----------G---------- 6200
D.YE.02.02YE516 .CAAA--C----------G--G------------------G--G----G------AG-.........................................................-CT----GA--A-T--A------T------AC------------T---------- 6032
D.ZA.90.R1 .AGAA--G---C--C---GC---------G--C-------G----------CC-G---AATAAA....................................AATGGTAAT-AG----CT----G---A-T--A------T------TC------------T---------- 6212
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .AG-TT-----T-A-----C----C----G----------G-------CA---G-AG-GAT..........................................AGTAAC-G--ATGAA----G---A-T--A------T------AC-----A------T--------A- 6064
F1.AR.02.ARE933 .AA--T-----T-C-C---A---------G----------G-------CAG-GGCAG-AAT..........................................GACAAT-G--GT-CA--C-G-C-A-T--A-------------AC------------T---------- 6143
F1.BR.10.10BR_RJ015 .CA--TA----T-C-A---C--------------------G---A---CA----CA--AGTAGTAATAAC...........................AGTAGTAGTAATTTC-GTGA---C-G-C-A-T--A------T-G----A------A------T---------- 6270
F1.CY.08.CY222 .AA--TA----T-C-----C---------G----------G-------CA---G-AG-GAT..........................................AACGAG-GC-GTGAG--C-G-C-A-T--A------T------AC------------T---------- 6045
F1.ES.02.ES_X845_4 .AA--T-----T-A-----C--------------------G-----C-CAC--G-A-G................................................GGC-G--GTGAA----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T---------- 6298
F1.RO.96.BCI_R07 .AA--TA-G--C-C-G---C--------------------G-----C-CAGC---AC-AATGGGCCA..............................CTCAACAATACT-G-GGGGAA----G-C-A-T-CA------T------AC-----A------T---------- 6924
F1.RU.08.D88_845 .ACAA--C--ATGCG-A--C---------GC---------GA--T---CA-C--AC-AAGTAAARAC.................................AATAGAACT-R--AAGAG----TA--A-G---------T------AC---G--------T---------A 6335
F2.CM.02.02CM_0016BBY .AG-A-A--T----T----AC-----------A-------G-------T--A--AA--...................................................--G--ATC-----G-C-A-----------T------AC-G----------T-----G---- 6038
F2.CM.10.DEMF210CM001 .CA-A--------------C---------G-------G--G----G--T-G-G--A-CAATAAT.......................................GCTGAT-G-GGTGAA----G-C-A-T--A------T------AC-G----------T---------- 6133
F2.CM.10.DEMF210CM007 .AA-A-------------GC---------G-------G--G-----C-CA--GCCA--.............................................GCCAAT-G---TGAA----G---A-T--A------T--T---AC------------T---------- 6194
G.BE.96.DRCBL .AA-A--GC------C--GC----C----G-AC----G--G-------TA--G-GATGAATAATGAAAAT...........................AATGGTACAAAT-G---AT-G----G-C------A------TGT----AC-----A------T---------- 6812
G.CM.10.DEMG10CM008 .AA-G---C-A--------C----C----G-------G--G-------TA--GG-A--...................................................-A--GT-CT----GAC-A-T--A------TGT----AC-G---AG-----T---------- 6236
G.CN.08.GX_2084_08 .CA-A--------------C----C------------G-GG-------T------A--ACAAAT....................................AATAATAGT--A-GT-AT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---A--T---------- 6103
G.CU.99.Cu74 .AA-A-AC----------GC----C----G----------G-G-----TA--G--A--AGAGATAATAGTACAGTT.....................AGTAATAGTAGCC-AGAA-A-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T---------- 6480
G.ES.09.X2634_2 .AA-A-A-----------GC----C----G-------G-GT-------T--G-G-A--GCAAAT.................................AGTAGTAGTAATTA--GT-AT----G-C-A-T--A------TGT----ACT----AG--A--T---------- 6359
G.GH.03.03GH175G .AGTA-------G--C--GC-C--C----GG-C----G--G-------T---GG-A--GATAAT.......................................AGTACTTA--GTGAT----G-C-A-T--A------TGT----TAT--C-AG-----T---------- 6928
G.KE.09.DEMG09KE001 .CA-A----T-----C--GC----C----GGGA----G---C--A---TAGGG----GGGTAAT....................................AGCACTAAC-G---ACTG----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T---------- 6246
G.NG.09.09NG_SC62 .AGAA--------C----GC---------G-------G-G--------T------A-C................................................AAT-G--GTGAG----G-C-A-T--A------TGT----AC---C-A---A--T---------- 6055
G.ZA.01.TV546 .MGAAG--C------C--GC----C----G-------G-GG-------TA--G-G---CAGAAT..........................................GCA----GTGA-----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T---------- 6051
H.BE.93.VI991 .AAC-----G-T-C-----C-C-------G-GC---C---G---AG--T---G-A-G-GAAAGA....................................AATAAAAGTGA--ATCAT----G-C-A-T--A------T-----G-------A---A--T--C------- 6245
H.CF.90.056 .CA--------T-C-----C-C-------G-------G--G-------T-----CA--...................................................-G---TCAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C------- 6177
H.GB.00.00GBAC4001 .AA-A------T-C-G---C-C-------G-A-----G--G-------TA--G----AGATTATAATGGGACT........................AATGGGACTAAC-GG--TCTG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C------- 6378
J.CM.04.04CMU11421 .ACAAG--G----------C----C----G--AA------G-------TAG-GGCAGA................................................CCT-A-GAT--T----TT--A-T--AC-----T-------------A---A--T---------- 6384
J.SE.93.SE9280_7887 .AG-A--C----G--C--GC----C----G--AA---G--G-------T----G-A-C...................................................-A--AA-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T---------- 6159
J.SE.94.SE9173_7022 .AG-A--C-------C--GC----C----G--AA---G--G-------TA---G---C...................................................-A--AA--T----TTC-A-T--AC-----T--------T----A------T---------- 6166
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .AAAA---G--TG-C----C----C-----G---------G-G-A----A-GC-ATC-GAAATT....................................AATCAATCTGAAT-TGAAG---G-C-A-T--A------T------AC-G--------------------- 6068
K.CM.96.96CM_MP535 .AA-A-A--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC--GGGTAAT.......................................AACAGT-G---TGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A- 6054
U.CA.01.TV749 .AATA-AC----------GC-----------------C--G---A-C------G-AG-...................................................-----TGAT---GTTC-A-T--A------TGTT---AC-----AG-----T---------- 6871
U.CA.99.TV721 .AA-A-AC----------GC-----------GC----C--G-----C--------A--......................................................--TGAT---GTTC-A-T--A------TGTTA--AC-----AG-----T---------- 6897
U.CD.83.83CD003_Z3 .AC-G---C--T-C--A--C-------------G---G--G-G---C-TA--GTGACAAATAAT....................................TCTAGTATA-G--GT-C-----G---A-T--A------T------AC------------T---------- 6328
U.CD.90.90CD121E12 .AA-A----T-T-C-----C-------------G---G--G-G---C-TA--G-GACA..........................................AATAGTAGCTA-GGG-C-----G-C-A-T--A------T------AC---C--------T---------- 6014
U.CY.05.CY090 .AAA-------T-C-----C----C----G-------G--G---A---TAG-G--A-G................................................AGT-A---ACTG----GAC-A-T--AC-----T-------C------------T--------A- 6056
U.CY.08.CY223 .CA-A--C----------GC----C-------C-------GA--A---T---GG----...................................................-A--GT--T----G-C-A-T--A------TGTT---AGT----A------T---------- 6133
U.ES.10.DEURF10DZ001 .AAAA-----AT-C-----C-C---------A--------G--AA---TA--G-CAG-.............................................GAAAGT-AC-GT--T----T---A-T--A------T------ACT-----------T---------- 6105
U.GR.99.99GR303 .AAA-------T----T--C---------G---G---G--G---A---G-G--G----AATAGC....................................AAGAGCAATTA--GTGAG----GA--A-T--A-----GT-------C------------T--------A- 6139
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 .AA-AGA-----------GC---------G-T-----G--G-----C-TA-C-G----AATAAT....................................AGCAGCAATTA--GTGAA----G---A-T--A------T-T----AC-----A------T---------- 6743
01_AE.AF.07.569M .AA-A----G-CT------C----------G---------G--T----T--A--GA--...................................................--A-GTGAG----G---A-T--A------TT-T----------AG-----T---------A 6064
01_AE.CF.90.90CF11697 .AA----G-G-TCC-----C--------GTG-C-------G---G---T-GAG-AA-GAATAAAAAT..............................AGTAGTGGAAAT-G--GTGAG----TA--A-T-CA---------T----------AG--A--T---------- 6816
01_AE.CN.10.YNFL03 .AA------G-TC------C----------G-C-------G--GA---T----G-A--...................................................-A--GTGAG----GA--A-T--A------T--T----------AG-----T---------- 6242
01_AE.HK.04.HK001 .CA------G-TC------C----------G---------G--GA---TA-----.........................................................-GT-CG----G---A-TT-A------T--T----------AG--A--T---------- 6222
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .AA-----G--TCC-----C----C-----G------T--G---A---GA--GG-AG-...................................................-A--AT-CT----GA--A-T--A------T-------------AG-----T---------A 6051
01_AE.JP.x.JRC77AE .AA----C-G-TCC----TC---------GG---------G-------C------.........................................................-GT-CG----G---A-T--A------T-------------AG-----T---------- 6852
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .CA------TTTC------C---------G----------G---A---TAG-G--AC-................................................GAT-A--GT-CA----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A 6283
01_AE.TH.90.CM240 .AA------G-TCC-----C-C--------G---------G---A---T--AG--A-G.............................................AAGACT-G--GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A 6426
01_AE.US.05.306163_FL .AA------G-TCC-----C----------G---------G---A---TA----GAG-......................................................-GT-AT----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------AA 6001
01_AE.VN.98.98VNND15 .CA------G-TCC-----C----------G---------G-------TC-----AG-..........................................AATAATAGT-G--GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A 6119
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B.FR.83.HXB2 .GTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGAT...................................................ACTACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGG 6846
Env __V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .-AAA---G---G-T----C---------G-AC-------G---A----A--G-AAC-AAGAGTAACAATAGG...........................TGCAGTACC-A--GTT-T----G---A-T--A------TT-----AC------------T---------- 6282
02_AG.CY.09.CY256 .AAAA--C----G------C---------G--AA---G--G---A---T-----CAG-................................................AATCAGT-TCAG----T---A-T--A-------------AC------------T---------- 6032
02_AG.ES.06.P1423 .-AA-----TATGAC-T--C---------G-GC----T--G--GA-G-TA--G-AA--...................................................-AG-GTGAG----TAC-A-T--A------T-------C----G-------T---------A 6268
02_AG.GW.05.CC_0048 .AAAA------TG-C----C-G------GT-TC----G--G---A---G---G-AA--AGCAGTAGTAATAATTCTCAT...............GAAGATAGCAGTAGT-T--GTTCT----G---A-T--A------T-------C-G--G-------T---------- 6235
02_AG.KR.12.12MHR9 .AAA-------TG-C----C---------G-TA----G--G---A---TA--G-AA--AAGAAT..........................................AGC-G--GTCAG----G---A-T--A------T-------C------------T---------- 6520
02_AG.LR.x.POC44951 .AAA-------TG------C---------GG------G--G---AG--CA-----AG-AAAGGT....................................AGTAAAAATGA--GTCAG----G-C-AGT--A------T-------C------------T---------- 6829
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .AGA------AT-GC---GC---------G--AA------G-------G---GGGA--.............................................AGCAGT-G--GTCAG----G---A-T--A------T-------CA-----------T---------- 6047
02_AG.NG.x.IBNG .AAAA----GATGC-----C---------G-------G--G---A---TA--G-AA--................................................AATGG--GTCAG----G---A-T--A------T-------C------------T---------- 6370
02_AG.SE.94.SE7812 .AAA-------TG------C---------G-TA----G--G---A---TA--G-AAC-GGG.............................................GAT-AC-TTCAA----G---A-T--A------T-------C------------T---------- 6212
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .AAAA----GATGGCG---C-----------A--------G-------T-----AA--...................................................G----TTAT----G---A-T--A------T-------C------------T---------- 6039
03_AB.RU.97.KAL153_2 .---A-A------------C-C---------------G--G---A-------------.........................................................-------G-----T---------T---------G-------A------------A 6044
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .AA-A-------------GC----C----G-A--------G-G-----TA--GC-AGAGTGCCAATTAATGGTAGTAAT..................AGGAATAATAGT--AGAAGAG----T---A-T--A-------G-----AC-----A------T--C------- 6234
05_DF.BE.x.VI1310 .AA--T-----T-C-----C-C-------G----------G-------CAG--GC---GACAGT..........................................AGC-A--G---T----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T---------- 6249
06_cpx.AU.96.BFP90 .ACAA-------------GC----C----G--C-------G-------T-GGG-----.............................................AGTAAT-A--GTGAT----GA--A-T--A------TGT----AC-----A------T---------- 6918
07_BC.CN.98.98CN009 .AA-----C--TG------C---------G----------G-----T-TAC---GA-GAACTCTAGT.................................GGGAACTCT-G-GAGCAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A------------- 6192
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .AA-A---C--TG------C---------G----------G----CC-TA--G----GAACTCTGGT.................................GAGAACTCT-G-GAATAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A------------- 6034
09_cpx.GH.96.96GH2911 .CAC-------T----T--C---------G-TC-------G--T----CA--GCAAG-...................................................-A--ATGAG----GAC-A-T--A------T-------C------------T---------- 6045
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .AA-A--C-----------C-----------------G-GG---A-----G-G--AG-...................................................-A-----------GA--A-T--A------T-------C------------A---------- 6219
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .CA-A--C----------GC----C------------G--G-----C-CA--G--A--................................................GAT-A---A--T----G-C-A-T--A----R-TGT----AC-G---A------T--C-----A- 6251
12_BF.AR.99.ARMA159 .CA--T-----T-C-----C---------G----------G-G-----C-G-----GC...................................................-G-GAA-CA--C-G-C-A-T--A------T------AC-------T----T---------- 6859
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .AGA-------T---CT--C----C----G-G--------GA------T--GGGAA--AGTAATAGT..............................GGTAATAGTAGT-G--GTGAA----GA--A-T---------T-------------A---A--T---------- 6268
14_BG.ES.05.X1870 .A-AA--------------C---------GC----------C--A---G--C------.........................................................-------G---------------------------------------------A- 6337
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....GTA-----C------C-------C-GC------G--GA-G-----------.........................................................----------G-----G--AG------------A----------A--T---------- 6218
16_A2D.KR.97.97KR004 .AAA-------TCC-A---C-A------G-----------G---A-C-TA---G-AG-GACAGTAAT.................................GATACACTG-A--GGCAG----GAC-A-T-CA----G-T------AC---C--------T--C------- 6215
17_BF.AR.99.ARMA038 .CA--TA----T-C-----C---------G----------G-------CA--GG-AG-AAT..........................................GGCAGTGGAGGAGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T---------- 6065
18_cpx.CU.99.CU76 .CA-A--C----------GC----C---WWW--A------G--T------TGGGGATR........................................GTAATAGTAATTA--GTGAT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---------C-----A- 6154
19_cpx.CU.99.CU7 .AAA--AC--AT----T--C----C-----G---------G-------T-G-G--A-G..................................................................A-A-T--A------T-------C------------T---------- 5990
20_BG.CU.99.Cu103 .AA-A--C----G--C--GC----C----G-------G--G-G-----TA--G--A-GAATAGTAAT..............................AATAGTAATAACTA--GTGA-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T---------- 6316
21_A2D.KE.99.KER2003 .AG-A--C---T-------C--------------------G--------A-C------GATAAT..........................................ACC----GT-C-----G---A-T--A------T-------C------------T---------- 6047
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .AGAAG-G---T----T--C-C-------GG---------G--GG---TA--GGAA--......................................................-AT--T-T--GAC-A-T--A------T-------C---------A--T---------- 6037
23_BG.CU.03.CB118 .AGTA----------C--GC----C-----------------G-----T---G--A-GAATAATGGT..............................AGTAATAAAAACTA--GTGA-----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T---------- 6316
24_BG.ES.08.X2456_2 .CARA----------CK-GC----C---------------R-G--W--TAG-G--A--AGTAAT....................................AATAATACCWA--GT-A-----GAC-A-T-RA---Y--TGT---CAC-----R------T--C--WW--- 6336
25_cpx.CM.02.1918LE .AA-A-A--G-----C--GC----C---------------G-----C-T---G-----...................................................-A--GTTCA----G---ACT---C-----T------AC-----A------T---------- 6063
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .CAAG------T-C----TC---------G-T-A------G---T---GA--GG-A--GATAGT....................................AAGAATAGT-G-GGGGAA----GA----T--A------T-------C---A--------T---------- 6849
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .AA-------TT-C-A---C-----G-G-GC------G--G-------GA----AAG-...................................................-G--AT-CT----G-C-A-T--A--------------------A------T---------A 6839
28_BF.BR.99.BREPM12609 .A-----------------C-----------------G--G---------C-------...................................................-A-G-A-------C-C---T--A------------------------A------------- 6220
29_BF.BR.01.BREPM16704 .A--A-A-----------GC-----C---C----------G--T---C--GGG-A-GGGATAAT................................................--A-------TAC---T--C------------------------A------------A 6267
31_BC.BR.04.04BR142 .-GAAG---G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--A-G---G................................................AGTTA-GAAGAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A------------- 6314
32_06A1.EE.01.EE0369 .AAAA---C------C--GC----C------------G----------T--GGG-A-AAATAAT....................................AATGGTAAT-G--GTGCT----TA--A-T--A------TG--A--AA----GA------T---------- 6517
33_01B.ID.07.JKT189_C .AA-G----G-CC------C----------G---------G---AGC-T-GA---AG-................................................AAT-G--GT-AA--C-G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------- 6165
34_01B.TH.99.OUR2478P .AA------G-TC------C-----------------C--G---A---TA--GG-AG-...................................................GG-GGTGAA----G-----T--A------T--T----------AG-----T---------A 6039
35_AD.AF.07.169H .AAA-----G-T-C-GT--C-----------------G--G-------T---G-C---...................................................-A--GT--T----GA--A-T--A------T-------C---------A--T---------- 6061
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .A-A-------TGC--T--C---------GG---------G-------T---GCAAG-AATAAT..........................................GAT-G--GT--G----GAC-A-T--A------TG------C---------A--T---------- 6058
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .AAA--A---AT----T--C----------G------G--G-------T-G-G--A--...................................................-A-GAG-CT----GA--A-T--A---C--T--------------------T---------- 6040
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .CA--TA----T-C-AT--C-C------------------G-G-----T---GG----.............................................AATAGC-GC-GATAT--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T---------- 6266
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .AA---A----T-C----TC---------GG---------G-T-----CAGC---AGCAGCAAT.......................................AGCAGT-G-GGAGAA--C-G-C-A-T--A-----GT-------C----------------------- 6338
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .CA-A------T-C-----C-C-------G-----------C------CA--GG---GGGTAAT..........................................GAT-A-GGA-CA--C-G-C-A-T--A------T-------C----------------------- 6376
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .C-----------C-----C-G---------TC----G--G--------------A--.............................................AGTAGT-G---A-AT----T-----T------------T-----TC----------------T--A- 6432
43_02G.SA.03.J11223 .AA-A-------------GA----C------------G--G-------T---GGGA--AGTAAT.......................................AATGAAT-AGGTGAT----G-C-C-T--A------TGT----AC---------A--T---------- 6374
44_BF.CL.00.CH80 .CG--T-----T-A-----C-A-------G----------G-------CAGC---A--................................................AGC-G--GAGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T---------- 6300
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .CAA---G--AG----T--C-----------------G--G---A---TAG-G-AA--................................................AATGA--GT-------GAC-A-T--A------T------AC-----A------TGTC------- 6811
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .CA--T-----T-C-----C---------GG---------G-------C-G-G--A--...................................................-A--GT-CA--C-G-C-A-T--A------T-G----AC------------T---------- 6270
47_BF.ES.08.P1942 .AGAA---G----------C----------C------G--G-G-A-T----ATCA--C.............................................AAAACT-G---T-------G-----T------------------------------T---------A 6272
48_01B.MY.07.07MYKT021 .CA------G-TCC-----C----------G---------G-------T--A---A--AGCAATAGA............AATAATAGCAATAGTAGTAATAGTAGTGAGTAC-GTGAG--C-G---A-T--AG-----T--T----------AG-----T---------A 6096
49_cpx.GM.03.N26677 .AA-A----------C--G-----C------ACA-------G------T------A--...................................................T----TGAT----TTC-AGT-CA------T---A---------A------G---------- 6285
50_A1D.GB.10.12792 .AAA-----GAT----T--C---------------------C------TA--G-AA--CATAGT.......................................AGCGAT-G--GTGAG-----A--A-T---------T------AC------------T--C------- 6249
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .CA-A----GAGCC-----C---------GG---------G-------T-GA-C-C-G.............................................AGTAAT----GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A 6058
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .AA------GATCC-G---C----------G---------G---A---GA---G-A--AGTAATAGT.....................AATAGTAGTAATAGTAGTAAGTA--GGGAG----G---A-T--A------T--T----------A------T---------A 6199
53_01B.MY.11.11FIR164 .AM------G-CC------C----------G---------G--GA---TA----GA--AGTAATAGT..............................AGTAATAGCAGT-G--GTRAA--C-T---A-K--A----R-T--T----------AG-----T---------- 6213
54_01B.MY.09.09MYSB023 .AA------G-TCC-G---C----------GA--------G-------T-----CA--AATAAT.......................................AATAAT-G--GTGA-----GA--A-T--A------T--T----------AG-----T---------- 6266
55_01B.CN.10.HNCS102056 .AA----C-G-TCC-----C---------GG---------G--T----T-GG-----A................................................AAT-A--GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------- 6150
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .AG-A--------------------A----C---------G---A----A--G---GG................................................GAT-A--GT-------G----GT----------------------------------------- 6194
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .AA---------G------C---------G----------G-G---C-T---GGGA-GGACTCTAGTGAT..........................................-G-TCT----GA--A-T--A------T-G----AC---A-----A------------- 6047
58_01B.MY.09.09MYPR37 .AA------G-TC------C---------GGG----------------T--A---A--.............................................AATAAG-G--GTGAG----T---A-T--AC-----T--T----------AG-----T--C------A 6236
59_01B.CN.09.09LNA423 .A-AAG-------------C-----------G-------TG-G---------------...................................................-------------C-----T---------T------------------------------- 6033
60_BC.IT.11.BAV499 .AAAA----G-T-C-----C---------G-------G--------C-T--G-----GAGTAGTGACAATGGG........................AATAATAATACTTT-GGGGAG----GA--A-T--A------T-------C---G-----A------------- 6827
61_BC.CN.10.JL100010 .AA-----C--GG------C---------G-A-C---C--G----TC-T-G-G-GA-CTCTAGCGAGTCTTAC........................AGATTGAACTCT-GC-AGTTT--C-GA----T--A------T-------C---A-----A------------- 6260
62_BC.CN.10.YNFL13 .CA-A-A------------C---------G----------G-----C-TA--G--A-GAATTCTAGT.................................GATAAGAATT---GTGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A------------- 6168
63_02A1.RU.10.10RU6637 .AGA----G-ATG-C----C---------G-------G--G----C--TAC-G-G-GACAAAAC....................................AATAGTCAG-AC-GT-------G---A-T--A------T--T----C----------------------- 6378
64_BC.CN.09.YNFL31 .AA--------TGA-----C--------------------G-----C-TA--G-GAGCAGCAGTAAG.............................................-GGGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A------------- 6208
65_cpx.CN.10.YNFL01 .CA-----C--CT-T----C-C-------G-AG-------G-G---C-T--GGGGA-CTCTAATAAC..............................TCTAGTAACTCT-G-GGGGCT----GA--A-T--A---C--T------AC---A-----A-----C------- 6252
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .AA----M-G-TCC-----C----------G---------G--GA---G--A--GA--...................................................-AG-GTGAA----G---A-T--A------T--T-----T----AG-----T---------A 6192
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .CA------G-TCC-----C----------G---------G---A---G--AGGGA--...................................................-A--GTGAA----G-C-A-T--A------T--T----------AG-----T---------A 6174
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .--TA------------G-A----------C---------G--------------.........................................................--T-----C-G---R-T----------------R--C-------R--T--------R- 6295
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .-AA-----------------G---------------G---C--A----A-AG-A---AATAAT.......................................GCTAGC-A--GT-------G---A-T-------------------G-------------C------- 6515
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .CA--G-----T-C-----C--------------------G-------TA-----A--GAGAACAACAATAGT........................GATAATAACAGC-G-GGAGAA----G---A-T--A------T------ACA---------A-T--------AA 6368
O.BE.87.ANT70 .AA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-GACAAGC..............................AGCACAAATAAGACAAAC-GC-AA-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A------------- 6881
O.CM.98.98CMA104 .AAAG-----A--C-G--TC-A------GT-TCA---T-G--CAGGT-TA--G-GACAGAA....................................AATAACAAGACA-GAGAA-TA----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA-CC--G--A------------- 6337
O.CM.98.98CMABB141 .AA-G-----A--C-G--TC-A--C----T-TCA---T-GG-TAA-G-GA--G--AGCGAAACAAGTAAAGGGAATAATAGCGAAACAAGTGGCAATAACACAACACCAT-AGGA-TA----CA--A-TT-A-------T--A--AC---C-AG--A------------- 6396
O.CM.98.98CMABB212 .AA-G--C--A--C-G--TC-A--C----T-TCA---C-G-CTAGGG-TA--GGAAC-.......................................AATGGAACAAATGAC--A-TA----CA--A-TT-A-------T--A--ACT--C-AG--A------------- 6386
O.CM.98.98CMU5337 .AAAG-----A--C-G--TC-A--C---TT-TCA---T---GTAA-C-GA---C-ACGGAT..........................................AACACAT-A--T-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A------------- 6344
O.CM.99.99CMU4122 .AA-G-----C--C-G--TC-A--C----G-TCA---T---ATAA------G--CAGC.............................................ACAACC-GC--A-TG----CA--A-TT-A---C--TT--A--AC-----AG--A------------- 6318
O.FR.92.VAU .CA-G-----A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCCACA.............................................TCGAATGAA--A-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG---------------- 6420
O.GA.11.11Gab6352 A-A-G-A--GA--C-G--TC-A--C---GT-TCA--CT--G-TAA-T-G--C---A--..........................................GGCACCAACCAA--A-TA----CAA-A-TT-A------TT--A--AC-----AG--A------------- 6074
O.SN.99.99SE_MP1299 .AA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---A--G-A-CAAAT..........................................GACACA-AGGA--TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A------------- 6919
O.US.10.LTNP .AA-G-----A-GC-G--TC-G--C---GTGTCA---T-G-C----T-G---G-CA-AAAG....................................AATAGCTCAAAT-GC--A-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC------G--A------------- 6778
N.CM.02.DJO0131 .AA-A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G---GGAATAAT................................................-GT-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---A 6330
N.CM.02.SJGddd .AA-A-A-C--TT--CT-TC-G------G--GAG---G--G---A---CAG----.........................................................-AT-CA----G-C-A-T--A------T---A----TG-G-A---A--T-----T---A 6308
N.CM.04.04CM_1015_04 .AA-A--CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-GAG-GACAGT..........................................ACG-A-CAA-CA----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---A 6323
N.CM.06.U14296 .CA-A------TT--CT-TC-G------GC-GAA---G--------C-CAG-----CAACTGATAAC.............................................-AAGAT----G-C-A-T--------RT---A----TG-G-----A--T-----T---A 6342
N.CM.06.U14842 .AA-A--........................-AA---K--S-MY-WR-CA-----C--GCCAATAAT.............................................-AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G--------------T---A 6349
N.FR.11.N1_FR_2011 .AA-A---C--TT--CT-TC-G--------TGAA------G---A----A--G-CACAGTCAATAAT....................................AGAACAGAA--AGTA----G-C-A-T--AG---G-T---A----TG-G-----A-T------T---A 6233
P.CM.06.U14788 .CA-----C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G--------C...................................................-A--GT-CA----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A- 6359
P.FR.09.RBF168 .AA----GG-C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-GACA.............................................GCAAAT-A---ACTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A- 6911
CPZ.CD.06.BF1167 .AA-A--C-GAT----T----G--C------GAG--------GAA-GACA-A--C--C.............................................AGTACT-A----TCT---T-T--A-T--A---C--T---A---C---A--T----AA---GAG---T 6968
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .AAAAGAC---TG---T-C--A--C---GTGGAG-------C-G------GA---A--......................................................-GT-CT--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T---------A 6376
CPZ.GA.88.GAB1 .AA-A-AC-G-TC---T--C-A------GTGGAG---G-GG--AACC---GG-----G...................................................-AC-A--CA----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A--------AA 6907
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .AAAA----CATT--CT-T--A--C----GGGAA---G-T--GAA-GA-AGCC-GA--.......................................AAAACAAACAAT-GCGAATAT---T-T---CAT-A---C--T---A---C---A--T--AAGT---AGT---T 6520
CPZ.US.85.US_Marilyn .AA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----.........................................................-AT-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---A 6890
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .ACAACA--GC-GC-A--T--A-------G--AA---------GA--C--G-G-AACAGGT.......................................ACAAATGGG-TC-AAG-G----GA--A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A- 6422
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .AAAACA--GC-GC-A--C--A--------G-AA---------AA--C----G-GACGAATGAG....................................ACCAAAGAGTA--GTGAG----G---A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A- 6403
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B.FR.83.HXB2 TATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGT 7016
Env V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----T---------------------------A-T--A-------A------------G------G-----GAT--------------------C-AG--------T-----------C-----------C-A----------A-------------------------- 6257
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------------------------------------A---------------------------G-----GAA--------------G-----C-TG--------T-----------C-----------C-AA-------CG--------G------------------ 6222
A1.CY.08.CY236 --A-T---A----------T--------------T--A-----------A--------G------G----A-A-----G-----A-A-------CCG------T--------------G--T--------C--------------------------------------- 6254
A1.ES.05.X1608_8 ----------A-----------------------T--A-----------A--------G------G---CAGA---------------G-----C-AG--------------------C--R--------C-A-------------------T----------------- 6512
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------C----------------------------A-----------A--C-----G----GG--CG--------G-----------T----C-A---------------------C-----------C-A------------------------------------- 6398
A1.RU.11.11RU6950 --A----------------T-----------------A--------------------G--C--GG---CA-AT--T-C-----A---G-----C-AG--------------------C-----------C-A------------------------------------- 6561
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------------------------------------A-----------A--------G----GGG-CCCA-A---------------------C-AG---------T----------C-----------C-A---------------------------G--------- 6385
A1.SN.01.DDI579 -------------------------------------A--------------------G-----GG-G----AA--------------G-----C-GG-----------G--------------------C-A---------------------------G--------- 6232
A1.UG.11.DEMA110UG001 -------------------------------------A--------------------G-----GG--GCAGA---------------G-----C-AC--------------------C--------G--C-----------------------------G--------- 6369
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A-------C--------------------------A---------------------------G-----CAA---------T----GAT---C-AG--------------------C-----------C-A-------------------T--TC------------- 6472
A2.CM.01.01CM_1445MV --A----------------T-----------------A--------------------G-----GG------A---------------GT----CCGG-----T---T----------------------------------------------------G--------- 6209
A2.CY.94.94CY017_41 --A----------------T-----------------A--------------------G-----GG--CC--GA--------------GT----C-AG-----T---T------------------------AA-------C------------------G--------- 6397
B.BR.10.10BR_MG029 ----------T-----------------------------------------------G-----C------------G------A-----------AC----------------------------------A---------G--------------------------- 6507
B.CA.07.502_1191_03 ----T-----------------------------------------------------G-----C-G---A-G------------------------------------------------------G------------------------T----------------C 6478
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --A----C-----------------------------------------A-----C--G------G------A---------------------------------T---------------------------------------------T--T-------------- 6538
B.CN.10.DEMB10CN002 ----------A------------------------------------------T----------GG------A-----------------------A---------T--------------------G----A---------G-----------------------A--C 6404
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------A------------------------------------------------------G------A---------------------------------------------------------------------G---------T----------------- 6416
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------T-----C--------T--------------------------C---G------A------------------G----A-----------------------------------AA--------------------AT----------T--- 6228
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------A--------A------------A-----------------C-------G------G------A-----------------T---C-A---------------------C-----------------------------------------G--------- 6428
B.HK.06.HK003 -------------------A------------A----A------------C-------G-----------A-------TG----A----T-------------T-----------------------------A-----G--------------AT-------------- 6388
B.HT.05.05HT_129389 -------C--------------------------------------------------G------G-----TG------------------------------T---T----------------------------------------------------------T--- 6252
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------T-----C------------------------C-------G-----C-------------G-----A---------C--T--------------G-----------------------------G--------C------------------ 6438
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------A--G------------------A-----------------------C-G------G------A----------T-----------T---------------------------------------A------------------A--------------- 6676
B.PE.07.502_0525_wg5 --------------------------------A----------C-A------------G-----AG------AT---------------A-----CAC-----------------------T--------------------G--------------------------- 6462
B.RU.11.11RU21n -----------------------------------------------------A----G--C--C-----A--A--------------G---------G-------T-------------------------A---------------C-----A-----------T--- 6556
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----------A--------T-----------CA--------------------A--C-G------G------A-----------------------A------------------------------------A--------G--------------------------- 6278
B.US.11.ES38 ----------------C---------------A----C------------C-------G------G-A-CA-AT---------T------------G--------C---------------------G-----------G--G-----------A--------------- 6959
C.AR.01.ARG4006 -CA-T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------A--------------------C--T--G-----T-------------------------A------G--------------A-----------T--- 6213
C.BR.07.DEMC07BR003 -C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------C--------------------C-AT----------------------------------AA-----G-----G--------A-----------T--- 6441
C.BW.00.00BW5031_1 -C--T-GG--C--------T--------------T--A-------A------------G-----------A--A--------------------C-AT----------------------------------A------G--------------A-----------T--- 6378
C.CN.10.YNFL19 -CAAT-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G--------------A--------------------CT-T-----T----------------------------A------G--------------A-----------T--C 6401
C.CY.09.CY260 -CA-T-----C--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A--------------------C-AT-----T--------------------------C-A------G--------------A-----------T--- 6272
C.ES.08.X2363_2 -C--T-----A--------T--------------T--A-----A-A-------T----G-------------A----------------------CA---------T-------------------------A------G--------------A--A--------T--C 6494
C.ET.02.02ET_288 -C--T-----C--------TC-------------T--T-------A------------G------G-------A--------------------C-A---------------------C-------------AA-----G--------------AT----------T--- 6263
C.IN.09.T125_2139 -CA-T-----T--------T-----C--------T--A-------A------------G---------G----A--------G-----------C--T-----T----------------------------A------G--------------A-----------T--C 7039
C.KE.00.KER2010 -C--T-----A--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-----------CCAG-----T----------------------------A------G--------------A-----------A--C 6226
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -T--G---C-C--------T--------------T--T-------A------------G--------------A--------------------C-AT--GA-------T-----G-----------G--C-A------G-----T--------A-----------T--- 7016
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G-----C--------A--------------G-----C-AT-G------T--------G----------------A------G-----C--------A-----------T--C 7003
C.YE.02.02YE511 -C--T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------C-G---A--------------------C-AT----------------------------------AA--------------------A--------------- 6214
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -CA-T-----T-----C--T--------C--CA-T--A-------A------------G------G----T--A--T-----------G-----C--G-----T----------------------------A------G-----------G--A--------------C 6997
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -C--T-----T--------T--------------T--A--G----A------------G-----C--------A--------G-----------CCAT----------------------------------A------G------------T-A--------------C 6372
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -CAGT-----A--------T--------------T--A--------------------G-----C-----C--A--------------------C-AT--------------------C-------------AA--------------------A-----------T--C 6389
D.CM.10.DEMD10CM009 -GAG---------------------------------A---------------------------G-----CA---------------C-----C-A------T---T----------------------C--A-----G--G---------T-------G--------- 6375
D.CY.06.CY163 --AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A---CA----C-A------T--------------------------C--------G--G---------T-----A-G-----T--- 6235
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------------A-----------------A-----A-----A--C-----G-----CG------T---------T--G--T-----C-A----------T-G-----G-----------G--------C-----G--------G--AT--C-G--------- 6385
D.KR.04.04KBH8 ----------A--------T-----------------A-----------A--------G-----C-----A--A--------------C-----C-------------------------------------A------G------------------------------ 6947
D.SN.90.SE365 --AA---------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A------T-----------------------C----A------G--G--------------------------- 7053
D.TZ.01.A280 -------------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A---A-----T--------------------------------G--G-----------------G--------- 6222
D.UG.10.DEMD10UG004 --A-------A--------------------------A-----A---------------------G------A----------CAG--T-G------------------------G-----G-----G--------------G--------G--AT----G--------- 6329
D.UG.11.DEMD11UG003 --A----------------------------------A-----A---------------------G------AT----C---------T-----C-AC-----T---T-------G-----------G----A---------G------------T----G--------- 6370
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A---C-----C-AC--------------------------------C-A------G--G---------T-T-----G--------- 6202
D.ZA.90.R1 ----------A--------A--------------T--A-----------A-------------GAG------A---------------C-----C-------------------------------------A------G------------T-------G--------- 6382
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----T-GG--T-----C--A--C--C--------T--A--------------------G-----------A--A--T-----G-----G-----C-AT--------T-----------C-------------A------G-----C------T----------------C 6234
F1.AR.02.ARE933 ----T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G--G-----C-GG----------------------------------CA-----G------------TC-T----------T--C 6313
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G--------A--C-AC--------G-----G-----C--G----------T-----------------------AA-----G-----C------T-------------T--C 6440
F1.CY.08.CY222 ----T-GA--T--------------------------A-------A-----------GG------C-G--AGAT--------G-----G------CAT--------------------------C-------A------G------------T----------------C 6215
F1.ES.02.ES_X845_4 ----T-GG--T-----C--T--C-----------T--A---------------T---GG-----------A--A--------G-----G-----C-AT--------T-----------C-------------A------G-----------------------------C 6468
F1.RO.96.BCI_R07 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----AGA---------G-----G-----C-AG----------------------------------A-------------------T----A-----------C 7094
F1.RU.08.D88_845 ----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A---G-----CRAC-------------G-------R-------G----A-----YG-----------R------G----------C 6505
F2.CM.02.02CM_0016BBY -G--------T--------T---T----------T--T-------A------------G------G----A-G---------G-A---GTT---C--G----------------------------------AA-----G--------------A--------------C 6208
F2.CM.10.DEMF210CM001 -G-----------------------C--------T--T---------------------------G----A-A---T-----------G-TG--C-AG--------T--------------------------A-----G---A-------G--AT-------------C 6303
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G--------------------C-----------T--T---------------------------G-G--A-AC----C---G-A---G-T-----G-----------T---------------------A-AA-----G--G-----------A--------------C 6364
G.BE.96.DRCBL --A-T-----------------------------T--A--------------C-----G---GTGG------A----------------A------AC--------T-------------------------A---------------------A---C-G--------- 6982
G.CM.10.DEMG10CM008 -GAGT-----A-----------------------T--A-----C---------T----G------G----A-AT----------------------AC--------T--------G----------------A------G------------T-A---C-G--------C 6406
G.CN.08.GX_2084_08 -G--T-----A---------------------A-T--A-----G------C--T-G--G----GGG-C----AT----------------A-----AC--------TT------------------------A------G------------T-A--AC-------T--- 6273
G.CU.99.Cu74 -G--T-----C-----------------------T--A-----G-------------------GGG-----GA-----------------------AT--------T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------C 6650
G.ES.09.X2634_2 -G--A-----C-----------------------T--A-------------------------GA-----T--A--T-------------T-----AC--------T--------G----------------A------G------------T-----C----C------ 6529
G.GH.03.03GH175G --AAT-----C--------------C--------T--A---------------T--------GGGG------A-----------------T-----AC-----T--T-------------------------A------G--------C-----A---C-G--------- 7098
G.KE.09.DEMG09KE001 -GA-T-----A--------A--------------T--A---------------T----G------G------AT----C----------T-----CA---------T-T-----------------------A-------------------T-----C-G--------- 6416
G.NG.09.09NG_SC62 -G--T-----A-----------------------T--A-----C---------T----G----GGG------AT----CA----A----GA-----A---------TT----------------------A--------G--------C---T-AT-AC-------T--- 6225
G.ZA.01.TV546 -GAAT-----C-----------------------T--A-----G---------A----G----GGG------AT----C----------A------G---------T--------R--------------A--------G------------T-A---C-G-----T--- 6221
H.BE.93.VI991 -G--------A-----------------------T--A--------------------G--C---GGG--A-AA--T-----------------C-----------------------C--------------------G---------------T----------A--C 6415
H.CF.90.056 -G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------TT---------------T--------------------------A-----G-----------------A--------A--C 6347
H.GB.00.00GBAC4001 -GA-------A--------A-----C--------T--A--------------------G--C--C-----A--A--T-----G-----------C--G----------------------------------A------G--------------------G-----A--C 6548
J.CM.04.04CMU11421 -GAAT--C--A--------------------------A-----------------C---------G---G--AT--------------------C-----------T-------------------------A------G--------------A---C----------C 6554
J.SE.93.SE9280_7887 -G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT---------------T----C-A---------T-----------------C-------A------G--------------A---C----------- 6329
J.SE.94.SE9173_7022 -G--T---C-A-----------------------T--A-----------------------------------T--------------------C-A---------T-----------------C-------A------G--------------A---C----------- 6336
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G------------G-----C-------------------------------------AA-----G------------T----A-----------C 6238
K.CM.96.96CM_MP535 --A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G-------------A-----------------------------------AA-----G-----------------------------C 6224
U.CA.01.TV749 -GA-T-----A-----------C-----------T--A--------------------------KG-----GA---------------G-----C-G---------T-------------------------A------GA-----------T-A---C----------- 7041
U.CA.99.TV721 -GA-------A-----------C-----------T--A--------------------G-----AG------AT--------------------C-GC--------T-------------------------A------GA-----------T-A---C----------- 7067
U.CD.83.83CD003_Z3 -------------------T-----------------T--------------------G------G------A---------------------C-A---------------------C--------------------G--G---------T-A--A------------ 6498
U.CD.90.90CD121E12 -------------------T-----------------A---------------------------G-----GA---T-----------------C-G---------------------C--------------------G--G---------T-A--A------------ 6184
U.CY.05.CY090 ----------A-----C----------T------T--A-------A-----------------GGG--GTA-AC--------G-----G-----C-A-----------------------------------AA-----G--------C---T-----C----------C 6226
U.CY.08.CY223 --A-T-----A-----------------------T--A--------------------------GG------AT-A------------G-----CCAC--------T-----------C-------------AA------------------------------------ 6303
U.ES.10.DEURF10DZ001 --A-------T---------------------T----A--------C--------G--G-----CG-C----AT----C-----A---G-T-----GG--------------------C-------------A-------------------T-------------T--- 6275
U.GR.99.99GR303 -GA-----------------------------A----A-------------------GG------G-GG---A---------------G-----C-A---------TT----------C-----------C-A-------------------------C----------- 6309
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -GGAT-----A--------------------------A--------------------------GG----A-G---------------G-----C-A-----------------------------------A------G--G-----C--GT-A---C----------- 6913
01_AE.AF.07.569M ----A-----T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G------A---------G-------------A----------T----------C-------------A------G--G---------T-A--------------- 6234
01_AE.CF.90.90CF11697 --A-------T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G-G----AT--------------G-----C-A----------T----------C-------------A------G--G---------T--T-------------- 6986
01_AE.CN.10.YNFL03 ----------T--------T------------A-T--A-------A-------T-----------G------AT--------G-------------A----------T-T--------C--------G----A------G------------T--T-------------- 6412
01_AE.HK.04.HK001 ----------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G----A-AA----G---G-----G-------AC-----A---T----------C-------------A------G--G---------T----A-----------C 6392
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----------T--------T------------A-T--A-------A-------T-W---------G----A-G---------G-----G-----C------------T-------G--C--------G----A------G--G---------T-A--------------- 6221
01_AE.JP.x.JRC77AE ----------T--------T-----C------A-T--A-------A----C--T----G------G------A---------G-------------G----------T----------C-------------A------G------------T----------------- 7022
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AA--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------------------------ 6453
01_AE.TH.90.CM240 ----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------T----------------- 6596
01_AE.US.05.306163_FL ----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AA--------G-----GA------AC---------T----------C-------------A------G------------T----------------- 6171
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G-----GG------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------T----------------- 6289
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B.FR.83.HXB2 TATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGT 7016
Env V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------A--------------------------C-----C-----A--------G-----GG----A-A---------------G-----CTAC-----T--------------C--------G--C-A------------------------------------- 6452
02_AG.CY.09.CY256 --------AC------------------C--------A-----------A--------G--C---G-----GAA--------------G-----C-A------------------------------G--C-A----------A----------A--------------C 6202
02_AG.ES.06.P1423 -------------------T-------T---------A-----------A-----G--G-----C---G----A--------------G-----C-AC--------------------C-----------C-AA-----------------------AC----------- 6438
02_AG.GW.05.CC_0048 --A----------------------C-----------A-----------A--------G------G--G---A---------------G-----C-AG---------T----------C-----------C-A------G------------------------------ 6405
02_AG.KR.12.12MHR9 -------------------------------------A-----------A--------------GG--G--GA-----------------------AG--------T-----------C-----------C-A------------------------A------------ 6690
02_AG.LR.x.POC44951 --A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G--------G-A---C-AG--------------------------------C-A------------------------------------- 6999
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----------------------------------A--A--------------------G------G--G---A---------------G-----C--G--------------------C-----------C-A--------C---------G------------------ 6217
02_AG.NG.x.IBNG -------------------------------------A--------------------G-----GG----AGG---------------G-----C-A---------------------C-----------C-A------------------------------------- 6540
02_AG.SE.94.SE7812 -------------------------------------A-----C-----A--------G------G--G---A---------------G-----C-AG--------------------C-----------C-A----------------------T-A-----------C 6382
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------T--------C--------A-----------A--------G------G-G---GAT----G---------GT----C-AG--------------------C-----------C-A---------G--------------------------- 6209
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C--------G-----------------T-------------------------A---------------------------------T--- 6214
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT---G-----C------------T-G----G---C--T----------A------G------------T-------------A--C 6404
05_DF.BE.x.VI1310 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G-----------C-AG--------------------C-------------A------G-----------GT----------------C 6419
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT----------------------A---------T--------------------G----A------G------------T-A---C-G--------- 7088
07_BC.CN.98.98CN009 -CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G-----------CCAT-----T-----------------------G----A------G--------------A-----------T--C 6362
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------TA--------G-------A---CCAT-----T-----G----------------------A------G--------------A-----------T--C 6204
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA----------------AT-----A---------TT-------------G-----G-----------G------------T-A---C-G--------- 6215
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G--------C-A---CA----T--------G-----------G----AA--------G------------T-A--G--------- 6389
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA--------------G-----C--G---------------------------------C--------------------T-A--------------- 6421
12_BF.AR.99.ARMA159 ----T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G--G-----CCAG-----------------------------G----AA-----G------------T--T-------------C 7029
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A-------------------------------------------------------G------G--G--GA---------------G-----C-GG---------T----------C-----------C-A------------------------------------C 6438
14_BG.ES.05.X1870 --A----------------A----------------------------T---------G-----C-----A-A-----------------------A---------------------C--------------------------------------------------- 6507
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T-----------------------------T--------------------------------------------------------------- 6388
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA--------------G-----C-AG-----T---T-------------------------------G-C---T------T-----C-G--------- 6385
17_BF.AR.99.ARMA038 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G--------C-AC--------TGT---G-------------------AA-----G------------T--T-------------C 6235
18_cpx.CU.99.CU76 -G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T-----------G-----C-G------T----------------------------A------G------------T-------------A--- 6324
19_cpx.CU.99.CU7 -CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA---------------GAA---CCGG--------------------C-----------C-A---------G--------------------------- 6160
20_BG.CU.99.Cu103 -G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA-----------------------A---------T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------C 6486
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------A--------------------------A--------------------G----GAG------G---------------C-----C--------------------G----------------A------G--------------------G--------- 6217
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA---------------G-----C-AC---------T----------C-------------A------G---------------T----G--------- 6207
23_BG.CU.03.CB118 -G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA-----------------------G------T--T-------------------------A------G------------T-A---C-G--------C 6486
24_BG.ES.08.X2456_2 -GA-T-----T---M----------C--------T--AC----K-----A--------------GG--G-AGA--------S------G--W----G---------T--------T-----W----S-----A------GS-----------T-A---C-G--------C 6506
25_cpx.CM.02.1918LE --A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G----G-----------------T-----G-----C-----------C--A-----G--G--------------------------C 6233
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G--G-T---C-----------------------C--------G----A------G-----------------A------------ 7019
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C---T----------------------T------T-----------------------G-------------A---------------G-----C------------T-G--------C--------------------G-----------CT----------------- 7009
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------A---------------------------------------C-------G--------------A--T--------------G--------------------------------------------------G-----------C--------------- 6390
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA---------------A------A---------------------------------------------G---------------C----------- 6437
31_BC.BR.04.04BR142 -C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA--------------------C-AT--------------G--G----------------A---------------------A-----------T--- 6484
32_06A1.EE.01.EE0369 -G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT----------------------A---------T-----------------------C-A------G------------T-A---C----------- 6687
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------Y-------------T--- 6335
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A------G------------T----------------- 6209
35_AD.AF.07.169H --A-------------------------C--------A-----------A--C-----G------G-G---GA---------------GT----C-A----------T----------C-----------C-A------G--------------A-----G--------- 6231
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA---------------G-T---C-A----------T----------C--------G----A------G------------T-A--------------- 6228
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A------------G-----C-GG--------T-----------C-----------C--------G------------T----------------- 6210
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G--------C-GG-----------------------------------A-----G--G---------T--T-------------C 6436
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G-----------C-GG----------------------------------AA-----G------------T--T-------------- 6508
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G--------C-AG--------------------C-------------A------G--T-----------AT-------------C 6546
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----A-----A-----------------------------------------------G------G------A-----------------------A---------------------------------------------G--------------------------C 6602
43_02G.SA.03.J11223 -GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G-------A-----A---------TT------------------------AA-----G------------T-A--AC-------T--- 6544
44_BF.CL.00.CH80 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----------AG---CA-A---------G--G--------C-------------------------------------AA-----G------------T--T-------------C 6470
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A----------------------------------A--------------------G-----AG----A-G---T-----------G-T---CCAG---------T----------C-----------C---------------------------A----------- 6981
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--------G------G----A-A---T-----G--G--G-----C-AG-----------T----------------------AA-----G------------T--T-------------C 6440
47_BF.ES.08.P1942 -------------------------------------A--------------------G------G-----CA-----------------------A-------------------------------------------------------T----------------C 6442
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------AC---------T----G-----C--G----------A------G--G---------T-------------T--- 6266
49_cpx.GM.03.N26677 -G------C-A--------------C--------T--A------------------C--------G---TA-T---T-----G-----------CGA---------T-------------------------A------G---------------A-AC-------T--- 6455
50_A1D.GB.10.12792 ----------A--------T--------------T--A-----G--------C-----G-----GG-----GA---------------------C-AG--------------------C-----------C-A------------------G---T-------------- 6419
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------T--------T--------------T--A-----G-A-------T-----------G----A-A---------G-------------A----------T----------C-------------A------G--G--T------T----A------------ 6228
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------T--------T------------A-T--A-------W------------G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------R------G------------T----------------- 6369
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT----------------T-----G----------T----------C-------------A------G--G---------T-------------T--- 6383
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----A-----T--------T------------A-T--A-------A-------T-----------G----A-AA--------G-----G-------A----------T----------C-------------A-------------------T-------------T--- 6436
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------T---------------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--T-----G-----G-----C-A----------T--A-------C-------------AA-----G------------------------------ 6320
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------------------------T---------C--------------------------C--------T----------------------AC-----T--------------C-----------------------------------AT-------------- 6364
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -CAAT-----T--------T-----C-----C--T--A-------A------------G--------------A--------G-------------AT-----T----------------------------AA-----G--------------A---C-------T--C 6217
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------T--------T-----------KA-T--A-------A-------T----G------G------AT----C---G-----G-------A---G------T----------C-------------A------G------------T-------------T--- 6406
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------A------------------------------------------T-C--G------G------A----------T----------------------------------------------C-----------G--------G--A--------------C 6203
60_BC.IT.11.BAV499 -CAGT-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A--------------------C-AT-----------------G-----------C----A------------------G--A-----------T--- 6997
61_BC.CN.10.JL100010 -CAAT-----T--------T-----------CA-T--A-------A----------C----------------A--------G-----------C-AC-----T----------------------------A------G--G-----------A-----------T--C 6430
62_BC.CN.10.YNFL13 -CAAT-----T--------T-----C------A-T--A-------A------------G-------G-CCT-----------G--G----------AT-----T-----------------------G----A------G--------------------------T--C 6338
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-----GA---------------------C-AG--------------------C-----------C--------------------------------------- 6548
64_BC.CN.09.YNFL31 -CA-T-----T--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A--T-----G-----------CCAT-----T--T-------------------------A------G--------------A-----------T--C 6378
65_cpx.CN.10.YNFL01 -CAAT-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A----C----------------------A--------G-----------C-AT-----T--TT------------------------A------G------------T-A-----------T--C 6422
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----------T--------T--------------T--A-------A-------T-T--G------G------A---T-----G-----G-------A----------T----------C-------------AA-----G------------T----------------- 6362
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----A-----T--------T--------------T--A-------A-------T-T--G------G------A---T-----G-----G--G----A----------T----------C-------------AA-----G------------T----------------- 6344
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -RAG----R-------------------------------------------------G-----C-------A-----------------------------------------------------------A--------C------------AT--A----------- 6465
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------A-----C-----------------------------------------G---GGA-----A-AA-----A---------AA-----AC--------------------------------------------------------------G--------- 6685
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--C--------------C--A-------G---G--G--G-----C-AC----------------------------------AA-----G-----------GT--T--C----------C 6538
O.BE.87.ANT70 ----T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA----C-G---CA-A-CGGT---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA 7051
O.CM.98.98CMA104 ----T--------C-----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T-----------CA----C-AC--CA-TTCAGT---TACT-----------C--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------G-CA 6507
O.CM.98.98CMABB141 ----T--------------A-----C--------T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C--C-CAGAA--T-----------CA----CCAC--CA-T-CAGT---TACT-----------C--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CA 6566
O.CM.98.98CMABB212 --AGT--------C-----T-----C--------T--A--A--A-----C--CT-T------CC---C--AGAC--T-----------C-T---CCAC---A-TTCAGTG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-A--G-----G-CA 6556
O.CM.98.98CMU5337 -G--T-----A--C-----A--------------T--A--A--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-------T---CAT-----AG--CA-T-CAGTG--TACT-----------C--C-A---CAC---GAGC-----C---AGA--------G-CA 6514
O.CM.99.99CMU4122 --A-T--------------A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAA--T-----------T-A---C-G---CA-T-CAGT---TACT--C--------C----A----AC----AGT--------AG-A--------G-CA 6488
O.FR.92.VAU ----T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T-TC----A---C--T-CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA 6590
O.GA.11.11Gab6352 ----T---C----T-----A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----CC-G-CAGAA--T-----------CA------G---CA-T-CAGT---TACT-----------C----A----AC----AGT-----T--AA-A--------A-CA 6244
O.SN.99.99SE_MP1299 ----G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C-----C-AC--CA-T-CAG----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA 7089
O.US.10.LTNP ----T--C-----------A-----C--------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--C----G--CAGAA--T-G-----G---CA----C-A---CA-A-CAGT---TACT-----------C--C-AA---AC---GAGT-----T--AA-A--------G-CA 6948
N.CM.02.DJO0131 CTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-----A------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--C 6500
N.CM.02.SJGddd CC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC---G-------G--T--T--------------------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--C 6478
N.CM.04.04CM_1015_04 CCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-----A------G--T--T--------C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C 6493
N.CM.06.U14296 -CA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-------GAG-AGGA-AC--T-RG----A----GAC----A------G--T--T--------C--------C--A-A------GA----C-----TT-AGCCC-------A--C 6512
N.CM.06.U14842 CT-----------------A--------C-----AT-AC-A--C-----C---A-G---C-----G-AGGA-AC--T-G-----A-----A-----A------G--T--T--------C--------G--A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--C 6519
N.FR.11.N1_FR_2011 CC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C--WA-G---------G-AGGA-AC--W-------GT-C-AA----T-------G--T--T--------C-----------A-A------GA----C-----G--AW-CC-------A--C 6403
P.CM.06.U14788 -GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T----AT--GACAGTT-T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C- 6529
P.FR.09.RBF168 -GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T--------T----ATC-GACAGT--T-AC---C----------------A----AC---------A---T--A-AC-------A-C- 7081
CPZ.CD.06.BF1167 CT--A-----A---G----T--T--G--C-----T--AC-A--A-A---T--G-----G-----AG--G-A-AT----GG----A----AAC-------CA--G--G-TT-----T---------A-T--ATTT---A-GA--G-T--AGCTT-A-AT--------GTC- 7138
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT-A-A-T----A------A--T--------T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T--G-----G--- 6546
CPZ.GA.88.GAB1 CG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A---TAA------T-----A--T-----G--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A--- 7077
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-AGT-----A-----------TAGA--C-----T--A--A--G-A---T--G------------G--GCA-AT--T-CA--GG-----GA---C--------A--TGT---C--C-----------G--A-T---CA-GA--G-CT-ATGGT-A-AT--------A-CA 6690
CPZ.US.85.US_Marilyn CC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG----A------T--T-----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA----------- 7060
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A---CC-GA-G---------G---TACAA--T-----T------GA---C-G---C--GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C- 6592
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -C------------C-A--T-----G--------A--A--R--C-A---CC-GA-G---------G----ACAA--T-----T------GA---C-A------GTCA-T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C- 6573
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 CTAGCAGAA...GAAGAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTA......GAAATTAATTGTACAAGA......CCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAG...AGAGGACCAGG 7165
Env _L__A__E__.__E__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__.__.__E__I__N__C__T__R__.__.__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__R__I__Q__.__R__G__P__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------...A-TAG-AC-A-G---------AAA--CA-T--A------AAAG---A---------------T-C-GAGC-----......A-C----C-----TC---......--T---------...-----------TG-A---.........-T--------- 6400
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ---------...-G-A-AA--A-G----------AA---C----A--------C----T---------G-----T--TGAG------......TC------------C---......--T---------...-----------TTGG-A-.........-T--------- 6365
A1.CY.08.CY236 ---------...A-TAG-AC-A-G----------AA---A----AA-------C----A------------A--T-CTGA-C-----......A-C----C-----TC---......--T-G-------...-----------T--A---.........-T--------- 6397
A1.ES.05.X1608_8 ------AT-...-G-A-----AGG----------AA---A----AA-------C----A---C--------AT-T----GTA-----......T-C-----------C---......--T-----T---...----A--G-G-TC-A---.........-T--------- 6655
A1.KE.11.DEMA11KE001 ---------GGAA--C-----A------------AA---A----A--------C----TT-----------A--TGC--GTC-C--G......C-------------C--G......--T--T------...-----C-C-G-T--A-A-.........-T---G----- 6544
A1.RU.11.11RU6950 --------G...A--------A-G----------AA---A----A-------GC----T---------------T-CTGAG-----G......AGC--C-C------C---......--TGG-------...-------C---T--A---.........-T--------- 6704
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------...A-G-----GA------------AA---A----CA-------C-----------------A--TGT--AGC--A--......-G------------C--G......--T-G-------...-----------TG-A---.........-T--------- 6528
A1.SN.01.DDI579 -----G---...---------A-G----------AA---C----AA-------C--------------------TGTT-ATC----G......C------G------C---......------------...-------C---TG-A--C.........-T--------- 6375
A1.UG.11.DEMA110UG001 ---------...AG-A-----A-G----------AA---A----AA-------C----A------------AT-T--T-AG------......--------------C---......--T-----T---...-----------TG-A--C.........-T--------- 6512
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------G...-----CA--A-G----------AA---A----A------A-C----A-------------T-T--TGAG------......AGC-----------C---......--TGG-------...-----------T--A---.........-T---G----- 6615
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------...-----A---A-G---------AAA--C--T--A--------C----A-------------T-T-CTGAGC-----......C-------------C---......------------...-----------T--A--C.........TTT-------- 6352
A2.CY.94.94CY017_41 ---------GGA-GGA-AA--A-G----------AA---A-T--AA-------C----A---------T---T-T-CT-AGC-----......CT-----C-----TC---......------------...-----------T--A--C.........TTT-------- 6543
B.BR.10.10BR_MG029 ---------...----G-------C----R----AA-----------A--YA----------------G------GCA--GC-----......A----------------G......--------T---...-------G---G--A-AC--AGGACAC-T--------- 6659
B.CA.07.502_1191_03 ---A-----...------A---------A--ACAAA---AG-T--A----------T--------------T--A--TGA-------......C-----------------......--TGGT------...-----------T--ATCC.........TT--------- 6621
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---T-----...--G-------------------AA-----T--AA-T-----------T-----------------TGA-A-CA--......C-----------------......------------...--------GG-T--A-A-.........-T---T----- 6681
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------...----------------------AA---C----A--------------------------------T---------......CC-----C----------......----G-------...---------G----ATC-.........CT-----AG-- 6547
B.ES.10.DEMB10ES002 ---T-T--G...---------A-----------AAA---C--T-T-----------C--------TA----------T-AGA-A---......-T----------------......---GGT------...-----------T--ATCA.........CT--------- 6559
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------...----------------------C---------A-------------T------------T-----T-A------G......C-----------------......----G-------...-----------T--AAA-.........-T--------- 6371
B.GB.05.MM45d213_GN1 ---------...----------------------AA--------AA-T----T-----A------------------TGA-------......-T----------------......--------T---...-----------T--A-A-.........-TG--T----- 6571
B.HK.06.HK003 ---------...------A----------G---AA--T--C-T-A-----------G-----------G-----A---G--------......------------------......-A---T--T---...-----------T--AAA-.........-T--------- 6531
B.HT.05.05HT_129389 ---------...-G---CAC-A--C---------AA---A--T--A-------C-----------------T--A--TGA----A--......T-C---------------......--T---------...----TG---G-T--A-A-.........-T--------- 6395
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------...A-G---------C-------AAAA--------AA-T------G-------------G---------CA-------......-T----------------......-----------C...-------G---T--A-A-.........TT--------- 6581
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------...----------------------AA--------AA-------------------------------T---------......-------------T----......------------...-----------T--A-A-.........CT--------- 6819
B.PE.07.502_0525_wg5 ---------...-----T----------A-----C-------T-A------A-------T--------------ATCGGA-------......A----A------------......--------T---...-----------T--G-A-.........-T--------- 6605
B.RU.11.11RU21n ---------...------A--------------------C----A------A-------A-----------------AGA-C-----......------------------......------------...---------G-T--T-A-.........-TG-------- 6699
B.TH.08.MERLBDTRC10 ---------...--G---A--------------AAA-----T--AA----------C--------------------T-A-------......AC----G------T----......------------...-----G-----T--A-A-.........-TG--G----- 6421
B.US.11.ES38 ---------...A----------G----------AA---------------------T----------G--------TGA-------......-C----------------......----G-------...-------C---T--AA--.........-TG-------- 7102
C.AR.01.ARG4006 ---------...------A--A-----------AAA---A-A--A------A-C-----A-----------C--T--TGA-------......-----------C--G---......--------T---...------G----T--AA-G.........-T--------- 6356
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------...-----AA--A-----------CAA---A-A--A-------TC-----A-----------T--T--TGA-------......-----------C------......------------...-----------T--AA-G.........-T--------- 6584
C.BW.00.00BW5031_1 ---------...A-----A---------------AA---A-AT-A--T-----------A-----------T--T--TGA-------......------G-G----G---G......--------T--C...---G-------TG-GA-G.........-T--------- 6521
C.CN.10.YNFL19 ---------...-G----A--A------------AA---C-A--AA-------C-----A--------G--T--T--TCA-------......------GTA---------......----G---T---...-----------T--AA-G.........-T--------- 6544
C.CY.09.CY260 ---------...----G-A--A------------CA--CC-A--AA------TC-----A-----------T--C--TGA-------......A------CA----T----......--------T---...-----G-----T--GA--.........-T--------- 6415
C.ES.08.X2363_2 T--------...------A--A----C-------AA--CC-G--A--------------A-----------T--T--TGA-------......A-T-----G--C-T----......---GG-------...-----------TG-AA-G.........-T--------- 6637
C.ET.02.02ET_288 A--------...--T---AC-A------------AA---C-G--AA-T-----C----TA--------------T--TGA-C-----......------------------......--------T---...------C----T--AA-G.........-T--------- 6406
C.IN.09.T125_2139 ------A--...-GG-G----A------------AA---C-G--A--A-----C----TA-----------T--T--TGA-------......------------------......--T-----T---...-----G-----TG-AA-G.........-T--------- 7182
C.KE.00.KER2010 ---------...------A--A-G----------AA---A-A--AA------TC-----A-----------C--T--T-A----A--......------GTG----T----......---GG---T---...-----------TG-AA-A.........-T--------- 6369
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------...A-----A--A--G---------AA---A-ACA--------TC-----A--C--------T--T--TGA------G......A-----G-G--------G......---GG---T---...-----------TG-GA-G.........-T--------- 7159
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------...-----TA--A------------AA---C-G--A--------C----TA-----------T--T--TGA-C-----......-------GG---------......--TGG---T---...-----G-----TG-GA-A.........-T---G----- 7146
C.YE.02.02YE511 ---------...------A---------------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--A-ACC-----......--C-----G--------G......--------T---...-----G-----T--GA-G.........-T--------- 6357
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 AG-------...A-----A---------------AA--CA-A-TAA------TC--G--A-----------T--T--TGA-------......--G---G-G--------G......GTTGG---T---...-----G-----TG-GA-A.........-T--------- 7140
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ---------...-G----A--A-----------AAA---C-G--AA------TC--C--A--------C--C--T--TGA-------......A-----GTG---------......-A------T--C...-----------T---A-G.........-T--------- 6515
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --G------...-G---TA--A------------AA---A-G--A------A-C----A------------T--T--TGAG------......------G-G---GT----......--------T---...-----G-----TT-AA-A.........-T--------- 6532
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------...------A-CA------------AA---A-T--A-------T-----AT--------G---T-T--GGA-A-----......A-C--C-CG---GAG--G......-----T------...-------GC--T--A-A-.........-T--------- 6518
D.CY.06.CY163 ---------...--C---A-CA------------AA---C----AA-----AT-----A------------A--T--T-A-A-----......-------------T---G......-----T------...------G-C--T----A-.........-T--------- 6378
D.KE.11.DEMD11KE003 --------G...-----TA---------------AA---A---GTAGT--------------------------TG-T-AGA-----......-T---------C-----G......---T----T---...--------G--TG-A-AC.........-TG-------- 6528
D.KR.04.04KBH8 ---------...A-G--AA--A------------AA---C----AA------------A---------------T--TGT-------......CC------A---GA---G......------------...------CG-G-T--A-A-.........-T--C------ 7090
D.SN.90.SE365 ---------...-----AA--A------------AA---C----AA-T------------------------T-T--TGA-------......ATG--------------G......--TT--------...-A----C----G-CA-C-.........-T-----T--- 7196
D.TZ.01.A280 T------G-...------A--A------------AA---C----AA------T-------------------T-A--TGAGA-----......A----------------G......--T--T------...---------G-T--A---.........-T--------- 6365
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------...-----AA-G--G------A---AA--CC----AA-TC--TTG------------------T-T--T-AG------......AC---------C-----G......---T--------...------C----T-CA-A-.........-T--------- 6472
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------...--------CA--G----GA--AAA---C----A--T---A-------T------A----A--T--GGAG------......A-C----C---C-T---G......---T----T---...-----G-----T--AAA-.........-TG-------- 6513
D.YE.02.02YE516 --G------...------A--A------------AA---A----A------AT---------------G-----A--TGA-A--A--......A-C----C-----T---G......------------...------C--G-T--A-A-.........-T--C------ 6345
D.ZA.90.R1 ---------...------A-CA-------G----AA---C----AA------------A---------------T--TG--------......-----------------G......---T--------...------C---AT-CA-AA.........-T--------- 6525
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------...-----TA--A----C---A--CAG---A--T-A-----CA-A-----------------C--T--TGA-------......C-G---------------......------------...-----G-G---T--A-A-.........CT--------- 6377
F1.AR.02.ARE933 ---------...-----TA--A----C------CA----A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-------......C-G---------------......--T---------...-----------T--A-AC.........TT--------- 6456
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---------...--G--TA--A-----------AAA---A--T-A--T-----A----T------------C--T--TGA-------......C-----------T-----......------------...-----G-----TG-A-A-.........-T--------- 6583
F1.CY.08.CY222 ---------...-G---TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--G-----------G--C--C--TGA-------......C-G--------C------......------------...-----------T--A-A-.........TT--------- 6358
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------...------A-------C---A--CAA---A--T-A--T--CA-A-----------------C--T--TGA-C-----......C-G---------------......------------...-----G-----T--A-A-.........-T--------- 6611
F1.RO.96.BCI_R07 ---------...A----TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--------------G--C--T--TGA-------......C-G-----C---------......------------...-----G-G---T--ATA-.........TT--------- 7237
F1.RU.08.D88_845 ---------...-G---TA-------C--GC--RAA---A---A-A-T-----AGG---------------C--T--GGAGG--A--......C-----------------......-----T------...--------GG-TG-A-AG.........CTT-C------ 6648
F2.CM.02.02CM_0016BBY T--------...A--A-TA--A------------AA---A----A--T-----A------------------T-T--TGA---A---......A-------C---------......------------...-----------T--A---.........-T--------- 6351
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---T-----...--T-GCA--A--C--------AAA---C----A--T--CA-A--G-A---------------T----G----A--......------------------......------------...-----------C--A-A-.........CTG-------- 6446
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------...-----TA--A------------AA---A-T--ATCG---T-A----A------------A--T--TGA-------......-C---------C------......-TTGG-------...-----------T--A---.........-T--------- 6507
G.BE.96.DRCBL T--------...A----TA-CA-------T----AA---A--T-A--------C---GT---------G--C--T--T-GG------......--------------C---......------------...-------G---TG-AGCA.........-TT-------- 7125
G.CM.10.DEMG10CM008 T--T-----...-G---AA--A-G------G---AA--CA--T-AA-G-G--AA---GT---------G-----T--T-A---A---......-----C-CC-----C---......--T--T------...-------C---T--GA-A.........-TT--G----- 6549
G.CN.08.GX_2084_08 ---------...-----AA----------GA---AA--CA----A----G-A-C--------------------T--TGAGA--A--......--------------C---......--A---------...---C-------T--AA-A.........-TT-----T-- 6416
G.CU.99.Cu74 T--------...A----AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GT---------G-----T--TGA-A--A--......--------------C---......------------...-----------T--A--A.........TTT-------- 6793
G.ES.09.X2634_2 T--------...-G-A--A--A-G----------AA--CA----AA-------C--------------G-----T--T-A-A--A--......--C----CG--C--C---......------------...-----------T--AACA.........TT--------- 6672
G.GH.03.03GH175G G-GA----G...-----AA--A-----CA-----AA---G----A------AG----GT-------------T-T--TGATA-----......--------------C---......---GG-------...-------G---T--AA-A.........TTC-------- 7241
G.KE.09.DEMG09KE001 T--------...-----AA--A-G----------AA--C-----AA-------C----T---------G-----T--TCA----A--......--------------C---......------------...--C------G-T--AG-A.........-TC--G----- 6559
G.NG.09.09NG_SC62 T--------...-----AA-----------A---AA--C-CT-GCC-A---A-C----T---------G-----T---GA-A--A--......--------------T---......-----T------...----A--G---T--AA-A.........-TC-----T-- 6368
G.ZA.01.TV546 T--------...-----AA--A-------C----AA--CA----AA-------C---GT----------AG-T-T--TGA----A--......A-------G----TC---......------------...-----------T--AA-A.........TTC-----T-- 6364
H.BE.93.VI991 ---------GTG--G------A-----------AAA---A-T--A--T---A-C----A-------------T-A--TGA-C-----......C-------C-----C---......A-AGG---T---...--G--------T--A---.........-T---G----- 6561
H.CF.90.056 ---------...---C--A-CA--------A--AAA---A--T-A------A-C----A---------------T--G---C-A---......A-C----CA-----C--G......--T-----T---...--G----C---T--A-A-.........TT---G----- 6490
H.GB.00.00GBAC4001 ---------...-GGC-----A-----------AAA---A----A------A-C----AT------------T-T--TGA-------......C-G-----C-----C---......--A-----T---...---------G-T--A-A-.........-T---G----- 6691
J.CM.04.04CMU11421 AA-T-----...-G---TA--A------------AA---A----AA------------A----C----G--AT-T--TGA-A-----......A-C----CG---TTC---......--T---------...--------GG-T--A-AC.........-TG--T----- 6697
J.SE.93.SE9280_7887 A--------...-G---CA--A------------AA--CA--T-A--------C----A------------A--T--T-A-A-----......------GTG---TAC---......--T--T------...-----G---G-T--A-AC.........-TG-------- 6472
J.SE.94.SE9173_7022 G--------...-G---CA--A------------AA---A--T-A-------------A------------A--T--TGACA-----......------GTG-----C---......--T--T------...---------G-T--A-AC.........-TG-------- 6479
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------...------A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G---A-A----A---------------T--TGA-G-----......-----------------G......--A-G-------...-----------T--A-A-.........-T--------- 6381
K.CM.96.96CM_MP535 ---------...------A--A-------G----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA-A-----......C----------------G......--A---------...-----------T--A-A-.........-TG-------- 6367
U.CA.01.TV749 ---------...-G--G-A--AA-----A-----AG---A----AA---G---------------------A--TG-T-A-CA----......------GTG-----C---......--T---------...-----------T--AA-A.........-T---G----- 7184
U.CA.99.TV721 ---------...A-----A--AA-----------AG---A----AA-------------T----C---------T--T-A-C-----......-------TA-----C---......--T-G-------...-----------T--AA-A.........-T---G----- 7210
U.CD.83.83CD003_Z3 T--T-----...---------A------------AA---A----AA-------C--------------------T--TGAGA-----......A-------------C---CCCGGAT--G----G--G...-T----C----T--A---.........-T--------- 6647
U.CD.90.90CD121E12 T--T-----...A--------A------------AA---A----AA-------C------------------T-T--TGAGA-----......A------------GC---......-----T--T---...-----GC--G-T--A-A-.........-T--------- 6327
U.CY.05.CY090 ---T-----...-G---T---A------------AA---A-TT-A--T---A-A----A---------G--A--T--TGT-------......CC-----------TG---......GT----------...--------G--C--A--C.........-T--------- 6369
U.CY.08.CY223 ---------...-G------GAAG----------AA--C-----AA-------C----T-------------T-A--TGAG------......AT------------C---......--T---------...-------G---TG-G-A-.........CT--------- 6446
U.ES.10.DEURF10DZ001 ---------...----GAA---AG----------AA------T-AA-------C--G-------C-------T-AGCT-AGC-----......A-------------T---......--TGC-------...----T----G-T--A-C-.........-T--------- 6418
U.GR.99.99GR303 ------A--...-G-------A------------AA--------A-----------------------------T--TGAG------......TC------------C---......--T-G-------...-----------T--A-A-.........-T--------- 6452
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ---------...-----AA--A-G------A---AA--CA----A------A-C--G-T---------------T--TGA-A--A--......AGCC-G--------C---......------------...-----------T--A-CC.........-TG-------- 7056
01_AE.AF.07.569M ---------...-----AA--A----C--C---AAA---C----AA-------C--C-----------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TC-------...-------C---TG-A---.........-T--------- 6377
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------...-----CA--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TT---A---...-TG----C---TGCA---.........-T--------- 7129
01_AE.CN.10.YNFL03 ---------...-----AA--A----C-------AA---C----AA-------C-----T--------G--C--T--TGA-------......-----C--------C---......---TC-------...------G----TG-A--G.........-T--------- 6555
01_AE.HK.04.HK001 ---------...------A--A------------AA--------AA-T-----C--------------G--C--T--TGA-------......C----C-C------C---......---TC-------...------G----TG-G---.........-T--------- 6535
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------G...------A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-------......-C---C--------C---......---TC-------...-------C---G--AAC-.........-TG-------- 6364
01_AE.JP.x.JRC77AE ---------...------A--A----C-------AA---C----A--------C--G-----------G--C--T--TGA-------......-T---C--------C---......---TC-------...------CT-G-T-CA-A-.........-T--------- 7165
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ---------...------A--A----C--C----AA---C----AA-------C----T---------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TTT------...-------C-G-T--A-A-.........-T-----A--- 6596
01_AE.TH.90.CM240 ---------...------A--A----C-------AAG--C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TC-------...-------C---T--AAC-.........-T--------- 6739
01_AE.US.05.306163_FL ---------...-----CA--A----C-------AA---A-TT-A--------C--------------G--C--T--T-A-------......-----C-----C--C---......---TC-------...-------C---T--AGC-.........-T--------- 6314
01_AE.VN.98.98VNND15 --T------...------A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TC-------...-------T---G--GAC-.........-TG-------- 6432
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 CTAGCAGAA...GAAGAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTA......GAAATTAATTGTACAAGA......CCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAG...AGAGGACCAGG 7165
Env _L__A__E__.__E__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__.__.__E__I__N__C__T__R__.__.__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__R__I__Q__.__R__G__P__G
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------...------A--A-G----------AA---A----AA-T-----C---------C--------T----GGAGC-----......A-------------C---......--T---------...---------G-TG-G-A-.........CT--------- 6595
02_AG.CY.09.CY256 AC-------...-G-A-CA--AC-----------AA---A-G--AA-------C----T-------------T-AGCTGATC----G......--------------C---......--T-G-------...-------G----G-G-----GGGA...-T--------- 6351
02_AG.ES.06.P1423 ------A-G...--CC--A--A-G----------AA---A--T-A--------C-----T---------------G-T-GTC-----......A-T----C-----TC--G......--T---------...------G----TG-A---.........-T--------- 6581
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------...A-----A---A-----------AA---A----AA-------C----T------------AT-A--AGAGC-----......A-C----CC----GC---......--T--------C...-----------TG-A---.........-T--------- 6548
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------...-G-A------CG--------C-AA---A----AA------TC----A-------------T-A--T-AGC-----......C-------------C---......--T---------...-----------TG-A--C.........-T--------- 6833
02_AG.LR.x.POC44951 ---------...A--A--A---------------AA---A----AA-------C------------------T--G-T-AGC-----......AG------------C---......--T---------...-----------TG-A--A.........-T--------- 7142
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------...A----T-----G--C-------AA---A--T-AA-------C------------------T-A--G-GTC-----......A-------------C---......--T---------...---------G-TG-A-A-.........-T--------- 6360
02_AG.NG.x.IBNG ---------...-G---A-----G--C-------AA---A----AA-------C------------------T--GCT-ATC-----......A-------------C---......--T---------...---------G-TG-A-A-.........-T--------- 6683
02_AG.SE.94.SE7812 ---------...------A----G----------AA-----T--AA-------C----T-------------T--C-TGA-------......A-------------C---......--TGG-------...-----------TG-A---.........-T--------- 6525
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------...-G---TA----G----------AA---A--T-AA-------C------------------T----T-AGC-----......TGG-----------C---......--T-G-------...-----------TG-A---.........-T--------- 6352
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------...---------------------------------------A-------------------------AGA-C----G......------------------......------------...---------G-T--T-A-.........-T--------- 6357
04_cpx.CY.94.94CY032_3 T-----ACG...---------------------AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AGG-----......A-------------C---......--TGG-------...-----------TG-A-A-.........-T---G----- 6547
05_DF.BE.x.VI1310 ------A--...----GTA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A----A------------C--T--TGA-------......C-T--------------G......------------...-----------T--A-A-.........TT--------- 6562
06_cpx.AU.96.BFP90 T--------...-G-A-CA--AC-----A-A---AA--CA----A------A-C----AT--------G-----T--TCAGC-----......-------GG-----C---......---GGT------...-----------T--ATCC.........TTT-------- 7231
07_BC.CN.98.98CN009 ---------...-----AA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA-------......------GTA---------......---GG---T---...-----------T--AA-G.........-T--------- 6505
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------...AG----A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA-------......------GTA---------......--------T---...-----------T--AA-G.........-T--------- 6347
09_cpx.GH.96.96GH2911 T--------...-----CA--A------------AG---A----AA------TC---GT-------------T--GCTGATC-----......ACG---G-----GTC---......A-TGG-------...-------C---TG-A---.........-T--------- 6358
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------...------A--A------------AA---C----A--T----------AT--------G-----T--TGAG------......AC---------CGTG---......--------T---...-------G---T--AA-G.........-T--------- 6532
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------...-G-------AG----------AAA--CA----A--------------------------AT-TG---GTC-----......C-C-----------C---......--T---------...-----------T--A--G.........-T--------- 6564
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------...-----TA--A-----------CAA--CA--T-A--T---A-A--------------T--T--T--TGA-------......C-G-----C---------......--------T---...-----------T--A-AG.........TT--------- 7172
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------...-G---AA--AAG------G--AAA--C---T-A-------T-GG--A---------------TGCT--GC-----......AG------------C---......--T---------...-----------T--A--G.........-T--------- 6581
14_BG.ES.05.X1870 ---------...-----AA----------G---AAA--C------------A-------------------------AGACC-----......-----------C------......------------...-----------G--AAC-.........-TG-------- 6650
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T--------...---------A----C------AG---C------A------------T---------------A--TGA-------......------------------......------------...-----------T--A-A-.........-T---T----- 6531
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------GGAA-TA-AAC-A------------CA---A-T--A------A------A-------------T-T-CT-AGC-----......C-------------C---......---G--GT-GG-...CA-----GG--TG-A--C.........-TT-------- 6531
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------...-G---TA--A----C------AAA---A--T-A--T---A-A-----------------C--T--TGA---C---......C-G---------------......--------T---...-----------T--A-AG.........TT--------- 6378
18_cpx.CU.99.CU76 ------AC-...---A-----A-G--C-------AA---A----A------A-C--G-A---------------T-CG--GC-----......A-C----CC-----C---......----G---T--C...--G----G---T--A-A-.........-T--------- 6467
19_cpx.CU.99.CU7 ---------...-G-A----GAC-----------AA---A----A--------C------------------T-T-CTRAGC-----......A--------------C--......--T---------...-------C---TG-A---.........-T--------- 6303
20_BG.CU.99.Cu103 T--------...A-G--AA--A-G----------AA--CC----A--------C---GT---------G-----T--T-A-AG-A--......--------------C---......------------...--------G--T--AG-A.........TTT-------- 6629
21_A2D.KE.99.KER2003 T--------...------A-CA------------AA---C-T--A-----------------------------T--TGA-------......-T---------------G......---GGT------...------C--G-T--A-A-.........-T--------- 6360
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------...A-----A--A-G----------AA--------AA----C--C----T-------------TY-GT--AGC-----......ACT----------GC---......--TGG-------...--------C--T--A---.........-T--------- 6350
23_BG.CU.03.CB118 T--------...A-G--AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GTT--------G-----T--T-GCAG-A--......AC------------C---......------------...--------G--T--AACA.........TTT-------- 6629
24_BG.ES.08.X2456_2 T--------...A-GA-A---A-G----------AA--C---G-AA-------C---GT---------G-----T--TGA-AG-A--......-T------------C---......---GG-------...-------GG--TR-AG-A.........-TT-------- 6649
25_cpx.CM.02.1918LE T--------...------A---------------AA---A-T--AA------------A----C----G--T--T--TGA-------......ATG-----------C---......--T---------...-----------T--A-A-.........-T--------- 6376
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------...-G--GA---AAGG----G----AA--------AA-------C----A-------------T-TG-T-AGG-----......-T------C----GC---......------------...-----------T--A-A-.........CT--------- 7162
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------...------A--A------A-----AA---C----A------A-C-----------------C--T--TGA-------......A-------------C---......---TT-------...-----G-----TG-AA--.........CT--------- 7152
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------...------A--A------------AA---C----A-------------T---------G--------TGA-A-----......-----------------G......------------...-G--AC---C-T--A-A-.........CT-----GG-- 6533
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------...-----CA---------A-----AA-----T--------------------------G--A------GA-A--A--......------------------......------------...-----------T--A-A-.........-T--------- 6580
31_BC.BR.04.04BR142 ---------...------A--------------AAA---C-AT-A-------TC-----A--------------TC-G---C-----......A-T----C-----TG---......--------T---...-----GG----T--AA-G.........-T--------- 6627
32_06A1.EE.01.EE0369 T------G-...---AGTA--A------------AA--CA----A------A-C--------------G-----T--TCA-------......--C----TA-----C---......---T-T--T---...-------G---T--A-AC.........-TT-------- 6830
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------...------A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--C--T--T-A---C---......-T---C------------......--TTC-------...-------C---T--A-C-.........-T--------- 6478
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------...------A--A----C-------AA---A----AA-------A--------------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TC-------...-------C---TG-A-A-.........-T--------- 6352
35_AD.AF.07.169H ---------...-G----A---------------AA---A--T-T-----------------------------T--TGAGA-----......AC------------C---......--T---------...-----------T--A---.........-T--------- 6374
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A--...A-T--AAC-A----C-------AA---A----AA-------C--G---------A-----T--GT--AGC-----......A-T----C----GTC--G......--T---------...---------G-T-CA-C-.........-T--------- 6371
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------...-G-A-----A-G----------AA---A----AA----C--C-----------------AT-T--TGAGA-----......--------------C--G......TTT--------C...-----------TG-A--C.........-T--------- 6353
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------...------A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TGA-------......C-R-----C---------......--------T---...-----------T--A-A-.........TT--------- 6579
39_BF.BR.04.04BRRJ179 T--------...---A--A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-------......C-G---------------......--T---------...-----G-----T--A-A-.........TT---C----- 6651
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------...---A-TA-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A---GT------------T--T--TGA-------......C-G---------------......------------...-------C---T--AAA-.........-T--------- 6689
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------...-----TA--A----C------CAA---A--T-A--------A-----------------CT-T--TGA-------......C-G--------CT-G---......--------T---...-----------T--A-C-.........-T--------- 6745
43_02G.SA.03.J11223 T--------...-----AA--------------AAA--C---T-A--------CC--GT-C-------G-----T--TRGC---A--......-----------C--C---......------------...-----R-----T--AG-A.........TTC--T--T-- 6687
44_BF.CL.00.CH80 ---------...---A--A--A----C------CAA---A----A--T---A-A-----------------C--T--TGA-------......C-G---------------......--------T---...-----------T--A-A-.........-T--------- 6613
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------...---A--A--A-G----------AA---C----AA------TC--G-----------G-----TGTT-GGC-----......C-----------T-C---......--T-CA------...-------C---TG-G---.........-T--------- 7124
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------...-----TA--A----C------CAA---A----A--T-----A----T------------C--T--TGA------G......C-G---------------......-----T------...-----------T--A-AA.........-T--------- 6583
47_BF.ES.08.P1942 ---------...-----TA--A----C--G---CAA---A--T-A--T-----A----G-------------T----TGA----A--......AGC----------T----......---GG---T---...-----------T--A-A-.........-TG-------- 6585
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------...------A--A----C-------AA---C----AA----------G-A---------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TC--C----...-----------G--GAC-.........-TG-------- 6409
49_cpx.GM.03.N26677 A--------...A---GAA--A------------AA---A--T-A--T---A----G-A------------A--TG-T-A-C-----......AC------G----TC---......---GC-------...--------GG-T--A-AC.........TT--------- 6598
50_A1D.GB.10.12792 ---------...A----TA--A------------AA---A----AA-------C-----T-----------A--TGC--GCC----G......A-C----G----GTT---......--T---------...-----G-----TG-A---.........-T---G----- 6562
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------...------A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TT----T--...-----G-C---T-CA---.........-T---G----- 6371
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------...------A--A----C-------AA---A----A--T---A-C--------------G--C--T--TMA-------......--G--C--------C---......---TC-------...-------C---T--AG--.........-TG-------- 6512
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------...------A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--A--T--T-A-------......-----C--C-----C---......--AGG-------...-------C---TT-AAC-.........-T--------- 6526
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------...-----CA--A----C-------AA---C----AA-------C-G--A---------G--C--T--TGA-------......--------G-----C---......---TC-------...-----------T--A-A-.........-T--------- 6579
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------...------A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-AC------......AC---C--------C---......---GC-------...-------C-G-T--AAC-.........-T--------- 6463
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------...A-----A--A-G--C-------AA---A-A--AA-------C----T------------AT----TGAG------......TC------------C---......--T-G-------...-----------C--A-A-.........TT---G----- 6507
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---T-----...--T-GAA--A-----------CAAG--C-G-AAA-------C-----A-----------T-----T-A-------......------G-A----T----......----G---T---...-G---------TG-AA-G.........-T--------- 6360
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------...-G----A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-------......-----C------G-C---......---TC-G-----...-------C---TG-A---.........-T--------- 6549
59_01B.CN.09.09LNA423 T--------...---------A--G--------AGA--------AA------------A-------------T----TGA-------......-T---------C------......------------...-----G-----T--A-A-.........-TG-------- 6346
60_BC.IT.11.BAV499 ---------...-G----A--A-----------AAA-----A--A--------C-----A-----------T--T--TGA-G-----......R-C----C----GA----......-----T--T---...------G----T--AA-G.........-T--------- 7140
61_BC.CN.10.JL100010 ---------...-G---AA--A------------AA---C-GG-A-------TC-----A--------------T--TCA-------......------GTA---------......--------T---...-------G---T--AA-G.........-T--------- 6573
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------...A-----A--A-------C----AA---C-G--A--------C-----A--C--------T--T--T-A-------......-T----G-A---------......--------T---...-----------T--AA-G.........-T--------- 6481
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------G...-G-------ACG----------AA---C----AA-------C--GGT---------------T--TGAG------......-C------------C---......-----T------...------GT-G-TG-A-A-.........-T--------- 6691
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------...------A--A-----------AAA---C-G--A--------C----TA-----------T--T--TGA-------......------GTA---------......----G---T---...-----------T--AA-G.........-T--------- 6521
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------...-----CA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TGA-------......------GTA---------......---C----T---...-----------T--AA-G.........-T--------- 6565
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------...------A--A----C-------AG---C--R-AA-------C----T---------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TT---M---...-------C---TG-AA-A.........-T--------- 6505
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------...------A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A-------......-----C--------C---......---TC-------...-------C---TG-AA-A.........-T--------- 6487
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------...------A-------------CAG----C-------T---A------T----T--A----------TG--------......------------------......------------...---------G-T--A-A-.........-TG-------- 6608
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------...----------------------AA--------A-----C-------AT------------T----A-A-------......A----------------G......----G-------...-------G---T--A-A-.........-T--------- 6828
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------...------A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----T-----------C--T--TGA-------......C-G---------------......------------...------C--G-T--A-A-.........-T--------- 6681
O.BE.87.ANT70 --CT-TA--...-G-A-AA--AG---G-TGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-TA-CC--......A-C--G-CC---GA----......--AC-A-TAG-C......-T-C--GAG--GA-A.........-T---T---.. 7189
O.CM.98.98CMA104 --CT-CA--...-GGA-AA--AG-----TGGGAAAAG--A-T--A-CTGG-T--CGC-AT--CC----GACT--A--TT-TA--A--......A-T--A-CC---GAG---......--ATT---TCTG...--GGT-G--CAG--GAAG.........-T---C---.. 6648
O.CM.98.98CMABB141 --TT-GA--...-G-A--A--AG-C-G-TGG-AAAA---A-TT-A--T---AGCC---AT--C-----GACC--A--T--TA--A--......AGC--G-CC--CCAG---......--AGGA--T-CA...---GT-C-GGAG--AAAA.........-T---T---.. 6707
O.CM.98.98CMABB212 --CT-TAG-...-G--G-A--AG-----TGGGAACA--CA-T--A----G---A--G-AT--C------ACC--A-----TC-----......A-C--G-CC--C--G---......GAAG-A-GA......-A--TTC--GAG--A-AC.........GT---C---.. 6694
O.CM.98.98CMU5337 --CT-T---...-G-A-AA--AG-----TGGGAAAA--CA-TT-A--TTC---GG---AT--CT----GACC--A--TTATC-----......A-C--A-C----CAG---......--A...--TGT-...--GGT-C--GAG--AAAA.........-T---T---.. 6652
O.CM.99.99CMU4122 --CT-T---...-G-A-AA--AG-----TGGGAAAA---A-T--A----G--GA----AT--------GACC--AG-TT-TG--A--......A-C--A-CC---GAG---......--ATGG--TC-G...T--GT-C--GAGC-GAAA.........-T---T---.. 6629
O.FR.92.VAU --CT-TA-G...-GGA-TA--AC---C-TGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--TGA-A-G......AC---AGCA---GAG---......--AGGA-GTC-G...----T-CG--AG--AATG.........GC---T---.. 6731
O.GA.11.11Gab6352 A--T-TA--...-G-A-AA--AG---A-TGGGAACA---A-TT---C-TC---GC---AT--CT-----ACT--A--T--TA--A--......A-G--G-CC---GA----......--AGGGG----CGTG---GT-GG-CAGG-GG-C.........CC---T---.. 6388
O.SN.99.99SE_MP1299 --CT-T---...-G-A-CA--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-TA--A--......A-C--G-CC---GTG---......-AAGGA--TC-G...T--GT-C--GAG--A-AA.........-T---T---.. 7230
O.US.10.LTNP A-CT-TA-G...-G-A-AA--AG---G-TGG-AAAA---A-T--A------A-G----AT--CC-----ACC--A--TTATA-CA--......-----G-TC---GAG---......--ATGG-GAG-G......-T-GCTCCG--GA-C.........GT---G---.. 7086
N.CM.02.DJO0131 T---ATA--......--TA-T--T------AA-............A-T-G--G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAGATA--G......AC---G-----------G......--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-A-AA.........-T------T-C 6628
N.CM.02.SJGddd T--AATAC-...--T--TA-TA-T------AA-............--T-G-AG-GGT-ATC--T-G--G--ATG---T-AGA-A--G......TC---A-----------G......--AGGA--T---...------GG-CA-G-G-AA.........-T------T-C 6609
N.CM.04.04CM_1015_04 ----ATAC-...--T--TA-T--TM-----YR-............S-T...AAWG-T-AT--GT-G--G--ATG---TMAGA-A--G......TC---A-----------G......--AGGG--T---...-Y-G--GG-CAGG-G-AG.........-T------T-C 6621
N.CM.06.U14296 T-------T......--TA-T--TG-----...............A-T---AGCGGC-AT--GT-G--G---TG--RTGAGA-A--G......TC---A-----------G......--AGGA--T---...---G-GGG-CAGG-G-AG.........-T------T-C 6637
N.CM.06.U14842 ----ATAC-...--T--TA-T--T-----GAA-AGT-G-GAT-GCA-T-CGAG-GGTGATC-GT-G--G--ATG---T-AGA-A--G......TC---A-----------G......--AGGA--T---...---G--GG-CAGG-A-AA.........-T------T-- 6662
N.FR.11.N1_FR_2011 T---GCAC-......--AA-T--TR---R-AA-............--T-G-CG-GGT-ATC-GTGG--G--ATG---TGAGA-A--G......TC---G-----------G......--AGGA--T---...---G-TGG-CAGG-G-AG.........-T------T-C 6531
P.CM.06.U14788 ------A-G...-G----CCCT--G-A-TTA--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAGAG---G......TC-C-C-CC----T----......--AGGT--T--C...------GG-CA-G-G-AA.........CT----GTC.. 6670
P.FR.09.RBF168 --------G...------CCCT--G-A-TTA--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-AGAA---G......TC---C-CC---GT----......--AGGT--T--C...------GG-CA-G-G-AA.........-T------C.. 7222
CPZ.CD.06.BF1167 G---A----...-G---AAC-AAGGCATAC-A---AG-AGC--AAC-T-----A...C-AT--T--A--A-AT-C--T-A-G-AACGGTCTTTA-C--A-C----GT----......---GG------C...------GG-CAGG-A-AG.........-T---G----- 7284
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AC------C...A-TC--ACT--GGCC---ATA...G-CCCTT-A--G---TTA......GC----A-------C--AGATC-A---......A-G----CA----GG---......--AGGA--T--C...------GGTCA---A-AA.........-T--------C 6680
CPZ.GA.88.GAB1 T----T---...-G-A-CA--ACTG-A---GTG-AG---AAGT-AA-A---A--G-TGT-TGG-----------AGTAGA-G-A--T......AGTC-A------CAT---......--AGGA------...-----GGG-GAGG-G-AG.........-T---G----- 7220
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TAT-A-A-G...--GA-AACGAAGG-GTATCA-ACA---G-A--AA-T---C-A...C-AC--T----TA--T-C--TGAGA-AA--......C-C--A-CC---GA----......A-AGGG------...------GGTCAGG-A-AG.........-T--------- 6830
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----ACT...A--A-T--TACTG-A---AG-AAA--C--TG-A---.........-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA--C......A-T--G-C-----TT---......--AGGA------...---GTGGG--ATG-A-AA.........CT--------- 7194
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T--------...-GGA-T-CCAC---A-TCAGCAAA---AGT-GT--T-G--GA---GAT--T-----CA-A--AGC--G-C-A---......-------CC---GA---G......A-AGGT--T---...------GG-CAG----AA.........-T---G--C.. 6733
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T-----A--...--GC-T-CCAC---A-TTAGCAAA---AGT--T--T-G--GA---GAT--T-----CA-A--AGC--G---A---......-------CC---GA---G......A-A-GT------...------GG-CAG----AA.........GT---G--C.. 6714
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B.FR.83.HXB2 GAGAGCATTTGTTACAATAGGAAAA...............ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGA......GAACAATTTGGA........................AAT. 7289
Env __R__A__F__V__T__I__G__K__.__.__.__.__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__.__.__E__Q__F__G__.__.__.__.__.__.__.__.__N__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ACA-A----CTA-G---C---T............GAAATA-----GG----T---A-----------GTGG-C-A--A-A--G----------A-A---G---A--G---T-GTAC--------......AC-T-C---AAG............................ 6524
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ACAG--T--CTA-G----G-AC............GACATAC----GG-C--A---A-------G-----TG-C-AC---A--GC----G-A---------C--A---------CAC--------......ATTATG-ACAAC............................ 6489
A1.CY.08.CY236 ACA------CTA-G---C---T............GATATT-----G-----A---A----C------G-GG-C-A-G--A--G----------AG--------GG-G---T-GAAC--------......AC-T-C---A-T............................ 6521
A1.ES.05.X1608_8 A---A--C-CTA-G--GC--AT............AAAATA-----G-----A-----------C-----TG-C--C---A--C----------A---A-GC-GG--G---GCGAAC-----GAG......AC-T-C---AAC............................ 6779
A1.KE.11.DEMA11KE001 ACA------CTA-G---G-AAT............GCCATA-----GG----A---A-------------TG-C--C-A-T-----------G--------CG----G-----GAAC--------......A--T-C---AA-............................ 6668
A1.RU.11.11RU6950 ACA-A-C--CTA-G---C---T............GATGTA-Y---GG-C--A---AG----T-------TG-C--C---A--G---------G---C---C--A-----AG--CAC--------......AG-T-C---CAT............................ 6828
A1.RW.11.DEMA111RW002 ACA-A----CTA-G---C---T............GAGATA-----GG----A-----------------TG-C-------A-G-C---TT-G-AG--------A-T---T-C-AAC-----G--......A----C-----G............................ 6652
A1.SN.01.DDI579 ACA------CTA-G---C---T............GACATA-----GG----A--G--------------TG-C-------A---T----C-G-G------C-----G------AAC------A-......AG---C---AAC............................ 6499
A1.UG.11.DEMA110UG001 ACA-A----CTA-GT--C---T............GACATA-----GG----A-----------C-----TG-C------AAG---------G-------G-G-G--G---TC---G-------G......A--T-C-----G............................ 6636
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ACA-A----CT--G---C---C............GACATC--T--GG----A-----------------TG-C--C-A-A.GG------TG--AGT-C-GC-----G---T---A---------......A-GG------A-............................ 6738
A2.CM.01.01CM_1445MV ACA---C--CTA-----ATAAT............AAAATA-----GG----A-----------C-----T--C--C-A----G-C------GTT------C--A--G---T--AAC-----CAC......AGC--C--CCCT............................ 6476
A2.CY.94.94CY017_41 ACA---C--CTA-...-C-AAT............GAAATA-----GG-C--A-----------------T--C-AC-A-A--TT-------G--------C--A--G-----GAAC--------......--GA----CCCT............................ 6664
B.BR.10.10BR_MG029 ----------TA-GG--C-...............GAAATA------G----A----G---------C--------------TG-C------R-S-------R-R--G---T-GMT---------......A--M---A--R-............................ 6780
B.CA.07.502_1191_03 -------A--TA-G---C---G............GATRTA------G----A-----------C--C---------G-----C------GG----------G-A--G------TA---------......---------AAT............................ 6745
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 A---A-----T--G---CT---............GATATA-----GG----A----------------C-----A-G-----C--------GC-------C---------T-GCA---------......---------A-G........................GGA. 6808
B.CN.10.DEMB10CN002 -G---T----TA-----C----............GATATA-----------A-----------------TG---A----A---GC---C--G---------------------CA--------G......---A---GGCCT............................ 6671
B.ES.10.DEMB10ES002 -----T----TA-G---C----............GACATA------G----A---------T-C------------CA----G-T------G-A-------C-TG------C-TA---------......---A-----AAC............................ 6683
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------TA-----C----............GAAATA------G----A------------------C--------A--G-T-----------A----G-AGT-------TA-------A-......---------AAT............................ 6495
B.GB.05.MM45d213_GN1 ACA------GTA-----C-...............AACATA------G----A--------------------C-----GAAGG--------CG-----------T-----T--AA---------......-C-----A---G........................-G-. 6695
B.HK.06.HK003 ----------TA-G---C----............GACATA------G----A----------------------------A----------------C-------AG------TG---------......---A--------............................ 6655
B.HT.05.05HT_129389 ---------CTA-G---C----............GCTATA------G----A---A--------------------G--T--G-----G-A--G-TG--GGG-A--G------CA-------A-......--G------AAT............................ 6519
B.JP.12.DEMB12JP001 -CA-A----ATA-G---C----............GACATA-----GG-C--A------------------------CA----GC-----------------G----G-G-T-GCA-------A-......---------AAT............................ 6705
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---TA--A--TA-G---C----............GACATA------G----A----------------------------A---------C----------G--------T--TA---------......-----------G............................ 6943
B.PE.07.502_0525_wg5 --A-------TA-G---C----............GATATA-----CG----A---------------------------A--GGT------G----------TA-----AGGGAA-------A-......AGC---------............................ 6729
B.RU.11.11RU21n --A-------TA-G---C----............GACATA------G----A-----------------TG------A-AT---------------A----T----G---TGG-----------......---------AAG............................ 6823
B.TH.08.MERLBDTRC10 --A-------TA-----C----............GACATA------G----A---A----------C-G-----A----A--G-T---G-A---------------G------A--------TG......-----------G............................ 6545
B.US.11.ES38 ----------TA-G---CG---............AGCATA-----CG----A--G--G----------------------AGG----------A---------T-TG-----GA-------G--......---------AAC........................-CA. 7229
C.AR.01.ARG4006 ACA-A----CTA-G---C----............GACATA------G----A---G-------------T-------C-A--GC---------A------C-TG-AT--AG--AA-------A-......A-G-TC--CCCT............................ 6480
C.BR.07.DEMC07BR003 ACA------CTA-G---C----............GACATAG-----G----A-----G---------------------A--GC------C--A--C---C--AGAG--AG--AA-G----TC-......--GT-C--CCCT............................ 6708
C.BW.00.00BW5031_1 ACA-A----CT--G---C----............GGCATA-----GG-A--A----G----------G----C-A-G--A-G-------CCG-A------C--A-----AG-GAA---------......-G-T-C---............................... 6642
C.CN.10.YNFL19 ACA-A----CTA-G---C----............GATATA------G-C--A---------T--------------GC-AGT-----------A------C--GG-G--AG--AA------GC-......----TC--CCCT............................ 6668
C.CY.09.CY260 ACA-A----CTA--A---G---............GAAGTA-----------A------------------------GA-CA---C----C----------C--AG-G--AG-GAA---------......---T-C--CCCC............................ 6539
C.ES.08.X2363_2 ACA------CTA-G---C----............GAAATA------G----A---A------------T------GGA--ATCT---------A------C--AT-G--AG--AA-------A-......-----C--CCCT............................ 6761
C.ET.02.02ET_288 ACA-A----CTA-G---C----............GAAATA------G----A------------------------G---AC-G---------G---C--G--A-TG--AAGGAA-G----CA-......A-G-----CCCT............................ 6530
C.IN.09.T125_2139 ACA-A----CTA-G---C----............GAGATA------G-C--A--GA-----T-----G-G----A-GA-CAG-----------A--A---CG-G--G------AA-GT---GC-......A----C--CCCT............................ 7306
C.KE.00.KER2010 ACA-A-----TA-G---C---T............GACATA------G-C--A---A-----T---------------A--AG-----------T------C-----G--AGG-AA------GA-......-----C--CCCT............................ 6493
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ACA-A----CT--G---C----............GACATA------G----A---------T-C----C-----A-G-GA-TC--------G----------TAG-G--AGAGAA-C----CA-......AGG--C--CCCT............................ 7283
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ACA-A----CTA-G---C----............GAAATA------G----A---A-----------------------AGT--G------G-A------G-GAG----AG--A-------GA-......-----C--CCCT............................ 7270
C.YE.02.02YE511 ACA-A----CTA-G---C----............AGCATA------G----A------------------------GA-AAG---------G----C---C--G------GA-AA-------A-......-----C--CCCT............................ 6481
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ACA-A-----TA-G---C----............GATATA------G-C--A--GG--------------------GA--A--C---------A---C--C-CAT-G--AG-GAA-------A-......-----C--CCCT............................ 7264
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ACA-A----CTA-G---C---T............GACATA------G-C--A---------T-------T-------A--AGG----------A---C--G--AG-G--AGG-AA-G----GA-......-----C--CCCT............................ 6639
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ACA-A----CTA-G---C----............GACATA------G-C--A-----------------TG-----GA-AAG------G--G-A--C---C-TAG-G-------A---------......---T-C--CCCT............................ 6656
D.CM.10.DEMD10CM009 AC-GT--C-CTA-----C-...............GACATA------G-C--A---A-C---T-------TG-----...A----T------------C--C-T--AG----AGAA------G--......A-G-TTC--AAC............................ 6636
D.CY.06.CY163 -CAG---C-CTA-G---C-AC-............AACATA--------C--A---G-------------T--------T-G-G-C------------C--C----AG----A-AA------G--......A---TTC--AAC............................ 6502
D.KE.11.DEMD11KE003 -C-------CT------C-...............AACATAG----GTCC--A-----G-----------TC--------AT-G---------GA------G-TAG-G--AT-GAA-------A-......A-C-TTAC-AAC............................ 6649
D.KR.04.04KBH8 ACA----C-CT--G---C-AC-............AATGTA------G----A---AG------------T--C-----CA-----------G-A------C-----T----A-AA------G--......--C-TC---AAC............................ 7214
D.SN.90.SE365 -CAG-T-C-CCA-----C-A-G...............GTA-A----G----A-------------------------A--A--G---------A------C-----G---T--AA-------A-......--C-TC---AAC............................ 7317
D.TZ.01.A280 -CA-A----CT-----GC-...............GAGGTA-C----G----A---A-----T--------------G-----G-----G----A------C----AG------CA---C--G--......--C-TTC--AAC............................ 6486
D.UG.10.DEMD10UG004 -GC----A-CTA-----C-...............AAGACA------G----A-----G-----------T----------T-G-C---G---C---C---C-----G------AA---------......--C-TTC--AAC............................ 6593
D.UG.11.DEMD11UG003 -C-------CTA-...-C-AAC............GACATA------G----A-----------------TG--------A--GCT---G----A------C-----G-----GCA------G--......A-C-TT-A-AAC............................ 6634
D.YE.02.02YE516 -CAG---C-CTA-----C-...............AATGTA------G-C--A-----------------T------G--A--C--------------C--C--A---------AA------G--......A---TT-A-AAC............................ 6466
D.ZA.90.R1 -CA-A----CTA-G---GCA-G............ATGATA------G-C--A------------------------GA--A---------G-GA------C-----G------TA------G--......A-C-TTC--AAC............................ 6649
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ACA------CTA-G---C---T............GACATA------G----A--GA-G-----------T------G-G-ACC-------------CC--C--A--G--AGGGCA--G----A-......TCT-TT...CT-............................ 6498
F1.AR.02.ARE933 ACA-------TACG---C----............GACATA--------C--C---A-G-----------TG-----G--ATGC---------CA--GC--G---G-G--AAGGCA-------AG......CCT-TT--CCCT............................ 6580
F1.BR.10.10BR_RJ015 -CA-------TA-G---C----............GACATA------G-C--T---A-G------------------G--TT-C----------A--A---G-----G--AAGGCA--GC----G......CCTTTT--CCCT............................ 6707
F1.CY.08.CY222 ACA------CTA-G---CG--T............GCGATA------G----A---A-G--------C---------G-GA--C----------A---A-GG---G-G-GCGGGAA--G---C-G......TCTT-T---AAT............................ 6482
F1.ES.02.ES_X845_4 ACA------CTA-G---C---T............GACATA------G----A---A-G-----C------------G--A--C--------------C----CA-TG---AGGCA--G----AG......TCT--T--CCCT............................ 6735
F1.RO.96.BCI_R07 ACAC-----CCA-----C--AC............AGGATA------G----A---A------------T-G---A-G--A--C---------C----G--C---G-G--CAAGCA--G----AG......-CTT-T--CCAG............................ 7361
F1.RU.08.D88_845 -GC------ATA-G---C---T............GCGATA------G-C--A---A-------------T------G--T--------G-AG-A---------A-YG--AG--AA--G-----G......--C--TG---TT...........................G 6773
F2.CM.02.02CM_0016BBY ACA--T----TA-G---C---T............GAGATA------G-C--A---A-G----------C-----A-G--A--CTG------GCA--------TAG-G-----GCAG-GG-C-A-......A-C-TC...ACT............................ 6472
F2.CM.10.DEMF210CM001 A--------CT--G-C-C---T............GACATA------G----A---A-G---T------C-----A-G--A--CTG------G---------C-A-----AT-GCAG-G-AC-A-......--CA--AGCAAT............................ 6570
F2.CM.10.DEMF210CM007 ACA--T---CTA-G---C---T............GAAGTA------G----A---A-----TT-----T-----A-G--A--C-G-----G----------C-A-----AAGGAA--G--CCA-AACCTAA-GAT-CAAAAT............................ 6637
G.BE.96.DRCBL ACA------CTA-----C----............GAAGTA------G-C--A---A-G-----------TG-----T-GA-----------G-G--GC---GGG-TG-CCAGGCA---C--CAG......---T-C---ATT............................ 7249
G.CM.10.DEMG10CM008 ACA--TG--CTA-G---C---T............GCTATA------G----A---G-G---T------GTG---AATT-CA-C-G------G-G--GA--C-GA-TG-GA-AGAA---C---A-......---GTCC--AA-............................ 6673
G.CN.08.GX_2084_08 ACA-A-G--CTA-G-G-C---G............GGCATA-----GG----A---G-------------TG-A---GAGAAG------T--G-G-TA---C-GA--G--AAG-TAC--C--G--......A-GGTC---AAT............................ 6540
G.CU.99.Cu74 ACA---G--CTA-G---C---T............GACATA------G----A---------------G-GG---A-G--A-----------G-G--AC--C-GA--G--AAAGAA---C---AG......---AGC-ACAAC............................ 6917
G.ES.09.X2634_2 A-A------CTA-G---C---T............GGCATA------G----A--G--------------T------G--A--G-C-----A--T-TGA--GG-A-TG--A--GAAGG-C---A-......---ATC-----C............................ 6796
G.GH.03.03GH175G ACA------CTA-G---C---T............GACATA--------C--A----------------TTG---A-G---A----------C-GGTGA--C--A--G-CAAA-CAC-TC--GAG......---ATC-A-AAT............................ 7365
G.KE.09.DEMG09KE001 ACA-A-G--CTA-G---C---G............GCAATA------G----A-----G-----------TG-----G--A--GC-----GA--T-TGA-GC-GGGAG--AAAGCA---C--GA-......-G-ATC---AAT.....................ACA-G-. 6689
G.NG.09.09NG_SC62 ACA-A-G--CTA-G--CA---T............GACATC-----------A-----------------TG-A---GC------------A--T-TGA--C-GA-CG--A-GGAACT-C---A-......A-GACC-A-AAC............................ 6492
G.ZA.01.TV546 ACA------CTA-G---C---T............GACATA-----GG-C--A------------------G----C-A-A--G-----G-GGG--TG-----GA--G--AAAGAA---C----C......A-CATC---CAC............................ 6488
H.BE.93.VI991 ACA------CTA-G---C---T............GACATC------G----A----G----T-------T------G--AA-C--------G-G--C---C-CA--G--ATC-C-------G--......AGCT-C----AC............................ 6685
H.CF.90.056 AC-------CTA-G---C---T............GACATC------G----A-----------------T---------A--G-C--------G------C-C---G---T--CAC-----G--......AT---C--GAAC............................ 6614
H.GB.00.00GBAC4001 ACA------CTA-GT--C---T............GAAGTC--------C--A-----------------T------G--A--C----------G--C---T-CA-TG---TC-A-C--------......A-G--C---AAT............................ 6815
J.CM.04.04CMU11421 ACA--TGC-CT--G---C--AG............AGAGTAG----GG----A---AG----T-C-----TG-------C...--C-----C-GAGT----GGTACAG-----GCA---C-----......-G-T-T---AAT...........................G 6819
J.SE.93.SE9280_7887 ACA--TGC-CTACG---C----............GAAATA-----------A---G--A-----------------GA-AG-G-T----G----------CGTAGAG------CA---C-----......-----C---AAT............................ 6596
J.SE.94.SE9173_7022 ACA--TGC-CTACG---C---G............GAAATA------G----A--GA-----T-----------------AA-G-T---------------CGTAGAG------AA---C-----......-----C---AAT............................ 6603
K.CD.97.97ZR_EQTB11 A--------CTA-G---C---T............GACATA------G----A--G--G--G--------------CG---G-C-G--------A---G----C--AG--AAG-AAG-----G--......A----C---AAC............................ 6505
K.CM.96.96CM_MP535 A-A------CTA-----C---T............GATATA------G----A-----G--------C---------G---A---------C-TG-------GCAGAG--AAGGAA--GC---A-......-----T---AAG............................ 6491
U.CA.01.TV749 ACA-A----CT--G---C-...............GACATA------G----A---------T-------T--------TAA---C----CAG--------C--A--G-----GA----C-----......-----C---AAG............................ 7305
U.CA.99.TV721 ACA-A----CTA-----C---C............GAAGTA-----------A-----------------T-------AGAGC--T----CA------------G--G------TA---C---A-......---A----AAAT............................ 7334
U.CD.83.83CD003_Z3 A-A--T---CTA-G---A---T............GGAATA-C-.........G---------------------CAGAT-GGG------GG--T------C-----G------T-GC-------......AG-------AAT............................ 6762
U.CD.90.90CD121E12 AC---T---CTA-G---C-A-T............AACATA------G----A------------------C---CA-A-TGGC-------G-GAG-----C-----G-----GATGC-------......AG---C---AAT............................ 6451
U.CY.05.CY090 ACAGA----CT--G---C---T............GAAATA------G----A-----G-----------T----------A-GC---------A------C--------A--GAA--G---GA-......-TC--C--CAAT............................ 6493
U.CY.08.CY223 A-A-A-----TA-G---C---T............GACGTA-----GG----A-----------C-----TG-C-----CAA-C-------GG-GG-----C--AG-G---T-GTAC-----GA-......A----G-----G........................---. 6573
U.ES.10.DEURF10DZ001 -CA-A-----TA-G---C--AG............ACAATA-----GG----A-----------C-----T-------A-AA-G--------G----A---C--G--G-----GAAC-------G......A---GC---A-G............................ 6542
U.GR.99.99GR303 ACA---G--CT--G---C-...............GACATA------G----A-----------------TG--TCAG------C------C------C-----AG-G---T-GCA---C-----......-----G-----G............................ 6573
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 AC----G--CTA-G---C---T............GACATA------G----A---A-----T-----G-GG---A----A---------------TG----G-A--G-----GTA---C-----......-----G---AATCTTAAT...................... 7186
01_AE.AF.07.569M ACA--TG---TA-GG--C----............GACATA------G--CCA---A-----T-----C-G----A-G--A----T--------AG----G------G--A--G-A-------A-......--G--C---CAG............................ 6501
01_AE.CF.90.90CF11697 ACA--T---CTA--A--C----............AGCATA-C----G-C--A---A-----T-----G-G----A-G--A-----------G-A------------G--A-A-AA---------......--G--C---AAG............................ 7253
01_AE.CN.10.YNFL03 ACA--T---CTA--G--C----............GAGATA------G----A--G------T------TG----A-G--A-----------G-A--C----G----G------AA-------A-......-GG--C---AAT............................ 6679
01_AE.HK.04.HK001 ACA--T---CTA--G--C----............GAAATA-C----G----A--GA-----T-----C-G----A-GC-A--------G-A--AGT----------G------AA---------......--G------AAT............................ 6659
01_AE.IR.10.10IR.THR48F A-A--T---CTA--G--C----............GAAATA-C----G----A--GA-----------G-G----A-G--A--G--------R-A------------G-----GAA-------A-......--G-GC---AAT............................ 6488
01_AE.JP.x.JRC77AE ACA--T---CTA--G--C----............GACATAG-----G----A--GA-----TT----C-G----A-G--A--G----------A--C---G-----G------AG-------A-......--G--T---AAT............................ 7289
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -CAC----GGTA--G--C----............GACATAG-----G----A---A-----T-----G-G----A-GA---------------A------G-----G------AA---------......--G--C---AAG............................ 6720
01_AE.TH.90.CM240 AC---T---CTA--G--C----............GATATA-----------A---A-----T-----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--A--GAA-------A-......--G--C---AAT............................ 6863
01_AE.US.05.306163_FL AC---T---CTA--G--C----............GATATA-C---GG----A-A-A-----T-----G-G----A-GA-A---------G-G-AGT----------G-----G-A------GA-......--GAGC--CAAG............................ 6438
01_AE.VN.98.98VNND15 ACAT-T---CTA--G--C----............GACATA-----------A--GA-----T-----G-G----A-G--A---C---------AGT----------G--A--G-A---C---A-......--G--C---AAT............................ 6556
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V3 loop end
B.FR.83.HXB2 GAGAGCATTTGTTACAATAGGAAAA...............ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGA......GAACAATTTGGA........................AAT. 7289
Env __R__A__F__V__T__I__G__K__.__.__.__.__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__R__.__.__E__Q__F__G__.__.__.__.__.__.__.__.__N__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----T---CTA-G---C---T............GATATA-C---GG----A---------------------------A--G----------A------C--GG-G-G----CAC----G--G......-GG--C---CCG............................ 6719
02_AG.CY.09.CY256 -CA-A----CTA-G---C-...............GACATA-----G-----A-----G-----------TG-C--C-A--TTC---------GA------T-T--AG-G----CAC-------G......A-GT-C---AAC............................ 6472
02_AG.ES.06.P1423 ACA------CTA-G---G---T............GACATA-----GG----A---------------G-GG-C-A--A-A--G-----GTG--A------C-CA--G--T--GCAC-----GAG......A-GT-C---AAG............................ 6705
02_AG.GW.05.CC_0048 ACA-A----CTA-G---C---T............GACATA------G----A-----------------TG-C----A-AG--CC------G-G------C--A-TG-G----CAC-------G......A--T-C--CAAT............................ 6672
02_AG.KR.12.12MHR9 ACA-A----CTA-G---C---G............GAGATA-----G-----A--G-------------CTG-C---GA-A--G------C----------CG-A--G------TAC-------G......-----C--CAAG............................ 6957
02_AG.LR.x.POC44951 -CA-A-----TA-G---C---T............GACATA------G----A---------T-------TG-C------A--G---------CA------C--A--G------CACG------G......--GTCC--G--G............................ 7266
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -CA-A----CTA-G---C---T............GACATA-----------A-----------------TG-C---G---GGG-C-------CTG-----C----AG-G-T-GAAC-----G-G......A-GT-C--CAAC............................ 6484
02_AG.NG.x.IBNG -CA------CTA-G---C---T............GACATA-----GG----A-----------------TG-C----A-A--G----------A------C-T---G---T--CAC------AG......ACGT-C---AAG............................ 6807
02_AG.SE.94.SE7812 -CA-A----CTA-G---C---T............GACATA-----GG----A-----------------TG-C--CT-GCA-C-------C--A------C-CG-TG-G----CA--------G......--GT-T---AAT............................ 6649
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -CA-A----CTA-----C---T............GCAGTA-----GG-C--A-----------------TG-C-------A-----------G-------C--A--G-G-T--CA------G-G......A-G--T---AAT............................ 6476
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------TA-G---C----............GACATA-C----G----A-------------------------T-A----------------A-------------T--T----------......A----------G............................ 6481
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ACT-A---GGTA-G---C---T............GAAATA------G----A------------------------G--AATG-T------G----C------GT----AG-GAAG----G-A-......AG--TC--CCCT............................ 6671
05_DF.BE.x.VI1310 ACA------CTA-G---C---T............GACATA------G-C--A---A-G------------G-------G-A-C----------A--C----TC---G----G-AAG-G---CAG......TCT--C--CCCT............................ 6686
06_cpx.AU.96.BFP90 ACA---G--CA--G---C---T............GACATA------G----A--------T--------TG-------------T----CAG-T-TAC--GG-G-AG-GAAGGTA---C--GA-......---GTT---AAT............................ 7355
07_BC.CN.98.98CN009 ACA-A----CTA-G---C----............GAAATA------G-C--A------------------------GA--AT-----------A---C--C--GG-G--AG-GAA------GC-......-----C--CCAG............................ 6629
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ACA-A----CTA-G---C----............GACATC------G-C--A-------------------------A--ATGC----T--G-A------C-GAG-G--AG--AA------GC-......-----C--CCCT............................ 6471
09_cpx.GH.96.96GH2911 ACA-A-G--CTA-G---C---T............GACATA------G----A--GA---T-------C-G----A-G--A-----------G-A-TC---GG-A--G-----GAA-------A-......-G---C---AAT............................ 6482
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ACA-A----CTA-G---C-...............GACATA--------C--A---------T---A----------G--A--G----------A------C----AG------AA------G--......--C-TT---AAC............................ 6653
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ACA---T--CTA-G---C---T............GCTATA-----GG----A---------------GTA--C-A-GC-A---T-------------------AG-G---T-GAAC-------GCAAATA---ATC---AAT............................ 6694
12_BF.AR.99.ARMA159 AC-G------TA-G---C----............GACATA-----GG-C--T---A-G-----------TG-----G-----C------G---A--GG--G-----G--AAGGCA--G------......TCT-----C............................... 7293
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ACA------CTA-G---C---G............GATATA------G----A-----G--------------C------CA---------------C---C-----G-----GCAC-G------......A--T-T--GAA-........................G--. 6708
14_BG.ES.05.X1870 A----T---GTA-----C----............SAAATA------G--R-A---A-------------------C-A--A----------------C--GG--------T-GAA---------......--------CAA-............................ 6774
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T---GGTA-----C----............GAAATA------G----A------------------C-------CA--------GG------------C------A--GAA---------......-----------G............................ 6655
16_A2D.KR.97.97KR004 AC----C--CTA-----GGCA--C-TATACAAGGCAAGCA-A---GG----A-----------A-----T--C--C--CAG-C--------G--------C--A--G-----GAGC-G------......A--T-C--CTCT............................ 6667
17_BF.AR.99.ARMA038 AC-T------TA-G---C----............GAAATA------G-C--C---A-G-----------TG------A-A--C----------A--A---G-----G--AGGGCA--G---GAG......TCT--T--CCCT............................ 6502
18_cpx.CU.99.CU76 ACA------CTA-G---C---T............GACATA------G----A-----------------T-----CGA-AA-G-T------G--------C-CG--G------CAC-----G--......-G---CC-GAAC............................ 6591
19_cpx.CU.99.CU7 ACA--T----TA-G---C----..................-----GG-C--A-----G-----------TG-C----A-AA-G-G-----AG-AG-C---C--G--G------AAC------C-......-TC-TC---AAC............................ 6421
20_BG.CU.99.Cu103 ACA---G--CTA-G---C---T............GACATA-C----G----A---------TT----GTGG---A--A-A-----------G-G-TGC--C-GA--G--AAAGCA---C--GCT......---AGC-ACAAT............................ 6753
21_A2D.KE.99.KER2003 -CA----C--TA-----CC...............AAGATA------G-C--A--G--------------T--C---G-----G----------A------C--AG-G------TA---------......AG--TT---AAC............................ 6481
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ACA--TC--CTA-G---GG--T............GATATA-----GG----A---A-----T-----G-GG-C-A--A-A--G--------G-A------C-CGG-G---TA-AAC-G------......A----T-GGAAC............................ 6474
23_BG.CU.03.CB118 ACA------CTA-G---C---T............GACATA-----------A---G-----TT----GTGG---A----A--GCC------G-G--GA-GC-GA--G--AAAGCA---C--GCT......---AGC-ACAAC............................ 6753
24_BG.ES.08.X2456_2 AC----G--CTA-----C---T............GATATA------G----A-----------C----TAG---A-G--A--------GGGG-G-TGA----TA--G--AAAGCAG--C--TCT......A--A---ACAAC............................ 6773
25_cpx.CM.02.1918LE ACA------CTA-G---C----............GACATA------G----A-----------------T---------T-CC-------C--G------C--GGAG---T-GCAC--------......A----C---AAG............................ 6500
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ACA-T----CTA-G---C---T............GATATA------G-C--A--------TGC---C-----C------AA-G-T---G----AG----G-GCA--G------AAC-G-----T......--T--C--CCCT............................ 7286
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ATCC-T--GGTA--G-CC----............GAAGTA------G----A---------T-------T----A----AA-G-G------GGA------T-CA--G---T-GCAC-----G--......AG---CC-GAAC............................ 7276
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----AT-A-GTA-GT--C--A-............CGAATACA----GG---A--------------C-------------A-------G-A----------G----G---T--CA------GA-......---------AC-AAATTAGGAGAACAATTTAAAGATTT-A 6685
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------TA-G--GC----............GAGGTA--------G--A----------------G-C-----GA-T----------A-GG------G------------CA------G--......-----G---AA-........................-TC. 6707
31_BC.BR.04.04BR142 ACA-A----CTA-G---C----............GACATA------G----A-------------------------A-A--GC------C-GA------C--G--G---G--AA------GC-......--G--C--CCCT............................ 6751
32_06A1.EE.01.EE0369 -CA---G---T--G---C---T............GACATA------G----A--------T---------------G--------------G-G-TG---C-TA--G-GATAGCA-------AG......---TCC---CCT............................ 6954
33_01B.ID.07.JKT189_C ACA--T---CTA--G--G----............GACATA------G----A--GA-----T-----G-GG---A-GA-A----T---T----AGT----------G-GA--GAA-------A-......-----C---AAT............................ 6602
34_01B.TH.99.OUR2478P ACA------CTA--A-------............GACATA------G----A---------T-----G-G----A-G--A-----------G-A------------G-----G-A---------......A-G--C---AAT............................ 6476
35_AD.AF.07.169H ACA------CTA-G---C-...............GATATA-----GG-C--A-----------------TG-C------T--GCC-----G--A------G-----G-GAAG-CAC--------......A----C-GGAAC............................ 6495
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ACA---T--CTA-G---G-AAT............GATGTA-----GG-C--A---A-----------G-GG-C-A-GC-A--G--------G-------GC-G---G---TACAA---------......A--TTT-GGAAC............................ 6495
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ACA-A----CT--G---C---T............GACATA-----GG-C--A---A-------A---GCTG-C-A--A-A--G-G--------AG-----C--A--G---T-GCAC--------......A-C--T-----G............................ 6477
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ACA-------TA-----C----............GATATA------G-C--C---A-G---T-Y------G-----G---A-C-T-----------A---G--AGAG--AAGGAA--------G......TCTT-T--CCCT............................ 6703
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ACAT------CA-----C----............AAGATA------G-C--C---A-G-------A---T------G--A--C----------A--A----G----G--AAGGAAG----G-AG......TCT--C--CCCT............................ 6775
40_BF.BR.05.05BRRJ055 AC--------TA-G---C----............GACATAG-----G-C--C---A-G-----------TG--------A--C-----G----A--A---------G---GGGCAG------AG......CGT-TT--CCAT............................ 6813
42_BF.LU.06.luBF_18_06 AC--------TA-G---C----............GACATA------G-C--C---A-G---T-------TG-------G-A-C----------A--A---G---G-G--AGGGAA--G---G-G......TCT-TT--CAAT............................ 6869
43_02G.SA.03.J11223 ACA-A-G--CTACG---C---T............GATATA------G----A---G-------------TG-A------A---G-------G-G--G-----GA-TG--AAGGCAC--C--CAC......A-GATC---AAC............................ 6811
44_BF.CL.00.CH80 ACA-------TA-G---C----............GACATA------G-C--C---A-G-----C-----TG------A-A--G----------A--A---G--AG-G--AAAGCAG------AG......TCT--C--CCCT............................ 6737
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ACA--TG--CTA-G---C---T............GATATA-C---------A--GA-------------TG--GA---------C----CA--A---C----GG-AG-----GCAGC-C----G......-----G----AC............................ 7248
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 AC--------TA-G---C----............GATATA------G-C--C---A-G------------G-----G-----C----------A--A---G--AG-G--AAGGCA-------AT......TCTT-T--CATT............................ 6707
47_BF.ES.08.P1942 C-AG-T----TA-G---C----............GATATA-----------A-------------------------A-----------------------G---------C--A------G--......---------AAC............................ 6709
48_01B.MY.07.07MYKT021 ACAT-T---CTA--GC-C----............GAAATA-C----G-AG-A-AGA-----T-----G-GG---A-G--A---C-----G---AGT-C---C---AG-----GAA---C---A-......--G--C----AT............................ 6533
49_cpx.GM.03.N26677 -CA--TGC-CTA-G---C---T............GCAGTTG-----C-G--A--------------------C---GA-T--G-C------------C---GTA--G------TA---C-----......---T-C---AAT............................ 6722
50_A1D.GB.10.12792 ACA-A----CTA-G---ATAAT............GACATA-----G-----A-----------C-----TG-C---G--T-------------A------C-----G-------G------G-G......A-C-TTC--AAC............................ 6686
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ACA--T---CT--CA--C----............GACATA------G----A---A----TT-----G-G----A-G--A-----------G-G-------G----G--A-A--A---------......-----C---AAT............................ 6495
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 AC---T---CT---G--C----............GAAATA-C----G----A---A-----TT----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--AAGGRA-------A-......--G--CY--AAT............................ 6636
53_01B.MY.11.11FIR164 ACA--T---CTA--G--C----............GACATA------G----A---AG----T-----G-G--G-A-G--A--G-------GG-AGT----G-----G--A---A--------A-......--G--C---AAT............................ 6650
54_01B.MY.09.09MYSB023 AC---TG--CTA--G-TC----............GATATA------G----A---------T-----G-G----A-G--A-------------A--------T---G--T---AA-------A-......--G--C---AAT............................ 6703
55_01B.CN.10.HNCS102056 ACA--T---CTAC-G--C----............GATATA------G----A---A-----TT----G-A----A----A--G-------GG-AGT---------AG--A--TCA-------A-......-GG--C---AAT............................ 6587
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ACA-A----CTA-G---C---T............GACATA-----GG----A-----------------TG-C------AACC------TG-CA------C--AG-G-----C-AC-------G......A-G--C---AA-............................ 6631
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ACA----A-CTA-G---C----............GACATA-----GG-C--A---------T-------T-----GGA-AAG--C--------A---------AT-G---G--AA------GC-......-----C--CCCT............................ 6484
58_01B.MY.09.09MYPR37 ACA--T----TA--G--C----............GACATA-CT---G----A---------T-----G-G----A-G--A--GT-------G-T------C-----G--T--GAA-------A-......--G--C---AAT............................ 6673
59_01B.CN.09.09LNA423 ----A-----T--G--CAC---............GAGATA------G----A---A-----T--------C-----GA--A-C--------------C-----AG------C-TA------CA-......----------AG............................ 6470
60_BC.IT.11.BAV499 ACA-A----CTA-G---C----............GATATA------G----A--------------C---------------GC------C--A------C--GCAG---G--AA------GC-......--G--C--CCCT............................ 7264
61_BC.CN.10.JL100010 ACA-A----CTA-G---C----............GGCATA-C------C--A---------T---------------A--AGGG------GG-AG-----G-CAG-G---AG--A-------C-......-----C--CCCT............................ 6697
62_BC.CN.10.YNFL13 ACA-A----CTA-G---C----............GACATA------G-C--A------------------------GC-AATG-T------G-AG------G-A-TG--AG--AA------GC-......----TC---CCT............................ 6605
63_02A1.RU.10.10RU6637 ACA------CTA-G---C---T............GCCATAG----G-----A---------T-------TG-C---G-----GG---------AG-----C--A--G-G-T--CAC-----C-G......A----T---AAG............................ 6815
64_BC.CN.09.YNFL31 ACA-A----CTA-G---C--A-............AAAATA------G-C--A-------------------------A-AG---C----C-G-A------C--A--G---G--AA------GC-......A---TC...TAT............................ 6642
65_cpx.CN.10.YNFL01 ACA-A----CTA-G---C----............GACATA-----------A---------T---------------A---T---------G-A------C--AG-G---G--AA------GC-......-G-T-C--CTCT............................ 6689
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 CCA--TG--CTA--G--C-AA-............GRCATA--R---G----A---A-----T-----S-GR---A-G--A--G--------G-A--C---------G-TAAAGCA------G--......--G-GC---AAT............................ 6629
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 CCA--TG--CTA-GG--C----............GACATA------R----A---A-----T-----G-G----A-G--A--G--------G-A--C---------G--A--GCA-------A-......--GT-C---AAT............................ 6611
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 C----T----TA-----C----............GRCATA------G-C--A---M--------------------R--RW-MRG------R--------C----A----YY-CA------G--......-----W---AA-............................ 6732
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 T-A-------TGGG---C----............GGAATA------G----A-----------------TC--------A--G---------------------------T--TA---C-----......-C-------AAT............................ 6952
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ACA-------TA-G----G---............GACATA------G-C--C--GA-------------TG-----G--ATGC----------A--A---G--GG-G--AAAG-A---------......TCT-TT--CCCT............................ 6805
O.BE.87.ANT70 .-TG--C-GGTAC-GC--G----T-GGGGGA...ACAGCAGG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA--------A-C----GAA-GG-ATTT-......----T-G-AAAC............................ 7321
O.CM.98.98CMA104 .-TG--C-GGTAC-GC----AT-T-GGGAGA...GGAAAC-C-A-CG-CCCA---AG---TTT---C--AT--GAAGA-A-C--------AG-AG-C----R---A-C----GAA-GG-ATTT-......----TTG-GAAC............................ 6780
O.CM.98.98CMABB141 .-TGT-C-GGTAC-GC--GA-C-C-.........GAAGGC-ACCCTG-GTCA---AGG--TT-----G-GTA--A--CCA-T--T---GTAG-GG-C----------C----GAA-GG-ATTT-......---TT-G-AAAC............................ 6833
O.CM.98.98CMABB212 .-TGAG--GGCGC-GT--G-C--GTGTGCAG...GAGAAC-G-AA-TCATCA--GGC---TA------CATA--A---CA-TG------GA-----C---G--A-A-C-----AA-GG-ATCT-......----TTG-AA-C............................ 6826
O.CM.98.98CMU5337 .-TG--C-GGTAC-GC--G-CC-T-.........GAGAAA-ACTC--CCTCA--GAT---TTC---C--GTA--A-G-CA-TG-G---G-A--AG-C--------A-C----GAA-GG-ATTT-......----TTA-GAAC............................ 6778
O.CM.99.99CMU4122 .-TGT-C-GGTAC-GC--G--C-T-AGCTCA...CCACTCTC-AATGCCTCA--GTT---TT----CCGGTA--A-GCCA-TG-G-----A--AG-C--------A------GAA-GG-ACTT-......----TTG-AAAC............................ 6761
O.FR.92.VAU .-TG--T-GGTAC-GC--G-CCCTTAGT......AATACA-AG--GG---CA--GGC---TT-------TTA----GCCA-TG-C-----C--AG-C------A-C---A--GAA-G--ATTT-......----TTG-A-A-............................ 6860
O.GA.11.11Gab6352 .-TG--TG-GA-C-GC--GAACCTGGCAGCAGAGGGCAGAGG-AAC--CTCA--GAG---TT----C--GTA--AC-CCT-T--T---G-AG-AG-A----G-G-A-CCA--GAA-GG-ATTT-......----TTG-AAAC............................ 6523
O.SN.99.99SE_MP1299 .-TG--C-GGTAC-GC--GA-CCTGGCCCAAGAGGGAAAACC-AAT--CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C----------C----GAA-GG-ATTT-......--C-TTAGGAAC............................ 7365
O.US.10.LTNP .-TG--CC-GTAC-GCTACC-TCT-GCGCAA...TCAGGG-ATAAC-GCTCA--GG----T-----CCGGTA--A-CCCA-TG-T---G-A-GAG-AC-------A-C----GAA--G-ATTT-......----TTG-CAAC............................ 7218
N.CM.02.DJO0131 T-TGA-----TA--AC----A-............AAAATAG-----G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC-A-...----GATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGAG---A---AG......AGC-TCC-G---............................ 6749
N.CM.02.SJGddd T-TGA-----TA--AC----AG............AGAATAG-----G-C-CT--G-----G--C----TTG-CTC--A-AA-G-T----CA--A-TG-GG--TAGA-C-AAAGAG---A--G-G.............................................. 6721
N.CM.04.04CM_1015_04 T-TGA-----TA--AC----AG............AAAATA-----GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA--A-...-----ATCA-TG-GGG-TAGA-C-AAAGAG---A---AG......-GC-TCC-G---............................ 6742
N.CM.06.U14296 T-TGA-----TA--AC----A-............AAAATA------G-C--T----------------TTG-CTC----AA-G-T---G-ATCA-TG-GG--TA-A-C-AAAGCA---A---A-......--GACCC-G---............................ 6761
N.CM.06.U14842 T-TGA-----TA--AC----AG............AGAATA------G-C--T-----------C----GTG-CTC----AA-G-C---GGAGCA-TG-GG--TAGC-C-AAAGAG---A----G......A-C-TCC-G--G............................ 6786
N.FR.11.N1_FR_2011 T-TGA-----TA--AT----AG............AAAATA-C----G-C--T--------G--C-----TG-CTC--A--A-G-G-----AG-A-TG-GG--TA-A-C-AAAGAGG--A----G......A--AT-GGGAAC............................ 6655
P.CM.06.U14788 .-TGA---GGTA--AT--GAA-............CACTACG----CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-GAGGCCA-CT-G......A-GGCT-A-CCTCAACAT..................TCC. 6802
P.FR.09.RBF168 .-TGA-C-GGTA--AT--GAA-............TTCTAC-C---TG----C--GA----TT-----------TCC-TGCA---T----CAG-A--C------TCTG-CAG-GAGGCCA-CT-G......A--GCT-A-CCTCAACCC..................CCC. 7354
CPZ.CD.06.BF1167 C-TGA-C--CTA--AT---A--............AATGTT--T---G-C-CT---A-G---TT---CT-TG-A-AC-A-A--CT----G-A--TG--ACTG-GGCAGC-AAAGTAGC-A---AC......---ACTC--AA-...............AACACCACGTTCA 7421
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-TGA-T---TA--AC----A-............AATGTAG----GG-C-CT---A-----T-----G-G--A-A-G-GA--C-G---GCA--AG-CC-C--TG-A-C-AAAGAAGTTC----G......A-CAT-C-GA-G............................ 6804
CPZ.GA.88.GAB1 A-TGA-C---TA--AT----A-............AATGTAG-----G---CC---TCT--CT-C-----G--A-A-G-GA-C-C-------CGA--GG-GG--G-AG--AAA-AGGCT---GC-......ACCTC--CAAAT............................ 7344
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --TGA-C--CTA--AC-G--A-............AACATCT-T---G---CT--GA----CTT---CT-TG---A-GC-A-TG-G---CGG-GA---C-TG-GAT-GCCAAA-CAGCCC-C---......---GCCACAAA-............................ 6954
CPZ.US.85.US_Marilyn A-TGA-T---TA--AC---CC-............AAGATAG-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTAGAG-T-A---A-......A-GG--GCAAAC............................ 7318
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .-TGA--A--TA--ACTC--A-............AACATAG-------C-CA---A-G--TTT---C--GTA--A-GAGA----C---C-GGGTG-G--G---G-C-C--TGCAGGCTC-C-AC......--GAGC.................................. 6850
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .-TGA--A--TA--ACTC--A-............AACATAG-------C-CA---A-G--TTTC--C--GTA--A--AGA----C---C-G--TG-A--G---G-T-C--TAC-GGCTC-C-A-......-CGA-T.................................. 6831
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B.FR.83.HXB2 ..AAT...AAA.....................ACA...ATAATCTTTAAGCAA......TCCTCA......GGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGA...GGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT 7415
Env .__N__.__K__.__.__.__.__.__.__.__T__.__I__I__F__K__Q__.__.__S__S__.__.__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__.__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..--C...---.....................---...----G-----CTA-C......CAT---......--------T------G--AC---A--T---------------...--A-----------T-----CA--T--G-------------G------AA-GCC 6650
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ........---.....................---...---GAA------A-T......------......--------TTT-------AC---A--T---------------...--A--------------C---A-----G-------------C--G---AA-G-C 6612
A1.CY.08.CY236 ..--C...---.....................---...---GC------CG-C......------......--------T-T-------AC---A--T---------------...--A-----------T------A--T--A--T---------CA------AA-GTC 6647
A1.ES.05.X1608_8 ........---.....................---...---G-------TAGC......------......--------TTT-------AC---A--T---------------...--A-----------T--C--CA-----GGC------G-CG-C--C---AA-GGC 6902
A1.KE.11.DEMA11KE001 ..---GAT-C-.....................---...---G-G------A-C......------......--------T-T------CAC---A--T---------------...---------------------A--T--GGC-----------C-------CCCT- 6797
A1.RU.11.11RU6950 ..--C...---.....................---...----------G-A-C......------......--------TGT----G--AC---A--T-----C---------...--A-----------T--C---A-----G-------C-----C------GACGGA 6954
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..--C...---.....................---...---G---A-G-TA--......------......--------TTT----G--AC---A--T---------------...--A-----------T-----CA-----GGT-----------C------AG-CGG 6778
A1.SN.01.DDI579 ........---.....................---...----------CTGGG......------......-----A--TTT-------AC---A--T--C------------...--A-----------T--C---A--T--GGT------------------AA-G-C 6622
A1.UG.11.DEMA110UG001 ..--C...---.....................---...----------CTA-C......------......--------T-T---G---AC---A--T---------------...--A-----------T-----CA--T--GGCT----------C------AAC--- 6762
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..--C...---.....................---...---G-----G-TA-T......C-----......--------TTT-------AC--T---T------------AA-...--A--G--------T--C---A--T--GGC--------C--A------AA-G-C 6864
A2.CM.01.01CM_1445MV ..---GCT-C-.....................---...-----------TAGC......C-----......----------T-------AC---A--T---------------...--A----------TT--C---A-----GGCT----C-----C--A---ACG--A 6605
A2.CY.94.94CY017_41 ..--G...---.....................--C...----------CTA-C......------......------------------AC---A-TT-------------C-...--A-----------T--C---A-----GGC---------G----G----GG--C 6790
B.BR.10.10BR_MG029 ..R--...---.....................---...------------ART......------......--------------G-------T------C------------...---------------------A-----S--T-------C--------------C 6906
B.CA.07.502_1191_03 ..---...--G.....................---...---GA--------C-......CA-A--......----------------------T------C------------...-----------T-------G-A-----TT-T-----------------GGGTC- 6871
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ..---...---.....................---...----AA---G---C-...CCA---C--......--------T---------A-G-T------------C------...---------------------A--T-----T-----------------AA-GC- 6937
B.CN.10.DEMB10CN002 ..---...--G.....................---...-----------T---......------......-------------------C---A------------------...--------C------------A--T--A-------------C------CCA-G- 6797
B.ES.10.DEMB10ES002 ..---...---.....................T--...----C-----G--C-......------......----------------------T-----CG------------...---------------------A------------------A-------AA-G-A 6809
B.FR.11.DEMB11FR001 ........-G-.....................---...-----------AA-T......--T---......------------------AC--T-----TG------G-----...---------------------A------C-------G-C-----C---AA-GGG 6618
B.GB.05.MM45d213_GN1 ..---...---.....................---...---G------CC-C-......C-----......---------A--------------------------------...-----------------C-----------G------------------AA--G- 6821
B.HK.06.HK003 ..--C...--G.....................---...---G-------T--C......------......-----A----------------T----------------A--...---------------------A-----A--T-----G------G----AA-GG- 6781
B.HT.05.05HT_129389 ........--G.....................---...---------G-T-G-......------......-----------------------T------------------...---------------------A-----A------------A-------AA-GG- 6642
B.JP.12.DEMB12JP001 ..GCA...-C-.....................---...---G-------T-G-......------......-----A----------------T-----------T---C---...-----------------C---A-----A--------------------AA---- 6831
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ..---...---ACA..................---...---G-------T---......------......--------------G-------T-------------------...------------------G-GA-----A--------------------AGGTT- 7072
B.PE.07.502_0525_wg5 ..GG-...---.....................-A-...---G------GTAC-......------......---------------G----G-T-----C-------------...--A-----------------CA-----A---------------G-G--GA---- 6855
B.RU.11.11RU21n ..---...---.....................---...C---A-----CTA--......------......----------------------T-------------------...---------------------A--------T----------C------GA---G 6949
B.TH.08.MERLBDTRC10 ..---...---.....................---...---G--------A-C......------......------------------AC---A------------------...---------------------A--T--GC----------CA---G-TTAA---- 6671
B.US.11.ES38 ..-CA...-C-.....................---...----GG----CT---......------......----------------------T-----C-------------...--A------------------A-----A----------C---------GAA--A 7355
C.AR.01.ARG4006 ..---...---.....................---...---CAA----CAA-C......CA----......----------T-------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T--C---A-------G--------------A-AT-RC-C- 6606
C.BR.07.DEMC07BR003 ..---...---.....................---...----AA---G-AAG-......CA----......-----A----T-------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T--C---A--T--AGC------------GAA-TAGAC-G- 6834
C.BW.00.00BW5031_1 ..--G...---.....................---...---------GCA-C-......------......------------------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T--C---A--T-------------------A-ACAGGGCC 6768
C.CN.10.YNFL19 ..---...---.....................---...----GA---GCATC-......------......----------T-------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T------A--T--------------G----A-ACAA-GG- 6794
C.CY.09.CY260 ..---...---.....................---...---GCA----GA-C-......CA----......----------T-------AC--T---T--C--C-C----A--...--A--G--------T--C---A--T--A-----------TA---A-ATCCAT-C 6665
C.ES.08.X2363_2 ..---...---.....................---...---G-A-----TTC-......------......----------T---G---AC---A--T-CC------------...--A--------------C---A-----A-----------G-C--A-ACAG---- 6887
C.ET.02.02ET_288 ..---...---.....................---...---C-A---GCA-C-......------......----------T---G--CAC---A--T--C---------A--...--A-----------T--C---A--T--A------------CA--AG-AC-GTC- 6656
C.IN.09.T125_2139 ..---...-G-.....................GA-...---CGA---GCA-C-......------......---------TT------------A--T--C---------A--...--A-----------T------A--T--GGC-----------G--A-ATACA-CA 7432
C.KE.00.KER2010 ..--C...--C.....................---...---GAA-------C-......CA-C--......--------T------G---C---A--T--C------------...--------------T------A--T--GGC---------GAA---CTAAC-CGG 6619
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ..---...---.....................---...----AA----GA-C-......CA----......---------TT-------AC---A--T--C---------A--...--A--G--------T--C---A--T--A--A-A---G-----............ 7397
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..---...---.....................---...---CAA-----CTC-......AG----......----------T-------ACC--A--T--C---------A--...--------C-----T------A--T--A------------A-............ 7384
C.YE.02.02YE511 ..---...---.....................T--...----GG---G---C-......CA----......----------T-------AC--T---T--C---------A--...--A-----------T--C--CA--T--A--T----------G--A-ACA-GTT- 6607
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ..---...---.....................---...-----G-----C-C-......CA-G--......--------T-T-------AC---A--T--C-----C---A--...--A-----------T--C---A--T--AG---A------G----A-ACA-GTC- 7390
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ..--C...--G.....................-A-...----A-----CATC-......------......----------T---G---AC---A--T--C---------A--...--A-----------T------A--T--A------GGG---A-............ 6753
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..-GG...---.....................---...----A-----C-TC-......C--G--......----------T----G--AC---C--T--C---------A--...--------------T---G--A--T--GG-------G-G-A--GGACA-AC-CG 6782
D.CM.10.DEMD10CM009 ..--A...-C-.....................---...----AA---G---C-......G-TG--......------------------AC-G-A--------C---------...--------------------CA--T--T-C---------G-C--A---A----- 6762
D.CY.06.CY163 ........---.....................---...---G-T-----A-C-......------......--G---------------AC--AA-T----------------...---------------------A--T--A------------CA--A----C--G- 6625
D.KE.11.DEMD11KE003 ..-T-...-C-.....................-A-...----GT---GCATC-......-----G......------------------AC-CAC-----C----C-------...--A--------------C---A--T--A--T------CA-CA-A-ATAACA-G- 6775
D.KR.04.04KBH8 ........--G.....................---GAA----AT-------C-......--T---......----------T---G---AC---A---------GT-------...-----------------C---A--T--GG---------------C---A-GGT- 7340
D.SN.90.SE365 ........---.....................---...-----T---G-A-C-......------......-------------------C---A---------------A--...-----------------C---A--T--GG---------------A---AAA-CA 7440
D.TZ.01.A280 ..--G...-C-.....................-T-...----AT----GT-C-......------......------------------AC---A--T--C------------...-----------------C---A--T---TC----------C---A---A----G 6612
D.UG.10.DEMD10UG004 ..--GACA---.....................-T-GAA---G-----GGA-C-......-----G......----------T----G--AC---A-----C------------...-----G-----------C---A--T--GG---------------A---CAGG-A 6725
D.UG.11.DEMD11UG003 ..G-G...-C-.....................---...-----T---G-A-C-......------......-------------------C---A-----C--------CA--...-----------------C---A--T--G---------------TA---C----- 6760
D.YE.02.02YE516 ..--A...-C-.....................---...---G-T-----A-C-......------......-----A------------AC---A-----------C------...-----------------C---A--T--AC--------C---A--AATTAAC-CA 6592
D.ZA.90.R1 ..--A...-C-.....................---...----AT----GA-C-......C-----......------------------AC-T-A------------------...---------------------A--T--GGG--------------A---AA--GG 6775
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ..---...---.....................---...---G-A-----C---......------......----------T-------AC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--GG-T---------AC-G-GAT...... 6618
F1.AR.02.ARE933 ..---...GC-.....................---...--T-AA-----CTC-......------......----------T-------AC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--GG----------GAC--A......... 6697
F1.BR.10.10BR_RJ015 ..---...--G.....................---...---CAA----GCTC-......------......----------T-------AC--T---T------------A--...--A--------------C---A----------A----GC-CA-AG......... 6824
F1.CY.08.CY222 ..---...---.....................---...----CA-----CTC-......------......-----A--T-T-------AC------T------------A--...--T-----------T------A--T--G--T---------A--G-AAC...... 6602
F1.ES.02.ES_X845_4 ..---...---.....................---...---TCA-----C---......C--G--......----------TG------AC--T---T--C---------A--...--A------------------A--T--AG-T------C-GA--G-A--ACA... 6858
F1.RO.96.BCI_R07 ..GG-...---.....................---...----CA-----C-C-......------......----------T-------AC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--GG--------------GCAC-AGCCCC 7487
F1.RU.08.D88_845 GG---...-T-.....................---...-----A---GCCTC-...CCAC--C--......---------AT-------AC---A--T-TG------------...--A--------------C---A--T--A--T--------CAC--AGT---C--- 6904
F2.CM.02.02CM_0016BBY ..---...-TT.....................---...----AA---G---C-......--A---......----------T----G--AC---A--T-------G-------...--A--G-----------CG-CA-----GC---------C-CA--A-TAC----C 6598
F2.CM.10.DEMF210CM001 ..-GCTCC---.....................-AT...---TCG----GC-C-......--A---......----------T--------C------T------------A--...-----------------C---A--T--GCT----------CAGAAGCTC-G--A 6699
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..-TA...-CT.....................-AT...----CT----GT-C-......--AG--......---------TT-------AC---A--T---------------...------------------G-CA--GAT--G--------C-TA-G-CA--C-G-G 6763
G.BE.96.DRCBL ..---...--G.....................-GC...---GAA-----CTC-......--T---......----------T-------AC---A--T-----C---------...--------------T------A--T--GG---A-------A--G-ATA--A--G 7375
G.CM.10.DEMG10CM008 ..---...GC-AAC......ATAAGTTTTACA-AC...----C-----CCTC-......G-TG--......----------T-------AC---A------------------...--A------------------A--T--AG-------.................. 6796
G.CN.08.GX_2084_08 ..-T-...--T...............AAAACC-AT...---GC------CTC-......------......----------T-------AC---A--T---------------...--A-----------T------A--T--GG-----------A--G-AAA--A--- 6672
G.CU.99.Cu74 ..--A...--GAAC......ATAACATTTGGG-AC...----CA---G-A---......---A--......----------T-------AC--T---T-------TC---A--...--A-----------T------A--T--A---------------G-WATA-GKG- 7058
G.ES.09.X2634_2 ..--C...--G.....................-GC...---------C-A-C-......C--AT-......-----A---TT-------AC---A--T---------------...--A-----C-----T------A--T--G-G-------------G--ACC----- 6922
G.GH.03.03GH175G ........--G.....................--C...----------GCTC-......---G--......----------T-------AC---A--T-----C------A--...--A-----C-----T------A--T--AGG----------A-GAAACTGGG--- 7488
G.KE.09.DEMG09KE001 ..--G...-C-.....................-AT...----C------CAC-......C-TG--......----------T-------AC-G-A--T------------AA-...--A-----------T------A--T--AG---A-------TG--AGAA--AG-C 6815
G.NG.09.09NG_SC62 ........---.....................-AT...----C-----GC-C-......C--GT-......-A--------T----G--AC---A--T------------A--...--A-----------T------A-----GG-T-------C-CAT-AG-A--C--- 6615
G.ZA.01.TV546 ..--C...---.....................--C...-----------CTC-......------......-----A----T-------AC---A--T-------------C-...--A-----------T------A--T---T------------G-A-GA-ACC-G- 6614
H.BE.93.VI991 ..---...---.....................---...-----T--AC-A-C-......C--G--......--------TAT---G---A----A--T---------------...--A--G--------T--C---A-----A--T----------C--C---ACC--- 6811
H.CF.90.056 ..---...-G-.....................---...----G--------C-......AA----......---------ATG---G--AG---A--T------------A--...--A-----------T--C---A--T--GGG-------------G----GAA-TG 6740
H.GB.00.00GBAC4001 ........---.....................---...-----T---G-A-C-......--T---......--------TAT---G---AC-T-A--T-C-------------...--A-----------T--C---A--T--AG-T-------------C---AAC-GC 6938
J.CM.04.04CMU11421 AG-G-...-C-.....................---...----A-----CATC-......C-----......---------TT-------A-G--A--T-C-------------...--A-----------T------A--T--AGC-----C-------GC---AG--G- 6947
J.SE.93.SE9280_7887 ........---.....................---...----A-----CATC-......C-----......--------TAT---------G--A--T---------------...--A--------A--T------A--T--A-------C-------G----GA---G 6719
J.SE.94.SE9173_7022 ........---.....................---...---GA-----CATC-......C-----......---------AT-------AC---A--T---------------...--A-----------T------A--T--AC------C-------G----GA-G-G 6726
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ........---.....................---...-----A---C-A-C-......------......------------C--G-CAC--G-----T------C---A--...--A-------C-------G--A-T---G-CAC-G--G--GAC--AGA-GAG... 6625
K.CM.96.96CM_MP535 ..---...GG-.....................---...----CA-----A-C-...CCAAA-C--......-----A------------C---------TG----------C-...--A--------------C---A-----A-----------GAG--AG--GAG... 6617
U.CA.01.TV749 ..G--...--GGAA......AATATAACCGGA-AT...----C----G-TG-G......G----C......--G-----T--------------A--T---------------...--A--------T--T------A--T--A----A----------G-----GGTT- 7446
U.CA.99.TV721 ..GTA...-CT.....................-AG...---T-------TG--......------......----------T------------A--T---------------...--A-----------T------A--T--GG-T-A--C----AG-G----GGG-G- 7460
U.CD.83.83CD003_Z3 ..---...---.....................T--...-----A-----CTC-......------......---------AT---G---AC---A--T-C------C------...--A--G--------T--C--CA--T--G-G-------C-G---T----AA-GG- 6888
U.CD.90.90CD121E12 ........---.....................---...---G-A-----CTC-......------......---------TT-------AC---A--T--C-----C------...--A--G--------T-----CA--T--GGG--A-----C---------AA-GG- 6574
U.CY.05.CY090 ..--C.................................----CA---C-A-C-......------......---------AT-------ACC--A--T--C------------...--A--------------C---A--T--A------GG---GAC---GTAGGGTCA 6613
U.CY.08.CY223 ..--C...---.....................---...----AA-----TAGC......------......-----A--TGT-------AC---A--T-------------C-...--A-----------T--C---A--T-CA-----------G----A--------- 6699
U.ES.10.DEURF10DZ001 ..---GTC-C-.....................GA-...G--------GCTGC-......C--G--......--------TTT-------AC---A--T------------A--...--A-----------T--C---A--------------G----C-G----GG--TC 6671
U.GR.99.99GR303 ..--C...---.....................---...-----------TTC-......--TA--......--------TTT-------AC---A--T-----A----SY--GGATC--------------------A--T--GGC--------C--C------AGGCCA 6702
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ..--C...---.....................---...-----------TTC-......--TG--......----------T-------AC---A--T------------ATG...--A-----------T------A------GC----------CA--ACACC-GT-- 7312
01_AE.AF.07.569M ..---...--G.....................---...----A----C-A-C-......CA----......-----A--T---------AC---A--TCA----------A--...--------------T--C---A------G---------C-A------CA-A--A 6627
01_AE.CF.90.90CF11697 ..---...--G.....................---...---------C-A-C-......------......-----A--T---------AC--T---TCA----------A--...--------------T--C---A-----A--------------------ACA-CA 7379
01_AE.CN.10.YNFL03 ..---...-GG.....................---...---CAG---C-A-C-......G-----......-----A--TTT-------AC--T---TCA------C---A--...--------------T---G--A-----A------------AG---AATA-AG-A 6805
01_AE.HK.04.HK001 ..--G...-C-.....................-AC...----GA---C-A-C-......CA----......-----A--T-T-------AC--T---TCA----------AA-...--------------T--C---A--------------G------G----AA--CA 6785
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ..--A...GCT.....................---...----AA---C-A-C-......CAT---......-----A--T-T----G--AC--T---TCA----------A--...--------------T--C---A-C---A--------------------GGA--- 6614
01_AE.JP.x.JRC77AE ..---...--G.....................---...---------C-A-C-......C-----......-----A--T-T------CAC--T---TCA----------A--...--------------T--C--CA--T--A----A---------------GGA... 7412
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 ..-G-...--G.....................---...---------C-A-C-......------......--------T---------ACG-T---TCA----------A--...--------------T--C---A----------------C--G---ATAGGA... 6843
01_AE.TH.90.CM240 ........--G.....................---...---------C-A-C-......C-----......-----A--T-T-------AC--T---TCA----------A--...--------------T--C---A-----A------------A------CC-AGGA 6986
01_AE.US.05.306163_FL ................................-A-...---------G-A-C-......C-----......-----A--T-T----G--AC--T---TCA----------A--...-----------T-----C---G-----AGC----------A-----ACA-AGGA 6558
01_AE.VN.98.98VNND15 ..---...--G.....................---...-----------A-C-......C-----......-----A--T-T-------AC---A--TCA----------A--...--------------T--C---A-----A-----------GA------CA-A--A 6682
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V4 loop start
B.FR.83.HXB2 ..AAT...AAA.....................ACA...ATAATCTTTAAGCAA......TCCTCA......GGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGA...GGGGAATTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT 7415
Env .__N__.__K__.__.__.__.__.__.__.__T__.__I__I__F__K__Q__.__.__S__S__.__.__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__.__G__E__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..---GCC-C-.....................G--...-----T---GCTA-C......CA----......---------TT------CAC---A--T---------------...--A-----------T--C-G-A--T--GC------------C------C-GTT- 6848
02_AG.CY.09.CY256 ..---...G-C.....................---CGA-----------TAG-......------......--------TGT------AACT--A--T-------------C-...--A--------T--T--CG--A--T--AG------------C------GA--C- 6601
02_AG.ES.06.P1423 ..--C...---.....................---...----A-----CTA--......------......K-------TAT-------ACM--A--T---------------...--A-----C-----T--CW--A--T--AG---A---------------GA---- 6831
02_AG.GW.05.CC_0048 ........-CC.....................---...---G-----GCTA-C......------......--------TTT-------AC---A--T--C--------C---...--A-----------T--C---A--T--GC------------C------AAGC-C 6795
02_AG.KR.12.12MHR9 ..---...--C.....................---...--C------GCTA-C......C---T-......--------TTT-------AC---A--T---------------...--A-----------T--C---A--T--A--T----------C------GAC--C 7083
02_AG.LR.x.POC44951 ..---AATC-C.....................---...----------CTA-C......CA----......--------TTT-------A----A--T---------------...--A-----C-----T--C---A--T--AT------------C------GAC--- 7395
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ..--A...TCC.....................---...---G--------A-C......CA----......--------TTT-------AC---A--T---------------...--A-----------T--C---A------C---------G--CGT----AA---A 6610
02_AG.NG.x.IBNG ..--C...-CC.....................---...---------GCTA-C......C---T-......--------TGT-------AC---A--T---------------...--A-----------T--C---A--T--A-------------C------GA---- 6933
02_AG.SE.94.SE7812 ..---...-CC.....................---...---------G-TG--......C-----......--------TTT-------AC---A--T---------------...--A-----------T--C---A--T--A-T-----------A------AA-C-- 6775
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..-G-...TCC.....................-A-...----------CTA-C......------......--------TTT-------AC---A--T--C------------...--A-----------T--C---A--G--G-------------C------GC--GC 6602
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..---...---.....................---...---G-------T---......------......----------------------T-------------------...---------------------A-----A-------------C------AA-GG- 6607
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..---...---.....................---...----AA---GCT-C-......C--GT-......----------T-------AC---A--T--C---------AA-...--A-----------T--C---A------C---------------ACACA-GC-A 6797
05_DF.BE.x.VI1310 ..---...---.....................---...----AA-----CTC-......------......----------T-------AC--T---T------------A--...--A--------------CG--A--T--A--T--------GCC--AGT------- 6812
06_cpx.AU.96.BFP90 ..--C...-C-.....................CAC...----C-------TC-......--TG--......----------T-------AC---A--T---------------...--A-----C-----T------A--T--A-C----------CAT-AGACC-GTT- 7481
07_BC.CN.98.98CN009 ..---...---.....................---...----AA---GCATC-......------......----------T-------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T------A--T--GGC---------G----A-ACA-G... 6752
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ..---...---.....................---...----AA--CGCATC-......------......----------T-------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T------A--T--GGC---------G----A-ACAA-GG- 6597
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..---...--G.....................---...---------CGA-C-......------......--------TGT-------AC---A--T---------------...--A-----------T--CG--A--T--GGC--A-------AC------AA-GG- 6608
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..CGA...CC-.....................---...-----T-----A-C-......------......------------------AC---A----CC------------...-----G-----------C---A--T--G----------------A---ACATCA 6779
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..--A...-C-.....................---...-----------TAGC......------......--------TTT-----C-AC---A--T--C------------...--A-----------T--C---A--T--A-------------C------AA--GC 6820
12_BF.AR.99.ARMA159 ..---...---.....................---...----AA-----CTC-......------......------------------AC--T---T-----C------A--...--A--------------C---A--T--GG----------GA---A......... 7410
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..---...-C-.....................---...---------GCTA-T......C-----......--------TTT----G--AC---A--T---------------...--A-----------T--C---A--T--GCC-----------C------GAA--- 6834
14_BG.ES.05.X1870 ..---...---.....................---...--TG-------T-GT......------......-----A-----G----------T---------C---------...--A--G-----T---------A--------T-A-----C---------AG--G- 6900
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..---...---.....................---...---G-------C---......C-----......--------------G---A--GT---------C---------...---------------------A--T--------------------------C-G 6781
16_A2D.KR.97.97KR004 ..---...---.....................---...----------CCA-C......-----G......---------AT-------AC---A--T---G-C---------...--A-----------T--CG--A--T--GGC-----------C--G---CC-GCC 6793
17_BF.AR.99.ARMA038 ..---...---.....................---...----AA-----CTC-......------......----------T-------AC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--A-----------GACT-CC--GA---- 6628
18_cpx.CU.99.CU76 ..--G...-GC.....................---...---TA------A-C-......--T---......-----A---AT-------AC---A--T-C-------------...--A-----------T------A-----GCCT-------------C---AA---A 6717
19_cpx.CU.99.CU7 ........---.....................---...----G----GCTA-C......------......-----A--TTT------AAC---A--T---------------...--A-----------T------A-----G-C------------............ 6532
20_BG.CU.99.Cu103 ..--G...--C...............ATAACA-AC...----AA----GC-C-......C--A--......----------T-------AC---A--T------------A--...--A-----------T------A--T--GG---A----------G-AAT...... 6879
21_A2D.KE.99.KER2003 ..--C...---.....................---...----CT-----T--C......------......--------T--------------A------------------...--------C------------A-------------------C--A---AAC-G- 6607
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ........---.....................---...--------C-CTA-C......------......--------TTT-------AC---A--T------------A--...--A-----------T--C---A--T--GGC-----------C------CA-G-C 6597
23_BG.CU.03.CB118 ..-CG...-GC...............ACAGAA-AC...----CA---GGA-C-......C-----......----------T-------AC---A--T-------T----A--...--A-----------T------A--T--GG------------C-G-AAT...... 6879
24_BG.ES.08.X2456_2 ..-CA...-CC...............ACAGCG-AC...----CA----GC-C-......CA----......----------T-------AC---A--T------------A--...--A-----------T------A--T--A-C-------------G-AAC---... 6902
25_cpx.CM.02.1918LE ..--C...-C-ATA..................---...---TCA-----CAGT......------......-----A--TTT----G--AC---A----T-------------...--A-----C-----T--C---A--T--AGCT------------G----ACA--- 6629
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..---...---.....................-GT...---GC------T---......------......----------T-------AC--T---T-----C-----CA--...--A--G--------T-----CA--T--GGC-----------A------AAAG-- 7412
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..--C...-TGAGC..................---...----AT---C---C-...CCCC-----......---------AT-------AC---A--T-C-------------...--A-----------T--CG--A---A-G----------------C---AA---G 7408
28_BF.BR.99.BREPM12609 AA---...-G-.....................---...---GC------T---......------......--------------------G-T-----C-------------...--------------------CA------TG--------C---------AAGTGG 6813
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..---...G--.....................---...---GC----G-T---...CCTC--C--......----------------------T------------C------...---------------------A--T---GG------------GT----AGGCTG 6836
31_BC.BR.04.04BR142 ..---...---.....................---...----A-----CAA-G......CA----......---------TT-------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T--C---A--T--GGC--------------A-AC-A--G- 6877
32_06A1.EE.01.EE0369 ..GG-...--G.....................-AC...----C------TTC-......--GG--......----------T-------AC---A--T---------------...--A-----------T------A--T--A-------------CT-A-CAAGA-G- 7080
33_01B.ID.07.JKT189_C ........--T.....................---...---G-----G-A-C-......------......-----A--T-T-------AC--T---TCA----------A--...--------------T--C---A-----AG-----------AC-----CC-A... 6722
34_01B.TH.99.OUR2478P ........--G.....................---...----G------A-C-......C-----......-----A--T-T-------AC--T---TCA----------A--...-----G--------T------A-----A--T-----------------CCAG-A 6599
35_AD.AF.07.169H ........---.....................---...---C-------TG-C......------......--------TGT-------AC---A--T------------A--...--A--G--------T------A--T--GGC--------C-A--GCCT------C 6618
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ........-C-.....................---...--------C-CTG--......C-----......-----A--TTT----G--A----A--T---------------...--A-----------T--C---A--T--GGC-----------C------GGGT-- 6618
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..--C...-C-.....................---...-----G---GCTA-C......------......-----A--TGT-------AC---A--T-------------C-...--A-----C--------C---A--T--GGC-----C--------A---AAC-C- 6603
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..---...G--.....................---...----AA-----CTC-......------......----------T-------AC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--A-----------GAC--AGCT-CC--- 6829
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..---...GG-.....................---...----G------A-C-......G-----......----------T----G-CAC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--A-T---------GAC--G......... 6892
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..---...---.....................---...----AA-----TTC-......------......----------T-------AC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--GG-T-----G---A--ACACAGGG-C- 6939
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ........---.....................---...----AA-----TTC-......------......-----A---------G--AC--T---T-A----------A--...--A------------------A-----AT----------GAA--AG-A------ 6992
43_02G.SA.03.J11223 ........--G.....................--T...---C-------CTC-......---AT-......----------TR------AC---A--T-----------YA--...--A-----------T-----CA--T--AG-------GGA............... 6919
44_BF.CL.00.CH80 ..---...GC-.....................---...----AA---G-ATC-......------......----------T----G--AC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--GG----------GAC-G-ATACCC-TA 6863
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..--C...---.....................---...---GC------TTC-......--TG--......--------TTT-------AC---A--T---------------...--A-----------T------A--T-----T----------C------AGCC-C 7374
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..---...G--.....................---...----AA-----CTC-......------......--G--A----T-------AC--T---T------------A--...--A--------------C---A--T--GG----------GAC--AG-A-CC--C 6833
47_BF.ES.08.P1942 ..---...---.....................---...---G-------T---......------......----------------------T---T-C------C------...---------------------A-----TC---------------A---GAG--- 6835
48_01B.MY.07.07MYKT021 ........---.....................-AC...----C----C-A---......C--G--......-----A--TAT-------AC--T---TCA----------A--...--------------T--C---A-----A----A------GA------CA-AG-A 6656
49_cpx.GM.03.N26677 ..G-G...-C-ACA..................---...----AA---G--TC-......G-AA-T......CC---A---AT---G---ACG--A--T-C-------------...--A-----------T------A--------T------------GC---AA---G 6851
50_A1D.GB.10.12792 ..C-G...-C-.....................---...-----T-----A-C-......------......--------T--------CAC--T---T---------------...--A-----------T--C---A--T--GGC-----------C-T----AA--GC 6812
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ........--G.....................---...---------CGA-C-......C---T-......-----A--T-T-----------T---TCA----------A--...--------------T--C---A-----AG--------------A----ACAGGA 6618
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..---...--G.....................---...R--GA----C-A-C-......C-----......-----A--T-T-------AC---A--TCA----------A--...--------------T--C---A------T-----------A--A---CACAG-A 6762
53_01B.MY.11.11FIR164 ..---...C-C.....................---...---TC----C-A-C-......C-----......--------T-T-------AC--T---TCA----------A--...--------------T------A-----A-GT-------G.........ACAG-A 6767
54_01B.MY.09.09MYSB023 ........--G.....................---...---------C-C-C-......C-T---......-----A--T-T-------AC--T---TCA----------A--...--------------T--C---A-----A--------G------T-----A-GGA 6826
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..-C-...G-G.....................-A-...------C--C-A-C-......C-----......-----A--TGT-------AC--T---TCA----------A--...--A-----------T--C---A-----A-GT-----------------A-A-TG 6713
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ..---GAC-C-.....................GA-...----C----GCTAGT......------......--------TGT-------AC---A--T--C----------C-...--A-----------T--C---A--T--GG-------------------AA-G-C 6760
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..---...---.....................-T-...----AA-----TAT-......------......----------T-------AC---A--T--C---------A--...--A-----C-----T---G--A--T--GGC---------G----A-ATGG--CA 6610
58_01B.MY.09.09MYPR37 ........--G.....................---...---GAA---C-A-C-......CA----......-----A--T-T-------AC--T---TCA-------C--A--...-----G--------T--C---A-GT--AC---A--------G--A......... 6787
59_01B.CN.09.09LNA423 ..---...--G.....................---...----GA-----T-G-......--TG--......---------T-----G------T-----------C-------...----------------------------C--------------T-----GGCC- 6596
60_BC.IT.11.BAV499 ..---...-G-.....................---...-----A----GAA-C......CA----......---------TT----G--AC---A---.-C---------A--...--A-----------T--C---A--T--GGC------G-------A-AC-ACTGG 7389
61_BC.CN.10.JL100010 ..---...---.....................---...---GAA---GCA-C-......------......---------TT-------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T------A--T-----T---------T--A-GATAC--GG 6823
62_BC.CN.10.YNFL13 ..---...---.....................---...----A----GCA-C-......C-AGT-...GAA-----A----T----G--A----A--T--C---------A--...--A-----------T------A--T--GGC-----------A--A-ACA----- 6734
63_02A1.RU.10.10RU6637 ..---...-CC.....................---...---------G-TA--......CA----......--------TTT-------AC-T-A--T-C-------------...--A-----------T--C---A--T--GC---A--------C-G----AA--GC 6941
64_BC.CN.09.YNFL31 ..---...---.....................---...----AA---G-A-C-......------......----------T---G---AC---A--T--C---------A--...--A-----C-----T------A--T--G-C---------G----G-TTAA-GG- 6768
65_cpx.CN.10.YNFL01 ..GGA...---.....................C--...-----A---GCA-C-......--A---......---------TT-------AC---A--T--C---------A--...--A-----------T------A--T--GGC---------G-C--A-ACAA-GG- 6815
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ........--G.....................---...---------C-A-C-......C-----......-----A--TST-------AC--T---TCA----------AA-...-----------Y--T--C---A-----A-C---------GAA--CAT-...... 6746
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ........-CG.....................---...---------C-A-C-......C-----......-----A--T-T-------AC------TCA----------A--...--------------T--C---A-----A--T-------------AGAA...... 6728
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ..---...--G.....................---...---R-Y-----WKY-......------......------------------AC--T-------------------...--------------------CA-----A--------------------A----- 6858
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ..---...---.....................---...-----T-----T---......--T---......--GA-A-----G----------T-------------------...----------------------------C-------------------AA--C- 7078
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ..---...--G.....................---...----AT-----CTC-......------......-----A----T-------AC--T---T------------A--...--A-----------T--C---A--T--A-CT----C----AC-GC......... 6922
O.BE.87.ANT70 ..---...-C-............GGTAGTATT-AC...--G-CA--C--T--C......AG-AGC......--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT...--A-----C--T--T-----CA--G-TA-GA--------TA---C-TT-CATG- 7456
O.CM.98.98CMA104 ..---...-C-ATA.........GATAATGTT-GC...G-G-----C--TAG-......AG-AAT......-AT--A--T-----G--A-CCTTTTTGCA------C--CCAT...--A--G--C--T--T-----CA--T-GGGGA--------TA---C-TTACATG- 6918
O.CM.98.98CMABB141 ..---...-C-............GGTAATATA-GT...--G--A--C---A-C......AGTA-T......-----A--T-T---GG-AACCCAATTGCA----------CAT...--A--G--C--T--------CA--T-T--GA--------TA---C-TTACATG- 6968
O.CM.98.98CMABB212 ..--G...-C-GGAAATGGTGCAGGAGATGTT--C...-----A-----CA--......A-TAGT......--T--A--TGA------AAGC-ATTTGCA------C---CAT...--------C--T--T-----CA--T-T---A-------CTA------TAACTG- 6973
O.CM.98.98CMU5337 ..---...--TGAG.........ACAAATATA---...--G-CA--C--T-GC......AG-CTT......-AT--A---G----G-CAACCCATTTGCAC-----C---CAT...--A--G--C--T--T-----CA---GTGG-A--------TA---C-TT-CATG- 6916
O.CM.99.99CMU4122 ..---...-C-AACAATACAGRTGACAATGTT-GC...--G--A--C-GTA--......AG-A-T......--T--A--TT----G--A-CCCACTTGCA-----GC---CAT...--A--G--------T-----CA----C--GA--------TA---C-TC-CATG- 6908
O.FR.92.VAU ..T--...--TCAA.........ACTGATGTT--C...----AA--CGGTA-T......CA-AGT......--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT...--A-----C--T--T-----CA---AT--G---------CA---C-TT-CCTGC 6998
O.GA.11.11Gab6352 ..---...-GT............CAGTTAGTT---...G-GCAG--C--TAG-......AG-A-T......-AT--T--TG----G--AACC--TTTACA------C---CAT...--A--G--C--T--T-----CA-CT-TA-GA-----TG-TA-----TCAACTG- 6658
O.SN.99.99SE_MP1299 ..---...-C-............AATACAGTT-AC...----CA--CG---GC......AG-ATT......--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT...--A--G--C-----T-----CA--T-TA-GA--------TA---C-TT-CATG- 7500
O.US.10.LTNP ..---...-C-............AGAAATATT--C...G-G--A--C---A-C......AG-AGTAATAAC-----A--T-T---G-CAACCCG-TTACA---------CCAT...--A-----C--T--T---G-CA--GGGA--A--------TA---CCT-GAATG- 7359
N.CM.02.DJO0131 ..--C...........................-AC...----CA--C---GCTCAGGAAAAGAAT......-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C---------...--A--G---A----T------A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-AA--CA 6878
N.CM.02.SJGddd ..-GC...........................-AC...-AG-C---CC--GC-CGTAACAAGA-T......-A---A---------G-AACCCACTTA-TG--C------A--...--A--G--------T-----CA-TT-CA--T-A---G---AA-A--TAC----C 6850
N.CM.04.04CM_1015_04 ..--C...........................-AC...-C--C-------TCTCGGGTGAA-ATT......-----A---------G-AAG-CACTT--TG--C---------...--A--G------CTT-----CA-TT-CAG-T-A---G--GAG-ACG--AC-GTA 6871
N.CM.06.U14296 ..G-A...........................-AC...----CA--C-G-GCTCGGAAGAAAAAT......-A---A---------G-AAY--ATTTA-TG--C------CAT...--A--G--------T------A-TT-CA--T-A---G--GAGGRCCA-AA---G 6890
N.CM.06.U14842 ..-GC...---.....................-AC...----C---C-G-GCTCGGGGGAAGAAT......-AT--A---------G-AAC-CACTTA-TGC-C---------...--------------T-----CA-TT-CA--T-A-----CGAG-ACGA-AC-... 6915
N.FR.11.N1_FR_2011 ..TGG...........................-AC...----C---C---GTTCGGGAGAA-AAT......-----A---------G-AACCCATTTA-TGC-C---------...--A--G--------T-----CA-TT-CA-CA-A---G-CGAGGGCAA-AA-G-A 6784
P.CM.06.U14788 ..--CCAT-C-TCC......AAACACAACCAT---...T-TG-T-----AA-C......AGTA--......--G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT...--------C--T--T-----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-TGG 6946
P.FR.09.RBF168 ..--C..................CAAAACCAT---...T-TG-----CGAA-C......AGTA--......--G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC-KC------CAT...--------C--T--T-----CA-C-GTACC---------TA--GC-ATAC-TG- 7486
CPZ.CD.06.BF1167 AA--CACC-CC.........TATACATTTAGG---GATGGGGATC-A---TGG......AT----......-----A----A---G-C-CAG--T--TT-G--C--C---CA-...--A-----------T---G-CCTC-A-A-TTG-ACA--C............... 7552
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ........--G.....................-AC...----G-----T-GTC......C-T--T......--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G...--A-----C------------A---GTG-GA-CA-C----TC---AA-A-A--C 6927
CPZ.GA.88.GAB1 ..CGA...-C-...............GCAGCC-AC...----CAC-C--CAG-......G----T......-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG------------...--A-----------T------A-T-GC---A-A----C-GAC-AC......... 7467
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..--A...........................C-T...-CCC-GAA--TCAC-......CGGC--......AAG-----------GG-A-AG-ACTTTT-G---------CAG...--A--------------C---CT----A--TG-A----CGAG--C---C----C 7077
CPZ.US.85.US_Marilyn ..CTG...-C-.....................-AG...G--GAG--A-TT-C-......AATG--......-----A---------G-G----ATATG-TGC-----------...--A--------T--T------A---TT-CC--A-----C-TG--C-ACAAC--- 7444
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ................................CTG...--CCA---CCG-A-T......--T---......-----A--T------G--ACCTTT-TGCA----------CAT...--A------------------A-C--TA--A------GCTAC-A---CACA-CA 6970
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ................................CAG...--CCG---CC--A-T......--T---......-----A--T------G--ACCTTT-TGCA----------CAT...--A---------------G--A-C--TA--A-------CTAC-A---TACA--G 6951
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B.FR.83.HXB2 .....................AGTACTTGGAGT......ACTGAA...GGGTCA.......................................AATAACACT......GAAGGA................AGTGAC...............ACAATCACCCTCCCATGCA 7479
Env _.__.__.__.__.__.__.__S__T__W__S__.__.__T__E__.__G__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__N__T__.__.__E__G__.__.__.__.__._#_S__D__.__.__.__.__.__T__I__T__L__P__C__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .....................-C-GACCA-TTA.....................AAT......AGC...............ACAGAA......G---G---A......-CGCT-................-AC--G...............--T--A-TT---------- 6714
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .....................-CG-GCAAC-CA...................................................TCG......C-GGGG--A......A-TAAC................-A-AGT...............--T--T--T---------- 6667
A1.CY.08.CY236 .....................-C-GACA-C...............................................................-TAG-AGAG......TC---C................-ACACT...............-TT--AGT----------- 6696
A1.ES.05.X1608_8 .....................-CC-AG-CA........................AAT......ATC...........................-C-TGGGAA......AGCATT................-AC---...............--T--A--T---------- 6957
A1.KE.11.DEMA11KE001 .....................-AC-ACACTT-GTCC...............CTTAAC......AGC............ACGCAGTCA......---G----A......-GGAT-................-A---T...............--C--A--T---------- 6870
A1.RU.11.11RU6950 .....................-A-GGCACT...............................................................GCC-CA-A-......A-CAC-................GAG---...............-ATG-A--T--G------- 7003
A1.RW.11.DEMA111RW002 .....................-AC--AACAGA-AAT...-ACACT...T---TTAGGAAC...AAT...............GCTAGC......-G--G---A......-GGTT-................-A--G-...............-----A--T----A----- 6860
A1.SN.01.DDI579 .....................-CGG-CATC-A-.....................GAC......ACT..................ATC......--CGTGCAG......A-TTC-................-C-T--...............-AT--A--T---------- 6683
A1.UG.11.DEMA110UG001 .....................--C---CAAGAGTCT........................................................................A-TA-C................-CG--G...............--T--A--T---------C 6808
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .....................-CCG------A-.....................GAA......ACA...............ACTTGG......-------TA......A-TTC-................-A--GA...............-GT--A--T----A---T- 6928
A2.CM.01.01CM_1445MV .....................GAGGGCAAT--C.........AC-...T--...AAA......AAG.........AACGATAGTGTC......TC-G-A-GG......--GTC-................-A----...............-AT--A--A----A----- 6681
A2.CY.94.94CY017_41 .....................-A-GG-AC-T-G.....................AAC......GGG...............CCCTAC......-CACCT-A-......A-CACC................-A--GA...............-GT--A-T----------- 6854
B.BR.10.10BR_MG029 .....................----------A-......GW-ACT...-R-...AAT......GGT...........................MC--TAGAG......-G-A-T................GAC-CT...............-AC-----A----A----- 6973
B.CA.07.502_1191_03 .....................-A-GAGACT--G............................................................---G-G---......AT--AC................-A-AG-...............--T-----AA-T-A---T- 6923
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .....................-C-GG-ACTCAG.....................AAT......ACT..................ACTGGTACTC-G--TGAG......ACTAA-................-TA-G-...............-AT-----A--------T- 7004
B.CN.10.DEMB10CN002 .....................GA-GG-ACTGA-...............--T...AAT....................................GT--CTGGA......-GGTC-................-A----...............--T-----A----A----- 6855
B.ES.10.DEMB10ES002 .....................-C-G-----........................AAT......GAG..................ACT......--C--TGTA......A-TAAC................-----A...............--T-----A---AA----- 6867
B.FR.11.DEMB11FR001 .....................G-AGAGCCA..................-T----AAT....................................--C-CTGGA......-G-AAT................GACACA...............-T------A----A---T- 6676
B.GB.05.MM45d213_GN1 .....................-C-GAAG-C---......-T----...------AAT....................................-GC-CTGAA......A-GAAC................-TCACA...............CTC-----A---------- 6888
B.HK.06.HK003 .....................-C--AC---G--.....................AAT....................................G---CTGA-......-C--A-................-A---T...............--T-----A---------- 6836
B.HT.05.05HT_129389 .....................-CAGAC-TT........................ATT....................................T-CCCTTGG......A-TAAG................-C---A...............-AT-----A---------- 6694
B.JP.12.DEMB12JP001 .....................----A----CCA.....................AAT....................................G-C-CT-TG......CC-AAT................-A-A--...............--T-----A--------T- 6886
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .....................-A--G-ACTT-G.....................AAT....................................GG--CTGAA......--GAT-................-A----...............C----T--A---------- 7127
B.PE.07.502_0525_wg5 .....................------GAT...............................................................-G-G-TCAG......--TAA-................-A---T...............--T--T-----T------- 6904
B.RU.11.11RU21n .....................-A--T-ACAGAG..................-TTAAT....................................--G-CT-A-GAGTTAA-TAAC................-C---A...............-TT-----A--------T- 7013
B.TH.08.MERLBDTRC10 .....................-C-GAAG-CGAA.....................AAT....................................-TA-CTGAA...AGCAT-AAT................-CAACA...............-TT----AG---------- 6729
B.US.11.ES38 .....................-CA-A-GAT-C-...............T--...AGT....................................GG---TGAA......ACGTT-................-A--G-......ACAATCACAC-------A---------- 7422
C.AR.01.ARG4006 .....................-A-GG-ACAGAA.....................ATT...........................ACA......GG-TGG--A......A-C-AT................TCA--M...............C-C-----AA--T------ 6664
C.BR.07.DEMC07BR003 .....................-A-GG-ACATTC.....................AAA...........................ATT......---GGG--A......---AATGGAACTGGAACAGAA.-A-TCA...............-AC-----A----A----- 6907
C.BW.00.00BW5031_1 .............................................................................................----GT--A......A-TA-TACTTCA..........-A-TCG...............-AC-----A---------- 6814
C.CN.10.YNFL19 ...........................ACATAC.....................ATG...........................TCT......---GGT--A......---A-T................-A--CA...............--C-----AA-T------- 6846
C.CY.09.CY260 .....................-A-GG-ACACAC...........................................................................AGCCAT................-AC-GT...............----CA-TAACA-A-ATTG 6708
C.ES.08.X2363_2 ........................GGCACATAC.....................AGT...........................CCGGGA...T----TT-A......AGCTC-CACTCA..........-ACA--...............T-C----TAA-T-A----- 6951
C.ET.02.02ET_288 .....................GA-..........................................................................................................-A--CA...............--TT-A---A--------- 6684
C.IN.09.T125_2139 ......GACCTG......TTT-A--AGACATA-.....................AAT...........................GAT......---G-T--A......----ATAATTCA..........G-CCCA...............GTC----TAA-------T- 7505
C.KE.00.KER2010 ..................TTG-A-GA-ACATAC.....................AGT...........................TCTAAT........................................G-GACA...............-AC-----A--------T- 6668
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .............................................................................................G-C--TG-A......A-CAA-ACT.............TCA-GA...............-AT-----A---------- 7440
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .............................................................................................----TA--A......AGC-ATAAT.............TCAAG-...............-AC-----AA--------- 7427
C.YE.02.02YE511 .....................-A--G-ACATAC.....................ATG...........................CCT......----GT---......A-TA-TACTTCA..........-A-TCA...............--C-----A-----T---- 6671
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ......................................................ATG...........................TCT......-----T--A......A-GAATGATACA..........-AC-CA...............--C-----A---------- 7442
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ....................................................................................TAT......-C-G-G--A......AC---T................-A--GG...............--T----TA--T------- 6796
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ....................................................................................CTT......---G-T--A......-G-A-CACTTCAAACAACACT.-A-TCA...............--C-----AA-A-A----- 6840
D.CM.10.DEMD10CM009 .....................G-C--AA---A-.....................GAC....................................-CA-GG---......A-T---................-CA-GG...............GAT-CA-TAA-------T- 6817
D.CY.06.CY163 .....................GAA--A---GAG.....................AAT......AGT...............ACGGGA......-----T--C......---TT-................-A--GT...............--G--A---A-------T- 6689
D.KE.11.DEMD11KE003 ......................................................AAC...................................................ACTA-T................GAA-GG...............-AC-----A---------- 6809
D.KR.04.04KBH8 .....................-A--G-ACAGTG.....................AAT....................................C-G-CAGGG......TT-AAT................-A-AGT...............--------A----A----- 7395
D.SN.90.SE365 ............................................................................................................A--TC-................G----T...............-AT--T--A---------- 7471
D.TZ.01.A280 .....................G----ACAA........................AAT....................................----CAGAG......AC-AAT................-A-AGT...............--------AA--------- 6664
D.UG.10.DEMD10UG004 .....................-A--G-ACTCTA..................-T-AAT......AAA..................ACA......---T-T--A......----A-................-A-A-A...............--------A---------- 6789
D.UG.11.DEMD11UG003 .....................-A----G-T-AC...............T--A--GGGAAT...ACA...............ACAAAC......-G--CAGAG......A--AAT................-A--GT...............--------A--T------- 6833
D.YE.02.02YE516 .....................-CA-A-GAT-A-.........ACT...-TA...AAT......AGT...........................-C-GGA-A-......A-TAC-................-A---T...............-----A---A-------T- 6656
D.ZA.90.R1 .....................-CAGGGAAT-A-.....................AGT....................................-G--GT--A......-GGTC-................-A---G...............--------A--T------- 6830
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ............................................................................................................ACCTC-................-ACAGA...............--T--T--T--------T- 6649
F1.AR.02.ARE933 ............................................................................................................--T-AC................-A--G-...............--T-----T--------TC 6728
F1.BR.10.10BR_RJ015 ............................................................................................................AGT--T................-A----...............--------A--------T- 6855
F1.CY.08.CY222 ............................................................................................................TC-AAC................-A--G-...............--T-----T--------T- 6633
F1.ES.02.ES_X845_4 ............................................................................................................---TTC................-A----...............--T-----T--------T- 6889
F1.RO.96.BCI_R07 .....................GAAGGAGT-...............................................................TT------G......AGCCAC................-AA-GA...............-AT-----T----T---T- 7536
F1.RU.08.D88_845 .....................GA---CAAT-AC.....................ATA...........................GTC......---GG-T-A......TC-CTC................-A--G-...............--T-----T---------- 6962
F2.CM.02.02CM_0016BBY .....................-CA--AAT-..............................................................................--TAAT................-A--GT...............--T----TTA-T-----T- 6638
F2.CM.10.DEMF210CM001 .............................................................................................--------A......-GTCA-................-A--G-...............--T-C----A-TTAT--T- 6739
F2.CM.10.DEMF210CM007 .....................-AGG-G.................................................................................-G-AAT................-A--G-...............-GT---TT---T------- 6800
G.BE.96.DRCBL .....................----A-ATATCA...........................................................................---AAT................-A---T...............--T-----A--TAAT--T- 7418
G.CM.10.DEMG10CM008 ...................................................---...........................CCATTA......----GT--A......A-TA-T................-C--GG...............-AT--A--A--------T- 6845
G.CN.08.GX_2084_08 .....................-----CACT..............................................................................AC-AAT................-A-AC-...............--T-----A--------T- 6712
G.CU.99.Cu74 .....................-A--G-.................................................................................ACT--G................-A--G-...............C--T---AA--------Y- 7095
G.ES.09.X2634_2 .....................--C....................................................................................ACTA-T................-A----...............--T--T--A--T-----T- 6956
G.GH.03.03GH175G ............................................................................................................AGCAC-................-ACACA...............-AT-----A--------T- 7519
G.KE.09.DEMG09KE001 ......................................................AAA...................................................TC---C................-A---A...............--------A---------- 6849
G.NG.09.09NG_SC62 .....................GAC--C.................................................................................ATCAC-................-A----...............--C----TG--------T- 6652
G.ZA.01.TV546 .....................GAA-ACCTC-CA.....................GTT....................................---GGG-A-......A-GACC................G-G--A...............-AC-----A--------T- 6669
H.BE.93.VI991 .....................--C-GC-AT-CC.....................AAT......GACACC......TATAACAGCAAC......-GC-CAGAA......--TATC................-CA-GA...............-AT-----A--A-A----- 6884
H.CF.90.056 .....................CA----AATTAC.....................ACA...........................TCA......---G----A......A-G---................-AC--A...............-AC--T--A--G------- 6798
H.GB.00.00GBAC4001 .....................-A-GA-ACCG-G.....................AAT......GGC..........................................ACT-AT................-A-AG-...............--T-----A--G------- 6987
J.CM.04.04CMU11421 .....................-AG-A-GAT-CA.....................AAT......AGC..........................................AC--C-................-A-T--..................-CA-T-A-------T- 6993
J.SE.93.SE9280_7887 .....................-A--GCATTGAA.....................GCT....................................-CA--TGAC......AC-A-T................NAC-CA...............--T-----AA-A-----T- 6774
J.SE.94.SE9173_7022 .....................-A--ACATT-AG.....................GAC......ACA...........................----GT--A......A-T-AC................-ACACA...............--T-----AA-A-----T- 6784
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ............................................................................................................----AG................GA-AC-...............--------AA-------T- 6656
K.CM.96.96CM_MP535 ..................................................................................................................................-A--GT...............--T-----A--------T- 6642
U.CA.01.TV749 .....................-A----ACA-A-.....................AGC......ATA.........GGAATAAATACA......----G---G......---AT-................-A---T...............--T----TA--T-----T- 7516
U.CA.99.TV721 .....................T-GGAGCCT-A-.....................ACT......ACA.........GAGGTT...AAT......---GTA---......A---A-................-A--GT...............--T-----A--T-A---T- 7527
U.CD.83.83CD003_Z3 .....................-C-TGGGAT-AG.....................AAT.....................TGCACTAGC......-C-G-G-G-......A-TT-C................-C--GA...............-AT--T--A---------- 6952
U.CD.90.90CD121E12 .....................-C-TGGGCTGAG.....................AAT......AAT............TGCACTAACAGTGAG-G---T-GC......AGTT-C................-A---A...............--C--T--AA-T------- 6647
U.CY.05.CY090 .....................-A-GGAATTGCA.....................GGG...................................................TC-AAT................GAAA--...............---------------C-TC 6659
U.CY.08.CY223 .....................G-C--A---GT-...AATGGCAC-...T---ACAAT......AAT............ACACTAGAC......-GC--TGAC......AC--AG................-A--GG...............--T--A--T---------- 6781
U.ES.10.DEURF10DZ001 .....................-A-GACACTGTC.....................AGC......AAT..................AGC......---G--G--......--CA-C................GA----...............-AC--A--T--T-A----C 6732
U.GR.99.99GR303 .....................-ACGACAT-CAG...............T-----.......................................---G----G....G.-C-AT-................TAACG-...............-TT--A--T--T------- 6761
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 .....................-A--G-ACTG-G.....................AAT......GAC............ACACAAGAT......-------G-......ACCAAT................--CA-A...............-AT-----A--------TT 7379
01_AE.AF.07.569M .....................-A-G-AACCGTG.....................AGG...................................................-G-T-T................-A----...............--T----TA--T------- 6673
01_AE.CF.90.90CF11697 .....................-A-GAAATT-TG.....................GAG......GAG...........................TT---GGGC......AC-AAC................TCAAG-...............--T-----A--T------- 7437
01_AE.CN.10.YNFL03 .....................-A-GAAACCGTG.....................AAG...................................................AGC-AT................-A----...............--T----TA--G-----T- 6851
01_AE.HK.04.HK001 .....................-CA--AACC-A-.....................AGG...................................................--GAAC................C--AGT...............-ATT---TA--T------- 6831
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .........AGAACGGAAAAT-A-GGAACC-TA...........................................................................--G--G................-A--G-...............--T--T-TA---------- 6669
01_AE.JP.x.JRC77AE .....................-A-GGAACC-TA.....................GAG...................................................-GGCAT................-A--G-...............--T-----A--T------- 7458
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .....................-A-GTAACCG-G.....................GAG......GGG..................AGT......---G-TGAG......A-TAAT................-ACA-G...............--T----TA--T------- 6904
01_AE.TH.90.CM240 .....................-A-GAAACC-TG.....................GCG...................................................-GGT-T................-A----...............--T-----A--T------- 7032
01_AE.US.05.306163_FL .....................TC--A-G-C........................ACT.........................................................................-AG-G-...............--T----TA--T------- 6595
01_AE.VN.98.98VNND15 .....................-A--ACA-C........................AGG...................................................-GGT-T................-A----...............--T----TA--T------- 6725
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V4 loop end
B.FR.83.HXB2 .....................AGTACTTGGAGT......ACTGAA...GGGTCA.......................................AATAACACT......GAAGGA................AGTGAC...............ACAATCACCCTCCCATGCA 7479
Env _.__.__.__.__.__.__.__S__T__W__S__.__.__T__E__.__G__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__N__T__.__.__E__G__.__.__.__.__._#_S__D__.__.__.__.__.__T__I__T__L__P__C__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .....................-A-GAAACTTA-......-GCACT...T--CATAGC....................................TC-TGG-AC......AGTA-C................GC---G...............-AT--A--T----A----- 6915
02_AG.CY.09.CY256 .....................--C---G--TA-.....................GAC....................................----G--GC......AG--AC................-A----...............--T--A--T---AA----- 6656
02_AG.ES.06.P1423 .....................G---A--T--C-TTCAATGG-TCTCAGA-CA-TTTAAAA...AAC...........................-CCTCA--C......A-CTT-................-A---A...............-----A--T---------- 6913
02_AG.GW.05.CC_0048 .....................GA---CAA-TTC.....................GAC......AAT...........................-CC-G-GTA......-GGCC-................TA----...............-AT--A--T----AG---- 6853
02_AG.KR.12.12MHR9 .....................-A--GCACTT-GGACAAC-A-AGCACTT--GA-AAC......AAT...........................-GC--T--C......A-CTC-................----G-...............--T--A--TT---A----- 7162
02_AG.LR.x.POC44951 .....................--C---GTC-AC.....................ACA....................................----T---A......--GTC-................-A---T...............--T--A-------A----- 7450
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .....................-A-GGGA-C-C-...............T--AACAGC......AAT...............ACCACT......--C-GT--A......--GTC-................-A-A--...............--T--A-------AG---- 6680
02_AG.NG.x.IBNG .....................--C-A-A-C-C-.....................GCC....................................--CC----A......-GGTC-................-A----...............--T--A--T----A----- 6988
02_AG.SE.94.SE7812 .....................-A-GGCACTT-G.....................AATGCACCAGGACCGTTTAATGACACTGAGGATAAAACA-TA--TGGC......ACT-AG................GA-A-A...............-----A--T----A----- 6866
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .....................-A----AATG-C.........ATT...T--G-TAGC......AAT.........ATAAATGCTAGC......-------AG......--C-C-................-A----...............--T--A--T---AA----- 6681
03_AB.RU.97.KAL153_2 .....................-C-GAAGA-TTA.....................AAT....................................--C-CTGAA............................G-A--T...............-T-G----A---------- 6656
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .....................-A-GG-ACA-AC.....................ATT......ACA...........................-G--CAGA-......TCTAC-................-A-TCA...............--C-----A----A----- 6855
05_DF.BE.x.VI1310 .....................GA---AGT-TT-.....................AAT......GCC...............ACAATG......TT---T-A-......--CA-T................GACA-G...............-AT----TT--------T- 6876
06_cpx.AU.96.BFP90 .....................-AC--C-CA...............................................................-GGGGT-A-......--CACC................-ACAC-...............--T-----A--------T- 7530
07_BC.CN.98.98CN009 ....................................................................................CCT......---G-T--A......A--A-TAATTCA..........--CTCA...............-TC-----AA--------- 6801
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ...........................ACATAC.....................ATG...........................CTT......---GGT--A......AG--ATAATTCA..........--CTCA...............-TC-----AA-A------- 6655
09_cpx.GH.96.96GH2911 .....................-C-TGGGAA...............................................................-------A-......A-TA-C................-TA--A...............-ATTA---TA---AC---- 6657
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .....................-A--A-ACA...............................................................-G--CAGGG......-T-AAT................G-GAGT...............--------A---------- 6828
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .....................-A-GGGACTGTA.....................GGA...........................AAT......-GC-CT-TA......-G-CCC................-A----...............-AT--A--A---T------ 6878
12_BF.AR.99.ARMA159 ............................................................................................................AT-TCC................-A---T...............--T--T-TT--------T- 7441
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .....................GAC---GTC--C.........ACG...CAA...GGG...........................TCA......---G----A......-GGTC-................-A----...............--T--A--T---------- 6898
14_BG.ES.05.X1870 .....................GC-TGGAATG--.....................ACT....................................-CAGGG---......A-TAAC................-C--GA...............GT------A---------- 6955
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .....................-A-GG-AAT---.....................ACT...........................TGG......---G-T---......-C----................-A--G-...............--T-----G-----T---- 6839
16_A2D.KR.97.97KR004 .....................-A-G-A-CA--G............................................................G-G--TGAG......--GAA-................GA-CG-...............-ATG-G--T---------- 6845
17_BF.AR.99.ARMA038 ................................................................................................G----A......---TCC................-A----...............--T----TT--------TC 6665
18_cpx.CU.99.CU76 .....................-CARR-G-T-CC...............T--AT-AAACTA.....................GATAAC......-C--CA-A-......RCGCA-................-A--GT...............--T--T--A--G-A----- 6787
19_cpx.CU.99.CU7 .................................................................................................................................AGAA--G...............--T--A--T----AG---- 6558
20_BG.CU.99.Cu103 ............................................................................................................A-TAAT................----GA...............-AT-----A---------- 6910
21_A2D.KE.99.KER2003 .....................-CAGAG-CA--C.........AC-...T--...AAC....................................-G--CAGAG......TC-AAT................-A-AG-...............--------A---------- 6668
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .....................-AC--AACA...............................................................GGGTTAGA-......A-CACG................-A--G-...............--C--A-TT--T--G---- 6646
23_BG.CU.03.CB118 ............................................................................................................A-TAAT................---AGT...............-AT-----A---------- 6910
24_BG.ES.08.X2456_2 ..................................................................................................................................-A-AGT...............-AT-----A---------- 6927
25_cpx.CM.02.1918LE .....................--C---GCT...............................................................---GGG--A......--T--C................-A---T...............-AT--A--T----AG---- 6678
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .....................G-C-A-----CC...................................................ACC......C-GG-A-A-......-GGAC-................-A---A...............-AC--A--A---------- 7467
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .....................--C--CAAT.........GGCACC...T--...ACT......AAG.........AACAGCACCACT......GGCG-G--A......-GGAAC................-CA-CA...............-AT--T--A--G-A----- 7484
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....................-A--ACACTT-G.....................AAT......AAC...........................-C-GGG-AG......-GT-CT................GA-A-G...............-AT-----A----T----- 6871
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...............GATAAT-AC----CTT-G.....................GAGCAGGATAATAACACTAGAAAT...............GG--CT-A-......AGTAAT................-A---T...............--C-----A---------- 6918
31_BC.BR.04.04BR142 ...........................ACATAC.....................AAT......AGT...............ACAGTT......-G---T--A......AC--C-................GA--TA...............-AC--A--AA--------- 6935
32_06A1.EE.01.EE0369 ..................................................................................................................................-A---G...............--T-----A--------T- 7105
33_01B.ID.07.JKT189_C .....................-A-GAAACC-TG.....................GGA...................................................A-CT-C................-A--G-...............--T----TA--T------- 6768
34_01B.TH.99.OUR2478P .....................-A-GGAACC-TG.....................GAG...................................................-GGA-T................-A--G-...............--T----TA--T------- 6645
35_AD.AF.07.169H .....................--C-GCG-AGAG...........................................................................TC--AT................--CACA...............-AT--A--T---------- 6661
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .....................-AC-A-A-C-AC.....................GTG......ACA...........................-GGTTA-A-......A-CACG................-A----...............--T--A-TT-----G--T- 6676
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....................-C---CA-C-CG.....................CAG...........................ATT......CCA--T-GG......ACTAC-................GA--GG...............-AT--A--T-----T---- 6661
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..................................................................................................................................-A--GT...............--C-----T--------TC 6854
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ............................................................................................................AT---C................-A--G-...............--T--A-TT--------T- 6923
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ............................................................................................................--CACT................-A----...............--T-----T--------T- 6970
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .....................GAC--A.................................................................................AG-TCC................-A----...............--C--T--T--------TC 7029
43_02G.SA.03.J11223 ......................................................CTG....................................TT---TGMA......TC---G................TC---T...............-ATC----AA-------Y- 6962
44_BF.CL.00.CH80 .........................................................................................................TCCA-T-CC................------...............--T-----T--------TC 6897
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .....................-A-GA-ACA........................GGC....................................-GC-CG-AG......--GTAC................-A--G-...............--T--ACAA--T------- 7426
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..................................................................................................................................-A---G...............--T----TT--------T- 6858
47_BF.ES.08.P1942 .....................GA---AAAT-T-.....................ACT......GAA...........................G-ATCA-A-......AGCTC-................GA----...............--------A----A----- 6893
48_01B.MY.07.07MYKT021 .....................-A--A-ACC..............................................................................AGGT-T................-A-C--...............G-T----TA--T------- 6696
49_cpx.GM.03.N26677 .....................-A-G-CAATG-G.....................ACT....................................-CAGGG-A-......ACTAC-................-A-AGT...............--T-----A----A---T- 6906
50_A1D.GB.10.12792 .....................--C--A---GAG..................---AAT......AGC............ACAGAGTTA......----G---A......--GTT-................-A----...............-AT--A--T----A----- 6882
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .....................GA-GAAAATGTG............................................................-CGGGGCA-......-GG--C................-A----...............-TT----TA--T------- 6670
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .....................-A-GAAACTG-G.....................ACG...................................................-GGT-T................-A---A...............--T----TA--T------- 6808
53_01B.MY.11.11FIR164 .....................-A-GAAACC--G.........................................................................................................................----TA--A------- 6795
54_01B.MY.09.09MYSB023 .....................-A-GAAACC-TA.....................AAT......GAA...........................-CC-TA-AA......-GGAAT................---AG-...............--T----TA--T------- 6884
55_01B.CN.10.HNCS102056 GAGAATGATACTTGGACAGAT-A--AAACC-TG.....................GAAGAG...GGG...............GTTAAT......GGC-CT-TG......-GGAAT................-A-AG-...............-TTT---TAA-T------- 6801
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .....................-C--G-ACTT-G.....................AAT...................................................--CACT................GA-AGG...............-ATG-A--T---------- 6806
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..............................TAC.....................GAT...........................CCT......---GG---A......-----TAATTCA..........--CTCAGAAGGTAATTCAAAATTC----TA--T------- 6680
58_01B.MY.09.09MYPR37 ............................................................................................................AC-A-T................C-CA-T...............GTC-CA-TTA-T------- 6818
59_01B.CN.09.09LNA423 .....................-A-GG-ACTG-A.....................CAG......TCA..................AAC......-GA--TGGA......AC-ATC................-A--GA...............--C----TA----A----- 6657
60_BC.IT.11.BAV499 .............................................................................................G----AGAA......-GTAATATTACAATTCAAATCTTCA-GA...............-AC-----G---------- 7445
61_BC.CN.10.JL100010 .............................................................................................---G-T--A......--GAA-AAC..................................-T--C---G-----T---- 6860
62_BC.CN.10.YNFL13 ........................GG-ACA........................GTG...........................CAT......-----T--A......---AAC................-TCACA...............-TC-----AA--------- 6786
63_02A1.RU.10.10RU6637 .....................-C-GGGAAT........................AGC....................................-C-GGGGTG......A-TATC................-C----...............C-T--A-GA---------- 6993
64_BC.CN.09.YNFL31 ...........................ACATAC.....................ATA........................CCATTT......---G-T--A............................-TCACA...............-AC-----AA---G----- 6817
65_cpx.CN.10.YNFL01 ...........................ACATAC.....................ACG...........................CCT......-----TGA-......ACT-AT................-ACTCA...............-------TA----A----- 6867
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ............................................................................................................--GA-T................-A-AG-...............--T----TA--T------- 6777
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .....................-A-GAAACC--G.....................GAG...................................................--GCTT................-A--G-...............--TG---TA--T------- 6774
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .....................G-----A---A-.....................RAT....................................-C-R-WGAG......TC--AC................RA-RG-...............-Y-----YA---------- 6913
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .....................-C-GAAA--CA-.....................AAT......TGG..................AAT......-G--CT-GA......AGGTC-................-A----...............-T------A----G----- 7139
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ............................................................................................................AT---C................-A--G-...............--T-----T-----G---C 6953
O.BE.87.ANT70 .....................-ACGGAACC........................ACCTGT...AGT..................GTT......-G---TGT-......AGTCA-................G--A--...............-ATGG---T--A--T---- 7517
O.CM.98.98CMA104 .....................-AC-AAACC........................AACTGC...ACT..................AAC......----GG---......--TAAT................--CACT...............-ATGA---AA-A--T---- 6979
O.CM.98.98CMABB141 .....................GA-GGAACC........................ACCTGT...AAG..................AAC......TTAGGATTC......A-TA-C................-C-A-T...............-AC-CTCAGA-A--T---- 7029
O.CM.98.98CMABB212 .....................-CA-GC-CAGAA..................-GCAACTGT...ACA..................AGA......CCCGGATAC......A-C---ACC.............-A--GA...............-ATGAG--TA-A--T---- 7043
O.CM.98.98CMU5337 .....................-A-GGAACC........................ACCTGT...AAT..................AATACC..................C--A-T................-ACA-T...............-AT-C-TTGA-A--T---- 6971
O.CM.99.99CMU4122 .....................-ACGGAACC........................AGCTGT...ACT..................AAT......--CC-A-G-......A-CA-TGAK.............-ACA-G......AATGGCACATTG-CAGAGA-A--T---- 6981
O.FR.92.VAU AAGAAGAATATG...ACCTAT-AC-AGATC........................AATTGT...ACT..................AAT......-T--G--A-......A-TA-C................-A--G-...............--TCAGG-AA-A--T---- 7077
O.GA.11.11Gab6352 .....................----GA-CC-AC.....................AACTGC...ACCCTTATTAAGAACAACTGTACC......-T---T-G-......ACTA-T................-A-AGT...............--G-GTGAGA-A--T---- 6740
O.SN.99.99SE_MP1299 .....................-TAGGAACC........................AACTGT...ACT..................AGT......--CC-A-A-......AGCA-CAAC.............---A-T...............GAC-CTCGGA-ATAT---- 7564
O.US.10.LTNP .....................-ACGGAACC........................ATCTGT...GAGAATATC............AGT......-G-G-G-G-......A-TA-CAGTAGTGAGAGT....-AGA-T...............-A--CGCGGA-A--T---- 7438
N.CM.02.DJO0131 ......................................................AAT...................................................-GGACT................-A--GG...............--T--T--T--G--C--T- 6912
N.CM.02.SJGddd ............................................................................................................A-GAC-................-AC--G...............--T--TGTT--G--C--T- 6881
N.CM.04.04CM_1015_04 ..................................................................................................................................-A--GG...............--T--T-TT--G--C--T- 6896
N.CM.06.U14296 ...............................................................................................................AC-................-A--RT...............--T--T--T--G--C--T- 6918
N.CM.06.U14842 ............................................................................................................C-TTC-................-A-C-G...............--T--T--T--G--C--T- 6946
N.FR.11.N1_FR_2011 ............................................................................................................ACTAC-................-----G...............--T--T--T--G--C--T- 6815
P.CM.06.U14788 ..................AATGAC--CACCT-G.....................CGGGCT........................GCA......GGC--TCA-......A-TAC-................-----A...............-AT--A--A--GT-T--T- 7010
P.FR.09.RBF168 .....................-A---C-C-..............................GGTGCA..................TGT......-CAGGT-AACACACA-GT-AG................-ACATG...............-----A--A--G--T--T- 7550
CPZ.CD.06.BF1167 .............................................................................................---GG--TC......--GATC................GA--GA...............-TGC-G-TAGCA-----TC 7592
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ............................................................................................................A--ACT................GAGA-T...............-TG-CA-TAA----T--T- 6958
CPZ.GA.88.GAB1 ............................................................................................................ATTAC-................-A--G-...............-TT--A-TA--G------- 7498
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GAG.........................................................................................................ACG-AC................CAGAC-...............-ATC-TGTAGCA--C--T- 7111
CPZ.US.85.US_Marilyn ............................................................................................................ACC-AC................-ACAC-...............--T-----A--TAAG--T- 7475
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .....................GAGGG---C...............................................................----C----...GAAAC-A-C................-A-AC-......ACTGAAACA--T-AATATA-T--C---C 7031
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .....................GAG-GC--T...............................................................G--TG--TA......AC---G................-A-TG-...............----ATTATA----C---C 7000
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B.FR.83.HXB2 GAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT...AGCAACAAT..............................GAG 7616
Env R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__S__N__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E_
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------G---G-------T----------C-CC----C----------------------AC-A---GC---A--G---GA------C--------A--AA-------------------G---...GAT----CA...........................AGCACA 6854
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------G---T--G----T----------G-------C------------------------AA---A----ACAG--CAT---------------T--A-----------------G-----G...G-T--A-GC...........................AATATT 6807
A1.CY.08.CY236 A------G-----------T----------G--C----C-------A---C-----------C-G---AT---A--G---GA---C--C--------A--AT-------------------AG--...-CTG-A--C..............................ACC 6833
A1.ES.05.X1608_8 A------G---G--G---GA----------G-------C-----G-A----------------CA---GC---A--T---AAC----CC--------AT-AA----------------A--GG--...-AT-G--G-........................GGAAGG--A 7100
A1.KE.11.DEMA11KE001 -------G-----------T----------G-------C-----------------------CAA---GT---ACAG---GT------C--------A--A--G--------------G--G---...GTG--T-GC........................AGTAAT-GC 7013
A1.RU.11.11RU6950 -------G-----------T----------G-------C-------------------T-----A---AGT--A-AG---GT------C--------A--A---C---T------------AGG-...G-A--T---...........................AGCA-C 7143
A1.RW.11.DEMA111RW002 A------G-----------T----------G-AC----CG---------------------ACCA---AC---A-TG---AAC----GC--C-----A-----------------------G---...--TGGG--C...........................AACAGT 7000
A1.SN.01.DDI579 ------G-------G--C-T----------G-------C----------------------TCAA--GGT---A-AC---A-------C-----------A--G--------G--------GG--...-AT-GT-G-..............................ACA 6820
A1.UG.11.DEMA110UG001 -------G------G----T----------G--C----C----C--A----------------AA---AT---A-AT---AG------C--------A--AA-------------------AC--...-AT--T.................................ACA 6942
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------G------T----T----------G-------C-G--G------------------CCA---G----A--G---GA------C--------A--AA-C-----------C--G--GCT-...GAGCTT--C........................AATACGA-T 7071
A2.CM.01.01CM_1445MV A---------G-------------------G-------CG---------------------TGCA---GT---A-AG---AT---------C-----AA--A-C--G--------------G--G...C----TG--...........................TCCAGT 6821
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------------------G--------G---------------------TGCA---AT---A-AG---A-------C--------AA-AA----G-----------------C...-ATGGG.................................ACT 6988
B.BR.10.10BR_MG029 A----------------------------C----------------------------------A---A-----------------------------------------------------GG-...-ATGGGTCC...........................AGTACT 7113
B.CA.07.502_1191_03 A----------C-----------------GGG-------GG-----------------------G---A-C-----C--------------------A--A--------------------A--C...-ATGGG-CA...........................AAT-GT 7063
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 A--------------------G------AG---------------------------------AA----T-----AC---GT----------------A-A---------------------C--...TCT--G---ACAAAT............AGTACAGATAAT--T 7159
B.CN.10.DEMB10CN002 ------G--------------GA------G----------------------T-----------A---GT---C-AC---A----------------A--A--G---GT------------G-T-...-A-----GC..............................ACT 6992
B.ES.10.DEMB10ES002 ---------------------G-------GG---------------------------------A---TC----------------G----------------------------------G--C...-CG--TG-G..............................ACC 7004
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------G----T-----------------------------A--------------C---------------------A------------------A-CT-...-A---T-CC..............................C-- 6813
B.GB.05.MM45d213_GN1 -------G------G-----C--------GG---------------A-----------------G--G-T------C---------------------T--A-----------------------...G-TR-G--CATA.....................AGMAACA-T 7034
B.HK.06.HK003 ------G---------------------AG-------------------------G-------AA----------A-------------------------T----------------G--C-C-...-AT-C--CA...........................AAC-GA 6976
B.HT.05.05HT_129389 ----------------C--T---------GG---------------------------------C----C---A------GA----------------------------------------G-C...CAG---GGGACG.....................GACGCTACC 6840
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------G-----------------------------------AA----------GCA----T------------------------------AT-----GTG-----------G--C...-CA-CG---...........................ACAACC 7026
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------G-------G----------------------------------A----------A------------------------------------------G--G-C-...GAG-----CAAG...............ACTGGGAGCAACAG- 7279
B.PE.07.502_0525_wg5 -G---------------------------G--------------------------------CAA-----------T-----------------------A--C---------------------...----GT--C........................ACTAAT-GA 7047
B.RU.11.11RU21n -----------------------------GC-------------------------------TCA----------A---------------------A--------------------------C.......................................AAT--C 7144
B.TH.08.MERLBDTRC10 -----------------------------G----------------------------------------------C--------------------AA-A---------------------GG-...-AT--T-CG..............................-GA 6866
B.US.11.ES38 -------------A------------------A-------------------------T--TCCA----C-----AC------------------------A-------------------AGG-...GAT-GG-G-........................AATGCCACC 7565
C.AR.01.ARG4006 ----------------------------AG-G------CG---------------------T--A---ATG--A-C----AG---------C-----AA-A---C-G---C-T-----A--C-CA...-ATGG--CA...........................AATA-C 6804
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------------------G-G------CG---------------------TGCA---G----A-C----AG---------C-----AT-A---C-------G-----A--AG-C.......................................ACGAGT 7038
C.BW.00.00BW5031_1 -----------------------------GGG------CG---------------C-----TGCA---A-C--A-T----AA---------C-----AG-A-----G---TAT-----A--AG-A...G-GGTA..............................AAG--A 6951
C.CN.10.YNFL19 -------G---------------------G-G------CG-------------AA------TGCA---A-C--A-C----AA---------------A--A-----GGT-C-T-----A--AG-A...G-T-CA---...........................GCTACA 6986
C.CY.09.CY260 T---T-T----C-GG---TA-G-------G-G-------G------A-CA-----C----CTGCA---G---A--TC-CAGG----T----C---C-AG-AT---GGC---CC-GA--G--A--A...-ATTGAGGG........................CAAAAT--C 6851
C.ES.08.X2363_2 -------------------------------G------C-------------------T--TGCA---A-C--A-C----AAC--------C-----A--A-----G---C-T-----A--A-GC...--T--T..............................GACACT 7088
C.ET.02.02ET_288 -------G---------------------G-G------CG---------------------T-AA---AT---A-C----AG---------C-----AT-AT--C-G---C-T-----G--G-TG...-A-----CA...........................AACA-C 6824
C.IN.09.T125_2139 -------G---------------------G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AAC----GC--C-----T--------G---C-G-----A--C---...GA---T--A........................ACGTCAAC- 7648
C.KE.00.KER2010 -------------------------------G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----A-------A--C-----A--AT----GCA-C-T-----A--G--C...--T-CA..............................AATA-A 6805
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A------------C---------------GGG-------G---------------------TGCA---A-C--A-C----A----------C-----A--A-----G---C-T-----A--C---...GTT-CA..............................AAT--C 7577
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A------------------------------G-----------------------------TGCA--GA-C--A-C----A-C--G-----C-----AA-A---------C-T-----A--A---...-AT-GTG-C...........................AGT--T 7567
C.YE.02.02YE511 -----------------------------GGG------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----A-------C--C-----A--A-----G---C-T-----A--AGGA...-AAG--..............................AAC--- 6808
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----------------------------GGG------CG---------------------TGCA---G-C--A-C----AA-----C---A-----A--AA----G---C-T-----A--GG-A...GAA-G---A........................ACTAATA-T 7585
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -------------C------------------------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AGT--------C-----A--A-----G---C-T-----A--A---...-CA-CAG--AAT...............ACAACAAATAATA-C 6948
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------------------GG------C----------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--------G---C-T-----A--AGCA...-AA--G---GAG.....................AGTGACCCC 6986
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------GG---------------------------T--T-AA----------A-----------C-G-G--------AA--C-G---GT-----AA-T----...-ATTCG-G-..............................CCT 6954
D.CY.06.CY163 C-----------------T------C---GG---G---GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG---AA-------------ATTACAGGGC-G------------------...-AT-GT---..............................TGT 6826
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------------GG-------GG------------------T-GGGAA---TTG--C-C---------------C-----A--A--G--G---------CAA-AGGGC...TCA--T--C..............................ATT 6946
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------AG---------G---------------------TGAA---GT---C-A------------C-----------AA----G-------------CA---...-AT--T.................................AC- 7529
D.SN.90.SE365 ----------G---------C---------G------------------------------TGAG---GTG--C--C-----------------------A-----GCT------------G-TA...CAT--T-C-........................AGCAAT--- 7614
D.TZ.01.A280 -----------------------------GG-------------------------------GCA----T---C------A----------------A--AT--C--------------------...GTA--T---...........................AGTAGA 6804
D.UG.10.DEMD10UG004 -------------------T----------G-A----------------------------TGAA----T---C-A------C--------------A--AT-G--GGA----------A--GT-...GAA--T---..............................AGT 6926
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------GG------------------------------TGAA---G----C-A----AT---------------A--AT-G--G-----G------------...-AT--TGC-..............................ACC 6970
D.YE.02.02YE516 -------------------T---------GG--------G----------------------GCA---AT-----A------------------------A-----G----------------G-...-A---T-C-...........................AACAGT 6796
D.ZA.90.R1 ------G----------------------GG------------------------------AGAA----T------------------------------AA----G-----G---------G--...-AT-GT-G-...........................TCTC-C 6970
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------G--------------GG-------C--------------G----TG-TGCA---A------CC---AAC-----C--------C--A-----G------------------....................................AATAGTC-T 6783
F1.AR.02.ARE933 --------------G--------------G--------CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC---GGT--------------T--A-----G----------------C-...G-G--TTGCACTGAT.........GGTGGTACTGGGAATTGC 6886
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------------G-------------AG----G---CGC------------AA----G-TGCA---A------CC---AAC----C---------T--A-----G------------------...GAT--G-GCACT.....................GRTAATA-C 7001
F1.CY.08.CY222 A----------------------------GG------GC----------------------TGCA---A------CC---AAC----G---------C--A-----G---------------C-A...--T--T--GAGTAAA..................GATAAT-G- 6782
F1.ES.02.ES_X845_4 A-------------G--------------GG-------C--------------G----T--TGCA---A-C----CC---AAC--------------C--A-----G------------------...-AT--T-C-...........................AGT--- 7029
F1.RO.96.BCI_R07 ----------G------------------GG------CC--------------G-------TGCA---AGC----CC---AAC--------------CT-A-----G---------------C-G....................................AATAAT--- 7670
F1.RU.08.D88_845 --------------G--------------GG-------CG-------------G-------TGCA---A-----GTC---AAC--M-GY--------T--A-----G-----G---------GR-...-ATG-T-C-...........................AGGACT 7102
F2.CM.02.02CM_0016BBY --------------G-----G-------A-G------GCG---------------------TGCA---A-----CAG--CAAC--------C-----T--A-----G--------------A-G-...-AGGCA---..............................A-C 6775
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------------------T--------A-G------------------------------TGCA---A-----CAG---AAC----G---C-----T--AA---------T-------AA--GA...-CA--T---..............................A-- 6876
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------G-------G-------------A--G------CG---------------------TGC----GT----C-G---AAC----G---C-----T---T-------------------GG-A...GAT--T-G-..............................AGC 6937
G.BE.96.DRCBL AG------------G-G-GA----------G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----AG------C--------A--AA-------------------GG--...-A---T-GC..............................ACT 7555
G.CM.10.DEMG10CM008 -G------------G---GA--------A-G-------C-------------T--------TGCA---A-G----C---CAT------C--------A--A-----------G--------G--C...-A---T.................................AGT 6979
G.CN.08.GX_2084_08 -G------------G-G-GA----------G---G---C-------------T--C--T--TGCA---A-T----C----AG---T--C-----------AT------------------CA---...-AT-CT.................................-GA 6846
G.CU.99.Cu74 AG--------G---G-G-GG----------G-------C-----------------------GCA---A-C----C----GT------C--------A--AT-------------------A-C-...-AT--T-C-...........................AATAGA 7235
G.ES.09.X2634_2 --------------G-G-GAT---------G---G-AGC----------------------TGAA---A-T--C-C----AGG-----C--------A--A------GT----------------...-ATG-T-CA...........................AAG--- 7096
G.GH.03.03GH175G A-------------G---GA----------G---G---C-----------------------GAA---G-----------GAC----CA--------A--AA-------------------G--C...--T------........................ACTAATA-T 7662
G.KE.09.DEMG09KE001 AG------------G-G-GA----------G-------C-----------------------GAG---A------C----AAC-----C--C-----AT-A--G--------------G---G-A...-AT--T-GC..............................ACT 6986
G.NG.09.09NG_SC62 -G------------G-G-GA------------------C-------------------T---GAA---AGT----C----AG------C-----------AT--C---TG-----------A---...-AT--T-CA...........................AATA-- 6792
G.ZA.01.TV546 AT-----G------G-G-GA--------------G---C-----------------------GAA---A-C----C----RT------C--------A--A-----------------A--G--G...-AT---.................................AGT 6803
H.BE.93.VI991 A-------------G-G-------------G-------C-------------------------A---A-C--C-C----AT---------------A--AA----G---TTT--CC-GAA----.......................................ACAA-T 7015
H.CF.90.056 --------------G---------------G-------CG----------------------CAA---A-C----TG---GT---------------A--AA----G----TT--C-AG-----C...GCGTCTGCA..............................--A 6935
H.GB.00.00GBAC4001 A------------------T----------G-------C-----------------------CAA---A-T----C----GT---------------AT-AA----G---CTT--CA-GTA-GTA...GAT--TGG-..............................ACC 7124
J.CM.04.04CMU11421 A-----G------AG-G-GA------------------C-------A--------------TGAA---A-C----C---C-----------------AT-AA----G---C-T-----A--AG-C...-AG----GCACT..................AGCAACAACAGT 7142
J.SE.93.SE9280_7887 A-------------G-G-GA--------A-GGAC----C-------C--------------TGCA---A-C----CG--CA----------------AT-A-----G---C-T-----A--A--C...--GGGG---GGC..................AGTGAGAAT-GC 6923
J.SE.94.SE9173_7022 A-------------G-G-GA--------A-G-AC----C-------A---------------GCA---A-C----C---CAA---------------AT-AT----G---C-T-----A--A--C...--G--TGGC.....................AGTGAGAAT-GC 6930
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G--------G--A--------------------G--GC-------A-------------C-GCA---A-C----CC---AG---------------AA--A----G------------------...GA---T---........................ACTAGGACT 6799
K.CM.96.96CM_MP535 -------G--G-----------------------G-----------A--------------TGCA---AGT----AC---AGC--------------AA--A----G------------------...-AT-CT.................................C-T 6776
U.CA.01.TV749 --------------G-G-GA----------G-------C----------------------TGCA---A-T----C----GT------C--------CT-AT--C-G---C-T-----GAAAT--...--GCCA---...........................AGTACT 7656
U.CA.99.TV721 A-------------G-G-GA----------G-------C-----G----------------TGCA---A-T----C----A-------C--------CT-AT--C-G---C-T-----G-----C...-AT--T-G-..............................--T 7664
U.CD.83.83CD003_Z3 -G---------G-GG---GA-CA------GG-------C-------------------T---GAA--GAC------G--C-----------------T--A-----G------------------...G----TGCA...........................ACTC-A 7092
U.CD.90.90CD121E12 --------------G---GA-CA------GG-------C-------------------T----AA--GAC-----TG--CAAC----G---------A--A---------------------G--...-ATG-G---...........................GATACA 6787
U.CY.05.CY090 C-T-T-GG-T----C---GT-----------GC-G---CT---CC-A--C--------A--TGCA--TA---G--C----A-C------TC------A-C-A----G-------CA--A-A-TGG.......................................ACTAG- 6790
U.CY.08.CY223 A-----G------AG---GA--------A-G-------C-----------------------CAA--GGT---ACAT---CA------C--------A--A--------G--------A-AC--G.......................................AAT--A 6912
U.ES.10.DEURF10DZ001 -------G-----------A----------G-------C-------A---------------C-A---A-C--A--T---CAC-----C-----------A--------------C--A--G--C...-AT-GT.................................ACA 6866
U.GR.99.99GR303 ----.--G-----------T----------G-------C-----------------------CAA---G----A-AG---AAT----CC-----T--A--------------------------C...--T-GT---..............................--C 6897
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 AC------------G-G-GA--------A-G-----A-C-----------------------GCA---AG----CA----AT---------------AT-A--G------C-------G-----G...-AT--TG-A........................ACTAAT-GA 7522
01_AE.AF.07.569M -G-----G---------------------G---C----C-------------T---------------AT---A-AT---GT---------------AA-A-----G--------------G---...--T-GT.................................ACT 6807
01_AE.CF.90.90CF11697 -G-----G---G--G--------------G----------------------T-------------A-GC-G---AT---GT---------------AA-AA-----------------------.......................................GCGACT 7568
01_AE.CN.10.YNFL03 -G------------G---GA---------GG-------C----------------------T------A-C----TG---GT---------------AA-A-----G---------------G--...-AT--T.................................AGC 6985
01_AE.HK.04.HK001 -G---------------------------G--AC------------------T-----------G---AGC---CAG---GT---------------AA-A-----G------------------...-AT--TGGG........................TCTAAC--- 6974
01_AE.IR.10.10IR.THR48F AG-----G---------------------G--AC----C-------------T------G----C---AT-----AT----T---------------AA-A-----G-----T---AC---AGGA...-AA--T---...............GGGACAGGAGAAAAT-G- 6821
01_AE.JP.x.JRC77AE AG-----G--------------------AGG--C----C-------------T-----------G---A-G----AT---GT---------------AA-A-----G------------------...--T-GTGCA..............................A-T 7595
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -G-----G---------------------GG--C----C-------------------------G---A------AG---GT---------------AA-AT----G------------------...-TT--T---...........................GCAACT 7044
01_AE.TH.90.CM240 AG-----G---------------------GG--C----C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------GT-...-AT--T-CG..............................--T 7169
01_AE.US.05.306163_FL AG-----G-----------T---------GG-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------CT-...-AT--T.................................ACT 6729
01_AE.VN.98.98VNND15 -G--------------------------A-G-------C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G----------------C-...-AT-G--GGACTAAC.........GAGACTAACGAGACTA-C 6883
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V5 start
B.FR.83.HXB2 GAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAAT...AGCAACAAT..............................GAG 7616
Env R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__.__S__N__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------G---T--G-G--T----------G------GC----------------------TC-A---ATG--A--G---GA------C--------A--A-----------------A--G---...-AA--T-C-...........................AGT-CA 7055
02_AG.CY.09.CY256 A-----GG---G--G---GG--------A-G-----C-C-----------------------CAA---G----A--G---AAC----CA--------A--A-----------------A--G---...--T-GTGG-..............................-CA 6793
02_AG.ES.06.P1423 -------G---T--G---GG----------GG------CG------------T---------CCA---GT---A--G---GA------C--------AA-A-----------------A--A--C...-AA--TG-G........................ACAGAA-GA 7056
02_AG.GW.05.CC_0048 -------G-----------T----------G-------C-----------------------CCA---GT---ACAG---GAG-----C--------A--A---C-------------A--A--A...-TT--T---..............................ACA 6990
02_AG.KR.12.12MHR9 A------G------G----T----------G-------C---------------T-------CAA---GT---A--G---GAG--------------AT-AT-G--------------A--G---...-AG--T---...........................AGTA-T 7302
02_AG.LR.x.POC44951 -------G-----------T-----------------GC------------------------AA---ATC--A--G---GAT-----C-----T--AT-A-----------------A--G---...-AT--T-G-..............................ACA 7587
02_AG.NG.09.09NG_SC61 A------G-----------TC---------G-------C-------A--------C------CCA---GT---A--G---GA---------------A--A-----------------G--A---...-TTG-TG--...........................GAT-CA 6820
02_AG.NG.x.IBNG -------G------G----T------------------C-----------------------CAA---AT---A------GAT-----C--------A--A-----------------A--G---...-AT-GT.................................ACA 7122
02_AG.SE.94.SE7812 -------G------G-GCGT------------------C-----------------------CCA---G----A--G---GA------C--------A--A-----------------A--G---...GAT--T---..............................A-T 7003
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A------------------T------------------C-------A---------------GAA---GT---A--G---GAT-----C--------AA-A-----------------A--GG--...-AT-CT---..............................-GT 6818
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------------G---------------G----------------GCA--------------------------------A--------------------------C...CAG-G----..............................-TT 6793
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --C--------T--G---GG---------G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC--CAGC---G----------AA-AA----G----------------C-.......................................AATA-T 6986
05_DF.BE.x.VI1310 A------------AG---GA---------GG-------C--------------G-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C----------A-A-----GG-------------A---...G-T--TG--AGC.....................TCCAAC--C 7022
06_cpx.AU.96.BFP90 AG------------G---GA----------G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----GT------C--------AA-AA----------------GAA----...GAG--T.................................-TC 7664
07_BC.CN.98.98CN009 -------G-----------T---------G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-CA...GAG-CA..............................AAT--T 6938
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------G---------------------G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-GA...-CAG-GCCA...........................AATA-T 6795
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------G------G-G-GA----------G-------C-----------------------CCA---G----A--G---AG------C--------A--AA-------------------G-G-.......................................GAT--C 6788
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G------------T---------GG---------------A--------------TGCA----TG--C-AT--------------------A--AG-G--G---------------GCG...-AT--T---...........................AGTC-- 6968
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A------G------G---GG----------G-------C-----------------------CAA---A-G--A-TG---AAC----CC--------A--A--------------------G--G...-AT-G-TCA..............................A-- 7015
12_BF.AR.99.ARMA159 A-------------G-----C--------G----G---CG-------------G-------TGAA---A-C----CC---AAC--------------T--A-----G---------------CT-...-ATG-G-C-...........................AATC-- 7581
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------G---T--G---------------G-------C-----------------------CAA---AT---A--G---GA------C--------A--A------T--------------GTG...G-T--T---...........................AGGACA 7038
14_BG.ES.05.X1870 -----------G--------C--------G-------------------------------------------------C---------------------------GT--------------GA...-----TG--........................AGCAGCA-- 7098
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G-------G--------------G---------G-----------------------AA---------------------------------T-------------------------A...-ATG-G---ACC.....................ACGAATACC 6985
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------G---------------G-------CG---------------------T-AC---AC---A-AG---A----C--C--------AA--A----------------GAAC-G-...G-GGG----...........................GCAACC 6985
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------G------G-------G--------C--------------G-------TGCA---A-C---GTT---AAC--------------T--A-----G---------------C-G...G-A--TGG-...........................AGT-GA 6805
18_cpx.CU.99.CU76 --------------G---GA----------G-AC----C---------------------G---A---A-T----C------------------------AA----G-----T--CCT-AT-Y--...CATKNT-CA..............................--- 6924
19_cpx.CU.99.CU7 -----------G--G----T---------.--------C-----------------------CCA---GT---ACAG---AA---T-----------A--A--------------------G---............................................. 6682
20_BG.CU.99.Cu103 -G--C-----G---G-G-GA----------G-------C-----------------------GCA--GAGC----C----AT------C--------A--AT--A----------------G---...-A--GT-C-...........................AATAG- 7050
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------T--------AG--------------------------------GAA-----C----AC-----------------------A-----G----------------CA...-AT--T-CA...........................AGTA-T 6808
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------G-----------T----------G--C----C-----------------------CCA---AC---A-CG---RAG-----C--------A--A-----G-----G--------GG--...-AA--T-G-..............................-CA 6783
23_BG.CU.03.CB118 -G--------G---G---GA----------G-------C-----------------------GCA---AGC----C----GT------C--------A--AA--A----------------GCC-...-A--GT-S-................................. 7044
24_BG.ES.08.X2456_2 -G--------G---G-G-GA------------------C-----------------------GCA---AGC----T----GT------C--------A--AA--A--T-------------GT--...GAG--T-G-...........................AGT-GT 7067
25_cpx.CM.02.1918LE ------G-----------------------G-------C-----------------------CAA---GT---A--------------C--------AT--A--C-G-------------CA---...-CAGCT---..............................A-C 6815
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G------------G--CG---------AG--------C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG---AT---------------AT-AA----G-----------G--G--A...GAT--G---..............................--T 7604
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------G---------------G-AC----C-------A-----------T--T--A---AT----CAG---GA----------------A-A-----G---------A-GCA----.......................................CATACT 7615
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------G-------G-------------C------------------GAA--------------------------------------------------------GTC-...-AT---G-G........................ACCAACAT- 7014
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------C-------------T-GC--------------C--C-C-----------C-A--------A-------------CA--C---CT---A----C-----AT----------G-...-AT--T-CC........................ACTAACAG- 7061
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------T---------G-G-------G---------------------T-AA---GC---A-C----AT------C--C-----AT-AT--C-G---C-G-----A-AC--G.......................................AAT--C 7066
32_06A1.EE.01.EE0369 A-----G-------G---GA--------A-------C-CG---T-----------------TGCA---A-C----C----A-------C--------A--A-----------------GTC---G...GAA-GT---..............................--A 7242
33_01B.ID.07.JKT189_C A------G----------------------G--C----C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------AA-A----CG---------------GT-...-AT-GT-G-...........................AGAA-T 6908
34_01B.TH.99.OUR2478P -G-----G---------------------GG-------C-------------T---------------AC-----AT---AT---------------AA-A--G--G------------------...--T-CT-C-..............................--T 6782
35_AD.AF.07.169H -------G-----------T----------G-AC----C-----------------------C-A---G----C--G---GT------C--------A--AT-G--G---------------GC-...-ATG-G---..............................--- 6798
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A------G-----------G----------G-------C-----------------------GCA---AGG--A--G---GAG--------------A--A-----G--------------G--A...-AT----G-..............................ACA 6813
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------G------G-C--T----------G-------C-----------------------CCA---GT---A--G---GAG--C--C--------A--AA-G-----------------G-T-...-A---A-CA..............................--T 6798
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------G--------------G----G---CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC---AG---------------T--A-----G---------------C-G...-AA--T---GGAAGT.........TGTACAGAGGCAACTTGT 7012
39_BF.BR.04.04BRRJ179 A-----G-------G--------------G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C---------T--A-----G----------------G-...G-A-GT---GGT.....................ACTAATC-A 7069
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A------------AG----T--------AG--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAC----G---------A--A-----G---------------C-G...-AT--TG-G........................ACTAATA-T 7113
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------G------------------G----G---CG----------A-TG--------GCA---A-C---GCT--------------------T--A-----G-----------------G...-CT-CTG-C...........................AATC-- 7169
43_02G.SA.03.J11223 -G------------G-G-GA----------G---G---C----------------------AGAA---AT-----C----AG------C-----------AT-------------------G---...-TT--T-G-..............................ACT 7099
44_BF.CL.00.CH80 --------------G--------------G----G---CG-------------G-------TGCA----G---ATCC---AAC--------------T--A-----G-----------------G....................................ACTGATRCT 7031
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------G-----------T----------G--C----CG--------T-------------CAA---GC---A--G---GA------C--------A--AT-----------------------...GCA--TG-GGCT.....................AGAAAT--- 7572
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------G---------------G----G--GCG-------------G-C---G-TGCA---A-C----CC---AAC--G-----------T--A-----G---------------CC-....................................GGTAATA-- 6992
47_BF.ES.08.P1942 A-------------------T--------G--------------------------------------T-C----AC--------------C---------A-----GT----------------...-A--GA-CA...........................AGT--- 7033
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G-----G--G--C--------------AGG-------C-------------T----------A----A------AT---GT---------------AA-A----------------------GA...-AT-GT-G-...........................GAT-GT 6836
49_cpx.GM.03.N26677 -------G------G---GA----------G-A-----C-------A-----------T--TGCA---A-C----C---CA----------------A--------G---C-T-----G--A--C...-AT-CT---..............................A-T 7043
50_A1D.GB.10.12792 -----------------------------GG------------------------------TGAA---A-G----T----AG---------------A--AT--------------------GCA...-AT--T-C-...........................AATC-- 7022
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G----------------------------G--C----C-------------T---------------A------AT---GT---------------AA-A-----------------G--CG--...-AT----G-..............................ACA 6807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -R-----G---------------------GGT------C-------------T-----T---------AT-----AT---AT---------------AA-A-----------C-------A---A...--T--A---..............................--C 6945
53_01B.MY.11.11FIR164 -------G---------------------GG-------CG------------T-----T--------CAGT----AT---GT---------------AA-A-----G----------------GG...-AT--T---..............................-G- 6932
54_01B.MY.09.09MYSB023 A------G------------------------------C-------------T---------------A-T-----T---GT---------------AA-A-----G----------------T-...-ATG-G-C-...........................AGAA-T 7024
55_01B.CN.10.HNCS102056 -G-----G------G--------------GG-AC---GC-------------T-----------A----C-----AT---GT---------------AA-AT----G------------------...--T--TGGG..............................AGT 6938
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------G---T-------T----------G-----AGCG----------------------C-A---G-C--A-A----G-------C--C--T--A--A---C-------------A--G---...-AT--T-G-..............................ACA 6943
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------G---------------------G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-C-...CAA--TG-A........................ACAAAAA-T 6823
58_01B.MY.09.09MYPR37 A------G---------------------G--------C-------------T-----T--------GAGC----AT---GT---------------AA-A-----G--------------CTT-...-AT--TG-GACT.....................GGGAAT--- 6964
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------------------------------------------A---------G--AA----C----------------------------T-AT-------------------A--C...-ATG-----..............................--A 6794
60_BC.IT.11.BAV499 -------G---------------------G-G------CG---------------------T-AA---A----A-C---CAGC--------C-----AT-A---C-G---C-------A--C-CG...-AT.................................AGCAC- 7579
61_BC.CN.10.JL100010 A------G---------------------GGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AG---C--C--C-----A--AT----GGT-C-T-----A--GTCA...-AT.................................ACTACT 6994
62_BC.CN.10.YNFL13 -------G-----------T---------G-G-----GCG---------------------TGCA---A-T--A-C----A----------C-----A--A-----GGTGC-T-----A--A--G...-CA--TG-G...........................AATACT 6926
63_02A1.RU.10.10RU6637 A------G-----------T----------G-------C-------A-----------T---CCA---GT---A--G---AAT-----C--------AA-A-----------------A--G-C-...G-G-CT--CAGT.....................ACAAAT--- 7139
64_BC.CN.09.YNFL31 A------G---------------------G-G------CG---------------------TGAA---G----A-C----AA---------C-----A--A------CT-C-T-----A--A---...-CA--T---........................ACAAATA-T 6960
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------G---------------------G-G------CG-------------------G-TGCA---A-C--A-C----AA---------------AA-A---------------------GT-...-AT--T..............................AATACA 7004
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -G-----G------G--------------GG--C----C-------------T---------GAG---A-C----AT---GT------C--------AA-A-----------------G---G--...-ATGRARCW..............................R-T 6914
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 AG-----G------G--------------GG--C----C-------------T----------TG---A-C----AT---GT------C--------AA-A-----------------------G...-ATGCA.................................ACT 6908
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------------G-------------------------------CAG----------AR---------------------A-AA----------G---------G--...-A--CG-CC...........................ACC--- 7053
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------------------GG-A--AAG-----------C------------CAA------------------------------------A-----------------A---G-...GAGGGG--C..............................--A 7276
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------G--------------G--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAT--------------T--A-----G----------------G-...G-T--T---........................ACAAAT--T 7096
O.BE.87.ANT70 A-C-G-G---GG-GG---GGTCA---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---AACACATGG...-A--G--GC...........................AACA-C 7657
O.CM.98.98CMA104 AGT-G-G---GG-AG-G-GGTCA---ATAC-G-GG--GTC--G-C-C----------------AA--TACCC-A-C----ATG-----C--A--T---A--A-TC--GA--TG--AC-GTCATGG...-A-GGG-G-GCTACAAAGGACATTAATGCTACATGGAACATT 7146
O.CM.98.98CMABB141 -GT-G--G--GG-AG---GGTCA---ATA----G--A-TC--G-C-C-----A---------CAA--T---T-A-C----AG------C--A--T--AA--A-TC--CA--TG---CAGCCATGG...-A-GGG-GCCAG.....................AGCAATAGC 7175
O.CM.98.98CMABB212 -GT---G---GG-AG---GATCA---ATA--G-G--AGTCG-G-C-C-----A---------CC---CA-CC-A-C----CA---C--C--A--T--AA--A-TC-GCA-TT-----CACCATGG...-ATTC--CATGT.............................. 7180
O.CM.98.98CMU5337 AGT-G-G----G-GG-C-GATCA---AT--GG-G---GTCG-G-C-C-----A---------TCA--TT-CC-A-C----ATG-----C--A--T--AA--A-TC-GCA--TG----AGCCATGG...-AAGGA-GC................................. 7105
O.CM.99.99CMU4122 AG--------GG-AG---GGTCA---ATA-GG-GR-AGTCG-G-C-C-----A----------AA--T-CTC-A-A----GAG-----C--A--T--AA--A-TC--CA--A-----AACCATGG...-A---A-CAAAC........................AACACA 7124
O.FR.92.VAU -GT-G-G----G-AG---GGGAC---AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---A-CC-AGT---CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-TTG--CACGCCATGG...-AT--A-CACAT........................CCTA-C 7220
O.GA.11.11Gab6352 -GT-G-G---GG-GG---GATCA---AT-GGG-G-CAGTC--G-C-C-----T----------AA--TA-TC-A-C----AT------C--A--T--AA--A-TC--CA-CTG---AAGCCATGG...-A--T--G-...........................AATAG- 6880
O.SN.99.99SE_MP1299 -G--------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--TA-CC-A-C---CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCATGG...-A--G--CCAAC........................AACAGC 7707
O.US.10.LTNP -GC-G-----G--GG---GGTCA---GCA-C--G---GTC--G---C-----A---------CAA--CA-TC-C-C----A-------C--A--T---A--A-TC--CA--C------G-TATGG...GA-T--CCCCAC........................CCCA-C 7581
N.CM.02.DJO0131 ------G-------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---A-TC---CC---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG------C-G-...-AT....................................... 7040
N.CM.02.SJGddd ----------G---G-----T-----ACA-GG----------GG--T-----A--A--AG-T--G---A-TC---CC---AAC--C--------T--A---A-TC--GAGTATAG----AAC-G-..........................................-GT 7009
N.CM.04.04CM_1015_04 --------------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---A-T----CC---AAC--C-G------T--A--AA-TC--GA-GTTAG---AAA--G-............................................. 7021
N.CM.06.U14296 --------------G----TT-----ACA-G------G----G---T-----A--A--A--TC-G---A-TC---CC---CAC--C--C-----T--A---A-TC--GA-TATAG--AA-A--R-...-AAG-TGGC........................ACTGGCACA 7061
N.CM.06.U14842 --G---G-------G----TT-----ACA---A---------G---T-----A--A--A--T--G---A-T----CC---AAC--C--------T--A--AA-TC--GA---CAG-------GGA...-AT--T-TC........................AGT...... 7083
N.FR.11.N1_FR_2011 ------G-------G----TT-----ACA-GG----------G---C-----A--A--A--T--G---A-TC---CC---AGC--C--------T--A---A-GC--GA-TATAG----AC-GG-..........................................--T 6943
P.CM.06.U14788 --C-G--G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--GG--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-T-C...-ATG---GC...........................AGCA-- 7150
P.FR.09.RBF168 --C----G---G-AG-T--TTCA---AT------G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC----CATCACC-T--...-ATGC---C...........................AGCAGC 7690
CPZ.CD.06.BF1167 --C-T-G---G--AG----TCAT---GGA-T----TCC-GG-G---T---CT--------GGGAG-----GG-C-A----GT---T-G---------AT-CA--A-G---GCT--GACGAA-G-C...-CTG-TGGC................................. 7726
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------G------AG-G--TTCC---AT-CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--TA-C----CC--CA-T--T-----C-----TA-----C--GAG-T-C--AAGAACCGA...GAAG-TC-GGGAGAAGATCAGGAT............CAGA-T 7113
CPZ.GA.88.GAB1 ----T-G---G--AG-T-GTTCA---AT--GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---A-C--C-CT--CAAT--T--C-----T--A--T--C-----TTC---CAC-CC-GTG...-CT-----C...........................AGT-GT 7638
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --C-C-G------AG-T---CAT---GGC-TT--G-CT-----C--C--CCT------A-GA--A---AC-G-A-A----GTG-----C--C--G--TT-C--GA-G----AC--G-AAACGGG-...GCT-C-TTCTCC.............................. 7248
CPZ.US.85.US_Marilyn ------G-------G----TCA----AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGTC-AT---G--...........................AGTAG- 7618
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ATC-------GG-AG-C-GGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---ACTC-A------AT---T--C--------AA-AA-----CA---G----CACCCCTA......--A-C-...........................GAT--- 7168
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ATC-G-----GG-AG-C-TGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---ACTT-A------AA---T-----------AA-AA-----CA---G----TACCCCTG...-AT--G-C-...............AATGAGAATAGTACT--T 7152
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V5 end Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 TCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGA......GCA.. 7760
Env _S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__.__.__A__.
A1.AU.03.PS1044_Day0 AAT--A-C------------------------------------------------------G-------------GG---------C-----A------------C-------------------..................---------------......---.. 6998
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A-A----------------A-------A------A------C---------------------------------------------C--------------------------------------..................G--------------......---.. 6951
A1.CY.08.CY236 A-A--A-----T--------------------------------------------------G------------------------C-----------------G------G-------------..................---------------......---.. 6977
A1.ES.05.X1608_8 AGT--A-C---------------------C---------------------------------------------------------C------------------G-------------------..................G--------------......---.. 7244
A1.KE.11.DEMA11KE001 AAT--A--------------------------------------------------------G------------------------C------------------G-------------------..................GG-------------......---AT 7159
A1.RU.11.11RU6950 AAT----C----------AT-------A--------------------------C-------G-----G------C-----------A-----A-------T----CA-----A------------..................G--------------......---.. 7287
A1.RW.11.DEMA111RW002 AAT--A-C------G-------------------AA--------------------------G-----G------------------C------------------G-------------------..................G--------------......---.. 7144
A1.SN.01.DDI579 AAT----CA------------------A------A----------------------------------------------------C----------------------------G---------..................G--------------......---.. 6964
A1.UG.11.DEMA110UG001 AAT--A-C------G-----------------------------------------------G---------------G--------C------------------C-----G-------------..................---------------......---GT 7088
A1.ZA.04.04ZASK162B1 AAT----C------G-----------------------------------------G--------C------A--------------C------------------G------A------------..................G--------------......---.. 7215
A2.CM.01.01CM_1445MV AGT----C------G-----------------------------------------------G------------------------C-----A------------------G-------------..................G--------------......---.. 6965
A2.CY.94.94CY017_41 AAT----C----------------------------------------------------------------------C--------C-------------T----G------A------------..................G--------------......---.. 7132
B.BR.10.10BR_MG029 AAT----C---T----------------------A---T----------A-------------------------------------------A-------------------A------------..................--A------------......---.. 7257
B.CA.07.502_1191_03 A-T----C-----------A-------A------A---T----------A-------------------------------------------A------------------G-------------..................----------G----......---.. 7207
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 A-----G----------------------------------------------------------------G-----------G------------------------------------------..................---------------......---.. 7303
B.CN.10.DEMB10CN002 AAT----C---------------------------A-----------------------C-----C----------G-C----G---------------------G------------T-------..................---------------......---.. 7136
B.ES.10.DEMB10ES002 A-T--------------G--------------------T------------------------------------C-----------A-----A--------------------------------..................--------------G......---.. 7148
B.FR.11.DEMB11FR001 AA-----C----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------..................--------G------......---.. 6957
B.GB.05.MM45d213_GN1 A-T--A-C---------A--------------------------------------------------------------------------------------T---------------------..................---------------......---.. 7178
B.HK.06.HK003 A-A-------------------------------------------------------------------------G----------------A------------------GA---GA-------..................--------G------......---.. 7120
B.HT.05.05HT_129389 AAT----C---T------------------------------------------C---------------------G----------------------------G--------------------..................---------------......---.. 6984
B.JP.12.DEMB12JP001 A----A-C---------------------------------------------------------C--------------------------------------T---------------------..................---------------......---.. 7170
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 A-T--------------A--G-------------------------------------------------------G------G--------GA------------------G---G---------..................---------------......---.. 7423
B.PE.07.502_0525_wg5 A-T--------------------------------A--------------------------G--C---------------------------A-------------------------------A..................--A------------......---.. 7191
B.RU.11.11RU21n A------C--------------------------------------------------------------------G----------------A--------------------------------..................--------G------......---.. 7288
B.TH.08.MERLBDTRC10 AAT----C------------G------A------AA-----------------------------------------------G---------A--------------------------------..................---------------......---.. 7010
B.US.11.ES38 AA-----C------------------------------------------------------------------------------------GT-----------------C--------------..................---------------......--T.. 7709
C.AR.01.ARG4006 A-A-----A-----G--------------------------------------------------Y-----G---G----CA-C---C-----A----------TR-T-----A--G---------..................G--------------......---AT 6950
C.BR.07.DEMC07BR003 GA------A-----G--------------------------------------------------------G---G--G--A-----------------------G-------A--G---------..................G--------------......---.. 7182
C.BW.00.00BW5031_1 AAT----CA----------C-------A------A------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------..................G--------------......---.. 7095
C.CN.10.YNFL19 AAT----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--GT----------TG-A-----A--G---------..................G--------------......---.. 7130
C.CY.09.CY260 A-A----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TG-------A--G---------..................G--------------......---.. 6995
C.ES.08.X2363_2 AAA-----A---------AC-------A-C----AA--------------------------------G--G---G-----A-G---------A----------T--------A--G---------..................----------G-GA-AAAAGA---GT 7240
C.ET.02.02ET_288 A-A----CA-----------------------------------------------------G--------G---G-----A-G--------------------TGG------A--GGC-------..................GG-------------......---.. 6968
C.IN.09.T125_2139 AAT----CA---------CT-------A---------------------A------------G--------G---G-----A-G---C-----A----------T-CA-----A--G---------..................G--------------......---.. 7792
C.KE.00.KER2010 A-T----CA-----G------------A------A------C-----------------C-----------G--GG-----A-G-----G---A----------TG-------A--G---------..................G--------------......---.. 6949
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A-A-----A------------------A-------------------------------C-----------G---G-----A-G--------GA-------------------A--GC--------..................G--------------......---.. 7721
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C-A----CA---------AC-------------------------------------------------------G--G-A------------A----------TGGA-----A--G---------..................G-----C-G------......---.. 7711
C.YE.02.02YE511 --A----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TGCA--------G---------..................G--------------......---.. 6952
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 A-A-----A--T-------C---------C-----------------G-----------------------G---G-----A-G--------------------TG-------A--G---------..................G-------G------......---.. 7729
C.ZA.10.DEMC10ZA001 A-A---G-A------------------A----A-AA-----------------------------------G---G-----A-----------A----T--A--T--A-----A--G---------..................G--------------......---.. 7092
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C-A----CA--------------------------------C-----------------------------G---G--G--A-------G---T-----------------C-A------------..................GGA------------......---.. 7130
D.CM.10.DEMD10CM009 GAG-C--C------G--------------------------------------------------------G--G-G----------------A-------A------------------------..................G-A--------G---......---.. 7098
D.CY.06.CY163 AAT----C------G-----------------------------------------G-------------------G----------------A------------GA------------------..................G-A------------......---.. 6970
D.KE.11.DEMD11KE003 AAT----C-------------------A------AA-----------------------C----------------G----------C----TC------------G------A------------..................G-A------------......---.. 7090
D.KR.04.04KBH8 AAT----CT------------------A------AA------------------C--------------------C--G--------A-----C-------T------------------------..................G-A--G---------......---.. 7673
D.SN.90.SE365 A------C--------------------------------------------------------------------G-C-C------C------------------CA------------------..................G-A------------......---.. 7758
D.TZ.01.A280 GAG--------------------------------A-----------------------C----------------G---A------A------------------G-------------------..................G-A------------......---.. 6948
D.UG.10.DEMD10UG004 CAG----CTG---------T---------G-----AA----------------------C----------------G----A-----A----TC------------G-------------------..................G-A-A-C--------......---.. 7070
D.UG.11.DEMD11UG003 AAT----C---------------------------A-----------------------C----------------C----------C-G--TA-----------------------G--------..................G-A------------......---.. 7114
D.YE.02.02YE516 A-T----C------------------------------T-----------------G-------------------G----------C-------------------------A------------..................G-A------------......---.. 6940
D.ZA.90.R1 AAT----C---------------------------------------------------------C----------G----------A-----T------------G-------------------..................GCA--G---------......---.. 7114
F1.AO.06.AO_06_ANG32 A------C------------G------A------AA------------------C--------------------G--C---------------------------------GA------------GCGAGA............GG-------------......---.. 6933
F1.AR.02.ARE933 A-T----C------------G------A------AA--T--------------------------C---------G-----------C-------------------A----GA---CA------A..................A--------------......---.. 7030
F1.BR.10.10BR_RJ015 A-T--------T-----AT-G------A-------A-----------------------------C-----G---------------C-----A-------------------A---CC-------..................---------------......---.. 7145
F1.CY.08.CY222 AGT-----------------GA-----A----A-AA------------------C----------C---------G-----------C-----A-------------------A---CA------A..................A--------------......---.. 6926
F1.ES.02.ES_X845_4 AA---A-C------------G------A------AA------------------C--------------------G-----------C-G---A-------------------A---C--------GGGAGA............G--------------......---.. 7179
F1.RO.96.BCI_R07 A-T----C------------G------A------AA------------------C--------------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------..................A-----------C--......---.. 7814
F1.RU.08.D88_845 AAT----C-----------C-------A-------A-----------------------C--------G--G----G----------C-------------------------A---CAT------..................G----GC--------......---.. 7246
F2.CM.02.02CM_0016BBY A-A--C---C--------AT---G-----G-----A--------------------------------G------C-----C-----C-----A--------T---G------A---CA-------..................A---------G----......---.. 6919
F2.CM.10.DEMF210CM001 AGT----C-C-------------G----------AA------------------C-G-----------G-----G-------------------------------G------A---C--------..................AGC-----G------......---.. 7020
F2.CM.10.DEMF210CM007 A-T--C-C-C-------------G----------AA--T---------------C-G-----------G------------------C----T--G----------G------A---CA-------..................A-C------------......---.. 7081
G.BE.96.DRCBL AGT-------------------------------AAA-------------------------G------AC---------CA--T--C-----A------------G-----G-------------..................G--------------......---.. 7699
G.CM.10.DEMG10CM008 ATT--A-C-----------C--------------A------------------------C--G------------------A-----C-----A------------G----CGA------------..................GGA------------......---.. 7123
G.CN.08.GX_2084_08 AAT----C------------------------------------------------------G------A-----------A-----C----GA------------------G-------------..................--------G------......---.. 6990
G.CU.99.Cu74 A-T---G------------C---------C-------------------------------GG------------------A-----C------------------R-----G-------------..................G--------------......---.. 7379
G.ES.09.X2634_2 AAT----CT----------C---------C------------------------C-------G------------------A-----C-----A------------G-----G-------------..................GG-------------......---.. 7240
G.GH.03.03GH175G A-A----C------------------------------------------------------G--C---AC---------CA--T--C-----A------------G-----G----C--------..................G--------------......---.. 7806
G.KE.09.DEMG09KE001 AA-----C-----------C---T-----------A--------------------------G---------A---G---CA-----C------------------------G-------------..................GGA-----------G......---GT 7132
G.NG.09.09NG_SC62 A------C----------TC------------------------------------------G------A-----------A---------A-A--------GG--------G-------------..................--------G------......---GC 6938
G.ZA.01.TV546 AGT-----------------------------------------------------------G------------------A-G---C------------------------G-------------..................GGA-----G------......---.. 6947
H.BE.93.VI991 AAT-TT-C-------------------------------------------------------------------------------C-G-----------A---G------G-------------..................G--------------......---.. 7159
H.CF.90.056 AATT-T-C------------------------------------------------G------------------------------C-G---A--------------A---G-------------..................G--------------......---.. 7079
H.GB.00.00GBAC4001 AAT-TT-C-C-----------------------------------------------------------------C-----------C-G---A------------------G-------------..................G--------------......---.. 7268
J.CM.04.04CMU11421 A-T--------T-----CAC--------------AA---------------------------------------G-G-----G---C------------------G------A------------..................G--------------......---.. 7286
J.SE.93.SE9280_7887 A-T----C----------AC-------A------A----------------------------------------G-G-----G---C-------------------------A------------..................G--------------......---.. 7067
J.SE.94.SE9173_7022 A-T----C----------AC-------A------AA--T------------------------------------G-GC----G---C-------------------------A------------..................G--------------......---.. 7074
K.CD.97.97ZR_EQTB11 GAG----C---------------------C-----A------------------C--------------------C-G---------C-----A------------G-----G-------------..................-----------G---......---.. 6943
K.CM.96.96CM_MP535 AAT----C---------------------C------------------------C-G------------------C-G---------C-----A------------G---C-G-------------..................---------------......---.. 6920
U.CA.01.TV749 AAT----C----------AC---------A----------T--------A------------T-----G-----GG-G---------C------------------------G-------------..................--------G--G---......---.. 7800
U.CA.99.TV721 AAT----C----------AC--------------------T---------------------T-----GA----GG-G---------C------------------------G-------------..................-----------G---......---.. 7808
U.CD.83.83CD003_Z3 AAT----C---T-----------------C----AA--T-----------------G-----G------------------------C------------------G------A------------..................G--------------......---.. 7236
U.CD.90.90CD121E12 AAA----C---T-----------------C-----A--T-----------------------G--C-----G---------------C------------------G------A------------..................G--------------......---.. 6931
U.CY.05.CY090 A-A----C---------------------------------------------GC---------------------GG-----G---C-----C----------T-G-----G----C--------..................G--------------......---.. 6934
U.CY.08.CY223 A-T--A-C----------AC------------------------------------------G------------------------C------------------G-----G-------------..................G--------------......---.. 7056
U.ES.10.DEURF10DZ001 AAT----CT-----G--------------C-----A--T-----------------------G------A-----------------C-T--T------------C-T-----A------------..................GG-------------......---.. 7010
U.GR.99.99GR303 -------C-------------------------------------S-----------------------------------------C-----------------GG------A------------..................G--------------......---.. 7041
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 AAT----C-----------C-------A-C----A------C------------C----C-----------------G---------C-----A----------T-------G-------------..................---------------......---.. 7666
01_AE.AF.07.569M AA-----C-----------A-------A----A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G--C--C--------......---.. 6951
01_AE.CF.90.90CF11697 AAT----C-------------------A------A----------------------------------------C-----------C-----A------------G----CG-------------..................G--------------......---.. 7712
01_AE.CN.10.YNFL03 A-T------------------------A------A----------------------------------------C-----------C-----A--------------------------------..................G--------------......---.. 7129
01_AE.HK.04.HK001 A------C---T--------------------A--A---------------------------------------C-----------C------------------G-------------------..................G--------------......---GT 7120
01_AE.IR.10.10IR.THR48F A-T----C-----------C-------A------A----------------------------------------G-----------C-----A--------------------------------..................G-----C--------......---.. 6965
01_AE.JP.x.JRC77AE AAT----C-------------------A----A-A------------------------C---------------C-----------C-----C------------G-------------------..................G-----C--------......---.. 7739
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 AAT----C-------------------C-G----AA---------------AG------------------T---C-----------C------------------G-----G-------------..................G--------------......---.. 7188
01_AE.TH.90.CM240 AA-----C-------------------A-C--A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G-------------G......---.. 7313
01_AE.US.05.306163_FL AA-----C-------------------A----A-AA--------------K------------------------C-----------C-----C--------------------------------..................G-----C--------......---.. 6873
01_AE.VN.98.98VNND15 GAG-----------------------------A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-----G-------------..................G--------------......---GT 7029
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V5 end Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 TCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGA......GCA.. 7760
Env _S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__.__.__A__.
02_AG.CM.10.DE00210CM013 AAT----C------G-------------------A---------------------------G---------A-------A------C----T--G---------CCT-----A------------..................GGA------------......---.. 7199
02_AG.CY.09.CY256 AAT----C------G-----------------------------------------------G--------------G---------C----T------------C-T-----A------------..................G--------------......---.. 6937
02_AG.ES.06.P1423 AAT----CA--------------------------A--------------------------G------------C-----------A----T--G---------C-T-----A------------..................G--------------......---.. 7200
02_AG.GW.05.CC_0048 AAT-----T-----G--------------C---------------------------------------------G-----------C----T-----------TT-T-----A------------..................--------G------......---.. 7134
02_AG.KR.12.12MHR9 AAT----CT-----------------------------T-------------T---------G------------------------C-G--T------------C-T----GA------------..................GG-------------......---.. 7446
02_AG.LR.x.POC44951 A-T----C------------------------------------------------------G--------------------T---A----T--G--T------C-T-----A------------..................G---A----------......---.. 7731
02_AG.NG.09.09NG_SC61 AAT----CT-----G--G--------------------------------------------G------------------------C----T------------CGT----GA------------..................GG-------------......---.. 6964
02_AG.NG.x.IBNG AAT--A-C------G-----------------------------------------------G------------------------C----T------------CGT-----A------------..................G--------------......--G.. 7266
02_AG.SE.94.SE7812 A-A----C------G------------------------------------------------------------------------C----T---------T--C-T-----A------------..................G--------------......---CT 7149
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 GAT----CT-----G--------------------------C------------C-------G------------------------C----T---------T--C-T-----A------------..................G--------------......---.. 6962
03_AB.RU.97.KAL153_2 A-------T--T---A----------------------------------------------------------T-------------------------------G-------------------..................--------G------......---.. 6937
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A-T--------------------------C------------------------C----------------------G---------A---------------AT-------G----C--------..................------------T--......---.. 7130
05_DF.BE.x.VI1310 A-A-----A--------------------------A------------------C--------------------G-G---C-----C-----A------------G------A---CA-------..................A--------------......---.. 7166
06_cpx.AU.96.BFP90 AGT--A-C----------------------------------------------C-G-----G------------------A-----C-----A-----------TG-----G---------A---..................GG-------------......---.. 7808
07_BC.CN.98.98CN009 A-A----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------..................G--------------......---.. 7082
08_BC.CN.97.97CNGX_6F A-A-----A--------------------------AA------------A---------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------..................G--------------......---.. 6939
09_cpx.GH.96.96GH2911 AAT----C----------AC-------A------A---------------------------G--------G---------------C-------G----------G-----G-------------..................G--------------......---.. 6932
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AAT----C---------------------------------------------------C---------------------------A----TC------------C-------------------..................G-A------------......---.. 7112
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A-A----C----------AT--------------A---------------------------G-----------GG-----A-----C------------------G------A------------..................G--------------......---.. 7159
12_BF.AR.99.ARMA159 A-T--A-C------------G------A------AA-----------------------------------G---G-----------C------------------G------A---CA-------..................AC-------------......---.. 7725
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AAT----CA------------------A------AA--------------------------G----------------------------------------G--GA--G-G-------------..................GCA------------......---GT 7184
14_BG.ES.05.X1870 C-------T--------G---------A-C----A-----------------------------------------------------------------------------GA------------..................---------------......---.. 7242
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A------------------C-------------------------------------------------A--------------------------------------------------------..................---------------......---.. 7129
16_A2D.KR.97.97KR004 AAT----C------------------------------------------------------G---------------C-A------C-------------T----G-----GA------------..................G----G---------......---.. 7129
17_BF.AR.99.ARMA038 C-A--A-------------AG------A------AA-----------------------------C---------G--------------------------------------------------..................---------------......---.. 6949
18_cpx.CU.99.CU76 AAT-TT-C------------G--------------A-----------------------C--------------G------------C----------------T-------G---------A---..................GG-------------......--C.. 7068
19_cpx.CU.99.CU7 AA-----C---T-------CT-------G---------------------------------G--------------------G---C--------------------------------------..................G--------------......---.. 6826
20_BG.CU.99.Cu103 A-T----------------C---G-----C--------------------------------G------------------A-----C------------------G-------------------..................---------------......---.. 7194
21_A2D.KE.99.KER2003 ATG------------------------A------A---------------------------------G-------G----------C-G--------T-------G---------------A---..................G-T------------......---.. 6952
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AAT----CT--------------------------A---------------------------------------------------C-----A-------A----G------------G------..................G--------------......---.. 6927
23_BG.CU.03.CB118 AAT----C--------T--C---------C-----A--------------------------G------------------A-----C------------------------G-------------..................G------G-------......---.. 7188
24_BG.ES.08.X2456_2 A-T----C---T-------C---------C-------------------------------GG--------------G--CA-----C------------------G-----G-------------..................GG-------------......---.. 7211
25_cpx.CM.02.1918LE A-T--A--A----------------------------------------A------------G-------------G----------C-------------T----------G---G--G------..................G--------------......---.. 6959
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A-T------------------------A------AA--------------------------G------------C-------G---C-----T-------T----------G-------------..................G--------------......---.. 7748
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AAT----C-------------------A------A--------------A-------------------------G-----------C-----A------------G------A--G---------..................G--------------......---.. 7759
28_BF.BR.99.BREPM12609 A------C-----------C---------------------------------------------------------------G----------------------T-----G-------------..................---------------......---.. 7158
29_BF.BR.01.BREPM16704 AA-----C---------------------------A----------------------------------------GG-----G------------------------------------------..................--A------------......---.. 7205
31_BC.BR.04.04BR142 A-A----CA-----G--------------------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------..................G--------------......---.. 7210
32_06A1.EE.01.EE0369 A-T-----T-C----------------A------A---------------------------G------------------A-----C----CA--------T---------G---------A---..................GGA-----G------......---.. 7386
33_01B.ID.07.JKT189_C AAT----C-------------------A------A----------------------------------------G-----------C-----A--------------------------------..................G--------------......---.. 7052
34_01B.TH.99.OUR2478P A-A----C-----------A-------A----A-A------------------G--------------------GC-----------C-----A------------G------A------------..................G--------------......---.. 6926
35_AD.AF.07.169H AGT----C---------------------------A--T--------------------C---------------------------C--------------------------------------..................G--------------......---.. 6942
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 AAT----CT--------A-----------------------------G--------------G-----G------C-----------C----T--G---------CGA-----------G------..................G--------------......---.. 6957
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 AAT----C------------G-----------------T-----------------------G------------------------A-----A------------------G-------------..................G--------------......---.. 6942
38_BF1.UY.03.UY03_3389 A-AC--------------CAG------A------AA---------------------------------------G-----------------A------------G-------------------..................---------------......---.. 7156
39_BF.BR.04.04BRRJ179 AAT----C------------G------A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------..................A--------------......---.. 7213
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A-T----C------------G------A------A------------------------------------------------G----------------------G-----G-------------..................--------G------......---.. 7257
42_BF.LU.06.luBF_18_06 A-T--C-C------------G--------------A---------------------------------------G-------G---------A---------AT--A----G-------------..................---------------......---.. 7313
43_02G.SA.03.J11223 AAT--C-C---------------------C----A---------------------------R------------------A-----Y-----R------------------G-------------..................--------------G......---.. 7243
44_BF.CL.00.CH80 AAT--A-C---------A--G------A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A-----------------------CA-------..................AC--------G----......---.. 7175
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A-T-----------------------------------------------------------G------------C-------G---C------------------G-----G-------------..................G--------------......---GT 7718
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 A-TC-A--------------G-------------AA-----C-----------------C---------------G-------G---C-----A-------------------A---CA-------..................AC-------------......---.. 7136
47_BF.ES.08.P1942 AGT----C-----------A-------A------A----------------------------------------------------------A--------------------------------..................------C--------......---.. 7177
48_01B.MY.07.07MYKT021 AAT--A-C-------------------A----A-A----------------------------------------C-----------C-G---A------------G-------------------..................G--------------......---.. 6980
49_cpx.GM.03.N26677 A-A--------T------AC---------------A-----------------------------------G---G--C--A-G-----G---A-------T--T-G------A--G---------..................G-----------C--......---.. 7187
50_A1D.GB.10.12792 AAT----CTC----------G--------------A-------------A---------C----------------G-C----G---C----TA------------G-----GA------------..................GCA------------......---.. 7166
51_01B.SG.11.11SG_HM021 AAT--T-C-----------C-------A----A-A--------------A----------------------A--C-----------C-----A--------------------------------..................G-A------------......---.. 6951
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 AG-------------------------A------A----------------------------------------C-----------C-----A--------T-----------------------..................G--------------......---.. 7089
53_01B.MY.11.11FIR164 A-T----------------A-------A----A-AA-----C---------------------------------C-----------C-----A------------G------A--G---------..................G-----A-C------......---.. 7076
54_01B.MY.09.09MYSB023 AA-----C-----------C-------A-C--A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G-------------------..................G--------------......---.. 7168
55_01B.CN.10.HNCS102056 AA---A-C------------------------A-A----------------------------------------C--C--------C------------------G-------------------..................G--------------......---.. 7082
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A AAT----C------G----C---------------A--------------------------G-----G------------------------A------------G------A--G-----A---..................GG------G------......---.. 7087
57_BC.CN.09.09YNLX19sg GAA-----A----------A---------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G-----A---..................G--------------......---.. 6967
58_01B.MY.09.09MYPR37 A-T----C-------------------A----A-A-A--------------------------------------C-----------C----------C-------G-------------------..................---------------......---.. 7108
59_01B.CN.09.09LNA423 AGT--A----------------------------A----------------------------------------------------------T--------------------------------..................------------C--......---.. 6938
60_BC.IT.11.BAV499 AA-----CA-----G-----------G--------------------------------------------G---G--C--A-----------A----------T--------A--G---------..................G--------------......---.. 7723
61_BC.CN.10.JL100010 A-A----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A-G---C-G---A----------TCCA-----A--G---------..................G--------------......---.. 7138
62_BC.CN.10.YNFL13 A-A-----A----------TG------A-----------------------------------------------G-----A-G---C-G---A----G-----T-CA-----A--G---------..................G--------------......---.. 7070
63_02A1.RU.10.10RU6637 A------C---------------------C--------T-----------------------G------------------------C----T------------GG------AC-----------..................G------G-------......---GT 7285
64_BC.CN.09.YNFL31 A-A-----A--------------------------A---------------------------------A-----G-----A-G-----G---T----------TGCA-----A--G-----A---..................G--------------......---.. 7104
65_cpx.CN.10.YNFL01 AAT--A-C---------A-----------------A-----------------------------------------------------------------A------------------------..................---------------......---.. 7148
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 AAT----C---------G---------A-C--A-AA--T------------------------------------G-----------C-----A------------G-------------------..................G-C------------......---.. 7058
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 AAT----C---------G---------A------AA--T----------A-------------------A-----G-------G---C-----A------------G-------------------..................G-C------------......---.. 7052
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 A------------------C-------------------------------------------------------------------------A--------------------------------..................--A------------......---.. 7197
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 A-T----C---T---------------A------A---T-------------------------------------G------------------------------------A------------..................---------------......---GT 7422
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 A-T--------T--------G------A------AA------------------C--------------------G-----A-----C-----A-------------------A---CA-------..................ACA------------......---.. 7240
O.BE.87.ANT70 AAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-AAGCACTAGAACT......--T------------......---.. 7813
O.CM.98.98CMA104 AAT-CT-CA--------AAT---G----------AA--T-TA-------C-C------TC--C-----G--G----GGG-GA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCATGGGCACTGGTACT--T--G-----G---......---.. 7308
O.CM.98.98CMABB141 AATAGC-CA--T-----GAT---G---A------AA--T-TA-------C------G-T--G---C------A---GG--AA----T--TA-T--G-----T--A-GAATT-CA--GCC---CA-AGGCTTTGGCCAC......--C-AG---------......---.. 7331
O.CM.98.98CMABB212 A-TA-A-CA--T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C------G--C--C--C--G-----GC-G--AA----T--TA-T--------T--A--A-TTTCA---CC-A-AA-AAGCATTAACACC...AAT--C---AG-------......---.. 7339
O.CM.98.98CMU5337 AA--CCTCG--T-----AAC---G---T-----CAA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---YA-AAGCACTGGCACT......--T-----G------......---.. 7261
O.CM.99.99CMU4122 CA--CC-CA--T-----A-----G----------AA----TA-------C------G--C-----C--G-------GGG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGTACT......--T--G--G------......---.. 7280
O.FR.92.VAU AG-ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC----------------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-AGGAACTAGCACT......--T-----G------......---.. 7376
O.GA.11.11Gab6352 AA-ATC-CAC-T-----CAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TCC----C--G--------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGCACT......--T------------......---.. 7036
O.SN.99.99SE_MP1299 AA--CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGCACT......--A------------......---.. 7863
O.US.10.LTNP AAT-TA-CA--T-----AAC---G---A-----GAA--T-TA-------C------G--C--C--C-----------GG-AA----T--TA-T--G--------A-GAATTGCA--GCC---CA-AGGCACTGGCACT......--T------------......---.. 7737
N.CM.02.DJO0131 ...-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT------------......---GC 7183
N.CM.02.SJGddd AA---A--GG-GTAT--CTC-------C-C---GTTA-TCT-------CAA--G--GC----C--C--------T-GT--A-----CA-------------A-GT--A--T--A--GCACACA---..................AGT--------G---......---GC 7155
N.CM.04.04CM_1015_04 ......-CAG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................A-T--------G---......---GC 7161
N.CM.06.U14296 AA-AC--CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTT--TCTC------CAA--G--GC-C--G--C--------C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT------------......---GC 7207
N.CM.06.U14842 AAT-TC-GTG-ATAT--CAC-------T-C---GTTA-TTTA------CAA--G--GC----G--CG-------T-GTG-A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---..................AGT--------G---......---GC 7229
N.FR.11.N1_FR_2011 AATACA-CAG-ATAT--CTC---G---A-C---GTTA-TCT-------CA------G--------C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---CACACA---..................AGT--------G---......---GC 7089
P.CM.06.U14788 AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-T...ATGGCTCATGATGGA--T--GA-G-----G......---.. 7309
P.FR.09.RBF168 AA-ACC-CT--A--C---AC---G-----A-----AA-T-TC-----------G------CCC--C--G-----TC--G-AA-GG-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-C...ATGGCTCATGATGCT--T--GA-------G......-G-.. 7849
CPZ.CD.06.BF1167 ...ACT---ACACCCA-CTTCTCT-C-A-GG--GAA---T-C----A-GTA---A-GAG--G---C--------GG-G--AC-G------TC---G--------T--A-G---A---CC---A--TGGTGACCCAGAAGCAAAAAGT---AGT------......-A-.. 7885
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 AA-ACATA-G-TT-T-TAAC---G--TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---TAT-CA--AGAAAAACAACAC......--T--------G---......--C.. 7269
CPZ.GA.88.GAB1 AA-CT--CA--T------AC-------A-C----AA--T-T------------GC-C-----G-----------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--GCATACA---GCAAGACAGAAA......G-C---C-G------......---GC 7796
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ........................--TA-AG-AGA---TT-------GGTG------GCA--G--C---A-T---G-----C-G--CC--TC---G--T--T----CA-G---A--GCC--A-A-TAAGGCCAATCAT......ACA---TC------G......-AC.. 7380
CPZ.US.85.US_Marilyn AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---..................A-A------------......---GC 7764
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AA-AGC-C---A-----AAT------T--C----CAA---T------G------C-G--CCCC--C--G--G--G-GGG-CA-GG----GACT--G-----A--A--A--------GCCT--TA-T......GGCCAT......A-C--G------C-T......---.. 7318
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A-A-C-C---A-----AAT------G--C----CAA---T------G-----G--G--CCCC--C-----G-----GG-CA-GG----GTCT--G-----A--A--A----G----CCT--TA-T......AGCCAT......A-C--G------C-T......---.. 7302
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B.FR.83.HXB2 .GTGGGA...ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGA...GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGC 7923
Env __V__G__.__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__.__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__
A1.AU.03.PS1044_Day0 .--T---...---------G-C---A----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---A-----A 7161
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .--T---...C-G------G----------------A---...-----C-----T-----------G--G-----A----------C---------G--------------------A--A-------G----C-------------A-----T---------------A 7114
A1.CY.08.CY236 .--T---...---------G-C--------------A---...-----------------------G--G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T--------GA-----A 7140
A1.ES.05.X1608_8 .--T---ATG---------G-C--------------R---...--------------------------GG--C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A-----T---------A-----A 7410
A1.KE.11.DEMA11KE001 T-GT--G...C--------G-T--------------A---...ATG--------------------G--G---------------------------A-C-----------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A 7323
A1.RU.11.11RU6950 .A-T---...C-G------GCC--------------A---...-----------T-----------G--G-----A-----------------------------------------A--A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A 7450
A1.RW.11.DEMA111RW002 .--T---...--G------C-T---A--------------...-----------------------G--G---G----------------------------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------A 7307
A1.SN.01.DDI579 .--T---...C--------G-C--------------A---...-----------T-----------G--G-----------------------------------------C-----A--A-------G----C-------------A-----T--------CA-----A 7127
A1.UG.11.DEMA110UG001 AT-T---...C-G------G-C---A----------A---...-----------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T---------------A 7252
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .--T---...C-G------G-T--------------A--G...--------------------------G-----A-----------------T--G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---T-----A 7378
A2.CM.01.01CM_1445MV .--T---...C-G------GCT------------------...--T--------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T--------G------A 7128
A2.CY.94.94CY017_41 .--T---...C-G------G-C------------------...-----------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G----------CA------A--A--T---------------A 7295
B.BR.10.10BR_MG029 .------...------------------------------...--------------------------G--C-----------------------------------------------A--------------------A--------------------C------- 7420
B.CA.07.502_1191_03 .-CA---...C-G------------A-----------TC-...--------------------------A---C-A--------------A-----------------------------A--------------------A---------------------A------ 7370
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .---ACG...C-------CA--------------------...--------------------------G--GC----------------------------------------------A-----------CC-----------------------------A------ 7466
B.CN.10.DEMB10CN002 .--A---...C--------A--------------------...--------------G-----------G-----A-------T------A---------------A-------------A-----A-G----------------------------------A------ 7299
B.ES.10.DEMB10ES002 .-C-......T-C-----A---------------------...--------------------------G---C-A--------------------------------------------A-------G----C-----------------------------A------ 7308
B.FR.11.DEMB11FR001 .------...---------C----------------A---...--------------------------G------------------------------C-------------------A------------C----A--------------------A---A------ 7120
B.GB.05.MM45d213_GN1 .A-A---...C--------G--------------------...--------------------------A---G----------------------R-----------------------A------------C------A---------------R------------- 7341
B.HK.06.HK003 .------...---------C----------A---------...--------------------------G---C----------------------------------------------A--------T---C-------A--------------G------A--C--- 7283
B.HT.05.05HT_129389 .------...C--------A----------------A---...--------------------------G-----AG---------C---------G-----G------------------------------C------------------------------------ 7147
B.JP.12.DEMB12JP001 .-----G...---------G--------------------...--------------------------G---C-A-T------------------------------------------A------------C----------C------------------A------ 7333
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .------ACG---------A--------------------...--------------------------G----------------------------T---------------------A--------T-----------A---------------------------- 7589
B.PE.07.502_0525_wg5 .------ACGC-G------G--------------------...--------------------------G-----A----------C----------------C----------------A------------A------A----------------------------- 7357
B.RU.11.11RU21n .------...---------G--------------------...-----------------------G--G-----A--------------------G---------G-------------A------------C-------A-----------------A---------- 7451
B.TH.08.MERLBDTRC10 .------GTG---------A--------------------...--------------------------G---C----------------------------G-----------------A--------------------A---------------------------- 7176
B.US.11.ES38 .------...T-T-----GC--------------------...--------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A--------------------C------- 7872
C.AR.01.ARG4006 A------...C--------G--------------------...--------------------------A-----A--------------------------------------------------A-G------------------A---------------A------ 7114
C.BR.07.DEMC07BR003 .------...---------G-----------A--------...--------------------------A-----------------------------------------G--------A-----A-GT-----------------A---------------A------ 7345
C.BW.00.00BW5031_1 .-CA......C--------G--------------------...--------------------------A-----A--------------------------GC----------------A-----A-G------------A-----C---------------A----A- 7255
C.CN.10.YNFL19 .------...---------G--------------------...-----C-----------------G--G-----A-----------------------G--------------------A-----A-G------------------A---------------------- 7293
C.CY.09.CY260 .-----G...---------G--------------------...-----------------------G--G---C-A--------------------G-----GC----------------A-----A-G-----------A------A---------------------- 7158
C.ES.08.X2363_2 A------...C--------G--------------------...--------------------------A-----A--------------------------------------------A-----A--------------------A---------------------- 7404
C.ET.02.02ET_288 .-CA......C-----------------------------...--G-----------------------G-----A--------------------------------G-----------------A-G------------A-----A---------------A------ 7128
C.IN.09.T125_2139 .------ATG--G------A--------------------...--T--------------------G--G-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A---------------------- 7958
C.KE.00.KER2010 .------...---------G-AC-----------------...-----------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G------------------A--A------------A------ 7112
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .------...---------G-A------------------...--------------------------G-----AG-------------------------G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A------ 7884
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .------...--G------A--------------------...--------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---------------A-A---- 7874
C.YE.02.02YE511 .-CA---...--G------------------------TC-...--------------------------A-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A---------------------- 7115
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 .------...------------------------------...A----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-------------A------A---------------A------ 7892
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .------...---------A----------A---------...-----------------------G--G-----A------------------------C-GC----------------A-----A-GT-----------A-----A---------------A------ 7255
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .------...---------G--------------------...-----------------------G--G-----C--------------------------GC-A-----C--------A-----A-G------------------A---------------------- 7293
D.CM.10.DEMD10CM009 .A-A---...C-G------A--------------------...--------------G-----------G-----A--------------------------------------------A-----A--T-----------------A---------------------- 7261
D.CY.06.CY163 .A-A---...T--------A--------------------...--------------G-----------G-----AG---------C-------------G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A-----------A---------- 7133
D.KE.11.DEMD11KE003 .A-A--C...C-G------A--------------------...--------------A-----------G---C-------------------------G---C----------------A-----A--------------A-----A---------------------- 7253
D.KR.04.04KBH8 .A-A--G...C--------A--------------------...--------------A-----------G---G-------------------------G--------------------A-----A--------------------A---------------------- 7836
D.SN.90.SE365 .A-C---...C------T-A--------------------...--------------G-----------G------G----------------------GC-------------------A-----A--------------A-----A---------------------- 7921
D.TZ.01.A280 .A-A---...C--------A--------------------...--------------G-----------G---T-------------------------G--------------------A-----A--------------------A---------------T------ 7111
D.UG.10.DEMD10UG004 .A-A---...C--------A--------------------...-----G--------G-----------G------G-----------------------G--C----------------A-----A--------------------A---------------------- 7233
D.UG.11.DEMD11UG003 .A-A---...C--------A--------------------...--------------G----------TG---T------------------T------GC----------C--------A-----A--------------------A---------------A------ 7277
D.YE.02.02YE516 .A-A---...C--------A--------------------...--------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------A---------- 7103
D.ZA.90.R1 .A-A---...C---CGAGC-G-------------------...--------------A-----------G--TG-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A---------------------- 7277
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .------...---------------T--------------...--------------------------G-----A-----------------------------------A--------A------------C-------A--------A-----G------A------ 7096
F1.AR.02.ARE933 .------...--G------------A------------C-...---------G-------------G--G-----A-----------------------G---C-------A--------A-----A--------------A--------A------------A------ 7193
F1.BR.10.10BR_RJ015 .A-A---GGAC-G------G--------------------...-----M-----------------G--G---C-------------------------------------A--------A-------G----C----------------A------------------- 7311
F1.CY.08.CY222 .----A-...---------G--------AC----------...--------------------------G---C-A-----------------------------------G--------------A-------------A---------A------------------- 7089
F1.ES.02.ES_X845_4 .------...------------------------------...--------------------------A-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A------------------- 7342
F1.RO.96.BCI_R07 .-C----...T-----CT----C-----------------...-----------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A-----A-------------A---------A------------------- 7977
F1.RU.08.D88_845 .T-----...--G-----C---------------------...--------------------------G-----A-----------------------------------A--------------A--T--C-----------------A------------A------ 7409
F2.CM.02.02CM_0016BBY .--A---...---------G--------------------...--------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-------------A------A--A------------------- 7082
F2.CM.10.DEMF210CM001 .------...C--------A--------------------...-----------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G-----------A---------A-----G-----CT------ 7183
F2.CM.10.DEMF210CM007 .------...---------G----------A---------...A----------------------G--G-----A----------------T---------------------------A-----A-G------------------A--A------------A------ 7244
G.BE.96.DRCBL .--T---...G--------A-C--------------A---...A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G------------- 7862
G.CM.10.DEMG10CM008 .--T---...C-G------G-T--------------A---...-----------------------G--G-----A----------------T-C----------------C--------A-----A--------------A-----A---------------------- 7286
G.CN.08.GX_2084_08 .--T---ACG--G------C-C--------------A---...A----------------------G--G---C-A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A-----------A---------- 7156
G.CU.99.Cu74 .--A---...--GA-----G-C--------------A---...-----------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G------------------A--------G------------- 7542
G.ES.09.X2634_2 .-CA......C-G------A-C--------------R---...-----------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G------A------ 7400
G.GH.03.03GH175G .--T---...C-G------G-C--------------A---...-----------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-----A-G------------------A---------------A------ 7969
G.KE.09.DEMG09KE001 A--T---...G-G------G-C--------A-----ATC-...-----------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--A-----G------------- 7296
G.NG.09.09NG_SC62 T--T---...--G------C-C--------------ATC-...-----------------------G--G---T-A-----------------------------------C--------A-----A--T-----------------A--------G--A-----AC--- 7102
G.ZA.01.TV546 .--T---...C-G------G-C--------------A---...-----C--------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G--A---Y------ 7110
H.BE.93.VI991 .--A---...--G--------T------------------...--------------------------G--T--A---T----------------------------------------A-----A-G------------A-----AC--------------A------ 7322
H.CF.90.056 .------...--G-------CT------------------...-----------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G------------A-----AC------G-------A------ 7242
H.GB.00.00GBAC4001 .------...--G--------T--------------R---...--------------------------G-----A------------------------C-------------------A-----A-G------------A-----AC----------A---A------ 7431
J.CM.04.04CMU11421 .C-----...---------G--------------------...A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------------A 7449
J.SE.93.SE9280_7887 .------...---------G--------------------...A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------A 7230
J.SE.94.SE9173_7022 .------...---------G--------------------...A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------AN-A------------------A 7237
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .--A---...--------G---------------------...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A--------------A-----A--A--------A--AA----A- 7106
K.CM.96.96CM_MP535 .--A---...T--------G-----T----A---------...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--A--------A--------A- 7083
U.CA.01.TV749 .------...--------------------------A---...--------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A-----T-----A---------A 7963
U.CA.99.TV721 .------...--------------------------A---...A-------------------------G-----A-----------------------------------C--------A-----A-GT-----------------A-----T-----A---------A 7971
U.CD.83.83CD003_Z3 .-----G...--G-----------T--C------------...-----C-----------------G--G------G---------C---------------------------------------A--------------------A---------------------- 7399
U.CD.90.90CD121E12 .------...--G-----------T--C------------...-----C--------------------G-----AG---------C---------------------------------A-----A--------------------A---------------------- 7094
U.CY.05.CY090 .------...C-G---------------------------...--------------------------G---C-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A---------------A------ 7097
U.CY.08.CY223 .--T---...--G------A-C--------T-----A---...-----------------------G--G-----A-----------------------G------G----C--------A-------GT---C------AA-----A-----C--------A------A 7219
U.ES.10.DEURF10DZ001 .A-T---...--G--------C--------------A---...--------------------------G-----A----------C---------------------C-----------A-------G-----------A------A-----T-----AA--------A 7173
U.GR.99.99GR303 .--T---...--G-CG---A-CA-----------------GCA-----------------------G--G---G-------------------------------------C-------GA-------G----C-----CA---C--A-----T---------------A 7207
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 .--A---...C-G------------T--------------...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A--------------------A--A------------------- 7829
01_AE.AF.07.569M .------...---------A--A--T----------A---...--------------------------G-----A-----------------------------A--------------A-----A-G------------------A--------G------A------ 7114
01_AE.CF.90.90CF11697 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------------- 7875
01_AE.CN.10.YNFL03 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G----------C-------A---------------A------ 7292
01_AE.HK.04.HK001 A------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A---------------A------ 7284
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------------- 7128
01_AE.JP.x.JRC77AE .------...---------A--A--T----------A---...--------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------------- 7902
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--------G------A------ 7351
01_AE.TH.90.CM240 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------------- 7476
01_AE.US.05.306163_FL .--A---...------A-CA--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G----G-A------ 7036
01_AE.VN.98.98VNND15 A------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------------- 7193
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 .GTGGGA...ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGA...GCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGC 7923
Env __V__G__.__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__.__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .--T---...C--------G-C---T----------A---...--------------------------G-----A--------------------------------------------A-------G-----------A------A-----T-----A---------A 7362
02_AG.CY.09.CY256 .--T---...---------G-CC-------------A---...-----------------------G--G-----A---------------A------------------------------------G-----------A------A-----T-----A--G------A 7100
02_AG.ES.06.P1423 .--T---...C-G------G-C--------------R---...S----------------------G--G---G----------------------G--G---C----------------A-------G----C-------------A-----T-----A---------A 7363
02_AG.GW.05.CC_0048 .--T---...C--------C-C--------------A---...-----------------------G--G----NA--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A---A-----A 7297
02_AG.KR.12.12MHR9 .--C---...C-G------G-CC--T-G--A-----A---...-----------------------G--G---C-A--------------------------------C-----------A-------G---------A--------A-----T-----A---------A 7609
02_AG.LR.x.POC44951 .--T---...C-G------G-C---A----------A---...--T--------------------G--G-----A--------------A-----------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------A 7894
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .--T---...C--------G-C--------------A---...--------------------------G---G-A--------------A-----------------------------A-----A-G---------------G--A-----T-----A--GT-----A 7127
02_AG.NG.x.IBNG .--T---...C-G------G-C--------------A---...-----------------------GCGG-----A--------------------------------C--C--------A-------G-----------AA-----A-----T-----A---------A 7429
02_AG.SE.94.SE7812 T--T---...C-G--------C---T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C------A------A-----T-----A---------A 7313
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .--T---...C-G------G-C--------------A---...--------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C------A------A-----T-----A---T-----A 7125
03_AB.RU.97.KAL153_2 .------...---------G--------------------...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A--------T---C-------------------------A---------- 7100
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .------...-----G--CA--------------------...--------------------------G--------------------------------------C--C----------------G------------------A-----T-----A---------A 7293
05_DF.BE.x.VI1310 .A-----...---------A------------------C-...-----------------------G--G-----AG----------------------------------A--------A-----A------------CA---------A------------------- 7329
06_cpx.AU.96.BFP90 .--T---...C-G------A----------------A---...A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G------------- 7971
07_BC.CN.98.98CN009 .------...---------G--------------------...-----------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A---------------------- 7245
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .------...C--------G--------------------...-----------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A------ 7102
09_cpx.GH.96.96GH2911 .--T---...--G------C-T--------------A---...--------------------------G-----A-----------------------------------C--------A--A----G----C-----C-------A-----T--------------AA 7095
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .A-A---...C-G------G--------------------...--------------A--------G--G--GC--------------------------G----------------------A--A--------------------A---------------------- 7275
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .------...---------G--C-----------------...-----------------------G--G-----A------------------------C----------C--------A-----A-G-----------A------------A---------------A 7322
12_BF.AR.99.ARMA159 .------...------------------------------...-----------------------G--G---G-------------------------------------A--------A-----A-----C------CA---------A------------------- 7888
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A--T---...C----G---G-C--------------A---...----------------------TG--G---C-A-----------------------------------C--------A--A---------C------T------A-----T---------------A 7348
14_BG.ES.05.X1870 .--A---...--------C---C--T--------------...--------------------------GG--G--------------------------C--C----------------A------------C-----------------------------A------ 7405
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .------ACG---------A--------------------...A-------------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-------GA---C-------------------A---------------- 7295
16_A2D.KR.97.97KR004 .-CA......G-T---CTG--C------------------...-----------------------G--G---G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----A 7289
17_BF.AR.99.ARMA038 .------...--G-C----G-----A--------------...--------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-------G----C----------------A------------A------ 7112
18_cpx.CU.99.CU76 .--T---...C-G------G-C--------------A---...--------------------------A-----A-----------------------------------C--------A-----A-G---------A--------A-----T---------A-----A 7231
19_cpx.CU.99.CU7 .A-----...C-G------G-C--------A-----A---...-----------------------G--G--C--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------A------A-----T-----A--G------A 6989
20_BG.CU.99.Cu103 .--T---...C-G------G-C--------------A---...-----------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G------------- 7357
21_A2D.KE.99.KER2003 .A-A---...C--------A--------------------...--------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T----------T------A-----------A---------- 7115
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .C-----...T-T------G-C--------------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------G--------C--------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A 7090
23_BG.CU.03.CB118 .--T---...C-G------G-C--------------A---...-----------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G------------- 7351
24_BG.ES.08.X2456_2 .--T---...C-G------G----------------A--G...A----C-----------------G--G-----A----------------T---G--------------C----------------G----C-------------A--------G---------C--- 7374
25_cpx.CM.02.1918LE .A-C---...C-G------GCC------------------...A-------------G-----------G-----A----------------T----------C-------C--------A-----AGG---C--------------A--------G------------- 7122
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .--T---...--G------C-T------------------...-----C-----------------G--G-----A--------------------------GC-------C--------A-----A-G------------------A--A--T---------A-----A 7911
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .------...------------A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------T-----------------------------A-----A-G------------------A---------------A------ 7922
28_BF.BR.99.BREPM12609 .------GCAC--------C--------------------...--------------------------G--------------------A------------A----------------A-----A--------------A--------------G------------- 7324
29_BF.BR.01.BREPM16704 .------...---------A--------------------...--------------------------G---G--G-------------A--------------A--------------A-----A------------------------------------------- 7368
31_BC.BR.04.04BR142 .------...C--------------T--------------...--------------------------A-----A------------------C-------G--------G--------A-----A-G------------A-----A---------------A------ 7373
32_06A1.EE.01.EE0369 .--T---...C-G------G-T--------T-----A---...A-------------G-----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---------------T------ 7549
33_01B.ID.07.JKT189_C .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--A-----------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A------ 7215
34_01B.TH.99.OUR2478P .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------------- 7089
35_AD.AF.07.169H .--T---...C-G------------A----------A---...-----------------------G--G--GG-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----A 7105
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .--T---...C-G------G-C--------------A---...-----------------------G--G-----A--------------A------------C----C-----------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A 7120
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .--T---...C-G------G-C--------------A---...-----------------------G--G--T--A-----------------T-----------------C--------A-------G---CC----A--------A-----T-----A---------A 7105
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .------...--G-C----G-----A--------------...-----------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A------------A------ 7319
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .-CA......C------T-G------------------C-...-----------------------G--G-----A---------------------------C-------A--------A--------T---C------A---------T------------------- 7373
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .---ACG...C-G------A--------------------...--------------------------GG---CA--------------------------------------------------A-G---------------------A------------A------ 7420
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .-----G......................................................--------G---G-A--------------------------------------------A--------T--------------------------------CA------ 7428
43_02G.SA.03.J11223 .--T---...--G------G-C--------------A---...-----------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G------------- 7406
44_BF.CL.00.CH80 .---AC-...---------A--------------------...--------------------------G-----A-----------------------------------C--------A-----A-GA----------T---------A------------A------ 7338
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T--T---...C-G------G-C---A----------A---...--------------------------GG--G----------------------G--------------C--------A-------G----C--T----------A-----T---------------A 7882
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .------...C-G-----G---------------------...-----------------------G--G-----A------------------------------G----C--------A-----A-----------------------A------------------- 7299
47_BF.ES.08.P1942 .------...T-T---------------------------...--------------------------G---G--G---------------------T----------------------------------C-----------------------------A------ 7340
48_01B.MY.07.07MYKT021 .-----C...---------C--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A------ 7143
49_cpx.GM.03.N26677 .------...--G------G--------------------...-----C--------------------G---T-A--------------------------GC----------------A-----A-G----------CA------A-----A-----A---A-----A 7350
50_A1D.GB.10.12792 .A-A---...C--------A--------------------...--------------A-----------G---C-------------------------GC-------------------------A--T-----------------A-----------A---------- 7329
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .-C----...---------C--A--T----------A---...-----------------------G--G--------------------------G-----------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C--- 7114
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .------...---------A--A--T----------A---...--------------------------G---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C--- 7252
53_01B.MY.11.11FIR164 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G--C--A--------------A-----------------------------A-----A-GT-----------------A---------------A------ 7239
54_01B.MY.09.09MYSB023 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G--C--A--------------------------------------------A-----A-G---------------------------G------------- 7331
55_01B.CN.10.HNCS102056 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------------- 7245
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .--T---...--G------G-C------------------...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-------------A------A-----T-----A---A-----A 7250
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .------...C--------G-------------------T...-----C--------------------G---G-AG-------------------------GC----------------A-----A--------------------A---------------A------ 7130
58_01B.MY.09.09MYPR37 .--AC--GCG---------A--------------------...--------------------------G-----A--------------------------G-----------------A-------GA---------------------------------------- 7274
59_01B.CN.09.09LNA423 .------...C-------C-----------------A---...-----C--------------------G---G-A--------------------------------------------A------------C-----------------------------A------ 7101
60_BC.IT.11.BAV499 .-CA......C--------A--------------------...--------------------------A-----A-----------------------------------A--------A-----A-G------------------A---------------A------ 7883
61_BC.CN.10.JL100010 .------...---------G-------------------T...-----C-----------------G--G-----A--------------------------GC----------------A-----A-GT-----------------A---------------------- 7301
62_BC.CN.10.YNFL13 .------...---------G--------------------...-----------------------G--G--------------------------------G-----------------A-----A-G----C------A------A---------------A------ 7233
63_02A1.RU.10.10RU6637 C--C---...C-G------G-C--------------A---...A-------------------------AG--T-A--------------------------------------------A------------C-------------A-----T--------CA-----A 7449
64_BC.CN.09.YNFL31 .--A---...---------G--------------------...-----C-----------------G--G-----A-----------------------G--G-----------------A-----A--T-----------------A---------------------- 7267
65_cpx.CN.10.YNFL01 .-C-......C--------A--------------------...--------------------------G-----A--------------------------G-----------------A-------GA---C------T---------T------------------- 7308
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A---------------A------ 7221
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .------...---------A--A--T----------A---...-----------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------A-----A--------G------T------ 7215
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .--A---...C------T-A--------------------...--------------------------A-----A--------------------------------------------A------------C------------------------------------ 7360
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 A------...---------C--------------------...--------------------------G----------------------------T---------------------A--A---------C----------C-----------G------A------ 7586
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .T-----...--G---------------------------...--------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A---------------------A------ 7403
O.BE.87.ANT70 .--A---...T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T...--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--A 7976
O.CM.98.98CMA104 .--A---...T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T...--------T-----------------AG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC-------A--A--AC----T--G--T--A---C--A 7471
O.CM.98.98CMABB141 .-----C...T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T...--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----CT--C--A 7494
O.CM.98.98CMABB212 .--A---...C-G---ATGC-----T-----G-AC-AA-T...--------T-----------------GG---CA------G------GAA--CACAGTG--C--AGG-----------A------G-T--CC-------A--G--AC----C--G--A---T--C--A 7502
O.CM.98.98CMU5337 .--A---...T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T...--------T-----------------GG---C-G--------------A--CATTCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----CT--C--A 7424
O.CM.99.99CMU4122 .--A---...T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T...--------T---------------A-GG---CA---T--G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--A 7443
O.FR.92.VAU .-CA--T...T-G-C-ATGC-A---T-G---A-TC-AA-T...--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--A 7539
O.GA.11.11Gab6352 .--A---...T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T...--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--G--AC----C--G------T--C--A 7199
O.SN.99.99SE_MP1299 .--A---...T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T...--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--A 8026
O.US.10.LTNP .-CA---...T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T...--------------------------GG---CAG-----------------CACACT--GA--AAG--C--------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--A 7900
N.CM.02.DJO0131 CT-T---...C----T--GC----T--G-----TC-T---...--------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G----A--A--A-----------A---T------ 7347
N.CM.02.SJGddd CT-T---...C----T--GC----T--------TC-TA--...--------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----GT-------A--A-----T---C--T----A---T-A-----------C---T------ 7319
N.CM.04.04CM_1015_04 CT-T---...C----T--GC----T--------TC-T--T...--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A--AT------ 7325
N.CM.06.U14296 CT-T---...C----T--GC----T--------TC-T---...--------G-----------------G-----A------------------C-GAC-G----A-----G--------A--A-----T---C--T----A--A--A-----------A---T------ 7371
N.CM.06.U14842 CT-T---...C----T--AC----T--------TC-T---...--------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC----C-A-----S---RK---A--------T---C--T----A--A--A---------------T------ 7393
N.FR.11.N1_FR_2011 CT-T-S-...C-G--T--GC----T--------TC-T---...--------G-----------------G-----A--------------A---C-GA-------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---------- 7253
P.CM.06.U14788 .-CA--C...C-----ATGC-A-----------TC--A-C...--------------------------GGG---C-------------------AG---------CA-------------------------A----A--A-----A-----A--G--AG-AT--C--A 7472
P.FR.09.RBF168 .-CA--C...C-----ATGC-A-----------TA--A-T...--------------------------GG--G-T--------------------G---------CA-------------------------A----AC-A-----A-----A--G--AG-AT--C--A 8012
CPZ.CD.06.BF1167 .A-A---...--G---ATGA-C--TA-G--A--TC-CA-T...-----------T--------------G-----AG-------------A------GG---GC-C-----------A--------AGCA---------CA---A--A-----T-----A---T------ 8048
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .C-T---...C-------AC----T---------C-----...--------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T---C----A--A--A--A--A--T-----A---------- 7432
CPZ.GA.88.GAB1 CT-C--T...C-G-----AC--------------C----T...--------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T---C--T---AA--A--A-----T--------C--A---- 7960
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .--T--C...-----GCTG-----T--G--A--TC-CA-C...-----------T--A-----------G-----AG-----GT--C----------GGGG-CC-C--------T--A---------C----CC-----CA---A--A---------------T------ 7543
CPZ.US.85.US_Marilyn CT-C---...C----T--AC-------G-----TC-T---...--------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A-----C---------T-A---- 7928
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .-CA--C...C-G---ATGC----T---------A--A-T...--------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C-----------A-----CA-------A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--A 7481
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .-CA--C...C-G---ATGC----T---------A--A-T...--------------G-----------GG--G-A--------------------G---G-C---CA------C-----------AM----CA-------A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--A 7465
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B.FR.83.HXB2 AACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT...AATAAA............... 8075
Env Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__N__K__.__.__.__.__._
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CAA--C-------...------............... 7313
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------G-----------T--A------------C--G----------A------------C----------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-C---------...------............... 7266
A1.CY.08.CY236 G------G-----------T--A---------------G-----------------------GG---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT---C-------...------............... 7292
A1.ES.05.X1608_8 G------T---------G-T--A---------------G--------C----R----------G---------------A--A--------C------------A--G-C---------AA------C-----CT-----------...------............... 7562
A1.KE.11.DEMA11KE001 -------------------T--A---------------G-------CA---------------G---------------A--A--------C-----------GG----C----A----AA------C-----CT-----------...------............... 7475
A1.RU.11.11RU6950 -------G-----------T--A---------------G------------------------G------G--------A--A--------------------------C---------AG------C-----CT-----------...------............... 7602
A1.RW.11.DEMA111RW002 G------------------T--A-----------------------------G-----------------------------A--------A--------------T--C---------AG---A--C-----CT----C------...------............... 7459
A1.SN.01.DDI579 -------------------T--A---------------G--------A-A-----------------------------A--AC----------------G--------C---------AA------C-----CT---A-------...-GA--G............... 7279
A1.UG.11.DEMA110UG001 -------G-----------T--A---------------G--------C-------T-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...-----G............... 7404
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------T--A---------------G-------------------------------------T--A--A--------C-----------GA----C---------A-------C-----CT-----------...------............... 7530
A2.CM.01.01CM_1445MV -------G-----------T--A-----T---------G--------A-A------------C-------------------AC-------C--------------T--C---------A-------------CT-----------...------............... 7280
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------T--A-----------G--GG-------------------------------------------A--------C-----------------C---G-----A-------C-----CA-----------...-----G............... 7447
B.BR.10.10BR_MG029 ----------------------A---------------C------------------------T-----------G---A----------------------G----------------AA------------------------C...------............... 7572
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------A---------------G----A-------------------G---------------A--AC--------------------A--------------AG----A--------AG--C-------...------............... 7522
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------------------------------G----T-------------------G---------------A-----------------------------C------------------------A---CC------...------............... 7618
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------------------------------G-----------------------C---------G------A---------------------------------------A--------------------------...------............... 7451
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------------------------------G------------------------GA--------------A--A--------C-----------G-----------------------A------------------...------............... 7460
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------G-------------------------------------------A--------C-----------------C------------------------A-----------...------............... 7272
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------------------A---------------G--------A-A-----C--------------------------A--C--------------G--------C---------A--------------A-----------...------............... 7493
B.HK.06.HK003 -------------------T------------------G------------------------GA-----G-----------A--------------------------C---------AA-------------------------...----G-............... 7435
B.HT.05.05HT_129389 -------G--------------A---------------G-----------------------C----------------A---C---------------------G---C---------A-------------CA-----------...------............... 7299
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------------G---G-------------------T----G---------------A-----------C---------------------------A-------C------A-----------AAG----G-............... 7488
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------------------------------G----------------------------------------------------A-----------G-----C---------AA-------------A-----------...------............... 7741
B.PE.07.502_0525_wg5 -------------------T------------------G----------------------TC----------------A--------------------------------TG--------------------------------...--C---............... 7509
B.RU.11.11RU21n ----------------------------------G--------T--------G--------------------------------------------------------------------------------CA-----------...------............... 7603
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------------------------------------G-------------G--------------C-----------A--------------------------------------------A----------A----------...------............... 7328
B.US.11.ES38 --------------------------------------G-------------------------------G------------C--------------------------------------------------AA----------AAA------............... 8027
C.AR.01.ARG4006 -------G-----------T--------T---A-----G--------C-A--G----------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------............... 7266
C.BR.07.DEMC07BR003 -------G-----------T--------T---------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---C-------------------CA-----------...------............... 7497
C.BW.00.00BW5031_1 -------------------T------------------G--------A-A--G----------G---------------A-----------C------------A----C-----------C------------AG----------...------............... 7407
C.CN.10.YNFL19 -------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A---C-------C-----------G-----C--------------A---------T-C---------...--C---............... 7445
C.CY.09.CY260 -------------------T------------------G-------CA-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------A-C-----------CAT---------C...------............... 7310
C.ES.08.X2363_2 -------G-----------T--A---------------G--------A-A-----------------------------------G-----C------------T----C---------A-------------CT-C---------...-----G............... 7556
C.ET.02.02ET_288 -------G-----------T----------G-A-----G-------GA-A------------C----------------A-----------C-----------------C---C-----A-------------CT-----------...-----G............... 7280
C.IN.09.T125_2139 -------G-----------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T-----G--A--------CT-C---------...--C---............... 8110
C.KE.00.KER2010 -G-----G-----------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------G-----C---------AA------------CT-C---------...------............... 7264
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------G-----------T--A---------------G--------A-A------------G----------------A-----------C-----------------C-----------C-----------CAA----------...------............... 8036
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------------T--A---------A--------------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------T----A--------CT----------C...------............... 8026
C.YE.02.02YE511 -------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C--------------A--------C------------...------............... 7267
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -------G-----------T--A---------------G--------C-A-------------G---------------A-----G-----C-----------------C---------------TA------CT-----------...------............... 8044
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -------------------T------------------G--------C-A--------T---C----------------A--A--------C-----------------C--------------A--C------------------...------............... 7407
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C---AA------------C---------AA------------CT-C---------...------............... 7445
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------T--A-T------------------------------------------------------A-------------------------A-------------AA---A--------CT-----------...----G-............... 7413
D.CY.06.CY163 -------G-----------T--A--------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA---AG-C-----CT---C-------AGG-----G............... 7288
D.KE.11.DEMD11KE003 -------------------T--A--------------------------------C-----------------------A--AG---------------------A-------------AA------C-----CT----C------...------............... 7405
D.KR.04.04KBH8 -------G-----------T--A---------------G--------C-A-----------------------------A--A------------------------------------A-------------CT----------C...----G-............... 7988
D.SN.90.SE365 -------G-----------T--A----------------------------------------G---------------A--A-------------------G--A-------------AA------C-----CT-----------...------............... 8073
D.TZ.01.A280 -------------------T--A---------------G----------A-----C-----------------------A--A----------------------A---------------------C-----CT-----------...-----G............... 7263
D.UG.10.DEMD10UG004 -------------------T--A-----T---------G-T--C-----------C-------G---------------A--A-------------------G--A---------------------C-----CT---CC------...------............... 7385
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------TG-T--A--------------------------------C-----------------------A--A----------------------A---------T---AA------------CT----C------...------............... 7429
D.YE.02.02YE516 -------G-----------T--A------------------------------CA------------------------A--A----------------------A-------------AG---A--C------T-----------...----G-............... 7255
D.ZA.90.R1 -------------------T--A---------------G------------------------G---------------A--A----------------------A-------------A-------C---G-CC--GAA------...------............... 7429
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -G-----------------T--A---------------C---------------------------------G------A-----------C-----------------C---C-----AA------------CT-----------...------............... 7248
F1.AR.02.ARE933 -G-----------------T--A---------------C------------------------G---------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------...------............... 7345
F1.BR.10.10BR_RJ015 -G-----------------T--A---------------G-----------------------------------A----A--AC-------C-----------------C---------AG------C-----CT-----------...------............... 7463
F1.CY.08.CY222 -G-----------------T--A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CT-----------...----G-............... 7241
F1.ES.02.ES_X845_4 -G-----------------T--A---------------G----------A-----------------------------A-----------C--T--------------C---------AA------------CT-----------...------............... 7494
F1.RO.96.BCI_R07 -G-----------------T--A-----------C---G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------............... 8129
F1.RU.08.D88_845 -G-----------------T--A---------------G----------A------------C---------G------A-----------A---------------T-C---------AA------C-----CT-----------...------............... 7561
F2.CM.02.02CM_0016BBY -G-----------------T--A-----------G--------------------------------C-----------A-----------C-----------G-----C---------AA------C------T-----------...------............... 7234
F2.CM.10.DEMF210CM001 -G-----------------T--A---------------C----------------------------C-----------A-----------A-----------------C---------A-------C------T----------C...-G----............... 7335
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G-----------------T--A-----------G---C----------A-------T---------C-----------A---C-------C-----------------C---------AG------C------T-----------...------............... 7396
G.BE.96.DRCBL -------------------T--A-------G-------G--------C-------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...------............... 8014
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------------T--A---------------G----------A-----------------------------A--A--C-----C-----------------C---C-----AA------C-----CA----C------...------............... 7438
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...------............... 7308
G.CU.99.Cu74 -------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----C------------...------............... 7694
G.ES.09.X2634_2 -------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------...------............... 7552
G.GH.03.03GH175G -------------------T--A---------------G----A-------------------G---------------A-----------C-----------------C---------AA---A--C-----CA-----------...------............... 8121
G.KE.09.DEMG09KE001 -G-----------------T--A---------------G--------A-A---G---TT--------------------A---------------A-------------C---C-----AA------C-----CA-----------...------............... 7448
G.NG.09.09NG_SC62 -------------------T------------------G--------A-------------------------------A-----------C-----------G--T--C---------AA------C-----C-T----------...----G-............... 7254
G.ZA.01.TV546 -------------------T--A---------------G----------A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----C------------...------............... 7262
H.BE.93.VI991 -G-----G--------T--T--A--A------------G----A-----------------------------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------............... 7474
H.CF.90.056 -G-----G-----------T--A---------------G----C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------............... 7394
H.GB.00.00GBAC4001 -G-----G--------TG-R--A---------------G----A--------------------------------------R--------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------............... 7583
J.CM.04.04CMU11421 -G-----T-----------T------------------G--T-------------------------------------A--A--------------------------C---------A-------------CA---C-------...----G-............... 7601
J.SE.93.SE9280_7887 -------T-----------T------------------G----------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C------------------...------............... 7382
J.SE.94.SE9173_7022 -G-----T-----------T------------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------------------...------............... 7389
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G--T--G-----------T--A-------G-------G----------A--G----------G---------------A--A--------C--------------T--C---------AA------C-----CT----C------...------............... 7258
K.CM.96.96CM_MP535 -G-----G-----------T--A-------G------------------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------...------............... 7235
U.CA.01.TV749 -------T-----------T--A-----------C---G----------------------------------------A--A--------A-----------------C---------AA------C-----CA----C------...------............... 8115
U.CA.99.TV721 -------T-----------T--A-----------C---G----------------------G-----------------A--A--------A-----------------C---------AA------C-----CA----C------...------............... 8123
U.CD.83.83CD003_Z3 -------------------T--A---------------G-----------------------G--AG------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT----C------...------............... 7551
U.CD.90.90CD121E12 -------------------T--A---------------G-----------------------G---G------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT----C------...----G-............... 7246
U.CY.05.CY090 ----------T--------T--A-------GA------G--------C-------------GC----------------A--A--------C-----------------C---------AAC-----------CT-----------...------............... 7249
U.CY.08.CY223 GG-----------------T--A---------------G--------C-------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CAG----------...------............... 7371
U.ES.10.DEURF10DZ001 G------G-----------T--A---------------G--------C-----GC--------G---------------A--A--------A--------------T--C---------AA---A--C-----CT-----------...------............... 7325
U.GR.99.99GR303 G------G-----------T--A---------------G-------------------------A--C-----AA----A-AA-------C------------------C---------A-------C-----CT-G---------...------............... 7359
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -G--------------------A------------------------A-------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------...------............... 7981
01_AE.AF.07.569M -------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----------------------C-----CT-C-C-------...------............... 7266
01_AE.CF.90.90CF11697 -------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CA-C---------...------............... 8027
01_AE.CN.10.YNFL03 -------------------T--A-----------G---------------------------C-A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...------............... 7444
01_AE.HK.04.HK001 -------------------T--A---------------G--------------------------------AG-T----A--AC-------C--------G--GA----C-----------------C-----CAAC-C-------...------............... 7436
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---C-------------------CT-C-C-------...------............... 7280
01_AE.JP.x.JRC77AE -------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...----G-............... 8054
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -------------------T--A---------------G----T--------------------A---------T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------...------............... 7503
01_AE.TH.90.CM240 -------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...----G-............... 7628
01_AE.US.05.306163_FL -------------------T--A---------------C---------------------------------G-T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...------............... 7188
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------------T--A---------------G-------------------------A------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-CTC-------...------............... 7345
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RRE end
B.FR.83.HXB2 AACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT...AATAAA............... 8075
Env Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__N__K__.__.__.__.__._
02_AG.CM.10.DE00210CM013 G------G-----------T--A---------------G--------C-------------------------------A--AC-------C----------G------C---------A-C--A--C------T----C------...------............... 7514
02_AG.CY.09.CY256 G------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--G-----C-----------------C---------AG---A--C------T-----------...-----G............... 7252
02_AG.ES.06.P1423 -------R-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...----G-............... 7515
02_AG.GW.05.CC_0048 -------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C--------------A--C-----CT-----------...----G-............... 7449
02_AG.KR.12.12MHR9 -------G-----------T--A---------------G--------C-----G---------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------...------............... 7761
02_AG.LR.x.POC44951 G------------------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C------A-----------...------............... 8046
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---C-----------A--A--------A----------G------C--------CAA---A--------CTA----------...------............... 7279
02_AG.NG.x.IBNG -------G-----------T--A---------------G--------C---------------GA--------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT----C------...------............... 7581
02_AG.SE.94.SE7812 G------G-----------T--A---------------G--------C-A---GC------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------...------............... 7465
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------G-----------T--A--------A------G--------C-------------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------AAT------............... 7280
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------G---G-------------G---------------------------------------------------------------------------------A-----------...------............... 7252
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G------G-----------T--A---------------G--------C-------C-----------------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--------CT-----------...------............... 7445
05_DF.BE.x.VI1310 -G--------------T--T--A---------------G----------------------------------------A---C-------CA------------A---C---T-----AG------C-----CT-----------...------............... 7481
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------------T--A--------------------------------------------------------A--A--------C-----------------C--TC-----AA-----TC-----CA-----------...------............... 8123
07_BC.CN.98.98CN009 -------G-----------T------------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------...--C---............... 7397
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------G-----------T--------A---A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C--------------T--C-----T--------A--------CT-C---------...--C---............... 7254
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------G-----------T--A---------------G----------------G-----------------------A--A--------C-----------G-----C---------AA------C-----CT-----------...------............... 7247
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------T--A---------------G-------------G--C-----------------------A--A--------A----------G--A-------------AA------C-----CT----C------...------............... 7427
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------T-----------T--A---------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------...------............... 7474
12_BF.AR.99.ARMA159 -G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A---C-------C-----------------C---G-----AA------C-----CT-----------...------............... 8040
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------G-----------T--A--------A---------------A-A-----------------------------A--A--------A-----------------C---------AA------------CT----C------...------............... 7500
14_BG.ES.05.X1870 -------------------A------------------G--------A--------------C---------G---------A------------------------------------AA------------C------------...------............... 7557
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------------G----------------------------------------------------------------------C------------------------------------...------............... 7447
16_A2D.KR.97.97KR004 G------G-----------T--A---------------G-----------------------C-------------------A--------C-----------------C--------CTT------C-----CT-----------...----GG............... 7441
17_BF.AR.99.ARMA038 -G-----------------T--A---------------G----------------------------C--G------A----A---------------------------------------------------A-----------...------............... 7264
18_cpx.CU.99.CU76 -------G-----------T--A---------------G----A-----------------------------------A--A--------C-----------------C---C-------G-----------CT-----------...------............... 7383
19_cpx.CU.99.CU7 G------C-----------T--A---------------G--------C----------T--------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT----------C...----C-............... 7141
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...------............... 7509
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------T--A---------------G-TT-------------------------------------A--A--G-------------------A------T-------A------C-----CT-----------...------............... 7267
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------------T--A---------------G--------------------------------------T-A--A--------C-----------------C--------CA-------C-----CT-----------...--C---............... 7242
23_BG.CU.03.CB118 -------------------T--A---------------G--------C-A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------------C------------...------............... 7503
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------------T--A---------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AAC-----C-----CT-----------...------............... 7526
25_cpx.CM.02.1918LE -------------------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA-------------A-----------...------............... 7274
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G-----------------T--A---------------G-------------------------------G--------A-----------C--------G---A----C---------AA------------CA-----------...------............... 8063
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------T--A---------------G-------------------------A---------T----A--A--------C------------A----C-----------------C-----CT-----------...------............... 8074
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------G--------------A-----------------------------A-----------------------------C---------AA-------------T-----------...------............... 7476
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------------------G----------------C-------G---------------A--A--------A------------------------------------------------------...------............... 7520
31_BC.BR.04.04BR142 -------G-----------T------------A-----G--------A-C-----------------A-----------A-----------C-----------------C--------CAA-------------T-----------...------............... 7525
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------T--A---------------G-------GT----R------G-------------------A--A--------A---A-------------C---C-----AA------C-------A----------...------............... 7701
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------A--A-----------G---G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------AC---C-----------------------CT-C-C-------...----G-............... 7367
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------T--A---------------------------------------------------T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C------C...----G-............... 7241
35_AD.AF.07.169H G------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT----------C...------............... 7257
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------G-----------T--A---------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------............... 7272
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------G-----------T--A---------------G----A---C-------------------------------A--A--------C-----------------C---CA----A-C-----A-----CT----------C...------............... 7257
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G-----------------T--A-----------R---G----------------------------------------------------------------------C---------A--------------A-----------...------............... 7471
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G-----------------T--A---------------C------------------T------A--------------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------............... 7525
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G-----------------T--A---------------G----A-----------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA-------------AT----------...------............... 7572
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------------------------------G------------------------G---------------A---C-------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------............... 7580
43_02G.SA.03.J11223 -------------------T--A---------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------------CA-----------...------............... 7558
44_BF.CL.00.CH80 -G-----------------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...-----G............... 7490
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G-----G-----------T--A---------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------...------............... 8034
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G-----------------T--A--A-----------------------------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA------------CT-----------...-----G............... 7451
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------------G-----------------------------------A--A--------------------------TA---C------------------------A----C------...------............... 7492
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------T-----------A--------A------G--------------------------------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C----G--...------............... 7295
49_cpx.GM.03.N26677 -G-----T-----------T------------------G----T------------------C----------------A--A--------C------------T----C---------T-A-----C-----CT-----------...------............... 7502
50_A1D.GB.10.12792 -----------------G-T--A---------------G----------------T-----------------------A--C-------------------G--A---C---------AA------C-----CA----C------...------............... 7481
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------T------------------G-------------------------A--------------A---------------------------------------AA-------------------------...------............... 7266
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------------CT-C-C-------...------............... 7404
53_01B.MY.11.11FIR164 -------G-----------T--A---------------G--------------------------------A--T----AA-CC-------C--------G---A----C-----------------C-----CT-C-C-------...------............... 7391
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------T--A---------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...------............... 7483
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------T--A---------------C----A--------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------...------............... 7397
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A G---------T--------T--A--------A------G--------C-------------------------------A--A--------C-----------------C---C----------C--------CT-----------...------............... 7402
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------G-----------T------------------G--------A-A------------G----------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C-------A-...--C-G-............... 7282
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------------------------------------G-------------------------------G--------A---------------------------------------A--------------------------...------............... 7426
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------------------------------G-T------C---------------G---------------A------------------------A----------------------------CAT----------...------............... 7253
60_BC.IT.11.BAV499 -------------------T--------T---A-----G-T------C-A-------------G------------T--A--R--------C-----------------C-----------------------CT-----------...------............... 8035
61_BC.CN.10.JL100010 -------------------T--------T---A-----G--------A-A-------------G---------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CA-C---------...--C---............... 7453
62_BC.CN.10.YNFL13 -------------------T------------A-G---G--------A-C-----------------------------A-----------C---------------------C-T-----G--A--------CATC---------...--C---............... 7385
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------G-----------T--A---------------G----------------------------------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-----------...------............... 7601
64_BC.CN.09.YNFL31 -------G-----------T------------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------...--C---............... 7419
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------------A---------------G--T-------------------------------A-----A---C-------C---------------------------A---------------TC---------...------............... 7460
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------T--A---------------G-------------------------A-----GA--T----A--AC-------C------------G----C---------AA------C-----CT-C-C-------...------............... 7373
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------------------T--A---------------G--------------------------------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------...------............... 7367
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------------T---------------------------------------------------------------C-------A---------------------------AA-------------------------...------............... 7512
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------------------------------------GG-------------G----------G---------------------------A-----------------C------------------------A-C---------...------............... 7738
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------T--A---------------G--------T-------------------------------A---C-------A-----------------C---------AA------C-----CT-----------...---CT-............... 7555
O.BE.87.ANT70 GG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA----TA...GGA--C............... 8128
O.CM.98.98CMA104 -G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA---G-C...GGAG-TAGG............ 7626
O.CM.98.98CMABB141 GG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA-----G--AG-C--TTA---AT-A--AAAG-----CAAG-CA----CA...GGA--T............... 7646
O.CM.98.98CMABB212 GGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--AT---G--A-G---A-ACC-A-----C--TAAA----G-A-A--C--TTA---AT-A--AGAG-----CAAA-CA---G-A...G-CT-TAAT............ 7657
O.CM.98.98CMU5337 GGT-AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG----G---A--C--TTA---AT-A--AG-A-----CAAC-CA----CC...--GT-TAAT............ 7579
O.CM.99.99CMU4122 GG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA---AT-A--AAAA------AAC-CA---GCA...--CGGCACT............ 7598
O.FR.92.VAU GG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-A...GGAG-TAAT............ 7694
O.GA.11.11Gab6352 GG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT------CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG----GG--A--C---TA---CT-A--T-AG-----CAAG-CA---GTA...--C---ACA............ 7354
O.SN.99.99SE_MP1299 GG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CA...---TGCACA............ 8181
O.US.10.LTNP GG--GT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A---TCC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-G-----C--TAAA-----G-AAG-C--TTA---AT-A--AAAA-------ACTCA----CA...GGA--T............... 8052
N.CM.02.DJO0131 -----T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...-----T............... 7499
N.CM.02.SJGddd -----T-------------T--A-------------A-G----T---A-A-------T---T-G------G--AA----A--TC-A-----C-----A------AST--A---TAT--CA---------------AG-C------C...-G---T............... 7471
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T--A----------T--A--------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...---C-T............... 7477
N.CM.06.U14296 -----T-------------T------------------G----T---A-A-----------T--R-----G--AA----A--TC-A-----C-----A-------CT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...-G---T............... 7523
N.CM.06.U14842 -----T--A----------T--A-------GA----A-G----T---A-A-----------T--------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C-------...-G---T............... 7545
N.FR.11.N1_FR_2011 -----T-------------T--A-------------A-G----T---A-A-----------C-GA-----G--AA----A--TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA-------------C-AG-C------C...-----T............... 7405
P.CM.06.U14788 G----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC----CC...--C---AAT............ 7627
P.FR.09.RBF168 G----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--ACAG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CC...--C---AGT............ 8167
CPZ.CD.06.BF1167 -G---T-G--G--------A--A--------A--C---C-G--A--A-----G-A--------GA-----------------TC-A-----A--TG--AAC---T-G--C--TCAT-G-T-AT-AGAA------AGCTC----TTA...--C---ACCCTGTGCGGTAAT 8215
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G--TT-T--------A-----A-----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA---G-A...----TT............... 7584
CPZ.GA.88.GAB1 ----AT--A-------AG-A--A--A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC----CC-GGG-GC--T............... 8115
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -G--T--T--A------G----A--------A--C---C-G--T--AA----G-AG---A-C-GA--C---------T-AA-TG-------A--TG-CAAC---T-GG-G--TCAT-G-A-----GTA-------AC-C----GC-...GC--GGAAACCCTGT...... 7704
CPZ.US.85.US_Marilyn ----AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC------...--C--C............... 8080
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CC-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------A-----CAAG-CC----CC...GGG---AAT............ 7636
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con G----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----CT-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------A-----CAAG-CC----CC...GGG---AAT............ 7620
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B.FR.83.HXB2 .....................TCTCTGGAACAGATT...TGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATG 8221
Env _.__.__.__.__.__.__.__S__L__E__Q__I__.__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W
A1.AU.03.PS1044_Day0 .....................AACAA-AGTG----A...---G-CA-A-T-------C--C-A-----T-AG-------G------T---CAAA-----T-TAATC----------------G-C------G----TA-------------------C---G--C--G-- 7459
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 .....................----A----G-C--A...---GG-A---T-------T-AC-A-----G-A--------G----------TC-A-----T-TGAGC--C----------A--G--------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7412
A1.CY.08.CY236 .....................--C-----TA----A...-----CA---T----------C-A-------A--------G------T---CAA------T-TA-TC-------G--------G--------G----TA-----------C-------C---G--C--G-- 7438
A1.ES.05.X1608_8 .....................A-M-ATR-Y-----A...---G-GA---T-------C--C-A-----T--G-------G----------GAGA-----T-TAATC--C----RR-T--------------G--RRT-------A----T-------C---G--C--G-- 7708
A1.KE.11.DEMA11KE001 .....................---TACA-TG----A...---G-CG-A-T-------CA-C-A-----G-A--------G----------GA-A-----T-TAA-C--C----------------------G-----------------T-------C---C--C----- 7621
A1.RU.11.11RU6950 .....................----G-C-GG----A...---G--A---T----------C-A-------AG---G--TT-----------ATC-----T-TGAGC-GC----------------------G-----------------T-------C---G-----G-- 7748
A1.RW.11.DEMA111RW002 .....................----A---TG----A...---C-GA-T-T---------AC-A-----T-A-------------------GAA------T-TAATC--------C----------------G-------------------------C---G--C--G-- 7605
A1.SN.01.DDI579 .....................----A---GG-A--A...---GG-A-T-T-------C--C-A-----T-A--------G----------GA-A-----T-TAGTC-------------A--G--------G-----------------C-------C---G--C----- 7425
A1.UG.11.DEMA110UG001 .....................--C-AA--TG----A...---C-AA---T-------T--C-A-----T----------G----------GATC-----T--A-TC-G--------------G-T------G-----------------C-----A-C---G--C--G-- 7550
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .....................--CTAT--TG-C--A...---G--A---T----------C-A-----A-AG------GG----------GAA------T-TAGTC--C-------------GGT------G-------------------------C---G--C--G-- 7676
A2.CM.01.01CM_1445MV .....................AA--A-AGT------...---G-CA---T-------T----------T-A---G----G----------GAAAC----T--AAAC--C-------C-----G--------G-----------------CG------C------C----- 7426
A2.CY.94.94CY017_41 .....................----A---TG-----...---G-CA---T-------T--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAGG---C----------------------G-----------G-----C-------C------C----- 7593
B.BR.10.10BR_MG029 .....................A--TAT--TG-A---...---C-GA---T--------G---T-----A---------G----C------G-A------T-TAA----C-----A-------------A--------------------------------G-------- 7718
B.CA.07.502_1191_03 .....................--------TG-----...-----AA---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-----T--A-----C-----A------------------------------------------------------- 7668
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .....................A----------A---...---GG-A---T----------C-------A-A-------G----------T-A-G-----T--A----------G--TG-------------G-----------------------------G-----G-- 7764
B.CN.10.DEMB10CN002 .....................------A-TG-C---...-----CA---T----------C-------G-A-------G-------T---G--------T------------------------T---A--------A-------T----------A----G---C-G-- 7597
B.ES.10.DEMB10ES002 .....................A-ATACA-T------...---G--A---T----------C-------G---------G-----------TCAA-----T--GA---G------A-------------A--------A-----------C-----------G-----G-- 7606
B.FR.11.DEMB11FR001 .....................A-----A-TG-----...---G-GA---T----------C-------------------T----------A-------T--A--C--------A-------G-----A-----G-G------------------A-----------G-- 7418
B.GB.05.MM45d213_GN1 .....................------A-TG-----...---G--A---T----------C-------T-A---------------------TAC----T--A-----------A--G----G-----A-----G--------------------------G-------- 7639
B.HK.06.HK003 .....................A----AACTG-----...---G--A--CTA-----------A-----A-A-------G-----------G--C-----T----T-----------------R-----A--------A-----------C-------C---G-------- 7581
B.HT.05.05HT_129389 .....................-----A--TT-T---...---C-GA---T----------C-------A----------G----------G--------T--AG--------------------T---------C---------------------C------------- 7445
B.JP.12.DEMB12JP001 .....................AA---AACTG-T---...---G--A---T-------G-AC-------G--------AG------------AAGA----T--A-T---C--------G-C--G-----A--G-----------------------------G-----G-- 7634
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .....................----A-A-GG-A--C...---G--A---T----------C----------------------------------T---T--A-----C-------------G-----------------------G--------------G-------- 7887
B.PE.07.502_0525_wg5 .....................--C---A-C--A---...---G-GA---T----------C-------A-A-------G-----------GAA------T--A-----C-----A-------G--------------------------------------G-------- 7655
B.RU.11.11RU21n .....................-----A--TG-C---...------A----------------------A---------G-T---------GAGG-----T--AGT-----A---C--A----------A----------------------------C------------ 7749
B.TH.08.MERLBDTRC10 .....................------ACTG-----...------A---T------------------A-----------------T---G--A-----T-------------G--------G-------GG-------------T---------------G-----G-- 7474
B.US.11.ES38 .....................A------GGG-----...---G--A---T---------AC-------A-A-------G-----------GA-A-----T--AGT---C--------G------C---------C-TA-----------------------G-------- 8173
C.AR.01.ARG4006 .....................-----A--TA-T---...---G--A---T---A------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G--GC-A------A----T-----A-C---G--C--G-- 7412
C.BR.07.DEMC07BR003 .....................----AAC-GG-----...---G--A---T----------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G--------------G--T-----A-C---G--C--G-- 7643
C.BW.00.00BW5031_1 .....................AA-GAA--GG-T---...---GG-A---T---T--A---C-------T--------C-GT--C------GATAC----T--AGG--GC-------C--A----G------G---C-A------A----T---C-A-C---G--C-GC-- 7553
C.CN.10.YNFL19 .....................A---AC--TG-----...---G--A---T----------C-------T----------GT----------A-AC----T--CAA--GC---------------G------G----GC------A----T-----A-C---G--C-GT-- 7591
C.CY.09.CY260 .....................---AAA--T------...---G-CA---T----------C-------T-A--------G----------GA-AC----T--AGG--GC----------A-----------G-----A-----------T---C-A-C---G--C-GT-- 7456
C.ES.08.X2363_2 .....................---GAAAC-G-----...---G-AA---T----------C-------T----------GT---------TA-AC----T--AATC-GC-----A---------T---A--G--G-CA------A-G--T---C-A-----G--C----- 7702
C.ET.02.02ET_288 .....................----AA--GG-----...---G-AA---T----------C-------T--------C-G------T------AC----T--AGG--GC------TC--A-----------G--G--A--------G--T---C---C---G--C----- 7426
C.IN.09.T125_2139 .....................---TAT--CG-A---...---G-AA---T---T------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G----GA------A-G--T-----A-C---G--C--T-- 8256
C.KE.00.KER2010 .....................----AAAC-G-T--C...------A--CT----------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG---C-------------G-G------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT-- 7410
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .....................----AA--TG-T---...---GGCA-T-T----------C-A----------------G----------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G------------A-G--T---C-A-C---G--C-GT-- 8182
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .....................---GAATCTG-----...------A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------------------G-----------------T---C-A-C---G--C-GT-- 8172
C.YE.02.02YE511 .....................----AA-GGG-T---...---G--A---T---T------C-------T----------GT---------G-AA-----T--AAG--GC----------------------G---G-A------A----TC--C-A-C--CG--C-GT-- 7413
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 .....................A---AA---G-----...---G-GA---T----------C-A-----T----------GT----------A-AC---TT--AAG--GC----G-----A-----------G--G--A-----------T---C-AAC---G--C-GT-- 8190
C.ZA.10.DEMC10ZA001 .....................-----T--TG-T---...-----GA---T----------C-------T-----------------T---TA-AC----T--AGG--GC---------------C------G---C-A------A-G--T-----A-C---G--C--G-- 7553
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .....................AG-TAC--GG-T---...---G-AA---T---A------C-------G-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC----G-TC-------C------G---C--------AGG--T-----A-C-C-G--C----- 7591
D.CM.10.DEMD10CM009 .....................-----AA-TG-T---...---GGGA---T----------C-A-----G---------G----G------G-GG-----T--AA------------C-------T------------A------A-G--------A-----G--C--G-- 7559
D.CY.06.CY163 .....................---T-AA-TG-A---...---G--A---T----------C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C--------------CT-----------GA------A----C-----A-----G--C--G-- 7434
D.KE.11.DEMD11KE003 .....................----AAA-TG-----...---GG-A---T---------A--------A---------G-----------GAG------T--AG----------AGT--A----T----------GCA-----------GC-----A----G---C---- 7551
D.KR.04.04KBH8 .....................---G-A--TACA---...---G--A---T----------C-------A---------G-----------G--A-----T-TGA----C----------A------------------------A----C--G--------G--C----- 8134
D.SN.90.SE365 .....................-----AACTG-----...---C-AA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G----------C--------------------------------C---G--C--G-- 8219
D.TZ.01.A280 .....................--CT-A--TG-C---...------A---T------------------A-A-------G-----------G-AG-----T--AG-------------------GT-------------------A-----C----------G--C----- 7409
D.UG.10.DEMD10UG004 .....................A----A--GG-C---...---GG-A---T------------------A-A-------G-----------GAG------T-TAA-----------T--------C-------------------------C-----C----G--CC---- 7531
D.UG.11.DEMD11UG003 .....................---G-A---T-C---...---G-AA---T----------C-A-----A-A-------G-A-----T---G-GG-----T--AGT--------G----------T------------------------GC---G-C----G-------- 7575
D.YE.02.02YE516 .....................-----A--TGCT---...---C-GA---T---A--------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C----------A----T---------C--A------A----------A-----G--C--G-- 7401
D.ZA.90.R1 .....................A--TAC--TG-----...---GGGA---T------------------A---------G-----------G-A-AC---T--A----------------A--GGT-------------------A-------G--------G--C--G-- 7575
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .....................----A--CTG-----...---G-AA---T------------------A-A---G----GT--C---T---A-AC----T-TGAG---------A----A--G--------G----TA-----G--G----------C---G--C--G-- 7394
F1.AR.02.ARE933 .....................A---A-A-GG-----...---G-AA---T------------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG-----------GG----G--------G-----------------------A-C---G--C----- 7491
F1.BR.10.10BR_RJ015 .....................---TATAC-G-T---...---G-GA---T----------C-------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGA---------C-------G--------G-------------T---------------G--C----- 7609
F1.CY.08.CY222 .....................----A---GG-C---...-----AA---T------------T-----A-A---G---G-----------GA-AC----T--AGG---C-----C-------G-----A--G---C--------A--------C---C---G--C--G-- 7387
F1.ES.02.ES_X845_4 .....................--------TT-C---...---G-AA---T---A--------------A-A---G----GT------T---A-AC----T-TAGG---------C-------G--------G----TA------A------------C---G-----G-- 7640
F1.RO.96.BCI_R07 .....................--C-A---T------...---G-CA---T------------A-------A---G----G-------T---A-A-----T--AA----C-----C---------T---A--G-----A-------------------CC--G--C--G-- 8275
F1.RU.08.D88_845 .....................A--TAT--TG-A---...-----CA---T----------C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC-------------GTC------G--T-G-------A-G--------------G--C--G-- 7707
F2.CM.02.02CM_0016BBY .....................----A----G-A---...---GGAA---T---G------C-------A-A---G--CG-T---------GA-AC----T--AGA-----A--G--GG-------------G--------------G--C-------C---G--C--G-- 7380
F2.CM.10.DEMF210CM001 .....................C---AT--TG-C---...---C-AA---T----------C-------A-A---G---GC----------G--ACC---T--CAA------------G-A---G-------G-----------------C------TC---GAGCC-G-- 7481
F2.CM.10.DEMF210CM007 .....................---TAT--GG-A---...---G-CA---T----------C-A-----A-A---G----G---------CGAAACC---T--AGT---------A-TG-A-----------G--------------G--C-------C---G--C--G-- 7542
G.BE.96.DRCBL .....................---TATA-TG-----...---G-GA---T---T-----A--A-----A--G------G-----------TA-CAC---T--AG-C-G------C---------T------G-----------------C-------C---G--CC-G-- 8160
G.CM.10.DEMG10CM008 .....................GG-TAT--TG----A...---G-GA---T------------A--------G---G---G----------CAACA----T-TAGTC--------A----------------G-------------------------C------C----- 7584
G.CN.08.GX_2084_08 .....................---TATAGTG-T---...---G--A-A-T---------AC-A-----A--G---G-A-G----------CAACAT---T--AG------------------G--------G-----------------C---C---C---G--C--G-- 7454
G.CU.99.Cu74 .....................---G-T--TG-A---...---GGAA---T---------A--A-----G--G------------------GCACA----T--AG------------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7840
G.ES.09.X2634_2 .....................---TAT--TG-C---...---G--A---T---A---G-AC-A-----A--G--------------T---CAACA----T--A-----C-------------G--T-----G-----------------C-------C---G--C-C--- 7698
G.GH.03.03GH175G .....................A--TATA-TG-----...---G--A---T---T-----AC-A-----A-AG-------------------AACA----T--AG-C----------------G--------G-------------------------C---G--C----- 8267
G.KE.09.DEMG09KE001 .....................A--TAT--G------...---G-AA---T---T----CAC-A----------------G----------CAAGA----T--AGG---------A-T-----G-C-----------TA-----------------A-C---G--C--G-- 7594
G.NG.09.09NG_SC62 .....................---TAT--T------...---G--A---T---------AC-A--------G---G-C-GG---------CAGCA----T--A--C-----A-----G----G--------G-----------G-----C-------C---G--C-GT-- 7400
G.ZA.01.TV546 .....................--YTWTAGTG-----...---G-YA---T---------A--A-----A--G-----C--------Y---CAACAW---T-TAG-C--------S-------G-W------R--G--R--------C--C-------C---GA-C--T-- 7408
H.BE.93.VI991 .....................--------TG-A---...---G-CA---T---T----------------A-C-----------------GATGA----T--AGA--GC------TC--------------G-----------------C-----A-C---G--C----- 7620
H.CF.90.056 .....................--A-A-AGTG-A--C...---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G--------------G--C-----A-C---G--C----- 7540
H.GB.00.00GBAC4001 .....................--CTATRMTR-A---...---G-WA---T---T--------------A---C-----G-----------RMTGAR---T--ASG--GC-----ATC--A-----------G-----------------C-----ATC-Y-G--C----- 7729
J.CM.04.04CMU11421 .....................----AT--TG-C---...---GGAA---T---------AC-A-----G--G------------------G-AA-----T--A-TC-----------G-A-----------------A-------------------C---G--CC---- 7747
J.SE.93.SE9280_7887 .....................---TAT--GG-C---...---G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G-----T------A----C-------C---G--C--G-- 7528
J.SE.94.SE9173_7022 .....................---TAT--GG-C---...---G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G----CT------A-G--C-------C---G--C--G-- 7535
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .....................----A-AGTG-----...---G-GA---T----------C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG-----------G-------T---A--G-----------------C-------C---G--C--G-- 7404
K.CM.96.96CM_MP535 .....................---TG----G-----...-----CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G-----------------T-------C---G--C----- 7381
U.CA.01.TV749 .....................-----T--TG-----...-----CA---T------------T-----T--G---G----------T---GCAA-----T-TGGTC-G-----GC----A--G--------G--G--------G-----T-------C---G--CC---- 8261
U.CA.99.TV721 .....................---TATA-TG-A---...-----CA---T------------A-----T--G--------------T---G-AA-----T-TAATC--------C-------G--------G--G--------------C-------C---G--C----- 8269
U.CD.83.83CD003_Z3 .....................--CT----TA-C---...---G-CA-TCT------------------T----------G----------CAAG-----T-TGGG--GC-------C--A-----A-----G-------G----A----T---C-------G-----G-- 7697
U.CD.90.90CD121E12 .....................--CT-AA-TG-C---...---G-CA-T-T------------------T-A--------G----------CAAA-----T-TGGG-----------C--------A-----G---------------------C-------G-----G-- 7392
U.CY.05.CY090 .....................A--TATA-TG-C---...---G-AA--CT----------C-------T-A---G----G------T---G-TA-----T-TGGA-------------------TT-----G------------A-G--C-----A------AGC--T-- 7395
U.CY.08.CY223 .....................--ATAT--GG-A---...---G--A---T---A---C-AC-A-----A--G--G---G-------T---GTACA----T--A-T------------G-----T-------G------------A----C-----A-----G--C--T-- 7517
U.ES.10.DEURF10DZ001 .....................---TAT---G-C--A...---G-AA---T-------CA-C-A-----T-A-------------------G--A-----T-TGAGC--------A-------G--------G-----------------C-------C---G--C----- 7471
U.GR.99.99GR303 .....................----AA----TA-CATATG----AA---T-------C-A--A-----T-A--------GT--------GCAACA----T-TGAAC----------------G-T------------------------CC------C---G--C-CG-- 7508
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 .....................----A---GG-----...---G-CA---T---------T--------A-----G----G---A------G--AC----T-TAGG-----------G--A-----------G-----------------C-------C---G--C-CG-- 8127
01_AE.AF.07.569M .....................---TAT---G-T---...-----CA--CT---A----CA--A-----G----------GT----------A-CA----T-TG-GC--C--AC------A--GG-------G--C-GA------ATG--T--G--AA----G---C---- 7412
01_AE.CF.90.90CF11697 .....................---TAT-C-G-A---...---G-CA---T---A-----A--A-----T-A--------------------A-CA----T-TGAGC--C--AC-A----A--G--------G--------------G--T--G--A-C---G--C--G-- 8173
01_AE.CN.10.YNFL03 .....................A--TAT---------...-----CA---T---A-----A--A-----A---------GG-----------A-CA----T-TGATA--C--AT-A----A--GG-------G----G-------A-G--T--G--A-----G-------- 7590
01_AE.HK.04.HK001 .....................---TAT---G-A---...-----CA---T---A----CAC-A-----G----------G----------GA-CA----T-TG-TA--C--AC------------------G--C--A-----GA-G--T--G--------G--CC---- 7582
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .....................A--T-----------...-----CA---T---A----CAC-A-----G----------GT---------GAACA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G-----------GA----T--G--A-------------- 7426
01_AE.JP.x.JRC77AE .....................---TAT---G-A---...---G-CA---T---A-----AC-A-----G----------G-----------A-CA----T-TGGGC--C--AC----G-----G----A--G--C--A------A-G--T--G--A-----G--C----- 8200
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 .....................---TAT---A-----...-----CA---T---A-----A--A-----G----------G---C-------A-CA----T-TGA-A--C--AC---------G--------G--T--A------A-G--T--G--A-------------- 7649
01_AE.TH.90.CM240 .....................---T-T---G-----...-----CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-----A--G--C-G-------A-G--T--G--A-----G-------- 7774
01_AE.US.05.306163_FL .....................---TAT---G-----...---G-CA---T---A----GA--A-----G----------G----------GA-CA----T-TGGG---C--AC---------G--------G----G-------A-G--T--G--A-----G-------- 7334
01_AE.VN.98.98VNND15 .....................---T-T---G-----...---G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TG-GA--C--AC---------G--------G--C---------A-G--T--G--A-----G-------- 7491
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B.FR.83.HXB2 .....................TCTCTGGAACAGATT...TGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATG 8221
Env _.__.__.__.__.__.__.__S__L__E__Q__I__.__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .....................---TATA--T-C--A...---G--A---T-------C--C-A-----G---------G-T---------G--A-----T-TGATC-------------------------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7660
02_AG.CY.09.CY256 .....................AA-TATACTG-C--A...---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT-----T---GA-AC---TT-TAGGC-------------------------G-----------G-----C-------C---G--C--G-- 7398
02_AG.ES.06.P1423 .....................A--TAT--GG-C--A...---GGCA-T-T-------C--C-A-----G--G------G------------ATA-----T-TGGT--------------------------------------------C-------C------C--G-- 7661
02_AG.GW.05.CC_0048 .....................A--TAT--TG-C--A...---G-CA---T-------C--C-A-------A--------G----------CAA------T-TGGTC----------C-----G-T------G-----------------C-------C-C-G--C--G-- 7595
02_AG.KR.12.12MHR9 .....................A--TAT--GA-C--A...---GG-A---T-------C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC----------------G--------G-----------------C-------C---G----GG-- 7907
02_AG.LR.x.POC44951 .....................A--TATC-TG-C--A...---G-CA---T---A---C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C----- 8192
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .....................---TATA-TG-C--A...---G--A---T-------C-AC-A-----T-A--------G----------GCAA-----T-TAATC----------------G--T-----G-----------------C-------C---G--C--G-- 7425
02_AG.NG.x.IBNG .....................A--T-TA-TG-C--A...---G--A---T---------AC-A-----G-A--------G----------GA-A-----T-TAATC----------------G----G---G-----------------C--G----C---G--C--G-- 7727
02_AG.SE.94.SE7812 .....................A--TAT--T--C--A...---GG-A---T-------C--C-A-----T-A--------GT--C------CA-A-----T-TGATC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7611
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .....................A--T-TA-GG-C--A...---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT---------GAAAA----T-TA-T------------G-------------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7426
03_AB.RU.97.KAL153_2 .....................C----A--TG-----...--A---A---T------------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A---------------------A------C------------ 7398
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .....................---TATA-TG-T--A...---G-CA-T-T-------T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G-----------G-----C-------CC--G--C--G-- 7591
05_DF.BE.x.VI1310 .....................---GA--GGG-----...---G-CA---T------------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG---------C-G-----G-T------G------------------------TC------CC-G-- 7627
06_cpx.AU.96.BFP90 .....................A--TAT--TG-A---...---GG-A---T---------A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C--------CT--------CT-----G-----------------C-------C---G--C--G-- 8269
07_BC.CN.98.98CN009 .....................----AA-G-G-----...---G--A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC---------------------------G-------A----TC----A-C---G--C-GT-- 7543
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .....................----AAC--G-----...---G--A---T----------C-------T-AG-------GT----------A-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT-- 7400
09_cpx.GH.96.96GH2911 .....................----AAC-TG-A--A...---G-GA-T-T-------C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC----A-----------G--T-----G-----------------C-------C---G--C-GC-- 7393
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .....................-----A-GGG-A---...---G--A---T------------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA--------------------T-------------------------C-----C----G-------- 7573
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .....................--ATATA-TG-----...---G--A---T---------A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C----G-----A--G--------G-----------------C-------C------C--G-- 7620
12_BF.AR.99.ARMA159 .....................----A---GG-A---...------A---T----------C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG-----------T-----G--------G-------------------------C---G--C----- 8186
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .....................----A-AGTG-A--A...---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C-------------G--------G-----------G-----C-------C---G--CC-G-- 7646
14_BG.ES.05.X1870 .....................--------GG-T---...------A---T------------------A---------G-----------G--------T--A-T---------C----A--G-------------G------G-----------------G-------- 7703
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .....................------A-TG-----...---G--A---T---T--------A-----A----------G-----------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--G-----------------------A-C---G-----G-- 7593
16_A2D.KR.97.97KR004 .....................A-C-A---TG-C---...-----CA---T-------T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C----------A--G--------G------------A----C-------C------------ 7587
17_BF.AR.99.ARMA038 .....................----A---GG-----...------A---T------------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC------G---G-----G--------G-------------------------C---G--A-C--- 7410
18_cpx.CU.99.CU76 .....................A--TACA-TG-C---...------A---T-------T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C----- 7529
19_cpx.CU.99.CU7 .....................--CTAT--KG-T--A...-----CA-T-T---A---C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC----A-----------G--T-------------------------------C---G--C----- 7287
20_BG.CU.99.Cu103 .....................---TATA-TG-A---...---G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7655
21_A2D.KE.99.KER2003 .....................-----A--TG-C---...---C-GA---T----------C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C-------------G-T---------C---------A----------A-----G--CC-G-- 7413
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .....................----A----G----A...------A---T-------C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7388
23_BG.CU.03.CB118 .....................A----T---G-A---...---G-CA---T---T-----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C----------------GC-A-----G-------------G---C-------C---G--C----- 7649
24_BG.ES.08.X2456_2 .....................---T-TA-TGCA---...---G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACAT---T--AG-C-G-----------A--G--------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7672
25_cpx.CM.02.1918LE .....................---T-CA-TG-----...---G--A---T---------A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C--------CT------G--------G-----------------C-------C---G--C--G-- 7420
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .....................---TG-A-TG-A---...---G-CA---T-------T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC------TTG----G-----A--------------------C-------C---G---G-G-- 8209
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .....................---TAT--GGCA---...-----CA-A-T---A-----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C--AC---------GG-------G------------A-G--T--G----C---G--C--G-- 8220
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....................--------G------...---G--A---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A-----------A--G----------A--------------------C------C----G----CG-- 7622
29_BF.BR.01.BREPM16704 .....................AG--A-AGTG-----...---G--A---T------------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC--------------C--------------------------------C----G-----G-- 7666
31_BC.BR.04.04BR142 .....................----AA-C-G-T---...---G--A---T----------C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC-------C--A-----------G--G--A--------G--T-----A-C---G--C--G-- 7671
32_06A1.EE.01.EE0369 .....................A--T-T---G-A---...------A---T---------A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C-------------------T-----G---------------------C-A-C---G--C--G-- 7847
33_01B.ID.07.JKT189_C .....................---TAT---G-----...-----CA---T---A----CA--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C---------A----T--G--------G-------- 7513
34_01B.TH.99.OUR2478P .....................---TAT---G-A---...-----CA---T---------AA-A-----G----------G----C-----G--CA----T-TCAGA--C--AC------A--G--------G--C----------GG--T--G--A-----G-------- 7387
35_AD.AF.07.169H .....................A-C-A-A-TG----A...-----CA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--G--------A-AC----T--A-TC--C----------A--G--------G-----------------T------AC---G--C--G-- 7403
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .....................A--TAT--TAGC--A...---G-AA---T-------C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC-------------A--G--------G----G------------C-------C---G--CC-G-- 7418
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....................-----CA-TG-T--A...---G-AA---T---T---C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC-------------------T-------------------------------CC--G--C----- 7403
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .....................----AT--TG-A---...---G--A---T--------G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG------------G-A--G--------G------------A----------------G-------- 7617
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .....................----A---GG----C...---GGGA---T---A--------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG--------GC-G--A--G--------G-------------------------C---G--CC---- 7671
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .....................--------TG-C---...-----AA---T----------C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------------------G-----A--------------G-----------------G-------- 7718
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .....................A---AT--GG-A---...---GG-A-G-T------------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG-----------C-----G--------G-----------------T-----A-C---G--C----- 7726
43_02G.SA.03.J11223 .....................---TAT--TG-R---...---GG-A---T---------AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY-------------R-----------G-----A-----------R-------C-C-G--C--G-- 7704
44_BF.CL.00.CH80 .....................----A---GG-----...---GGGA---T---------A--------A-----G----G-------T--GAAGA----T--AGG-----------------G--------G-----------------C-------C---G--C----- 7636
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .....................-----T--TA----A...---GG-A---T-------C-A--A-----T----------G----------CAGA-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C--------G--G--C--G-- 8180
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .....................A---A---T------...---C-GA---T------------------A-A---GG---G--G----T---ATGAG---T-TAGG------AC------A----G------G-----------------T-------C---T--C----- 7597
47_BF.ES.08.P1942 .....................---TAT--T------...-----GA---T----------C-------A-A-------G-T-----------TGA----T--AG--------C-CT-------G-------------------------------------G--C----- 7638
48_01B.MY.07.07MYKT021 .....................---T-----G-----...---G--A---T---A----CAC-A-----G----------G------T----A-CA----T-TAGT---C--ACG--------G--------G--C-G-------A-G--CC----A-----G-------- 7441
49_cpx.GM.03.N26677 .....................---TAT--GG-A---...---G-GA---T---A----G---A-----G-AG------G-------T---G-AC-----T--A-TC------G----G-A-----------G--T--------------C------TCT--G-----G-- 7648
50_A1D.GB.10.12792 .....................-----AC-GG----C...---G--A-T-T------------------A---------G-----------G-TG-----T--AG----------A----A----C-------------------A-G--GC----------G--C----- 7627
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .....................A-------TT-T---...---G-GA---T----------C-------A-AG------G-----------G--C-----T--------C-----A-------G--------------A-----------------------G-----G-- 7412
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .....................----AT--TG-----...---G-CA-G-T---A-----AC-A-----G----------G----------GA-AA----T-TGAGC--C--AC---------G--------G--C-GA-----------G--G--A-----G-------- 7550
53_01B.MY.11.11FIR164 .....................---TAT---G-----...---GGGA---T---A-----A--A-----A----------G-----------A-CAC---T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C-GA------A-G--G--G--A-----G-------- 7537
54_01B.MY.09.09MYSB023 .....................---TAT---G----C...---G--A-A-T---A-----A--A-----G----------G----------GA-CA----T-TGA-A--C--AC-C----A--G--------G--C--A------A-G--T--G--------G-------- 7629
55_01B.CN.10.HNCS102056 .....................---T-T---G-----...---C-AA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-AC----T-TGATC--C--ATG--------G-----A--G--C-----------G--G--G--A-----G-------- 7543
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .....................AA-TATACTG-C--A...---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------G---C------GA-A-----T-T--TC----------------G--------G-----------------C-------C---G-------- 7548
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .....................----AA--TG-----...-----GA---T----------C-------T-----------T----------A-AC----T--CAA--GC----G---------C-------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT-- 7428
58_01B.MY.09.09MYPR37 .....................--------TGCC---...---G--A-T-T---T-----A--------G----------G-----------AAGA----T--A-------------------G-----A-----------C----T---------------G-----G-- 7572
59_01B.CN.09.09LNA423 .....................-----A--GG-----...---G--A---T--------C-C-------A-A-------GGT---------TA-AA----T--AG-C--C-------------G-T---A-------GA-----------------------G-----G-- 7399
60_BC.IT.11.BAV499 .....................-----A--GGCT---...---G-GA---T----------C-------T----------RT----------A-AC----T--AAT--GC-----A----------------G-----A--------G--T-----A-C---G--C--G-- 8181
61_BC.CN.10.JL100010 .....................----AA---G-----...---C-GA---T----------C-------T----------GT------T---ATAC----T--AGA--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT-- 7599
62_BC.CN.10.YNFL13 .....................----GA---G-A---...---G-GA---T---T------C-------T----------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------A-----------G-----A------A----T-----A-C---G--C-GT-- 7531
63_02A1.RU.10.10RU6637 .....................---AA-A-TG----A...---G-CA-T-T-------C-AC-A-----T----------G----------GA-A-----T-TGGGC--C-------------G--------G-------------------------C---G--C--G-- 7747
64_BC.CN.09.YNFL31 .....................AA---AAC-G-C---...---G--A---T----------C-------T----------GT---------GAGAC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT-- 7565
65_cpx.CN.10.YNFL01 .....................A-A-A-A-G------...---C-AA-T-T---T-----A--------G---------G-----------G-AGA----T--AGA-----------------G-----A--------A-------T---T---A-------G--C-G--- 7606
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .....................---T-T---G-----...-----CA---T---A----CA--A-----G----------G-----------A-AA---CT-TGAGC--C--AC---R-----G--------G--C--A------A-G--T--G--A--G--G--C--G-- 7519
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .....................---TAT---G-----...---G-CA---T---A----CA--A-----G----------G-----------ATAA---CT-TGAGC--C--AC---G-----G--------G--CC-A------A----T--G--A--G--G--C--G-- 7513
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .....................-----A--TA-T---...---G--A---T----------C-------A-A-------GGT---------GAT------T-TGA-C--------A-------------A----------------------------C------------ 7658
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .....................----A--GG------...---G-AA---T------------A-----A-AG------G-T---------GA-------T-TA-----C-------------------A--G-----------------T-------C------------ 7884
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .....................----AT--T--A---...---GGGA---T--------A-A-------AGA---G----G-------T----TGA----T--ATG-----------G-----GTT------G------------A-G--------------G--C----- 7701
O.BE.87.ANT70 ...........................---AGC---...---G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G---- 8268
O.CM.98.98CMA104 .....................GACT-A-G-A-C---...---G-CA---T---A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-C-----GA--A-G---C-A--GC--AG-G---- 7772
O.CM.98.98CMABB141 ...........................--CTCT---...---GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAGC-G--AG-----GTA-GCTC-A-C---TTTGATGA---ACT-A--G-A---GTA-----G---G-A-----GA--A-G--GC----G------G---- 7786
O.CM.98.98CMABB212 ...........................--CAGT---...--------ACTC--A---CA-C-A------CA-C----A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G-------G----------T-A--C----G-----GC-----G---- 7797
O.CM.98.98CMU5337 ...............GAAACGAACA-A--CA-A---...---GGCA--CTA--A---CA---A-----T-A-C-GG-AGC---CATA-GTGA-A-C---T-TGAGGA---AC--A--G-A---GTA-----G---C-A-----GAGGA-G--GC----G------G---- 7731
O.CM.99.99CMU4122 .....................AA---AA-TACA---...---G-CA--CTA--A---CA-C-A-----TCARC-G--AG----CATA-GCGA-G-T---T-TGGTGA---AC--A--G-A--GG-------G---C-A-----GA-GA-G--GC----G---A--G---- 7744
O.FR.92.VAU ...........................---TCA---...---G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G--A-----GA-------GC----G------G---- 7834
O.GA.11.11Gab6352 ...............AATACTGAC-----GA-T---...---GGCA--CTA--A---CA---A-----T--GC-G--AG-T--CATA-GTGA-A-C---T-TGAGGA---AC--AG-G-A---GTA---------C-A-----GA--A-GC-GC----G------G---- 7506
O.SN.99.99SE_MP1299 .........AAT...ACCAATAAGT-A--TG-T---...---G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G---- 8336
O.US.10.LTNP ...........................---AGC---...-----CA--CTA--A---CAAC-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GCGC-A-C---TTTGGGGA---AC-CA--G-A----TA-----G---C-------GA--AGT---C----GC-----G---- 8192
N.CM.02.DJO0131 ..................ACC---TAT--TACW--C...---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G-- 7648
N.CM.02.SJGddd ..................ACC---TAT--TACA--C...------A-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GA--Y--TT--G-TG-C--CTTTAA-C-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA------AG-TC-C-C--------G---C-G-- 7620
N.CM.04.04CM_1015_04 ..................ACC--CTAT--TTCA--C...---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C---- 7626
N.CM.06.U14296 ..................ACC---TAT--TACA--C...---G--A-TTTA------CAAC-A-----TCAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGG-C-T--A--GC-GG-A---G-A-----GA-CTYA-----GA--TC-C----------G---C-G-- 7672
N.CM.06.U14842 ..................ACC---TAT--TACA--C...------A-TTTA------CAAC-A-----TGWGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--CTTTGA-C-Y--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C-----R--G-R-C-T-- 7694
N.FR.11.N1_FR_2011 ..................ACC---TAT--TACA---...-----CA-TTTA------CAA--A-----T-AGA--G-A-GAG-C--TT--G-TG-C--CTTTCAAC-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA------A--TC-C-C--------G---C-G-- 7554
P.CM.06.U14788 ...............GAAACAGAAT-A--TGGC---...---GG-A-TCTA--A---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A------AG-A-GC----A--------C----- 7779
P.FR.09.RBF168 ...............GAGACTGAAT-A--TGGC---...----C-A-TCTA--A---CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T--R---A-GGCT------A--A-G-----A--G-----CC---- 8319
CPZ.CD.06.BF1167 AAGACAAACAATTATGAAAACAA-TAT--GTGC--A...---TC---ATAC------CAAC-------TGAG-----A-GG--CAT-T--GATG-T--CT--CTTAGTT-A---AC-G-T--GGTG--A-------GA---C-CA-GC--C-CC-A---C---------- 8382
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..................AGTGACTATC-GGTT---...------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G--A------A-G--G-----------G---TC--- 7733
CPZ.GA.88.GAB1 .....................--CACA--TG-C---...---GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G--A------AGG--CC----------G---C---- 8261
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TCAAACACATCTGGACCTACAGA-TAT--TTGC---...---C-AA--TTA--A---CAAC-A---AGTGA-TT-G-AG----C-CT---GA-AC---TT--A-T---T-A--G-TTG-A----TA--A--G---------A-GA----------A---C---------- 7871
CPZ.US.85.US_Marilyn ..................CTC--CTAT--TGCT---...---GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A--TC-C-C--------G---C---- 8229
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...............GACACTGAA--A--TG-C---...---GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--AGGG-A--GG-A-----G--GGCT------A-G-CCC--C-A--G--G-------- 7788
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...............GAAACTGAA--A--TG-C---...---GGAA---T---T---CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--A-GG-A--GG-A-----G--GGTT------A-G-CC---C-A--G--G-------- 7772
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 GGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAA 8391
Rev exon 2 N__P__P__P__N
Tat exon 2 __P__T__S__Q_
Env __A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---T-A-C--------------G----CT--C-A------------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A-G------------------C-----T--G--A-----------TAC----- 7629
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -------C--------------------T----------A------------A-------------------------AA----A---------------A----G---------A-A-----------------C--C-----T--G--A-----------TAC----- 7582
A1.CY.08.CY236 -----A-C--------------G----CT--C-C---T--------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-ACG------------------C-----T--G--A-----------TAC----- 7608
A1.ES.05.X1608_8 -----A-C--------------G-----T----A---T--------------A----T-----------W--------AA----A---------------A-A--GT--------A-A--------------------C-----TY-G--T----------TTA------ 7878
A1.KE.11.DEMA11KE001 -----A-C-A----G---------A---------------------------A----T--------------------AA----A--------------------G--C---G--A-A----A---------------C-----C--G--A------------------- 7791
A1.RU.11.11RU6950 -A-----C--------------G-----T--------T-A------------A----T---------------------A----A---------A-----A----G---------A-A-------CC-----------C-----C--G--A--G-------TTAC----C 7918
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------C------C-------G----CT----C-----------------GA----T--------------------AA----G--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A-------T---TAC----- 7775
A1.SN.01.DDI579 -------C------G-------G-----T----G---T-A------------A----T--------------G-----AA----A--------------------G---------A-A-----------------T--C-----TC-C-------------TTAC----- 7595
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----A-C-A------------G-----T----C------------------A----T--------------------AA----A---------A---G------G---G-----A-A--------------------C-----TC-------C----T---TAC----- 7720
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------C-A------------G-----T---GA------------------A-------------------------AA----A--G------A-------------------GC-A-----------------T--C-----TC-G--A-----------TA------ 7846
A2.CM.01.01CM_1445MV -----A-----------------G---------C------------------A----T---------------------A----A----A-------A---T-A--T-----G--A-A--------------------C-----T--G-----G----T--CTAC----C 7596
A2.CY.94.94CY017_41 ----GA--------G------C-----TT--C-C----------------G-A----T---------------------A----A------------------A--A--A--G----A--------------------C-----TG-G--A-------T--CTAC----- 7763
B.BR.10.10BR_MG029 ----------------------G-T------C-C------------------A----T------R-------G------A--------------------A-------------------------------------C-----T----------------G-T-----G 7888
B.CA.07.502_1191_03 --------------G-------G----------C------------------A-------------------------AA--------------------A-----A------------G------------------C--------G--A----------G-------G 7838
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----A--------G------CG-----T----C------------------A-------------------------AA---T----------A------------------------GA--------------------------G--A------------------G 7934
B.CN.10.DEMB10CN002 -------C-A------------G--------CGA------------------A----------------------T--AA----C----A---------------G-----------A--------------------------------A----------G-------- 7767
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------G-G-------G-------------------A----------------------TA-A---------------A-----A-------------------------------------C--------G--A------------------G 7776
B.FR.11.DEMB11FR001 -T-------A------------G---------GC------------------A-------------------------------------G-------G-A-------------------------------------C------------------------------G 7588
B.GB.05.MM45d213_GN1 ----------------------G----------C----------------GG------------------------------------------------------------T-------------C-----------C-----------A--G---------------- 7809
B.HK.06.HK003 ---------A------------G----------C------------------A------------------C----------------------------A----GA----------A--------------------C------C-G--A------------------G 7751
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------G-----T----C------------------A-----------------------------------------------A--------------------------------------------C---------------G-T-----G 7615
B.JP.12.DEMB12JP001 -------C--------------G---------GC-----------------GA--------------A----------A-----------------------------------------------------------C------C-G-------------G-T-----G 7804
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -T--------------------------T-TC-A----------------G-A--------------------------A--------------A-----T-G--------------A--------------------C------------------------T------ 8057
B.PE.07.502_0525_wg5 ------CC--------------G--------C-A------------------G--------------A----------AA------------------G--T----A--AA------A-----------------G--C-----------A------------------- 7825
B.RU.11.11RU21n --------------G-------G----------C-----------------GA--------------------------A--------------A-----------------G-------------------------------------A----------G-------- 7919
B.TH.08.MERLBDTRC10 ----------------------G----------A------------------A----------------------------------------------------------------A--------------------C--------G--A--A-------G-T-----G 7644
B.US.11.ES38 ---------A------------------T----------------C------A----------A--------G---A-AA--------------------A------------------------------------------------------------G-------G 8343
C.AR.01.ARG4006 -CA--A-C--------------------T----C------------------A--------------A-----------A--------------A----------G--A-----------------------------C-----C--G--A----------TTA------ 7582
C.BR.07.DEMC07BR003 -CA--A-C--------------GG----T---------------------G-A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-----C-------TTA------ 7813
C.BW.00.00BW5031_1 -AA--A-C------G-------G-----T--------T-------------GA--------------------------A--------------A-C--------G-----------A--------------------C-----T----------------TTAC----- 7723
C.CN.10.YNFL19 -AA--A--------C-------G---------------------------G-A--------------------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTA----G- 7761
C.CY.09.CY260 -AAT---C-------------------------G------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----A-------TTA------ 7626
C.ES.08.X2363_2 -AAC-A-C------C-------G-----------------------------A----T--------------------AA----AC-----------------A----C-----------------------------C-----T--G-----G-------TTAC----- 7872
C.ET.02.02ET_288 -AA-GA-C------G--------G-------C-G------------------A--------------------------A--------------A----------G--C---C-G--A--------------------C------C-C-------------TTAC----- 7596
C.IN.09.T125_2139 -AA--A-C-A------------------T-G---------------------A--------------------------A----------G---A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTA----G- 8426
C.KE.00.KER2010 -AAC-A---A------------G---------GG-----------------------------A-------T-A-----A--------------A------T---GT-C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC----- 7580
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -CA--A---------------------------A------------------A-------------------------AA--------------A-------------A--------A--------------------C-----T--G-------------TTA------ 8352
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -AA--A-C------G--------GT---------------------------A-----------------------C--A--------------A-------CA-TT-G-----------------------------C-----T--G-------------TTAC----- 8342
C.YE.02.02YE511 -AAC-A-C--------------------------------------------A--------------------------A-----G--------A-----A----G---------A-A--------------------C-----T--G-T-----------TTAC----- 7583
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -AAC-A-C---------------G---------A---T--------------A----T---------------------A----G---------A----------G-----------A--------------------C-----C--G--A----------TTAC----- 8360
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -CA--A-C------G------C-----------------------C------A-------------------------AA-------G------A----------G--A-----------------------------C-----T--G-----C-------T-AA----- 7723
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -AAC---C------C-------G-----T-----------------------A--------------------------A----C--G------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------T-AC----- 7761
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------G------TC-A------------------A-------C---G-------------AA----------------C--------G----------------------A---------C-----C--G--A--C-------T-------G 7729
D.CY.06.CY163 ----------C-----------G------GT--A------------------A-------C--------------G--AA--C------A---C-----------G------CCCA-AC-------C------C----C-----TCCC-----C--C----T-------G 7604
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------G---------A------------------A----------A--------------AA----G-----------------------G---G----A----A---------------C-----TC-G--A----------T-------G 7721
D.KR.04.04KBH8 -----------------------G--------GA---T--------------A----T-----A---------------A--------------A----------G------T-------------------------C-----TC-G-------------C-T-----G 8304
D.SN.90.SE365 ----------------------G-----------------------------A-----------G-------------AA----G---------A----------G------T----A--------------------C-----TC-G-------------T-------G 8389
D.TZ.01.A280 -----------------------G---------A---------------------------------------------A---------A----------A----GT-----T----A--------------------------TC-G-----G-------T-------G 7579
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------------T---T----C----------------G-A-------------------------AA-------------------------G------T----T--------------------------TC-G-------------T-------G 7701
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------C---------------------------GA-T------------------------A-------------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--A----------T-------G 7745
D.YE.02.02YE516 -----------------------G-----GTC-A------------------A----T--C------------A----AA-----C-------------------G--------G--A--------------------C-----TC-------A-------T-------G 7571
D.ZA.90.R1 -------C-------------------------C-----A------------A--------------------------A-------------------------G------G----A--------------------C-----TC-G-------------T-------G 7745
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------CC------G-------G----------C---T--------------A-------------------------AA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--G-------TTA------ 7564
F1.AR.02.ARE933 -------C---------------G---------C-----------C-----------------A--------------CA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------ 7661
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------C--------------G--------C--------------------A--------------------------A--------------------A----G-----------A------------A-------C-----C--G--A----------T-------- 7779
F1.CY.08.CY222 ------CC--------------G-----T-----------------------A--------------A----------AA-------------------------G-----------A------------A-------C-----T-----A--A-------TTA------ 7557
F1.ES.02.ES_X845_4 ------CC--------------G-----T----C-----------------GA-------------------------AA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T-----A----------TTA------ 7810
F1.RO.96.BCI_R07 ------CC------C-------G----------G----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--G-------TTA------ 8445
F1.RU.08.D88_845 -------C------G-------G-----T----------------C----GGA----------A-----------T---A----C--------------------GT----------A-G----------A-------C-----TC-G--A--G-------T-------- 7877
F2.CM.02.02CM_0016BBY --AC---C------G--------CT--------C---T-------C----G-A-------C---G--------------A----A--------------------G---------A-A-----G-----------T--------T--G--A--A-------TTA------ 7550
F2.CM.10.DEMF210CM001 --AC---C---------------G-------C-A---T-------C------A-------------------------AA----A--------------------G-----A-----A-GA-----------------C-----TG-G--T--A-------TTA------ 7651
F2.CM.10.DEMF210CM007 --AC---C-A------------GC-------C-C-----------C------A--------------------------A----G--------------------G---G-----A-A--G-AG--------------C-----T--G-----A-------TTA------ 7712
G.BE.96.DRCBL -------C------G--------G---CT----C-----A----------G-A----TG-------------------AA-------------------------G--A--------A-----------------C--C-----T-----C----------TT----ACC 8330
G.CM.10.DEMG10CM008 -------C--------------G-----T----C-----A----------G------TG----A--------------AA-------------------------G--------------------------------C-----T--G--A--C-------T-AC--ATC 7754
G.CN.08.GX_2084_08 ----------------------G----------A-----A------------A----T-----------------TC-AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T-----A-----------TAC--ACC 7624
G.CU.99.Cu74 --------------C-------G-----T----C-----A------------A----T--------------------AA--------------------A----G------T--A-A------------A-------C-----C--G--A--C-------CTAC--ACC 8010
G.ES.09.X2634_2 ----------------------C-A---T--C-A-----A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C--------G-----C-------TTAC--ACC 7868
G.GH.03.03GH175G --------------G-------G----------A-----A------------A----------------------T--AA--------------------A----G-----------A-----------------G--C-----T--G--A--C-------TTAC--ATC 8437
G.KE.09.DEMG09KE001 -------C------G------G-G---------C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--C-------TTAC--ACC 7764
G.NG.09.09NG_SC62 -------------G-C------GC----T----G-----A------------A----T-----------------T--AA-------C-A------C--------GT----------A--------------------C-----T--G--A--C-------TT-C--ACC 7570
G.ZA.01.TV546 -------C------G-------G----------A-----A----------G-A----TG----------------A--AA---------R---------------G--------------------------------C-----TG-G--A-------T--CTAC--ACC 7578
H.BE.93.VI991 -----A-C-A-------------GT-------------------------G-A----------------------TA-AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--A-------TTA----G- 7790
H.CF.90.056 -------C------C-------G-----T--C--------------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T----------TTG----G- 7710
H.GB.00.00GBAC4001 -T----CC-A------------G-T---T----M------------------A-----------G--A-------G--RA----------G---------A----G---------A-A-----T--------------C-----T--G-------------TTAC---G- 7899
J.CM.04.04CMU11421 --G--A----------------G-----T----A----------------G-A-------------------------AA--------------A----------GT--G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC---TC 7917
J.SE.93.SE9280_7887 -A---A----------------------T----C-----------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA------ 7698
J.SE.94.SE9173_7022 -A---A----------------------T----C-----------C------A--------------A----------AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA-T---- 7705
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------C--------------G-----T----C-----A------------A--------------------------A--------------------A----G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC----- 7574
K.CM.96.96CM_MP535 -------C--------------G----------A-----A------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A----------TTA------ 7551
U.CA.01.TV749 --------------G-------G----------C---T------------G-A----T---------------------A----C---------A-----A----GA-A-----G--A--------------------C-----TC-G-----G----T-----C----- 8431
U.CA.99.TV721 -A--------------------G----------A---T--------------A----T------G----------TW--A----C---------A----------GA-A--Y---A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC----- 8439
U.CD.83.83CD003_Z3 -------C-------C------G--------------T--------------A--------------------------A----C---------------A----GT--------A-A--------------------C-----T--G--T--C-------T-------- 7867
U.CD.90.90CD121E12 -------C--------------G-----T--------T--------------A----T-----A---------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTA------ 7562
U.CY.05.CY090 ------CC-------------CG-T--CT----C---T--------------A-------------------G-----AA--------------------T----G--------------A-----------------C-----T--G-----C-------TTA-----C 7565
U.CY.08.CY223 -------C---------------CT---T----A-----A----------G-A-------------------------AA----G--------------------G---------A-A--------------------C-----T--G--A-------T--CTAC----- 7687
U.ES.10.DEURF10DZ001 -T-----C------G-------G-----T----C-----A------------A----T------G----------T--AA--------------------------T--AA-C--A-A--------------------C-----T--G-------------CTA---ATC 7641
U.GR.99.99GR303 K------C-A--------------A---T----------A----------G-A----T--------------------AA----A--------------------G-----GG----A--A-----C-----------C-----T--G--A--C----T--CTA------ 7678
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -------C------G------------TT-----------------------A-------------------------AA--------------------A----G---------A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTT------ 8297
01_AE.AF.07.569M -------C--------------G-----------------------------A----T--------------------AA-----C--------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC--ATC 7582
01_AE.CF.90.90CF11697 -----A-C---------------G----------------------------A-----------G----------T--AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACC 8343
01_AE.CN.10.YNFL03 -------C--------------G----------A------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--C-------CTAC--ATC 7760
01_AE.HK.04.HK001 -------C---------------G---------G------------------AC---T-----------------T--AA----A---------A-C--------G--------------------------------C-----C--G--T--C----T--CT----ACC 7752
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------C--------------G----------A------------------A----T--------------G--T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--TC-C----T--CTAC--ACC 7596
01_AE.JP.x.JRC77AE -------C---------------G-------C--------------------A----T------------------A-AA--------------A-A--------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTAC--ATC 8370
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -A-----C---------------G---------------------C------A----T--------------------AA--------------A----------G--------------------------------C-----T--G--TC-C-------TTTC--ATC 7819
01_AE.TH.90.CM240 -------C--------------G-----------------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC--ATC 7944
01_AE.US.05.306163_FL -------C--------------G----------------A------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A---R----------------C-----T--G--T--C-------CTA---ATC 7504
01_AE.VN.98.98VNND15 -------C--------------------------------------------A----------A---------A-T--AA--------------A---G------G-A-A-------T--------------A-AC--C-----G-CG--T--G-------CTAC--ATC 7661
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 GGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAA 8391
Rev exon 2 N__P__P__P__N
Tat exon 2 __P__T__S__Q_
Env __A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --AC---C------G------------------------A------------A----T---------------------A--------------------------T--G-----A-C--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACC 7830
02_AG.CY.09.CY256 -----A-C--------------G--------CGG-----A------------A----T-----------------T---A----CC--------------A-----T--G--T--A-A-------C------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACC 7568
02_AG.ES.06.P1423 ------CC-------------------------------A------------A----T--------------------AA----A-----------C--------G---AA----A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACC 7831
02_AG.GW.05.CC_0048 ------CC------G-------G----------A------------------A--G-T-----A-----------T---A--------------------A--------A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTTA--ACC 7765
02_AG.KR.12.12MHR9 -------C--------------G----------------A------------A----T-----------------T---A-----------------------------A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACC 8077
02_AG.LR.x.POC44951 -------C-A------------G----------A-----A------------A----T-----------------T---A-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACC 8362
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------C--------------G----------A-----A----------G-A----T-----------------T--AA----AC-----------------------G--T--A-A--------------------C-----C--G-----C-------TTGC--GCC 7595
02_AG.NG.x.IBNG -------C-A------------G----------------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACC 7897
02_AG.SE.94.SE7812 -------C-----G---------G----T---G------A----------G-A----T-----A-----------T--AA----C-----------C------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC--ACC 7781
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------C--------------G----------------A---------TT-A----TC-----G----------T---A-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACC 7596
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------G-----T----A------------------A-----------------------------------------A------------------------------G------------------------A----------G-------G 7568
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------CC---------------G---------A-----A------------A----T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--G-------TTA------ 7761
05_DF.BE.x.VI1310 ------CC--------------G----------A-----A------------A--------------------------A----C---------------A----G-----C------------------A-------C-----TC-G--A----------C-T-----G 7797
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A-C-----TC-------G----------C---T-A-----C------A----T--------------------AA-------------------------GA----------C--------------------C-----T--G-----G-------TTA------ 8439
07_BC.CN.98.98CN009 -AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC---G- 7713
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----T--G----------T--TTAC---G- 7570
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------C------G-------G---------------------------G----------------------------A--------------A----------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC----- 7563
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------A----G--------G---------C------------------A-------------------------AA------------------G------G------T----A--------------------------TC-G-----G--C----T-------G 7743
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------C------C-------G----------------A------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------A------TG------------C-----CG-G--A--G-------TTA------ 7790
12_BF.AR.99.ARMA159 -------C--------------G-----T----A----------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA------ 8356
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------C---------------GT---T----A------------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--A--T-----------G--C-----T--G--A----------TTAC--ATC 7816
14_BG.ES.05.X1870 --------------G-------G-----------------------------A--------------A----------AA-------------------------G---------A-A------------A-------C------C----A--C-------CTAC--ACC 7873
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------------G----------C------------------A--------------------------A----C--------------------G--------------------------------C-----T--G--TC-C-------CTA---ATC 7763
16_A2D.KR.97.97KR004 ------C---------------G-----T----C------------------A--------------------------A----A------------A-G---A--A-----G----------------------G--C-----TG----A-------T--CT-C---G- 7757
17_BF.AR.99.ARMA038 -------C--------------G-----T----C------------------A-------------------------------C------G--------A----G-----------A------------A-------C-----TG-G--A--A-------G--C----- 7580
18_cpx.CU.99.CU76 -------C-A----C-------G-------R-------------------G-A-------------------------AA-------------------------G-----------A--G-----------------C-----T--G--T--C-------TTA----G- 7699
19_cpx.CU.99.CU7 --GC-AG---------------G-T---------------------------A----T-----------------T--AA----------------C--------------------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC--G-C 7457
20_BG.CU.99.Cu103 -------C--------------------T----C-----A---------------------------------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C--G-----C--------TAC--ACC 7825
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------T--C-A-----------C----G-A-----------G--------------A-------------------------G--C---T-------------------------C-----TC-G--A----------T-------G 7583
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T---A-C------C-------G-----T----------A--------T---A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A----------TTAC----- 7558
23_BG.CU.03.CB118 -------C-------C------G-----T----C-----A------------A----T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---------A-A--------------------C-----C--G--A--C-------TTAC--ACC 7819
24_BG.ES.08.X2456_2 ------CC------C-------G-----T----C-----A----------G-A----T--------------------AA--------------------A----GA-----T--A-A--------------------C--------G--A--C--------TAC--ACC 7842
25_cpx.CM.02.1918LE ------CC------G--------G----T----C-----A----------G-A----T-----------------T--AA--------------------A----GA----------A--------------------C-----T--G-----C--------T-C--ACC 7590
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------CC---------------G----T----A------------------A-------------------------AA----C----------C-C--------A-AA-------A--------------------C-----T--G-----C-------T-T------ 8379
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------CC--------------G-----T----------A------------A----T-----------------T---A--------------------A----GT--------A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC----- 8390
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------C---------------G----------C------------------A-------------------------A-------------------G---------------------------------------C--------------C-------G-------G 7792
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----A--------G-------G----------A-----------C----G-C-------------------------A-----------------------------------------------------------C--------------C-------G-------G 7836
31_BC.BR.04.04BR142 -CA--A-C-----TC-------G----------A------------------A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-------------GTAC----- 7841
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------G-------G-----T----C------------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------C--------------------C-----TG-G--A--G-------GTA------ 8017
33_01B.ID.07.JKT189_C -A-----C------G-------------T----C------------------A----T-----------------S--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTA---ATC 7683
34_01B.TH.99.OUR2478P -A-----C--------------G-----T-----------------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTAC--ATC 7557
35_AD.AF.07.169H -----A-C---------------G----T----C----------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G---G-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC---G- 7573
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------C--------------G----------A-----C------------A----T-----------------T---A----------------C--------G---AA-G--A-A--------------------C-----T--GC-A--C-------TTAC--GCC 7588
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A---A-C------G--------G---------C----------------G-A----T--------------------AA----------------C--------G-----------A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACC 7573
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------C--------------G-----T----A---T--------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------GTT------ 7787
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------C-------------------------C-----------C------A--------------------------A----C--------------------G---G-------A------------A-------C-----C--G--A-----------TA------ 7841
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------C-A----G-------TC------G---------------------A-------------------------A---------------------A-------------------------------------C--------G--A--C----T--G--C----G 7888
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------C--------------G-T------------T-------C------A-----------------------------------------------T----------------A--------------------C----------------------G--A----G 7896
43_02G.SA.03.J11223 ----R----------C------G-----T----------A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G-------------RA-----------------C-----C--G--A----------TTAC--ATC 7874
44_BF.CL.00.CH80 -------C---------------G---------C----------------G-A--------------------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------CTA------ 7806
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A---A-C--------------G-----T--C-------A-----C------A----T---------------------A-------------------------G-----AG-------------------------C-----T-----A----------TTA------ 8350
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------CC--------------G-----T----C----------------G-A--------------------------A----C---------A----------G-----------A-----G------A-------C-----T--G--A--A--------TA------ 7767
47_BF.ES.08.P1942 ------C---------------G-----T----C------------------A-------------------------A-----A-----------------AA----------------------------------C--------G--A--C----------A----G 7808
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------C------------------------------------------G-A----T-----------------G--AA--------------------.........G----------------------------C-----T--G--T--C-------CT----ATC 7602
49_cpx.GM.03.N26677 -A---ACC------G-------G-----T---------------------G-A-------------------------AA--------------A----------G---G-----A-A--------------------C-----TG-G-----G-------TTA------ 7818
50_A1D.GB.10.12792 ---------------------------------A---T--------------A--------------------------A----------G---A----------G------T----A--------------------------TC-G-------------T-------- 7797
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----A-C--------------------T----C------------------A-----------------------C--A--------------------A----G---AA----A-A--------------------C--------G--A----------G-------- 7582
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------CC--------------G-----------------------------A-------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------TTTC--ATC 7720
53_01B.MY.11.11FIR164 -A---A-C-A------------G-Y---T----Y----------------G-A----T-----------------GC-AA--------------A----------G--------------------C-----------C-----T--G--T--C-------TTAC--ATC 7707
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A-----C-----TC-------------T---------------------G-A----T------G-------------AA----------G--------------G-----------A--------------------C-----T-----T--C-------TTAC--ACC 7799
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------CC--------------G----------A------------------A----T-----------------TA-AA--------------A--C-------G----------------A---------------C--------G--T--C-------CTTC--ATC 7713
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------C-A----C-------G-----T---------------------G-A----------A--------------AA----------------------------------------------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACC 7718
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -CA----C-A------------------T-----------------------A--------------------------A--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G-------------TTGC---G- 7598
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------C---------------G----------A-----------C------A--------------------------A-------------------------------------A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC--ACC 7742
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------------------G-T--------A------------------A-------------------------A---------------A----------G--------------------------------C-----T--G--T--C----T--T-TC--ATC 7569
60_BC.IT.11.BAV499 -CA--A-C------M-------G---------G------C------------A--------------------------A----C---------A----------G--C-------------TTT-------A-----C-----C--------G-------TTA-----G 8351
61_BC.CN.10.JL100010 -AA--A-C-A----G-------G---------GG------------------A-------------------------------G---------A----------G--C---G-------------------------C-----T----------------CTAC---G- 7769
62_BC.CN.10.YNFL13 -AA--A-C-A----G--------GT---T-----------------------A----T--------------------AA----------G---A----------G--A-----------------------------C--------G--A----------TTAC----- 7701
63_02A1.RU.10.10RU6637 -A---A-C------G-------G-----T--------T-A----------G-A----T-----------------T--AA----G---------------A----G---------A-A------------A-------C-----C--G--T--C-------TTAC--ACC 7917
64_BC.CN.09.YNFL31 -AA--A-C-A-----C------G-----------------------------A--------------------------A--------------A----------G--A--------A--------------------C-----T--------G----T--CTAC--A-- 7735
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------------C------G----------G------------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTT---ATC 7776
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------C--------------G----C-----A------------------A----T-----------------T--AA----A---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTY---ATC 7689
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------CC--------------G----------C------------------A----T--------------G--T--AA----A---------A----------G-----------A------------A-------C-----T--G--T--C-------CTT---ATC 7683
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------------------G----------A------------------A----T--------------------AA----G------------------------------A-A--------------------C--------G---------------T-----G 7828
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------A------------GG------C---------------------A-------------------T----------------------------T---G---------A-A--------------------C--------G--A--C-------G-------G 8054
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------C------G-------G-----T----------------C----G-A--------------------------A--------------------T----------------A-----------------------------G-----C----------A----G 7871
O.BE.87.ANT70 ---CTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATC 8438
O.CM.98.98CMA104 ---TTC-A-T------------G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-A---ATC 7942
O.CM.98.98CMABB141 ---TTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-G-TA------AA-T------GA-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A---ATC 7956
O.CM.98.98CMABB212 ---CTC-C-T------------G-------T--A---T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA-CA-GATA------AA---------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--C-A---A-C 7967
O.CM.98.98CMU5337 ---TTC-A-T---------C--G-------T--A------------------A--GCA-----T----------CAC-AA-----G-G---G-TA-CA-GATA------AACC----A-GA-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A---ATC 7901
O.CM.99.99CMU4122 ---TTCAC-T---G-----C--G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-AA--ATC 7914
O.FR.92.VAU ---CTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A---A-C 8004
O.GA.11.11Gab6352 ---TTC-A-T------------G-------T--A---T--------------A--GCA-----C----------CAC-A------G-G-----TA-CA-G-TAA-----AA-C----A-GA-ACA--------------CA---CC-C-----C---------AG--ATC 7676
O.SN.99.99SE_MP1299 ---TTC-A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A-ATC 8506
O.US.10.LTNP --TTTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----G-G---G--A-CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-------A----T--CTA---ATC 8362
N.CM.02.DJO0131 -------C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA------ 7818
N.CM.02.SJGddd -------C------CC------G-TC-T-----C------------------A--GCT-------------C----A-YA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-Y---A-AGCA-----------------C--T--CC-C-----G-------TTA------ 7790
N.CM.04.04CM_1015_04 -A-----C-------C------G-T--TT----C-----------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA------ 7796
N.CM.06.U14296 ---G---C-------C------G-T--TT----------------C------A--RCT-------------C----A-TA----CA-----M-CA-AAG--TAA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA------ 7842
N.CM.06.U14842 -------C-------C------G-T--T-----A-----------C------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA------ 7864
N.FR.11.N1_FR_2011 -A-----C-------C--------T--TT----C------------------A--GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--G-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA------ 7724
P.CM.06.U14788 ----CAA-------GC---A-GG----------A---T-------C------A-T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R-----G-------TT-G--TGC 7949
P.FR.09.RBF168 ----CAA--------C-----GG--------C-A---T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A-------TTGG--TG- 8489
CPZ.CD.06.BF1167 -AGCTCA--A-----C------G----C--T-----------------T---A--GCT-----A--T----CCA----A-----C-----------AA-GTT-A-CA-AAA-T-----GGG-AGC----------C-------TT--G--TCCA----T--CTA---A-- 8552
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T-A---A----G-------G--------------T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A-------C-----T--G--A--G-------TTA-----G 7903
CPZ.GA.88.GAB1 ---C--C---------------G----------A------------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C--C-----TC-C-----G-------TTA-----G 8431
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -AGC-C-C-C---G-C------G-T--T---C-A--------------T-----GGCT-----C---A---C------AA----AC-T-----TC-AA-GTT-A--G--AA-G-GC-T-GGCAG-----------T---ATG--C--G-TT-CA----T--CTAC--A-G 8041
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-----C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT------ 8399
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----GA-C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A----------A---A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T--C-----TC-G--A-------T--TTGG--GG- 7958
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----GA-C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A--------------A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T--C-----TC-G--A-------T--TTGC--GG- 7942
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 CCCCG......AGGGGA...CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTG 8552
Rev exon 2 __P__.__.__E__G__.__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__
Tat exon 2 _P__R__.__.__G__D__.__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env T__P__.__.__R__G__.__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L_
A1.AU.03.PS1044_Day0 A---A......GA----...-T-----------G-A---CC------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A----------------C- 7790
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 A---A......GA----...-T---------A-G-A----C------------------CA--G-----G------G-------------G-----T---A------GC-----------------------TG-----------------------------CGC---- 7743
A1.CY.08.CY236 A---A......G----T...-T-----------G-A----C----G-------------CA-------AG------G-------------G---G-T---A--G---GC-------------A---A------------------------A-----------CA----- 7769
A1.ES.05.X1608_8 G-G-A......G---AT...------------AG------C-------G----------CA--------G------G-----C-------G-----T---A------GC---------C--------------------------------------G-----CA----- 8039
A1.KE.11.DEMA11KE001 A---A......G-----...-T-----------G-A----C------------------CA--G-----G------G-------------G-----T---A------GC------------A-----------------------------------------CAC---- 7952
A1.RU.11.11RU6950 A---A......GA----...--A----------G-A----CAGC---------------CA--G------------G-----C-------G-----T---A--T---GC------------------T-----T--T--------------A-----------CA----- 8079
A1.RW.11.DEMA111RW002 A--AA......G---A-...------------AG------C-------G----------CA--G------------G----------CC-G-----T---A-----C--------G------A---A-------A-T--------------------------------A 7936
A1.SN.01.DDI579 A---C......------...---------------A----C------------------CA---------------G-----C-------G-----T---A---------------------A-------------------T--------------------CAC---- 7756
A1.UG.11.DEMA110UG001 A---A......-----T...----------A----A----C------------------CA-------A-------G-C-----C--C--G-----T---A------GC-----------------------T-----------------T------------CA----- 7881
A1.ZA.04.04ZASK162B1 A----......GA----...-T-----------G-A----C------------------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C-------A------------------------------------CA----- 8007
A2.CM.01.01CM_1445MV G---A......GA---T...-T---------A---A----CA------G----------CA-----------C---AG------------G-----T---A------GC-----------------------------------------------------GCA-A-C- 7757
A2.CY.94.94CY017_41 G---A......GA---T...------------AG-----CC-------G----------CA--G------------G-----------------G-T---C------GC---------C--A--------------------T-----------------T-GCA-A--- 7924
B.BR.10.10BR_MG029 ----A......------...A------------G------C-----------------AG------------------GGAT-------G-T--G-T---T---A-CT------T--------------------------T---------A------------------ 8049
B.CA.07.502_1191_03 -A-A-......------...-------------------CC-------G-----------------------C---AGG-T-GC---C--CT----T---A-A----------AT---C--A----A------GA-----CTT--------------------------- 7999
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T----......------...-------------------CC-----------------------------T-C------CA--------G----C-T---A-----------------C--------------------------------------------------- 8095
B.CN.10.DEMB10CN002 -----......------...--------------------C------------------------------------GG--C----------A---T---CAT-------------------T---A---------------------GA-A------------------ 7928
B.ES.10.DEMB10ES002 -----......------...-T------------------C-----------------C---------A---------GA-CC------C-T----T---A---A-C-------T------------------------------------------------------- 7937
B.FR.11.DEMB11FR001 ---A-......------...--------------------C----G--------------A-AG--------C----GGAT-C------G-T----T----A--A---------T---C---A---A--------G--------------------------------C- 7749
B.GB.05.MM45d213_GN1 -----......------...--A-----------------C----G-------------------------------GGGG----G--C-------T----A------------T---Y--R-A--A-----------------------T------------------- 7970
B.HK.06.HK003 TG---......------...-------------G------C---------------A-C--------C----------G--CC------GGT----TA--A---A-C-------T---C--------------------------------------------------- 7912
B.HT.05.05HT_129389 -----......------...-----A-------------C--------------------------------------CAA----G----------T----C--------------------A---------------------------A------------T------ 7776
B.JP.12.DEMB12JP001 -T---......------...--------------------C----G------------------------------A-G-----------G-----T----C----------------C---A----------------------------------------------- 7965
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 G----......------...-----------A--------C----G------------A---A-------TG-----GG--C---------T----T---AA----C-------T---C----------------------T-----G--A------------------- 8218
B.PE.07.502_0525_wg5 -----......------...----G---------------C-----------------C---A---------C----GCA----------CT--C-T---AC----------------C--------------------------------------------------- 7986
B.RU.11.11RU21n ---A-......------...--------------------C-------------------------------C----G------------------TA--T-----------------C---A-----------------CT---------------------------- 8080
B.TH.08.MERLBDTRC10 -----......------...----GAG-------------C------------------------------------GGGAC--------------T----A----------------C--C-A--A---------------T----G---A------------------ 7805
B.US.11.ES38 ---A-......C-----...-------------------CC-----------------------------A------G---C---------T----T---A---A--C------T---C-----------------T--------------A------------------ 8504
C.AR.01.ARG4006 A----......------...--A-G-G---T--G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---AT-----GC---------C--A-------------------------G--AA------------A-A--A 7743
C.BR.07.DEMC07BR003 G----......------...--A----------G--A----------------------CA--------G--------------------G-----T---AC-----GC---------C--------------------------------A-----------T--A--A 7974
C.BW.00.00BW5031_1 G--A-......----A-...-T--------T--G-A----C------------------CA------------------------G-C--------T---A------GC------A--------------------------T----G--A------------CA-A--- 7884
C.CN.10.YNFL19 A--AA......G-----...-T--------T--G-A----C------------------CA-----A-A--------G----C-------------T---A--T---GC---------C--A----A---------T-------------T------------CA-A--- 7922
C.CY.09.CY260 A----......------...-------------G------C-T--------AA------CA-C-A---AGAGAC--A---A-T-----C-T---C-T---A-T-G-GG-TGC-TGG--C--C------AGC-----T--TTT--G------------GAG--ACT----A 7787
C.ES.08.X2363_2 A----......------...--A-------T--G------C------------------CA-------AG---------CA---------------T---A------GC------------------------------------------A-----------TA-A--- 8033
C.ET.02.02ET_288 A----......----A-...----------T-AG------C------------------CA---------------------C-------------T---A--GA--GC---------CA-C------------------------------------------A----- 7757
C.IN.09.T125_2139 G---A......G-----...----------T----A----C------------------CA---------------------C-----------G-T---A--G---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CA-A--A 8587
C.KE.00.KER2010 A----......------...----------T--G-A----C------------------CA-----A----G------------------------T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A----------GCA-A--- 7741
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A--A-......----A-...----------T--G-A----C------------------CC-------A----------------G----------T---A--T----C---------C--------------------------------A-----------CA-A--- 8513
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A----......------...----------T--G-A----C-------G----------CA-----AC----------C-----------G-----T---A------GC-----------------------T------------------A-----------CACA--- 8503
C.YE.02.02YE511 A-T--......------...--A-------T--G------C------------------CA-------A------------A---G-C--------T---A--TG--G-----A----C--------------------------------A-----------CACA--- 7744
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 A--A-......----A-...-T--------T----A----C-------G----------CA-----------------------------------T----T-----GC---------C-----------------T--------------A-----------CA-A--- 8521
C.ZA.10.DEMC10ZA001 A----......------...----------T---------C------------------CA--------G------A--CA-GC------G-----T----C-T---GC-----------------------------------------A------------CA-A--- 7884
C.ZM.11.DEMC11ZM006 G-T--......----A-...----------T--G-A----C------------------CA-----A--G---------A--C-------G-----T---A------GC---------C-----------------T-------------A------------CA-A--- 7922
D.CM.10.DEMD10CM009 -A---......------...----------------------------G----------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------------------------A------------A----A 7890
D.CY.06.CY163 -AT-C......---CCC...----C----------CCC--C-------G------C---CA--------G---------------G----------T--CA-----------------C-------A-------------------------------------A----A 7765
D.KE.11.DEMD11KE003 -----......C-----...---------------------------------------CA--G------------------C--G--------T-T--CA-----------------C---A---A--------------------G--A------------------- 7882
D.KR.04.04KBH8 -----......------...-------------------C--------G----------CA--------G--A---A--------G----G-----TA-CA-------------------------A------------------------A--------------A--A 8465
D.SN.90.SE365 -A---......------...---------------------------------------CA--G------------A--------G----------T--CA-------------------------A-------------------------------------A----A 8550
D.TZ.01.A280 --T--......------...--A------------------------------------CA--G-----G------G--------G----------T--CA-------------------------A--------------------G--A-------------A----A 7740
D.UG.10.DEMD10UG004 -----......------...---------------------------------------CA--G------------A--------GC--GGA----TA-C-A----------------C---A---A----AT-------------------------------A-A--A 7862
D.UG.11.DEMD11UG003 -T---......------...---------------------------------------C---G-------------G-A-----G----------T---TC----------------C-------A---------T-----------------------------A--A 7906
D.YE.02.02YE516 -----......------...---------------------------------------CC--G--A--G--CC-----------G----------T--CA-----CT-------G----------A-----------A-----------AA------------A----A 7732
D.ZA.90.R1 ---A-......------...---------------------------------------C---G--------A---A--------G--------G-T--ATT------------------------A--------------------G---------------------- 7906
F1.AO.06.AO_06_ANG32 G----......------...--------------------C-------G--A-------CA-----------AG---G-GA---------G-----T----C-T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A 7725
F1.AR.02.ARE933 G----......----A-...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-G----------C-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A 7822
F1.BR.10.10BR_RJ015 G----......------...--------------------C-------G----------CA----------------G-G--C-------------T---C--TT-GGC---------C---A---A--------------------G--T------------CA-A--A 7940
F1.CY.08.CY222 G----......------...--------------------C-------G----------CA----------------G-G--------------C-T---CT-T---G----------C---A---A--------------------GT-A------------CA-A--A 7718
F1.ES.02.ES_X845_4 G----......------...--------------------C-------G----------CA------------G---G-GA---------------T---A--T---G-------------C----A--------------------G--A------------CA-A--A 7971
F1.RO.96.BCI_R07 G----......----A-...--------------------C-------G---------ACA--------G-------G-GA---------------T---A--T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A 8606
F1.RU.08.D88_845 ---A-......------...-----------A--------C------------------CA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-GA--G----------C-------A--------------A-----G--T--G---------CA-A--A 8038
F2.CM.02.02CM_0016BBY G----......------...-------------G------C------------------CA-----A----------G-GA---------G-----T---A------GC--------------------------------------G--A------------CA-A--- 7711
F2.CM.10.DEMF210CM001 G----......------...--------------------C------------------CA--G--A----------G-GA---------G-----T---AT-G---G-G--------C-------T--------------------G--A------------CA-A--A 7812
F2.CM.10.DEMF210CM007 G----......------...-------------G------C------------------CA-----A------G---G-GA---------G-----T---C--G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A 7873
G.BE.96.DRCBL A--A-......----A-...-------------C------C-------G----------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C---A----------------------------------------CA----- 8491
G.CM.10.DEMG10CM008 AG-A-......----A-...-----------A---A----C-------G------C---CA--G------------A-------------G-----T---A--T---GC---------C-------A-----------GGT----------------------CACA--- 7915
G.CN.08.GX_2084_08 A--A-......----A-...--------A------A----C------------------CA-----A----------G------------G-----T---A------GCG--------CT--A-----------------CT---------A-----------CA----- 7785
G.CU.99.Cu74 A--A-......----A-...---------------A----C-------G------C---CA-------A---------------------G---G-T---A------GC------------R------------------------------------------G----- 8171
G.ES.09.X2634_2 AT-A-......----A-...-------------G-A----C------------------CA-----------A-----------------G---C-T---A------G-G-----------A----------------------------A------------CA-A--- 8029
G.GH.03.03GH175G AG-A-......----A-...--A-------TA---A---CC-------G------C---CA------------G---G-G--C-------G---T-T---A--G---GC---------C--A-----------------------------------------TGC---- 8598
G.KE.09.DEMG09KE001 A--A-......----A-...----G----------A----C-------G----------C------A-----------------------G-----T---A--G---GC---------C-------A-------------CT---------------------CA-A--- 7925
G.NG.09.09NG_SC62 A--A-......----A-...---------------A----C-------G----------CA-----------------------------G-----TA--A------GC----------G-A-----------------------------------------CA---C- 7731
G.ZA.01.TV546 A--A-......----AT...------------AG------C------------------CA--------G--A----G-G----------G---G-T---A--T---GCG--------CT--A-------------T-----------------------------A-CA 7739
H.BE.93.VI991 A--A-......C-----...------------AG--A------------------C---CA------------------------G--------G-T----C-----G-------G--C-------A--------------------G--------------------C- 7951
H.CF.90.056 A---A......C-----...-------------------C--------G------C---CA----------------G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T------------------A 7871
H.GB.00.00GBAC4001 A-G--......C--A--...-----------------------------------C---CA--G--------------C--C--------G-----T---CAT----G-----C-G--C---T---A--------------------G---------------------- 8060
J.CM.04.04CMU11421 A--TC......GC--A-...G-A----------------C--------G----------CA--G----AC---M--G-------------------T---T------GC------A----------A---------------T--------A-----------CA-A--- 8078
J.SE.93.SE9280_7887 A---A......-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CG----- 7859
J.SE.94.SE9173_7022 A---A......-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G----AC------G-------------------T---A--T---GC---------C-----------------------T--------A-----------CG----- 7866
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G----......------...--------------------C-------G----------CA-----A----------G-GA-------C-G---G-T---A--T---GC------------A----A--------------------G--A-------------G----A 7735
K.CM.96.96CM_MP535 --T--......------...G-A-----A-----------C------------------CA-----A-A-------AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A 7712
U.CA.01.TV749 A----......GA---T...-T--------T----A----C-C--G-------------CC-------AC------G-------------------T---A--G---GC----A----------------A-T-------------------------------G----- 8592
U.CA.99.TV721 G---A......GA----...-T--------T----A----C-C--G-------------CC--G----AC------G----------CAG------T---A------GC-------------A---------T-------------------------------G----- 8600
U.CD.83.83CD003_Z3 -----......------...-----------A-G-A---CC-----------------AGA-----ACA--------G------------------T---A------GC------A--C---------------A-----------------------------A----- 8028
U.CD.90.90CD121E12 -----......------...-------------G-----CC-----------------A-A-----ATAC-------G------------------T---A--G---GC---------C--A-----------------------------------------CA---C- 7723
U.CY.05.CY090 G----......----A-...--------------------C----G--G----------CA----------------G-G----------------T---A--T---GC------------A----A-------------CT--------A-------AC----G----A 7726
U.CY.08.CY223 A----......GA---T...-T--------T--G-A----C----G-------------CA-------AC------G-----------AGG-----T---A--GA--GC-------------A---A---------T-------------AA-----------CA-A--A 7848
U.ES.10.DEURF10DZ001 TT-A-......----A-...-T--------T----A---C--------G------C---CA------------G--A-------------G-----T---A--G---GC---------C-------------------------------AA------A-----G----- 7802
U.GR.99.99GR303 G----......------...-T------------------C------------------CA-----A-----------------------G---------CT-----GC-------------A---A---------------------T--A-----------CA----- 7839
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 G-T--......------...-------------------CC------AG----------CA-----------------------------------T---A------GC-----------------A--------------------G--A------------------- 8458
01_AE.AF.07.569M AT-A-......----A-...-----------A--------C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A------GC------------A--------------------T--------------------CA----- 7743
01_AE.CF.90.90CF11697 A--A-......----A-...---------------A----C-------G------C--AGA--G--A---------------C-------G-----T----T-G---GCG-----------A-----------------------------------------CA-A--- 8504
01_AE.CN.10.YNFL03 AT-A-......----A-CCA--------A------A----C-------G------C---CA--G-------------G-GA---------------T---C-------------------------------------------------T------------CA---C- 7924
01_AE.HK.04.HK001 AG-A-......----A-...--A-----A----G-A----C--------------C-G-CA----------------G-AA---------G-----T---A--T--GT-G-----------A----A---------------------T--------------CA----- 7913
01_AE.IR.10.10IR.THR48F AG-A-......----A-...--------A------A----C-------G------C---CA------------G---G-G--C-------C-----T---A--GA--GC------------A-----------------------------A----A-------GC---- 7757
01_AE.JP.x.JRC77AE AT-A-......----A-...--------A-----------C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A--T---G-G-----------A------------------------------------------------ 8531
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 AG-A-......----A-...-T------------------C-------G------C---CA--G---------------A--C-------G-----T---A------GC---------C-----------------------T--------------------CA----- 7980
01_AE.TH.90.CM240 AT-A-......-A--A-...--------A-----------C-------G------C---CA--G------------AG-G----------G-----T---A------GC------------A-----------------------------G------------AC---- 8105
01_AE.US.05.306163_FL AT-A-......----A-...-----------A---A----C-------G------C---CA------------G---G-G----------G-----T---A--G---GCG-----------A-----------------------------A-----------CA----- 7665
01_AE.VN.98.98VNND15 AT-A-......----A-...--------A------A----C-------G-A-GT-C---CA--G-------------G-GA---------G-----T---A------GC---------C--A----------------------------T------------CA----- 7822
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 CCCCG......AGGGGA...CCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTG 8552
Rev exon 2 __P__.__.__E__G__.__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__
Tat exon 2 _P__R__.__.__G__D__.__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env T__P__.__.__R__G__.__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A--A-......G---A-...-------------G-A---CC-------G----------CA-------A--------G-A----------G-----T---A--G---T----------C-------A-------A-T--------------A-----------TG----- 7991
02_AG.CY.09.CY256 A--A-......C---A-...-----------A---A----C-------G----------CA-------AG-------G-G--C-------G-----T---AA-----G--------------A-------------T--------------A-----------TGC---- 7729
02_AG.ES.06.P1423 A--A-......----A-...---------------A----C-------G------C---CA---------------AG-GA---------G-----T---A--T---GC------A--C--A----A-------------T----------A------------G----- 7992
02_AG.GW.05.CC_0048 AT-A-......----AT...----G----------A----C-------G------C---CA---------------GG-G----------G-----T---C--G---GC---------------------------------T--------------------T-----A 7926
02_AG.KR.12.12MHR9 A--A-......----A-...---------------A----C-------G------C---CA--G--------A---AG-G----------G-----T---A-----------------C--------------------------------A------------G----- 8238
02_AG.LR.x.POC44951 G--A-......----A-...---------------A----C-------G------C---CA-----------A---TG-G------T---G---G-T---A------GC-------------A----------------------------A-----------TGC---- 8523
02_AG.NG.09.09NG_SC61 A--A-......----A-...--------------------C-------G----------CA-------A--------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A-----------T------ 7756
02_AG.NG.x.IBNG A--A-......----A-...--------A------A----C-------G----------CA-----A----------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A------------A----- 8058
02_AG.SE.94.SE7812 A--A-......----A-...----G----------A----C-------G------C-G-CA----------------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A-----------CG---C- 7942
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A--A-......------...G-A-----------------C-------G------C---CA------------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C---------------------CT---------A-----------TG----- 7757
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A-......------...-------------------------------A--------------------C-------------------A---T---A-----------------C---A-----------T------T--------A------------------- 7729
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -AA-CCAA...C-----...-T-----------G-----C---------------C---CA-------AG------------C-------------T----C----------------C-------A--------------------G--A-------A----------A 7925
05_DF.BE.x.VI1310 -----......------...----------------A--C--------G----------CA--------G------A--------G--------C-T--CA---------------------A---A-----------------------A-------------AC---A 7958
06_cpx.AU.96.BFP90 A---A......-C----...G-A----------G--A---C-------G----------CA--G----AC------G-----------------G-T---A------GC---------------------------------T--------A-----------CGG---- 8600
07_BC.CN.98.98CN009 A---A......G-----...----------T--G-A----C------------------CA-----A-----------------------------T---A--G---GC-----------------A------------------------A-----------CA-A--A 7874
08_BC.CN.97.97CNGX_6F A---A......G-----...--A-G-----T--G-A----C------------------CA-----A-AC---C----------------------T---A--G---GC---------C--A----A---------------T--------------------CA-A--A 7731
09_cpx.GH.96.96GH2911 A----......----A-...--------------------C-------G----------CA-----A--T------A-------------G-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------------------CA----A 7724
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----......------...-------------------------------------------G-----G---------------G---G------T----A-G--------------C---A---A-------------------------------------A----A 7904
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G--AC......-A--A-...G-------T----G------C-------G----------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A--T---GC---------C-------A---------T-A-----------R-------------A----- 7951
12_BF.AR.99.ARMA159 G----......----A-...--------------------C-------G----------CA--G--A--T-------G-G----------------TA---A----------------C---A-------------T--------------------------------- 8517
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --AA-......----A-...--A------------A----C-------G----------CA------------------------G--C-G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA----- 7977
14_BG.ES.05.X1870 A--A-......----A-...-------------G------C------------------CA-----A-----------------------G-----T---A--G---GCG------------A---------------------------W------------CA----- 8034
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AG-A-......----A-...G-------A-------A---C-------G------C---CA--G----A--G-----G-GA---------G-----T---A--C---GC-----------------------------------------------A-------G---C- 7924
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A......GA--AT...----------A--G-A----C-----C-G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--G---G-------A--C--A--------------------------------------T-GCA---C- 7918
17_BF.AR.99.ARMA038 G----......----A-...--------------------C-------G----------CA--G--A---------A--AA----G----------T----C----------------C---------------------T---------------------------G- 7741
18_cpx.CU.99.CU76 A--A-......CT----...-------------------C-----G---------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AA-----GC------G--C-------------------------------------------------G- 7860
19_cpx.CU.99.CU7 A-.........--A--G...----------A----A----C-------G----------CA-----A-----------------------------T---A------GC-------------A-------------T--------------------------CA---CA 7615
20_BG.CU.99.Cu103 A--A-......----A-...--------------------C----G--G----------CA-----AC---------G-G--C-------G-----T---AC-----GC---------C--C------------------------------------------------ 7986
21_A2D.KE.99.KER2003 -----......------...---------------------------------------C---G---------------------GC---------TG-CA--TA-C---------------A---A------------------------A------------A----A 7744
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A--AA......GA----...-T-----------G-A----C-------G----------CA-------A---A---G-----C-------G-----T---A--G---GC------------------------------------------------------CA----- 7719
23_BG.CU.03.CB118 A--A-......----A-...--------------------C-------G----------CA--------G-----------------CC-G-----T----C-GA--G----------C--C------------------------------------------------ 7980
24_BG.ES.08.X2456_2 A--A-......----A-...-------------G--A---C----G--G------C---CA-----A--G------------------C-G-----T---AA-T---GC---------C--------------------------------------------------- 8003
25_cpx.CM.02.1918LE A--A-......----A-...--A----------G------C--------------C---CA------------------A--C-------------T----C-T---G-------A--CT--A---A------------------------------------CA----- 7751
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G---A......GA----...GT--C--------G------C------------------CA-------ACA-----G-------------------T---A------GC------G--C--C----A-----------G-----------A------------T------ 8540
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A---A......GA----...-T--------T--G-A----C------------------CA--G--AGAG------G-----------A-G---G-T---A------GC---------C-------A-------------CT--------------A-----GTGC---- 8551
28_BF.BR.99.BREPM12609 T--A-......----A-...-------------G------C-------------------------AC--------------C----CAG-T----T---A---A-C--------A--C---A-------------T--------------A------------------ 7953
29_BF.BR.01.BREPM16704 TT---......------...--------------------C--------C-------------G------------------------AG-T----T---A---A-C-----------C--A-----------------------------A------------------ 7997
31_BC.BR.04.04BR142 T----......------...--A-------T--G--A---C------------------CA----------------G-G----------G-----T---A------GC---------C-----------------T---T----------A------------ACA--A 8002
32_06A1.EE.01.EE0369 A---A......-C----...G------------G--A-----------G----------CA--G--ACAC--A---G----------CC-C-----T---A------G----------C--------------------------------A-----------CGG---- 8178
33_01B.ID.07.JKT189_C AG-A-......----A-...--------A----G-A----C--------------C---CA---------------GG-G----------G-----T---A--G---GC---------C--------T------------------------------------G----- 7844
34_01B.TH.99.OUR2478P AT-A-......----A-...--A------------A----C-------G------C---CA--G----A--------G-GA---------C-----T---AT-T---GC------------A------------------------------------------------ 7718
35_AD.AF.07.169H G--AA......G---AT...-T--G------A-G-A----C------------------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A------GCT--------C--------------------------------------------CAG---- 7734
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 AT-A-......----A-GAA---------------A----CA------G------C---CA-----------A----G-G----------------T---A------GC----------T--A----------------------------------------CA----- 7752
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A--A-......----A-...---------------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA----A 7734
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G----......----A-...--------------------C-------G----------CA-----A----------G-G--C-------G-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CACA--A 7948
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G---A......CC--A-...--------------------C-------G----------CA--G--A----------G-GA---------G---T-T---A--G---G----------CG--A---A--------------------G--A------------CA-A--A 8002
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -AG--......------...-------------G------C------------------------------------GGAA----------T----TA--A---A-C-----------C--A--------------T--------------------------------- 8049
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -A-A-......------...-------------------C--------------------------------------GA-CT------G-T----T---AA------------T---C---A---------T---------T-------A------------------- 8057
43_02G.SA.03.J11223 A--A-......C-A-A-...--------------------C-------G----------CA-----------------------------------T---A--G---GC------A--CG------A------------------------------------CA----- 8035
44_BF.CL.00.CH80 A----......------...--------------------C-------G----------CA--G-------------G-G--C-------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--T------------CA-A--A 7967
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A----......------...--------------------C-------G----------CA-----A-----------------------G-----T---A------G----------C-------A------------------------------------CA----- 8511
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G---A......GA--A-...------------AG------C-------G----------CA--G---------G---G-GG---------------T---C--T---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A 7928
47_BF.ES.08.P1942 -T---......------...-------------G------C------------------------------------GG-----CG-C--G-----T---AA-----------AT---C--A----------------------------A------------------- 7969
48_01B.MY.07.07MYKT021 AG-A-......----A-...--------A------A----C--------------C---CA--G---------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C--------------------------------------------------- 7763
49_cpx.GM.03.N26677 A---A......-C--A-...G------------G------C-------G----------CA--G---GAC------G-----------C-------T---AT-GA--G----------C-----------------T-G--------GT-A------------TG----- 7979
50_A1D.GB.10.12792 -----......------...-----A---------------------------------CA--G-----G------A--------G----------T----A-------------A--C---A--------GT-------------------------------A----A 7958
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----......------...G-------------------C----G--------------------------C--T-GAGTCG-C--C--CT----T---A-------------T------A----------T--------------G---------------------- 7743
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 AT-A-......----A-...---------------A----C-------G------C---CA--G---C---------G-G----------G-----T---T------GCG--------C--A------------------CT---------------------------- 7881
53_01B.MY.11.11FIR164 AR-A-......----A-CAA-T------A------A----C-------G------C---CA--G---------R---G-G----------G-----T---A--R---GCG-----M-----A-----------------------------A------------A----- 7871
54_01B.MY.09.09MYSB023 A--A-......----A-...--------------------C-------G------C---CA--G---------G---G-GA---------------T---A-AGA----------G-----A-----------------------------A-----------CA----- 7960
55_01B.CN.10.HNCS102056 AT-A-......----A-...--------A------A----C-------G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T----C-G---GCG-----------A------------------CT---------------------CA-A--- 7874
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A AT-AA......C---A-...-----------A-G-A----C--------------C---CA----------------G-GA---------G-----T---A------GC------------A------------A-----CT---------A-----------TG----- 7879
57_BC.CN.09.09YNLX19sg A---A......G-----...--A-------T--G-A----C------------------CA-----A-AC------G------------C-A----T---A------GC---------C-------A---------T--------------------G-----CA-A--A 7759
58_01B.MY.09.09MYPR37 A--A-......----A-...--A----AA-----------C-------G------C---CC----------------G-G--C-------------T---A------GC---------C--------------------------------------------CA----A 7903
59_01B.CN.09.09LNA423 AT-A-......----A-...--------------------C-------G------C---CA--G---------------A--C-------G---G-T---A------GCG--------C--A-----------------------------------------CA---C- 7730
60_BC.IT.11.BAV499 G----......------...--A-----A-TTAG--A---C---A--------AA----CA-----A-----------------------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A------------A-A--A 8512
61_BC.CN.10.JL100010 A---A......G-----...-A--------T-AG-A----C------------------CA-------AC-------G------------------T---A--T---GC-----------------A------------------------A-----G-----CA-A-CA 7930
62_BC.CN.10.YNFL13 AT--A......C-----...----------T--G------C------------------CA-----A---------------C-------------T---A--G---GC---------C--------------------------------A-----------CA-A--A 7862
63_02A1.RU.10.10RU6637 A--A-......----A-...-------------G------C-------G------C---CA---------------AG-G----------------T---A--T---T------------------------------------------AA------------GC---- 8078
64_BC.CN.09.YNFL31 G---A......G-----...----------T--G-A----C------------------CA-----AGAG------A-------------------T---C------GC---------C---A---A------T-----------------------------CA-A--A 7896
65_cpx.CN.10.YNFL01 AT-A-......----A-CAA--------A--A--------C-------G------C---CA--G---------------CA---------C-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------A-----------TA-A--A 7940
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 AG-A-......----A-...-------------G------C--------------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---R--C---T--------------A----------------------------------------CA----- 7850
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 AT-A-......----A-...-------------G--A---C--------------C---CA---------------A-GGA---------G-----T----C----Y--------------A-------------------------G--------T-------G----- 7844
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----......------...-------------------CC-G---------------------------------AGGA-A--------CT----T---A---A-C-------T---C--A--------------T--------------A------------------ 7989
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -T-A-......------...------G-------------C-G--G-----------G----------A---C---TGGG-A--C----G-T----T---A---A-C-------T----------------A---------T-------A-------------------- 8215
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -T---......------...-------------G------C--------------------------C--------AGAAAC-----C-GGT----T---AA-----------AT---C---A---------------------T--G--A------------------- 8032
O.BE.87.ANT70 A--AA......GA--A-...G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G---------AGA--G---GCC---G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CA 8599
O.CM.98.98CMA104 A--AA......TC--A-...GTA-GAGT---A-G-----C--G-----G---------AG-------GCC---G-TG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CA 8103
O.CM.98.98CMABB141 A--RA......TC--A-...G-A-GA-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GCC-----TG--AGC--CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C---A---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CA 8117
O.CM.98.98CMABB212 A-AG-......CA--A-...G-A--AGC---A-G-A---C--G---------------CG--------CC---G-GG-CG-C---GCCTCCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GCA-CA 8128
O.CM.98.98CMU5337 A--AA......CC--A-...G-A-GA-C-----G-----C--G-----G---------AGA--G---GCC--AG-TA--A-CC-CGCCTC-A----T----CM---GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CA 8062
O.CM.99.99CMU4122 A--AA......TC--A-...G-A-GAGC---A-G-----C--G---------------AG-------GCC-----TG--A-CC--GCC-CCA--T-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CA 8075
O.FR.92.VAU AA-AA......GC--A-...GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G---------CGA------GCG---G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CA 8165
O.GA.11.11Gab6352 A--GA......TC--A-...G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G---------AGA--G---GTC-----TG-CAGCC-CGCCAC-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AGTTG-G-GG--T-----T-T------CAT----GCA-C- 7837
O.SN.99.99SE_MP1299 A--AA......CC--A-...G-A--AGC---A-G-----C--G-----G---------AC---G--TGCC--CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CA 8667
O.US.10.LTNP A--AA......GT--A-...G-A-GA-C---A-G-----C--G-----G---------AGA--G---GCC---G-GG-GA-C---GCA-C-A--G-T---------GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CA 8523
N.CM.02.DJO0131 -AA-AACAACC------...--A--------A----A--C--------GC-T-----GACA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C------- 7985
N.CM.02.SJGddd -AA-A......------...S-A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-------G-G----------G-----T---A--T---G-------G--C--C----A-----CGA-----CT--------------C-----C------- 7951
N.CM.04.04CM_1015_04 -AA-C......------...--A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G------TG-G----------------T---A------G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT---------------------------- 7957
N.CM.06.U14296 -AA-A......------...--A--------A-G--A--C--G------C-T-------CA--------G-------G-G----------G-----T---CT-------------G--C--CA---A----GTGA-----CT-----G--------C-----C------- 8003
N.CM.06.U14842 -AA-A......C-----...--A--------A----A--C--G-----GC---------CA----------------G-G----------------T---A------G-------G--C--CA---A-----TGAC----CT--------------C-----C------- 8025
N.FR.11.N1_FR_2011 -AG-A......C---AT...--A--------A-------C--------GC-T-------CA--------G-------G-G----------------T--CA------G-------G--C--CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C------- 7885
P.CM.06.U14788 A-GG-......G-CCC-...G-A-GA-TAG-ACC-----C---C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A--- 8110
P.FR.09.RBF168 A-GG-......GATCC-...G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C--------------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A--- 8650
CPZ.CD.06.BF1167 -AG--......------...--A-GTCA---A-------C--------G------C--ATC--G---------G-GG-GGG---ATCCAGTA----T----CA------------A--CTGC--ACAG--CCT---G-GG-T------GAC--CAGT-A-------T-G- 8713
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --AAT......CA----...--A---G---T--G--A--C----A---G-----------AC-T-----G------A--CA----G----G---G-T----C-T---G-------A-----T----A---CCT-AG----CT--------AA----------GTGCA-CT 8064
CPZ.GA.88.GAB1 T--A-......----A-...-AA-GA----T--G--A---C--C----G------C---CA-------AG------AG-GA--------G-A--G-G----C----------------C--C--A-A----G-GA-T-GG--------GA------C-AG----GC--GC 8592
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -GGA-......CA--AT...--A--GCA---A-G------C-C-----G---------C----G---GAT---G-GG-CG-CC-CGCCC-GA----T---CAGCA-CG-------G--C--C----A---CCT-----GG-T------GAC--GTCTCA----CG---G- 8202
CPZ.US.85.US_Marilyn -AA-T......C---A-...--A--------A-------C--------GC-C----A-A-C-----AC-T------A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A 8560
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A--A-......GTCCC-...G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC-----AC--------G--CA----GC--GCA----T---AC-T--C------------A-CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C- 8119
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con A--A-......GTCCC-...G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------------AG-GC------C--------G--CA----GC--GCA----T----C-G--C--------------CA-A-C----ATTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C- 8103
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 ATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTG...GGACGCAGG..........................................GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTAT.TGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCA 8676
Rev exon 2 D__C__N__E__D__C__G__T__S__.__G__T__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__#L__E__S__G__T__K__E__*_
Env _I__V__T__R__I__V__E__L__L__.__G__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y_#_W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----C-------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G------G---CT------------GGTA---.-----------------A-T-----------A----TATG--A--- 7935
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----C-G------CA------------...----A--ACAGTCTCAAG.....................GGGCTGAGACTG----------G------G---CT-G-------T--GTTA---.---G---G------G-GAGT-------A---CT-----TG----T- 7888
A1.CY.08.CY236 ----CTG------C-------------...----A---CAGTCTCAAA.....................GGGTTGAGACTG----------G------G---CT-GA---C-----GGTA---.-------G---------A-T-------A---AT---T-TG-CA--- 7914
A1.ES.05.X1608_8 ----CC-------C-------------...----A--ACAGTCTCAAG.....................GGGTTGAGACTG----------G------G--YCT------------GGT----.---G---G------G--ACT-----------AT---TATG-CA--- 8184
A1.KE.11.DEMA11KE001 ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGGTTGAGACTG----------G------G--CCT------------G-T----.---G---G---------A-T-------AC---------TG--A-TG 8097
A1.RU.11.11RU6950 ----C-G------C-------------...--------CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG-T------G-G----------CT-G----C--T--GGGA---.---G-----------------------A---ATC--G-AG--A--- 8224
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----C-G------C-------------...--------CAGTCTCAAG.....................GGGCTGCGACTG----------GT-----G---CT-G-------GAC---A---.----T---------G--A-T-------A----T---T-TG--A-A- 8081
A1.SN.01.DDI579 ----C-G------C-------------...---......................................................C-G-GT--T------CT-------G-T--G-TA---.---G-GAG---------A-GC------A-CTCT-----T-----T- 7868
A1.UG.11.DEMA110UG001 ----C-G------CG------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------G-G------G---CT---------T---TTA---.---G---G---------A--------CA-C-AT-----TG--A--- 8026
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------G------C---------G.............................................GGACTGAGACTG------A-G-G-A-TC----C-T------------G-T----.-----C----------G----------A-CTCT-----TG--A-T- 8131
A2.CM.01.01CM_1445MV ----C-G------C----AC-------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------G-G-A--------CT---------T--GTTA---.---G---G------G----------------AT--AG-TG------ 7902
A2.CY.94.94CY017_41 ----C-G------C-------------...----A-T-CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------GT-----GA--CT---------T--GTTA--C.---G---G------G------------A-------AT-TG--A-T- 8069
B.BR.10.10BR_MG029 ---------------------------...---------..........................................-----------------------------YA----G--A---.-----------G---------------------------------- 8173
B.CA.07.502_1191_03 ---C--G--------------------...---------..........................................---A------T-------------------------------.---G-A--------G--------------C------T-------A- 8123
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------C-----G-------...--C--G---..........................................----------------------T------------G------.---------------------------AC--A------T---A--- 8219
B.CN.10.DEMB10CN002 --------A------------A-----...---------..........................................------------------------G-------GA--------.----C------G--GC----G--C--------T-----T--C---- 8052
B.ES.10.DEMB10ES002 ------G-A----C-------------...---------..........................................--------G--------G-----------------G------.-------------------------------AT-----T---A-A- 8061
B.FR.11.DEMB11FR001 ----C-G----------------G---...---------..........................................--------G--------G--C--------------G------.-----------G-----------------------------C---- 7873
B.GB.05.MM45d213_GN1 -C-------------------------...---------..........................................------------A----G-----------------G------.----T---------------G-----CA-------------C---- 8094
B.HK.06.HK003 -----G-TC----G--C----------...----A----..........................................---------AT---------C--T-----C------------.-----------G--G-----G---------------------TT-- 8036
B.HT.05.05HT_129389 ----C-G-----G-------GA-----...---------..........................................-----------------G-----------------G------.--------------------------------------TG------ 7900
B.JP.12.DEMB12JP001 -----G---------------A-----...---------..........................................---------AT------------------------G--A---.--------------------G-----CA----------A--C---- 8089
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------G------G-------------...----T----..........................................----------T---G--------------------G-----C.--------------------A-----------T-----TC------ 8342
B.PE.07.502_0525_wg5 ----C---A------C-----------...---------..........................................---------AT-------------------------------.--------------G--------------------------C---- 8110
B.RU.11.11RU21n ----C-G--------------------...----T----..........................................-----------------------------------G------.----T------------------------C------T----C---- 8204
B.TH.08.MERLBDTRC10 ------GT-------------------...---------..........................................--------G--------G-----------C-----G------.---G---------------------------------------T-- 7929
B.US.11.ES38 ---C--G------C-------T-----...----A----..........................................---------AT------G-----------------G------.-------------------G-------A--------T-T------- 8628
C.AR.01.ARG4006 ----C-G----AGCG-C-----G----...--------C..........................................---------AT---T-------TAG-A-GC--TG-G------.---G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A--- 7867
C.BR.07.DEMC07BR003 ----C-G----AGCG------------...--------CAGTCTCAGG.....................GGACTACAGAGG---------AT---T--G--C-T-G-A-GC--TG-G------.---G---TA--G-----A--G--A---A----TC--T-TG--A--G 8119
C.BW.00.00BW5031_1 ------GT---AGCA--------C---...--------CAGCCTCAGG.....................GGGATACAGAAG--------C-----T--G---CT-G-A-G---TG-G------.---G---T---------A--G------A----TC----TG--A--- 8029
C.CN.10.YNFL19 G-GAC-G----AGCG-----G------...-------ACAGTCTCAGG.....................GGACTACAGACG------AG------T------CT-G-AGG---TG-G------.---G---T---G-----A--G------A----TC----TG--A-T- 8067
C.CY.09.CY260 T-GA--G------CA--A---G----TGTG----A--TCCTCCTGGGG.....................GGACTGCGGAGG---G---TCAT-A-GT-T-T-GT-A-T---G-TG-GTT----.-------TA--G--------G----T-AG---TC-TGATG--A-A- 7935
C.ES.08.X2363_2 ----C-G------CA------TA----...----A----..........................................-----------T--T--G--CCT-G-A-G---TG-G------.---G---T---------A--G------A----T-----TG--A--- 8157
C.ET.02.02ET_288 ----C-G----AGCG------------...--------CAGCCTCAAG.....................GGACTACAGAGG---------AT---T--G---CT-G-C-G-A-TG-G------.---G---TA--G-----A--G------A----TC----T---A--- 7902
C.IN.09.T125_2139 G-GAC-G----AGCG------------...----A-CACAGTCTCAGG.....................GGACTACGGAAG--------------T------CT-G-A-GC--TG-G------.---G---T---G--------GG-A---A----TC--T-TG--A--- 8732
C.KE.00.KER2010 ------G-----G-G------------...--------CAGTCTCAGG.....................GGACTACAGAAG--------------T--G---CT-G-A---TGTG-G------.---G-------G-----A-GG------A----TC----TG--A--- 7886
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G-GAC-GT---AG-G------------...--------CAGCTTCAGG.....................GGACTACAGAGG--------------T--G---CT-G-A-GC--TG-G------.---G---TA--G-----A--G------A----T-----TG--A--- 8658
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------G-----G-G------------...--------CAGCCTCAGG.....................GGACTACAGAAG---------A----T--G---CT-G-A-G---TG-G------.---G---TA--------A--G------A----TC----TG--A--- 8648
C.YE.02.02YE511 ------G----AGCA--------A---...--------CAGTCTCAAG.....................GGAATACAGAGG-----------T--T--G---CTAG-A-G---TG-G------.---G-G-TA--G-----A--G-----------TC--G-TG--A-T- 7889
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ------GT---AGCA------------...--------CAGCATCAAG.....................GGACTGCAGAGG---------AT---T--G---CT-G-A-G---TG-G--A---.----T--TA--G-----A--G------A----TC----TG--A--- 8666
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------GT----G-G-------G----...--GA----CAGTCTCAGG.....................GGACTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G------.---G---T---G--------G-----CA----------TG--A-T- 8029
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----C-G----AGCA-C----------...--------CAGTCTCAGG.....................GGACTACAGAGG---------------------CT-G-A-G---TA----A---.---G---T---------A--G------A----TC----TG--A--- 8067
D.CM.10.DEMD10CM009 ----C-G------C----A-C------...---------..........................................-----------A---------CT------------G------.-------G------G------------A--------T-TG-C---- 8014
D.CY.06.CY163 ----C-G------C-----G-------...---------..........................................-----------A---------CT------------G------.-----A--------G------------A---A------TG------ 7889
D.KE.11.DEMD11KE003 ----C----------------------...---------..........................................------------A-------C-T------------T------.----T------------------------C--------TG--A-T- 8006
D.KR.04.04KBH8 ----C----------------------...---------..........................................-----------AG----G---CT-G-------T--G--A---.----TA---------------------A----A---T-TG------ 8589
D.SN.90.SE365 ----C-G--------------------...--------A..........................................--A-------T------G---CT-----G------G------.----TA--------G--A---------A----------TG--A--- 8674
D.TZ.01.A280 ----CC--AC---------G-------...----A----..........................................------------A----G---CT------C-----G--A---.----T---------G------------A----T----------T-- 7864
D.UG.10.DEMD10UG004 ----C-TT------CT-----------...---------..........................................------------AG--G---CCT------C-----G------.----T-------G--------------A--------T-TGG-A--- 7986
D.UG.11.DEMD11UG003 ----C-G----A---------------...--G------..........................................--------G---A--------CT------------C------.----T----------------------A--------T-T---A--- 8030
D.YE.02.02YE516 ------G------C------C------...---------..........................................---------------------CT------C--T---------.-----C-G------G----T-------A--------T-T--C---- 7856
D.ZA.90.R1 ----C-G--------------------...---------..........................................---------------------CT------------G------.---------------------------A----------TG--A-T- 8030
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----C-G------C----A-CAGGGG-...CTGA-G--C..........................................---------------------CT----------G-G--A---.-------G-------------------A---A------TG-CA--- 7849
F1.AR.02.ARE933 ----C-G------C------C-GGGGA...CTGA-G---..........................................--T-----G----------TGCT-G--------ACG-T----.------------T---GA-T-------A--------T-T---A--- 7946
F1.BR.10.10BR_RJ015 -C----G------------GCAAGGGA...CT-A-G---..........................................A-T------------------CT-G----CA--A---T----.-----CA-------------------------------T------- 8064
F1.CY.08.CY222 ----C-G-A----C----A-CAGGGGA...CTGA-G---..........................................---------AT----------CT----------A--------.----T----------------------A----------TG--A--- 7842
F1.ES.02.ES_X845_4 ----C-G------CG---A-CAGGGGA...CTGA-G--A..........................................---------------------CT----------GCG------.-------G-------------------A----------TG-CA--- 8095
F1.RO.96.BCI_R07 ----C-G------C----A-CAGGGG-...CTGA-AG--..........................................---------------------CT----------ACG------.---------------------------A----------T---A--- 8730
F1.RU.08.D88_845 ----C-G-----G-------CAGGGGA...CTGAAA---..........................................-----------T--------CCT---------AGC---A---.---G-----------------------A----------T---A--- 8162
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----C-G------CA-----CAGGGGA...CTGAAAG--..........................................----------T----------CT----------GCT------.---G---G------G--A-T-------A----TC----T--CA--- 7835
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----C-G------C----ACCAGGGG-...CTG-AACT-..........................................---------A----------CCT------C---ACG-T-C--.---G----------------G------A----TC--T-TG--A--- 7936
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----C-G------C----A-CAGGGGA...CTGGAA---..........................................------A--------------CT------C---GCG---C--.---------------------------A----TC----TG--A--- 7997
G.BE.96.DRCBL ----C-G------CG------------...-------ACAGTCTCAAG.....................GGACTGAGATTG----------------------T---------T--GTT----.---GC--G-------------------A---AT-----TG--A-A- 8636
G.CM.10.DEMG10CM008 ----C-G------CA------A--T--...--------CAGTCTCCAG.....................GGACTGAGCCTG.....................GT---------T--GTT----.---G-----------------------A---AT-----TG--A-A- 8039
G.CN.08.GX_2084_08 ----C-G------CA--A-----C---...AA------CAGTCTCCAG.....................GGACTGAGACTG-T------G-G----------CT------------GTT----.---G-----------------------A-A-AT-----TG--A-A- 7930
G.CU.99.Cu74 ----C-G-A----CA------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G----------CT------------GGT----.---G-----------------------A---AT---G-TG--A-AG 8316
G.ES.09.X2634_2 ----C--------CA--------CT--...-------ACAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------G-G---------CCT---------T--GTT---C.---G---G-----------G------CA---AT-----TG--A-AG 8174
G.GH.03.03GH175G ----C-G------CA------------...--------CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G----------CT------------GTT----.---GT----------------------A----T-----TG--A-AG 8743
G.KE.09.DEMG09KE001 C---C-G------CA--------G.............................................GGACTGAGACTGA-T-----G-G----------CT------------GGT----.---G-G-----G---------------A---AT-----TG--A-AG 8049
G.NG.09.09NG_SC62 ----C-G------CA-CA-----C---...--------CAGTCTCCAG.....................GGACTGAGACTG-------CG-G----------CT------------GTT----.---G----A------------------A----T---G-TG--A-AT 7876
G.ZA.01.TV546 ------GT-----CAT-----------...----A--ACAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------G-G----------CT-AA--G---T--GG-A---.---G-A---------------------A---AT-----TG--A-AR 7884
H.BE.93.VI991 ------G------C-------------...--GA-A---..........................................------------------CT-CT-G----------G-T----.---G-A-----G---------------A----T--A--T---A-T- 8075
H.CF.90.056 ------GT-----C-------------...--GA-A---..........................................---A-----------------CTC--------T-----A--C.---G-A---------------------A--GAT-----T--CA--- 7995
H.GB.00.00GBAC4001 ------G------C-------------...--GA-A---..........................................---------------------CT------C-----G------.---G-A-----G-------------------AT-----T---A-T- 8184
J.CM.04.04CMU11421 ------G------C------GAC----...---------..........................................--------GAT----------CT-G----C--TGC-TG----.---G-G---------------------A----T-----TG--A--- 8202
J.SE.93.SE9280_7887 ----C-G------C-----G-AC----...----T----..........................................--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG----.---G-G---------------------A----T-----T---A--- 7983
J.SE.94.SE9173_7022 ----C-G------C-----G-AC----...----T----..........................................--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG----.---G-G---------------------A----T-----T---A--- 7990
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----CG---------C----CAGGGGA...CTGAAGG--..........................................A-T-----------------CCT------C--GA---T----.---G-------GA-------------CA---A------T---A-T- 7859
K.CM.96.96CM_MP535 -----G--------CC-----AGGGGA...CTGA-GG--..........................................--T------------------CT------C--TG--------.--------------------------CA----------T---A--- 7836
U.CA.01.TV749 ----C-GG-----C-------------...----A---CAGCCTCAAG.....................GGACTGAGGCTA----------G----------CT-G-------T--GTT----.---G----------G----C-------A---AT-----T---A-AG 8737
U.CA.99.TV721 ----C-G------C-------------...--------CAGCCTCAAG.....................GGACTGAGGCTA----------G----------CT---------T--GGCA---.---G----------G----C-------A---AT-----T---A-AG 8745
U.CD.83.83CD003_Z3 ------GTA-A-.........................................................GGACTGCGACGG-----------A--------CCT-G-------TG-G-T----.---G-----------------------A----T-----T------- 8140
U.CD.90.90CD121E12 ------G---A-.........................................................GGACTGAGACGG-----------A---------CT-G-------TG-G------.-----------------A---------A----T-----T-----T- 7835
U.CY.05.CY090 ------G-A----C----A-C........................AAG.....................GGACTACAGGGGA-T------ATT---------CT-G--------GCGTT----.---G-----------------------A-----------G--A--- 7850
U.CY.08.CY223 ------GT------A------AC----...---------..........................................-----------A--------CCT-G---G---GG-G------.-----C--A-----G------------A----T-----T---A-T- 7972
U.ES.10.DEURF10DZ001 ----C-G----AGC-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------------T------CTC------A-T--GTCA--C.---G-----------------------A----T-----TG--A-A- 7947
U.GR.99.99GR303 ------G------C-------A-----GGGAC--AGG-...........................................------C-GAY----------CT-G--G-A-CTT-CTGT---A---GT---------GC----G------AC---T-----TG--AT-- 7966
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------GT-------C-A--GAGGGGA...CTGA-GG--..........................................A-T-----------------CCT-----GC--TG-G------.---------------------------A---A------T---A--- 8582
01_AE.AF.07.569M ----C--------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------GT---------CT-G----C--T--GTTA---.---G-C----------GA-T-------A--TCT-----TG----T- 7888
01_AE.CF.90.90CF11697 ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG--------G-G----------CT-G-------T--GTCA---.---G-------------A-C-------A---CT---T-TG----T- 8649
01_AE.CN.10.YNFL03 ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA---.---G-C-----G--G--A-C-------A--TCT---T-TG----T- 8069
01_AE.HK.04.HK001 -------------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTTA---.---G-G-----------A-T-------A--TCT-----T---A-T- 8058
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG--T-------G----------CT-G----C--T--GGCA---.-----C--------G--A-T-------AG-TCT-----TG----T- 7902
01_AE.JP.x.JRC77AE ----C-G------C-------------...----A---CAGCCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G---------CCT-G-A--------GATC---.---G-C-----------A-C-------A--TCT-----TG-C--TG 8676
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --A-C-G------C-C---G-------...--G..........................................AGGCAG----------G----------CT-G-------T--GTT----.---G-C--------G--A-T-------A-CTCT-----TG--A-T- 8104
01_AE.TH.90.CM240 ----C-G------CG------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA---.---G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----T- 8250
01_AE.US.05.306163_FL ------G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G----C--T---GTA---.---G-C--------G----C-------A--TCT-----TG----T- 7810
01_AE.VN.98.98VNND15 ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA---.-----C-----------A-T-------A--TCA---A-TG--A-TG 7967
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B.FR.83.HXB2 ATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTG...GGACGCAGG..........................................GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTAT.TGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCA 8676
Rev exon 2 D__C__N__E__D__C__G__T__S__.__G__T__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__#L__E__S__G__T__K__E__*_
Env _I__V__T__R__I__V__E__L__L__.__G__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y_#_W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------------C-------------...----A--ACAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG-------G-------------CT---------T--GTCA--C.---G-----------------------AC--ATC----TG-CA-A- 8136
02_AG.CY.09.CY256 --A-C-G------C-------------...--------CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTA---------------------CT-G-------T---TCA--C.---G-------G---------------A---A------TG--A-A- 7874
02_AG.ES.06.P1423 ----CTG-----GGA-----GA-----...----A---CAGTCGCAGG.....................GGACTGGAACTG-------------------T-CT-G-------T---TCA--C.---G---G-------------------A---AT-----TG--A-A- 8137
02_AG.GW.05.CC_0048 ----C--------CA------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTAAGACTG---------------------CT---------T--GTTA--C.---G----------------------CA-C-AT-----T---A-A- 8071
02_AG.KR.12.12MHR9 ------G-A----C-------------...----A-G-CAGTCTCAAG.....................GGCCTGAGACTA--------G---------C-CCT-----G---T---GCA--C.---G-----------------------C----T---T-TG--A-A- 8383
02_AG.LR.x.POC44951 ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG---------------------CT---------T---TCA--C.---G-----------------------A---AT-----TG--A-A- 8668
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----C-G-A----C-------------...----A---CTGTCTCAAG.....................GGGCTGGGACTG---------------------CT---------T---TCA--C.--------------------------A-----T-----T-----A- 7901
02_AG.NG.x.IBNG ----C-G------C-------------...----A--ACTGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG-------G-------------CT---------TA--TCA--C.---GT----------------------A---AT-----T---A-A- 8203
02_AG.SE.94.SE7812 ------G------C-------------...----A----..........................................---------------------CT---------T---TC---C.---G-----------------------A----T-----TG--A--- 8066
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----C-G------CA------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG-----------T------C--CT---------T--GTCA--C.---G-----------------------A---AT-----TG--A-A- 7902
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----C-G--------------------...---------..........................................------------------------------------------.----T--------------G-------A---ATC--A-AGG-A--- 7853
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------G------C-------------...--GATA---..........................................-----------------G---CT------CT----G-T----.---G-A-----G---------------A---AT---T-T---A--- 8049
05_DF.BE.x.VI1310 ------GT-------------------...---------..........................................---------------------CT-----GC----CG--A---.-------G-------------------A----------T---A--- 8082
06_cpx.AU.96.BFP90 ----C-G------C-------A-----...---------..........................................---------AT----------CT-G----C--GA--TGT---.---G-A---------C-----------A----T--AT-TG----AG 8724
07_BC.CN.98.98CN009 G-G-C-G----AG-G------------...-------ACAGTCTCAGG.....................GGACTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G-----C.---G-------G-----A--G---A--A----TC--G-TG--A--- 8019
08_BC.CN.97.97CNGX_6F C-GAC-G----AGGG------------...-------ACAGCCTCAGG.....................GGACTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G------.---G---T---G-----A--G---A--A----TC--G-TG------ 7876
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----C-G------C-------A-----...----A----..........................................-T----C-GAT----------CT-G-------TGCG--A---.---G-----------------------A----T-----T---A--- 7848
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----C----------------------...-------T-..........................................--------G---A--------CT---------------A---.----T----------------------A----------TG--A--- 8028
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------C---G-AC----...---------..........................................--------GA-S--------CCT-G-------TAC-------.-----C--A-----G------------A-----C----T---A--- 8075
12_BF.AR.99.ARMA159 G--------------------------...---------..........................................------------------------------------------.-------G-------------------A----------T---A--- 8641
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----C--------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GGTA---.---G---G---------A-T-------A---C------TG--AGT- 8122
14_BG.ES.05.X1870 G---C-G------CA--------GT--...-------ACAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------G-GT---------CT---------T--GTTA---.---G---G------------------CA----T-----TG--A-A- 8179
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C--------C-------------...--------CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTT----.---G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG--A-T- 8069
16_A2D.KR.97.97KR004 ----C-G------C-------------...----A---CAGCCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G----------CT------C--T--GTT----.---G---G------G------------A----T--AT-T------- 8063
17_BF.AR.99.ARMA038 ------G-A------------------...---------..........................................---A------------GG-----------C--T-----A---.---------------------------A----------T---A--- 7865
18_cpx.CU.99.CU76 ----C-G------C----------T--...--------CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------G--T-----G--CCT---------T--GGT----.---G-A-----GA------G-------A---AT-----TG--A-AG 8005
19_cpx.CU.99.CU7 ----C-G------C-------------...----A---C..........................................--------G-G----------CT---------T--GTT----.---G-------G-----A-C-------A----T-----T---A-T- 7739
20_BG.CU.99.Cu103 ----C-G------CA------------...--------CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G------G---CT------------GGG----.---G-----------------------A---AT-----TG--A-AG 8131
21_A2D.KE.99.KER2003 ----C-GG------------G------...---------..........................................---GA-----G----------CT------------G--A---.---G---G------G-G----------AA-------TAT------- 7868
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G----------CT------------GATA---.---G-G-----------A---------A---C---A--TG----T- 7864
23_BG.CU.03.CB118 ----C-G------CAT-----------...--------CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTA--------G-G----------CT------------G-T----.---G-----------------------A---AT-----TG--A-AG 8125
24_BG.ES.08.X2456_2 ----C-G-----.........................................................GGACTGAGACTG--------G-GT-----G---CT---------T--GTT----.---G---G-------------------A---AT---TATG--A-AG 8115
25_cpx.CM.02.1918LE ----C-G------CA------------...----A---CTGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G------G---CT------------G-----C.---G-A-G-------------------A---AT-----TG--A-A- 7896
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----C-G------C-T-----A-----...----A---CAGCCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT------------GGCC---.---G-G--------G------------A---A------T---A--- 8685
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C-G------C-------------...----A---CAGCCTCAAG.....................GGGCTGAGACTG----------G----------CT---------T--G------.---G-A-----G---------------A---AT-----TG--A-AG 8696
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------...---------..........................................-----------------G-----------------G------.---G----------------------------------T------- 8077
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G--------------------...---------..........................................-----------------------------------G--A---.-------T------------------------------T------- 8121
31_BC.BR.04.04BR142 ----C-G----AGCG------------...--------CATCCTCAGG.....................GGACTGCAGAGG---------AT---T--G--C-TAAAA-GC--TG-G------.---G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A--- 8147
32_06A1.EE.01.EE0369 ------G------C-------AC----...----A----..........................................--------GAT---------CCT-AAA--C--GG-GTGT---.---G-A---------------------A-A-AT---A-TG--A-A- 8302
33_01B.ID.07.JKT189_C ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTCA---.----T------------A-T-------A--TCT-----T-----T- 7989
34_01B.TH.99.OUR2478P ------G-A------------------...----A----..........................................----------------GG-----------------G------.----T----------------------------------------- 7842
35_AD.AF.07.169H -----C-G-----C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGGTTGAGACTG----------G------G----T------------GTT----.---G-------------A-C-------AC--A----A-TG--A--- 7879
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----C-G------C-------------...----A--ACAGCCTCAAG.....................GGACTGAGGCTG--------G-G------G--C-T------------GGTA---.---G-A-----------A-C-------A-C-CT-----TG----T- 7897
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----C-G------C---A--GA-----...----A---CAGCCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--T-----G-G----------CT------C-----GGT----.---G-------------A-T-------A-C-AT-----TG--A-T- 7879
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----C-G------------GCAGGGGA...CTGAA----..........................................---------AT----C-G-----------C-----G--A---.----T----------------------A--------T-T--CA--- 8072
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G---C-G-----------A-CAGGGG-...CTGA-G---..........................................------------------CT-CT-G--------T-G-T----.---------------------------A----------T---A--- 8126
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----C-G--------------------...---------..........................................-----------------G-----------------GA-----.--------------------------------T-----G---A-TT 8173
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----C-G--------------------...---------..........................................----------T------------------------G------.-----A---------------------A----TC----T------- 8181
43_02G.SA.03.J11223 ----C-G------CA--A-----C---...--------CAGTCTCCAG.....................GGACTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GTT----.-------G-------------------A---AT---G-TG--A-A- 8180
44_BF.CL.00.CH80 -C--C-G-------------CAGGGGA...CTGAAGG--..........................................---------------------CT-G----------G------.---G-----------------------A----------T---A--- 8091
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----C-G------C------GAC----...---------..........................................------C-GAT-------C--CT-G-------TGCG--A---.---G----------------------------------TG------ 8635
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----C-G-------------CAGGGGA...CTGAAG---..........................................------------------CT-CT-G--------GCGTG----.---G-----------------------A----------T---A--- 8052
47_BF.ES.08.P1942 ----C-G--------------------...---------..........................................---------CT---------C--------C------------.--------------------------CA----------T---A--- 8093
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----C-G------C---------C---...----A---CAGTCTCACG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GATA---.---GCG-----------A-T-------A--TCT-----T-----T- 7908
49_cpx.GM.03.N26677 --A-C-G------C-------AC----...----A----..........................................--------GAT------G---CT-G-------TG-C-TA---.---G-GA--------------------A----T---T-TG------ 8103
50_A1D.GB.10.12792 ----C-G--------------A-----...----A----..........................................-----------AA----G--C-T------------G--A---.----T----------------------A--------T-TG--A--- 8082
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------G-----G--------------...---------..........................................-----------------G-----------------C------.-----------------------------C------T--------- 7867
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----C-G-A------------------...---------..........................................---G-----------CG------------------G------.----T---------------------------------TG--A-T- 8005
53_01B.MY.11.11FIR164 ----C-G-----GC-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G---RC--T--GTCA---.---G----------R--A-C-------A--TCT-----TG----TG 8016
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----C-G------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--T-----G-G----------CT-G-------T--GGT----.---G-------R-----A-T-------A--TCT-----TG--A-T- 8105
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----C-G-A----C----A--------...---............CAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA---.---G----------G--A-T-------A--GCT-----T---A-T- 8007
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----C-------GGG------------...----A---CTGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTA------------------C--CT-----G-------TCC--C.---G----------------G------A----T-----TG--A-A- 8024
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G-GAC-G----AG-G-----G------...-------TCAGCCTCAGG.....................GGACTACAGAAG--------------T------CT-G-A-G-A-TG-G------.-------T-A-------A--G---A-------TC--TATG--AG-- 7904
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----C-G------C-------------...-------CCAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA---.---G-CA----------A-T-------A--TCT-----TG----T- 8048
59_01B.CN.09.09LNA423 G-GAC-G------C---------C---...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GGCA---.-----C-----------A-C-------A-CTCT-----TG--A-TT 7875
60_BC.IT.11.BAV499 --CAC-G----AGCA-----------A...--------CAGCCTCAAA.....................GGACTGCAGAGAA--------AT---T--G----TAG-A-GC--TG-G------.---------------------------A--------------A-T- 8657
61_BC.CN.10.JL100010 G-GAC-G----AG-G----T-------...-------ACAGTCTCAGG.....................GGACTACAGAAG-----------T--T------CT-G-A-GC--TG-G------.---G---T---G-----A--G--CA--A--------TATG--A--- 8075
62_BC.CN.10.YNFL13 G-G-C-G----AGCG-G-A--------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTACAGAGG--------------T------CT-G-A-GCA-TG-G------.---G---T---------A--G--C---A---ATC----TG--A--- 8007
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----C-G------C----C-G------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGCGACTG---------------------CT---------T---GCC--C.---G-----------------------A---AT---T-TG--A-A- 8223
64_BC.CN.09.YNFL31 G-GAC-G----AG-G--------C---...--------CAGTCTCAGG.....................GGACTACAGACG------AG------T------CT-G-A-G---TG-G------.---G---T---G--------G------A----TC----TG--A--- 8041
65_cpx.CN.10.YNFL01 G-GAC------AG-G------------...--------CAGTCTCAAG.....................GGGCTGAGACAG----------G---------YCT-G----C--T--GTT----.---G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----T- 8085
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----C--------C-------------...----A---CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA---.---G----------G--A-T-------A--TCT--AT-TG----T- 7995
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----C--------C-------------...--------CAGTCTCAAG.....................GGACTGAGACTG--------G-G----------CT-G-A-----T--GTTA---.---G----------G--A-T-------A-CTCT-----TG------ 7989
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------G--------------------...---------..........................................------------------------------------------.-----C--------------------------------T---A--- 8113
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -C----G--------------------...---------..........................................----------------------------G---T-----A---.-----------------------------------------CA--- 8339
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------C-------------...---------..........................................--------GAT---------CG-------CA-A---------.----------------G-------------------------A--- 8156
O.BE.87.ANT70 GGGA-CCA--A-G-GA-CAGCTA----...A-G-TTG-ACTGTGGATC.....................CTAGGGCAGAAGATAATTA-T-TTTG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C.---CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-AC 8744
O.CM.98.98CMA104 GGGACCCA---AG-GA-CAGC-A----...---ATTG-ACTGTGGATC.....................CTAGGGCAGAAGATAATT--T-GTTG----CT---TAAAGC-G-AA----A--C.---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A--- 8248
O.CM.98.98CMABB141 GGGA-CCA--A-G-GA-CAGC-A----...A---TTG-ACTGTGGACT.....................CTAGGGCAGAAGATAATTAGT--TTG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C.---CTA--A---T-GC---------T-A-A--TC-AG-AG--A-T- 8262
O.CM.98.98CMABB212 GGGA-CCA----C-AA-CAGCTAC---...A---TTG-ACTGTGGATC.....................CTGGGACAAAAGATAATT-----TTG--G-CT---TG-AGC-G-AA----A--C.---CTA--A---T-GC-----------A-A------T-TG--A-T- 8273
O.CM.98.98CMU5337 GGGA-CCA--C-G-GA-CAGC-A----...----TTG-ACTGAGGATC.....................CTAGGGCAGAAGATAATT--T--TTG--G-AT---TACAGC-G-AACT--A--C.---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-A--AG--A--- 8207
O.CM.99.99CMU4122 GGGA-CCA--C-G-GA-CAGC-A----...----TGG-ACTGTGGATC.....................CTAGGACAGAAGATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCAGC-G-AG----A--C.---CTA--A---T-GC-----------ACA-A-C-AT-RG--A--C 8220
O.FR.92.VAU GAGA-CCA--A-T-GA-CAG--AC---...----TTG-ACTGTGGATC.....................ATAGGGCAGAGGACAATT-----TTG--G-CTC-TTAAAGC-A-AA----A--C.---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TG 8310
O.GA.11.11Gab6352 GGGA-TCA--A-GCGA-CAGC-A----...A---TTG-ACTGTGGATC.....................CTAGGAGAGAAGATAATTAGT--TTG--G-AT---TACAGC-G-AG----A--C.---TTA--A---T-GC-A---------ACA-ATC-AG-AG--A--C 7982
O.SN.99.99SE_MP1299 GGGA-CCA--C-G-GA-CAGC-A----...----TTG-ACTGTGGACT.....................CTGGGACAGAAGATAATTAGT--TTG--G-CT---CATAGC-G-AA----A--C.---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A--- 8812
O.US.10.LTNP GGGA-TCA--A-G-GA-CAGC-A----...A---TTG-ACTGTGGATC.....................TTGGGACAGAAACTAATTA-T--TTG--G-AT---TACAGC-G-AAC---A--C.---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A-AT 8668
N.CM.02.DJO0131 --CC-GCA-----C-C----G--C---...-----G--CCTCATCAGG.....................GGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T----GGAA-AA--GCA---.---G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A- 8130
N.CM.02.SJGddd --CC---G-----C-C-------C---...A---AG--TCTCAGCAGG.....................GGACTGCAACTACT-AAT---CT-A-A-C-CGC-T----GGAA-A---GCA---.---G-AGGA--GY---GAG--------A-C--------T---A-A- 8096
N.CM.04.04CM_1015_04 --AAC-CA-----C-C----GA-C---...----AG--CCTCAACAGG.....................GGACTGCAACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T----GGAA-A---GCA---.---G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A- 8102
N.CM.06.U14296 --CC-G-R-----C-C-----------...----AG--TCTCAGCAGG.....................GGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-T-C-C-T----GGAA-AA--GCA---.---G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T--YA-A- 8148
N.CM.06.U14842 ---C--CG-----C-C-----------...----AG--TCTCAGCAAG.....................GGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGG-T-C-C-T----GGAA-AA--GCA---.---G-RA-A--GT---RAG--------A-C--------T---A-A- 8170
N.FR.11.N1_FR_2011 --AC---G-----C-C-------C---...----AG--TCTCAGCAAG.....................GGACTGCAACTACT-AAT---TT-AGA-T---C-T----GGAA-A---GCA---.---G-AA----GT----AG--------A-C--------T---A-A- 8030
P.CM.06.U14788 -GGA-C-A-GACC-CC--AC-A-----...T-GATACACCTGGGCCAA.....................CTACTGAACAGT......A-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC---.----C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TG 8249
P.FR.09.RBF168 GGGA-C-A-GACC-CC-AAC-A-C---...T-GATACACCTGGGCCAA.....................CTGCTGACCAGA---CTTA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC---.----C---A---T----AC-A-----AACC-----AT-GG-CA-TG 8795
CPZ.CD.06.BF1167 CACC-TTG--CAT-GA-CA-GT-GA-C...CAT-AGT--AGCCTATTGCTGTGGGAGACTGTGAGACAATTGCTGCGCAGGCTCATAC-CCT---G-C-C-A-TTCTAC-C--A--GG-AAC-.---G-AATTCT-A-T-GAC-GCA-TGCA--GTT-GCA-AG--A-TT 8879
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-GA-TTG---AC-AC----GA-A---...----AATACAGCCTCAGG.....................GGAGTACAACAAATAG-TACTCT---AC-CC-ACT-A-AGGGAC---G------.----CAACA---A-C-----------CA-A-----AT-AG--A-T- 8209
CPZ.GA.88.GAB1 -A---GTG---ACAAC-CA-GACGT--...----ATCTAATACTTCAC.....................AGCCTCAGACTGCTAC----GAGA--GTGCCTGCT-G--GGAA-TA-T--A---.---G-AA----G-----A-T-------A-A---C----TG----A- 8737
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 C-GC-GGG--CC--AC-CC--GCC---...AA--AGG--ACCATTAGCTTCATACAGACCATAATAATAGTACATAGAAACTTAGT-CTTAAGTGG-G-CTA-TTA-AG--TGG--TGCCA--.GCTTA-GT-ATTG------C-TC-TT-A-A--GAACT-AG--AGGC 8368
CPZ.US.85.US_Marilyn ---C-G-G-----CA--AC--A-C---...----AG-ACATCAACAAG.....................GGACTGCAACTGTT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C---GGGG-AA-CGCT--C.---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A- 8705
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 GGGA-C-A-GA---AACACTCAGC---...ATCGAGTACCTGACCAGA.....................CTACTGAGAAGA-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C-TTGC-T-TA-TGCT--C.---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTG 8264
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con GGGA-C-A-GAA--AACACTCAGC---...ATCGAGCACCTGACCAGA.....................CTACTGAGAAGA-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C-TTGC-T-TA-TGCT--C.---G-A--A-----T---C-A------A----------AG-CTGTG 8248
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTG.GAAAGGATTTTGCTA..........................................TAAG.ATGGGT 8802
Nef _M__G_
Env T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__L_#_E__R__I__L__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 T---A-------------GCT--------------------A---G-------AT-------------TTAA----------------C---------C-C.-----AGC-------..........................................---C.-----G 8061
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ----A---A---------G-T--------------------A---G----A--TT---C--------A-T---T--------------C-----------A.------GC---AA--..........................................---C.------ 8014
A1.CY.08.CY236 T---A-------------GCT----------A---------A-----------AT-G-----------AT-A-T--------------C---------C-T.------GC-------..........................................---C.-----G 8040
A1.ES.05.X1608_8 T---A-----------A-GCT----------------W---A---G----A--CT--------------T-A----------------T-----------A.-----AGC-------..........................................---C.-----G 8310
A1.KE.11.DEMA11KE001 T---A-------------GCT--------------------A--AG----A--AT-G----------C-T------------------C-----------T.-----AGC-------..........................................---C.-----C 8223
A1.RU.11.11RU6950 T---A----T--------G-T--------------------A---G----------------------T-TA----------G-----C---------GCA.------GC-----A-..........................................---C.-----G 8350
A1.RW.11.DEMA111RW002 T---A---A---------GCT----------A---------A----G---A--AT--------------TTA-------A-C------C-----------C.------GC-------..........................................---C.------ 8207
A1.SN.01.DDI579 ----A----T----------T--------------------A---G----A-----G--------C---T---T------------G-C-----------A.------GC-------..........................................---C.------ 7994
A1.UG.11.DEMA110UG001 T---A-------------GCT-----------A--------A---G----A-CAT-G----G-------TT-----------------C--------TGCT.------GC-------..........................................---C.-----G 8152
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T---A---A---------GCT------G-------------A---G----A--AT-GT-----------T------------------T-----------A.-----AGC-----A-..........................................---C.-----A 8257
A2.CM.01.01CM_1445MV T---AG--A--------------------------------C---G----A--AT---C----------T-A---------C------C-----------T.------GC-------..........................................---A.-----G 8028
A2.CY.94.94CY017_41 T---AG--------------T--------------------A---GG---A------TC----------T-A----------------C-----------A.------GC---A---..........................................---A.-----G 8195
B.BR.10.10BR_MG029 ----------------------A---------------------------A--AT--.---------C-T-A-T-------C-C----GG-----------G------GC-------..........................................----.-----G 8299
B.CA.07.502_1191_03 ----T---------------------------------------T-----A-----G--------G---T----G----C-----------G--------C.-----A-G---A---..........................................----.------ 8249
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T---T---------------------------A--------T---C----A---G--T-------T---T----------------------------C-T.------GC-----A-..........................................---AG-----C 8346
B.CN.10.DEMB10CN002 ----T--------------A------------A---------C-------A--AT-G-----------AT----------------------------C-A.-----A------G--..........................................----.------ 8178
B.ES.10.DEMB10ES002 ----T----T----------------------A------------C----A-------G------T---T-----------CT---------------GCA.--G---G--------..........................................----.------ 8187
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------A------------------A--------A--AT-------------AT----------GT------C------------.------GC-------..........................................----.-----A 7999
B.GB.05.MM45d213_GN1 -C--------------------------C----C------CA--A-----A---Y--T-----------T-------------------------------.-------G---AG--..........................................----.-----G 8220
B.HK.06.HK003 T---T---------------------------A---------C-------A---G-GT---------C-T-------------------------------.------GC----G--..........................................---A.------ 8162
B.HT.05.05HT_129389 ----AG---------G---A------------A--------A-----AGGA-G-TGGT---------C-T----G------C-------------------.------GC------G..........................................---A.------ 8026
B.JP.12.DEMB12JP001 ----T-----------------------C--AA-----------A-----A--CT--------------TT---------GT------------------A.------GC-------..........................................----.-----G 8215
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----T-G----A---------------------C-------A--T-----A------A-----------T---------------------------T--T.------GC-------..........................................----.------ 8468
B.PE.07.502_0525_wg5 T---T--------------------------AA-C----------G--T-AACAT--T------AT--AT----------GCT-----C------------.------C--C-----..........................................----.------ 8236
B.RU.11.11RU21n ----T----------G------A---------------------------A--A---T-------G-A-T------------------------------C.------GC-------..........................................----.------ 8330
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------------------------------------------------A----C-A----------AT------------------------------A.-------C---AG--TAAAATAAAA..ATAAGACAGGGCTTAGAAAGGACTTTAGTA---A.------ 8095
B.US.11.ES38 T------------------------------A----------G-T-G---A-------G------T--AT-------------------------------.---------------..........................................----.------ 8754
C.AR.01.ARG4006 T---A--------------A--A---------A-----------A-----C--AT---GGA-AT---CT-TA----------------------------T.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 7993
C.BR.07.DEMC07BR003 T---A--------------A--A--------AA--------A--A--------AT---G--------CT--A----------------------------T.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8245
C.BW.00.00BW5031_1 T---A--------------A--A--------AA-----------------A--CT--A---------C-T-A----------------------------T.---GCAGCA--A-A-..........................................---A.-----G 8155
C.CN.10.YNFL19 ----T---------------------------A-C----C-A--A-R---A-------G---------............-C-------G------A-CCT.---GTAGC-----A-..........................................---A.-----G 8181
C.CY.09.CY260 --A-A-C-----C---G-G--CAG-------AA-AG-----T-GC---G-A--AT-A--G--AT---CT--AG---T-G----------C-G-G-T----A.-C-GCAGC---A-A-..........................................---A.-----C 8061
C.ES.08.X2363_2 T---A-----------------A---------A--------T-CA-----A--AT------------CA--A--C----------------------T--T.---GCAGC----T--..........................................---A.-----G 8283
C.ET.02.02ET_288 ----A----T---------A--A--------AA--------T--------A--TT---G--------CT--A--GC------------------------T.---GCAGC-------..........................................---T.-----G 8028
C.IN.09.T125_2139 T---A--------------A--A---------A--------T-CC-G---A--CT------G-----CTA-A----------------------------A.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8858
C.KE.00.KER2010 T---A--------------A--A---------A--------T--A-----A--AT------------C-TTA---------C----------------C-T.---GCAGC-------..........................................---C.-----A 8012
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----A--------------A--A---------A--------T-CC----GA--AT------------CTA---T--------------------------T.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8784
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T---A------AC------A--A---------A--------C--------A--AT------G-----CT--A--G------C----------------C-T.---GCAGC-----A-..........................................---C.-----G 8774
C.YE.02.02YE511 T---A--------------A--A--------AA--------A--------A--AG----------C-CT--A----------------------------T.---GCAGCA--A-A-..........................................---A.-----G 8015
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 ----A------------ACA--A---------A-----------A-----A---GG-----------CT--A----------------------A-----T.----CCGCA------..........................................---C.-----G 8792
C.ZA.10.DEMC10ZA001 T---A--------------A--A--------AA--T-T----C-----T-A--TT------------C---A----C----C------------A-----T.---GCAGC-------..........................................---A.-----G 8155
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T---A---AG-AC------A--A---------A--------T------T-AATAT------------C-T-AG---------------------------T.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8193
D.CM.10.DEMD10CM009 ----A-----------------A-------------------C-----T-A------T-----------TT-----C--C-----------------T--A.-----AGC-------..........................................---A.------ 8140
D.CY.06.CY163 ----A---------------------------------AC----------A--A-----------G---TT-G------C-----------------T--C.------GC-------..........................................---A.------ 8015
D.KE.11.DEMD11KE003 T---A----T-A-------A-----------AC--------A---GG-T-A--AT-G-----------ATTA-------C---------------------.------GC---A---..........................................---A.------ 8132
D.KR.04.04KBH8 ----A-------------------------------------------G-A------T-------G---TT-----------------------------C.------GC----A--..........................................---C.------ 8715
D.SN.90.SE365 T---A---------------------------A-------C---------A------------------TT--------C-C-C-------------G---.---G--GC---A---..........................................---A.------ 8800
D.TZ.01.A280 ----A---------------------------A--------A--A-----A------T-------G---TT--------C------G--------------.------GC---A---..........................................---A.------ 7990
D.UG.10.DEMD10UG004 ----A----T---------A------------A-----------T-----A--AT-G------------TTA---------C-C-C------------GC-.------GC---T---..........................................---A.------ 8112
D.UG.11.DEMD11UG003 ----A----T------------A------------------T----G---A-----G--------G---TTA-T-----C--G-----------------T.--G---GC-------..........................................---A.------ 8156
D.YE.02.02YE516 ----A-----------------A--------AA--------A--------A-G---G------------TTA-------C--------------A--T--A.------GC-------..........................................---A.------ 7982
D.ZA.90.R1 T---A------AC-------------------------------------A-------C------G---TTA--G----CGT------C-----------A.------C--------..........................................---A.------ 8156
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----A----T---------------------------------TT-G---A-----G--------G---T---------C--------------A-----A.--------A------..........................................---A.------ 7975
F1.AR.02.ARE933 ----A----T---------A--A--------A----------CT--G---A-----GT-------G--T-TA-----------------------------.-----AGC---C---..........................................---A.------ 8072
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----A----T-----G------A--------AA---------CTT-G---A-GTT-G----------C-T-A----------------------------T.------GC----A--..........................................---A.------ 8190
F1.CY.08.CY222 T---A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G-G-------A----------------.---------------..........................................---A.-----G 7968
F1.ES.02.ES_X845_4 ----A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A--A--G------------T----------------G-C-----A-----A.-----AGC---A---..........................................---A.------ 8221
F1.RO.96.BCI_R07 T---A----T---------------------A----------CTT---------TGCT--C--------T-A----------------C-----------A.------GC-------..........................................---A.------ 8856
F1.RU.08.D88_845 ----A----T----------T----------A---T------CTT-G---A-----G--------G-A-TT-----------------------------A.------C--------TAAAA.....................................---A.------ 8293
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----A----TG--------A-----------A--C------A-TC-G---A-----G------------T---------------------------T--C.------GC-------..........................................---A.------ 7961
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----A----T---------A-----------AA-C--------TT-G---A-----G------------T---------------G-----------TGCA.------GC-------..........................................---A.------ 8062
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----A----T---------------------AA-C-----C--TT-G---A--AT-G--------G---TT-----------------------------T.-----AGC-------..........................................---A.------ 8123
G.BE.96.DRCBL T---A------------A-CT------------------------C----A-----G--------G---T-A----------------------------A.-----AGC-------..........................................---A.-----A 8762
G.CM.10.DEMG10CM008 ----A--------------TT------------------------C----A---T-G--------T---TTA----------------------A-----A.-----A---------..........................................---A.-----A 8165
G.CN.08.GX_2084_08 T---A------------A-CT------------------------C---CA----C-----------CT--A-------------G--------A---C-A.-----AGC-C--G--..........................................---A..----G 8055
G.CU.99.Cu74 T---AG-----------A-CT--------------------A--------A--A-------G---T---T-A-------------G--------A-----T.------GCGC---AG..........................................---A.-----A 8442
G.ES.09.X2634_2 T---A------------A-CT----------A---------A----G---A---T-G----G-----C-T-A-T---------------------------.-----AGC-------..........................................---C.-----G 8300
G.GH.03.03GH175G T---A------------A-CT-----------------------A-----A-----G-C----------TTA-T-------C---G--------A-----T.-----AGC-------..........................................---A.--A--A 8869
G.KE.09.DEMG09KE001 T---A------------A-C-----T---------------A----G---A----------G---G---T---------------G--------A-----T.-----CGC----T--..........................................----.-----A 8175
G.NG.09.09NG_SC62 T---A----T-----G-A-CT------------------------C----A-----G--------T---TT---------------G-------A---C-T.-----AGC-------..........................................---A.----AG 8002
G.ZA.01.TV546 T---AG-----------A-TT--------------------A---C----A--A--G-----------T--A-T-----------G--------------A.-----AGC-------..........................................--G........ 8003
H.BE.93.VI991 ----A-----T-----------A---------A--------C----G---A-------G--------C-T------------------------------T.------GC-------..........................................---CA-----A 8202
H.CF.90.056 ----A-----------------A------G--A------T-A----G---A-------G----------T------------------------------T.-----A-GC------..........................................---TA-----A 8122
H.GB.00.00GBAC4001 ----A----T------------A---------A----M---C----G---A-----G-G---------AT------------------------------T.------GC-------..........................................---CM-----A 8311
J.CM.04.04CMU11421 ----A----T--W------A--A---------A-C------A--W--AG-A------T-------G-A-TT--T-----------------------T--T.------GC-------..........................................---A.------ 8328
J.SE.93.SE9280_7887 ----A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T--A.-----AGC-------..........................................---A.-----G 8109
J.SE.94.SE9173_7022 ----A--------------A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T--A.-----AGC-------..........................................---A.-----G 8116
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A--------------A--A--------AA-C-----GA-----T-CA------T-------T-A-TT-----------------------------T.-----AC----A---..........................................---A.------ 7985
K.CM.96.96CM_MP535 ----A-------------GA--A--------AA--------A---G----A------T-------T-A-TT--------------------------TC-C.-----AGC---A---..........................................---A.------ 7962
U.CA.01.TV749 T---A--------------------------A-------------G----A--AT----------------A-T--C-----------------------C.------GC-------..........................................---A.------ 8863
U.CA.99.TV721 T---A----T---------------------AA------------G----A--AT-------------T--A-T--C-----------------------C.------GC-------..........................................---A.------ 8871
U.CD.83.83CD003_Z3 ----A----T------------A--------AA----------G-G----A--AT------G-------T-A-T-----------------------T--C.------GC---A--G..........................................---A.------ 8266
U.CD.90.90CD121E12 ----A----T----------------------A--------T--------A---T-G----G-----C-T---T--------G--------------T--C.------GC---A--G..........................................---A.------ 7961
U.CY.05.CY090 ----A----T---------A--A--------AA--------A---G----A--AT--T-------T--ATTA----------------------------A.-----AGC-------..........................................---A.------ 7976
U.CY.08.CY223 T---A--------------A--A--------AA--------A---G----------AT-----------TGA----------------T-----------A.------GC-------..........................................---CA------ 8099
U.ES.10.DEURF10DZ001 T---A------AC----A-CT---T---C----C--------G-A-----A--AT-G--------T-A-TTA----------G-----------A-----A.-----AGCA------..........................................---A.-----G 8073
U.GR.99.99GR303 ----A----T--------G-T-------------C------AC--G---GA--AT-G------------T------------------C-----A-----C.------GC-------..........................................---T.------ 8092
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ----A--------------A--A--------AA--------A---G----A------T-------G---TG--------------------------T--T.------GC-------..........................................---A.------ 8708
01_AE.AF.07.569M T---A-----------G-G-T--------------------A----------------G------T--AT------------------T-----A-----A.---------------..........................................---C.-----G 8014
01_AE.CF.90.90CF11697 T---AG----------G-G-T----------------------------GA-------G------C--AT------------------C-----------A.------GC-------..........................................---C.------ 8775
01_AE.CN.10.YNFL03 ----A--------T--G-G-------------------------------A-------G-----CC---TT-----------------C--G--------C.------GC-------..........................................---C.-----G 8195
01_AE.HK.04.HK001 ----A-----------A---T------------------------C----A-------G--G-----C-TT-----------------CC----------A.-------C----G--..........................................---C.-----A 8184
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----A-----------G-G-T------------------------C----A-------G-----CC---T------------------C-----------A.-----AGCA------..........................................---C.-----G 8028
01_AE.JP.x.JRC77AE ----A---------------T-------------------G---T-----A-------------C----T------------------C---------C-A.-------C-------..........................................---C.-----G 8802
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 T---A-----------G-G-T----------A-------------C----A-------G-----C---AT---A--------G-----C-----------A.------GC---AG--..........................................---T.-----A 8230
01_AE.TH.90.CM240 ----A-------C---G-G-T-------C----------------C------------G-----C----T------------------C-----------A.-------C-------..........................................---C.-----A 8376
01_AE.US.05.306163_FL ----A------AC---G---T------------------------C----A--A--G-G-----C----T-A----------------C-----------A.------GC----A--..........................................---C.-----A 7936
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A-----------G-G-T----------------C-------C----A-------G-----CT---T------------------C-----------A.------GC-----A-..........................................---C.-----A 8093
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 CAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTG.GAAAGGATTTTGCTA..........................................TAAG.ATGGGT 8802
Nef _M__G_
Env T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__L_#_E__R__I__L__L__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__*_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 T---A------------A-CT-------C--A---------A--------A-----------------TA-A----------------T---------C-T.-----AGC-------..........................................---C.------ 8262
02_AG.CY.09.CY256 T---AG---------G-A-CT-------CG-A-------------G----A-----------------T-TA---------C------C--------TC-A.-----AGC-----A-..........................................---C.------ 8000
02_AG.ES.06.P1423 T---A------------A-CT--------------------A---C----A-----G--------T---TT-----------------C-----A-----C.------GC-------..........................................---C.------ 8263
02_AG.GW.05.CC_0048 T---A----T-------A-CT-------C--A--------GA---G----A-C---------------T-TA---------C------C---------C-C.------C--------..........................................---C.------ 8197
02_AG.KR.12.12MHR9 T---A------------A-CT----------A--C------A---G----A-----G------------TTA----------------T--------T--C.------GC-------..........................................---C.------ 8509
02_AG.LR.x.POC44951 T---A------------A-CT----------A---------A---G----A-----G-------------TA----T----C------C--------TC-T.----A--C-------..........................................--GC.------ 8794
02_AG.NG.09.09NG_SC61 T---A------------A-CT-------C--AA--------A---G----A-----G-----.................................................................................................---C.------ 7973
02_AG.NG.x.IBNG T---A----T-------A-CT----------A-C-------A---G----A---TGG--------------A----------------C-----------C.------GC-------..........................................---C.------ 8329
02_AG.SE.94.SE7812 T---A----T-------A-TT-------C--A---------C--------A-----G------------T-A----------G-----C-----------T.------GC-------..........................................---C.------ 8192
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----AG-----------A-CT----------A---------A--------A--A--G-------A---T--A----------------C-----------A.------GC-----A-..........................................---C.------ 8028
03_AB.RU.97.KAL153_2 T---A-------------G-T--------------------A---G----A--TT------------G--TA----------G-----C---------GCA.----A-GC-----A-..........................................---C.-----G 7979
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A-----------------A---------A---------C------GA-----------------T--A----------------C---------C-T.-----AGC------T..........................................---A.-----A 8175
05_DF.BE.x.VI1310 ----AG---T---------------------A----------CTT-G---A-----G------------T-A----------------------------A.------GC-------..........................................---A.------ 8208
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A------------A-CT--------------GC-------------A--AT--T-------T---TTA--G-------------------A--A--T.-----AGC-------..........................................---A.-----A 8850
07_BC.CN.98.98CN009 T---A--------------A--A---------A--------T-----------CT------------CTA-A----------------------------T.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8145
08_BC.CN.97.97CNGX_6F T---A--------------A--A---------A-----A-CAG----------AT------------C-A-A--G-------------------------T.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8002
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A----T------C--------------------------TT-G---A-G---G----------C-TT--T--------------C-----------T.------GC-------..........................................---C.------ 7974
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T---A----A--------GCT--------------------A--------A-----GTC----------TTA---------C-C-----------------.--G---GC---A---..........................................---A.------ 8154
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A----T---------A--A---------A-------G---A----TA---Y--TA------G---T---T--------------C-----------A.------GC-------..........................................---C.-----A 8201
12_BF.AR.99.ARMA159 ----A----T--------G------------AA--T------CTT-G---A--AT-G--------G---T-A--GC----------G----------A---.------GC-------..........................................---A.------ 8767
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----A--T------------T-----------A-------GAC--G----A--AT-G-G----GC----T---------------G--C-----------C.------GC---A-A-..........................................---C.------ 8248
14_BG.ES.05.X1870 T---A------------A-CT----------A-C----CW------G-------T-G----G-------T-A--G-----GT------------A------.-----AT--C-TT--..........................................---C.-----G 8305
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A-----------G-G-T------------------------C----A-------G-----C----T--G---------------C--------T--C.------GC-------..........................................---C.-----A 8195
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A---------------T----------A---------A--------A-------C---------AT-A----------------C-----------A.--G--AGC---A---..........................................---A.-----G 8189
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A----T---------------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A----------------------------C.------GC-------..........................................---A.------ 7991
18_cpx.CU.99.CU76 T---A------AC----A-CT--------------------A--------A--A--G------------TTA----------------C---------GCC.-----AGC-----A-..........................................---T.-----G 8131
19_cpx.CU.99.CU7 ----A----T------G-G-T------------C-------A--A-----A-------G------G---T------------------C-----------A.------GC-------..........................................---A..----G 7864
20_BG.CU.99.Cu103 T---A------------A-CT----------AA--------A--------A---GA-T-------T---TG--------------G--------A-----T.------GCGC-----..........................................---A.-----G 8257
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A------------------------------------A------G-A-------C----------T-A----------------C-----------C.------GC---A---..........................................---A.-----G 7994
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A---A-------G-GAT--------------------A--AC----A-------G------T---TG--T-------C------T------------.------GC-------..........................................---C.------ 7990
23_BG.CU.03.CB118 T---A------------A-C------------A--------A--------A---GA-T-------T---TG-----------------------A-----T.------GCGC-----..........................................---A.-----G 8251
24_BG.ES.08.X2456_2 T---A------------A-C------------A--------A--------A-G-GA-T-------T---TG--------------G--------A-----T.------GCGC-----..........................................---A.-----A 8241
25_cpx.CM.02.1918LE T---A------AC------CT--------------------A---C----A-----G------------TTA--G-----GT------------------A.-----AGC-------..........................................---A.-----G 8022
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T---AG--------------T-C------------------A---C----A---G-G------------T------------------------------A.--G---GC-----A-..........................................---A.-----G 8811
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T---A------AC----A-CT------------------------C----A-----G-----------ATTA-------------G--------A---GCT.-----AGC-----A-..........................................---A.-----A 8822
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----T--------------------------A---------A--T-----A--AT----------------A---------C------------------A.------GC-------..........................................----.------ 8203
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----T---------------------------------------------A--AT---G----------T---T-----C-C------------------A.------GC-------..........................................----.------ 8247
31_BC.BR.04.04BR142 T---A--------------A--A---------A-----------A--------AT-G-G--------CTA-A----------------------------T.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8273
32_06A1.EE.01.EE0369 T---A--------------CT----------A-------------G----A---T--T-------T---TTA-T--------------------A--A--A.----TAGC-------..........................................---A.-----A 8428
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A-----------G-G-T-------------G---------A-----AT--T---G--------C-T------------------C-----------T.------TC-------..........................................---C.-----A 8115
34_01B.TH.99.OUR2478P ----T---------------------------A-----------------A------A-----------T------------------C-----------A.------GC---AA--..........................................---C.-----A 7968
35_AD.AF.07.169H T---A-------------GCT-------------------CA---G----A--TT-G------------T------------------T-----------A.---G-AGC------G..........................................---T.------ 8005
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----AG--A-------A-G-T----------A-------------C----A--A--G------------TTA--G------C------C--------AC-A.------GC-------..........................................---C.------ 8023
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----A----T------A-G-T--------------------A---C----A------------------T------------------C--------T--TG------GC-----A-..........................................---C.------ 8006
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------C-T.-----AGC----A--..........................................---A.------ 8198
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A----T---------------------AA--C------CTT-G---AC-AT-G------G---C-T------------------------------A.------TC---A---..........................................----.------ 8252
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T---------------------A---------A---------C-------A--AT-G-C--G-G---C-T------------------------A-----A.-----A-G-------..........................................----.------ 8299
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----T---------------------------A-----------T-----A--AT-G----G---G-C-T---T-------C------------------A.------GC-------..........................................----.------ 8307
43_02G.SA.03.J11223 T---A-------------GCT------------------------C----A-----------------AT-A-------------G--------A-----T.-----AGC-------..........................................---A.-----A 8306
44_BF.CL.00.CH80 ----A----T--------G-T----------A-----------TT-G---A-----G--------G---T------------------------------T.------GC---A---..........................................---A.------ 8217
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----A-------------G-T--------------------AC-------A-TCT----------T---T-A----------------------A---C-C.------GC-------..........................................---C.------ 8761
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----A----T---------A-----------AA---------CTT-G---A----GG--------G---T-A----------G------------------.------GC-------..........................................---A.------ 8178
47_BF.ES.08.P1942 ----A----T---------------------AA---------CTT-G---A-T---G--------G---T------------------------------A.------GC---A---..........................................---A.-----A 8219
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----A---A-------G--A------------A-------G----C--G-A-------G-----C---AT------------------C-----------A.------GC-------..........................................---C.-----A 8034
49_cpx.GM.03.N26677 T---A--------------A--A---------A-C----------C--G-A------T---G--GC---TTA---------------C---------GC-T.------GC-------..........................................---A.-----A 8229
50_A1D.GB.10.12792 T---A----T-------AGCT------------C-----------G----A--AT-G------------T---------------------------TGCA.-----AGC-------..........................................---C.-----G 8208
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----AG-----------------------------------A--------A---T---G------T---TT------------C----------A-----A.-----A-G---A---..........................................---A.------ 7993
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----T---------------------------A-----------------A------A-----------T-----------C------------------A.------GC-------..........................................----.------ 8131
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A-----------A-G-T-----------------------------A----C--G-----C----T------------------T--------T--A.------GC-----AG..........................................---C.-----A 8142
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----AG------------G-T----------A------------------A-------G-----A----T------------------C-----------A.------GC-----AG..........................................---C.-----A 8231
55_01B.CN.10.HNCS102056 T---A----T------G-G-T---------------------C--C----------G-G----------T------------------C-----------A.------TC-------..........................................---C.-----A 8133
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A TT--A------A-----A-CT----------A---------C---GG----C----G--------G-C-T----G-------------------------T.------GC-------..........................................---C.------ 8150
57_BC.CN.09.09YNLX19sg T------------------A--A---------A--------T-TA-----A--AT-------AG-----T-A------------A---------------T.A--GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8030
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----A-----------G-G-T----------A------------------A-CATC--G-----C----T------------------C-----------A.------GC-------..........................................---C.-----A 8174
59_01B.CN.09.09LNA423 T---A-----------G-G-T--------------------T---C----A-------G--G--CC---T----G-------------C--------T--A.------GC-----A-..........................................---C.-----A 8001
60_BC.IT.11.BAV499 ----T--------G------A---------A-A--------A--T-----A--TT-----AG-------T----------GC--A---------A-A----.-----A---------..........................................----.------ 8783
61_BC.CN.10.JL100010 T---A--------------A--A---------A--------T--------A--CT--A---------C---A--G------C------------------T.------GC-------..........................................----.------ 8201
62_BC.CN.10.YNFL13 T---A--------------A--A---------A--------AC-A-----A------A---------CT--A----------G-----------------T.---GCAGC-----A-..........................................---A.-----G 8133
63_02A1.RU.10.10RU6637 T---A------------A-TT------------------------G----A---T-G--------C---TT--------A--------C---------C-C.------GC-------..........................................---C.------ 8349
64_BC.CN.09.YNFL31 T-------------------------------------------A-----A-------------C----T------------------------------T.---GCAGC-----AG..........................................---A.-----G 8167
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----AG--A-------A-G-T------------------------C------------G----------T----G-------------C-----------A.------GC-------..........................................---C.-----A 8211
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----A---R--A----G-G-T---------------------C--C----A-------G------T---T------------------C-----A-----C.------GC----G--..........................................---C.-----A 8121
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----AG-----AC---G-G-T---------------------C--C----A-------G----------T------------------C-----A-----T.------GC-------..........................................---C.-----A 8115
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----A----T------------A--------A---G-G----CTT-G---A-----G--------G---TTA--G----------G--------------C.------GC-------..........................................---A.------ 8239
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----A----T---------A-----------A--C----G--CTT-G---A-CAT-G--------T---TT--------------G---------------.------GC------G..........................................---A.------ 8465
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 TT--A----T---------A-----------A---T------CTT-G---ACGCT-G----G-----CAT-------------------------------.------GC---A-A-..........................................---A.------ 8282
O.BE.87.ANT70 TT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA-----A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T-----------A.-----A-G---AT-G..........................................---C.-----A 8870
O.CM.98.98CMA104 TT--AG-G-------GCA--T----T--CGACA-A--CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T--------M--A.-----A-GC--AT-G..........................................---C.-----A 8374
O.CM.98.98CMABB141 TT--AG-------C---A-TT----T----ACA-A--CTT--GGA----GA-GTTAG-A----GA---T-GA----C--C-CG-----T--------G--T.---C-A-GC---T--..........................................---C.-----A 8388
O.CM.98.98CMABB212 TT--AG-G----CT--CA-TT----T--C-ACA-C--YTT--GTA-----A--ATAG-AC---GRY-C-T-A----C--A--------T-----A--KGCA.-----AM-C--AK-G..........................................---C.-----G 8399
O.CM.98.98CMU5337 TT--AG-----ACT--YA-TT----T--C--CA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA--YTATA----C--A--------T-----------A.-------G---AT-G..........................................---C.-----A 8333
O.CM.99.99CMU4122 TT--AG-------T--CA-TA-A--T--C--CA-AT-CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A.---CA-GC---AG-G..........................................---C.-----A 8346
O.FR.92.VAU TT--AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA-----A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------C-T.--GC-AC-C---T--..........................................---C.-----A 8436
O.GA.11.11Gab6352 TT--AG-G-----G--CA-TT-------CG-CA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA----T-A----C--A-C------T------------.--G--A-G---A--G..........................................---C.-----A 8108
O.SN.99.99SE_MP1299 TT--AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A.-----A-G---AT--..........................................---C.-----A 8938
O.US.10.LTNP TT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--CTC--G-A-----A--ATAG-A----GA-----TA----C--A--G-----T-----------A.-----A-G---AT-G..........................................---CA-----A 8795
N.CM.02.DJO0131 T---T--T-T------A-----A-----C---C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A.-----AGCAC-T---..........................................----.-----A 8256
N.CM.02.SJGddd ----T--T-T------A-----A---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA--T--------------C-----A---GCA.-----AGCA--AG--..........................................----.-----G 8222
N.CM.04.04CM_1015_04 ----T--T--------A-G---R---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A.-----A-CAC-TT--..........................................----.-----G 8228
N.CM.06.U14296 ----T--T-T------A-----A---------C--------T---C-------ATAG-A--G-GG--ATTA-----------------C---------C-A.-----AGCAC--T--..........................................----.-----G 8274
N.CM.06.U14842 ----T--T-T------A-----A---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--CTTA-----------------C---------C-A.-----A--AC-TG--..........................................----.-----A 8296
N.FR.11.N1_FR_2011 ----T--T-T------A-----A--------AC-------GT---C----A---TAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---C-A.-----AGCAC-TA--..........................................----.-----A 8156
P.CM.06.U14788 TT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--GC-A.-----A-GC--A--G..........................................---A.-----G 8375
P.FR.09.RBF168 TT--T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--GA-A.-----A-GC------..........................................--...-----G 8919
CPZ.CD.06.BF1167 T---AGAGTTCACT-GCTG-T-------CG------------C-C--AG--T---AGTAGACATA--AA-A--T-----A-CT-----C--G-----A--A.----TTGC-C-AAAC..........................................---CA-----A 9006
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C--T--T-------GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A-----A.-----AGC------T..........................................----.-----A 8335
CPZ.GA.88.GAB1 ----T--T--------A--A--T--------AA-A-------CTT-T----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--GC--.-----AGC---A--TTAAGCACTGCAT..............................----.-----A 8875
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 TT--A-ATTTCAC---CTG-T----T--C-TAC-A-------G--C-GTTAACAT--T-----GC---A-AA----C--A-CC-----C-----A--T--A.----TAGC---AAAT..........................................----.-----A 8494
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A--------------A--A--T-----AA--------T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---C-A.--G--A-GC--AT--..........................................--...------ 8829
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 TT--TG--TGGACC---A-TT----T---CAA--A----C-A---CT---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A--A.-----A-GCC-AT--..........................................---A.-----A 8390
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con TT--TG--TGGACT-----TT----T---CAA--A----C-A---CT---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A--A.-----A-GCC-AT--..........................................---A.-----A 8374
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B.FR.83.HXB2 GGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA.....................GCTGAG......................................................CCAGCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATC 8897
Nef _G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__A__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__A__A__D__R__V__G__A__A__S
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------A--CAGC-AG------T--GAAA-T-------A---A----A-.....................A--CCT......................................................A----------AG-A--A-------T--- 8156
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------------C--CA-AG-G--------GGAGA-T-----G--G---------.....................A--CCA......................................................G----------AG-A--A--G----T--- 8109
A1.CY.08.CY236 --------------------CA-AG-G---------GAAA-C-----------A----A-.....................A--CCT......................................................G--------AG-G-A--A-------T--- 8135
A1.ES.05.X1608_8 --------------------CA-TG-G---------GAAA-T-----C-----A------.....................K--CCT...CCAGCA.............................................---------AG-G-A--A-------T--- 8411
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------------------CA-AG-G---------GAG--T-----------------T.....................---CCC......................................................T--------CCAG-A--A-------T--- 8318
A1.RU.11.11RU6950 -----A--------------CA-AG-G---------CAG--T-----------A------.....................---CCT...GCTCCT..........................................GCT---------AGCG----A---C---T--- 8454
A1.RW.11.DEMA111RW002 A----------------C---A-AG-G---------GAG--T--A--G----------A-.....................---CGA...CGAGCTACT....................................CCTCCT----------CAG-A--A-------T--- 8317
A1.SN.01.DDI579 -----------C--------ACAAGAG-------A--AG--T-----T----------A-.....................A--CCC...CCAACA.............................................-----------AG-A--A-------T--- 8095
A1.UG.11.DEMA110UG001 -----A--------------CA-AG-G--T------GAG--T-----------A---AAC.....................A--CCT................................................GCTCCT---------A-AG-A--A-------TC-- 8253
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------------CA-AG-G---------CAGA-T-----------A----AG.....................A--CCT...ACAGCA.............................................G----------AG-A--A-------TT-- 8358
A2.CM.01.01CM_1445MV A----A-T-------............---------G----C-----G---------A--.....................A--CCT......................................................-----------AG-A--A-------TG-- 8111
A2.CY.94.94CY017_41 -----------------G--CA-ACCA---------G--A-T-----G---------A--.....................A--CCT...CCAACAGCACAAAGAACAGAA.....................GCAGTGTCT---------CCAG-A--A-------TG-- 8320
B.BR.10.10BR_MG029 --------------GC------G--AG---------------------------------.....................------......................................................-----------AG------------T--- 8394
B.CA.07.502_1191_03 --------------GG--G--A--GG---G---AA-G-G--C-----T------------.....................A--.........................................................-----------AG---------------- 8341
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 A-T----T-------T-C---CC-G--------T-----A--------------------.....................A-----...CCACGAAATGAA..............................CAAAATGAG-AG-------T-G---------------- 8462
B.CN.10.DEMB10CN002 ---------------CC---GC--GG-------T--G--A--------------------.....................A-----...CCA..........................................GTTGAA-----------AG---------------- 8282
B.ES.10.DEMB10ES002 -----------------C------G-G---------G--A-------C------------.....................------...CCAGCA.......................................GCTGAG----------CAG----------G----- 8294
B.FR.11.DEMB11FR001 ----TA-TT------C-C----G-GG----------G----------------------G.....................A---G-...ACTGAGCCAAAAGCAGAAAGGCTGGGGAAGGAAAGAGTGAGAAGAACTGAG-----------AG----A----------- 8145
B.GB.05.MM45d213_GN1 ------------------------G-----------R-----------------------.....................--ACGA................................................GCTGAG------------G------------T--- 8321
B.HK.06.HK003 ---------------C--G--AG-GA-------GA-G--A-T-----------A------.....................------...CCACGA.......................................GCTGAG----------CCG------------T--- 8269
B.HT.05.05HT_129389 -C-------------------AGA------------G--A-------G------------.....................------...CCAGCT.......................................GCTGAA------------G---------------- 8133
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------CA-AG-----------G----------------A------.....................------...CCACGA.......................................GCTGAG-----------AG------------T--- 8322
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------C-------TCC---G---GA-G--A-----------------A--.....................A-----......................................................-----------AG------------T--- 8563
B.PE.07.502_0525_wg5 -----A--------GT----CCC-G--------------A-------C------------.....................------......................................................-----------AG---------------- 8331
B.RU.11.11RU21n --------------------CT---------------GAA--------------CA-A--.....................A-----......................................................-----------AG------------T--- 8425
B.TH.08.MERLBDTRC10 ---------------------C--G-----------G--A---------------A----.....................------......................................................------------G------------T--- 8190
B.US.11.ES38 --------------G-TC----C-GA-------T---GA---------------------.....................----GA...ACA..........................................GCTGAG-----------AG---------------- 8858
C.AR.01.ARG4006 AA-------------.........T-G---------G-----------------------.....................---CCT...CCTGGTGTAGGAGACAGMAGG..................AGACAAGATGCT-----T-----GG-A--A---C----T-- 8112
C.BR.07.DEMC07BR003 AA---A--------GT-----CCAG-G------T--G--A-----------------A--.....................A-----......................................................-----------GG-A--A---C------- 8340
C.BW.00.00BW5031_1 ---------------TCC---C-AG----G------GAG-----A--T-----A---A--.....................A----T......................................................-----------GG-A--A----------- 8250
C.CN.10.YNFL19 -C------------------CA-AG-----------G--A-------G--G---------.....................A-----......................................................-----T------G-A--A--G-------- 8276
C.CY.09.CY260 AA----------...--C--CT-A-GG---------G--A----A--G--G---------.....................A---C-...CCAGCAGCAGAGAGGATGAGA.....................CAAACTGAG-----------GG-A--A--------G-- 8183
C.ES.08.X2363_2 -----------------C--AAGAG--------A--GAA-----A------------A--.....................A--A--...CCAGCAGCAGAGCCA...........................GCAGTAGAG----------TGG-A--A--GC----G-- 8402
C.ET.02.02ET_288 A--GC----------T----CCCA-GG------T----CA----A-------------A-.....................A--CCA......................................................-----------GG-A--A--------G-- 8123
C.IN.09.T125_2139 A--------------T-C--CA-AG-----------G-------A--C--G---------.....................A-----......................................................-----------AG-A--A--------G-- 8953
C.KE.00.KER2010 -----------------C--CA-AG-----------G-----------------------.....................------......................................................--------G--GG-A--A----------- 8107
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------------C---A-AG------------A---------------A--G---.....................A----T......................................................-----------GG-A--A----------- 8879
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------------T-----A--G-G---------GAG-----A--------A--GA--.....................A---CA......................................................-----------GG-A--A----------- 8869
C.YE.02.02YE511 ---------------TCC---A-AG----G------GTG--------C-----A--GA--.....................A--A-T...CCAGCAGCAGCAGGAGTAGGA.........GCA......GCGTCTCAAGACT---------CAG----A--------G-- 8146
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----A-----------C---A-AG-----------GAG--C--A--------A------.....................A--AG-...CCAGCAGCAGAGGGAGAG..............................AAAA----------GG-A--A---A----G-- 8908
C.ZA.10.DEMC10ZA001 AAT--------------C--CA-AG-----------G-------A---------------.....................A--AG-...CCAACAGCAAAAAGAGAAAGA.....................CGAGCTAAG----------TAG-A--A--------G-- 8280
C.ZM.11.DEMC11ZM006 AA---A--------G............---------G--A----A--G-----A-----G.....................A-----......................................................-----------GG-A--A--------G-- 8276
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A---------------A-AG-A---------G--A-----------------A--.....................A--C--...CCAACT..........................................GAG------------G----A-------T--- 8244
D.CY.06.CY163 -----A--------------CA-AG-----------G--A-------------A-A-A--.....................A----T......................................................------------G----A-------T--- 8110
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------A-AG-----------G--A-------------A---A--.....................A----A......................................................----------CAG------------TG-- 8227
D.KR.04.04KBH8 -----A---------...............------G--A-----------------A--.....................A-----......................................................------------G----A----------- 8795
D.SN.90.SE365 -----A---------------A-AG-A-A-------G--A-------------A---A--.....................A-----......................................................------------G------------T--- 8895
D.TZ.01.A280 -----A---------------A-AG-----------G--A-------------A---AA-.....................-----T......................................................-----------CG------------T--- 8085
D.UG.10.DEMD10UG004 -----A---------------A-AG-----------G--A-------------A---A--.....................A----T......................................................-----------AG---------------- 8207
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------------CA-AG----C------G--A-------G-----A---A--.....................A---C-......................................................-----------AG-------G--C----- 8251
D.YE.02.02YE516 -----A---------------A-AG--------------A---------A---A---AA-.....................A----T......................................................------------G----A-------T--- 8077
D.ZA.90.R1 -----A---------------A-AG-----------G--A-------------A---A--.....................A----T......................................................------------G------------T--- 8251
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------C---A-AG-----------G--A-C-----------------G.....................A-CCCT......................................................G----------AG----------C-TG-- 8070
F1.AR.02.ARE933 ---------------------A-AG-----------GAAA-------------------G.....................A-CCCT......................................................-----------AG------------TG-- 8167
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------------G-A--AGA-ACCA---------G--A--------------------.....................--CCCT...CCAGCAGAAAGGATG.................................GGAG----------GG---------------- 8303
F1.CY.08.CY222 ---------------T-C---A-AG-C---------G----------------------G.....................A-CCCT......................................................-----------AG------------TG-- 8063
F1.ES.02.ES_X845_4 --------------G------A-AG-A---------G----------C-----------G.....................A-CCCT......................................................G----------AG------------TG-- 8316
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------C-AGC---G------G-------------G--A-----G.....................A-CCCT...CCAGCAGCAGAA....................................AGGGGG--------AG------------TG-- 8966
F1.RU.08.D88_845 -C-------------------A-AG-G---------G--A-------T------------.....................--CCCT...CCAGCAGCCCCTCCA........................GCAGCAGAAGGGRG---------AG----A-------TG-- 8415
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------------A-AG------------AG-------------------A-.....................A-CCCT......................................................GT---------AG--------AAG-TG-- 8056
F2.CM.10.DEMF210CM001 --------------------CA-AG----G---------A-----------C-----A--.....................A-CCCA...GCAGCAGCAGCAGAA.................................GGGGG---------AG----------T-TG-- 8175
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------------CA-AG--------------A-------G-----A-A--A-.....................A-CCCT......................................................GT---------AG-A-----G----TG-- 8218
G.BE.96.DRCBL AA---------------G-AA--AGC---------CGAG------------C-A----A-.....................CACCCT......................................................G----------AG-A--A-------T--- 8857
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------------CA-AG-----------GAG--------------A------.....................--CCCT...CCAGGA....................................CAAACCCCT-A--------CAG-A--A-------T--- 8275
G.CN.08.GX_2084_08 --------------G---T-CA-AG----G-----CGAGA-------------A----A-.....................A-CCCT......................................................-----------AG-A--A----------- 8150
G.CU.99.Cu74 -----A---------------A-AG-----------G-G--------------A--G-A-.....................A-CCCT......................................................----------CAG-A--A-------T--- 8537
G.ES.09.X2634_2 ---------------C-CTCCA-AG----G------GAGA-----------C-A------.....................A-CCCT...TCA................................................G----------AG-A--A-------T--- 8398
G.GH.03.03GH175G -----------------A--CA-A-AG-A--------AG--G-A----CAG--A----A-.....................--CCCT......................................................G----------AG-A--A----------- 8964
G.KE.09.DEMG09KE001 AA---A-----------C-----AG-----------CAG--------------A-----G.....................A-CCCT...CCAGCAGCAGCAGGAGAAGGA..................GCAGCATCTCCT----------CAG-A--A----------- 8303
G.NG.09.09NG_SC62 AA----------------............-----CG-G--------G-----A--G---.....................A-CCCA......................................................G----------AG-A--A----------- 8085
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 8003
H.BE.93.VI991 -----A---------G--T--A-A-G----------G----------------A--G-A-.....................A-----......................................................-----------AG----A-------TG-- 8297
H.CF.90.056 -----A--------------GA--GG---G---T-----A----------------G---.....................-----A......................................................----T------AG----A-------TG-- 8217
H.GB.00.00GBAC4001 ----GA---------------A-AG-G----------GRA-------------A--G--C.....................------......................................................-----------RG----A---C---T--- 8406
J.CM.04.04CMU11421 --------------------CA-AG-----------CAG--------G--------G---.....................--A-CT.............................................GCTCCTGTT------------G-A--A-------TG-- 8432
J.SE.93.SE9280_7887 AA---A------------............------CAG-----------------G---.....................---CCC...................................................GCT------------G-A----------TG-- 8195
J.SE.94.SE9173_7022 AA----------------............------CAG--------C--------G---.....................----CT...CCT.............................................GCT------------G-A----------TG-- 8205
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------A-AG--------T-----------------------AA-.....................A-ACCT......................................................------------G------------T--- 8080
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------A-AG-----------G--A--------------------.....................--ACGA...CCAGCAGCAGACAGGGTG........................GGAACACAA-----------CG------------T--- 8084
U.CA.01.TV749 -----------------A--CA-AG-G---------G--R-C--R------------A-G.....................---YCT...CCARCTCCA..........................................G---------YAG-A----------TG-- 8967
U.CA.99.TV721 -C------------G............---------G--A-C---------------A-G.....................A--CCT...CCAACTCCA.......................................ACT-----------AG-A----------TG-- 8966
U.CD.83.83CD003_Z3 AA---A---------............CA-------G--A-------G------------.....................---AG-...CCAGCAGCT.......................................GAG------------G-A--A----------- 8361
U.CD.90.90CD121E12 AA---A---------............CA-------G--A------------------A-.....................---AG-...CCAGCAGCT.......................................GAG------------G-A--A-------T--- 8056
U.CY.05.CY090 A-------T------------A-AG-----------G--A-------------A------.....................A-CCCT...GCAGCAAGGGAAAGAATAAGA......CAAACCCCTGCAGCAGCAGAAGGGG----------AG----------G-TG-- 8116
U.CY.08.CY223 AA---------------C............------CAG--C------------------.....................A-CC--...CCACAAACC.......................................CAG------------G-A--A-------TG-- 8194
U.ES.10.DEURF10DZ001 -----------------C--CA-AG-----------GAGA----------G--A------.....................A--CCA...ACAGCAGCAGAA....................................GGAG----------AG-A-CA-------TG-- 8183
U.GR.99.99GR303 ---------------------A-AG-G---------GAAA-T-----------A------.....................A--CCT...CCAAAGGATAGA..............................CAACCTCTC-----------AG-A--A-------T--- 8208
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ---------------------A-AG-----------G-------A-----G--A--G---.....................A--CCA...GCAGCGGAGGGAAGG..............................CGAGCT------------G-A--A--G----TG-- 8824
01_AE.AF.07.569M A-T-----------------CA-AG-G---------CAG--C-------A---A-AGAA-.....................A--CCT...CCAGCAGCAGAAGGAGTAGGAGCAGTATCTCAAGATCTAGATAAACAT...GG---------AG-A--A-------T--- 8157
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------A---AA-AG-G---------CAG--C-----------A--G---.....................A--CCT......................................................G----------AG-A--A----------- 8870
01_AE.CN.10.YNFL03 AA-------------............---------CGA--C--A-----G--ACAG-A-.....................A--CCC......................................................-----------AG-A--A-------T--- 8278
01_AE.HK.04.HK001 -----A--------------CA-AG-G---------CAG--C--A--------A--G-A-.....................A--CCC......................................................------A----AG-A--A-------T--- 8279
01_AE.IR.10.10IR.THR48F A--------------------A-AG-G---------CAG--T-----------AGAG-AG.....................A--CCT......................................................-----------AG-A--A-------T--- 8123
01_AE.JP.x.JRC77AE -----------------C--CA-AG-G---------CAGA-C-----------A--G---.....................A--CCT......................................................-----------AG-A--A-------T--- 8897
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 A-----------------............------CAG--C-----------A--GAA-.....................A-CCCT...CCAGCAGCA.................................GAAGAAGTA...------A-AG-A--A-------T--- 8328
01_AE.TH.90.CM240 A-T-----------------CA-AG-G---------CAG--C-------A---A-AG-A-.....................A--CCT......................................................------A----AG-A--A-------T--- 8471
01_AE.US.05.306163_FL -----------------C............------CAG--C--------G--A--GA--.....................A--CCT......................................................------A----AG-A--A-------T--- 8019
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A--------------CA-AG-G---------CAGA-C-----------A--G---.....................A--CCT......................................................------A----AG-A--A-------T--- 8188
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B.FR.83.HXB2 GGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA.....................GCTGAG......................................................CCAGCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATC 8897
Nef _G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__A__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__A__A__D__R__V__G__A__A__S
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------C--CA-AG-G----------AGA-T-----------A----AC.....................A-CCCA...GCAAGAGGAGAAAGAGCAGGAGGA.....................GAAGAAG-CC-------AG-A--A----------- 8387
02_AG.CY.09.CY256 --------C--------C--CC-AGGG------A---AG--T-----T-----A----A-.....................A-CCCA......................................................G--A---G---AG-A-CA-C-AG-AG-CA 8095
02_AG.ES.06.P1423 -C------------------CA-AG-G---------CAGA-T------------------.....................A-CCCT......................................................-----------A--A--A---R------- 8358
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------------C--CA-AG-G----------AGA-T-----T-----A-A--A-.....................A-CCCT......................................................-----G-----AG-A--A--C-------- 8292
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------------C--CA-AG-G----------GG--T---------C--------.....................A-CCCT...CCAGCAGCAGAAGGAGTAGGAGCA...............GCATCAACCCCT-----------GG-A--A----------- 8640
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------C--CT-AG-G----------AG--T-----------A----A-.....................A-CCCT...GTAAGT..........................................GAAAGG------A-AG-A--A-------T--- 8898
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----------------C--CA-AG-G-A--------AG--T-----------A----AG.....................A-CCCT......................................................---A-----ACAG-A--A----------- 8068
02_AG.NG.x.IBNG -----------------C--CA-AG-G----------AG--T-T-A------------A-.....................A-CCCT......................................................A--------ACAG-A--A----------- 8424
02_AG.SE.94.SE7812 -----------------C--CA-AG-G---------CAGA-T-----C-----A----A-.....................A-CCCT......................................................---------AGAG-A--A----------- 8287
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A-----------C--CT-AG-G---------CAG--T-----------A---A-G............ACACAACCCA-CCCT......................................................T--------ATAG-A--A-------T--- 8132
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A--------------CA-AG-G---------CAG--T-----------A------.....................---CCT...................................................GCT-----G---AGAG-A--A---C---T--- 8077
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A--------------CA-AG-----------GAGA----------------G---.....................---CGA...GCTGAGCCAGAAAGAATGAGG.........CGA......GCTCAAGCTGAG----------CAG-A--A-------TG-- 8306
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------AG-----------G--A---------A---------C.....................A-CCCT......................................................-----------AG------------TG-T 8303
06_cpx.AU.96.BFP90 AA---A---------............------T--CAG-----------G---------.....................A-CCCA...CCAACA..........................................GAAAG---------AG-A--A-------TG-- 8942
07_BC.CN.98.98CN009 -----------G--------CA-AG-----------GA-A-------G---------ACT.....................-AGC--......................................................------------G------------T--- 8240
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------------CA-AG-G---------G--A----A--------A------.....................A-----......................................................------------G------------T--- 8097
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------RCA-AG-G---------GAGA-T-----------A---A--.....................A-CTCC...................................................CCMT-CC-------AG-------------G-- 8072
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----A---------------A-AG-----------CAG------------------A--.....................A--AGT......................................................-----------GG-A--A--------G-- 8249
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A-----------------AA-AG-A---------GAGA-T-----------A------.....................A--TCT...CCAACA.............................................G--------CCAG-A--A-------T--- 8302
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------C---A-AG-----------GAGA-----------T--------.....................--CCCT......................................................-----------AG------------TG-- 8862
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------C----CACAG-G--------AG----------------A..........................................................................................------ACAG-A--A-------T--- 8328
14_BG.ES.05.X1870 ---------------C--TCCA-AG----G------GAGA-----------T-A------.....................T-CCCT......................................................-----------AG-A--A--R----T--- 8400
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-----------------............------CAG--C-------A---A-AG-A-.....................A--CCT......................................................-----------GG-A--A-------T--- 8278
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------A--CT-ACCA---------G--A-T--------G---------.....................A--CCT...CCAGCAGCAGAACGAACC........................CCTCCAGCAG----------AG-A--A-------T--- 8311
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------............---------G-----------------------.....................------...CCA.............................................GAG-----------AG------------TG-- 8080
18_cpx.CU.99.CU76 -----A--------------CC-AG-A---------GAGA-T-----------A---A--.....................A--C-A......................................................GA-CT-C-TAGA-CTCCTCC-----AG-- 8226
19_cpx.CU.99.CU7 -----A---------------A-A------------G-----------------CA-A--.....................------......................................................------------G----A-------T--- 7959
20_BG.CU.99.Cu103 AA---A------------............------G-G------------C-A--G---.....................A-CCCT......................................................----------CAG----A-------T--- 8340
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------CA-AG--------------A-------------A---A--.....................A----T......................................................------------G----A---C------- 8089
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------C--CA-AG-G---------CAG--C-----------A--G-A-.....................A--CCT......................................................G-G--------AG-A--A-------T--- 8085
23_BG.CU.03.CB118 AA---A------------............---G--G-G-----------------G---.....................--CCCT...CCAGCAGRAAAC....................................CCT----------CAG----A-------T--- 8349
24_BG.ES.08.X2456_2 AA---A------------...--ATC--A--------GG-----A--------A--G---.....................A-CCCT...CTAACAACAACAAGAGGAGGAGCATCTCAAAATTCAGCTAGACAAGAATCT----------TAG-A--A----------- 8384
25_cpx.CM.02.1918LE --------------G-AC--A...G-----------GAGA-------------A-----C.....................A-CCCT...CCAGCAGAA....................................GCAGCAG----------AG-A--A----------- 8129
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------C--C--AG-G---------GAA--C---------------A-G.....................A--CCT......................................................---------ACAG-A----------TG-- 8906
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------GC-------CCCAG-----------G-A----------A------G---.....................--CCCT......................................................------------G-A--A-------T--- 8917
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------C--G--AC-GG-------GAGG-----------------------.....................A--AG-...CCAGCA.......................................GCTGAG------------G------------T--- 8310
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------T-----A---G-------G--G-------A--G------------.....................A-----...CCAGGGCCA....................................GCAGAG-----------AG---------------- 8357
31_BC.BR.04.04BR142 AA---A---------T---T-CCAG-G---------G--A----A------C-A------.....................---C-T...CCAGCAGCAGAAAGAATAGGA......TCAGAAAGAGTAAGAGGAGCTGAG-----------GG-A------C------- 8413
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------------CA-AG-A--T------GAGA-----------T-A------.....................A-CCC-......................................................-----------AG-A--A-------TG-- 8523
33_01B.ID.07.JKT189_C A-------C---G-----T-CA-AG-G---------CAG--C-----------A--G-AG.....................A--CCC......................................................-----------AG-A--A-------T--- 8210
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------CA-AG-G---------CAG--C--A--------A--G--G.....................A--CCT......................................................-----------AG-A--A-------T--- 8063
35_AD.AF.07.169H --------------G-----CAAA-AG-A-------GAG--T-A-----A--------A-.....................A--CCT......................................................G----------AG-A--A--R----T--- 8100
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------C--CA-A--A---------CAGA-T-----C--------G-A-.....................A--CCT......................................................---------ATAG-A--A-------T--- 8118
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A--------------CC-AG-G---------CAG--G-----------A-A--A-.....................A-CCCT......................................................--------G--AG-A--A-------T--- 8101
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------C--C--A-AG--------G--GA-A--------------------.....................------......................................................-----------AG-------------G-- 8293
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------AAA--A---------G--A-------C---------A--.....................A-CCC-...CCAACAGCAGAAAGG...........................GGGGCAGCAAA---------AG-------------G-- 8371
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------C-----CCC---------GAGA-----------------A--.....................------...CCAGCAGCAGATGGG.................................GAAAG----------G---------------- 8412
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------T--G-----------G--------------------AA-.....................A----A......................................................--T-------T-G--------C------- 8402
43_02G.SA.03.J11223 -----A-----------G--CA--GG-------T-CGAGA----A--G-----A------.....................A-ACCC...CCTACAGCAGCAGAA...........................GGAGCAGGAA----------AG-A--A----------- 8425
44_BF.CL.00.CH80 -----------T---------A-AG-----------GA-A--------------------.....................A-CCCT......................................................-----------AG--------AA--TG-- 8312
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------T----CA-AG-A---------GAGA-T-----------A------.....................A--CCC......................................................---------ACAG-A--A-------TT-- 8856
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 AA--TA-------G------AA-AG-A---------G--------------T-A------.....................A-CCCT......................................................-----------AG-------------G-- 8273
47_BF.ES.08.P1942 AA-------------------A-AG--------------A-------------A------.....................A-CCCT......................................................---AT------AG------------TC-- 8314
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------C--CAAAG-G---------CAG--C--A--------A--G-A-.....................A--CCT......................................................-----------AG-A--A-------T--- 8129
49_cpx.GM.03.N26677 A---GC--------------AA-AG-G---------GAGA----------------G---.....................--GCGA...GCTACTCCT..............................ACTGCTCCTGCT-----------AG-T----------TG-- 8345
50_A1D.GB.10.12792 --T--A-----C-----A......G-G---------GAGACTGA-A-----------ATG.....................-G-CCT................................................GCTCCT---------CCAG-A--A-------TT-- 8303
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -C-------------------CC-G------------AGA----A----------AGA--.....................A-----...CCAGCAGCA.......................................GAGG----------GG--------C------- 8100
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------T-----......----------GG---------------GA----.....................----G-......................................................------------G---------------- 8220
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------------CA-AG-G---------CAG--C-----------A--G---.....................A--CCC......................................................-----------AG-A--A-------T--- 8237
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------G----AC-AGGG------A--CAGA-C------------------.....................A--CCC...GCAGCAGCAGAAGAA..............................GTAGGAG----------AG-A--A-------T--- 8347
55_01B.CN.10.HNCS102056 A-------------------CA-AG-G---------CAG--C--------G--A-AG-A-.....................A--CCT......................................................T----------AG-A--A-------T--- 8228
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------------...C-CA-AG-G---------CAA--T-----------A----A-.....................A--ACT...CCARAA.............................................----------TAG-A--A----------- 8248
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------CA-AG-----------G--A----A--G------------.....................A--C--......................................................-----------AG-A--A----------- 8125
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------------------CT-AG-G---------CAGA-C-------A---A--G-A-.....................A--CCC......................................................--G--------GG-A--A-------T--- 8269
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------------CAAAGCG---------CAG--C-----------AGAG-A-.....................A--CCT......................................................GT----A----AG-A--A-------T--- 8096
60_BC.IT.11.BAV499 --------------------CA-AG--A--------G--A---AA--G---C-A------.....................A-----......................................................-----------GG------------T--- 8878
61_BC.CN.10.JL100010 --G------------T--------G------------G------A-----G---------.....................------......................................................------------G------------T--- 8296
62_BC.CN.10.YNFL13 A--------------C----CA-AG-----------GA-A----A--G------------.....................------......................................................----------TCG-A--A--------G-- 8228
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----A-----------G---A-AG-G---------CAA--T-----------A------.....................---CCT...................................................GCTT--------ACAG-A--A---C---T--- 8447
64_BC.CN.09.YNFL31 --------------------CA-AG-----------G--A----A--G-----A----A-.....................A----T......................................................-----T------G----A--G----T--- 8262
65_cpx.CN.10.YNFL01 AA---------------G--CA-AG-----------GAGA-----------C-A---A--.....................A--AGA...ACTGAT....................................AGAACTGAG------------G------------T--- 8321
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------------R----CA-AG-G---------CAG--C--A--C-----A-AG-A-.....................A-CCCT......................................................G-----A----AG-A--A-------T--- 8216
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------------CA-AG-G---------CAG--C-----------A-AG-A-.....................A--CCT......................................................G-----A----AG-A--A------A---- 8210
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------G------A-AG-G---------GAGA-----------C-A------.....................AACCCT......................................................----------TCG---------------- 8334
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------C-----------AG--------------A-------------A------.....................A-CCCT......................................................------------G------------T--- 8560
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----A---------------A-AG-----------CAGA--------------------.....................A-CCCT...ACAGCAGCAGAAAGGAGAGAAAGAATAAGACAA......ACCCCTACAGCAG----------GG------------TC-- 8422
O.BE.87.ANT70 AA-GCA-T-AG----G---AAT-TGAG------G-AG-A-----A------------A--ACTAGA...............A--TTC...CCTGAGTCT.......................................GAA---TGC---CC-G-A--A---CAGATC-- 8983
O.CM.98.98CMA104 AA-GTT-T-GGG-----C-AGT-TGCA------T-A--A-----A--G---------A--.....................---CCTGMRCCTGAACCA.......................................GAA---TGT---CC-G-A--A---MA-CTC-- 8484
O.CM.98.98CMABB141 AA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGAG--------AG-A-----A------------AA-.....................A--TCC...CCTGAACCT.......................................AAAGATTGT---CC-G-A--A---CA-ATC-- 8495
O.CM.98.98CMABB212 AATGCA---AGC-----C-AAT-TGCA------T-AGAA-----AA-T----------A-.....................T-CTCC...CCTGACCCT.......................................CAA---TGT---CC-G-A--A-------TC-- 8506
O.CM.98.98CMU5337 AA-GCA-T-AGG---CAC--A-ATCAGA-------AG-A-----A------------AAT.....................--ACCA...AGT.............................................GCA---TGT---CC-G-A--A---CA--TC-- 8434
O.CM.99.99CMU4122 AA-GCA-T-AGR-----C--AT-TCCA------T-AG-CA----A--R---------AA-.....................A--TCC...CCTGAGCCT.......................................GAA---TGT---YC-G-A--A---C---TC-- 8453
O.FR.92.VAU AATGTA-TAGG--------AATG-GCA------T-AGAA-----AAG-----------A-.....................A--TCC...CCTGACCCC........................CAGTCCTCTGACACCCAA...C-T---CC-G----AA------T--- 8555
O.GA.11.11Gab6352 AA-GT--T-GGG---GA--AAT-TGGA--------AG-A-----A------------A--ACAAGA...............A--TCC...CCTGAGTCT.......................................GAA---C------C-G-A--A-------TC-- 8221
O.SN.99.99SE_MP1299 AA-GTA-T-GGT---GA--TAT-T-AG------T-AG-A--C--A------------G--.....................A--TCC...CCTGATCCT.......................................GAA---TGT---CC-G-A--A---CA-ATC-- 9045
O.US.10.LTNP AA-GTA-TAGG------C-AGTACGA-------G-AT-A--G--A------------AA-ACTAGAACCATTAGAACTAGAA--TCC...CCTGAGTCT.......................................GAA---------CC-G-A--A-------TC-- 8923
N.CM.02.DJO0131 AAA-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--............CAACGACCT...C-C...GAGCCAGCA.......................................GTAGAGC------TAG-A--A--------T-- 8369
N.CM.02.SJGddd AAGGCT--------G--C--CA-AG-A--------AG-A--C--A------------A-G......GCCAGACAA......A--C-A...GAAGMAGCA.................................GCAGGAGCAGA--------TAG-A--A-------TT-- 8344
N.CM.04.04CM_1015_04 AAG-GT--------G--C-----AG-A--------AGAAA-C--A------------A--............CAA......AGAC-A...ACTCAAGCA.......................................GCAG---------TAG-A--A--------T-- 8338
N.CM.06.U14296 AAA-TC--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C---------------A--............CAA......A--CGA...GAGACACCA.......................................GTAGA-C------CAG-A--A-------TT-- 8384
N.CM.06.U14842 AAA-GT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--............CAA......A--C-A...GAGCCA................................................-------KAG-A--A--------T-- 8397
N.FR.11.N1_FR_2011 AAG-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--------G------A--............CAA......A--CCA...GGAGCAGCA.......................................GTAGA-C------CAG----A--------T-- 8266
P.CM.06.U14788 AATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A-AG-AG.....................A--ACC...CCGACTACCCCTGACCCGACTACCCCA.....................GTAA--C-T---CCCG----T--G-A-ATT-- 8500
P.FR.09.RBF168 AATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C--A----------AT-AG.....................A---CC.........CCA.......................................GAAA--C-T---TC-G----T--G-AGATT-- 9020
CPZ.CD.06.BF1167 -CTGTACTAGG-............-CCA---TC--AGGGA--GACA-C-TGT---ACA--.....................AT-AGA......................................................AACA--C---CAGCA-AT-C-C---GG-- 9089
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C------------------CC-AG-A--------AGAAA----A--G-----A-A-A--.....................---CCA......................................................A-----------G-A--A--G-A--T--- 8430
CPZ.GA.88.GAB1 AC---A-----T---------C--G-A---------GAG--C--AAG------A--GGA-.....................---CCA......................................................A----------GG-A--A----A--TT-- 8970
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AA--TT...............T-TGGCA-----G--GG--CT-CT--GGTCC-AC-CA--.....................TTGC-T......................................................G-T---C-T-C-CAT-AT--GCAG--C-- 8574
CPZ.US.85.US_Marilyn AA---------T--G-----CA-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-.....................A--C--...ACA.............................................ACAG----------AG-A--A---C-T-TC-- 8930
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A-------------------A-.....................A-CA-C...CCTGAGCCA.......................................AAG...C-G--TCCAG-------T-A--TG-- 8494
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con AA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A-------------------A-.....................A-CAGC...CCTGAGCCA.......................................AAG...C-G--TCCGG-------T-A--TG-- 8478
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B.FR.83.HXB2 TCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA.........CAAGAGGAG......GAG......GAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAG 9046
Nef __R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__.__.__Q__E__E__.__.__E__.__.__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__
A1.AU.03.PS1044_Day0 -AA---T--A--T------------G-------C------GT-......-ATC-CC--AG---CA-------G------.........--------A......-G-......-----A--C----------GG--C-----G---C---------------T-----G-- 8299
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A----T--A----G------------T-----C--T--------------T------AG------------G-----G.........--------AGAG...-G-......-----A--C--------A-GG--A--------------G----------TT----G-- 8261
A1.CY.08.CY236 --AG--TT-A--T---T----------------......................................................................................................................................... 8168
A1.ES.05.X1608_8 --A---T--A--T----G-------G-------C-------T-......-ATC-CC-YAG---C--------GA-T--G.........--------M......---......--T--A--C----------GG--A---------C---------------------G-- 8554
A1.KE.11.DEMA11KE001 --A---TT-A-CT------------G-T--------T--C-T-......-A-C--C--AG------------G------.........--------C......---......-----A--C----------GG--A--A-----CC-C-----------A---------- 8461
A1.RU.11.11RU6950 --A---TT----T-GG---------G-------C--T-----------C--T-----------C--------G--G---.........--------A......---......-----A--C----------GG--A-----------G-----------A--T----G-- 8603
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------T-A--------------------C--C--T--CGT-......-ATC-CC--AG---C--------G------.........--G-----C......---......-----A--C----------G---A--A------C-------------------A---- 8460
A1.SN.01.DDI579 --A---TT-AAGT------------G-A-------CT---CA----......-G----AG---CA-------G-----G.........--------A......---......--A--A--C----------G---A--A-----------G--C--------T--A-G-- 8238
A1.UG.11.DEMA110UG001 --A---TT-A--T--------------------C--T--CCT-......-ATC-CC--AG-AACA-------G-----T.........--------A......--A......-----A--C----------GG--A--A------AC----------------------- 8396
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------T--A----G------------------C--T-------A-----AT----AAAG-CT-------G-GAG----.........---------GAG...---......-----A--C----------GG--A--A--G---C----------------T--A-G-- 8510
A2.CM.01.01CM_1445MV --A---TT-A-GT-C--G-------G------TCC-T--------------T---T---AC--C--------G-----G.........-----A---AGT...--T......-----A--C--C-------GG--A---------C-------------C-------G-- 8263
A2.CY.94.94CY017_41 --A---TT-A-CT-CT---------G-------C--T--------------T---C---A---C------G-G-----G.........-----A---GAG...AGT......--A--A--C--C-------GG--A--------------G--------C-T-----G-- 8472
B.BR.10.10BR_MG029 ---G----------C--G------T----------------------AG-------A----------------------.........-----A---......---......--A----------------G-------------------------------------- 8543
B.CA.07.502_1191_03 --------------G-----------------------------------A----C-A-A-------------------.........--------AAAT...---......--A--A-------------G---------------------------C---------- 8493
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------A--G-G------------------------------------T-------A-------------------.........---------......---......--A--A--C----------G------A--------------------C-------G-- 8611
B.CN.10.DEMB10CN002 -A-G---T-----G---G-------C------C------------T--C-AT---------------------------.........--------T......---......--C----------------GG--------------------------------A-G-- 8431
B.ES.10.DEMB10ES002 -------T----C-G----------C------------------------A--------A--A----------------.........--G-----TGAT...-G-......-----A--C----------A------------C--------------A-------G-- 8446
B.FR.11.DEMB11FR001 -A-G-----A----G------C----------C--------------A--A--------A-A-----------------.........--------T......---......--A----------------G-----------------------------------G-- 8294
B.GB.05.MM45d213_GN1 C-A--------G--G---------G--------------C--------C-A---------C---------G--------.........---ACA--AGGG...--A......--A-----G----------G---K--------G--------------C---------- 8473
B.HK.06.HK003 -----------C-C---G---------------------CCAG......-AT-------A-C---T-------------.........--------AGAGGAG---......--------C----------G---C-------------------------------AT- 8418
B.HT.05.05HT_129389 ---G--T------------------C------C----------T---AA-AT-------A-------------------.........---A-----GATGAT--A......--A--A-------------G----------------R--------------------- 8288
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------C----------------------T-......-AT-------A---C-T-------------.........--------A......--A......-----A-------------G---------------------------G-T-----A-- 8465
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------------C---G--------------C---T---------AG--A----------------------------.........--------A......---......-------------------G------------C----------------------G-- 8712
B.PE.07.502_0525_wg5 ------------C------------C-----GC-----------------AT---------------------------.........---------......--A......-----A--G----------A------------C----------------T---A-G-- 8480
B.RU.11.11RU21n ---------------------------------C--T---------------------------------T--------.........---------......---......-----------------T-G-----------------------------------G-- 8574
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------------G-----------------A--A-------C------AT-------A------------G------.........-----A---GAG...---......-------------------A---C--------------G----------------G-- 8342
B.US.11.ES38 --------------G-----------------------------T-A---A-------------------G---C----.........-----A---GATGAT---......--A--------C-------G------------C----------------T---A---- 9013
C.AR.01.ARG4006 --A----T-A--T-G-T----G---T-G-----C--T--C---C-T--C-AT-------AC-----------G-----G.........---C-----GAG...--A......-----A--C----------G-----------------------------TT----G-- 8264
C.BR.07.DEMC07BR003 --A----T-A--T-G-T----G--GC-G-----C-----C---C---G--AT--------------------G-----G.........---C----AGAA...--A......-----A--C----------G-M----------------G-----------T------- 8492
C.BW.00.00BW5031_1 --A----T-A--T--------G---C-T----AC-----C--------C--T---AAA-AC-----------G-----G.........---------GAA...-GA......-----A--C----------G-----------------------------------G-- 8402
C.CN.10.YNFL19 -A------------G---------------------T----T-......-AT----A-------A--------C----G.........---------GAA...--A......--A--A--C----------G---------G---G-G--------------T----G-- 8422
C.CY.09.CY260 -------T-A----G------G---C-G-----......................................................................................................................................... 8216
C.ES.08.X2363_2 --A------A--T---T--------C-T-----------C---C-CAGC-AT-------A----------T---C----.........---------GAA...--CGAG...--A--A--C-----T----G---------G--C-----------------T--A-G-- 8557
C.ET.02.02ET_288 C------T-A---C-------G---C-A----CC-----C---C---AG-AT--------------------GC----G.........---------GAA...--A......-----A--C----------G------------------------------T------- 8275
C.IN.09.T125_2139 --A----T-A--T---T----------T-----C-----C----GCA-C--T-------A-GT---T-----G---A-G.........--G------GCA...-GA......--A--A--C----------G---------G--------------------T----G-- 9105
C.KE.00.KER2010 --A----T-A--T---T--------C-T--C--C-----C-----T-GC-A--------AC-----------GC-----.........---------GAA...--A......--A--A-------------G---------G------------------CGT----G-- 8259
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------T-A--G-G------G---C-T--T-CC-----C----TCAGC-A---------A-----------G------.........-----A---GAA...A-A......--A--A--C----------G------A--G--------------------T--A-G-- 9031
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------A--T-GG-----------T-----C-----C-----CA-C--T--------------------G------.........---------GCA...--A......--A--A--C--------T-G---------G--------------------T----G-- 9021
C.YE.02.02YE511 --A----T-A-CT--------G---C-T-----C-----C---C-CA-C-AT-----A--------------G-----G.........------C--GAC...--A......-----A--C----------G-----------------------------------G-- 8298
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --A------A--T--------G---C-T----CC-----C-----CAGA-A-----A---------------------G.........--G--A--AGAC...-G-......--T--A--C----------G---------G-----------------C-TT------- 9060
C.ZA.10.DEMC10ZA001 --A----T-A--T--------------T------------CA-......-----------------------GC-----.........--G-----AGAT...--C......-----A--C--C-------G---------G--C-----------------T----G-- 8426
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --A----T-A--T---TT-------C-T----CC-----------CAAA-AT-------A-GT---------GC----G.........---------GAAGGA--CGGA...--A--A--C----------G---A--A--G--------------------T----G-- 8434
D.CM.10.DEMD10CM009 ------T--------------G------------------------CAG--T-------AC------------------.........-----A--AGAT...-G-......-------------------G-------------------------------------- 8396
D.CY.06.CY163 ------T--------------G-----------......................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ---G---------CGC-----G---------------------T-CCAG--T-------AC------------------.........-----A--A......--T......--A--------C-------G------------G------------------------- 8376
D.KR.04.04KBH8 ---G----------G------G--------------A--------------T-------A-------------------.........-----A--AGAG...---......--A----------------GG--------G---AC----------------------- 8947
D.SN.90.SE365 A--------------------G---G-----------------AA--A---T-----G-AC------------------.........-----A---GAT...-GA......A-A----------------GG------------------------------------- 9047
D.TZ.01.A280 --------------G------G--------------T---------CAC--T-------AC-----------------G.........-----A---GCA...--C......--A----------------G--------CG--A-----------------T------- 8237
D.UG.10.DEMD10UG004 -AA------------------G------------------------CAG--T---C----C-----------G------.........-----A--A......---......-GA--------------T-G---------G--A--------------------A-GG- 8356
D.UG.11.DEMD11UG003 -A-G--T--------------G--------------T---------CAG------T-A---------------------.........-----A--AGAA...-G-......--A--T---------A---G------------GC---------------------G-- 8403
D.YE.02.02YE516 ------T--------------G--------------------T......-AT---C----C------------------.........-----A--C......---......--A----------------G-------------------------------------- 8220
D.ZA.90.R1 ---------------------G-----------------C-----CAG---T-------AC------------------.........-----A---AGT...---......--A--------------T-A-----------------------------T---A-A-- 8403
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --A---TT-A--T-G--GG--G-----T----TC-A------TAG------T---T---AC-TG--------G------.........--G-----C......---......--A--A--C----------G------------C----------------TT----G-- 8219
F1.AR.02.ARE933 --A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA-AA--AT---C---AC-TG--------G------.........--------A......---......--A--A--C----------G-----------------------------TT----G-- 8316
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------T-A-C--GCAGA--------T-----C--------CAG--A---T---C---ACGTG--------G------.........--------C......---......--A--A--C----------G---------------------T--------T------- 8452
F1.CY.08.CY222 --A----T-A--T-G--GG--G---G-T-----......................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 --A----T-A--T-G--GG--------T-----C--------T--------T---T---AC-TG--------G------.........---------......-C-......--A--A--C----------G---------------------C--------T------- 8465
F1.RO.96.BCI_R07 -------T-A--T-G-AGG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG------G-G------.........---------GAT...-G-......--A--A--C----------G------------GCCG--------------T----G-- 9118
F1.RU.08.D88_845 -------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG------T---C---AC-TG--------G--G---.........-----R--A......---......--A--A--C--------T-G---------G--------------------T--A---- 8564
F2.CM.02.02CM_0016BBY --A----T-A--T--------G-----T-----C--------T-GG-----T---AA--ACATA--------G-----G.........-----A--T......---......--A--A-------------G-----------------------------T-----G-- 8205
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------A--T---T----G-----T-----C--------TAGG-----T-----A-AC-TG-----------G-A-.........---------......--A......--A--A-------------G---C---------C---------------TT----G-- 8324
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A----T-A--T---T----G-----T-----C--------TAAG-AA--T---C---AC-TG------T--------.........-----T--A......---......--A--A-------------G---C-----------------------C-TT----G-- 8367
G.BE.96.DRCBL --A---TT-A--T-GG--------C-----------A----------GC------C---A------------G------.........---------......--CTCA...-----A--C----------G---A-----------------T--------T-----T- 9009
G.CM.10.DEMG10CM008 --A---TT-A--T-GG-----T-----T-----C--------------C-A----C---A------------G------.........-----A---......--TTCA...--T--A--C--------T-GG--A-----------G--------------T--A-GT- 8427
G.CN.08.GX_2084_08 --A---TT-A--T-GG-----------------C-----C--------A--T---C---A------------G------.........---------......---TCA...-----A--C----------G---A-----G-----G-----------C-TT----GT- 8302
G.CU.99.Cu74 --A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--T-----------C-AT--CC---A------------GC-----.........--------A......--TTCA...--A--A--C----------G---A-----------G-----------C--T-----T- 8689
G.ES.09.X2634_2 --A---TT-A-CT-G------------T-----C--------------C-AT--CC---A-C----------G--G---.........-----A--A......--CTCA...-----A--C----------G---A---------C-G--------------T----G-- 8550
G.GH.03.03GH175G C-A---TT-A--T--G--------GC-------C--------------A-AT---C---AC-----T------------.........--------A......--TTCA...-----A--C----------A---A--A--------G-----T--------T-----T- 9116
G.KE.09.DEMG09KE001 --A---TT---CT--G-----G--------G--C------------A-C-AT--CC---A-------------------.........---C----C......--ACCA...-----A--C----------G---A-----------------------C--T-----T- 8455
G.NG.09.09NG_SC62 --A---TT-AACT-G---------------C--C---------T---A--GG---C---A-GT----------------.........---C-----......--TTCA...--A--A--C----------G---A--------------------------T------- 8237
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 8003
H.BE.93.VI991 --A---TT-A--T-G--G-------G------TC-AT--C-T----T---AT-------AC-CC--------G------.........--------AGAA...---......--A--A--C----------GG--G-----------------------C--T----G-- 8449
H.CF.90.056 ------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC--------G------.........--------CGGG...---......--A--A--C----------GG--------------------------C--T----G-- 8369
H.GB.00.00GBAC4001 ------TT----T-R--R-------G------TC-AT----------A--GG---C---AC-CC---------------.........--------AGAA...---......--A--A--C----------G---------------------------C--T----G-- 8558
J.CM.04.04CMU11421 --A---TT-A-CT-CG-----G-----------C------------A----A-------AC------------------.........---ACA---......---......-----A--A-----------------------A----------------------G-- 8581
J.SE.93.SE9280_7887 --A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC-----------G------.........---ACA---......---......-----A--A----------A-------A----A--------------A-------G-- 8344
J.SE.94.SE9173_7022 --A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A----A--AC-----------G------.........---ACA---......---......-----T--A----------G---------W--A--------------A-----A-G-- 8354
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A---------T--------G---G-------C--------T---TTC-AT---C---A------------G------.........--G--A--C......---......--C----------------G------------A----------------TT----G-- 8229
K.CM.96.96CM_MP535 --A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------------G------.........--G-----A......---......--A--A-------------G------------A-----------------T------- 8233
U.CA.01.TV749 -AA---TT-A--G--G-----------A----C---T...------T-C-AT---C---ACCTG------G--------.........--------AGAG...-G-......-----A--C----------G---A-----R-----G--------------T------- 9116
U.CA.99.TV721 -AA-AGTT-AC-G--G---------G------C---T...G-------C-AT---C---A-CTG------G-------G.........--------AGGA...---......-----A--C----------G---A-----G---AC---------------T------- 9115
U.CD.83.83CD003_Z3 -------T-A--G---T----G-----------C-------------AA--T----AG--C------CA----------.........GCGC-----GAC...-G-......--A--A--C----------G---------------------------C--T------- 8513
U.CD.90.90CD121E12 -------T----T-G------G-----------C-----------------T---AG---C------CA----------.........--G--A--AGAA...-GA......--T--A--C----------A---------------------------C--T--A---- 8208
U.CY.05.CY090 --A---TT-A-CT--------G---G------T......................................................................................................................................... 8149
U.CY.08.CY223 --AG--TT----T-GG-----------------......................................................................................................................................... 8227
U.ES.10.DEURF10DZ001 --A---TT-A-CT-GG-----G---G-------C------------A----A---C---AC-TG--------G-----G.........-----A---......---......-----A--C----------G---------G-----------------C--T--A--T- 8332
U.GR.99.99GR303 --A----T-A--T-G----------G-----------------AGG----AT------AA-CTC--------G-----G.........---------......---......----A--C-----------G---G---T-----C----------------T----A-- 8357
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ------------T-GG-----G-----------C-----------------G-----A-AC------------------.........---ACA---......--A......--A--A--G----------G------------A-----------------T------- 8973
01_AE.AF.07.569M ------T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-AA--T------GAG----.........-----A--AGAAGGG--CGACGAG-G---A--C----------GG--G---------C---------------TT----G-- 8312
01_AE.CF.90.90CF11697 --A---T--A--T--------------A--------T----TG......-AT-------A------------G-----G.........--------A......---......-----A--C----------GG--A-----G---C----------------T----G-- 9013
01_AE.CN.10.YNFL03 --A---T--A--T------------G-G--------T----TG......-AT-------A-A--A-------GAGG---.........--------AGAT...---......--A--A--C----------AG--A---------C----------------T----G-- 8424
01_AE.HK.04.HK001 --A---T--A--T------------G-A-----C-AT----TG......-AT----A--A-A---T------GAG----.........--------AGATGAG--A......-G---A--C----------GG--A---------C----------------T----AC- 8428
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --A---T--A--T------------G-A--------T--C-TG......-AT-------A-----T------G------.........------ARC......--A......-----A--C----------GG--G---------C----------------T--A-G-- 8266
01_AE.JP.x.JRC77AE --A---T--A--T------------G-A-------------TG......-AT-------AAA---TT-----GAG----.........---------GACGAG--AGAG...-GA--A--C----------G---G---------C---------------TT----A-- 9049
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --A---T----CT------------G-A--------T----TG......-AT---C---A-A---T------GAG----.........--T-----AGATGAA---......-----A--C--C-------GG--G---------C----------------T----A-- 8477
01_AE.TH.90.CM240 --A---T--A--T--------------A--------T----T-......GAT-------A-----T------GAG----.........--------C......---......-----A--C----------TG--G---------C----------------T----G-- 8614
01_AE.US.05.306163_FL --A---T--A--T--------------A--------T---.TG......-AT-------A----A-------GAG----.........-----A--A......--T......-----A--C----------AG--A---------C---------------TT----G-- 8161
01_AE.VN.98.98VNND15 --A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T------GAG----.........--T-----AGAGGAT---......-G---A--C----------GG--A---------C---------------TT----G-- 8337
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B.FR.83.HXB2 TCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA.........CAAGAGGAG......GAG......GAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAG 9046
Nef __R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__.__.__Q__E__E__.__.__E__.__.__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A---TT-A-GT-G--GA--------------C--T--C------T----T---C---A-GT---------G------.........--------T......---......--------C----------GG--------------G--------------T------- 8536
02_AG.CY.09.CY256 AACCCCAGAAAC-GG-G-G------GCA-T-G-......................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1423 --A---TAAA--T-------A-----G------C-A-------A-------T--------------TG--GCG------.........--------A......---......-----A--C--C------GTG--A--A-----CC-G--------------T------- 8507
02_AG.GW.05.CC_0048 A-A---TT-A--T--------G---C----C--C--T----------AG--T---C-C-A------A-----G------.........--------A......---......--C--A--C----------GG--A--A--------G--G-----------T---T-G- 8441
02_AG.KR.12.12MHR9 --A---TT-A--G-G--G---------------C--------------A--T------------------T-G------.........--------A......---GAAGAG-G---A--C----------GG--A-----------G--------------T----G-- 8795
02_AG.LR.x.POC44951 --A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G-T-C--T--C----A------------G------.........--------A......--A......-----A--C----------GG--G--------------------------T------- 9047
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --A---TT-A--T--------------------C-----C-------AA--T--CC---A-------------------.........--------C......---......-----A--C--------T-AG--A-----------G--------------T------- 8217
02_AG.NG.x.IBNG --A---TT-A--T-G------------------C--T---------CAA--T--CC---A------------G------.........--------T......---......A-T--A--C----------GG--A-----G-----G--------------T----G-- 8573
02_AG.SE.94.SE7812 --A---TT-A--T-G------------------C--T--------------T--------------------G------.........--------A......---......-----A--C----------GG--G---------C-G--------------T------- 8436
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A---TT-A--T-G------------------C--A---------CA---T-----A-A------------G------.........--------A......---......-----A--C----------G---A-----------G--------------T------- 8281
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A---TT----T--GT--------G-------C--T-------------AT-------A---C--------G--G--G.........--------A......---......-----A--C----------GG--G-----------G-----G-----A--T----G-- 8226
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A----T----C--------G----------T--A---------------T---C---ACAAAA-------G------.........-----A---GAA...--A......-----A-------------GG--A--------------G--------C-TT--A-G-- 8458
05_DF.BE.x.VI1310 --A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T---C--T---C---A-ATG------G--------.........---------GAG...---......--A--A--C----------A------------------------------T------- 8455
06_cpx.AU.96.BFP90 --A---TT----T--G-----G-----------C------------A----A--------C---------G-G------.........---ACA---......--A......-----A--C----------G-------------G-G--------------T--A--T- 9091
07_BC.CN.98.98CN009 ---G--------------------------G------------C-------T----A--A------------G-----G.........---------......A--......-----A-------------G-----------------------------------G-- 8389
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------------------------------C-------A---T-------A----------------A--.........---------......---......-------------------G-----------------------------TT----G-- 8246
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T--CT----T---CA--AC-----------G--G---.........--G--A--T......---......--C--A--G--C-------G---C--------------------------T----G-- 8221
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C-G-GC-AT-------A------------G-----G.........-----A-C-GAA...--A......-----A--C----------G---------T--C----------------TT----G-- 8401
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -AA---TT-A-----R---------G----------T-------GG-AA--T-----A-----C------T-------G.........--------AGAG...---......-----A--C----------G---A--------------------------T--A-G-- 8454
12_BF.AR.99.ARMA159 --A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG---C-AT---C----C-TG--------G-----G.........--------A......---......--A--A--C----------GG----------------------------TT----G-- 9011
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---CT----......---AAG-A--AC-T-------------.........--------A......-G-......--A-----C----------A------------A-----------------T--A-G-- 8471
14_BG.ES.05.X1870 --A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C--------------C-AT---C---A------------G------.........---C-A---......--CTCA...-----A--C----------G---A---------C-G-----------A--T----GT- 8552
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G-A---T--A--C--C---------G-A--------T----TG......-AT-------A-A---T------GAG----.........G-G-----C......---......-----A--C----------GG--A---------C---------------TT----A-- 8421
16_A2D.KR.97.97KR004 --A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT----------------------A-A----------G-----G.........--------AGAG...---......--A--A--C--C-------GG--A-----------------------C-------G-- 8463
17_BF.AR.99.ARMA038 -------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAGC----AT---C---AC-TG--------G------.........--------A......--A......--A--A--C----------G------------------G--------------A-G-- 8229
18_cpx.CU.99.CU76 C-A---GGA-CG---G-----GT--GGA----AC----G------------T---C--A--CAC-G-C-A--G----AG.........G-G-----A......---......-----A--C--C-------GG--C---------C-------T-----C--T----G-- 8375
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------G--------------------CAG------T-------A-------------------.........-----A---GCA...--C......--A--A-------------GR----------------------------------G-- 8111
20_BG.CU.99.Cu103 --A---TT-A-CT--G-----------T-----C--------------C-A----C---A------------G------.........-----A--A......--CTCG...-----A--C----------G---A---------C-G-----------C-TT-----T- 8492
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------G------G--------------T---------A-C--G--CC-A-A---C--------G--G--G.........---------GAT...---......-GA--A--C--C-------GG--A-----G---A-------------C-------G-- 8241
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-ATC-----AG-----T------G------.........--------C......A-T......--A--A--C----------GG--G---------C----------------T----G-- 8228
23_BG.CU.03.CB118 --A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T-------A-C--------G-G------.........-----A--A......--TTCA...-----A--C----------G---A--------C--G-----------C--T-----T- 8501
24_BG.ES.08.X2456_2 --A---TT---CT-GG-----------T--T--C-----------T--C-AT---C---A------------G------.........---C-A--A......--TTCA...--------C----------G---A-----------------------C--T-----T- 8536
25_cpx.CM.02.1918LE --A----T-A-CT--------------T-----C-----------GAGC--T---C---A------T-----G------.........-----A--ATCA...---......--A--A--C----------G---A--------------------------T--A-GT- 8281
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A----TT-A--T------------G-------C--T------T-TTT---T---C---A------T---T--------.........--------AGAG...-G-......-----A--C----------G---A--------------------------T------- 9058
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A---TT-A-CT--G----------------AC-A--------------AT---C---A----------G-G------.........---------GAC...AGT......--A-----C----------G------A--------------------C--T------- 9069
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A-----T------G------------T------------------CA--AT-------AC------------------.........-----A---......---......--A-----C--C-------G---------------------------------A-G-- 8459
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------T--------T----------T-----------C-----------T--------C-----------G------.........-----A---......---......--------C--C-------G-------------------------------------- 8506
31_BC.BR.04.04BR142 --A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CGT-AC-AT-------A------------G-----G.........---C-----GAA...--A......--A--A--C----------G------------------------------T------- 8565
32_06A1.EE.01.EE0369 --A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C--A----A--------------------G------.........--------T......---......-----A--C----------G---------G-----------------C--T--A-GT- 8672
33_01B.ID.07.JKT189_C --A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-A---T------G------.........--------A......---......-----A--C----------GG--G---------C---------------TT--A-G-- 8353
34_01B.TH.99.OUR2478P --A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-AT-------A-----T------GAG----.........--------AAATGAA---......-----A--C----------GG--G---------C---------------TT------- 8212
35_AD.AF.07.169H --A---TT-A-----------------------C--T----T-......-ATC--C--AGC--CA-------G---A--CAA......-----A--C......---......-----A--C----------GG--A--A-----AC-G--G----------TT----G-- 8246
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------TT-A--T-G------------------C---------A--AG---T-------A--A---------G------.........--------A......-G-......-----A--C----------G---G---------C-------------C--T--A-GG- 8267
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A---TT-A-CT--G--------------------A------T--A-A--T---C---A------------G------.........----G----......--CCCA...--T--A--C----------G-------------C----------------T------- 8253
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA--AC-AT---C---ACGTG--------G------.........--------A......--A......--A--A--C----------G-----------------------------------G-- 8442
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA--A--AT---C---A-GTG--------G------.........---------GAG...---......--A--A--C----------G------------------------------T--A---- 8523
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A----T---CG-----------GC------------------T-T---AT-----C-A------------G------.........------A-T......---......--A--A--C----------G----------------------------C-T-G----- 8561
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------T-----------------C------C-------------A---AG---------GT---------G------.........-----A---......---......--------G----------G-----------------------------------G-- 8551
43_02G.SA.03.J11223 --A---TT-A-CC-G------------------C--T------C--CAA----------A------------G------.........--------T......---......-----A--C----------G---A-G------------------------T-----T- 8574
44_BF.CL.00.CH80 --A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------CAGT----AT---C---ACGTG--------G------.........--------C......---......--A--A--C--------T-G-----------------------------TT------- 8461
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A---TT-A--T------------G----------T--------------T------AG------------G------.........--------AAAC...---......-----A--C----------G---G--------------------------T--A-G-- 9008
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A----T-A----G--GG--G--G--T----AC--------TAG--A--AT---C---ACGTG--------G------.........--------T......---......--A--A--C----------GG--------------------------C--T------- 8422
47_BF.ES.08.P1942 ---------A-G---G-----------------------C----------AT---C---AC-TG--------G------.........--G----GT......---......--A--A--C--C-------G-----------------------------------G-- 8463
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------AC-CG-T------GAG----.........--G------GAT...---......-----A--C----------GG--A---------C----------------T--A-G-- 8275
49_cpx.GM.03.N26677 --A---TT----T--G-----G-----------C---------C-------A--------C-----------G----AG.........---ACA---......---......-----A--C----------G------------G--G-----------------A---- 8494
50_A1D.GB.10.12792 --A---TT-A-CT-----------G--T------------GT-......-A-C-CC--AG---C--------G-----G.........--------C......---......-----A--C----------GG--A--A------C-------------A---------- 8446
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------C-T-----C-------------A--AT-------A-------------------.........--T-----T......---......--A----------------GG--A---------C---------------TT----G-- 8249
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------G------------------------------------T-------A-------------------.........---------......---......-------------------GG--G---------C----------------T--A-G-- 8369
53_01B.MY.11.11FIR164 --A---T--A--T------------G-A---GTG-CT----TG......-A--------A-A--A-------GAG----.........--------AGAG...--C......-G---A--C----------GG--A---------C---------------TT----AT- 8383
54_01B.MY.09.09MYSB023 -AA---T--A--T------------G-A-------CT----TG......-AT-------A-AAG-T-------------.........-----A--AGAT...---......--------C----------GG--A---------C-------------C--T------- 8493
55_01B.CN.10.HNCS102056 --A---T--A--T--------------A--------T----T-......-AT-------A-A---T------GAG----.........-----A---GAA...--A......-G---A--C----------GG--G---------C---------------TT----G-- 8374
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------TT-A--T--G---------C------CC------------CAG-AT---C-A-AC-----------G------.........--G-----C......--A......-----A--C----------G---A-------------------------------G-. 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A----T-A--T---T--------C-T-----C--T--C----ACA-C-AT---A-G-AC-----T-----GAG---G.........---------GAA...--A......-GA--A--C----------G---------G-------------------TT--A-G-- 8277
58_01B.MY.09.09MYPR37 --A---T--A--T------------G-A-------CT---CT-......-AT-------A----AG------GAG-A--.........--------AGAG...-G-......-----A--C----------GG--G---------C----G-----------T----G-- 8415
59_01B.CN.09.09LNA423 --A---T--A--T------------G-G--------T--C-T-......-AT---A---A-A---T------GA-----.........--------AGATGAA---......-G---A--C----------GG--G---------C---------------TT--A-G-- 8245
60_BC.IT.11.BAV499 ---------A---------AAG--------------T---CTT......-AT---C---A-C--A--------A-----.........---A-A--AGAT...A-A......--A--AA------------G---------T-----------------------A-G-- 9024
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------T----------------------------------T----AC---------------------.........--------A......A-A......--A--A-------------G---------------------------------A-G-- 8445
62_BC.CN.10.YNFL13 --A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C---AACA-C--T-------A------T-----GAGT---.........---------GAA...-GA......--A--A--C----------G-----------------------------TT----G-- 8380
63_02A1.RU.10.10RU6637 --A---TT----T--G-----G---G-------C--T--C--------C-AT-------A---C--------G------.........--------A......---......-----A--C----------GG--A-----------G-----G-----A--T----G-- 8596
64_BC.CN.09.YNFL31 C-----------------------------------T--------------T----A--A------------------G.........---------GAA...-GA......-GA--A--C----------G------A--G-------------------TT----G-- 8414
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A---------C--G---------------------T-----------A--T-------A-------------------.........-----A---......---......--A-----C----------G---------G-------------------TT----G-- 8470
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --A---T--A--T--------------A--------T----T-......-AT-------A-AA--Y------GAG----.........-----A--AGAGGGG--AGAA...-----A--C--------T-GG--G--------------------------T------- 8368
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --A---T--A--T--G-----------A--------T----T-......-AT-------A-AA--T------GAG----.........-----A--AGAGGGG--AGAA...-G---A--C--------T-GG--G-------------------------TT----G-- 8362
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 G------------C---G-------C------TA-AT-------------A-----A-----------TT---------.........--C------GAG...---......-----------C-------G---C-----------------C-------------G-- 8486
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------A----G-------------------------......----AT-------A-----T-------------.........---------......---......-----------C-------G------------CC--C----------------A-G-- 8703
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------T-------------------------C------......TT--A--------A-----T-------------.........---A----AGACGAA---......-----A-------------G---C--------------G--------------A-G-- 8571
O.BE.87.ANT70 CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A---......--A......--A--A-----------AG-------A--G---C----G--------C--T--A-G-- 9132
O.CM.98.98CMA104 CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A--CCT---A-TTT-----AGT.........--CC-A--T......--AGAT...--A--A-----C-----A-GG-----A------G----G--------A-TT--A-G-- 8636
O.CM.98.98CMABB141 CAAG--AT-A-C-GCTAGA----G---AC-----TCTT----TC-TCAG-AT-----A--CCT---A-TTT----GAGT.........--CC-A--TGAA...--A......--A--A-----C-----A-G------A--G---G----G--------C-TT------- 8647
O.CM.98.98CMABB212 CA----GT-A-C-G-TAGA--G-G---AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A---CTG--A-TC---AC---T.........--C--A--T......---......--T--A-----C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A-G-- 8655
O.CM.98.98CMU5337 C-AG--AT-A-C-GCTAGA----GG--AT---C-GC-C----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A--T......--A......--Y--A-----C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A-G-- 8583
O.CM.99.99CMU4122 CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--TTCA--T......--A......--A--A-----C-----A-G------A--T---G-------------C-TT--A---- 8602
O.FR.92.VAU CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC.........--CC---GT......A-A......-GAA-A--G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G-----C--T--A-G-- 8704
O.GA.11.11Gab6352 CA-G-CAA-A-C-G-GA-A----G---AC---A-TCTT----TC-TCAA-A-----AG--CCT---A-TC-----CAGT.........--TC-A---......--A......-----A--C--C-----A-G------A--G--CC-G--G--------C-TT--A-G-- 8370
O.SN.99.99SE_MP1299 CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A--T......--A......--A--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G-- 9194
O.US.10.LTNP CA---CAT-A-C-GCTAGA----G---AC---C-TC-C----TC-CCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT.........--CC-A--T......--A......--A--A-----------A-GG-----A-----CC-------------C--T--A-G-- 9072
N.CM.02.DJO0131 --A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA--T---G--------.........-----A--A......--AGGG...--A--A--C--------ACGC-----------A--G--G--------C--T--A--G- 8521
N.CM.02.SJGddd --A------A-CT--T-GA--G-GCG----C-CA--------TAA--A--AT----AAA--GTA--T------------.........-----A--A......---......--A--A--C--------ATGC--------G--R--G--G--------C--T--A---- 8493
N.CM.04.04CM_1015_04 --A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA--T---G--------.........-----A--AGAA...---......--A--A--C--------ACGC-----A-----A--G--G--------C-TT--A---- 8490
N.CM.06.U14296 --A---A--A-CT-CT-GA--G--C-----C-CA--------TAG--AC-AT---CAAA---TA--T------------.........-----A--AGAAGAA--AGAG...--A--A--C--------TCGC-----------A--G--G--------C--T--A---- 8542
N.CM.06.U14842 --A------A-CT--T-GA--G--CC----C-CA--------CAA--A--AT----AA--AGTA--T--------G---.........-----A--A......---......--A--A--C--------ACGC-----------A-----G--------C--T--A---- 8546
N.FR.11.N1_FR_2011 G-A----T-A-CT--T-GA--G--C-----C-TA-A------TAA--AC-AT---CAAAG-GTA--T------------.........--T--A--T......---......--A--A--C--------ACGC-----------AC-G--G--------C-TT--AATG- 8415
P.CM.06.U14788 CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T.........--T-----A......--A......--A--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A---------- 8649
P.FR.09.RBF168 CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA----TCT-------T.........--T--A--T......--A......--A--A--A--C-------GG-----A-----CG-------C-----A---------- 9169
CPZ.CD.06.BF1167 A-A---TT--C-T--CAGA----GCC-T----CA-A--CC-T--G-A-AGAAC---A--TA-TACAACATTC--G--AC.........--TACA--A......--A......-CA--A--C--C-----A-G------A--G--AA-G-----T-----AG-A--ATTG- 9238
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA--T----------A-.........ATGC----T......--A......--A-----A----------A---A--A--G--C--------T-----C-TT----GT- 8579
CPZ.GA.88.GAB1 GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA--T--------G-A-.........ATG--CA-T......--A......--A--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG--------------T--A---- 9119
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 AAA---A--TC-TG--AGA----GGC----T-AC-AT-CC-T--G-A-AGAA--A-A--T-GCCCAT-ACTCTC---AC.........--TACA--A......---......--A--T--G--C-------G---AGCT-----AA-G-----C-----AG-A--ATT-- 8723
CPZ.US.85.US_Marilyn --A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACTAAT--T--A.........AGT......--A--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C-----------ACA-- 9085
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A---CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC--CAA-A----CAA----TA--A-TC--------T.........--T--A--T......--A......-----A--A----------G------A--G--G--------------C-TT--A-GG- 8643
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -A---TGT-A-C-C--AGG----GG--AC-TGCA-AAT----TC--CGA-A----CAA----TA--G-TC--------T.........--T--A--T......---......-----A--A---------GY------A--G--------G--------C-TT--A-GG- 8627
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3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 CTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA.AGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGG 9215
Nef A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q_#_R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__P__L__T__F__G
A1.AU.03.PS1044_Day0 --T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----ARG.-AG--------A---------------G-A---A------------------------G------T------------------A----G--C-----A--A----- 8468
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -A--------G--------------------------------T---T-----T-----AGG.-A---------A---------------G-----A----------------------C-G------T------------------AC-----TC-----A--A----- 8430
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.ES.05.X1608_8 -AT-T-----C------------------------------------T-----T-----AGG.-AG--------G---------------G-T---A------------------------G------T-----------------------G--C-----A--A----- 8723
A1.KE.11.DEMA11KE001 --A-------C--------------------------------T---T-----T-----AGG.-A---------AC--------T-A---G------------------------------G---T-----------------------------C------TG------ 8630
A1.RU.11.11RU6950 --T-C-----C--------------------------------T---------T-----A-G.-----------C---------------G----T-------------------------G------T--T--C------------A-T-----C-----A--A----- 8772
A1.RW.11.DEMA111RW002 --T-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G.-----------A---------------G------------------T-----------G------T--------------------------C--GT-A--A----- 8629
A1.SN.01.DDI579 --T-T-----C--------------------------------T---T-----T-------G.CA---G-----C---------------G-------------G----------------G------T--------------G---ACT-----C-----A--A----- 8407
A1.UG.11.DEMA110UG001 ----G-----C------------------------------------T-----T-----AGG.-A---G-----A---------T-----G------------------T-----------G------T------------------A------TC-----A--A----- 8565
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --T-T-----C--------------------------------T---T----CTGG--TAG-.-A---------A---------------G-----A----------T-------------G------T--------------------------C-------------- 8679
A2.CM.01.01CM_1445MV --T-T-----C--------------------------------T---T-----T-------G.-A---------A---------T-----G----------G-------------------G------------------------------G-TC-----A--A----- 8432
A2.CY.94.94CY017_41 -GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-------G.-A---------C---------A-----G------------------------------G------T------------------A-------C---T-A--A----- 8641
B.BR.10.10BR_MG029 ----G------------------------------------------------T--------.-----G-----C--T------------G------------------------------G------------------------AA-------C-------------- 8712
B.CA.07.502_1191_03 ----------G-----------------C------------------T---C-TGG--T---.-AG------------------------G-T---A-T----------------------G-------------------------AC--------------------- 8662
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --T----------------------------------------------G-----------G.-A--------------------------------------------------------G------T--------------------------C------TG------ 8780
B.CN.10.DEMB10CN002 --T-G-----C---------------------------------------------------.-AG--------G---------------G----------------A-------------G---C---------------------ACT----TC------TG------ 8600
B.ES.10.DEMB10ES002 --C-C------------------------------------------T-----T-------G.CA-------------------------G-G--TA-T--------------------C-G---A----------A------------------C-----CTG------ 8615
B.FR.11.DEMB11FR001 --C---------------------G----------------------------T-------G.-A-------------------------G------------------------------G-------------------------A---------------------- 8463
B.GB.05.MM45d213_GN1 --T-T------------------------------------------------TGG------.CA-------------------------G-----A------------T-----------G------------------A------AC---G-TC-----A-------- 8642
B.HK.06.HK003 --T-C---------------------------------------------G--T-------G.-A----A----C---------------G----T-----G-------T-----------G----TG-------------------A-------C-----------C-- 8587
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------T--G--T-------G.-A------------T------------G-----A--------------........................................................... 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 --T-T------------------------------------------T-----T--------.-A----A-----------A-C------G-----------------AT---------C-G---AG-A------------------AC-----TC-------------- 8634
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----C---------------------------------------------G--T--------.-A-------------------------G------------------------------G-------------------------AC-----T--------------- 8881
B.PE.07.502_0525_wg5 ----G---------------------------------------------G--TGG------A-A-------------------------G-T----------------------------G-------------------------AC-----TC------TG------ 8650
B.RU.11.11RU21n -----------------------------------------------------T-------G.-A--------------------------------------------------------G------T------------------ACT-------------------- 8743
B.TH.08.MERLBDTRC10 --C-G-----G-------------G----------------------T--G--T-------G.-A---------C--T-----------------T-------------T---------C-G-------------------------AC-----T--------------- 8511
B.US.11.ES38 --T----------------------T------------------------G--TGG--T--G.-A-------------------------G-----A------------------------G---A---------------------CC---------C----------- 9182
C.AR.01.ARG4006 -AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----T--G.CA---GA----C---------T-----G----TA------------------------G---A--------------A-----------------C----------- 8433
C.BR.07.DEMC07BR003 -AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G.-A---G-----C---A-----T-----G----TA------------------------G---A---------------------A----------C----------- 8661
C.BW.00.00BW5031_1 -AT-T--C--CG--TGG--------------------------T---T-----T----TA-G.-A---------G---------T-----G----T-------------------------G---A-----------G--A----------------------------- 8571
C.CN.10.YNFL19 -AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G.-A---G-----G---------T-----G----TA------------T-----------G-AGC-----------G--A--------------C--------T----- 8591
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.08.X2363_2 -AT-C-----CG--TT---------------------------T---T---------YTA-G.-A---------C---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A------A---------------------- 8726
C.ET.02.02ET_288 -AT-C------G--TT-------------------------------T-----T----T--G.-A---GA----G--T------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A--------------C-------------- 8444
C.IN.09.T125_2139 -AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G.-A---G-----G---------T-----G----T-----G-------------------G---T-----------G--A-----A--------C--------T----- 9274
C.KE.00.KER2010 -AA-C-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G.-A---G-----C--A------T-A---G----TA------------T-----------G---A-----------G--A----------------------------- 8428
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G.-A---G-----C---------T-----G-T--TA------------T---T-------G---A-----------G--A----------------------------- 9200
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A--C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G.-A---G-----C---------T-A---G----T-----------T-------------G---A--------------A--------------------------G-- 9190
C.YE.02.02YE511 -A--C-----C---TGG------------------------------T-----T-----A-G.-A---G-----G---------T-------G--TA----------T-------------G---A-----------G--A------AC--------------------- 8467
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----AGG.-A---G-----G---------T-----G--C-TA------------T-----------G---A--------------A----------------------------- 9229
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----TGG--T--G.-A---G-----C---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A------------------T---------- 8595
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G.-A---G---A-A---------T-----G----T-------------T-----------G---A-----------G--A----------------------------- 8603
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------------------------T------G--T--------.-AG--------A-----------T---G------------------------------G-------------------------AC------C-----A-------- 8565
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------G------------------------------------T-GG--TGG---AG-.-A---------G-----------T---G------------------T---------C-G------------G--------G---A-T-----C-------------- 8545
D.KR.04.04KBH8 --C-------------T-----------T---------------------G--TGG-----G.-A------------------C--T---G-----A------------TT--------C-G---T---------------------A---------------------- 9116
D.SN.90.SE365 ----T---------------------------------------------G--TGG---A-G.-A---------G-----------T---G------------------T-----------G---T---------------------ACT--------C---TG------ 9216
D.TZ.01.A280 --T-G---T-G-----------------T------------------T--G--TGG--T--G.-----G-----C-----------T---G------------------T-----------G---C--T------------------ACT-------------------- 8406
D.UG.10.DEMD10UG004 --T-------G--------------------------------T---A-----TGG-----G.-A---------------------T---G-T--T-------------------------G---A---------------------ACT-----------------C-- 8525
D.UG.11.DEMD11UG003 --T-G---T-G--------------------A---------------T--G--TGG----CG.-A---------A---------------G----------------T-------------G---A---------------------A-T--G----------------- 8572
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------------------G-----------.--G--------------------T---G------------------------------G-------------------------A-----C---------------- 8389
D.ZA.90.R1 -----------------------------------------------------TGG---A--.-AG--------G-----------T---G-----A-----------AT------C----G-------------------------A---------------------- 8572
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -GC-C-----C---------------------------.................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 --C-.-----C--T---------................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.10.10BR_RJ015 --C-------C--T----------------------------................................................................................................................................ 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 --C-------C--------------------------------T---------------AGG.-A---------C-----------A---G-T----------------T-----------G---A---------------------A-----------------C-G-- 8634
F1.RO.96.BCI_R07 --C-------C-------------G----------------------T-----T-------G.-A-----G---G---------------G-T---A------------------------G-------------------------ACT-----C--G----------A 9287
F1.RU.08.D88_845 --T-T---Y-C------------------------------------T-----T-----A-G.-A---G-----G---------T-----G-T--------------------------C-G------T-----------A------------CTC-------------- 8733
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----C-----C--T-----------------------------T---T----CT-----AGG.-A---------A-----------A---G----T-------------------------G-----------------------......................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 --T-C-----CG--TT-------------------------------T-----T-----A-G.-A---------A---------T-----G-T--------G-------------------G-------------------------A-------C--C----------- 8493
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G.-A---------A---------T-----G-------------------T----------G-------------------------AC-----T--------------- 8536
G.BE.96.DRCBL -GT-T-----C---TT---------------------------T------G--T-----A-G.-A---------G--------C--A---G----T--T--------A-T------A----G-------------------------ACT---GTC-------------- 9178
G.CM.10.DEMG10CM008 --T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G.-AG--------A--------C------G----TA-T--------A-T------A--C-G---A--T------------------AC------C---T---------- 8596
G.CN.08.GX_2084_08 -CT-T-----C---TT---------------------------T---------TGG--TA-G.-A---------C--------C--A---G----TA-T--------A--------A--C-G------------T------------ACT----TC-------------- 8471
G.CU.99.Cu74 --T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G.-A------G--C--------C------G----TA-T--------A-T------A--C-G-------------------------ACA-------------------- 8858
G.ES.09.X2634_2 --T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G.CA------------------C------G----TA-T--------A--------A----G-------------------------ACT----T--------------- 8719
G.GH.03.03GH175G --T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G.-A---------G---------------G----TA----------A-T------A----G-------------------------ACT---CTC-------------- 9285
G.KE.09.DEMG09KE001 --T-T------G--TT---------------------------T---------T-------G.-A---G-----C---------------G----TA-T--------G-T------A--C-G-------------------------A-T-----C-------------- 8624
G.NG.09.09NG_SC62 -CT-T-----CG--TT---------------------------T-------C-T-----A-G.CA---G-----C-----------A---G----TA----------A--------A----G------------T------------A-T--G----------------- 8406
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 8003
H.BE.93.VI991 --T-T-----C-----T------------------------------T-----T-----A-G.-A---------G---------------G----TA----------T-----------C-G---T----------------------AG--------C----------- 8618
H.CF.90.056 --T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-G.CA------G--C---------T-A---G----TA----------------------C-G--------------------------AG----T---C----------- 8538
H.GB.00.00GBAC4001 --T-G-----C---------------------------------------G--T-----A-G.-A---------G---------------G----TA----------------------C-G---T--T--------------------G--------C---TG------ 8727
J.CM.04.04CMU11421 --T-T------G--TT---------------------------T---T-----T-----A-G.-A------R--A---------Y-----G----T-----------T-T-----------G---A---------------------RY---R--C---Y---------- 8750
J.SE.93.SE9280_7887 ----T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G.-A---------G---------------G-TC-TA----------T-----------C-G---A---------------------A-------C---T----A----- 8513
J.SE.94.SE9173_7022 --T-T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G.-A---------G---------------G-TC-TA----------T-----------C-G---A---------------------AC--B---C---T----A----- 8523
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --T-T-----GG--TT---------------------------T---------T-----A-G.-----------G---------------G-T--T--T----------T-----------G---A---------------------A-------C-------------- 8398
K.CM.96.96CM_MP535 --T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------A---------------G-T--T-----------T-T-----------G---A---------------------A-------C-------------- 8402
U.CA.01.TV749 -C--------C--------------------------------W---T-----T-------G.MA---------C---------------G-----A----G-------T-----------G------------------------AA-------C-----A--A----- 9285
U.CA.99.TV721 -CT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T-------G.CA---G--G--C---------T-----G-----A----G-------T-W---------G------------------------AA-------C-----A--A----- 9284
U.CD.83.83CD003_Z3 --T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------------G----TA----------T--------A----G-------------------------A---------------------- 8682
U.CD.90.90CD121E12 ----T-----C---TT-------------------------------------T-----A-G.-A---------G---------------G----TA-------------------C----G-------------------------A-------------------A-- 8377
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 8149
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 8227
U.ES.10.DEURF10DZ001 --T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G.-A------------A------------G----TA----------T-T-----------G---C--------------A------A-------C--------T----- 8501
U.GR.99.99GR303 -AT-------C---------------------------------T--T-------------G.CA---------C---------------T-----A-------------------A----G------T-----------------AA-------C-----A--A----- 8526
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 --T-T-----A---TT---------------------------T-----------------G.-A------G------------------G----T-----------T-------------G---A---------------------A-------C-----A--A----- 9142
01_AE.AF.07.569M --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------T-A---G-------T----------T-----------G---A-----------G---------AC-----TC------TGT----- 8481
01_AE.CF.90.90CF11697 --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G--------CT-A---G----T--T----------------------G---A---------------------A-------C------TGT----- 9182
01_AE.CN.10.YNFL03 --T-T---------TT--------G------------------T---T-----T-----A-G.-A---------G--------CT-A---G----T-----G-------T-----------G------------------------A--------C------TGT----- 8593
01_AE.HK.04.HK001 --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G--------CT-A---G-T--TA------------T-----------G-------------------------A-T------------TGT----- 8597
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------C--------CT-A---G--C-TA-T--------A-T-----------G---A--------------R------A-------C------TGT----- 8435
01_AE.JP.x.JRC77AE --T-T---------TT-------------------------------------T----TA-G.-A---------G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------AC------C------TGT----- 9218
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G--------CT-A---G----TA-T-----G----T---T-------G------------------------A--------C------TGT--C-- 8646
01_AE.TH.90.CM240 --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT----- 8783
01_AE.US.05.306163_FL --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------T-A---G-----A-T----------T---T-------G---A---------------------AC-----TC------TGT----- 8330
01_AE.VN.98.98VNND15 --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------C--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---C---------------------A-------C------TGT----- 8506

142
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2015:H

IV-1
G

enom
es



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

3’ LTR U3 start Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 CTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAA.AGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGG 9215
Nef A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q_#_R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__P__L__T__F__G
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --CAT-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G.-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC-------------- 8705
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1423 --A-------C--------------------------------T---T--G--TGG-----G.-A------G--A---------------G-Y--TA----------A--------A----G------T-----------A------ACT----TC-----A-------- 8676
02_AG.GW.05.CC_0048 --T-C-----C---TT-------------------------------T-----T-----AGG.-A---------G---------------G----T-------------T------A----G---A---------------------A-T-----C-----A-----C-- 8610
02_AG.KR.12.12MHR9 --T-C---T-C-------------G----------------------T-----T-----A-G.-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G---A---------------------A-T-----C-------------- 8964
02_AG.LR.x.POC44951 --T-T-----C--------------------------------T---T-------------G.-A-------------------------G----T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC-------------- 9216
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -CT-C-----C---TT-------------------------------T----AT-----A-G.-A---------G-----------A---G----TA----------A-T------A----G------------C------------ACT----TC-------------- 8386
02_AG.NG.x.IBNG ----C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G.-A---------A---------------G----TA----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC-------------- 8742
02_AG.SE.94.SE7812 ----C-----C------------------------------------T-----T-----A-G.-A---------A---------------G-T--T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC-------------- 8605
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G--------C------------------C-----------------T-----T-----A-G.-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G------T------------------A-T-----C-------------- 8450
03_AB.RU.97.KAL153_2 --T-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G.-A---------A---------------G----T-------------------------G----...............------A-T----TC-----A--A----- 8380
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T-------C--------------------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------------G----T-----------T-T-----------G-G-T--------------A-------AG----TC------TG------ 8627
05_DF.BE.x.VI1310 ----------C--T---------------------------------T-----T-----A-G.-A---------------------T---G-----A----------T----C--------G-------------------------A-T-----------------G-- 8624
06_cpx.AU.96.BFP90 --T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G.-A------G--G---------------G----TA----------T-T-----------G---A---------------------AC-----TC--------T----- 9260
07_BC.CN.98.98CN009 --C-----------TT-------------------------------T-----T----TAGG.-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---C--------------A-------------TC--------T----- 8558
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G.-A---G-----G---------T-----G----T-----------------------C-G---C--------------A-------------TC--------T----- 8415
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----C-----C--TTT---------------------------T---T-----T-----A-G.-A---------A---------------G-------------------------A----G---A--------------A-------------T----T---------- 8390
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T----T--G.-A---GA----C---------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A------AC---------G----------- 8570
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --T-C------G--TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------T-A---G----T-------------------------G---A---------------------A-------C------TGT----- 8623
12_BF.AR.99.ARMA159 --T-C------------------------------------------T-----T-T---A-G.-A---------G--------------------------------T-------------G--------------------------------TG-------------- 9180
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T-T------G--TT---------------------------T---------------A-G.-A---------C--------C------G----T--T----------------------G---A-----------------G-----------C------TGT----A 8640
14_BG.ES.05.X1870 --T-C-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G.CA-------------------------G----TA----------A-T------A----G---------T--T------------A-T-----------C-------- 8721
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------T-A---G-T--TA-T----------T-----------G---A---------------------A-------C------TG------ 8590
16_A2D.KR.97.97KR004 -GT-T-----C-------------G------------------T--------------A--G.-A---G-----C---------------G------------------T-----------G----GGT-----------------AA-T-----C-----A--A----- 8632
17_BF.AR.99.ARMA038 --C--------------------------------------------------T-----A--.-----------A---------------G-----A------------------------G-------------------------A-------------------G-- 8398
18_cpx.CU.99.CU76 --T-T--C--C---TT---------------------------T---T-----TT--T---G.-A---G-C---G---------T-----G-T-T-A------------TTC---------G------T-----------------A-------TC--C--A-------- 8544
19_cpx.CU.99.CU7 --T-------C------------------------------------A--G--TGG--T--G.-A---------C-----------T---G----T-----------T-------------G---T--T------------------A----G----------------- 8280
20_BG.CU.99.Cu103 --T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G.CA---------C--------C------G----TA-T-----------------A----G-------------------------ACA----TC-------------- 8661
21_A2D.KE.99.KER2003 --T-T--C--C--------------------------------T---T-----T-------G.-A---------A---------------G------------------T-----------G------T------------------AC-----TC-----A--A----- 8410
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------T-A---G----TA------------------------G---A-------------------......................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 --T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G.CA---------C--------C------G----TA-T----------T------A----G-------------------------A-A-------------------- 8670
24_BG.ES.08.X2456_2 --T-T-----C---TT---------------------------T---------T-T---A-G.CA---------C--------C------G----TA-T--------A--------A----G------------------A------ACA----TC-------------- 8705
25_cpx.CM.02.1918LE --T-T-----C---TT----------------------------------G--TGG-----G.-AG--------A-----------------------------G----------------G------T-----G----------......................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T-------G.CA----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T------------------A-T-----C-----A--A----- 9227
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G-----C--------------------------------T---------TGG---A-G.-A---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A--------------A-------AG----T---C--------A-- 9238
28_BF.BR.99.BREPM12609 --T-------C-------------G-----------------------------------C-.-A---------G---------------G-T----------------------------G-------------------------AC-----TC-------------- 8628
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A-----A-A---------------------------------------------------.-A---------G---------T-----G------------------------------G------------------A----------------------------- 8675
31_BC.BR.04.04BR142 -AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G.CA---G-----C---------T-----G-T--TA------------------------G---A---------------------AC-----T---C----------- 8734
32_06A1.EE.01.EE0369 --T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------------G----T-----------T-------------G---A--------C------------A-------C---T---------- 8841
33_01B.ID.07.JKT189_C --T-T-----A---TT--------G------------------T---T-----T-----A-G.-A------------T-----CT-A---G-T--TA------------T-----------G---A--------------------A--------C------TGT----- 8522
34_01B.TH.99.OUR2478P --T-T---------TT---------------------------G---------T-----A-G.-----------G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------AC-----TC------TG------ 8381
35_AD.AF.07.169H -CC-C-----C------------------C-------------T---T-----T-----AGG.-A---G-----A---------T-----G-----A-------G----------------G------T--T---------------A-----------T-A--A----- 8415
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T-T---------TT------------------A--------T--------C--------G.-A------------------CT-A---G----T--T----------T-----------G---A--------------A---.......................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --T-T-----C---TT---------------------------T---T-G--------T---.-A---------C---------------------A------------------------G------T---------------.......................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------------------------------------T-----A-G.-----------G---------------G------------------------------G------T------------------A-----------------A-G-- 8611
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --T-------C---------------------------------------G--TGG-----G.-A---------C---------T-----G------------------------------G------T------------------------GTC-------------- 8692
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -CA-------C-------------G-A--G-----------------T-----------A-G.-----------C--A-----C------G-T--T-------------T---------C-G-------------------------A----------C----------- 8730
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -AT--------------------------------------------------T--------.-----------C--------------------T-------------------------G------------C------------A----------C---TG------ 8720
43_02G.SA.03.J11223 -CT-T------G--TT----------------------------------G--T-----A-G.-A------G--A---------T-A---G----T-----------A-T------A----G---T-----T--T------------A-T-----C-------------- 8743
44_BF.CL.00.CH80 ----------C--T---------------------------------T-------------G.-A---------C---------------G----------------T-------------G------------C------------A-------------------G-- 8630
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -GA-T-----C---TT-------------------------------T--G--T-------G.-A---------C-----------A---G------------------------------G------T------------------A-T-------------------- 9177
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --T-G-----C--T---------------------------------T---C-T-----A-G.-A------T--G--------C--T---G------------------------------G-------------------------A---------------------- 8591
47_BF.ES.08.P1942 --T-C---------TT-------------------------------T-----T-T---AGG.-A---------G-----------A---G-T--------------A-------------G------------------------------G------T---------- 8632
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T-T---------TT--------------------------GT---------T-----A-G.-A------------T------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------ACT----TC------TGT----- 8444
49_cpx.GM.03.N26677 -CT-T-----CG-------------................................................................................................................................................. 8519
50_A1D.GB.10.12792 -CT-T-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G.-A---------G---------------G-------------------T----------G------T------------------A-------C---T-A--A----- 8615
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -CT-T--------------------------------------------G---TGG--T---.-A-------------------T-----G----T-------------------------G--------------------------AA----T---C----------- 8418
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -CT-T-----C---TT--------G------------------T---------T-----A-G.-A---------G---------T-A---G----T--T----------T-----------G---C---------------------A-------C-----ATGT----- 8538
53_01B.MY.11.11FIR164 --T-T-----A---TT---------------------------T---T-----T-----AGG.-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------A-T-----------G-AGC---------------------ACT-----C-----ATGT----- 8552
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T-T---T-AG--TT---------------------------T---------TGG---A-G.-A---------C--------CT-A---G----TA-T--------T-------------G---A---------------------AC-----TC-----ATG------ 8662
55_01B.CN.10.HNCS102056 --T-T---------TT---------------------------T---------T-----ACG.-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------T-T-----------G---C-----------------------------C-----ATGT--C-- 8543
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G.-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A-----A--------C--------T----- 8446
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----T---------TT---C---------------------------------T-----A-G.CA------------------CT-A---G-T--TA-T----------T-----------G---A---------------------A-------C-----ATGT----- 8584
59_01B.CN.09.09LNA423 --T-T---------TT---------------------------T---------T-T--TA-G.-A---------G--------CT-A---G-T--T--T----------T-----------G---C----------.................................. 8380
60_BC.IT.11.BAV499 --C--------------------------------------------------T--------.CA-----G------A------------G-----A----------T--T----------G---A-----------G------A--A-----------T--TG------ 9193
61_BC.CN.10.JL100010 --C--------------------------------------------T-----T-----A-G.-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A------A-T----TC--------T----- 8614
62_BC.CN.10.YNFL13 -AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G.-A---G-----G---------T-----G----T-------------T-----------G-G-C-----------G--A-------------TC-------------- 8549
63_02A1.RU.10.10RU6637 --C-C-----C------------------------------------------T-----A-G.-A---------A---------------G----T-----------A--------A----G-------------------------ACT----TC-------------- 8765
64_BC.CN.09.YNFL31 -AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G.-----G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A-----------G--A-----AA------TC--------T----- 8583
65_cpx.CN.10.YNFL01 -AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G.-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--T--------G--A-----A-------TC-------------- 8639
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --T-T---------TT---------------------------T------C--T-----A-G.-A---------G--------CT-A---G-T--TA----T-------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT----- 8537
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --T-T---------TT---------------------------T------G--T-----A-G.-A---------G--------CT-A---G-T--TA----T-------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT----- 8531
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --T-----------------------------------.................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --T-T--C---------------------------------------------TGG-----G.-A-------------------------G------------------------------G------T------------------AC-----GG-------------- 8872
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --T---------------------G----------------------------T----T---.-A---------C---------------G-------T--------------------C-G-------------------------A--C------------------- 8740
O.BE.87.ANT70 -AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T.-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----AAC---G-TC--------A----- 9301
O.CM.98.98CMA104 -AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T-----T----AG-T.GC----GC---A-----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M---------G------------------A-----AAC-----TC--C-----A----- 8805
O.CM.98.98CMABB141 -AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----T.-A----GC---G-----G-----T---G-AC-TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----AAC-----TC--------A-A--- 8816
O.CM.98.98CMABB212 -CT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T.-AG---GC---A-----G-----T---G--C-T-----T--G--A-T-----------G----TG---------G--A------A-T-----C--------A----- 8824
O.CM.98.98CMU5337 -AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T--------.GCT---GC---G-----G-----T---G-A--TA-T--T--G--A-T-----------G------------------A-----AACT----TC--------A----- 8752
O.CM.99.99CMU4122 -AT-T--C--C--TGT---------------T---------------T-----T----T--T.G-G---GC---G-----G-----T-----A--TA----T--G--A-T-----------G------------------------AACT----TC--------A----- 8771
O.FR.92.VAU -AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T.-A----GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T-----------G---A--------------A-----AAC-----TC---T-A--A----- 8873
O.GA.11.11Gab6352 -GCAT--C--C---GT------------------A------------T-----T-------T.GCT---GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T-----------G----C-------------A-----AACT----TC--------A----- 8539
O.SN.99.99SE_MP1299 -AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T.-A----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------CCA----TC--------A----- 9363
O.US.10.LTNP -G.-T--C--C---TT-----A---GA--GGA.......................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG-.-A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------AACT----TC--C----------- 8690
N.CM.02.SJGddd -CT-T--C---TC-TT-------------------------------------TGG---AGG.-A---G-----G--T--A-----C---G-T--T-------------T---------C-G-............................................... 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 --T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG-.-A---G-----G--T--A--C--C-----T--TA----------------------C-G------------------------A-----G-----C-----A----- 8659
N.CM.06.U14296 --T....................................................................................................................................................................... 8545
N.CM.06.U14842 --T-T------TC-TT------------T----------G-------T--G--TGG--TAG-.-A---G-----G--T--A--C--C---G-.............................................................................. 8637
N.FR.11.N1_FR_2011 G-T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG-.-AG--G--------T--A--C--C---G----T------------AT---------Y-G------------------------AACT-----C--C----------- 8584
P.CM.06.U14788 -AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T----A-CT.GAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T-----------A-AA--------C----------- 8818
P.FR.09.RBF168 -AT-T--C--C---TT-------------------------------T-----T-T--A-CT.G-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T-----T-----------A-AA----TC-------------- 9338
CPZ.CD.06.BF1167 -A-----C--CTCATGG---------------------------------TA-TGG--T-C-.-AG---GC--CA--A--A---ACC-----G-TTA----T-----AATA----------G------T-----------------A--T--------T---TGTAGA-- 9407
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG.-A------G--G---------T-A---G-T--T-----------T-----------C-G---A--------C--G--------A--GC-C--C-----A-----C-- 8748
CPZ.GA.88.GAB1 --T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG.-----------G--------C--C---G----T-------------T---------C-G-------------A----A-----AACA----TC-----CTGT----- 9288
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -AAC------GTCATGG--C-----------------------T---T-----T----TAC-.C-T---GC--C------G---ACC-----G--TA----------AGTA-----A--C-G------T-----C--T--------A--A-----C-----CTG-AGA-- 8892
CPZ.US.85.US_Marilyn -AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG-.-----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--A--A--------C--A--A-A--- 9254
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -AT-T--C--C---TT---------T---------------------T--G--TT---T--G.GCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T------------------A-A--------C----------- 8812
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -AT-T--C--C---TT-------------------------------T--G--TT---T--G.GCC---AGT--G---T-A-----C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T--T---------------A-A--------C----------- 8796
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B.FR.83.HXB2 ATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATA.GAAGAG...GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGC.TTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC......CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCA 9374
Nef __W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I_#_E__E__.__A__N__K__G__E__N__T__S_#_L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------T------------------T------G-AG--.--GA--...----C-G-G-C--------A----.C-A--------CA-AT---AA-----A--------T......GAT--T------ACA---AT-----A----------AAG--G-----AA-G-- 8627
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 --------T------------------T-A-AC-G-AG--.--G---...----CGGTG--------T-A----.C-A--------CA-AT---AA-----A--------T......GAA--A------------AT-----A---------T-A---G------AGA-- 8589
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.ES.05.X1608_8 G-------T------------------T------G-AG--.--GA--...--T---G-G------G---A-T--.C-----------A------AA-----AG-------T......GAA---------ACA---AT-----A---------------G---C-GA-A-- 8882
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------T------------------C-----AG-AG--.--GA--...--T---G-G----------A----.C-----------A--T---A------A--------T......GAT----A----ACA----T------A--------------G-----CA-A-- 8789
A1.RU.11.11RU6950 G--------------------------C----C-G-TG-G.------...----CAG------------A----.C-A---------A-AT---AA-----A--------T......GA-----A----------A-----CA---------T-----G--TC-AACA-- 8931
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------T----------------A-C--T--GG-AG--.--GAG-...--T---G-G----------A----.C-A---------A-AT---AA-----A--------T......GAA--AG-----ACA---AT------A--------------G-----AAGA-- 8788
A1.SN.01.DDI579 --------T------------------T-A--C-TCAG--.------...----C-G-G------..........C-------------AT---AA-----A--------T......AA-----A------A---AT----C----------T-----G---C-AA-A-- 8557
A1.UG.11.DEMA110UG001 --------T------------------T-----GG-AG--.--GA--...--T-C-G-G--------T-A----.C-A---------A--T---AA-----A--------T......GAT--A------ACA---AT-----A---------------G--------A-- 8724
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------T---------------A--C-G-AG--.--GC--...-AT-C-C-G----------A----.C-C--G------A-AT-T-AA-----A--A------......-A-----A----------AT-----A---------T-----G---C-AA-A-- 8838
A2.CM.01.01CM_1445MV --------T----------------A-T---TC-G--G--.------...--T-C-G-G----------A----.--A---------A-AT---A------A--A------......--T---------------A-A-----------T--T-A---G---C-GAGA-- 8591
A2.CY.94.94CY017_41 --------T---------------A------TC-G--G--.-----A...--T-C-C-G----------A----.--A---------A-AT---AA-----AG-A------......--T--A------------AGA---GA------T--AA----G---CGGAGA-- 8800
B.BR.10.10BR_MG029 ------T-----------------C--T---------G--.------...--T---G------------ATT--.---C--------A--G----------------A---......------------------AT-----A--------------------------- 8871
B.CA.07.502_1191_03 --------T------------------------AC--G--.--G---...--T-CGGT--------C--A--A-.--A----------GC-----------A-----G---......--A----A---G---C---T------A---------AAG--G----------- 8821
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------T----T-------------C--------AG--.------...-----C-C-----------T--A-.C-----------A------A------------G--T......--A----A------AC---T-----A---------------G----------- 8939
B.CN.10.DEMB10CN002 G-------T-------------C----------GG-----.--GA-A...----CCG-------AG-----T--.C--C-G-----C--A----A------------G--T......G-A-----------C----T-----A--------------------------- 8759
B.ES.10.DEMB10ES002 --------T---------------G--T-GG--GC--G--.------...------G------------A----.C-----------A-------------A-----G---......-------A------A---C------A---------------G-----C----- 8774
B.FR.11.DEMB11FR001 --------T------------------TAA---G------.-----A...------C------------A-T--.------------A------A------A---------......--A----------------TA----A-----------T-------G-C-G-T- 8622
B.GB.05.MM45d213_GN1 --------T---AT-------------------G---G--.-----A...------GC------------T--A.---C--------A-A--T-A----------------......--A---------------C-A----A-----------A-----------R--- 8801
B.HK.06.HK003 G-------T-------------T-G--A-----AG--G--.---A--...------G------------A-T--.--A--------CA-A-A-------------------......--A---G------------T------A----------A---C-----G-G--- 8746
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 --------T----T-------------C-----CC--G--.--GA--...-AT---G------------T--A-.C-----------A------A----------------......----------------G-AT-----A-----------A---------G--G-- 8793
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 G-------T------------------------A---G--.------...----C-GT-----------A-T--.-----------CA---A---------A---------......------G-C----------T-----A---------------G----------- 9040
B.PE.07.502_0525_wg5 --------T----T-------------T-A---GC--G--.---A--...-A----G--A-G---G---AAT--.--A---------A------A------A---------......-------A----------ATA----A----------A-------------C-- 8809
B.RU.11.11RU21n G-------T------------------------GG-----.--GA--...----C--C-----------A-T--.---C---------C--A-A-----------------......--A----------------T-----A--------------------A------ 8902
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------T---------------A--------GG--G--.---A--...------G----G-----T-A-T--.-----G--T---A------AA-----A-----A---......------------------A------A----------A---------A------ 8670
B.US.11.ES38 --------T------------------T--------AG--.-----A...-----C-C-----------A-T--.C-----------A------A----------------......A------A-----------TA----A-----------A----------A-C-- 9341
C.AR.01.ARG4006 --------T------------------C---AGGG-AG-R.------...-----Y-C-----------A----.C--C--------A-------------A-----G--T......T-A--CG-------A---C------A---------T-T-------CGCAGA-- 8592
C.BR.07.DEMC07BR003 --------T---------G--------C---AGGG-AG-G.------...-------C-----------A----.C--C-G------A----T--------A-----G--T......A-A---G-------A---C------AA------C-T-T-------CGCAGA-- 8820
C.BW.00.00BW5031_1 ------------------G--------C---A-GG-AG--.-----A...----CCG-------A----A-T--.---C--------A-AT---A------A-----G--T......GA---C--------A---AG-----A---------TGAG------CGCAGA-- 8730
C.CN.10.YNFL19 G-----T-T------------------C---A-GG-AG--.------...-----CG----G--A----A-T-T.---C-----------T---AA-----A-----G--T......GAAC-C--------A---A-----CA--------TT-AA------CACAGA-- 8750
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.08.X2363_2 ----CC--T------------------C--TA-AG-AG--.-----A...-A---C--------A---G--T--.-------------C------------A--------T......G-T--C-----GA-A---A-----CA------T---A------T-CGCATA-- 8885
C.ET.02.02ET_288 --------T---------G--------C---AG-G-AG--.------...------G------------A-T--.C--C-G------A-A-----------A--------T......GAA--C-A------A---AT-----A--------T-TC-------CACAGA-- 8603
C.IN.09.T125_2139 ------T-T-------A----------C---A-GG-AG--.------...-----CG------------A-T--.---C-----------T---A------A-----G--T......GAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CGCAGA-- 9433
C.KE.00.KER2010 --------T---------G--------C---AGGG-AG--.------...-----C----A---A----A-T-T.---C--------A------A------A--A--G--T......GAA-----------A---AG----CA---------T-T-------CACAGA-- 8587
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------T------------------C---AGGG-AG--.-----A...-----CG-------A----A-T-T.C--C--------A------AA-----A--------T......GATC-C--------A---A------A---------T-AA------CACA-A-- 9359
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------------G--------T---A-GG-AG--.------...-AA-CGG------------A---T.---C--------A-------------A-----G--T......GAAC-C--------A---A------A---------TATG------CGCAGA-- 9349
C.YE.02.02YE511 --------T------------------C---AGAG-AG--.-----A...-----CG----------T-A----.---C--------A-A-----------A-----G--T......GGT--CG-------A---AT-----A------------------GCACAGA-- 8626
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 --------T---------G-----C--C---AGGG-AG-G.------...------G-------A----A-T-T.---C-G------A------A------A-----G--T......GAA--C--------C---AT-----A--------TTA--------CACAGA-- 9388
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ------------------G--------C---AGGG-AG--.------...-----C--------AG---A-TAT.C--C--------A-A-----------A-----G--T......GAA--AG-------A---A-----CA----------A--------CGCAGA-- 8754
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----CC--T----T----G--------C---C-GG-AGC-.------...CA---C---A----TG---G-T-T.---A-G------A------AA-----A--A--G--T......GAAC-C-----GA-A---AT-----A--------C--AA------CGCAGA-- 8762
D.CM.10.DEMD10CM009 --------T-G----------------C---AGGGT-G--.----G-...-AG-C-G-G------------T-T.---C---------------A------A-----G---......A----------------G-T-----AA--CA-----A-A---------G-A-- 8724
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 --------T-G----G------C----------GG--G--.---A--...----C-G------------A-T--.C-------------A----A------A---------......-A----------------ATA-----A---A----TA-A--G------G-A-- 8704
D.KR.04.04KBH8 T-------T-G----------------AT----GG--G--.------...------G------------A-T--.C-----------A------A------A--A--G---......---------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A-- 9275
D.SN.90.SE365 --------T-C--T-------------T-----GG--G--.------...----C-G-------AG---A-T--.------------C--T---A------A--A--G---......GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A-- 9375
D.TZ.01.A280 --------T-G----------------C---A-GG--G--.------...A---C-G------------G-T--.------------A-A----A------A-----G---......A------A-----------TA-----A---A-----A-A---------G-A-- 8565
D.UG.10.DEMD10UG004 --------TTG-A--------------T---A-GG--G--.-----A...-A--C-G------------ATT--.---C--------A--T---A------A-----A---......-A---------G------A-------A---A-----A-A---------G-A-- 8684
D.UG.11.DEMD11UG003 ------T-T-------------A----TG--A-GG--GC-.-----A...-A--C-G------------A-T--.-------------C-T---A------A-----G---......A-----------------AT------A---A-----A-A---------G-G-- 8731
D.YE.02.02YE516 G-------T-G----------------T--CA-G-T-G--.-----A...-AG--CG--------G---AGT-T.---C--------A--CA--A------A----GG---......--A----A-----------T------A---A-----AAA---------G-A-- 8548
D.ZA.90.R1 --------T---------------G--T---C-GG--G--.---C--...----C-G-G-------C--A-T--.------------A---A--A------A-----G---......------------------A------AA---------A-A---------G-G-- 8731
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------------------A--T-----GG--G--.---A--...------G------------A-T--.---C-------CA------AA-----A-----C--T......G-A--TG-------AC-GA------A----------AC---G-----GAGA-- 8793
F1.RO.96.BCI_R07 --------T------------------T-----GG--G--.---A--...--T---G----------T-A-T--.--AC-------CA------AA-----A-----A--T......GAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A-- 9446
F1.RU.08.D88_845 --------T---------------A--C-----GG--G--.---AG-...--T---G--------------T--.---C-------CA------AA-----A--------T......GAA--TG-----------AGA----A---------------G---C-GAGA-- 8892
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 G-------T---------------CAGC-----GG--G--.--GA--...------G------------A-T-T.--A--------CA------AA-----A-----G---......GAA--CG-G---------AT-----A----------G--------CGGAGA-- 8652
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------T----T-------------T-----GG--G--.--GA--...------G-------A-C--A-T-T.--A--G--T---A-A----AA-----A--A--G---......GAA--C--G---------AT-----A----------AC-------A-GAGA-- 8695
G.BE.96.DRCBL G-------T---A--G------A-G------TCAG--G--.--G--A...--------G----------A----.C----------CA-CT---A------A-----G---......GAA--TG--------C-G-TA-----A--------TA----G---CGGAGA-- 9337
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------A-----G---A-G--T----CAG-----.--G--A...----C--------------A-T--.--A--------CA-CT---A------A-----G---......GA---C-----G---C-G-TA-----A---------A-------TCGGAGG-- 8755
G.CN.08.GX_2084_08 G-------T---A---------A-G--T----CAG--G--.--G--A...----------A--------A---T.--------T--CA-CT---A---C--ACA------T......GAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------AGAAGA-- 8630
G.CU.99.Cu74 G-------T---A---------C-G--T----CAG-----.--G---...----C---G----------A---T.--A-----T--CA-CT---A------A-----G---......GAT--C--------TC-GATA-----A--------TA--------CGGAGA-- 9017
G.ES.09.X2634_2 --------T---A----A----A-G--T----CAG-AG--.--G--A...--T-C--GG----------A----.-----------CA-CT----A-----AGCA--G--T......GGA--C-AG--G---C-GAGA----A---------TA----G---CGGAGA-- 8878
G.GH.03.03GH175G G-------T---A---------A-A--T----CAG--G--.--G---...----------------C--A---T.C-C--------CA-CT---A------A--A--G--T......GAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA-- 9444
G.KE.09.DEMG09KE001 G-------T---A-----------G--T----CAG-A---.--G--A...----C-G---------GA-A--CT.--A--G-----CA-CT---A------A-----G---......AGT--CC--------C-GA-A----A----------A--------CGGAGA-- 8783
G.NG.09.09NG_SC62 G---CC--T---------G---A-GA-T----CAG-A---.--G--A...--------------A----A---T.--A--------CA-C----A------A-----A--T......GAT--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA-- 8565
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 8003
H.BE.93.VI991 --------T---A-----G-----A--T---C-GG-TG-G.---A--...------G------------A----.------------A--T---AA-----A--A--G--T......--A-----------AC--AT-----A---------T--A------C-GAGA-- 8777
H.CF.90.056 G-------T---------------AA-T---C-GG--G--.---C--...------G------------A----.---C-------CA-------------A-----G--T......GAC-G----------C-GAT-----AA--------T--A--------GACA-- 8697
H.GB.00.00GBAC4001 --------T---------------A--T---C-GG--G--.---A--...------G------------A----.-----------YA--T---A------A-----G--T......GAA----A-------C-G-TA-----A--------T-A----------AGA-- 8886
J.CM.04.04CMU11421 ---------------G--------K--T---AGAG-AG--.--G--A...--T---G------------A-T--.C--Y-------CA-R----A------A--A--K--T......R-A--AR-----------AT-----A------Y-STTC-------CGRAGA-- 8909
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------T---AGCG-AG--.--G--A...--T---G-------A----A-T--.C----------CA-AT---A------A--A--G--T......GAA--A------------C------A----------TC-------CGGAGA-- 8672
J.SE.94.SE9173_7022 --------T------------------T---AGCG-AG--.--G--A...--T---G------------A-T--.C----------C-CAT---A------A--A--G--T......GAA--A---------C--A------A----------TC-------CGGAGA-- 8682
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------T---AGAG-AG--.------...----C-G------------A-T--.C-------------A-A--A------A-----G--T......GAAC-C--------A---A------A---------TTC---G---CGAA-A-- 8557
K.CM.96.96CM_MP535 G--------------------------T----CAG-AG--.------...A---CAG--------G---A-T--.C----------CA-A-A--A------A-----G--T......GAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC-------CGAAGA-- 8561
U.CA.01.TV749 ---------------------------T-----KG-AG--.-----A...--T-C-G-R--R-------A----.--A---------A--T---AA-----AGCA--G---......T-T---------------AGA----A---------TAAA--G---C-GA-A-- 9444
U.CA.99.TV721 --------T---------C--------T------G-AG--.-----A...--T-C-G------------A----.--A---------A-AT---AA-----AG-A------......--T----A----------A-A---CA---------T-AA--G---CGGAGA-- 9443
U.CD.83.83CD003_Z3 ----CC--T------------------T---A-GG-AG--.------...------G------------A-T--.------------A-CT---A------A--------T......GAA----A----------AT-----A---------TTC-------CGAAGA-- 8841
U.CD.90.90CD121E12 --------T------------------T----TGG--G--.------...------G------------A----.--A---------A-AT---A------A-----G--T......GAA----A-------C--AT-----A------T--T-A-------CGAAGC-- 8536
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 8149
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 8227
U.ES.10.DEURF10DZ001 ---------T-----G--------C--T---AGGG-AG--.-----A...-AG-C------G-------A-T--.C----------CC-AT-T-A------AGCA--G--T......GAA--A---------C--AG-----A----------TC---G---CGGAGA-- 8660
U.GR.99.99GR303 G--------T---T----------G--T---AGGG-AG-TA--G---...-----CG-------A----A-T-TT------------A-T----AA-----A-----G---......A-A------------C--ATA----A-------------------C-AAGA-- 8687
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ---------------------------T---AGAG-AG--.------...------G------------A-T--.C----------CA------A------A--------T......G-A--C------------AGA---GA----------TC-------CGAGTA-- 9301
01_AE.AF.07.569M --------T----T-------------C---AGC-CAG--.--G--A...-A---C--------A----A-T--.C----------CA------A------A--A--G---......GAA--A---------C-GATA----A---------TGC-------CGAA-A-- 8640
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------------------T---A-AG-AG--.--G--A...-A---C----AT--A-G--A-T--.C----------CA------AA-----AG-A-----T......GAA--A---------C-GAT-----A---------TTCT------CGAAGA-- 9341
01_AE.CN.10.YNFL03 --------T---A--------------C---AGAGCAG--.--G---...-AG-CC----A---A...-G-T--.C----------CA-A-AT-A------AG-A-----T......GAA--C---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-- 8749
01_AE.HK.04.HK001 --------T---A--------------C---AGAG-AG--.--G---...-A---C--------A----A-T--.C----G-----C-CA----A------A--A------......GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-- 8756
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------TT--A--------------CAG-C-AG-AG-G.------...-----C--------A----A-T--.C----------CA------A------ACAA--G---......GAA--A---------C-GAG-----A---------TKC-------CGAA-A-- 8594
01_AE.JP.x.JRC77AE --------T------------------C---ACAG--G--.--G---...-A---C--------AG---A-T--.-----------CA------A------A--A-----T......GAA--C---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-- 9377
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 G-------T---------------C--T---AGAG-AG--.--G---...-A--CC--------A----A-T--.C----------CA------A------AG-A------......GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-- 8805
01_AE.TH.90.CM240 --------T------------------C-A-AGAG-AG--.--G---...-A---C--------A----A-T--.C----------CA------A------A--A--G---......GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-- 8942
01_AE.US.05.306163_FL --------T------------------C---AGAG-AG--.--G--A...-----C--G-----A--T-A-T--.C----------CC------A------A--A--G---......GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGGA-A-- 8489
01_AE.VN.98.98VNND15 G-------T------------------C---AGAG-AG--.--G---...-A--CC--------A----A-T--.C----------C-------A-------C-A--G---......GGA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-- 8665
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 ATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATA.GAAGAG...GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGC.TTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC......CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCA 9374
Nef __W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I_#_E__E__.__A__N__K__G__E__N__T__S_#_L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H
02_AG.CM.10.DE00210CM013 G-------T---A---------C-G--T----TAG-----.--GAGA...------G------------A---T.--A--------CA-CT---A------A---------......GAA--C---------C-G-TC-----A---------AC---G------A-A-- 8864
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1423 ----------------------A-G------TCAG-AG--.--GA-A...------G------------A-T-T.--A-----T--CA-CT-T-A------A--------T......GAA--C---------C---TC-----A--------T-T---G-----CA-A-- 8835
02_AG.GW.05.CC_0048 G-------T---A---------A-G--T---ACAG--G--.--G--A...CTT-------A--------A---T.--A--------C--C--T-A------A-----G---......GAA--T---------C-G-TC-----A---------R----G-----CA.... 8765
02_AG.KR.12.12MHR9 --------T---A---------T-G--T----CAG-AG--.--G--A...----------A--------A---T.--A--G--------AT-T-A------A-----G---......GAA--C---------C-G-TC-----A----G---T-----T------ACA-- 9123
02_AG.LR.x.POC44951 G-------T---A---------A-G--T----CAG--G--.--G--A...-------------------A---T.--A--------CA-CT-T-A------A--A--G---......A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G-----CA-A-- 9375
02_AG.NG.09.09NG_SC61 G-------T---A---------A-G--T----CAG-T---.--G--A...-------------------A---T.--A--------CA-CT---A------A-----G---......GAA--A---------C-G-TC-----A---------A--------CGGAGA-- 8545
02_AG.NG.x.IBNG G-------T---A---------A-G--T----CAG--G--.--G--A...------G------------A---T.--A--------CA-CT-T-AA-----A-----G---......GAC--T---------C-GATC-----A--------TA-A--G-----CAGA-- 8901
02_AG.SE.94.SE7812 G-------T---A---------A-G--T----CAG-C---.--GA-A...-A--C-G------------A---T.--A--------CA-CT-T-A------A-----G---......GAA--C---------C-G-TC-----A--------TA-A--G-----CACA-- 8764
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G-----------A---------A-G--T----CAG--G--.--G--A...------C------------A---T.--A-----T--CA-CT-T-A------A-----G---......GAA--C-A-------C-G-TC-----A---------A-G--G-----CAGA-- 8609
03_AB.RU.97.KAL153_2 G-----------------------C--C----C-G-AG--.------...----CAG-G----------A----.C-A---------A-AT---AA--C--A--------T......GA---A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AACA-- 8539
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------T---------------A--T---C-GG--G-G.------...----C-G--------------T-T.---C-G------A-A----A------A-----G--T......GAA-----------A---A------A---------T-----G----ACA-G-- 8786
05_DF.BE.x.VI1310 T-------T----T-----------A-T-----GG--G--.--GA--...------G--------G---A-T--.---C-------CA-------------A-----G--T......GAT--C--------AC-GC------A----------A----G-----AAGA-- 8783
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------------T-----GG-AG--.-----A...CTT-C--------------A-T--.C----------CA-AT---A------AGCA--G--T......GAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-- 9419
07_BC.CN.98.98CN009 G-------T------------------C---AGGG-AG--.------...-----CG-------A----A-T--.---------------T---A---C--A-----G--T......GAAC-C--------A---A-A----A---------T-AA------CACAGA-- 8717
08_BC.CN.97.97CNGX_6F G-------T------------------C---AGGG-AG--.------...-----CG-------AG---A-T-T.---C----------CT---A------A-----G--T......GAAC-C--------A---A------A---------T-AA------CACAGA-- 8574
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------T----T----G-----A--T---A-GG-AG--.--G---...----C-GG-----------A----.------------A--T---AA-----AG--...--T......T-A-GAG--------C-GAT----------------AC-------C-GA-A-- 8546
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G.------...-------------------A-T--.---C-------CA-------------A-----G--T......AAAC-TG-------A----T-----A----------AC-------CACA-A-- 8729
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------T---------------G--T---AGGG-AG--.--G---...------GC-----------A-T--.C----------CT------A------A-C------T......GAA--A------------AT-----A---------TTC---C---CGAAGA-- 8782
12_BF.AR.99.ARMA159 G-------T------------------C----TGG--G--.---A--...------G------------A-T--.---C-------CA------AA-----A-----A--T......GAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA-- 9339
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------T----T--------A----T--CA-AG-AG--.--G---...------G-------A----A-T--.C--C-------AA------A------A--A--G--T......G-A--A--------A---AT-----A---------TTC-------CGAA-A-- 8799
14_BG.ES.05.X1870 G-------T---A----A------A--T----CAG--G--.--G--A...--T-C-GG-----------A---T.--A--------CA-CT---A------A--A--G---......G-A--C-AG--G---C-GAGA----AA--------TG--------CGGAGA-- 8880
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------T------------------C---AG-G-TG--.--G---...AA---C--------A----A-T--.C----------CA------A------A-----G---......GAA--A---------C-GA-----CA---------TGC-------CGAA-A-- 8749
16_A2D.KR.97.97KR004 --------T---------------CAGT----C-G--G--.--G---...--T-C-G-G-------C--A----.------------A-AT---AA-----A--A--G---......--T---------------A-----GT------T--T-A---T---C-GGTA-- 8791
17_BF.AR.99.ARMA038 G--------------------------A-----GG-----.--GA-A...-----CG-------A----A-T--.C--C-------CA------AA----AA--------T......GAA--C---------C-GA------A----------A----G------AGA-- 8557
18_cpx.CU.99.CU76 --------T---A--------------TT--A--G-AG--.------...--T---G-G----------A---T.C-----------A-AT---AA-----A--------T......GA------------A---A------A---------TGC---G---CGGAGA-- 8703
19_cpx.CU.99.CU7 --------T-G-------------G--T---A-GG--GC-.--GA-A...-A--C-G------------A-T--.-------------C-T-T-AA-----A---------......--A----A-----------T------A---A-----A-A---------G-R-- 8439
20_BG.CU.99.Cu103 G-------T---A---------A-G--T----CAG--G--.--G--A...--------T----------A----.--A-----T--CA-CT---A------------G--T......AAT--A---------C-GATA-----A--------TA--------CGGAGA-- 8820
21_A2D.KE.99.KER2003 --------T---A--------------T---TC-G--G--.------...-AT-C---G----------A----.--A---------A--T---AA--A--A--A------......--T---------------AG-----A-------CCT-A---G---C-GA-A-- 8569
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 G-------T---A-----------A--T----CAG-TG--.--G--A...----G---T----------A---T.--A--------CA-CT---A------A-----G---......GAT--C-AG------C-GAT------A--------TA--------CGGAGA-- 8829
24_BG.ES.08.X2456_2 G-------T---A-----------G--T---ACAG--G--.--G--A...-------GT-------C--A---T.--A-----T--CA-CT---A------A-----A--T......AGT--C-A-------C-GATA----AA--------TA----G---CGGAGA-- 8864
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G-------T------------------T----C-G--G--.-----A...--T-----G-----A----A----.C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G--T......AGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G-- 9386
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------T---------------A--C--CA-GG--G--.------...------G-------A----A----.C--C----T---A-------------A-----G---......GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA-- 9397
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------TT-----------------T-----AC--G--.----C-...------G----------T-A----.C-----------A------A------A---------......--A----A-------C--AT-----A--------------------------- 8787
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------T-----CC--G--.------...-AG----------------A----.C-----------A------A------A---------......--A---------------AT-----A------------------G-------- 8834
31_BC.BR.04.04BR142 C-------T------------------C---AGGG-AG-G.------...------GC-----------A----.---C-T------A-------------A-----G--T......A-AC-CG-------AC--AT-----A---------T-T-------CGCAGA-- 8893
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------G-----------T---AGGG--G--.-----A...--T-C--------------A-T--.C----------CA-AT----------AGCA--G--T......GAA--AG-----------AT----------------TC-T-G---CGGAGA-- 9000
33_01B.ID.07.JKT189_C --------T------------------C---ACAG-AG--.--G---...-AA--C--------A----A-T--.C----------CA------A------A-----G---......GAA--C---------C-GA-----CA---------TTC-------CGAAGA-- 8681
34_01B.TH.99.OUR2478P --------T------------------C----GAG-AG--.A-G---...............--A----G-T--.C----------CA------A------A--A--G---......GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-- 8528
35_AD.AF.07.169H ---------T--A--------------T----C-G-AG--.--GA--...-AT---G------------A----.--A---------A--T---AA-----A--------T......GA---------GACA---AT-----A---------------G------ACA-- 8574
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G-------T---------------G--C------G--G--.--GA--...------G-G----------A-T--.---C-G-----CA------AA-----AGCA--C--T......GA---C-A------AC-G-TC--------------------G---C-GAGA-- 8770
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G-------T----------------AGC-----GG--G--.---AG-...------G--------G---A-T--.-----------CA------AA-----A--------T......GAA--C---------C-G-T-----A----------AAG--------C----- 8851
40_BF.BR.05.05BRRJ055 G-------T------G-----------C-----GG--G--.---A--...------G------------A-T--.---C-------CA-------A-----A-----G--T......GAA----A------AC--C--------------GC-ACG-------------- 8889
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------T-------------C------A----C--G--.---A--...----C-G-----------------.------------A-A-----------A-----G---......A-A--------------G-T-----A----------AAG--------C----- 8879
43_02G.SA.03.J11223 G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG--.--G--A...----------A--------A---T.--A---------A-CT---AA-----A-----A--T......GAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-- 8902
44_BF.CL.00.CH80 G-------T------------------C-----GG--G--.---A--...------G-------------TG--.---C-------CA------AA--------------T......G-A--C-A------AC-GAT-----A----------A----G---C-GAGA-- 8789
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------TT---T----------G--T---A-GG-AG--.------...----C-G-------------TT-T.------------A-A----AA-----A--A--G---......A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA-- 9336
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G-------T----------------A-C--C--GG--G--.---AG-...------G------------A-T--.---C-------CA-A----AA-----A-----G--T......GAA--A--------AC-GC------A----------A-------------C-- 8750
47_BF.ES.08.P1942 G-------T------------------C-----GG--G--.---A--...------G-------A----A-T--.---C-------CA------AA-----A-----G--T......GAA--C--------AC-GAT-----A---------A-A--------C-A-G-- 8791
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------T------------------C---C-AG-AG--.--G---...-A---C--------A----G-T--.C----------CA------AA-----A-----G---......GAA--A---------C-GAT-----A---------TA--------CGAAGA-- 8603
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 ------------A----------------A---GG-AG--.--GA--...--T-CCG-G----G-----A-T--.C----------GA-AT---AA-----A---------......GA-----A------A---C------A----------A----G---CGAA-G-- 8774
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------T-R----------------T------C--G--.---A--...------G-GAA-------------.C----------GA------A--------AT------......--A----A----------AT-----A-------------------C---G--- 8577
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------T------------------C---A-AG-AG--.--G--A...-A---C--------A----G-T--.C----------CA-A----A------ACAA--G---......GAA--AG--------C-GAT-----A---------TGC-------CGAACA-- 8697
53_01B.MY.11.11FIR164 --------T------------------C----CAG-AG--.--G---...-----C----A---A----A-T-T.C----------CA------AA-----A-----G---......GAC--A---------C-GATA----A---------TTC-------CGAAGA-- 8711
54_01B.MY.09.09MYSB023 C-------T------------------C---AGAG-AG--.--G---...-----C--------A----A-T--.C----------CA------A------AGC---G---......GAA----A-------C-GAT-----A---------TGC-------CGAACA-- 8821
55_01B.CN.10.HNCS102056 G-------T------------------C---AGAG-AG--.--G---...A---CC----A---A--T-A-T--.C----------CA------A------A---------......GAA----A-------C-GAT-----AA--------TGC-------AGAA-A-- 8702
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------T------------------C---AGGG-A---.------...------G-------A----A-T-T.---C----T------T---A------A-----G--T......GAAC-C--------A---AGA----A---------T-AA------CACAGA-- 8605
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------T------------------C---AGAG-AG--.--G---...-----C--------A----A-T--.C----G-----CA------A------A--A--G---......AAC--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-G-- 8743
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 --------T---------G-----G---A--A-GG-C................-T-G---A-----G--G-T--.------------A--CAA-AA---A-AG----G---......------------------AT-----A----------A-------G--C----- 9340
61_BC.CN.10.JL100010 G-------T------------------A---A-GG-AG--.------...----CCG-------A----A-T-T.---C-----------T---A------A-----G--T......GAAC-C---------C--AT-----A-----------A-T----G--CAG--- 8773
62_BC.CN.10.YNFL13 --------T------------------C---AGGG-AG--.--G---...-----CG-------A----A-T-T.C--C-------AA-------------A-----G--T......GAAC-CG-------A---AG-----A---------T-AA------CACA-G-- 8708
63_02A1.RU.10.10RU6637 G-------T---A---------A-G--T----CAG-----.-----A...----C-G------------A-TCT.--A--------CA-CT---A------AC----G---......GAA--C---------C-G-TC-----A--------TAAA--G------G---- 8924
64_BC.CN.09.YNFL31 --------T------------------C---AGGG-AG--.------...-----CG----G--A----A-T--.C--C-----------T---AA-----A-----G--T......GAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CACAGA-- 8742
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------T------------------T---AGAG-AG--.------...AG---CG------------A-T--.---C----T---A------A------A--------T......GAAC-CG----------G-T-----A---------TATG------CACAGA-- 8798
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------T------------------T---AGAG--G--.--G--A...-A---C-----G--A----AAT--.C----------CA------A------A-----G---......GAA--A---------C-GAT-----A----------GC-------CGAA-A-- 8696
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------T------------------T---AGAG-TG--.--G---...-A---C---A-G--AG---G-T--.C----------CA-A----A------A--A------......GAA--A---------C-GAT-----A----------GC-------CGAA-A-- 8690
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 G-------T---A--------------C-----A---G--.------...---------AAG-------G----.--A---------A-------------------G---......G------A-----------TA----AA---------A----G-G--------- 9031
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------T-------------C----------AG-AG--.---A--...----G-G----.-----T-ATT--.C------------CA-AT------------------CCA...GGA--AG----------G-TA-----A-----T--------G----------- 8901
O.BE.87.ANT70 -----TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC-.---AGACTA-GA----C-T-T----GGG-T-AT.C-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--T......A-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC-- 9463
O.CM.98.98CMA104 ----ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-.-----ATTG-G------GCAT--A-GAG-T-AG.C-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA--T......G-AC-CG-G---A-A---A-----CA------T--ATCA----GCC-CACC-- 8967
O.CM.98.98CMABB141 G----TA--T---T----------GACAAG---GG--GC-.---AGACTA-GA---G-GT-T----GGG-T--T.C-CC-G--T--A-CTT-TAAC--C--CT-T--A--T......--AC-CG-G--GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC-- 8978
O.CM.98.98CMABB212 -----TA-----------------GACAG----AG--GC-.--GAGACTG-GT----CGA-G--AG-TG-T--T.C-TC----T--A-CTT-TAAT-----CGCT--G--T......G-AC-CG-G---A-AC-GA-A---CA------T--AACAT---GCC--ACA-- 8986
O.CM.98.98CMU5337 ----ATG-TT--------G-----GTCAGA--C-G--GC-.--T--WCTG-GA-----GCAT--A-GGG-T-AA.C-CC-G--T--A-CTT-TAAC-----CT-T--G--T......--TC-TG-----A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCGGCACC-- 8914
O.CM.99.99CMU4122 G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-.-----ACTA-GA-----GT-T-T--CAG-T-AA.C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----TTCT--A--T......--AC-CG-----A-AC-GA-----CA------T--ATCA----GCAACATA-- 8933
O.FR.92.VAU ----CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-.----CACTG-G------GT-T--A-GGG-T---.C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A--T......-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-----CAACACC-- 9035
O.GA.11.11Gab6352 ----CTA-TT--------------GACAGA----G--GCT.A--AG-CTA-GA---G--T-T-T--GGG--CAT.C-CC-G--T--A-CTT-TGCC-----CT-T--A--T......--AC-TG-----A-AC-GA------A------T---TCA----GCC-CACC-- 8701
O.SN.99.99SE_MP1299 G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC-.--G--ACTA-GA--C--GT-T----GGG-T---.C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---......AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC-- 9525
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG--.------...--T---G-------C----ATGC-.C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----T......GGAC-C-A-------C-GC-----CA----------TC---G---AGAAGA-- 8849
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 --------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG--.-----A...--T---G-------C----ATGC-.C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T......GATC-C-A-------C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA-- 8818
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.FR.11.N1_FR_2011 --------T---A---------C-GTCAG-T--AGCAG--.-----A...--T-C-G-G----------ATTC-.C-C--G-----CA-AT---AA-----AG-A-----T......GATC-C-A-------C-G-T----C-A---------TC-T-----AGAAGA-- 8743
P.CM.06.U14788 G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT.--G--AATG-GAG----GCAG-----AG-T-AG.C--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T......--TC-T-AG--GA-CC---T-----A----------TCA--T-G-AGAG-A-- 8980
P.FR.09.RBF168 G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T.--G--AATG-GAG--G-GCAG-----AG-T-AG.C--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA--T......-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA-- 9500
CPZ.CD.06.BF1167 T----TA-TT---T---------CA--C---CCAG-A...................G-G-AT--A-GG-ATCTA.C-CA-G-------CTT--TCCT----A-GA------......--TA-TG-----C----G-TA----A-------TCTGAA--G--TAGAAGA-- 9551
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G.--GA-A...------G-------A----A-T--.C--C----T--CA--T---A------A-----G--T......GA---A--------AC-G-TA----CT-----T---AAG--G--TC-CAGA-- 8907
CPZ.GA.88.GAB1 --------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G--.---C-A...------G-------T----A-T--.C----G--T--CA-AT-T-A------------A--T......GA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA-- 9447
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 G----TA-TT--------------AACT---CC-G--...................G-C-AT--A-GG-A--T-.---C-G--T--A-CT-A-TCT-----A-GA--G---CCAGATGGA--CG-C--GACTC-CAT----CA--------C-A--------AGAAGA-- 9042
CPZ.US.85.US_Marilyn G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG--.--GC--...----------------C--A--TA.C--C-G-----CA--T---A------A-----A--T......GAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA-- 9413
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCG.--G---ATG-GA-CATC-AAT-----GG---TG.C--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---......--AT-TG----GA-CC-T-TC-----A--C--T--AGCAT-G-G-ACAAC--- 8974
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCT.--G---ATG-GA-CAGC-A-T----GAG-T-TA.C--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---......--AC-TG----GA-CC-T-TC-----A--C--T--AGCAT-G-G-ACAAC--- 8958
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B.FR.83.HXB2 CGTGGCCCGAGAG.CTGCATCCGGAGTACTTCAAG....................................AACTGCTGACA.................................TCGAGCT........TGCTAC.A................................ 9433
Nef __V__A__R__E_#_L__H__P__E__Y__F__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__C__*_
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---A---------.-------------T--A---A....................................G-----............................................................................................. 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -T-T--TAA----.-------------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C...............................A 8649
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.ES.05.X1608_8 -AGA---------.A-A-------------A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 8941
A1.KE.11.DEMA11KE001 -AC----------.A---------------A-G--....................................-----------.................................CA--AG-........----GA.C...............................A 8849
A1.RU.11.11RU6950 TAGA---------.A---------------A---A....................................G----------....................CAGACTGCTGACA.T--AG-........--A-GA.C................................ 9002
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---A---A----A.GA-----------T--A---A....................................G-T--T-----GGAA..............CAAAGACTGCTGACACA--AG-........----GA.C..............................CA 8868
A1.SN.01.DDI579 -ACA--T------.A------------T--A---A....................................G----------..................CAGAAGTTGCTGACACA--AG-........----GA.C................................ 8631
A1.UG.11.DEMA110UG001 TACA---------.A------------T--A---A....................................G--------T-............................CAGTACAA--AC........----GA.CAC...........................AGA 8793
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C-A---------.A------------T--A---A....................................G----------..................CAGAGACTGCTGACACA--AG-........----GA.CAGGGACTTTCT..................GCT 8926
A2.CM.01.01CM_1445MV -AGA--------A.---T-------T-T--A---A....................................G----------..................CAGAAGCTGCTGACACA--AG-........----GA.C................................ 8665
A2.CY.94.94CY017_41 -AGA---------.----------------A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 8859
B.BR.10.10BR_MG029 T------------.A-------A--A--T-A----ACCCAAGAACTGCTGACAGCAAGCAACCAAG.....-----------.................................G-A----........-T----.-................................ 8961
B.CA.07.502_1191_03 T--A---AA----.---A-G-------T-----GAGACCGCTGACAT...............CGAGAATTAT----------.................................-----A-........-T----.-................................ 8901
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -A-----------.--A----------T--A---A....................................G----------..................TCGAGACTGCTGACAC------........-T----.-................................ 9013
B.CN.10.DEMB10CN002 -A-------C---.-------------------GA....................................G----------.................................CT-----........-T----.-................................ 8818
B.ES.10.DEMB10ES002 -------------.-----------------T--A....................................G----------.................................-----TC........-T----.-................................ 8833
B.FR.11.DEMB11FR001 -A-----------.AA-----------TT-A----....................................G--------T-.................................-------........-T----.-................................ 8681
B.GB.05.MM45d213_GN1 ---A--------AG----------------A----.......................................AA----AC................................................----GA.................................. 8850
B.HK.06.HK003 -A-----------.----------------A----....................................-----------.................................C-----.........-T----.-................................ 8804
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 ---A---A-----.AAA-------------A----....................................G----------.................................-----A-........-T----.-................................ 8852
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---A---------.AAA-------------A----....................................G----------.................................-------........-T----.-................................ 9099
B.PE.07.502_0525_wg5 -AAA---A-----.A------------T--A----GACTGACAC.........................TG-----------.................................CT-----........-T----.-................................ 8879
B.RU.11.11RU21n -------------.AA-----------TT-A---A....................................G----------.................................-----A-........-T----.-................................ 8961
B.TH.08.MERLBDTRC10 -AG----------.-------------T--A---A....................................G----------.................................C------........-T----.-................................ 8729
B.US.11.ES38 ---A---------.----------------A----....................................-----------.................................CT-----........-T----.-................................ 9400
C.AR.01.ARG4006 -A-------C---.--A-----------T-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 8654
C.BR.07.DEMC07BR003 -A-------C---.--A-------------A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-T-CCG.C................................ 8882
C.BW.00.00BW5031_1 -A-C--------A.-GA----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 8792
C.CN.10.YNFL19 -A-------C---.--A----------TT-A---A....................................G----------CAGAAGGACTGTTACTTGCTGACA.........CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 8836
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.08.X2363_2 -AA------C---.--A-----------T-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCA.C................................ 8947
C.ET.02.02ET_288 -C-------C---.--A-----------T-A---A....................................G----A-----.............................CAGAAG-GA--T.......-T--G-.TGACACAGAAGGGACTTTCTGT........... 8688
C.IN.09.T125_2139 -C-------T---.-AA----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 9495
C.KE.00.KER2010 -C-------C---.-AA-----------T-A---A....................................G-T--------.................................CA--AGGG.....AC-TT-TG.C................................ 8649
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A-------C---.--A----------TT-A---A....................................G----------.................................CAA-AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 9421
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A-------C---.AAA-----------T-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 9411
C.YE.02.02YE511 ---------C---.--A----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 8688
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -A-------C---.A-A-----------T-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.CG..............................C 9452
C.ZA.10.DEMC10ZA001 -C-------C---.--A-----------T-A---A....................................G----------.................................CA-GAGGG.....AC-TTCCGCC................................ 8817
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -C-----------.--A----------GG-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCGCC................................ 8825
D.CM.10.DEMD10CM009 TAA----A--C--.AA------A----T---T--A....................................G----------...........CCTTCTGTGAAGACTGCTGACAC------........-T----.-................................ 8805
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 TAA------TC--.--A-------------A---A....................................-----------.....................AGACTGCTGACA.-TGAG-........-T----.-................................ 8774
D.KR.04.04KBH8 -AA-------AT-.-------------TT-A---A....................................G----------.................................CT---T-........-T----.-................................ 9334
D.SN.90.SE365 -AA----A--A--.-------------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 9434
D.TZ.01.A280 -AA-------AGC.T---------------A---A....................................G----------..................TCGAGACTGCTGACAC----T-T.......------.-................................ 8640
D.UG.10.DEMD10UG004 TAA----AAGATA.-AA-------------A---A....................................G----------.................................CT---T-........-T----.-................................ 8743
D.UG.11.DEMD11UG003 -AA----A---T-.T-A--------T-T--A---A....................................G----------.................................CT-----........-T----.-................................ 8790
D.YE.02.02YE516 -AAA---A--A--.AC-----------T---T--A....................................G----------...........CTGAG..TGAAGACTGCTGACAC-A--T-........-T----.-................................ 8627
D.ZA.90.R1 -AA----------.--A-------------A---A....................................G----------.................................C----T-........-TG---.-................................ 8790
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 -A-A---A-----.AGATT-----------A---AGACTGAG.............................-----------................CGCAGAACTTGCTGACACA--AGA........-T---A.................................. 8875
F1.RO.96.BCI_R07 T-AA---A-----.AGA----------T--A-C-AGACTAAGACCTC...............TGACACAGAG-T--------T..........AGAAGATTAGAGATTGCTGACA-A--AGA........-T---A.................................. 9548
F1.RU.08.D88_845 -C-C---A-----.AA---C--A----T--A----GACTAAGTTGTT................GACACAGA--TC-------.................................CA---A-........----GA.CWCAGAAGAATYT...................A 8984
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 -A-A---A-----.AAA-----A----T--A---AGACTAAG.............................-----------.................................CA--AGC........-T---A.GGGGACTTTGCTGACACAGAAGAATCTAAG... 8747
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A-A---AA----.AAA----------T--A---AGACTGAG.............................-----------..................CAGAAACTGCTGACA.---AGA........-T---A.-................................ 8775
G.BE.96.DRCBL -T-A---------.----------------A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.CAAGGGGA........CTTTAAGTTGCTG.ACA 9419
G.CM.10.DEMG10CM008 -A-A---------.AAA----------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C..............................AA 8816
G.CN.08.GX_2084_08 -CGA--------A.-------------T--AT---....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.CATTGCTGAT......ACAGATGTTGCTGACAA 8715
G.CU.99.Cu74 -T-A---------.-----------T-T--AT--A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C...............................A 9077
G.ES.09.X2634_2 -T-A---------.-------------T--AT--A....................................G----------.....................CAGCTGCTGACGCA--AG-........----GA.C..............................AA 8951
G.GH.03.03GH175G TC-T---------.----------------A----....................................-----------.................................CA--AGG........--T-GA.CTGCTGAC........ACAGAAGTTGCTG.ACA 9526
G.KE.09.DEMG09KE001 -A-A---------.---T------------A---A....................................---------T-................................TAA--AG-........----GA.C..............................AA 8845
G.NG.09.09NG_SC62 -A-A---------.-----------T----A----....................................-----A-----.................................CA--AG-........----GA.C...............ACAAATGTTGCTG.ACA 8640
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 8003
H.BE.93.VI991 -AGA---AA----.-------------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.CACAGAAGATTCT................ATAC 8852
H.CF.90.056 -T---------TA.AA----------...-A---A....................................G----------.................................CA--AGA.........T--GA.-................................ 8752
H.GB.00.00GBAC4001 -AGA---A-----.-AA----------T--A---A....................................G----------........................CTGCTGACACA--AG-........----GA.C................................ 8954
J.CM.04.04CMU11421 -R-A---------.-------------TT-A---A....................................G----------.................................AG--AGWACAAAGAC----GA.C..............................AA 8978
J.SE.93.SE9280_7887 -A-A---------.-------------TT-A---A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---G.C................................ 8731
J.SE.94.SE9173_7022 -A-A---------.--A----------TT-A---A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---G.C................................ 8741
K.CD.97.97ZR_EQTB11 T--A---------.A---------------A---A....................................G--------.......................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ---A---------.-----------C----A---A....................................G--------.......................................................................................... 8604
U.CA.01.TV749 -A-A---AA----.-----------C-T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 9503
U.CA.99.TV721 -A-A---A-----.---T-------C-T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 9502
U.CD.83.83CD003_Z3 -C-A---------.-------------TT-A---A....................................G----------....................TAGACTGCTGACACA--AG.........-T---A.G................................ 8912
U.CD.90.90CD121E12 -AA----------.--------------T-----A....................................G----------....................CAGACTGCTGACACA--AG.........-T---A.................................. 8606
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 8149
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 8227
U.ES.10.DEURF10DZ001 -C-A---------.AA-----------TT-A---A....................................G----------GGAGT......CTT..A.TAAAGACTGCTGACAAA--AGA........-T---A.C................................ 8743
U.GR.99.99GR303 -AGA---A---GA.GAA-------------A---A....................................G----------.................................CT--A-.........CT---A.-................................ 8745
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 -CAA-------T-.--A-------------A---A....................................G--------T-.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 9360
01_AE.AF.07.569M -A-A--------A.--------A-------AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8699
01_AE.CF.90.90CF11697 -A-A---------.----G---A-------A---A....................................G-T--------.................................GA--AG-........-T---A.C................................ 9400
01_AE.CN.10.YNFL03 -A-A--------A.-A---C--A----T--AT--A....................................-----------.................................GA--AG-........-T---A.C................................ 8808
01_AE.HK.04.HK001 -C-A--------A.--------A----T--AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8815
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---A--------A.--------T-------AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-CT--A.C................................ 8653
01_AE.JP.x.JRC77AE -A-A--------A.--------A-------AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 9436
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -A-T--------A.----G---A-------AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8864
01_AE.TH.90.CM240 ---A--------A.-A------A-------AT--A....................................G----------.................................AG--AG-........-T----.................................. 9000
01_AE.US.05.306163_FL T--A--------C.--------A-------AT--A....................................G---............................................................................................... 8527
01_AE.VN.98.98VNND15 -A-A--------A.--------A--T----AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8724
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TCF-1 alpha binding

B.FR.83.HXB2 CGTGGCCCGAGAG.CTGCATCCGGAGTACTTCAAG....................................AACTGCTGACA.................................TCGAGCT........TGCTAC.A................................ 9433
Nef __V__A__R__E_#_L__H__P__E__Y__F__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__C__*_
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -AAA---------.--------T----T--A---AGACTGAAGATGTTGCTGACAGAA.............G----------CAGGAGATTGCTGACTGCTGACA..........CA--AG-........----GA.C................................ 8969
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1423 -ACA--T------.----------------A---A....................................G----------..................CAGAAGTTGCTGACACA--AG-........----GA.C................................ 8909
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 8765
02_AG.KR.12.12MHR9 -AA---TAA----.-------------TT-A---A....................................G----T---.......................................................................................... 9166
02_AG.LR.x.POC44951 -AGA--T-A----.-------------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 9434
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -A-A--------A.-----C--A-------A----....................................G----------.................................CA-GAG-........----GA.CACAGAAGTTGCTGACACAGTTGTTGCTGACAA 8636
02_AG.NG.x.IBNG -ACA--TA-----.----------------A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 8960
02_AG.SE.94.SE7812 -AAA--T------.A------------TT-A---A....................................G----------...........CTTCTA.CAAAGACTGCTGACACA--AG-........----GA.CAGGGACTTTCT..................GAC 8858
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -ACA--T------.----------------A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C...............................A 8669
03_AB.RU.97.KAL153_2 -AGA---------.-------------T--A---A....................................G----------....................CAGACTGCTGACA.T--AG-........----GA.C................................ 8610
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A---------.-------------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C..............................AA 8847
05_DF.BE.x.VI1310 -A-A---A-----.AGA-----A----T--A-C-AGACTGAGACTGC...............TGACACAGA-----------..................CAGGAAGTGCTGACACA--AGCT.......-T----.-................................ 8879
06_cpx.AU.96.BFP90 -A-A---A-----.AAA----------TT-A---A....................................G----------.....................AGGCTGCTGACAAA--AG-........-T---A.T................................ 9490
07_BC.CN.98.98CN009 -AG------C--A.--A----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 8779
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -AG------C--A.--A----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.................................. 8635
09_cpx.GH.96.96GH2911 YA-A---A-----.AAA----------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........-CTAG-.-................................ 8605
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A-A-----C---.--A-----------T-A---A....................................G-T--------.................................CA--................................................... 8778
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A-A---------.-----------C-T--A---AGACTAA..............................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 8847
12_BF.AR.99.ARMA159 -T-A---A-----.AAA-----A----GG-AT--AGACTGA..............................G----------.................................CA---AC........----GA.CACAGAAGAATC..................TAA 9418
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A-A---------.-------------T--A---A....................................G----------.................................AGAGAT-........-TAC-................................... 8856
14_BG.ES.05.X1870 -A-A---------.----G------T-T--A----....................................G----------.....................CAGCTGCTGACACA--AG-........----GA.C..............................AA 8953
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A-A--------A.--------T-------AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8808
16_A2D.KR.97.97KR004 -AAA---------.-------------T--A---A....................................G----------..................CAGAAGCTGCTGACACA--AG-........----GA.C................................ 8865
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A---A-----.AGA-----A----T--A-C-AAACTGA..............................G----------.................................CA---A-........----GA.CACAGAAGAATCT...................A 8635
18_cpx.CU.99.CU76 -A-A--AA----A.-AA----------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 8762
19_cpx.CU.99.CU7 -AA----A--ATA.AA---C--A----T--A---A....................................G----------.................................C-A--T-........-T----.-................................ 8498
20_BG.CU.99.Cu103 -T-A---------.-------------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C..............................AA 8881
21_A2D.KE.99.KER2003 -AGA----A----.AA-----------T--A---A....................................G-T--------...........CAGAAGCCCAAAGCTGCTGACACT---T-........GT----.-................................ 8650
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 -A-A---------.-G---------C-T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C..............................AA 8890
24_BG.ES.08.X2456_2 -A-A---------.-----------C-T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-G..............CG............................ACA 8922
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -ACA-----C---.----------------A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 9445
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T--A---------.AAA----------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C..............................AA 9458
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A-----------.--------------T-A---AGACTAA.............................AG----------.................................-----A-........-T--G-.-................................ 8853
29_BF.BR.01.BREPM16704 -A-----------.-------------TT-----A....................................G----------.................................-----T-........-T----.-................................ 8893
31_BC.BR.04.04BR142 -A-------C---.--A----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 8955
32_06A1.EE.01.EE0369 -A-A---A-----.AA-----------TT-A---A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.................................. 9058
33_01B.ID.07.JKT189_C -A-A--------A.-AA-----T-------AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---G.C................................ 8740
34_01B.TH.99.OUR2478P -A-A--------A.-------------T--AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8587
35_AD.AF.07.169H -AAA---------.-------------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 8633
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -A-A---A-----.AGA----------T--A-C-AGACTGAGACTGC...............TGCCACGAG-----------.................................CA---A-........----GA.CACAGAAGAATC..................TAA 8864
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------.----------------A----....................................G----------.................................CT-----........-T----.-................................ 8910
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T--------C---.-----C-------T-CA----....................................-----------.................................-T-----........-C----.-................................ 8948
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------AC---.-------------T--A---A....................................G----------.................................C-A--T-........-TA---.-................................ 8938
43_02G.SA.03.J11223 T--A--------A.-----C--A-------AT---....................................G---------G........................CTGCTGACACA--AG-........----GA.C...............ACAGATGTTGTTGACAA 8987
44_BF.CL.00.CH80 -A-A---A-----.AGATT--------T--A-C-AGATGACTGA...........................GG-C-------.................................CA---A-........----GA.CA............................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -T-----A-----.AAA----------T--A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C...............................A 9396
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -AGA---------.-----------C-T--A----AACTGTTGCATC..................GAGCTG-----------.................................-T-----........-T----.-................................ 8827
47_BF.ES.08.P1942 ---A---------.--A-----------T-A----....................................G----------.................................-------........-T----.-................................ 8850
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A-A---------.----G---A-------AT--A....................................G---------G.................................AA-GAG-........-T---A.C................................ 8662
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 -A-A---------.-------------TT-A----....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C................................ 8833
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A-----AA----.AA---------T----A----....................................G----------.................................-----A-........-T----.-................................ 8636
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -ACA--------A.-----C--A--A-T--AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8756
53_01B.MY.11.11FIR164 -A-A--------A.-----C--A-------AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.-................................ 8770
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---A--------A.A----C--A--A-----T--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8880
55_01B.CN.10.HNCS102056 -AGA---------.--------A----T--AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8761
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -AGA-----C---.--A----------TT-A--GA....................................G----------....................................CAG-................................................ 8654
58_01B.MY.09.09MYPR37 -A-A--------A.AA---C--A-------AT--A....................................G----------.................................AA--AG-........-T---A.C................................ 8802
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 -A-----------.AA------------------A....................................G----------G.................................--.AG-........-T--M-.-................................ 9398
61_BC.CN.10.JL100010 ---A---------.AAA----------GG-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.................................. 8834
62_BC.CN.10.YNFL13 -AG------C---.-------------TT-A---A....................................G----------CAGAGGGACTTTTGCTGACA.............CA--AGGG.....AC-TTCCG.................................. 8789
63_02A1.RU.10.10RU6637 T--A--T------.-G-----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AG-........----GA.C...............................A 8984
64_BC.CN.09.YNFL31 -AG------C---.--A----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TTCCG.C................................ 8804
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A-------C---.-AA----------TT-A---A....................................G----------.................................CA--AGGG.....AC-TACCG.C................................ 8860
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -A-A--------A.--------A--K----AT--A....................................G----------.................................AA-GRG-........-T---A.C................................ 8755
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -A-A--------A.--------A--T----AT--A....................................G----------.................................AA-GAG-........-A---A.C................................ 8749
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 T------------.T---------------A----....................................-----------.................................-T-----........-T----.-................................ 9090
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -A-----------.----------------A----AACTAA.............................AG----------.................................-----T-........-T----.-................................ 8967
O.BE.87.ANT70 T--T--TATGATA.ACT--C--A---CT----C--AAGGACTAA..........................A----------CT.................................GA--A-........----GA.CA............................CTG 9536
O.CM.98.98CMA104 T--T--TAAGATA.ACA--C--A---CT----CCCAAGGACTGA...........................-C-------TCT.AAAGGGACTTTCCAG................CAA--AC........----GA.CA............................CTG 9055
O.CM.98.98CMABB141 T--T--TAAGATA.ACT--C--A---YT----CYCAAGGACTAA...........................----------CT.................................GA--A-........----GA.CA............................CTG 9050
O.CM.98.98CMABB212 T--A--T-TGC-A.AA---C--A---CT----CCCAAATAG...................................----G-C.................................T--TA-........----GA.CA............................CTG 9050
O.CM.98.98CMU5337 T--T--TATGATA.ACT--C--TC-TCT------CAAGGACTAA...........................----------CT.................................GA--GW........----GA.CA............................CTG 8986
O.CM.99.99CMU4122 T--T--TAAG-TA.ACC--C--A---CT----CTCAAGGACTAA...........................----------CT.................................GA--A.........----GA.CA............................CTG 9004
O.FR.92.VAU T--A--T-T-ATA.ACT--C--A---CT----TCCAAAGACTAA...........................-----TCA---G.................................GA--AC........----GA.CG............................CTA 9107
O.GA.11.11Gab6352 T--TT-TAA--TA.A-C--C--A---CT-----CCAAGGACTAA...........................-----------T.................................GA--A-........----GA.CG............................CTG 8773
O.SN.99.99SE_MP1299 T--T--TATG-TA.ACCA-C--A---CT---T--CAAGGACTAA...........................----------CT.................................GA--A-........----GA.CA............................CTG 9597
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 -A-A--AA-----.-----------C-TT-A----....................................-----------A.................................G-GA--T.......-A--.................................AAT 8909
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 -A-A--AA-----.-----------C-T--A----....................................-----------A.................................G-GA--TT....AC----GA.CAAGGGACTTTAC................ACAT 8897
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.FR.11.N1_FR_2011 T--A--AAA----.-------------TT------....................................G----------A.................................GAGA--TT....AC----GA.CAAGGGACTTTAT................GCTT 8822
P.CM.06.U14788 T--T---TT-C-A.AA---C-----ACTG--T-TTAAAGACTAA...................................-T.................................................----GA.CG............................CCA 9036
P.FR.09.RBF168 T--T---TT-C-A.AA---C-----ACTG--T-CTAAAGACTAA...........................................................................AG.........----GA.CG............................CTA 9556
CPZ.CD.06.BF1167 -A-A---A-----.AGA-----------------ATAA................................GG------TC-GG........CAACCACA................CAAGAAC........---AGA.CG............................... 9624
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 TC-A--AA-----.AAA--------A--T-A--GA....................................G----ACC---G...CGGCGCATGCGCACTAAGAACTGCTGAT.CAACAT-........----GA.CA............................... 8996
CPZ.GA.88.GAB1 TA-T---A----A.-AA-------------A---A....................................G----ACTTT-G.ACTGGCGCATGCGCA................CAAGAAC........----GA.CT............................CTG 9526
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -A-A---A-----.AGA-----------------ATAAGGACTT.........................CCGGG---CCTAGT.................................AC-AAC........----GA.CA............................... 9113
CPZ.US.85.US_Marilyn -AGA--TAA----.--------A---------CG-....................................-----A--G-TGTAACCGCGCAGGCGCA................ATA-AAC........----GA.CTGAGGACTTT...................CTA 9502
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T--T---TT-C--.AA---C--A--ACTG------AGAGACTAA..........................................................................-A--........----GA.CA............................GCA 9032
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T--T--ATT-C--.AA---C--A--ACTG------AGAGAATAA..........................AG---AA.......................................AA-A--........----GA.CA............................GCA 9025
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B.FR.83.HXB2 AGGGACTTTCCGCT..................GGGGACTTTCCA...GGGAGGCGTGGCC..............TGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGAT.CCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGG..TCTCTCT.GGTTAGACCAGATCT 9563
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 -----------A--..................------------...------T----TT..............-------AGT-----------T-----------.G--------------------C-C---.--................................ 8750
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.ES.05.X1608_8 T-------------..................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G--........................................................... 9017
A1.KE.11.DEMA11KE001 --------------..................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G----------------------C--T.---------..-------.T-G----------T. 8979
A1.RU.11.11RU6950 -------------...................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G----------------------C---.---------..-------.--------------- 9132
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------A----..................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G----------------------C--T.---------..-------.T-G----------A. 8998
A1.SN.01.DDI579 --------------..................------------...-----------TT..............-------AGT-----------C-----------.G---------------------C----.---------..-------.T------------T- 8761
A1.UG.11.DEMA110UG001 --------------..................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G--------------------C-C--T.---------..-------.T------------A. 8923
A1.ZA.04.04ZASK162B1 G----------A--..................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------C----------A.G---------------C----C-C--T.---------..-------.T-G----------A. 9056
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------A-...................-----------G...-----------GG..............A------AGT-.---------T-A---------.G----------------------C---.---------TC-------.T-G----------A. 8794
A2.CY.94.94CY017_41 G-------------..................------------...------T----TG..............-------AGT-----------T-A---------.G--------------------C-C--A.---------..-------.T---G--------A. 8988
B.BR.10.10BR_MG029 --------------..................------------..G--A----------..............---------------------------------.G--------------------------.---------..-------.--------------- 9092
B.CA.07.502_1191_03 --------------..................------------..T--------C----..............----------A----------------------.G--------------------------.---------..-------.A------------TA 9032
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------..................------------..G-----------A-..............---------------------------------.G---------------C------C--T.-----GA--..-------.--C-----------A 9144
B.CN.10.DEMB10CN002 --------------..................------------...------T------..............----------A----------------------.G---------------------C----.---------..-------.A------------T- 8948
B.ES.10.DEMB10ES002 --------------..................------------...------T------..............----T-----A----------------------.G--------------------------.---------..-------.-------------T- 8963
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------..................------------...A------------..............----------C----------------------.G-------------------C-C---T.---------..-------.A-------------- 8811
B.GB.05.MM45d213_GN1 .......................................................................................................................................................................... 8850
B.HK.06.HK003 --------------..................------------..G------T------..............G--------------------------------.G--------------------------.---------..-------.A---G---------- 8935
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------..................------------..G--TG--A------..............-----------A---------------------.G--------------------------.---------..-------.--------------- 8983
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------..................----------................................................................................................................................ 9123
B.PE.07.502_0525_wg5 --------------..................------------..G-------------..............----------C----------------------.G--------------------.-----.---------..-------.T---G---------- 9009
B.RU.11.11RU21n --------------..................------------..G-----------A-..............---------------------------------.G--------------------------.---------..-------.--------------- 9092
B.TH.08.MERLBDTRC10 --------------..................------------..G------T------..............----------C-------------........................................................................ 8793
B.US.11.ES38 --------------..................------------..G-----------A-..............---------------------------------.G--------------------------.---------..-------.--------------- 9531
C.AR.01.ARG4006 T----------A--..................----CG--C.....CA--G--A----T-..............--------T-C---------TC-A---------.G---------------------GC---.---------..-----T-.A-G------------ 8782
C.BR.07.DEMC07BR003 T----------A--..................----CG--C.....CA-----A----T-..............----------C---------.C-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A-G------------ 9009
C.BW.00.00BW5031_1 G----------A--..................----CG--C.....CA-----A----T-..............----------C----------C-----------.G----------------------C---.---------..-------.A-G------------ 8920
C.CN.10.YNFL19 G----------A--..................----CG--C.....CA-T---G------..............-----------.--------TC-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A-G------------ 8963
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.08.X2363_2 T----------A--..................----CG--C.....CA-----A----TT.............C---------GC----------C-A---------.G---G......................................................... 9023
C.ET.02.02ET_288 T----------A--..................----CG--C.....CA--.---AGAA--..............-----------.---------C-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A-G------------ 8814
C.IN.09.T125_2139 T----------A--..................----TG--C.....TA----------T-..............-----------.--------TC-A---------.G-------------------G------.---------..-------.A-G-G---------- 9622
C.KE.00.KER2010 C----------A--..................----CG--C.....CA-----T----T-..............-----------A--------TC-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A-G------------ 8777
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T----------A--..................T---CG--C.....CA-----T-G--T-..............----------C----------C-----------.G----------------------C---.---------..-------.A-G------------ 9549
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T----------A--..................----CG--C.....C------T----T-..............----------G.---------C-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A-G------------ 9538
C.YE.02.02YE511 T----------T--..................----CG--C.....CA-----T----T-..............-------A--C----------C-----------.G----------------------C---.---------..-------.A-GAG---------- 8816
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 T----------A--...................---CG--C.....C------T----T-..............----------G.--------TC-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A-G------------ 9578
C.ZA.10.DEMC10ZA001 T----------A--..................A---CG--C.....CA-----A-G--T-..............-----------.--------TC-A---------.G---------------A-----GC---.---------..-------.T-G------------ 8944
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T----------A--..................----CG--C.....CA--G--T----T-..............----------G.--------TC-----------.G---------------------GC---.---------..-------.A-G------------ 8952
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------..................------------...---------.---..............G--------------------T-A---------.G-------------------C------.---------..-------.A--C---------T- 8934
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------A-A--..................------------...---------AA-A..............G----------.---------T-A---------.G---------------------C----.---------..----C--.T-A----------T- 8903
D.KR.04.04KBH8 G-------------..................------------..GAA--------A--..............---------------------T--------A--.G---------------------C----.---------..------..--------------G 9464
D.SN.90.SE365 -----------A--..................------------...------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G---------------------C----.-----G---..-------.-------------T- 9564
D.TZ.01.A280 --------------...................----------G...---------AA--..............--------G------------C-A---------.G---------------------C----.---------..-------.A-C----------T- 8769
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------A--..................------------..G---------AA--..............-----------.---------T-A---------.G-------------------G------.---------..-------.T-------T----T- 8873
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------..................------------...A--------AC-A..............G----------.---------T-A---------.G--------------------------.---------..-------.T------------T- 8919
D.YE.02.02YE516 --------------..................A-------G--G...-----------A-..............---------TC----------C-A---------.G-------------------C-----T.---------..-------.-------------T- 8757
D.ZA.90.R1 --------------..................------------...------T----T-..............-----------T---------T-A---------.G----------------------C---.---------..-------G----------..... 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------T-..................------------ACCA-AG----GTA-A..............A---------AT---------T-A---------.G--........................................................... 8953
F1.RO.96.BCI_R07 --------------..................------------...-A-G-CG--CCAG..............A------A--AA---------T-A---------.G----------------------C--T.---------..-------.A------------T- 9678
F1.RU.08.D88_845 --------------..................------------..GA-AG----GTC-A.............G-----------.---------TTC-....................................................................... 9049
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 --------------..................------------....-AG-----TC-A..............G---A-----C-----A----T-A---------.G----------------------C---.---------..-------.--------------- 8876
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------AAA..................----------T-..GAA-GC-T-CCA...............GA---------C---------TT-A---.-----.G----------------------C---.---------..-------.-------------T- 8904
G.BE.96.DRCBL -A-----------C..................C-----------..G--------C----..............----A---G------------T-A--------A.G---------------C----C-C---.---------..-------.T------------T- 9550
G.CM.10.DEMG10CM008 G------------C..................C----------...GA----------T-..............----A---G------------T-A--------A.G---------------C----C-C---.---------..-------.T-C----------T- 8946
G.CN.08.GX_2084_08 G------------C..................T----------...G--------C---A..............----A----------------TT---------A.G---------------C----C-C---.---------..-------.T----------G-T- 8845
G.CU.99.Cu74 -------------C..................T------................................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 G----------A-C..................T----------...G--------C----..............----A---G--------............................................................................... 9007
G.GH.03.03GH175G -------------C..................T----------...G--------C----..............----A---G------------T-A--------A.G---------------C----C-C--T.---------..-----TC.T-C------------ 9656
G.KE.09.DEMG09KE001 G------------C..................T----------...G----------A-A..............----A------T---------T-A--------A.G---------------C----C-C---.---------..-------.T------------T- 8975
G.NG.09.09NG_SC62 -------------C..................T----------...G--------C---A..............----A----------------T-C--T-----A.G---------------C----C-C---.---------..-------.T------------T- 8770
G.ZA.01.TV546 .......................................................................................................................................................................... 8003
H.BE.93.VI991 --------------...................---------TG...------T----T-..............-----------A---------T-A---------.G----------------------C--T.---------..-------.--------------A 8981
H.CF.90.056 --------------...................----------G...----------AT-..............--------GA-----------C-A---------.G----------------------C--T.---------..-----T-.--------------- 8881
H.GB.00.00GBAC4001 -C---AGA--T-ACAGAGAC..........GTT----------....-C-G--T----T-..............--------GT-----------T-A---------.G----------------------C---.---------..-------.-----.......... 9081
J.CM.04.04CMU11421 C-------------..................------------..G------T------..............-------RGT-----------T----------A.G---------------C------C--.................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 G-------------..................------------..G------A------..............--------GT-----------T-A---------.G----------------------C--T.---------..-------.T-------------- 8862
J.SE.94.SE9173_7022 G-------------..................------------..G------T------..............--------GT-----------T-A---------.G----------------------C--T.---------..-------.T-------------- 8872
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
U.CA.01.TV749 --------------..................------------...------T----TT..............G---A--AGTC----------T-A---------.G---------------C-----C----.---------..-------.T---G--------T. 9632
U.CA.99.TV721 --------------..................------------...------T----TT..............G---A--AGTC----------T-A---------.G---------------C-----C----.---------..-------.T-C----------T. 9631
U.CD.83.83CD003_Z3 -----------AAAG.................C-----------...------T----T-..............----------C----------T-A---------.G---------------C------C---.--------...-------.A-------------- 9042
U.CD.90.90CD121E12 G----------A-AG.................A-----------...------T----A-..............----------C----------T-A---------.G---------------C------C--T.---------..-------.A--C----------- 8737
U.CY.05.CY090 .......................................................................................................................................................................... 8149
U.CY.08.CY223 .......................................................................................................................................................................... 8227
U.ES.10.DEURF10DZ001 --------------..................------------..G------T------..............--------G------------T-A---------.G---------------C----C-C--T.---------..-------.T------------T- 8874
U.GR.99.99GR303 -----------C--...................----------G...------T----TT..............-------AGT-----------A-A---------.G-------A------------C-C--A.---------..-------.C-------------. 8873
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 T-------------..................------------...------T--TA--..............--------GT-----------T-A---------.G---------------C------C---.---------..-------.A-------------- 9490
01_AE.AF.07.569M TA----.-------..................------------..G------T------..............G------AGT-----------T-A........................................................................ 8762
01_AE.CF.90.90CF11697 CA----.-------..................------------..G------T-----T..............-------AGT-----------T-A---------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-A--------G--. 9529
01_AE.CN.10.YNFL03 T-----.-------..................------------..G------T------..............G------AGT-----------T-----------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T----------G--. 8937
01_AE.HK.04.HK001 TA----.-------..................------------..G------T------..............G------AGT-----------T-A---------.G-------A-------C-----GC--T.---------..-------.T-G--------G--. 8944
01_AE.IR.10.10IR.THR48F TA----.-------..................-......................................................................................................................................... 8667
01_AE.JP.x.JRC77AE TA.---.-------..................------------..G------T------..............G------AGT----------TT-A---------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-G--------G--. 9564
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 TA-A--.-------..................------------..A------T------..............G-------GT-----------T-A--------A.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-A--------G-T. 8993
01_AE.TH.90.CM240 TA-A--.-------..................------------..G------T------..............G------AGT--------A--T-A---------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T----------G--. 9129
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 8527
01_AE.VN.98.98VNND15 TA----.-------..................------------..G------T------..............G---T--AGT-----------T-A---------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T----------G--. 8853
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I TATA box 3’ LTR U3 end 3’ LTR repeat start
TAR element start

B.FR.83.HXB2 AGGGACTTTCCGCT..................GGGGACTTTCCA...GGGAGGCGTGGCC..............TGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGAT.CCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGG..TCTCTCT.GGTTAGACCAGATCT 9563
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----G------A-C..................A----------G...------T----TT..............G---A--AGT-T---------T-A---------.G---------------C----C-C---.---------..-------.T-C----------T- 9099
02_AG.CY.09.CY256 .......................................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1423 -------------...................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G-............................................................ 8983
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 8765
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 9166
02_AG.LR.x.POC44951 -----------A-C..................A-----------...------T----TT..............----A--AGT-----------T-A---------.G---------------C----C-C---.---------..-------.T-C----------T- 9564
02_AG.NG.09.09NG_SC61 G--ACT-------C..................T----------G...--------C---A..............----A----------------TT---------A.G---------------C----C-C---.---------..-------.T------------T- 8766
02_AG.NG.x.IBNG -----------A--..................-----------G...------T----TT..............----A--AGT-----------T-A--------C.-G-------------------C-C---.---------..-------.T-C------------ 9090
02_AG.SE.94.SE7812 -----------A--..................-----------G...------T----TT..............----A--AGT-----------T-A---------.G-------A-------C----C-C---.---------..-------.T-C----------T- 8988
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------..................------------...---........................----A--AGT-----------T-A---------.G--------------------C-C---.---------..-------.T------------T- 8789
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------...................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G----------------------C---.---------..-------.--------------. 8739
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------C..................C-----------..G--------C----..............----A---GT-----------T-A---------.G-------A-------C----C-C---.---------..-------.--------------- 8978
05_DF.BE.x.VI1310 --------------..................-----------G...-----------A-..............---------------------TGA---------.G----------------------C--T.---------..-------.A------------T- 9009
06_cpx.AU.96.BFP90 G-------------..................------------...------T------..............--------G------------T-A---------.G-------A-------C----C-C--T.---------..-------.T-C----------T- 9620
07_BC.CN.98.98CN009 G----------A--..................----CG--C.....TA-----T----T-..............-----------.--------TC-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A--C----------- 8906
08_BC.CN.97.97CNGX_6F C----------A-C..................----CG--C.....CA-----T----T-..............-----------.--------TC-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A-------------- 8762
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-----------AA..................------------..G------T------..............--------GT-----------T-A---------.G---------------C------C--T.---------..-------.T-G----------A. 8735
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------..................---ACT--C-A-..T---C-TTCCA-GAGGAGTGGTC.....-----A-A---.---------T-A---------.G------------------C-------.---------..-------.A-G------------ 8917
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------Y-..................------------..G------T------..............--------GT-----------T-A---------.G---------------C----C-C--T.---------..-------.A---G---------- 8978
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------..................------------..GA--GC-G-CCA...............GA-----T--------------TCA---------.G---------------C------C---.---------..-------.A---G--------TA 9548
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ........----T-..................------------...---C--T------..............----------------A----T-A----A................................................................... 8916
14_BG.ES.05.X1870 G------------C..................T----------...G--------C----..............----A---GT-----------C-A--T-----A.G-.-.......................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T-----.-------..................------------..G------T------..............G------AGT------A----T-A---------.G-------A-------C-----GC---.---------..-------.T-G--------G--. 8937
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------A-C..................---------T.....A--G-AG---T-A..............A------AGT-----------T.A---------.G--------------------C-C--T.---------..-------.T---G--------A. 8991
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------A--..................-----------G..G---GC-G-CCA...............GA--------A-----------TCA---------.G---------------C------C---.---------..-------.A------------T- 8765
18_cpx.CU.99.CU76 -------------C..................C-----------..G--------C----..............--------GT-----------T-A---------.G-------A-------C----C-C--T.---------..-------.A-------------- 8893
19_cpx.CU.99.CU7 -------------G............................................................................................................................................................ 8512
20_BG.CU.99.Cu103 G------------C..................T----------...G---------AA--..............----A---G-G---A................................................................................. 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------A--..................----CT--C-.....-----------A-..............G--------A-T---------T-A---------.G----------------------C--T.---------..-----T..A-C----------T- 8777
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 G------------C..................T----------...G---------TA--..............----A---G--------.---T-A--------A.G-.-.......................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 ---....................................................................................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------C..................T-----------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G--------------------C-C---.---------..-------.T-------------. 9575
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A-----------C..................C-----------..A--------C----..............--------GT-------------A---------.G-------A-------C----C-C---.---------..-------.--------------- 9589
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------..................-----T-----G..G--AG-A..................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------..................------------.....-G--T----T-..............---------------------------------.G--------------T.............................................. 8979
31_BC.BR.04.04BR142 T----------A--..................----CG--C.....CA----A.----T-..............----------C-----A----C-A------A--.G----------A--------------..-----AA........................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 C-------------..................------------..G------T------..............--------G--------------A----G----.G-------A-------C----C-C--T.---------..-------.T-C----------T- 9189
33_01B.ID.07.JKT189_C T--A----------..................------------..G------T------..............G------AGT-----------T-A---------.G-------A-------C-----GC--T.---------..-------.T----------G--- 8871
34_01B.TH.99.OUR2478P TA----.-------..................------------..G------T------..............G------AGT-----------T-A........................................................................ 8650
35_AD.AF.07.169H --------------A.................A-----------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A........................................................................ 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------..................----.-------..GA--GC-G--CA...............CA-----T--------------TCA--T---TC-............................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------..................------------..G-----------A-..............------------------------------A--.G--------------------------.-----G---..-------.T-------------- 9041
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------..................------------...-A---------TG..............-------A--A----------------------.G---------------------........................................ 9042
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------.................................-------------..............----------A----------------------.G---------------------C----.---------..-------.A-------------- 9056
43_02G.SA.03.J11223 -------------C..................T----------...G--------C---A..............----A----------------T-A--------A.G---------------C----C-C--.................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------A-...................-----------G...------T----TT..............-------AGT-----------A-A---------.G--------------------------.---------..-------.A-G------------ 9525
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------..................-----------G...--------C--T-..............----------A----------------------.G--------------------------.---------..-------.A-------------- 8957
47_BF.ES.08.P1942 -----------A--..................-----------G..A------T------..............----------A----------------------TG-............................................................ 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 TAAA-ACA------..................------------..T------T-G----..............G------AGT-----------T-----------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-G--------G--. 8792
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 --------------..................------------..G------T----TT..............-------AGT-----------T-A---------.G--------------------C-C--T.---------..-------.T-------------. 8963
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------A--..................------------..G------T---A--..............G------AGT-----------T-A---------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.--------------- 8767
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 TA----.-------..................------------..G------T------..............G------AGT-----------T-----------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T----------G--. 8885
53_01B.MY.11.11FIR164 TAA---.-------..................------------..G------T------..............G------AGT-----------T-A---------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-G--------G--. 8899
54_01B.MY.09.09MYSB023 T-------------..................------------..G------T------..............G------ART-----------T-A---------.G-------A-------C--Y---C--T.--K------..-------.T----------G--. 9010
55_01B.CN.10.HNCS102056 TA----.-------..................------------..G------T------..............G------AG.-----------T-A---------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-G--------G--. 8889
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg G----------A--..................----CG--C.....CA----------T-..............-----------.--------TC-A---------.G----------------------C--T.---------..-------.A-G------------ 8781
58_01B.MY.09.09MYPR37 T-R---.-------..................------------..GA-----T----T-..............G------AGT-----------T-A---------.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-G--------G--. 8931
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 -------------C..................-----------...A---G--T----T-..............---------------------T-A---------.G--------------------------.------A--..-------.A-G------------ 9528
61_BC.CN.10.JL100010 C-------------..................----CG--C-......-----T----T-..............-----------.--------TC-A---------.G----------------------C---.---------..-------.A-------------- 8960
62_BC.CN.10.YNFL13 C----------A--A.................----CG--C.....CA----------T-..............-------A---.--------TC-A---------.G-------A-------C----G-C--T.---------..-------.A-G------------ 8917
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------A--..................-----------G...------T----TT..............G---A--AGT-----------T-A---------.G--------------------C-C---.---------..-------.T-C----------T- 9114
64_BC.CN.09.YNFL31 G----------A--..................A---CG--C.....CA-----A------..............-----------.--------TC-A---------.G--------------------------.---------..-------.A-G------------ 8931
65_cpx.CN.10.YNFL01 G----------A--..................A---CG-G-.....T-----------A-..............-----------.--------TC-A---------.G---------------C------C--T.---G-----..-------.--G------------ 8987
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 TAA---.-------..................------------..G------T-----T..............G---A--AGT-----------T-A------R--.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-A--------G--. 8884
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 TAA---.-------..................------------..G------T------..............G---A--AGT-----------T-A------A--.G-------A-------C------C--T.---------..-------.T-A--------G--. 8878
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------------..................------------...----------A-A..............----A----------------------------.G--------------------------.-----A--C......................... 9198
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------A--..................-----------G...-------------..............---------------------------------.G-------AG--A-AAG-GGGGA....................................... 9062
O.BE.87.ANT70 T--A-------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------....-TG--A-G-A-A..............G---GC--TTC----------T-A--------A.G---------------C-----C---T.-----C---..----GG-.TAGAG------G--- 9683
O.CM.98.98CMA104 C-A-G....A-AGCGAAGACTGCTGACACTGC------------..GCATG--A-G-AT...............A---GC--T-C----------T-A---------.G---------------C-----C---T.-----C---..----GG-.TAGAG------G-.- 9198
O.CM.98.98CMABB141 T----------AACGAAGACTGCTGACATTGC------------..GC-TG--A-G-A-A..............A---GT--TTC----------T-A--------A.G---------------C-----C---T.---------..---TA.................. 9182
O.CM.98.98CMABB212 C----------.....AGACTGCTGACACTGT------------..GC-TG--A-G-A-A..............A---GC--TTC----------T-A---------.G---------------------C---T.-----C---..---TA.................. 9177
O.CM.98.98CMU5337 C----------AGCAGAGACTGCTGACACTGC------------..GT-TG--A-G-AT...............AT--GC--TTC----------T-A---------.G---------------------C---T.-----C---..----GG-.TAGAGA-----G--- 9134
O.CM.99.99CMU4122 C----------AACAGAGACTGCTGACACTGC------------..GT-TG--A-G-AT...............A---GC--TTC----------T-A---------.G---------------Y-----C---T.-----C---..----GG-.TAGAGA-----G--- 9152
O.FR.92.VAU C----------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------..GC-TG--A-G-A-...............A---GC--TTC----------T-A--------A.G---------------------C---T.-----C---..----GG-.TAGAGA-----G--- 9255
O.GA.11.11Gab6352 T----------AGCAGAGACTGCTGACACTGC------------..GT-TG--A-G-AT...............A---GC--TTC----------TCA---------.G---------------C-----C---T.-----C---..----GG-.TAGGGA-----G--- 8921
O.SN.99.99SE_MP1299 C----------AGCAGAGACTGCTGACACGGC------------..GT-TG--A-G-A-...............A---GC--TTC----------T-A---------.G---------------C----ACC--T.-----C---..----GG-.TAGAGA-----G--- 9745
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 G------------C..................A-----------..G--......................................................................................................................... 8938
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 G-----------TC..................A-----------..G--......................................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
N.CM.06.U14842 .......................................................................................................................................................................... 8637
N.FR.11.N1_FR_2011 G------------C..................A-----------...------T----T-........................G---------TTT----------.G-------...................................................... 8892
P.CM.06.U14788 C-TAG--GCT.....AAAGCTGCTGACACTGCA----------G..G--AC--AAA-T--CGAGGGCGGAACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGA.G--------------------CAC--T.---------..-----G-..-AC---------TA 9193
P.FR.09.RBF168 C-CAG--ACT......AAGTTGCTGACACTGCA----------G..G--AC--AAA-T--CGAGGGCGGAACAAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGA.G--------------------CAC--T.---------..-----G-..-AC---------TA 9712
CPZ.CD.06.BF1167 -A-------T.................ACTAAA-----------..GTATG--A----TT.............AG---G-T-G--T---T-----TTT---CGCTGA.GACA------------------GCA-TC----GA--C..---TGTC.T-AGCT--------- 9758
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----------A....................A-----------..G---G-TT-G-TTT..GGGGCGTAAC..----GC---ACT---------TT----AACA-A.G---------------GCGC-C-C--T.---CAA---..-------.T-G------------ 9135
CPZ.GA.88.GAB1 C----------A....................A----------G...-----AG----T-G............GGA------GT-----T-----TTTG--CTCAGA.G---------------------C----.---------..-----T-.CAC-G--------T- 9656
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 GA-------GGA--..................C-----------..G--TG--T-GTTA-.............TG--CG-A-G-A---------TTTTG--CGCTGA.G---------------------GC--TC----AA---.C---TG-C.T-AACTG-------- 9247
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------A....................A-----G-----...A--G--T-.--T-..............A------A--A---CGTG-TTTTA------A-G.A-------A-------C---C-C---T.---------..-----TC..-C----------AA 9628
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T-AA............AAGCTGCTGACACTGCA----------G..T--AG-AAAGTC--CGGGGGCGGAAC..----A--AG-A---------TTTCA--CTC-GA.G---------------------GC---.-----GT--..-----G-..-AC----------A 9180
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con T-AA-...........AAGCTGCTGACACTGCA-----------..T---G-AAAGTC--CGAGGGCGGAAC..----A--AG-A---------TTTCA--CTC-GA.G---------------------GC---.---------..-----G-..-AC----------A 9174
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TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 GAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAGG....GAACCCACTGCTTAA.GCCTCAATAAAGCTTGCC.TTGAGTGCTTCAA.GTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTG.TGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
A1.AU.03.PS1044_Day0 ..................................................................................................................................................................... 8667
A1.CH.03.HIV_CH_BID_V3538 ..................................................................................................................................................................... 8750
A1.CY.08.CY236 ..................................................................................................................................................................... 8168
A1.ES.05.X1608_8 ..................................................................................................................................................................... 9017
A1.KE.11.DEMA11KE001 ----------------------G-G---....--------............................................................................................................................. 9015
A1.RU.11.11RU6950 ----------------------G-----....---------------.------------------.----------T-...................................................................................... 9205
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---T-C----A---------C------A....-------.............................................................................................................................. 9033
A1.SN.01.DDI579 ----------------------G-A---....------------......................................................................................................................... 8801
A1.UG.11.DEMA110UG001 ---T------A-----------G-G---....-----................................................................................................................................ 8956
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------------G-A---....---------------A---------............................................................................................................ 9109
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------A---G...---------............................................................................................................................ 8832
A2.CY.94.94CY017_41 -----C----------------G-AG--....---------------.------------------.-----A-----....................................................................................... 9060
B.BR.10.10BR_MG029 --------............................................................................................................................................................. 9100
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------G------....------------......................................................................................................................... 9072
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------------------G-----....---------------.------------------.------------..-CG-................................................................................ 9221
B.CN.10.DEMB10CN002 -----C----------------G-----....----................................................................................................................................. 8980
B.ES.10.DEMB10ES002 ----------------------------....---------------.-------.............................................................................................................. 9013
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------G-----....-------.............................................................................................................................. 8846
B.GB.05.MM45d213_GN1 ..................................................................................................................................................................... 8850
B.HK.06.HK003 ---------------------------.......................................................................................................................................... 8962
B.HT.05.05HT_129389 ..................................................................................................................................................................... 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------G------....-----................................................................................................................................ 9016
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ..................................................................................................................................................................... 9123
B.PE.07.502_0525_wg5 -----C---------------------A....---------------.------------------.-----------....................................................................................... 9081
B.RU.11.11RU21n ---------------------G------....---------------.------------------.---------CT-...................................................................................... 9165
B.TH.08.MERLBDTRC10 ..................................................................................................................................................................... 8793
B.US.11.ES38 ----------------------G-----....-----.------A-....................................................................................................................... 9572
C.AR.01.ARG4006 ----------------------T-----....------G-----......................................................................................................................... 8822
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------------T-----....----------........................................................................................................................... 9047
C.BW.00.00BW5031_1 -----C----------------T--G--....--------------G.------------------.---------CT--.------------------.-----.------------------------------............................. 9047
C.CN.10.YNFL19 ----------------------T-----....---------------.-------.............................................................................................................. 9013
C.CY.09.CY260 ..................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.08.X2363_2 ..................................................................................................................................................................... 9023
C.ET.02.02ET_288 -----C--............................................................................................................................................................. 8822
C.IN.09.T125_2139 --------------------C-T-----....---------------.------------------.---------CTG-.-C----------------.-----.------------------------------T----.-GT-------------------- 9777
C.KE.00.KER2010 -----C----------------T-----....------------......................................................................................................................... 8817
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------GC-----....---------------.------------------.---------CT--.------------------.-----.------------------------------A----.-GTT-C----------------- 9704
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------------------T--G--....---------------.------------------.---------CT--.------------------.-----.------------------------------AA--GT-GT-------------------. 9693
C.YE.02.02YE511 --------------------C-------....----------........................................................................................................................... 8854
C.ZA.08.705010534_CH534.w12 -----C----------------T-----....---------------.------------------.----------G--.------------------.-----.---------------------------------G-T-GT-------------------. 9733
C.ZA.10.DEMC10ZA001 ----------------------T----A....------............................................................................................................................... 8978
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----C----------------T--G--....----................................................................................................................................. 8984
D.CM.10.DEMD10CM009 -------A-----------T--G-----....---.................................................................................................................................. 8965
D.CY.06.CY163 ..................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 -------A--------------G--C--....---.................................................................................................................................. 8934
D.KR.04.04KBH8 T---------------GT--AT-GC-........................................................................................................................................... 9490
D.SN.90.SE365 -------A--------------G-----....---------------.------------------.--------.......................................................................................... 9633
D.TZ.01.A280 ------............................................................................................................................................................... 8775
D.UG.10.DEMD10UG004 -------A--------------------....---.................................................................................................................................. 8904
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------------G-----....---.................................................................................................................................. 8950
D.YE.02.02YE516 -------A--------------G-----....------------......................................................................................................................... 8797
D.ZA.90.R1 ..................................................................................................................................................................... 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ..................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 ..................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.10.10BR_RJ015 ..................................................................................................................................................................... 8494
F1.CY.08.CY222 ..................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 ..................................................................................................................................................................... 8953
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------------G-----....---------------.------------------.--------.......................................................................................... 9747
F1.RU.08.D88_845 ..................................................................................................................................................................... 9049
F2.CM.02.02CM_0016BBY ..................................................................................................................................................................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------C-----------G------....---.................................................................................................................................. 8907
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------------....----................................................................................................................................. 8936
G.BE.96.DRCBL ----------------------G-AG--....-----ACTGCT-AG-.------------------.-------------.------------------.-----.------------------------------AC-C---AT-----.A------------- 9705
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------------A---G-AG--....-----................................................................................................................................ 8979
G.CN.08.GX_2084_08 -----C-------------T--G-A---....---------------.-------.............................................................................................................. 8895
G.CU.99.Cu74 ..................................................................................................................................................................... 9098
G.ES.09.X2634_2 ..................................................................................................................................................................... 9007
G.GH.03.03GH175G ----------------------GTAGA-....---------------.------------------.--------.......................................................................................... 9725
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------------G-AG........................................................................................................................................... 9001
G.NG.09.09NG_SC62 ----------------------G-AG-A....--------------....................................................................................................................... 8812
G.ZA.01.TV546 ..................................................................................................................................................................... 8003
H.BE.93.VI991 ----------------------G-----....---------------.------------------.-----G--GCAT.GC................................................................................... 9056
H.CF.90.056 ----------------------G---A-....---------------.------------------.----------T....................................................................................... 8953
H.GB.00.00GBAC4001 ..................................................................................................................................................................... 9081
J.CM.04.04CMU11421 ..................................................................................................................................................................... 9077
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------....---------------.------------------.-----G--GCAT..-C-AGCC-............................................................................ 8943
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------------------....---------------.------------------.-----G--GCAT..-C-AGCC-............................................................................ 8953
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ..................................................................................................................................................................... 8604
U.CA.01.TV749 ----------------------G-AG--....---------------.------------------.-------------.------------------.-----.------------------------------AC-C---A-------A------------- 9788
U.CA.99.TV721 ------------------A---G-AG--....---------------.------------------.-------------.------------------.-----.------------------------------AC-C---A--------------------- 9787
U.CD.83.83CD003_Z3 -----C------------................................................................................................................................................... 9060
U.CD.90.90CD121E12 -------------------T--G-----....---------------.----................................................................................................................. 8784
U.CY.05.CY090 ..................................................................................................................................................................... 8149
U.CY.08.CY223 ..................................................................................................................................................................... 8227
U.ES.10.DEURF10DZ001 ----------------------G-AG--....--................................................................................................................................... 8904
U.GR.99.99GR303 ----------------------G-A---....--------............................................................................................................................. 8909
U.NL.95.U_NL_95_H10986_D1 ----------------------G-----....---------------A------------------.----------A--.------------------.-----.------------------------------A--.------------------------- 9646
01_AE.AF.07.569M ..................................................................................................................................................................... 8762
01_AE.CF.90.90CF11697 -----C----------------G-A---....---------------A------------------.----------A--.--G---------------.-GA-A.G.......................................................... 9628
01_AE.CN.10.YNFL03 -----C----------------G-A---....----------........................................................................................................................... 8975
01_AE.HK.04.HK001 -----C----------------G-A---....--------------GA------------------.----------G--.--G---------------.-GT-A.G-------------............................................. 9056
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ..................................................................................................................................................................... 8667
01_AE.JP.x.JRC77AE -----C----------------G-A---....-------------G-A------------------.--------.......................................................................................... 9634
01_AE.TH.09.AA090a_WG11 -----C----------------G-A---....-------------G....................................................................................................................... 9035
01_AE.TH.90.CM240 -----C----------------G-A---....---------------A------------------.----------A-...................................................................................... 9203
01_AE.US.05.306163_FL ..................................................................................................................................................................... 8527
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------------------............................................................................................................................................... 8875
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HIV-1 Genomes

TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 GAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTAGG....GAACCCACTGCTTAA.GCCTCAATAAAGCTTGCC.TTGAGTGCTTCAA.GTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTG.TGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------------A---G-AG--....-------------........................................................................................................................ 9140
02_AG.CY.09.CY256 ..................................................................................................................................................................... 8128
02_AG.ES.06.P1423 ..................................................................................................................................................................... 8983
02_AG.GW.05.CC_0048 ..................................................................................................................................................................... 8765
02_AG.KR.12.12MHR9 ..................................................................................................................................................................... 9166
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------A---G-AGA-....---------------.------------------.----C---.......................................................................................... 9633
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----------------------G-A---....-------------........................................................................................................................ 8807
02_AG.NG.x.IBNG ----------------------G-GGA-....---------------.------------------.-------------.------------------A-----.-------------.............................................. 9201
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------A---G-AGA-....---------------.------------------.-----G--GCAT..-C.................................................................................. 9063
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------------G-AGA-....---------------.------------------.-................................................................................................. 8851
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------G---A-....---------------.------------------.--------.......................................................................................... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------------G-----....---------------.------------------.-----------....................................................................................... 9050
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------G-----....---------------..G----------------.-----G--GCAT..-C.................................................................................. 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------A---G-AG--....---------------.------------------.----------AT-.------------------.-----.------------------------------AC-C---A------.A------------- 9775
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------------....---------------.------------------.-----------....................................................................................... 8978
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------------G-----....------------......................................................................................................................... 8802
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------------G-A---....---------------.------------------.--------C-A--.------------------.-----.------------------------------AC-C---A-GAG--.A------------- 8890
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----C----------------T--G--....-----------C---.----------------..................................................................................................... 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------------G-----....-----------.......................................................................................................................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------G-----....---------------.------------------.-------------.-------------A-T--.-----.------------------------------A--C------------------------- 9704
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..................................................................................................................................................................... 8916
14_BG.ES.05.X1870 ..................................................................................................................................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----C----------------G-A---....---------------A-G-------------TG-................................................................................................... 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------G-AG--....---------------A------------------.---------G-....................................................................................... 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------G-----....---------------...................................................................................................................... 8808
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------------G-----....R------YK-Y-W--.R-T---TA-............................................................................................................ 8945
19_cpx.CU.99.CU7 ..................................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 ..................................................................................................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 -------A--------------G----.....------------......................................................................................................................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ..................................................................................................................................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 ..................................................................................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE ..................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------A---G-A---....---------------.------------------.-------------.--G---------------.-----.------------------------------AC-C---GT-----.A------------- 9730
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------------G-----....---------------.------------------.-------------.------------------.-----.------------------------------A---------------------------- 9745
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..................................................................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..................................................................................................................................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 ..................................................................................................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------A---G-AG-A....------------......................................................................................................................... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C -----C----------------G-AG--....---------------A------------------.---............................................................................................... 8936
34_01B.TH.99.OUR2478P ..................................................................................................................................................................... 8650
35_AD.AF.07.169H ..................................................................................................................................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..................................................................................................................................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------..................................................................................................................................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..................................................................................................................................................................... 9042
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------------------G-----....---------------.------------------.--R--............................................................................................. 9122
43_02G.SA.03.J11223 ..................................................................................................................................................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 ..................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------T-----....------T-A------.------------------.-------------.------------------.-----.------------------------------AC-C---G-G----.A------------- 9680
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----C----------------G-----....---------------.------------------.-------------.-------------A----.-----.-----------G----------------A-A--------C-G----------------- 9113
47_BF.ES.08.P1942 ..................................................................................................................................................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----C----------------G-A---....---------------.------------------.----------A--.--G---------------.................................................................. 8884
49_cpx.GM.03.N26677 ..................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 -----C---------...................................................................................................................................................... 8978
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------G-----....------------......................................................................................................................... 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----C----------------G-AG--....------------......................................................................................................................... 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 -----C----------------G-A---....---------------A-----------.......................................................................................................... 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----C----------------G-AG--....---------------.----------------..................................................................................................... 9069
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----C----------------G-A---....--------............................................................................................................................. 8925
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ..................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------GT-----....----................................................................................................................................. 8813
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----C----------------G-AR--....---------------.A.................................................................................................................... 8975
59_01B.CN.09.09LNA423 ..................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------------T-----....---------------.--------------AAT-.----------T--.------------------.-----.-----------------------------A-C---T----T------------------ 9684
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------G------....---------------.------------------..---.............................................................................................. 9024
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------------------T-----....---------------.AG-CTC-A-............................................................................................................ 8969
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----------------------G-----....---------------.------------------.----------T-...................................................................................... 9187
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------------------T-----....----------........................................................................................................................... 8969
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------------CT----....---------------.AG-CTC-A............................................................................................................. 9038
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----C----------------G-A---....A-C---............................................................................................................................... 8918
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----C----------------G-A............................................................................................................................................ 8903
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ..................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ..................................................................................................................................................................... 9198
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ..................................................................................................................................................................... 9062
O.BE.87.ANT70 -----C--------C-----CTCTAGCT....------G--CG----.CG----------------.-------AG......................................................................................... 9753
O.CM.98.98CMA104 -----C--------C---C-CTCTAGCT....------G--------.CG................................................................................................................... 9243
O.CM.98.98CMABB141 ..................................................................................................................................................................... 9182
O.CM.98.98CMABB212 ..................................................................................................................................................................... 9177
O.CM.98.98CMU5337 -----C--------C-----CTCTAGCT....------G--............................................................................................................................ 9171
O.CM.99.99CMU4122 -----C--------C-----CTCTAGCT....------............................................................................................................................... 9186
O.FR.92.VAU -----C--------C-----CTCTAGCT....------G--------.CG----------------.-------AGAA...-C-................................................................................. 9330
O.GA.11.11Gab6352 -----C---C----C-----CTCTAGCT....------G--------.CG----------------.-------A-AA...-C---------T-A----.--C....A--C-----GT----------------T-ACG-AGACTGAGTA-A------------- 9072
O.SN.99.99SE_MP1299 -----C--------C-----CTCTAGCT....------G--------.CG----------------.-------AGAA...-C---------T-A----.--....C---C------T---------...................................... 9858
O.US.10.LTNP ..................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ..................................................................................................................................................................... 8938
N.CM.02.SJGddd ..................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 ..................................................................................................................................................................... 8926
N.CM.06.U14296 ..................................................................................................................................................................... 8545
N.CM.06.U14842 ..................................................................................................................................................................... 8637
N.FR.11.N1_FR_2011 ..................................................................................................................................................................... 8892
P.CM.06.U14788 -------------------TCT-.AGCA....----------G----AAA................................................................................................................... 9238
P.FR.09.RBF168 --------------------CTTAAGCA....-------------GGAAG----------------.-------AG-A--.-C---------T-A----.--CA-..A--------GT----------------G-AC--CTAG-C-A----------------- 9868
CPZ.CD.06.BF1167 --A--------T-------TAGT-AG--C.AT--GA-----------.CG----------------TGA-----T-ATC-....----------A---CA--CC-CGCCGG-CCTGGGG---------------T-TC-GA--G-TAA-C.A----------C-G 9916
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------------------A---....---------------.------------------.---------G--...................................................................................... 9208
CPZ.GA.88.GAB1 -----------------.A-C-GTG-A-....---------------.------------------.-------TA-TTGA-C----------TA---A.--CA-.AC--------------------------TTAAA---TAGTCAAG.-------------- 9811
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -------------------TAGTGACT-GTAA--GA--G--------.CG----------------TGA-----T-......................................................................................... 9322
CPZ.US.85.US_Marilyn -----C----------------GTGTA.....---------------.------------------.----------T--.------------TA--C..--CA-.----------------------------A-TC--A-AAGTAG--.-------------- 9781
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------------------TCTT.AGCA....---------------.CG----------------A-------AA-T....................................................................................... 9252
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -------------------TCTT.AGCA....---------------.CG----------------A-------AA-T....................................................................................... 9246
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