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II-1 Introduction

While the “web-alignment” this year has grown to 1500 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. The selection here was made such that sub-
types A-G, CRF’s 01 and 02, and CPZ were represented with
one sequence from each country where the subtype has been
sequenced. More recent sample were generally selected. For
the rare subtypes H–K and groups N–P all sequences were in-
cluded, and for CRF’s 03 and up, one representative was in-
cluded. Unique recombinant forms and unclassified sequences
were not included this year. This resulted in 192 sequences of
HIV-1/CPZ from all over the world to display the genetic varia-
tion of this taxonomic cluster.

The HXB2 sequence was chosen as master sequence in this
alignment. This is also the HIV Database genome coordinate
standard sequence. The alignment was generated by an itera-
tive process between automated alignments using HMMER and
manual editing using MASE, BioEdit and Se-Al. As in previous
years, the alignment presented is not suggested to be an “opti-
mal alignment” with the absolute minimum number of gaps and
mismatches. It is a compromise between optimal alignment,
readability, and an attempt to keep insertions and deletions from
altering the protein reading frame presentation. Most gaps have
been introduced in multiples of 3 bases to maintain open read-
ing frames when translated directly from the alignment.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 18
TCF-1 alpha 315-329 20
NF-κ-B-II 350-359 22
NF-κ-B-I 364-373 22
Sp1-III 375-386 22
Sp1-II 388-397 22
Sp1-I 398-408 22
TATA Box 427-431 24
TAR element start 453 24
5’ LTR U3 end 455 24
+1 mRNA start site 456 24
5’ LTR R repeat begin 456 24
TAR element end 513 24
Poly-A signal 527-532 24
5’ LTR R repeat end 551 24
5’ LTR U5 start 552 26
Extensive secondary structure 568-605 26
5’ LTR U5 end 633 26
Lys tRNA primer binding site 634-653 26
Packaging loops begin 681 28
Packaging loops end 789 30
Gag and Gag-Pol start 790 30
Gag p17 Matrix end 1185 36
Gag p24 Capsid start 1186 36
Gag p24 Capsid end 1881 44
Gag p2 start 1882 44
Gag p2 end 1920 44
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid end 2085 46
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 46
Gag p1 start 2086 46
Gag p1 end 2133 48
Gag p6 start 2134 48
Gag-Pol TF end 2252 50
Pol protease start 2253 50
Gag p6 end 2292 50
Gag end 2292 50
Pol Protease end 2549 54
Pol p66 and p51 RT start 2550 54
p51 end and p66 RT continue 3869 70
Pol p15 RNAse H start 3870 70
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 74
Pol p31 Integrase start 4230 74
Vif start 5041 84
Pol p31 integrase end 5096 84
Vpr start 5559 90
Vif end 5619 90
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frameshift insert in HXB2 5772 92
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 92
Tat exon 1 start 5831 94
Vpr end 5850 94
Rev exon 1 start 5970 94
Tat Rev exon 1 end 6045 96
intron start 6046 96
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 96
Env start 6225 98
Vpu end 6310 100
Env signal peptide end 6314 100
Env gp120 start 6315 100
V1 loop start 6615 104
V1 loop end 6691 106
V2 loop start 6696 106
V2 loop end 6811 108
V3 loop start 7110 112
V3 loop end 7217 112
V4 loop start 7377 116
V4 loop end 7477 116
V5 loop start 7602 118
V5 loop end 7636 120
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 120
Env gp120 end 7757 120
Env gp41 start 7758 120
RRE end 8061 124
Tat Rev intron end 8378 128
Tat Rev exon 2 start 8379 128
Tat premature stop in HXB2 8424 130
Tat end 8469 130
Rev end (TAA) in some lineages 8605 132
Rev end 8653 132
Env gp41, gp160 end 8795 134
Nef start 8797 134
3’ LTR U3 start 9086 138
Nef premature end in HXB2 9168 140
TCF-1 alpha binding 9400-9414 142
Nef end 9417 142
NF-κ-B-II 9435-9444 144
NF-κ-B-I 9449-9458 144
Sp1-III 9462-9471 144
Sp1-II 9473-9482 144
Sp1-I 9483-9493 146
TATA box 9512-9516 146
TAR element start 9538 146
3’ LTR U3 end 9540 146
3’ LTR repeat start 9541 146
TAR element end 9599 146
Poly-A signal 9612-9617 146
3’ LTR R repeat end 9636 146
3’ LTR U5 start 9637 146
Extensive secondary structure in this region? 9646 148
3’ LTR U5 end 9719 148
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France van Beveren, C.P. (in) Weiss,RL, Teich,N, Varmus,H
and Coffin,J(Eds); RNA TUMOR
VIRUSES, SECOND EDITION, 2,
Vol 2: 1102-1123; Cold Spring
Harbor Laboratory, Cold Spring
Harbor (1985)

A.CD.02.02CD_KTB035 AM000055 D.R.C. Vidal, N. ARHR 22(2):182-187 (2006)
A.SN.01.DDJ369 AY521631 Senegal Meloni, S.T. J Virol 78(22):12438-12445 (2004)
A1.AU.03.PS1044_Day0 DQ676872 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
A1.CY.06.CY171 FJ388950 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
A1.GE.99.99GEMZ011 DQ207944 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
A1.IT.02.60000 EU861977 Italy Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A1.KE.02.ML1990 EU110092 Kenya Land, A.M. ARHR 24(6):865-872 (2008)
A1.RU.08.PokA1Ru FJ864679 Russia Bychenko, A.B. Unpublished
A1.RW.93.93RW037A AB287379 Rwanda Sakamoto, Y. Unpublished
A1.SE.95.SE8538 AF069669 Sweden Carr, J.K. AIDS 13(14):1819-1826 (1999)
A1.TZ.01.A341 AY253314 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
A1.UA.01.01UADN139 DQ823357 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
A1.UG.99.99UGA07072 AF484478 Uganda Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
A1.ZA.04.04ZASK162B1 DQ396400 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 D.R.C. Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 Cyprus Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.AR.04.04AR143170 DQ383750 Argentina Pando, M.A. Retrovirology 3 , 59 (2006)
B.AU.04.PS1038_Day174 DQ676871 Australia Li, B. J Virol 81(1):193-201 (2007)
B.BO.99.BOL0122 AY037270 Bolivia Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
B.BR.05.BREPM1081 FJ195091 Brazil Diaz, R.S. Virology 381(2):184-193 (2008)
B.CA.97.CANB3FULL AY779553 Canada Cali, L. ARHR 21(8):728-733 (2005)
B.CN.05.05CNHB_hp3 DQ990880 China Tan, J.-x. Chin Med J(Engl) 120(9); 831-3

(2007)
B.CO.01.PCM001 AY561236 Colombia Sanchez, G.I. Am J Trop Med Hyg 74(4); 674-7

(2006)
B.CU.99.Cu19 AY586542 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
B.CY.06.CY165 FJ388947 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
B.DE.86.D31 U43096 Germany Kreutz, R. ARHR 8(9):1619-1629 (1992)
B.DK.04.PMVL_012 EF514699 Denmark Andresen, B.S. ARHR 23(11):1442-8 (2007)
B.DO.05.05DO_160884 EU839597 Dominican

Republic
Nadai, Y. PLoS ONE 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.EC.89.EC003 AY173959 Ecuador Hierholzer, J. ARHR 18(18):1339-1350 (2002)
B.ES.07.X2231 EU786680 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

B.FR.92.92FR_BX08 AY713411 France Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
B.GA.88.OYI M26727 Gabon Huet, T. AIDS 3(11):707-715 (1989)
B.GB.86.GB8_46R AJ271445 United

Kingdom
Farrar, G.H. J Med Virol 34(2):104-113 (1991)

B.GE.03.03GEMZ004 DQ207940 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
B.HT.05.05HT_129389 EU839602 Haiti Nadai, Y. PLoS ONE 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12

12 HIV Sequence Compendium 2010

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM000055
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY521631
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676872
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388950
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207944
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU861977
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU110092
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ864679
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287379
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF069669
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253314
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823357
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF484478
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396400
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ383750
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ676871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037270
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ195091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY779553
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ990880
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY561236
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586542
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388947
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U43096
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF514699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839597
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY173959
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786680
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713411
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M26727
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207940
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
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Name Accession Country Author Reference

B.IN.x.11807 EF694037 India Lakhashe, S. ARHR 24(1):92-99 (2008)
B.JM.05.05JM_KJ108 EU839605 Jamaica Nadai, Y. PLoS ONE 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.JP.05.DR6538 AB287363 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
B.KR.04.04KMH5 DQ295193 S. Korea Cho, Y. Unpublished
B.MM.99.mSTD101 AB097870 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
B.NL.00.671_00T36 AY423387 Netherlands Geels, M.J. J Virol 77(23):12430-12440 (2003)
B.RU.04.04RU128005 AY682547 Russia Galkin, A.N. ARHR 22(11):1192-1197 (2006)
B.TH.00.00TH_C3198 AY945710 Thailand Watanaveeradej, V. ARHR 22(8):801-7 (2006)
B.TT.01.01TT_CRC50069 EU839608 Trinidad and

Tobago
Nadai, Y. PLoS ONE 2009;4(3):e4814 Epub

2009 Mar 12
B.TW.94.TWCYS AF086817 Taiwan Huang, L.-M. Unpublished
B.UA.01.01UAKV167 DQ823362 Ukraine Saad, M.D. ARHR 22(8):709-714 (2006)
B.US.07.CR0027M FJ469689 United States Wang, Y.E. J Virol 83(4):1845-1855 (2009)
B.UY.01.01UYTRA1179 AY781127 Uruguay Vinoles, J. Am J Trop Med Hyg 72(4):495-500

(2005)
B.YE.02.02YE507 AY795904 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 DQ396398 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.AR.01.ARG4006 AY563170 Argentina Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.BR.04.04BR013 AY727522 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
C.BW.00.00BW07621 AF443088 Botswana Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.98.YNRL9840 AY967806 China Qiu, Z. ARHR 21(12):1051-1056 (2005)
C.CY.05.CY040 FJ388901 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
C.ES.07.X2118_2 EU884500 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

C.ET.02.02ET_288 AY713417 Ethiopia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.GE.03.03GEMZ033 DQ207941 Georgia Zarandia, M. ARHR 22(5):470-476 (2006)
C.IL.98.98IS002 AF286233 Israel Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
C.IN.03.D24 EF469243 India Dash, P.K. Retrovirology 5(1):25 (2008)
C.KE.00.KER2010 AF457054 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
C.MM.99.mIDU101_3 AB097871 Myanmar Takebe, Y. AIDS 17(14):2077-87 (2003)
C.MW.93.93MW_965 AY713413 Malawi Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SN.90.90SE_364 AY713416 Senegal Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.SO.89.89SM_145 AY713415 Somalia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.TZ.02.CO178 AY734556 Tanzania Arroyo, M.A. AIDS 19(14):1517-1524 (2005)
C.US.98.98US_MSC3018 AY444800 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
C.UY.01.TRA3011 AY563169 Uruguay Carrion, G. ARHR 20(9):1022-1025 (2004)
C.YE.02.02YE511 AY795906 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 DQ369991 S. Africa Rousseau, C.M. J Virol Methods 136(1-2):118-125

(2006)
C.ZM.02.02ZM108 AB254141 Zambia Tatsumi, M. Unpublished
D.CD.83.ELI K03454 D.R.C. Alizon, M. Cell 46(1):63-74 (1986)
D.CM.01.01CM_0009BBY AY371155 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.97.ML415_2 AY322189 Kenya Fang, G. J Infect Dis 190(4):697-701 (2004)
D.KR.04.04KBH8 DQ054367 S. Korea Cho, Y. Unpublished
D.SN.x.SE365 AB485648 Senegal Takekawa, N. Unpublished
D.TD.99.MN011 AJ488926 Chad Vidal, N. JAIDS 33(2):239-246 (2003)
D.TZ.01.A280 AY253311 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.99.99UGK09958 AF484499 Uganda Harris, M.E. ARHR 18(17):1281-1290 (2002)
D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 S. Africa Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)

HIV Sequence Compendium 2010 13

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF694037
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ295193
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097870
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY423387
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY682547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY945710
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839608
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF086817
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ823362
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ469689
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY781127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ396398
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563170
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY967806
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388901
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884500
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ207941
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286233
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF469243
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457054
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB097871
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713413
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713416
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713415
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY734556
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444800
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY563169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ369991
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB254141
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03454
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY322189
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ488926
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF484499
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
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Name Accession Country Author Reference

F1.AO.06.AO_06_ANG125 FJ900269 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BE.93.VI850 AF077336 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
F1.ES.x.P1146 DQ979023 Spain Sierra, M. Unpublished
F1.FI.93.FIN9363 AF075703 Finland Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
F1.FR.96.96FR_MP411 AJ249238 France Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
F1.JP.04.DR6082 AB480298 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 Romania Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.97.CM53657 AF377956 Cameroon Carr, J.K. Virology 286(1):168-181 (2001)
G.BE.96.DRCBL AF084936 Belgium Oelrichs, R.B. ARHR 15(6):585-589 (1999)
G.CM.04.178_15 FJ389363 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 25(4):469-473 (2009)
G.CU.99.Cu74 AY586547 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
G.ES.05.P962 EU786670 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

G.GH.03.03GH175G AB287004 Ghana Takekawa, N. Unpublished
G.KE.93.HH8793_12_1 AF061641 Kenya Salminen, M. ARHR 8(9):1733-1742 (1992)
G.NG.01.01NGPL0669 DQ168576 Nigeria Carr, J.K. Unpublished
G.PT.x.PT2695 AY612637 Portugal Esteves, A.M. Unpublished
G.SE.93.SE6165 AF061642 Sweden Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H.BE.93.VI991 AF190127 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 United

Kingdom
Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)

J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 D.R.C. Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.CF.90.90CF11697 AF197340 C.A.R. Anderson, J.P. J Virol 74(22):10752-10765 (2000)
01_AE.CN.07.07JSWX045 FJ441290 China Guo, D. Unpublished
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 Hong Kong Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.JP.x.DR0492 AB253423 Japan Sakamoto, Y. Unpublished
01_AE.TH.04.BKM DQ314732 Thailand Thitithanyanont, A. Unpublished
01_AE.US.00.00US_MSC1164 AY444804 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
01_AE.VN.98.98VNND15 FJ185235 Viet Nam Liao, H. Virology 391(1):51-56 (2009)
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY AY371125 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
02_AG.CY.05.CY048 FJ388902 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
02_AG.ES.06.P1261 EU786671 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.FR.91.DJ263 AF063223 France Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
02_AG.GH.03.03GH181AG AB286855 Ghana Sakamoto, Y. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Takekawa, N. Unpublished
02_AG.NG.01.PL0710 DQ168577 Nigeria Carr, J.K. Unpublished
02_AG.SE.94.SE7812 AF107770 Sweden Laukkanen, T. Unpublished
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.00.00US_MSC3083 AY444811 United States Tovanabutra, S. ARHR 21(5):424-429 (2005)
02_AG.UZ.02.02UZ0683 AY829214 Uzbekistan Carr, J.K. JAIDS 39(5):570-575 (2005)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)

14 HIV Sequence Compendium 2010

http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900269
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF077336
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ979023
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF075703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB480298
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF377956
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF084936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ389363
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586547
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061641
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ168576
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY612637
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF197340
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ441290
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB253423
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ314732
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444804
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ185235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371125
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388902
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU786671
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF063223
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB286855
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ168577
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF107770
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY444811
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY829214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
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Name Accession Country Author Reference

05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.97.97CNGX_6F AY008715 China Piyasirisilp, S. J Virol 74(23):11286-11295 (2000)
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.00.X605 AF450096 Spain Delgado, E. JAIDS 29(5):536-543 (2002)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.CU.03.CB378 AY900574 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 DQ366659 Malaysia Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.05.05AF095 EF158041 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 23(6):834-839 (2007)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. Unpublished
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_05_03 EU170155 Luxembourg Struck, D. Unpublished
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
N.CM.95.YBF30 AJ006022 Cameroon Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)
N.CM.97.YBF106 AJ271370 Cameroon Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.x.BCF06 AB485666 Cameroon Takekawa, N. Unpublished
O.CM.91.MVP5180 L20571 Cameroon Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)
O.CM.96.96CMA102 AY169803 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.97.97CMABB447 AY169813 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
DO.FR.08.RBF208 GQ351296 France Vessiere, A. AIDS 24(7); 1079-82 (2010)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY008715
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF450096
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900574
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ366659
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF158041
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170155
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ006022
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271370
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY532635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ017382
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20587
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485666
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L20571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169813
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ351296
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302646
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Name Accession Country Author Reference

O.US.x.I_2478B AB485668 United States Takekawa, N. Unpublished
O.US.97.97US08692A AY169805 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.US.99.99USTWLA AY169814 United States Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
P.FR.09.RBF168 GU111555 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CD.90.ANT U42720 D.R.C. Vanden

Haesevelde, M.M.
Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Cameroon Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Gabon Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Tanzania Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)
CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 United States Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485668
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169805
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169814
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TGGAAGGGCTAATTCAC.TCCCAACGAAGA.CAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTAC..ACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAA 166
A.CD.02.02CD_KTB035 ----TA--T-----TGG.-----GAA----.-----C---------T-----G------------------------------G------T---..---------------G-------------A--A-------------T------------------TT----TGC 166
A.SN.01.DDJ369 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 ----T---T-----T--.---AGGAA----.-----G---------------G----T-----------A-------------G------A--TAC--------------A--------C-----A--A-----G-----------A--------------C-----T-- 168
A1.KE.02.ML1990 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A --------T-----T--.---AGGAA----.-----G---------------G-A----------------------------G------T---..--------------A--------C-----A--A-------------T------------------T----G-G- 166
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------------T--.------AAG---.-----G---------------G-------T----------T-----------G-G-C-----T..--------------A--------C--T-------------------T------------------T------C- 166
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.04.PMVL_012 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.86.GB8_46R .-------------TGG.------AA----.-----G---------------G------------------------------G----------..----------------C-----TC----------------------TT--A---------------------G- 165
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 ----T---------T--.------AA--AGA-----A---------------G-----------------AT-----------G---T--T---..--------------------G-TC--------------G-------T-------------A-G---------C- 167
B.KR.04.04KMH5 .............................................--------------------------------------G----------..----------------C-----T---------------G-------T---------------G--------A-G 123
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS -----------G--T--.------AA----.----------------------------------------T-----------G----------..---------------G------------------------------T------------------A------C- 166
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.07.CR0027M .......................................................................................................................................................................... 0
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 --------T-----T--.-----GAA----.-----G---------T-----G----T-------------T-----------G---A------..--------A-------C----CTC--------------G-------T------------------C----G-G- 166
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 --------T-----T--.--TA-GAA----.-----G---------T-----G----T-------------T-----------G---A------..---T-G--A------G-------C----------------------T---------G--------C----G-G- 166
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 .............................................------------------------------------C-G---T------..--------------------------------------T-------T-G----------------AG-----G- 123
D.SN.x.SE365 --------------TGG.---A-GAA----.-----G-----------T---G------------------T-----------G---T------..----------------CT--------C---TG--------------T-C--T-------------T------G- 166
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.JP.04.DR6082 --------T-----T--.---A-GAA----.-----G---------------G----------T-------T---------C-G---T------..--------------------------------------G-------T---------G--------C------G- 166
F1.RO.96.BCI_R07 ----T---------T--.-----GAA----.-G---G---------------G-T---A------------------------G----------..----------------CT-----C--G-------------------T------------------T------G- 166
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ........................................AC-TGA-CTAT-GG---TA-T--CA----A-T------A----G----------..----------------CT----TC---------C----G-------T---A--G------A-G--T---TCAG- 128
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.05.P962 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G ----T---T-----TGG.---A-GAA----.-----G---------------G----TA----------A-T------A----G----------..----------------CT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG- 166
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 ......................................................................................-------T..--------T-------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG- 82
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TGGAAGGGCTAATTCAC.TCCCAACGAAGA.CAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTAC..ACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAA 166
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 .................................................................-----------------------------..-----------------------C------TGT--------------------------------T---A-AG- 103
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 ----T---------T--.---A-GAA----.-----G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A------..----------------C-----TC------TG--------------T------------------C---AGAG- 166
01_AE.TH.04.BKM .........................................................T--T--------T-T-----------G---C------..-----------------------------ATGT-------------T-------A----------C---AGAG- 111
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG --------T-----T--.---A-GAA----.-----G---------------G----T-----------A-------------G----------..---------------CCT----TC--------------G-------T---A---------A-A--T----CA-C 166
02_AG.LR.x.POC44951 ----T---T-----T--.-----GAA----.---------------------G----T-----------A-T------A----G----------..----------------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG- 166
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T---------T--.---A-GAA----.--G--G---------------G----T-----------T-T-----------G---A------..---------------CC------C---T----T--------------------------------T------G- 166
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 --------T-----T-T.---A-GAA----.-----G--------------------------------T-------------G----------..---------------G------TG--------------G-------T------------------C----T-G- 166
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.00.X605 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.CU.03.CB378 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------T--.-----G-A----.A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T---..-----------------T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----CTG- 166
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----T---------TGG.---A-GAA----.-----A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A------..--------A------GAG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA--G- 166
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.05.05AF095 .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 --------T-----T--.-----TAA----.GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G----------..--------A-----A-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG- 166
O.CM.x.BCF06 ----T---T-----T--.-----TAAG---.GC---G-----G-----T---G-AC-T-----T--G--A-T-----------G---A------..-----G--A-----ACCT-----C--------A----------TA-TT--------G-----GTCAG-----G- 166
O.CM.91.MVP5180 ----T---T-----T--.-----TAAG---.GC---A-----G-----C-----A--T-----T--G--A-T-----------G----TGT---..-----G--A-----ACCT----TC--------A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG- 166
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.97.97CMABB447 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 ----T---T-----T--.-----TAA----.GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG----..--------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--CTG- 166
O.US.x.I_2478B ----T---T-----T-T.-----G-A----.GC---G-----G-----T--------T-----T--G--A-T-----------G----------..--------------A-CT--G-TC--------A----------TA-TT--------------GACAGA---TG- 166
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 CT-G-A--G-T-A-TTAT--A-CTG-G---.GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T---..--T-----------AGAA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG- 167
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 --------T--G--T--.---AGGA-----.-----G--------C--C---G----T-------------T---------C-G----------..---A----A-----A-CA----TC-----CTGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG---C- 166
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--G--T-T.---AG-A-----.-----G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T---..--C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA----G- 166
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GTTAGAAGAAGCC...AACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGA...ATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAAC.... 326
A.CD.02.02CD_KTB035 AG----G--G--T...-CTG------------A----C-CC-------GA-A-A--AA------...--------T--T--A-AG---------AT----CA---------T-----G---C-GA-A---C-A----------A-----------T--A---AG--.... 326
A.SN.01.DDJ369 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 AG-------G---...-CGGGG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y---...--------TGAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AA-G----GA----A----A------------T--A---A---.... 328
A1.KE.02.ML1990 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A AG----GAGG--T...-CTG-G----------A----C-A---------A-AT---AA------...--------TGAT--C--------C---C-----C----------------G------A-A----------AC------T---------T--A---AG--.... 326
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 -G-----------...----------------G-T-----C----T---A-A----AA------...-CA--------A------------C-GAT-----A-----------A------C--C------------------AAA-----T----T--A---AG--.... 326
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.04.PMVL_012 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.86.GB8_46R -G-----A-G---...--TG------------A-T-T------------A------A------G...--A--G-----A----A-----------T-----A--------A---------------------------C--A-C-----------TT-A---AG--.... 325
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 -G----G--G---...--T-------------A-T--C-----------A-------------G...-----A-----A----------------T-----A----------A--------C---------A-----------AA----------TT-A---AG--.... 327
B.KR.04.04KMH5 -G-------G---...-CTG------------A-T-------------CA-A-A----------...---------------G-------------------A------------------C---G----C-----------AAA------------------G--.... 283
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS -G-G---A-G---...--TG------------AMT--C-----------A------A------G...----------------A---------G-T------A---------AC---G-------------GA-----------A-------------A------Y.... 326
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.07.CR0027M .......................................................................................................................................................................... 0
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 -G-------G---...-C---G-AC-------A-T-T---C-----------T---A-------...-----G--TGAAC-TG-------C---A------A----------TC-------CGCAGA---C-------C---ACA----------TT-A---AG--.... 326
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 AG--------A--...-GTG--------G---A-T-T---C---------C--A--A-------...--------TGAAC-C--------A---A------A-----------T-T-----CGCAGA-----------C-----A-----------T-A---AG--.... 326
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 -G-------G---...--TG------------A-T--C-----------A------A-------...--A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A--T-A-------AT--------------TT-A---AG--.... 283
D.SN.x.SE365 -G-------G---...-CTG---A---AG---A-T--------------C--T---A-------...--A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A----A----A--A---------------T--A---AG--.... 326
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ..............................................................................................AT-----A----------A----G---CGGAGG-----A---A----AAAA--C-------T--A----G--T... 73
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.JP.04.DR6082 -G----GAGG---...--TG------------A-T-----C-G-----CA------AA------...-----G--TGAA--C---------C-GA------A-----------A-----------G---------------C----------------AT---G--.... 326
F1.RO.96.BCI_R07 -G-----A-G--T...--TG----------T-A-T----AC-------CA------AA------...-----A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--TGAA---A-----AGA----------T--A-C-AG--TAAG 330
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL -G----G------...--T-------------A---TC-A--------CA-CT---A-------...-----G---GAA--C---------C-G-T-----AA--------TA--------CGGAGA-----A-------------------------A---AG--.... 288
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.05.P962 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G -G----G--G---...--T----------C--A---TC-C--------CA-CT---A-------...--A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-------.... 326
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 -G----G------...--T-------------A---T--A--------CA-CT---A-------...-----G--TG-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-----A------------------A-T-T--A---AG--.... 242
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GTTAGAAGAAGCC...AACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGA...ATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAGAAC.... 326
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 AG----G----A-...-------AT--A-G--A-T--C----------CA------AA------...G-A-----TGAA--A---------C-GAT-----A---------TTC-------CGAAGA-----A-------------G---A-------A---AG--.... 263
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 AG----G--GAA-...-----------A----G-T--C----------CA------A-------...--A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-------CGAAGA-----A--------AAA---C--A----T--AT--AG--.... 326
01_AE.TH.04.BKM AG----G--G-A-...-----------A----G----C----------CA-A----A-------...--A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAAGA-----A--------AA----C--A----T--AT--A---.... 271
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG AG----G------...-CTG------------G---T--A--------CA-C--T-AA------...-----G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A---AG--.... 326
02_AG.LR.x.POC44951 -G----G------...--T-------------A---T--A--------CA-CT-T-A-------...--A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A---AG--.... 326
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--------CTT...-CT-------------A-T--C----------CA-AT---A-------...GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A---AG--.... 326
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 -G-----A-G---...--TG------------A-T-----C-------CA------AA------...-----A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT--AG--.... 326
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.00.X605 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.CU.03.CB378 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G----------T...--T--G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A------...-----G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A---AG--.... 326
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G-------G---...--TG-------A----A----C--C----T---A--------------...-----G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A---AG--.... 326
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.05.05AF095 .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 -GC----AG-CTAGGAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC------...T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----C----G.... 329
O.CM.x.BCF06 -GC---GAG-CTGGGT--T-C-AAT---G-TG-T---C-T-----T--A-CTT-TAATT----T...TAT--G--TGAAC-C-AG---A-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GCC-CACA--TG-A--T-TGC-AAA---C--A---CT----CCC--ATAAC 333
O.CM.91.MVP5180 -GC---GAG-CTGGGT--T-C-AAT--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT------...GCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--T--A----TGC-AAA---C--A---CT----CCC--G.... 329
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.97.97CMABB447 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 -GC---G---CTAGGA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----C...T-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--C--G.... 329
O.US.x.I_2478B -GC-A--AG-CTGGGA--TGTGT-T----GGG-TCATC-CC-G--T--A-CTT-TAAC-----C...T-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC--TG-T--TAAGATAACC--C--A----T----CCC--GGAC. 332
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 AG-T--G---ATGGGAG-TG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA---...-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-CT--AGAC. 333
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 -G-----C-----...--TG-------T----A-T--C----G--T--CA-AT-T-A------G...-----A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--T--T---A----A-AA-------------A---AG--TGAC 330
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn AG----GCGG---...--T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A-------...-----A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------CG----T... 327
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TCF-1 alpha NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 .................TGCTGACAT..............................CGAGCTTGCTACAAG............GGACTTTCCGCT..................GGGGACTTTCCA............GGGAGGCGTGGCCTG...GGC...GGGACTGGG 401
A.CD.02.02CD_KTB035 .................--------C..............................A--AG-----GAC--G...........A-----------..................------------G...........------T----TT--...---...--AGT---- 403
A.SN.01.DDJ369 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 .................--------CAGA............CTGCTGACAC.....A--AA-----GAC--............-----------GGGGACTTTCCAG..............................------T----TT--...---...--AGT---- 416
A1.KE.02.ML1990 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.93.93RW037A .................--------C..............................A--AG-----GAC-AG...........------------..................------------G...........------T----TT--...---...--AGT---- 403
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 .................--------C..............................T-----AT-------............------------..................------------............------------A--...---...-----C--- 401
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DK.04.PMVL_012 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI .......................................................................................................................................................................... 0
B.GB.86.GB8_46R .................---------................................CCGGA-T------............------------..................------------G...........---------------...---...-----C--- 399
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 .................---------..............................----T--C-------............------------..................------------G...........--A------------...---...--------- 403
B.KR.04.04KMH5 .................--------CTGAGCTAAG...GACTGCTGACAC......T------T-------............------------..................-----T--A--G............---------------...---...--------- 379
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS .................--------Y..............................-------T-------............------------..................---.-------G............--------C------...---...-------R- 400
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.07.CR0027M .......................................................................................................................................................................... 0
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 .................------T-CAGAA..........................G-GA---T--G-TGACACAG....AAG------------..................---.--------CCGGGGCGTTCCA--G--A----T---...---...--------. 423
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 .................--------CAGAA..........................G-GA---T-CG-TG-............-ACT--C-ACTGGGGCGTTCCAGG.................................---A----T---...---...-----G--. 401
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 .................--------C..............................T---T--T-----G-............-----------GGGGACTTTCCAG..............................AA--------A----...---...--------- 358
D.SN.x.SE365 .................--------C..............................A--AG-----GAC--............---------A-...................T----------G............------T----TT--...---...--AGT---- 400
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ...........GAGAAC--------CAGAGAA.........TGCTGACAC......A--AGA-T--GA-G-.............-----------..................----------..............CA----GCG----A-AAG-CGGGACT-G..... 167
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.JP.04.DR6082 .................--------C..............................T------T-------............------------..................------------............---------------...---...--------- 401
F1.RO.96.BCI_R07 ACCTCTGACACAGAGAT---------AGAAGATTAGAGATTGCTGACAT.......A--AGA-T---A-G-.............-----------..................------------............-A-G-CG--CCAGA-...---...--A--AA-- 444
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL .................--------C..............................A--AG-----GAC-AGGGGACTTTCCGCCT...........................---ACT--C-AG............--------C------...--A...---G----- 366
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.05.P962 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G .................--------CAGAAGGTGT...TGACTGCTGACAC.....A--AG-----GAC-AG...........-----------C..................T----------G............--------C------...--A...---G----- 424
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 .................--------CAGC............TGCTGACAC......A--AG-----GAC-AGG..........-----------C..................T----------G............--------C--T---...--A...---G-C--- 331
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 .................TGCTGACAT..............................CGAGCTTGCTACAAG............GGACTTTCCGCT..................GGGGACTTTCCA............GGGAGGCGTGGCCTG...GGC...GGGACTGGG 401
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 .................--------G..............................A--AG--T---ACCA............------.-----..................------------G...........------T----TT--...---...--AGT---- 338
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 .................--------A..............................A--AG--T---ACT-............------.-----..................------------G...........------T----T-G-...---...--AGT---- 401
01_AE.TH.04.BKM .................--------A...............................--AG--T---ACTA............------.-----..................------------G...........------T------G-...---...--AGT---- 345
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG .................--T-----CAGAA...........CTGCTGACG......G-GA---T-AGAGTTGCTGAC...AAG---------A--..................-----------GCG..........------T----TG--...--A...--AGT---- 425
02_AG.LR.x.POC44951 .................--------C..............................A--AG-----GAC--............---------A-C..................A----------G............------T----TT--...--A...--AGT---- 401
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 .................--------AGGC............TGCTGACAA......A--AG--T---ATG-............------------..................------------............------T--------...---...---G----- 413
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 .................--AGACTGCTGACACAGA...GACTGCTGACAC......A--AGAAT---A-G-.............-----------..................------------............-A-G-CG-GCCAGA-...---...-T------- 421
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.00.X605 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.CU.03.CB378 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .................--------C..............................A--AG-----GAC--............-----------C..................T-----------G...........------T----TT--...---...--AGT---- 402
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .................--------C..............................A--AG-----GAC-AAA..........-----------C..................C-----------A...........--------C------...---...---GT---- 404
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................------............------T--------...---...---G----- 33
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.05.05AF095 .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.95.YBF30 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.97.YBF106 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 .................GA--A-A-A...............CTGCTGACCT.....GA--A-----GAC-CTGT........G-A-------AGCAAAGACTGCTGACACTGC------------............-T-G-AG-GACAGG-...---...--TT-G--. 435
O.CM.x.BCF06 ...........TAAGAC----A----..............................GA--A-----GAC-CTGC........G---------AAACTGC.....TGACACTGT------------GC..........-T-G-AG-GATAAG-...---...--TT-G--. 432
O.CM.91.MVP5180 ..............TAACTGAC--TG..................CGGGACTTTCCAGACTGC..........................................TGACACTGC------------GC..........-T-G-AG-GATAAG-...---...--TT-G--. 408
O.CM.96.96CMA102 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.97.97CMABB447 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 .................GA--A-A-C...............TGCTGACCT......GA--A-----GAC-CTGC........G---------AGCAGAGACTGCTGACACGGC------------G...........T-TG--A-G-A-AG-...---...--TT-G--. 435
O.US.x.I_2478B ...........TAAAAC---------..............................GA--G-----GAC-CTGT........G---------AACAAAGACTGCTGACATTGC------------GC..........AT-G-AG-GACAAG-...---...--TT-G--. 436
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 ............TAAAG-------GCTACGCAGCTACTAAGTTGCTGACA............CTGC-GGGA...............------.....................------GGAAAGTCC.........C-AG----GAA-AA-...--GA..--AG-A--- 429
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.GA.88.GAB1 T..........TTAGAC--GC-CATGCGCACAAGA...ACTGCTGACTCTGCGGGA..............................------AAGGGACTTTCCGGG..............................-A----T-GTCGGGA...---...---GT---- 421
CPZ.TZ.00.TAN1 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.US.85.US_Marilyn ...........GATGGC--TAAC-GCGCAGGCGCAATAAAACTGCTGACTG.....A-GA---T---AGG-............ACTT-CCAA-GGACGTTCCAAG...................................G--GTG--T-A-...---...--A--A--- 428
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B.FR.83.HXB2 GAGTGGCGA...GCCCTC...AGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGA..CCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACT....AGGGAACCCACTGCTTAAGCC..TCAATAAAG...CTTGCCTTGAGT...GCTTCA 551
A.CD.02.02CD_KTB035 -------T-...A-----...----G---------------------C---T----------------T-G----..------.A------A---C-------A---C-G....-AA------------------..---------...------------...C---T- 552
A.SN.01.DDJ369 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 -------T-...A-----...----G----------------------C--------------------------..------A.----------------------G--....---------------------..---------...------------...------ 565
A1.KE.02.ML1990 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.08.PokA1Ru .............................................................................................................................----------..---------...------------...-A--T- 37
A1.RW.93.93RW037A -------T-...A-----...C---G----------------------C-------------------T-C----..------A.----------------------GTG....---------------------..---------...------------...------ 552
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 ........................................................................................................................................TG-TTC--GTAGTG-GTG-CC-TC-...------ 31
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---------...------...----G---------------C------.-------------------A--C---..-------C---------------------G-T-....---------------------..---------...------------...------ 550
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 ......................................----------------------------T--------..----------------------------C----....--A------------------..---------...------------...----T- 118
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 ...........................................................-------------G--..------------------------------G--....---------------------..---------...------------...----T- 97
B.DK.04.PMVL_012 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 ..................................................................................................................................................................TT------ 8
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI ...........................................................---------A-C----..-------------C-------------------....---------------------..---------...------------...------ 97
B.GB.86.GB8_46R ---------...------...----G------------------------------------------A------..-------------C-------------------....G--------------------..---------...------------...----T- 549
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 ---------...------...----G------------------------------------------A------..-----------------------------G---....---------------------..---------...------------...------ 553
B.KR.04.04KMH5 ---------...A-----...----G-------A-----------------------------------------..------------------------------G--....---------------------..---------...------------...----T- 529
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................................................................................................... 0
B.NL.00.671_00T36 .....................................................................................----------------------G--....G--------------------..---------...------------...----T- 73
B.RU.04.04RU128005 .............................................................................................................................----------..---------...------------...------ 37
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS ---G-R-A-...------...----G---------------------C--------------------------C..------------------------------G--....---------------------..---------...------------...------ 550
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.07.CR0027M .......................................................................................................................................................................... 0
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 ...........................................................................................................................................................CC-TC-...------ 12
C.BW.00.00BW07621 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 -------T-...A-----...----G----------------------C-------------------A-G----..-------C-----C----------------T--....G--------------------..---------...------------...---CTG 573
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.02.02ZM108 -------C-...------...----G----------------------C--T----------------A-G-G--..-------------C-------------T-CT--....---------------------..---------...------------...---CT- 551
D.CD.83.ELI ...........................................................----------------..------T-----------------------G--....---------------------..---------...------------...------ 97
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 ..................................................................................................................................................G..------------...------ 19
D.KR.04.04KBH8 -------T-...------...-A--G---------------------C---------------------------..------------------------------G--....---------------------..---------...--------A--C...--C--- 508
D.SN.x.SE365 -------T-...A-----...----G---------------------C---------G-----------------..------T--------A--------------G--....---------------------..---------...------------...------ 550
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 -------TT...T-----...----G---------------C------C-------------------A------..------T-----------------------G--....---------------------..---------...------------...------ 317
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.JP.04.DR6082 ---------...------...----G------------------------------------------A------..------------------------------G--....---------------------..---------...-----------A...------ 551
F1.RO.96.BCI_R07 -------T-...A-----...----G----------------------C--T----------------A------..------T-----------------------G--....---------------------..---------...------------...------ 594
F1.RU.08.D88_845 ...........................................................................................................................................................--T.......----- 8
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL -------T-...A-----...---AG---------------C----C-C-------------------T------..------T-----------------------G-A....G----------------GAG-C.---------...------------...------ 517
G.CM.04.178_15 ...........................................................................................----------------G-A....G-----------------AG-C.---------...------------...------ 68
G.CU.99.Cu74 .....T---...----C-...----G---------------C----C-C-------------------T-C----..------T-------------------A---G-A....G--------------------..---------...------------...------ 145
G.ES.05.P962 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G -------T-...A-----...---AG---------------C----C-C--T--------------TCT-C----..------------------------------GTA....GA-------------------..---------...------------...------ 574
G.KE.93.HH8793_12_1 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 -------C-...A-----...---AG---------------C----C-C-------------------T-C----..------T-------------------A---G-A....G--------------------..---------...------------...------ 481
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 GAGTGGCGA...GCCCTC...AGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGGTCTCTCTGGTTAGA..CCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACT....AGGGAACCCACTGCTTAAGCC..TCAATAAAG...CTTGCCTTGAGT...GCTTCA 551
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 ...............................................................................................------------G--....---------------------..---------...------------...--C-T- 63
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 -------T-...A-----...----G-------A-------C------C--T----------------T-A----..----G--.-----C----------------G-A....------------------AG-C.---------...------------...----A- 488
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.x.DR0492 -------T-...A-----...----G-------A-------C------C--T----------------T------..----G--.-----C----------------G-A....G-----------------AG-C.---------...------------...----A- 551
01_AE.TH.04.BKM -------T-...A-----...----G-------A-------C------C--T----------------T------..----G--.-----C-------------A--G-A....------------------AG-C.---------...------------...----A- 495
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GH.03.03GH181AG -------T-...A-----...---AG--------------------C-C-------------------T-C----..------T-----------------------G-G....G--------------------..---------...------------...------ 575
02_AG.LR.x.POC44951 -------T-...A-----...----G---------------C----C-C-------------------T-C----..------T-------------------A---G-A....GA-------------------..---------...------------...------ 551
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 -------T-...A-----...----G-------A-------C----C-C--T----------------T-C----..------T-------------------A---G-A....G--------------------..---------...------------...----AT 563
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 -------TC...A-----...----G---------------C------C-------------------A---G--..------TA----------------------G--....---------------------..---------...------------...------ 571
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.00.X605 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .................................................................................................................................................................T..------ 7
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.CU.03.CB378 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------T-...A-----...----G--------------------C-C-------------------T------..-------.------------------A---G-A....---------------------..---------...------------...------ 551
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------...A-----...----G-------A-------C----C-C--------------------------..------------------------------G--....---------------------..---------...------------...------ 554
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 ..............................................................................................................................................................CT....----T- 8
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------...A----G...----G-------A-------C----C-C--T----------------T-C----..------T-------------------A---G-A....G-A------------------..---------...------------...----A- 183
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.05.05AF095 .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................C.---------...------------...------ 28
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....................................................................................................................................C-...---------...------------...------ 29
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...........................................................................GA------T-----------------------G--....---------------------..---------...------------...------ 83
43_02G.SA.03.J11223 ...........................................................................................---------------GG-A....---------------------..---------...------------...------ 67
N.CM.95.YBF30 ............................................--C-C--T----------------T-C-G--..------TA----------------------G-A.....--------------------..---------...------------...---AA. 110
N.CM.97.YBF106 ............................................---GC--T---G------------T------..------TA----------------------G-A.....--------------------..---------...-----------A...---AA. 110
N.CM.02.DJO0131 .............................................................................................................................................-----...-----------A...---AA. 22
N.CM.04.04CM_1015_04 .............................................................................................................................................-----...------------...---AA. 22
O.BE.87.ANT70 -------T-...A-----...---AG---------------C-----C---T-----C-------GG-TAGAG--..----G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-..---------...------------...-AG... 582
O.CM.x.BCF06 -------T-...A-----...----G---------------------C---T-----C-------GG-TAGAGA-..----G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-..---------...------------...-AGA.. 580
O.CM.91.MVP5180 -------T-...A-----...----G---------------------CC--T-----C------TAG-TAGAG--..----G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-..---------...------------...-AGA.. 556
O.CM.96.96CMA102 .....................................................................................................................................................T-GC-T-GAGTGAGA...... 15
O.CM.97.97CMABB447 .....................................................................................................................................................T-GC-T-GAGTGAGA...... 15
O.CM.98.98CMA104 ......................................................................................................................................................-GC-T-GAGTG...AGA... 14
O.CM.99.99CMU4122 ........................................................................................................................................................---------...-AGA.. 13
O.FR.92.VAU ..........................................................-------GG-TAGAGA-..----G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-..---------...------------...-AGA.. 96
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 -------T-...A-----...----G---------------C----ACC--T-----C-------GG-TAGAGA-..----G--------C--------C-----CTCTA....GCT------G--------CG-..---------...------------...-AGA.. 583
O.US.x.I_2478B -------T-...A-----...---AG---------------C-----C---T-----C-------GG-TAGAG--..----G-T------C--------C-----CTCTG....GCT------G--------CG-..---------...------------...-AGA.. 584
O.US.97.97US08692A .......................................................................................................................................................................... 0
O.US.99.99USTWLA ...........................................................................................................................................................-AAGTAAGAA..... 10
P.FR.09.RBF168 ------TTTCACC-T-AGAGC......-------------------CAC--T--------------G-.-AC---..------TA--------------------CTTAA....GCA-------------GGAAGC.---------...------------...-AG-A- 579
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ............................................................--------T-G----..--------------------------------A....---------------------..---------...------------...---G-- 96
CPZ.GA.88.GAB1 -T-----TT...TG--CTCAG--C-G-...-----------------C------------------T-CAC-G--..------T------------------A.-C-GTG....-A-------------------..---------...------------...-TA-TT 570
CPZ.TZ.00.TAN1 ...........................................................-C---TG-CTAA-CTG..---------------------------TAGTGGCTGGCTA--GA--G--------CG-..---------...-C-----GAGAGT..-T-... 99
CPZ.US.85.US_Marilyn CGTG-TTTT...A-----...-A-GA-------A-------C---C-C---T--------------.-C-C----..------AA-----C----------------GTG.....TA------------------..---------...------------...----T- 576
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B.FR.83.HXB2 ..AGTAGTGTGTGCCCGTCTGTT.GTGTGA...............CTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTT...TTAGTCAGTGTGGAAAAT..CTCTAG...CAGTGGCGCCCGAACAGGGACCTGAAA.................................... 659
A.CD.02.02CD_KTB035 ..--------------T------.-----C...............--T---------AG----------C---C-...---AAAGAA---A---T...-----C...--T--------A-C-------TC----.................................... 659
A.SN.01.DDJ369 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 ..---------------------.----R-...............---------------------------AC-...C---A-T----AA-----..------...---------------------TC----.................................... 673
A1.KE.02.ML1990 ..........................................................................................TTC............................................................................. 3
A1.RU.08.PokA1Ru ..---------------------.------...............---------------------------AC-...C---G-G----AA---T...------...---------------------T-----GCGAAAGTTAACAGGGAC.................. 162
A1.RW.93.93RW037A ..---------------------.--A---...............---------------------------AC-...C---A-T-A--AA---T...------...---------------------TC----.................................... 659
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .................------.-----G...............---------------------------AC-...C---A-T-A--A----T...------...------------------............................................. 83
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 ........................................................................................................TTGA-AA-CGAAAGT------............................................. 21
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 ..---------------------.------...............--------------------------A---...---A--C-----------..------...------------------............................................. 130
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.05.05CNHB_hp3 ..---------------------.------...............------------------------------....----TT-----------..------...---------------------GC----.................................... 657
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 ..---------------------.------...............---------------------------T-C...------------------..------...-------------------............................................ 218
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 ..---------------------.------...............------------------------------...------------------..------...------------------............................................. 196
B.DK.04.PMVL_012 ............................................................................................................GTK-CGC----------............................................. 17
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 AAGT--AG-GT------------.------...............---------------------------AC-...------C-----------..------...------------------............................................. 109
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI ..---------------------.------...............------------------------------...------------------..------...------------------............................................. 196
B.GB.86.GB8_46R ..---------------------.------...............--------G---------------------...-----------A------..------...---------------------T-----.................................... 657
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 ..---------------------.------...............--------------------C---------...------------------..------...---------------------T-----.................................... 661
B.KR.04.04KMH5 ..---------------------.------...............---------------------------AA-...------------------..------...---------------------T-----.................................... 637
B.MM.99.mSTD101 .......................................................................................AAA.......T------...------------------............................................. 28
B.NL.00.671_00T36 ..---------------------.A-----...............------------------------------...------------------..------...------------------............................................. 172
B.RU.04.04RU128005 ..---------------------.------...............------------------------------...-----------R------..------...------------------............................................. 136
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS ..---------------------.------...............---------------------------A--...------------------..------...---------------------------.................................... 658
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.07.CR0027M .......................................................................................................................................................................... 0
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .................------.------...............---------------------------T--...AA-------AGAA---T...------...------------------............................................. 83
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 ..---------------------.------...............--------G----------------TA-C-...--T---------------..------...------------------............................................. 111
C.BW.00.00BW07621 .................................................................................................T------...------------------............................................. 25
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 .........--------------.------...............------------------------------....-T-GTT-----------..------...------------------............................................. 91
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.03.D24 ..--C------------------.------...............--------T---------------------....-T-GT------------..------...---------------------GC----.................................... 680
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 .......................................................................................AAA.......T------...------------------............................................. 28
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .................------.-----G...............------------------------------....-T-GT------------..------...------------------............................................. 83
C.ZM.02.02ZM108 ..---------------------.------...............---------------------------T--...--T-GT------------..------...---------------------GC----.................................... 659
D.CD.83.ELI ..---------------------.------...............----------------------------C-...--------A---------..------...------------------............................................. 196
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 ..---------------------.------...............---------------------------TC-...G-----------A---T...------...------------------............................................. 117
D.KR.04.04KBH8 ..--------A------------.----A-...............---------------------------TCG...--T--------AA-----..----C-...---------------------T-----.................................... 616
D.SN.x.SE365 ..--------------A------.------...............------------------------------...------------------..------...------------------............................................. 649
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ..---------------------.------...............---------------------------A--...------------------..------...------------------............................................. 416
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.JP.04.DR6082 ..--------------A------.------...............--------G------------------A--...------------------..------...------------------............................................. 650
F1.RO.96.BCI_R07 ..---------------------.--T---...............---------------------------A--...------------------..------...------------------............................................. 693
F1.RU.08.D88_845 ..---------------------.------...............---------------------------A--...------------------..------...------------------............................................. 107
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ..---------------------.------...............---------------------------AC-...C---AT-----AA---T...------...---------------------T-----ACGAAAGTTAATAGGGAC.................. 642
G.CM.04.178_15 ..---------------------.---C--...............---------------------------AC-...C---AT-----AA---T...------...---------------------T-----ACGAAAGTTAACAGGGAC.................. 193
G.CU.99.Cu74 ..---G-----------------.------...............---------------------------AC-...C---A-G----AA---T...------...---------------------T-----GCGAAAGTTAACAGGGAC.................. 270
G.ES.05.P962 ...........------------.------...............---------------------------AC-...C---A---AA-AA---T...------...---------------------T-----ACGAAAG........TTAACAGGGACTTGTAAGCGG 126
G.GH.03.03GH175G ..---------------------.------...............---------------------------AC-...C---A------AA---T...------...----------------------C----GTGAAAGTTAATAGGGAC.................. 699
G.KE.93.HH8793_12_1 ....................................................................................G-CT-AA-T.....------...---------------------T-----GTGAAG.............................. 48
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 ..---------------------.------...............---------------------------AC-...C---AT-----AA---T...------...A--------------------T-----GCGAAAGTTAAACGGGAC.................. 606
G.SE.93.SE6165 ....................................................................................G-CT-AA-T.....------...---------------------T-----GCGAAAGTTAACAGGGAC.................. 60
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B.FR.83.HXB2 ..AGTAGTGTGTGCCCGTCTGTT.GTGTGA...............CTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTT...TTAGTCAGTGTGGAAAAT..CTCTAG...CAGTGGCGCCCGAACAGGGACCTGAAA.................................... 659
H.BE.93.VI991 .......................................................................................AAA.......T------...------------------............................................. 28
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 ..---------------------.------...............--------W------------------A--...Y-----------------..------...------------------............................................. 162
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 ..---G----------------G.A-AG--...............---------------------------AC-...C---A-T-A--AA---T...------...---------------------T-----GCGAAAGTTAATAGGGAC.................. 613
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .....................................................................................................................-----------T-----GCGAAAGTTAATAGGGAC.................. 35
01_AE.JP.x.DR0492 ..---G----------------G.T-AG--...............---------------------------AC-...C---A-T-A--AA---T...------...---------------------T-----GTGAAAGTTAATAGGGAC.................. 676
01_AE.TH.04.BKM ..---G----------------G.T-TG--...............---------------------------AC-...C---A-T-A--AA---T...------...---------------------T-----GCGAAAGTTAATAGGGAC.................. 620
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 ..........T------------.------...............--------T------------------AC-...C---A-TTA---A-----..------...----------------------G---G.................................... 100
02_AG.FR.91.DJ263 ..........................................................................................................................G-A.........CCGGAAGCTAATAGGGAC.................. 21
02_AG.GH.03.03GH181AG ..---------------------.------...............--------T------------------AC-...G---A-T----AA-----..------...---------------------------.................................... 683
02_AG.LR.x.POC44951 ..---------------------.------...............---------------------------AC-...C---A-T--A-AA---T...------...---------------------T----G.................................... 658
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 .................................................................................................T------...---------------------T----G.................................... 34
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ................................................................................................................................T-----GTGAAA.............................. 12
05_DF.BE.x.VI1310 ..........................................................................................AT......------...------------------............................................. 26
06_cpx.AU.96.BFP90 ..---------------------.------...............---------------------------AC-...C---A------AA---T...------...---------------------T-----GCGAAAGTTAATAGGGAC.................. 688
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................CCT........------...-------------------TA.......................................... 30
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................TAAAT......------...------------------............................................. 29
12_BF.AR.99.ARMA159 ..--------------A-T----.------...............---------------------------A--...C-----------------..------...---------------------T-----.................................... 679
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................AAA.......T------...------------------............................................. 28
14_BG.ES.00.X605 ....................T-..------...............---------------------------AC-...C--AAT-----AA---T...------...---------------------T-----GCGAAAGTTAACAGGGAC.................. 106
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ................................................................................TAATTCGCCCTT----..------...-----------------------T---GTGAAAGTTAATAGGGAC.................. 67
16_A2D.KR.97.97KR004 ................................................................................................................................-GT---GTGAAA.............................. 12
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ..---------------------.------...............---------------------------AC-...C---A------AA---T...------...---------------------T-----GTGAAAGTTAAAAGGGAC.................. 132
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ....................T-..------...............---------------------------AC-...C---A------AA---T...------...---------------------T-----GCGAAAGTTAAAAGGGAC.................. 106
24_BG.CU.03.CB378 ....................T-..------...............---------------------------AC-...C---A-R----AA---T...------...---------------------T-----GTGAAAGTTAATAGGGAC.................. 106
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..---G-----------------.------...............---------------------------AC-...C---GT-----AA---T...------...-----------------------T---GCGAAA.............................. 664
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..---------------------.------...............---------------------------A--...------------------..------...---------------------T-----.................................... 662
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....................................................................................................-C-...------------------............................................. 21
29_BF.BR.01.BREPM16704 ........................................................................................................TAG------------------............................................. 21
31_BC.BR.04.04BR142 ..---------------------.------...............--------G----------------TA-C-...--T---------------..------...------------------............................................. 107
32_06A1.EE.01.EE0369 ..---------------------.------...............-------------------------A-AC-...----A------AA---T...------...---------------------------ACGAAAGTTAATAGGGAC.................. 308
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ............................................................................................................--------------------T-----ACGAAAGTTAATAGGGAC.................. 44
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.05.05AF095 .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................T------...............---------------------------AC-...------------------..------...---------------------------.................................... 88
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..---------------------.------...............--------T------------------A--...------------------..------...---------------------------.................................... 136
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..---------------------.------...............---------------------------A--...------------------..------...---------------------------.................................... 137
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..---------------------.------...............---------------------------AY-...------C-----------..------...------------------............................................. 182
43_02G.SA.03.J11223 ..--------------A------.------...............---------------------------AC-...C---A-G----AA---T...------...---------------------T-----GTGAAAGTTAATAGGGAC.................. 192
N.CM.95.YBF30 ..---G----------A--CA--.CG--A-...............--------C------------------A-C....---A-T-A---A-----..------...------------------............................................. 208
N.CM.97.YBF106 ..---G----------A--CA--.CG--A-...............--------C----------------TTACC...A---A-T-A--AA---T...------...--S---------------............................................. 208
N.CM.02.DJO0131 ..---G----------A--CA--.CG--A-...............--------C------------------ACC....-G-A-T-A---A-----..------...------------------............................................. 120
N.CM.04.04CM_1015_04 ..---G----------A--CA--.CG--A-...............--------C------------------AC-....-G-G-T-A--A------..------...------------------............................................. 120
O.BE.87.ANT70 A.--C---------T-A------...................CAA-C-----GT----------------T-AC-...-AGACTGAA-CA------..------...---------------------T----G.................................... 688
O.CM.x.BCF06 ..--C---------T-A------...................CAA-C------T----------------T-AC-...-AGACTGAA-CA------..------...------------------............................................. 676
O.CM.91.MVP5180 ..--C---------T-A------...................CAA-C-----GT----------------T-AC-...-AGACTGAA-CA------..------...---------------------GC----.................................... 661
O.CM.96.96CMA102 ..--C---------T-A------...................CAA-C-----GT----------------T-ACG...-AGACTGAA-C-A---T...------...--------------------........................................... 112
O.CM.97.97CMABB447 ..--C---------T-A------...................CAA-C-----------------------T-ACG...-AGACTGAGCA-A-----..------...------------------............................................. 111
O.CM.98.98CMA104 ..--C---------T-A------...................CAA-C------G----------------T-ACG...-AGACTGAA-CA------..------...------------------............................................. 110
O.CM.99.99CMU4122 ..--C---------T-A------...................CAA-C------T----------------T-ACG...-AGAYTGAG-CA------..------...------------------............................................. 109
O.FR.92.VAU ..--C---------T-A------...................CAA-C-----GT----------------T-AC-...-AGACTGAA-CA-G---A.T------...--------------------........................................... 195
DO.FR.08.RBF208 ..............................TCATCTGTTCAA...-C------T----------------T-ACG...-AGACTGAG-YA------..------...------------------............................................. 84
O.SN.99.99SE_MP1299 ..--C---------T-A------...................CGA-C------T----------------T-ACG...-AGACTGAG-CA------..------...----------------------G----.................................... 688
O.US.x.I_2478B ..--C---------T-A------...................CAA-C------T----------------T-AC-....---A-T-A---AG---AAT------...------------------............................................. 681
O.US.97.97US08692A ..........................................CAA-C------T----------------T-AC-TAGACT-AG...TSA-----A.T------...------------------............................................. 76
O.US.99.99USTWLA ..--C---------T-A------...................CAA-C-----GT-----A----------G-ACG...-AGCCTGAA-CA------..------...------------------............................................. 106
P.FR.09.RBF168 ..--C---------T-A------.CA-AA................-------GT----------------G-AC-...-CTAG-C-A---------..------...------------------............................................. 677
CPZ.CD.90.ANT ..........................................................................................................................G--............................................. 3
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ..------------------A--.CA----...............--------T----------------A-A-C...-ATA-TGA-AGAA---T...------...------------------............................................. 194
CPZ.GA.88.GAB1 G.--C----------TA---A--.CA-AC-...............-------------------------TTAAA...---TAGT.CAA-------..------...--------------------------G.................................... 678
CPZ.TZ.00.TAN1 ..-AC-----------A-T-CA-.ACCGCG............TCTGC-CT-GGGTA.-------------TTTG-...AGT-G-TAA--AA---T...-----C...---------------------T---G-.................................... 208
CPZ.US.85.US_Marilyn ..-------------TA--CT-C..A----...............-------------------------A-TC-...-A-AAGTAG---A---T...------...---------------------T-----.................................... 682
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Packaging loops begin
B.FR.83.HXB2 .....................GCGAAAGGGAAACCAGAGGAG...CTCTCTCGACGC..AGGACT...CGGCTT......GCTGAA......GCGCGCACGGCAAGAGGCGAG...GGG...CGGCGA...CTG.....GTG...AGTACGCCAAAA............. 758
A.CD.02.02CD_KTB035 .....................-------TT...A-----A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...--------T---............. 754
A.SN.01.DDJ369 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IT.02.60000 .....................-------TT...------A--...W-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------...A--...------...---.....---...--------T---GAT.......... 772
A1.KE.02.ML1990 ..................................-----A--...T-----------..------...------......-----G.......T--A---A------------....A-...------...---.....---...------------............. 87
A1.RU.08.PokA1Ru ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...---------................ 260
A1.RW.93.93RW037A .....................-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...--------T--GAAT.......... 757
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ............GACTCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...--------GGG-AAT.......... 190
A2.CD.97.97CDKTB48 ............TTTTTCGAA----.--TA...----G-A--...T-----------..-A----...------......-----G......-T--A----------------...AA-...--A--G...---.....---...--------T---............. 104
A2.CY.94.94CY017_41 ............GACTCGAAA-------TT...---------...T-----------..------...------......-----G......-T--A----------------...---...------...---.....---...--------T--T............. 126
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 0
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.05.BREPM1081 ............GACTTGAAAA------TA------------...A-----------..------...------......------......--------A------------.G.--A...------...---.....---...------------AATTAAAAA.... 248
B.CA.97.CANB3FULL ......................................................................................................-----------...---...------...---.....---...------------............. 38
B.CN.05.05CNHB_hp3 .....................-------T--G----------...A-----------..------...------......------......--------A------------...---...------...---.....---...---------................ 753
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.99.Cu19 .......................................---...------------..------...------......------......--------A------------...---...------...---.....---...------------............. 299
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.86.D31 ............GACTTGAAA-T-----TA-G----------...------------..------...------......------......--------A------------...---...------...---.....---...------------............. 304
B.DK.04.PMVL_012 ............GACTTGAAA-------A-------------...--------G---..------...------......------......--------R------------...---...------...---.....---...----------T-............. 125
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 0
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.07.X2231 ............GACCTGAAA-T-----A-G-----------...------------..------...------......------......---------------------...---...------...---.....---...--------G---............. 217
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 0
B.GA.88.OYI ............GACCTTAAA-T-----T-G-----------...------------..------...------......---T-G.......--------------------...---...------...---.....---...------------............. 303
B.GB.86.GB8_46R .....................-T-----TTG-----------...------------..-A-GACT..------......------......------G--------------...---...------...---.....---...------------............. 757
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.IN.x.11807 ............GACTTGAAA-T------A------------...------------..------...------......------......---------------------...---...------...-C-.....---...------------............. 108
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.05.DR6538 .....................-T-----TAG-----------...------------..------...------......-----G.......--------------------...---...------...---.....---...------------AAT.......... 762
B.KR.04.04KMH5 .....................-------TAG----G------...------T-----..------...------......------......---------------------...---...------...---.....---...------------............. 736
B.MM.99.mSTD101 ............GACGCGAAA-------TA-G-------A--...A-----------..------...------......------.....A------G-A------------....A-...-----G...---.....---...------------............. 136
B.NL.00.671_00T36 ............GACTTGAAG...----TA------------...A-----------..------...------......------GAAGAA------G--------------...---...------...---.....---...--------T---A............ 284
B.RU.04.04RU128005 ............GACYYGAAA-------A-------------...------------..------...------......------......-T------A------------...---...------...---.....---...------------AAT.........T 248
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TW.94.TWCYS .....................--A----A-------------...A-----------..------...------......------......-T-------------------...---...-----G...---.....---...------------............. 757
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.07.CR0027M .......................................................................................................................................................................... 0
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 0
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ............GACCTGAAA-------A-------------...------------..------...------......------......--------A------------...---...-----G...---.....---...-----------.............. 190
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.04.04BR013 ............GACTTGAAA-------TAG-----------...A-----------..------...------......------......-T--A-T--------------....A-...-----G...---.....---...---------............TTTT 219
C.BW.00.00BW07621 ............GACTTGAAA-T-----TA-G----------...A-----------..------...------......------......-T--A-T--------------....A-...------...---.....---...------------............T 133
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.07.X2118_2 ............GACTTGAAA-------TA-G----------...A-----------..------...------......------......-T--A-T--------------....A-...-----G...---.....---...------------............T 199
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IL.98.98IS002 .................GAAAA------T--G----------...A-----------..------...------......---A--......-T--A-TT-------------....A-...------...---.....---...---------............ATTT 103
C.IN.03.D24 .....................A------T--G-------A--...A-----------..------...------......------......-T--A-T--------------....A-...G----G...---.....---...----------TT............T 779
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MM.99.mIDU101_3 ............GACCTGAAA-------TA-G----------...A-----------..------...------......------......-T--A-T--------------....A-...G-----...---.....---...---------............ATTT 136
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 0
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 0
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ............GACCCGAAA-------TA-G----------...A-----------..-A----...------......------......-T--A-T--------------....A-...------...---.....---...---------............ATTT 191
C.ZM.02.02ZM108 .....................-------TAG-----------...AA----------..------...------......------......-T--A-T--------------....A-...-----G...---.....---...---------...............T 755
D.CD.83.ELI ............GACCTGAAA-------TAG-----------...------------..------...------......------......---------------------...---...-A----...---.....---...-------T----............. 304
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.97.ML415_2 ............GACTTGAAA-------TAG-----------...------------..------...------......------......--------A------------....--...-A----...AC-.....---...-------TG---............. 224
D.KR.04.04KBH8 .....................-------TAG-----------...-----C------..------...T-----......------......--------A------------...---...TA----...---.....---...-------T----............A 716
D.SN.x.SE365 ............GACCCGAAA-------TAG-----------...------------..------...------......------......---------------------...---...-A----...---.....---...-------TG---............. 757
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 ............TCGGCTGGAA--...A-T..TAAGTGA-GA...G-------C...GC------...------......------......------G--------------...---...-A----...---.....---...-------T----TAA.......... 105
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 ................................................-TG......C.------...------......------......-T--A----------------....A-...------...---.....---...----------............... 67
F1.BE.93.VI850 .........GGACTTGAA...-------TAG--------A--...A-----------..G--GACTCGGCTTGCTGAAG.............TGCAA----------------....A-...------...---.....---...--------G--TTTTT......... 113
F1.BR.07.07BR844 ............GACGCGAAAA------TAG--------A--...A-----------..------...------......------......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...--------T-............... 521
F1.ES.x.P1146 .................................................................CT.------......-----G......TGC-A-GGCAG-...------....A-...------...---.....---...----------............... 56
F1.FI.93.FIN9363 ..................AAA-------TAG--------A--...A-----------..------...------......------......-T--A----------------....A-...------...---.....---...----------............... 99
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.JP.04.DR6082 ............GACGCGAAA-------TAG-----------...A-----------..------...------......------......-T--A-T-----G--------....A-...-----G...---.....---...----------............... 755
F1.RO.96.BCI_R07 ............GACTTGAAA-------TAG--------A--...A-----------..------...------......------......-T--A----------------....A-...------...---.....---...----------............... 798
F1.RU.08.D88_845 ............GACGCGAAA-------TAG-----------...A-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...-----G...---.....---...---------...............A 212
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 0
G.BE.96.DRCBL ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...------------............. 743
G.CM.04.178_15 ...............TCGAAA---G---TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...------------............. 294
G.CU.99.Cu74 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...-----------C............. 371
G.ES.05.P962 AAGTTAACGGGGAC.TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......------......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...-----------C............. 241
G.GH.03.03GH175G ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......------......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...-----------T............C 801
G.KE.93.HH8793_12_1 ...TTAACAGGGAC.TCGAAA-------TT...------A--...A-----------..------...------......-----G......-T--A-G-A------------....A-...------...---.....---...-----------C............. 160
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT2695 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......------.....G-T--A---A------------....A-...-----G...---.....---...---------T--A............ 709
G.SE.93.SE6165 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...------------............. 161
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Packaging loops begin
B.FR.83.HXB2 .....................GCGAAAGGGAAACCAGAGGAG...CTCTCTCGACGC..AGGACT...CGGCTT......GCTGAA......GCGCGCACGGCAAGAGGCGAG...GGG...CGGCGA...CTG.....GTG...AGTACGCCAAAA............. 758
H.BE.93.VI991 ............GACTTGAAA-------CA---------A--...------------..------...------......------......-T--A---A------------...---...-----TGA.---.....---...--------G---......ATTTTT. 144
H.BE.93.VI997 ..............................................-----------..------...------......------......-T--A----------------GG.-C-...GC----...---.....---...--------G---......ATTTTT. 85
H.CF.90.056 ...............TTGATA-T-----TA---------A--...A-----------..------...------......------......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...---------............TTTT 105
H.GB.00.00GBAC4001 ............GACTTGAAA-------TA---------A--...T-----------..------...------......-----G.......T--A----------------...---...-----CGA.---.....---...--------G---AAT......TTTT 278
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .............................................T-----------..------...------......------......-T--A----------------...---...------...---.....---...------------ATA.......... 81
J.SE.94.SE9173_7022 .............................................T-----------..------...------......------......-T--A---------------A...---...------...---.....---...------------ATAT......... 82
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CF.90.90CF11697 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--T---A------------....A-...------...---.....---...----------T.............. 713
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T--------GCGC.------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...----------............... 135
01_AE.JP.x.DR0492 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...----------............... 775
01_AE.TH.04.BKM ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......----CG......-T--A---A-----C------....A-...------...---.....---...----------............... 719
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.VN.98.98VNND15 ..........................................................................................................................------...---.....---...----------............... 22
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1261 ...TTAATAGGGAC.TCGAAA-------TT...------A--...------------..---GACT..------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...----------............... 211
02_AG.FR.91.DJ263 ...............TCGAAA-------TT...------A--...A-----------..---GACT..------......-----G......-T--A-G-A------------....A-...------...---.....---...----------............... 121
02_AG.GH.03.03GH181AG ...TTAATAGGGAC.TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..-A-GACT..------......-----G......-T--A-G-A------------....A-...------...---.....---...----------............... 794
02_AG.LR.x.POC44951 ...ATAATAGGGAC.TCGAAA-------TT...----G-A.-...------------..--AGACT..------......-----G......-T--A-G-A------------....A-...------...---.....---...----------............... 768
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.94.SE7812 ...TTAATAGGGAC.TCGAAA-------TT...------A--...A-----------..---GACT..------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...----------............... 145
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...GTTAATAGGAC.TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...-----------T............. 124
05_DF.BE.x.VI1310 ............GACTTGAAAA------TAG--------A--...AA----------..------...------......------......-------A-------------...---...TA----...---.....---...-------T----............. 134
06_cpx.AU.96.BFP90 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...---------................ 786
07_BC.CN.98.98CN009 ...............TTGAAA-------TA-G----------...A-----------..------...------......------......-T--A-T--------------....A-...------...---.....---...----------TT............A 105
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ............C..CTGAAA-------TAG-----------...A-----------..------...------......------......--------A------------...---...-A----...AC-.....---...-------T----............. 136
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ............GACCCGAAA-------TA-G-------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A-G-A------------....A-...------...---.....---...----------............... 134
12_BF.AR.99.ARMA159 .....................-------TAG-----------...A-----------..------...------......------......---------------------...A--...------...---.....---...------------............. 778
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ............GA.CGTGAAAGCG--A-CT--------A--...T-----------..------...------......-----G.......-------A------------...---...-----G...---.....---...------------............A 135
14_BG.ES.00.X605 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......------.....G-T--A---A------------....A-...---......---.....---...---------T--............. 205
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...----------............... 166
16_A2D.KR.97.97KR004 ...GTAATAGGGAC.TTGAAA-------TT...------A--...A-----------..------...------......------......----A-G..------------...---...------...---.....---...-------TG---............A 124
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 ...............................................----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...------------............. 75
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...-----------C............. 233
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ...............TCGAAA---G---TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...-----------M............. 207
24_BG.CU.03.CB378 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...-----------C............. 207
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...GTAAAAGGGAC.TCGAAA---G---TT...------A--....A----------..------...------......-----G.......T--A---A------------...-A-...------...---.....---...------------TAT.......... 778
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .....................-------..T--------A--...T-----------..------...------......------......-T--A----------------...-A-...-----G...---.....---...------------............T 760
28_BF.BR.99.BREPM12609 ............GACTTGAAA-------TAG-----------...------------..------...------......------......---------------------...---...------...---.....---...----------............... 127
29_BF.BR.01.BREPM16704 ............GACTTGTGA-------TTG----T------...------------..------...------......------......--------A---------C--...---...-C--C-...-C-.....---...------------............. 129
31_BC.BR.04.04BR142 ............GACGCGAAA-------T--G----------...A-----------..------...------......------......-T--A-T--------------....A-...-----G...---.....---...---------............TTTT 215
32_06A1.EE.01.EE0369 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......------......-T--A----------------....A-...------...---.....---...-----------.............. 408
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ...............TCGAAA-------TT...------A--...T-----------..------...------......------......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...----------............... 143
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.05.05AF095 .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .....................-------TAG--------A--...A-----------..------...------......------......------G-A------------....A-...------...---.....---...----------............... 184
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .....................-------TAG-----------...A-----------..------...------......------......---------------------...---...------...---.....---...---------................ 232
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .....................-------TAG-----------...------------..------...------......------.....A------G-A------------...---...------...---.....---...------------ATAA......... 241
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ............GACYTGAAA-------TAG-----------...------------..------...------......------......-T-------------------...---...------...---.....---...------------............. 290
43_02G.SA.03.J11223 ...............TCGAAA---R---TT...------A--...T-----------..------...------......-----G......-T--A---A------------....A-...------...---.....---...----------T.............. 292
N.CM.95.YBF30 ............GACTTGAAAA------TAG----G----CTGA.A-----------..------...-----C......-T--........-T--A---A--G---------...-C-GCGGA.......AGT.....---...-------A-................ 312
N.CM.97.YBF106 ............GACTTGAAAA------TAG----G----CTGA.A-----------..-A-GACTCGGCT-G-TG................-T--A---A--G---------...-C-GCGGA.......AGT.....---...-------A-................ 313
N.CM.02.DJO0131 ............GACTTGAAAA------TAG----G----CTGA.A-----------..------...-----C......-T--GT........--A---A--G---------...-C-GCGGA.......AGT.....---...-------A-................ 224
N.CM.04.04CM_1015_04 ............GACTTGAAAA------TAG----G----CTGAAA-----------..------...-----C......-T--GG.......T--A---A--G---------...-C-GCGGA.......AGT.....---...-------A-................ 226
O.BE.87.ANT70 ......................T-----T--------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-C--CT----------...A--AACTCA......-A-.....AG-GTG----AT................... 787
O.CM.x.BCF06 ............GACTTGAAA-------T-G------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGCAG-......-T--A-CT-CT----------...A--AACTCA......-AA.....-A-...G--GA-TA--............... 786
O.CM.91.MVP5180 .....................-T-----T-G------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-CT-CT----------...A--AACTCA......-AA.....-A-...G--GA-TA--............... 762
O.CM.96.96CMA102 ...............CCGGAA-A-----T--------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-C--CT----------...A--ACT-ACA--GGGTGAGTAAA............................... 217
O.CM.97.97CMABB447 ............GACCAGAAA-T-----T-G------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-CT-CT----------...A--...AACTC-...-A-.....AG....G--GA-TA-................ 219
O.CM.98.98CMA104 ............GACCGGAAA-A-----T--------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-C--CT----------...A--AACTCA......-A-.....AG-GTG----AA................... 219
O.CM.99.99CMU4122 ............GACCTGAAAAG-----T--------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-CT-CT----------...A--ACT-A.......-A-.....AA-...G--GA-TA--............... 218
O.FR.92.VAU .....................C------T--------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-C--CT----------...A--AACTCA......-AA.....-A-...G--GA-TA-................ 295
DO.FR.08.RBF208 ............GACCGGAAA-A-----T--------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-C--CT----------...A--ACT-ACA--AGGG.......---...---...................... 191
O.SN.99.99SE_MP1299 .....................-A-----T--------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-C--CT----------...A--AACTCA......-A-.....AG-...G--GA-TA--............... 789
O.US.x.I_2478B ............GACATGAAA-A-----T--------G-A--AA.AA-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-CT-CT----------...A--AACTCA......-A-.....-G-TGAGTA-A.................... 789
O.US.97.97US08692A ............GACTTGAAA-A-----T--------G-A--AAA.A-CTC------..-ACGGGCT.------......AGC-G-......-T--A-CT-CT----------...A--AACTCA......-A-.....-G-...T-AGTAAA................. 184
O.US.99.99USTWLA ..................GACTT-----T-------AG-A--AA.AA-CTC------..-AC-GGCT.------......AGC-G-......-T--A-C--CT----------...A--AACTCA......-GA.....-AA...G--GA-TA--............... 210
P.FR.09.RBF168 ............GACTTG......----T--------T-TCTGA.A--CTC------..-C-GGCT..-----C......AGC-G-......-T--A-CT-CTG---------AGGA-AGCT-ACA-CGGTGA-TA.................................. 778
CPZ.CD.90.ANT ............ACTTGAGGA--T-C--AA-CCTGT--C-CC.................------...---TC-......----C-......------GTA---GA-------...-C-GA..........AG-.....---...-----CTTC-TTTTGTTTTGTTGC. 107
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ............GACTTGAAA-T-----TA-----G----CTGA.A-----------..-C-GACTCGGCTTGCTGAGTG...............-A-G-A------------GCG-C-ACT-AA......G--.....---...-------A-................ 304
CPZ.GA.88.GAB1 .....................TGA--G...T----G----CTGA.A----C------..-C-GACTCGGCTTGCTGAGTG...............-A---A------------.....-...------...---.....---...-------A-................ 771
CPZ.TZ.00.TAN1 .....................AGC-GG-AACGCGGCCCCTG-...........----..------...------.......G---C......AGCGCA-TCA-----------...-C-GACTCCG.............---...GTG-GTA----T............. 296
CPZ.US.85.US_Marilyn .....................A------TAC---------CTGA.AA--TC------..G--...ACT-----C......-----G.......T--A---A--G---------...-C-...AACTCC...AGA.....-GT...GAGTACAT................. 778
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 ..ATTTTGACTAGC......GGAGGCTAGAAG............................GAGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAG 892
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__
A.CD.02.02CD_KTB035 A.T-----------......A-----------............................---------------------------G------------A--------GC------G------------------------------------CG-C-G------T--- 889
A.SN.01.DDJ369 .......................................................................-----------------------------A--------GC------G-------------------------------------G-A-G--G---C--A 99
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...................................................................------------------A--------------AG-------GC------G---------C---------------------------G-C--------C--- 103
A1.CY.06.CY171 ...................................................................---------------------------------A--------GC--------------------------------------------G-A-------CC-T- 103
A1.GE.99.99GEMZ011 .........................................................................---------------------------C----G---AA------G-GT----------------------------------G-C--------T--- 97
A1.IT.02.60000 .....---------......------------............................-------------------------A-------T------A--------GC------G-----Y-------------------------------G-C-------CC--- 903
A1.KE.02.ML1990 ..T-----------......------------............................---------------------------------T------A--------GCG-----G-------------------------------------G-A-G------T--- 221
A1.RU.08.PokA1Ru T.T-----------......------------............................---------------------------G--G---------A--------GC-------------------C------------------------G-C-------CC--- 395
A1.RW.93.93RW037A ..T-----------......------------............................---------------------------------A------A--------AC------G-------A-C---------------G-----------G-C--------C--- 891
A1.SE.95.SE8538 .........................................................................--------------------T------AG-------GC------G-------------------------------------G-A-G------T--- 97
A1.TZ.01.A341 .........................................................................--------------------T------A--------GC--------------------------------------------G-A-G------T--- 97
A1.UA.01.01UADN139 .........................................................................---------------------------A--------GC--------------------------------------------G-A-------CC--- 97
A1.UG.99.99UGA07072 .........................................................................--------------------T------A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C--- 97
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------TC------G----C--------------------------------G-A--------T--- 324
A2.CD.97.97CDKTB48 A.T-----------......------------............................------------------------------G-----C---A-------AGCT-----G-------------------------------------G-C-G------T--- 239
A2.CY.94.94CY017_41 A.T-----------......A-----------............................-------------------------A--------------A--------GCT-----G-------------------------------------G-C-G------T-G- 261
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................--------------A-------------------G---A---------------------------------------G-----G-------------- 99
B.AU.04.PS1038_Day174 ...................................................................---------------------------------A--------AA---------------------A---------------CGC---------------T--- 103
B.BO.99.BOL0122 .........................................................................-----------G--------T-C---G---------AA------G------------C----------------------C-G-------------- 97
B.BR.05.BREPM1081 ...-----------......------------............................----------------------------------------C--------A-------------C------------------------C--------------------- 381
B.CA.97.CANB3FULL ..------------......------------............................------------------------------------------T------A---------G---------------G-------------------G-------------- 172
B.CN.05.05CNHB_hp3 T.T-----------......------------............................---------------------------------T--C---C----G---A---------G-------------------------------------------------- 888
B.CO.01.PCM001 .........................................................................------------------------------------A---TT-----------T-----------A-----------G------------------- 97
B.CU.99.Cu19 ..T-----------......------------............................------------------------G---A--------------------A-------G------------------------GCC----------G-------------- 433
B.CY.06.CY165 ...................................................................-G---G------------A-----------------A-T---AA-----G-------------T---GCC------------------T----T-----C--- 103
B.DE.86.D31 ..------------......------------............................-------------------------------------------------A---------------------------------------------G-------------- 438
B.DK.04.PMVL_012 ..------------......------------............................-------------------------R-----------------------A-R-------------------------------------------G-------------- 259
B.DO.05.05DO_160884 .........................................................................---------------------------A--------AA-------------------------------------C-----------------C--- 97
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................--- 3
B.ES.07.X2231 A.T-----------......------------............................-------------------------------------------------A-G------------------------------------C------G-C------------ 352
B.FR.92.92FR_BX08 .........................................................................--------------------T-C---G---------AA---------------------------A----------------G-C------------ 97
B.GA.88.OYI A.T-----------......------------............................-------------------------------------------------AA-------------------------------------------C--C------------ 438
B.GB.86.GB8_46R ..------------......------------............................-------------------------------------------------A---------------------------------------------G----------G--- 891
B.GE.03.03GEMZ004 .........................................................................---------------------------A---------A---------------------------------------------T--G---------- 97
B.HT.05.05HT_129389 .........................................................................--------------------------------G---AA----------------C-C---------------------------------------- 97
B.IN.x.11807 ..------------......------------............................----------------------------C--------------------A-G-------G-----------------------------------G-------------- 242
B.JM.05.05JM_KJ108 .........................................................................------------------------------------AA----------------C----------A---------C-------G--------C---- 97
B.JP.05.DR6538 ..T-----------......------------............................---------------------------------------------G--CAA------G-----------G--------A------------------C-C---------- 896
B.KR.04.04KMH5 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------AA--------G------------------A----------------GG---------C--- 870
B.MM.99.mSTD101 ..--C---------......------------............................----------------------------------------C--------A-----------------C----------A----------------G------G------- 270
B.NL.00.671_00T36 ..------------......------------............................-------------------------------------------------A---------------------------------------G-------------------- 418
B.RU.04.04RU128005 T.T-----------......------------............................---------R---------------A-------T-C---G--------CAAG------------------C-------A----------------G-------------- 383
B.TH.00.00TH_C3198 .........................................................................---------------------------C--------A---------G------------------A----------------G----------C--- 97
B.TT.01.01TT_CRC50069 .........................................................................------------------------------------AA------G-----------G------------------C--------------------- 97
B.TW.94.TWCYS ..T-----------......------------............................-------------------------A---------C---G---------AA--------G-G---------------------------------G------G---C--- 891
B.UA.01.01UAKV167 .........................................................................----------------------------C-------AA----------------------------------------------------------- 97
B.US.07.CR0027M .........................-------............................------------------------------G--------------------------G--------------------A----------------G-------------- 117
B.UY.01.01UYTRA1179 .........................................................................------------A--------------C--------A----------------------------A----------------GG------------- 97
B.YE.02.02YE507 .........................................................................---------------------------A----G---A---------G---------G--------------C-----G------------------- 97
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ..T-----------......------------............................------------------------G------------------------A--------------------C-------A----------------G-C------------ 324
C.AR.01.ARG4006 .........................................................................------------A-------A--C---A--------ACT-------G----AA-----A-----------------CC----TGA-G-----CC--- 97
C.BR.04.04BR013 ..------------......------------............................-------------------------------C-A--C-A-A--------ACT-------G----A-----C------------------------TGA-G-----CC--- 353
C.BW.00.00BW07621 TTTA----------......------------............................-------------------------A-------A----A-A--------AA-------------A----------------G-GA--GC-T----TGA-------C---- 269
C.CN.98.YNRL9840 ...................................................................------------------A-------A------A--------AA-------------A-------A---------------C-C----TGC-------CC--- 103
C.CY.05.CY040 ...................................................................-----A-A--A---TG-TA------AA--C-AGA--------AA-------------A-------------A---------C-T----TG--------CT--- 103
C.ES.07.X2118_2 TTTA----------......------------............................-------------------------A-------A----A-A--------GC-------------A-C---------------------CGC----TGA-------CC--A 335
C.ET.02.02ET_288 .........................................................................------------------C-A--C-A-A--------AA---------G---A-A-----------A---------C-T----TGC-------CC--- 97
C.GE.03.03GEMZ033 .........................................................................------------A-------A------A-------CAA-------------A-----------------------C-C----TGC-------CC--- 97
C.IL.98.98IS002 T.TA----------......------------............................--------------------------------AA--C-A-A--------AC-------------A-A-----A-----A---------CGC----TGC-------C---- 238
C.IN.03.D24 ..TA----------......------------............................-------------------------A-------A------A--------AA-------------A-----------------------C-T---C-TC-------CT--- 913
C.KE.00.KER2010 .........................................................................------------A-------A------A--------GC-------------A-A---------------------C-T----GGC-------CC--- 97
C.MM.99.mIDU101_3 T.TA----------......------------............................-------------------------A-------A------A--------AA-------------A-----------------------C-C----TGC-------CC--- 271
C.MW.93.93MW_965 .........................................................................-----------CA-------A--A---A--------AC-------------AA-C--------------------C-T----TGC-------CC--- 97
C.SN.90.90SE_364 .........................................................................------------A-------A------A--------TC--------G----A-----------------------C-C----TGC-------CC--- 97
C.SO.89.89SM_145 .........................................................................------------A-------A--C---A--------GC--------G----A-----------------------C-C----TGA-------CC--- 97
C.TZ.02.CO178 .........................................................................------------A--C----A--C---A--------AA--------G----A-----------------------C-C-----GA-------CC--- 97
C.US.98.98US_MSC3018 .........................................................................------------A-------A---AA-A--------AC-------------A-------------------A--GC-G----TGA--------T--- 97
C.UY.01.TRA3011 .........................................................................------------A-------A--C---A--------AC--------G----A------A----------------C-T----TGA-G-----CC--- 97
C.YE.02.02YE511 .........................................................................------------A-------A--C---A--------ACG------------A------------------------------TGC-------CC--- 97
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 T.TA----------......------------............................---------------------------------A--C-A-A--------AA-------------A-----------------------C-T----TG--------C---- 326
C.ZM.02.02ZM108 TTTA----------......------------............................-----T-------------------A-------A----A-A-G------GC-------------A-----------------------C----C-TGC-------CC--- 891
D.CD.83.ELI ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------AA-------------------C-------A----------------G-C------------ 438
D.CM.01.01CM_0009BBY .........................................................................-----------------------A---A----G---GC------G------------C-----------CGC----GG----GGC------------ 97
D.CY.06.CY163 ...................................................................--------------------------G------A----G-------------C----------C-----------C-C-----G---C-GC------------ 103
D.KE.97.ML415_2 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GA---------------------C----------GC----------G-C--------T--- 358
D.KR.04.04KBH8 T.T-----------......A-----------............................-G--A----------A--------T---------------A--------AC---A---------------C-------AA----A----TG--C---C-G---------- 851
D.SN.x.SE365 ..T-----------......------------............................----------------------------------------C-----------------------------C-------A-----------------GC------------ 891
D.TD.99.MN011 ............................................................----------------------------------------A----G---GAC-------G-----A----C-------------C-----G-----GC------------ 110
D.TZ.01.A280 .........................................................................---------------------------C--------GC-------------------------------------------C--C------------ 97
D.UG.99.99UGK09958 .........................................................................--------------------T------C--------GA-------------------C-----------GGC------------C------------ 97
D.YE.02.02YE516 .........................................................................---------------------------A--------GA-------------------C------------GC---------CG-C------------ 97
D.ZA.90.R1 ...-----------......--------A---............................---------------------------T------------AG-------GC--------G------------------A---------C------G-C------------ 238
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .........................................................................................................................................................................- 1
F1.AR.02.ARE933 ..------------......A-----------............................----------------------------------------A--------AC---------G--------------G-------------------G-C-G------T--- 201
F1.BE.93.VI850 ..T-----------......------------............................-------------------------A--------------A--------GA--------------A---------G-------------G-------A-G------C--A 247
F1.BR.07.07BR844 ..------------......------------............................----------------------------------------A--------GC----------G----A--G-----G---------------------A-G--G---C--A 655
F1.ES.x.P1146 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--C-----GC----------------C----A----------------------G-C-G--G---C--- 190
F1.FI.93.FIN9363 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--C-----GC------------------------G------------C------G-A--------C--- 233
F1.FR.96.96FR_MP411 ...................................................................---------------------------------A--------GC--------G------A-----A--G-------------------G-A-G--G---C--- 103
F1.JP.04.DR6082 ..T----------T......------------............................------------------------------------C---A--------GC------------------------G-------------------G-A-G--G---C--A 889
F1.RO.96.BCI_R07 ..T-----------......------------............................-----G.---------------------------------A--------GC--------------------------------------------G-A-G--G---C--- 931
F1.RU.08.D88_845 TTT-----------......------------............................----------------------------------------A--------GAT-----G-----------------G-------G-----------G-C------------ 348
F2.CM.97.CM53657 .........................................................................--A---------C--------------A--------GAT-T---------------------------G-------------GGC-G---------- 97
G.BE.96.DRCBL ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GCT-----G-----------G-------------------G-----G-A-G------T--- 877
G.CM.04.178_15 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GC---------G------A-G-------------------------G-A-G------T--R 428
G.CU.99.Cu74 ..T-----------......------------............................---------------------------G------------CG-------GC------G---------C-G-------------------------G-A-G------C-C- 505
G.ES.05.P962 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GC--------G---------G-------------------------G-A-G------T--- 375
G.GH.03.03GH175G ..C-----------......------------............................----------------------------------------A--------GCT-----------------G-------------------------G-A-G------C--- 935
G.KE.93.HH8793_12_1 ..T-----------......------------............................---------------------S---S--------------A--------GC---------------SC-G-C---------------------C-G-C-G------C--- 294
G.NG.01.01NGPL0669 .........................................................................---------------------------A--------GC------------------G--------A----------------G-A--------T--- 97
G.PT.x.PT2695 ..------------......------------............................----------------------------------------A--------GC------------------G-------------------------G-A-G------T--- 843
G.SE.93.SE6165 ..T-----------......------------............................-G------------------------------C-------A--------GCT-----------------G-------------G----TC-------A--------C--- 295
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 ..ATTTTGACTAGC......GGAGGCTAGAAG............................GAGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAG 892
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__
H.BE.93.VI991 ..------------......------------............................----------------------------------------A--------GCT-----G-------------------------G-----------GGC--------C-G- 278
H.BE.93.VI997 ..------------......------------............................----------------------------------------CG-------ACT-T---G-------------------------------------GGC------------ 219
H.CF.90.056 ..G-----------......------------............................------------------------------------C---A--------GCT-----G---------C---------------------------GGC--------C--- 239
H.GB.00.00GBAC4001 G.T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GCT-----G-------------------------------------GGC--------C--- 413
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ................................................................................----G-A-AGC-T---------G-CC--AGC------G------T--C-G----G-C-----G----------C-GGCG----------- 90
J.SE.93.SE9280_7887 ..T-----------......------------............................-------------------------A-------T------A--------GAT-----------------G-----------G-------------GGA----G---C--- 215
J.SE.94.SE9173_7022 ..T-----------......------------............................-------------------------A-------T------A-------CGAT-----------------G------------------C------GGA--------C--- 216
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...................................................................--------------T------------------A-------CAA--------------A----C----------------------C-GGC--------C--- 103
K.CM.96.96CM_MP535 ...................................................................---------------------------------A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C--- 103
01_AE.CF.90.90CF11697 ..T--C--------......------------............................---------------------------------T------A--------GC------G---------C---------------------------G-A-G------T--- 847
01_AE.CN.07.07JSWX045 ...................................................................------------------A-------T------A--------GC--------------------------------------------GGC--------T--- 103
01_AE.HK.04.HK001 ..------------......------------............................-------------------------A------CA----A-A--------GC-------------------C------------------------TGA--------C--- 269
01_AE.JP.x.DR0492 ..------------......--T---------...........................GAGAGA----------------------------T------A--------GC-------------------C----------G-------------GGA-G------T--- 910
01_AE.TH.04.BKM ..G-----------......------------............................---------------------------------T------A--------GC-------------------C------------G------------GA-G------C--A 853
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .........................................................................-------------------CT------A--------AA-------------------C------------G------G-----GC--------T--- 97
01_AE.VN.98.98VNND15 ..------------......------------............................---------------------------------T------A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T--- 156
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .........................................................................--------------G-----T-----TA--------GC------G-------------------------------------G-C------------ 97
02_AG.CY.05.CY048 ...................................................................-----G-----------G--------G------A--------GC------G-----------G------------CG-----------G-C--------T--- 103
02_AG.ES.06.P1261 ..------------......------------............................-------------------------A-------T------A--------TC------G---G-----C---------------------------G-C--------C--- 345
02_AG.FR.91.DJ263 ..------------......------------............................---------------------------------T------A--------TC------G--G----------------------------------G-C--------C--- 255
02_AG.GH.03.03GH181AG ..T-----------......------------............................-------------------------A-------T--A---C--------GC------G-G-----------------------------------G-C--------T--- 928
02_AG.LR.x.POC44951 ..T-----------......------------............................---------------------------------T------A--------GC------G-G----A----------G-------------------G-C--------C--- 902
02_AG.NG.01.PL0710 .........................................................................--------------------T------A--------TC------G-------------------------------G-------A------------ 97
02_AG.SE.94.SE7812 ..T-----------......------------............................---------------------------------T------A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C--- 279
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .................................................................---.------------------G-----T------A--------GC------G-G-----------------------------------G-C--------C--- 104
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .........................................................................-----------G--------T------A--------TC------G-----------G-----------G-GT----G-----G-C--------T--- 97
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .........................................................................--------------------T------A--------GC------G------------------------------C------GGC--------C--- 97
03_AB.RU.97.KAL153_2 ............--......------------............................----------------------------------------A--------GC----------------------------------G---------G-A-------CC--- 124
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..T-----------......------------............................---------------------------------T------A--------GC------G-GG----------------------------------G-C-G------C--- 258
05_DF.BE.x.VI1310 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GC-------------------C-------A-----------G----G-C--------T--- 268
06_cpx.AU.96.BFP90 ..T-----------......A-----------............................---------------------------------T------A--------GA-------------------C--------------------------A-G-----CC--- 920
07_BC.CN.98.98CN009 ..TA----------......------------............................-------------------------A-------A------A--------AA-------------A----------------------GC-C----TGC-------CC--- 239
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................--------------A-------A------A--------AA-------------A-------------------A---C-C----TGC-------CC--- 99
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...................................................................---------------------C----T------A--------GC------G-------------A-----------------------G-A-G--G---C--- 103
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T.T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GA----------------C--C-----------------C--------C--------T--- 271
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..T-----------......A-----------............................------------------------------------C---A--------AA--------------------------------GA---C------GGC-G------C--- 268
12_BF.AR.99.ARMA159 ..------------......------------............................-------------------------------------------------A-------------------G-------------------------G-------------- 912
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T.T----------T......------------............................----------------------------------------A--------AA------------------G-------------------G---C-G-A-G------C--- 270
14_BG.ES.00.X605 ..------------......------------............................----------------------------------------A--------GC------------------G-------------------------G-C-G------T--- 339
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..T-----------......------------............................---------------------------------T------A--------GC-------------------C-------A-----------G------C--------C--- 300
16_A2D.KR.97.97KR004 T.T-----------......--------A---............................----------------------------------------A--------GC-------------------C-------A----------------G-C--------C--- 259
17_BF.AR.99.ARMA038 .........................................................................-----------G------------------------A--------------------C------------G-----------G-------------- 97
18_cpx.CU.99.CU76 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------AA---------------------------A----------------G-C--------T-G- 209
19_cpx.CU.99.CU7 .......................---------.............................-----------G--------A---T-------T------A--------GC---------------------T--C------------C------G-A-G------T--- 118
20_BG.CU.99.Cu103 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GA------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C- 367
21_A2D.KE.99.KER2003 .........................................................................---------------------------A--------GCT------------------C-------A---------C----C-G-C--------T--- 97
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .........................................................................------------------C-T------A--------GC------G--------------A---------------C------G-A-G------T--- 97
23_BG.CU.03.CB118 ..T-----------......------------............................----------------------------------------A--------GC------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C- 341
24_BG.CU.03.CB378 ..T-----------......------------............................---------------------------------T------A--------TC------G------------------------------C------G-A-G--G---C--- 341
25_cpx.CM.02.1918LE .........................................................................------------A-------T------AG-------GC------G-----------G-----G------CG-----G-----G----------T--- 97
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..T-----------......------------............................-------------------------A----------A---C--------A-------G------A--C----A----------------------G-C--------T--- 912
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T.C-----------......------------............................----------------------------------------A--------GC--------------------------------G-----------GGA-G------C--- 895
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..------------......------------............................---------------------------------------T-----G---A---------------------------------------------G-------------- 261
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..------------......------------............................-------------------------------------------------A----------------------------------T------------C------------ 263
31_BC.BR.04.04BR142 ..TA----------......------------............................-------------------------A-----C-A--C-A-A--------ACT-------G----A-----------------------C------TGA-G-----CT--- 349
32_06A1.EE.01.EE0369 ..T-----------......A-----------............................---------------------------------T------A--------GA------G-------------------------G---------------G-----C---- 542
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ..------------......------------............................---------------------------------T------A--------GC-------------------C------------------------GGC------------ 277
34_01B.TH.99.OUR2478P .........................................................................--------------------T------A--------A--------------------C-------A----------GT---C-GA-G------C--- 97
35_AD.AF.05.05AF095 .........................................................................------------A-------T--A---A--------GC--------------------------------------------G-C--------C--- 97
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .........................................................................--------------------T------A--------GC------G-------------------------------------G-A--------T--- 97
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .........................................................................--------------G----CT------A--------GC-------------------------------------C------G-A-G------T--- 97
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..------------......------------............................----------------------------------------A--------GC------------------------------T-----------------------C--C- 318
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..------------......------------............................------------------------------------C--C---------A---------------------------------------------G-C------------ 366
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..------------......------------............................-------------------------------------------------AA---------------A-----A--------G------------C--------------- 375
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ..T-----------......------------............................--R---...---------------G------------------------A------------------------------------------------------------ 421
43_02G.SA.03.J11223 ..T-----------......------------............................---------------------------------T------A--------GC------G-----------G--R----------------------G-A-G------Y--- 426
N.CM.95.YBF30 ...--------G--......--T---C----AGTA.....................GG..AGAGAG---------------------G----CA------A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T--- 450
N.CM.97.YBF106 ...--------G--......--T---C----AGTA.....................GG..AGAGAG---------------------G----CA------A---------A-------GC----TAT--G-----------------------C-G---G------T--- 451
N.CM.02.DJO0131 ...--------G--......--T---C----AGCA.....................GG..AGAGAG---------------------G----CA------A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T--- 362
N.CM.04.04CM_1015_04 ...--------G--......--T---C----AGCA.....................GG..AGAGAG---------------------G----CA------A--------AA-------GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T--- 364
O.BE.87.ANT70 .....--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG---GA-------------T-----T--G--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT--- 943
O.CM.x.BCF06 .....--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCCCTAGGG---GA-------------------T--G--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--G-C------GC--------T--- 942
O.CM.91.MVP5180 .....--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCCCTAGGG---GA-------------------T--G--G-CA---A-TA----G---GC-------CG----A-------------ATCT--A--GGC-----GGC--------T--- 918
O.CM.96.96CMA102 .....A-TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCCCTAGGG---GA-------------------T--G--G-CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------GGC--------T--- 373
O.CM.97.97CMABB447 .....A-TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGAC...GAAGTCTCTAGGG---GA-------------------T--G--G-CA---A-TA--------GAT------C-----A-------------ATCT--A--G-------GGC--------T--- 375
O.CM.98.98CMA104 .....A-TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCCCTAGGG---GA-------------------T-----G-CA---A-CA----G---GC-------C-----AA-----A------AT-T--A--G-------G-C--------T--- 375
O.CM.99.99CMU4122 .....--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG---GA-------------C--------G----AA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T--- 374
O.FR.92.VAU ....---TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG---GA-------------------T--G--G-CA---ACTA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A 452
DO.FR.08.RBF208 ..-AW--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCCCTAGGG---GA-------------T-----T--G--G-AA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G------C-----------T--- 350
O.SN.99.99SE_MP1299 .....--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG---GAG------------------T--G--G-CA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T--- 945
O.US.x.I_2478B .....--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG---GA-------------T--------G--G-CA--AA-TA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T--- 945
O.US.97.97US08692A .....--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG---GA-------------T--------G--G-CA--AA-TA----G---GC-------C-----A--C---A------ATCT--A--G-------GGC--------T--- 340
O.US.99.99USTWLA .....--TG--G--......--T---C---CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCCCTAGAG--AGA----A--------------T-----G-CA---AA-A--------AC--A----C-----A--------T----ATC---A--G------C--C--------T--- 366
P.FR.09.RBF168 ..CA---TGTC--T......--T----GACCCTAGAGGAAGGGG...CGAAGTCTCTAGG-GAG-----------------------G--G-CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC------------ 937
CPZ.CD.90.ANT ..TAG-GAG-A-T-CTAGGG-A---TCGA-GTCTCTAGGAA...................C--GA-------A---G-G-----T--T--G--G--A-AGA-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C-TGA--------C-G- 256
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ....---TG-----......--T-------CCTAGAGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG-GAGA--------------------A------C-------AG-------GCT------------A--C----A--------------------C-TGA-G------T--- 461
CPZ.GA.88.GAB1 ...----TG-----......--T-------CCTAGAGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG-GAGA----------------------TC---CA------A----------C---------G-----C-T-----C-------GA----G-----TGA-G------T--- 929
CPZ.TZ.00.TAN1 .....--TGT-GT-......--T--GC-ACCCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTAGGTAACAG-G--A--------------------G--G--G--A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TT-A--------C--- 455
CPZ.US.85.US_Marilyn .....--TG-C---......A-T----G--CCTAGGGGAAGGGC...GAAGTCTCTAGGG--AGAG---------------------TC-G-CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T--- 934
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B.FR.83.HXB2 TATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGG 1062
Gag V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R_
A.CD.02.02CD_KTB035 -------------A-----G--CA----T---C----C---A----T-----------------A---CA-------A-A-AGA--T--------GTT--CAGC-----GA--------A-C-A-------------TT------------------C--A--------- 1059
A.SN.01.DDJ369 -------------------G---A----T---C----C---A----T---------G-------A---CA---G---A-A-A----T-----T--G-T--CA--------A------------A--------T---------------------------A------C-- 269
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------------------G--GA--------C----Y---R----T------T--G-------A---CA-------A---A----T--------G-T--YA--------W--------A---A--------T---------------------------A--------- 273
A1.CY.06.CY171 -------------------G---A-------G-----C--------T---------G----G--A---CAG----------A----T--------G-T--CA---------------------A------------------------------------A------C-- 273
A1.GE.99.99GEMZ011 -------------------G---A--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A---A----T----G---G-TT-CAG-------A-------T----A----------------A-----GT------------A--------- 267
A1.IT.02.60000 -------------------G---A-------GC-------C-----T-----------------A---------------------T-----T--G-T--CAG----------------T---A------------------------------------A------C-- 1073
A1.KE.02.ML1990 -------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A---CA-------A---A---AT-----T--G-T--CAG-------A---------------------T---------------------------A--------- 391
A1.RU.08.PokA1Ru -----------------T-G---A-------GC----C--------T-----------------A---CAG---T--T---A----T----G---A-T--CA-----------------G---A------------------------------------A--------- 565
A1.RW.93.93RW037A -------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A-T-A---AT-----T--G-T--CA--------A------------A---G--------------------------------A------CAC 1061
A1.SE.95.SE8538 -------------------G--CA--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A-A------T--------G-TT-CA--------A------------A------------------------T----GG--C--A------C-- 267
A1.TZ.01.A341 -------------------G---A----T---C----C---A----T--------GAA------A---CA-------A-A------T----------T--C--A------A----G--------------------------------------------A------C-- 267
A1.UA.01.01UADN139 -------------------G---A-------GC----C---A----T---------G-------A---CA-----------A----T--------G-T--CA---------------------A--------------------T---------------A------C-- 267
A1.UG.99.99UGA07072 -------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------A---CA-------A---C---AT--------G-TA-CA--------A--------A---A--------T------------------------C--A--------- 267
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--CA--------A--------A---A---C--------------------------------A--------- 494
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------G---AA----T--A-C--C--CA----T---------GA-AC---A-------G----T-T--G--AT--------G-T--CG--------A-----------------------------A-----GT------C-T---T-------A- 409
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------G--GAA----T--A----C--------T---------C----G--A------------A-AA-G---T--------G-T--C--A------A------------A--------------------T-GT------C--G--A--------- 431
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------------C-----------A----------------------A-------A-AA-------------------------------------G----A------------C---------GT--------T---A--C-G--A- 269
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------A--------------------------------G----G-----------------------------G--------C----------------------A----------------A-----GT------------A------GA- 273
B.BO.99.BOL0122 -------------A--------------T-----C-----------T-------------GG--------------------------------G--------A------------------------------------------GT-----T--------------A- 267
B.BR.05.BREPM1081 ----------------A-----------T---A-C-----------T-----G--------G---------------A-----GCCT-----T-GA-------------------------------C------------------GT--------------------AA 551
B.CA.97.CANB3FULL ----------------A-----G-----T--------C--------A-------------G----------------T---A----------------------------------------------------------A-----GT--------------------A- 342
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------G--------------------------C---------G-------T---------------CA-------------------------------------T-G-A--------TC---G--------GT---------------------- 1058
B.CO.01.PCM001 ----------------A------A----T-----------------TC-G---T----------T-----------------------------------------------------G----A--------T-------A-----GT------------A--------- 267
B.CU.99.Cu19 ------------A---A--------------------C------------------------------------------AC----T----G-------------------------------A----------------------GT--------------------A- 603
B.CY.06.CY165 ------GG-------G-------------T-------C--CC-----------------C--A-G---G--------T----G-----------CG-----TT------G------A-----TT---T-------------------------C--------G--TC--- 273
B.DE.86.D31 ----------------A------------------------------------------------------------T------------------------------------------------------T---C--------------------------------- 608
B.DK.04.PMVL_012 -------------------------------G-----C--------------------------Y----------------CT------------AG--------------------------A------R---------R---------------------------A- 429
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------T---A-------------T--G--G---A----G-------A-----------A---AT--------------A-T-------------------A---C------------A-----GT---T--------A--------- 267
B.EC.89.EC003 ----------------A---------------A------------------------------------A---------A-T----------------------------------------------------------------GT--------A-----------A- 173
B.ES.07.X2231 ----------------------------T---A----C---------------------------------------A-A-A-------------G-------------------------------C------------------GT---------------------- 522
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------------------------------------------Y---------------G----------------------------------------------------------T------------------T--------A-------A- 267
B.GA.88.OYI --------------------------------A-------------------------------T------------------------------------A-----------------A----------------------------T--T----------------A- 608
B.GB.86.GB8_46R -------------------------------------------------------------------------------A-A--------------------------------------G-----------T---C-----------T-----------A--------- 1061
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------T-----------------------------------T----A----------CA-----------------------------------------A--------T---C---------GT-------------------G-- 267
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------T-----------------T---------G----G---------------------------------G-------------------------------------C--------------------------A--C----A- 267
B.IN.x.11807 ----------------A---------------C-C---------------------------------------------------A--------G---------------------------------------------------------------CA-------A- 412
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------------------T-----------------T-----------------T----------------A---------------T-----A-------------------A------------C---------GT---------------------- 267
B.JP.05.DR6538 ----------------------------T-----C---------------------G----------C-A-------------------------G---------------------------A--------T-------A-----GT------------A-------AA 1066
B.KR.04.04KMH5 -----------------------------------------------------------------------------T---C-----------------------------------------A----C---T---------------------------A------G-- 1040
B.MM.99.mSTD101 ----------------A--G---------------------------C--------G---G------------------A-A---------------A---A------------------------------TC------------------------------------ 440
B.NL.00.671_00T36 -------------A--------------------------------T-----G------------------------------------------G---------------------------A--------T-------------------------------GC---- 588
B.RU.04.04RU128005 ---R------------A-----------------C--------------R-----------G-----------G-------A-------------AG---------------------R-----G---------------A-----GTT-----------A-------AA 553
B.TH.00.00TH_C3198 ----------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------TC--------------------------A--------- 267
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------T---A-------------T-----G-------GG-----C-----G---T---C---------G-----------------G----------------------T---------------------------A-------A- 267
B.TW.94.TWCYS -----------------------A----------C--C-----------------------------C-----------------A------T-------------------------------------------------------T---------A-A-------A- 1061
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------------------C-----G--------------C------------------T------------------------------------A----------------------GT------------A-------A- 267
B.US.07.CR0027M -------------------G--------------C-----------------G-----G--------C--------T-----------------G-----------------------------G---------------A-----GT------C-----A--------- 287
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------------------------------------------T-----------------A---------------CA-------------G---------------------------A--------T------------------------------------- 267
B.YE.02.02YE507 ----------------------------T--------C-----T--A---------G--------------------T----------------T----------------------------A--------T-------------GT-------------------CA- 267
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------------------------A---------------------------C----------------T-------------T--G-----------------------------------------------------------------A-----G-A- 494
C.AR.01.ARG4006 -C-----------------G---A----T------G-C--------T---------A--------------------A-AA--------------G-T---------------A-G-------T------------------T-----T-----------A---GC--AA 267
C.BR.04.04BR013 -C-----------------G---A----T---C--GCC--------T-----G---G--------------------A-AAA-------------G-T--CA--------A--A-G-------T------------------T-----T-----------A-------A- 523
C.BW.00.00BW07621 -------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G--------------------C-----------T-----------A---A---A- 439
C.CN.98.YNRL9840 -------------------G---A----T---C----C--------T-----G--------C-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--G-- 273
C.CY.05.CY040 -------------------G---A----T---C----C--------T--------------T-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---A--G-- 273
C.ES.07.X2118_2 -------------A-----G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AAT------------G-T------------A----G-----------------C--C---------GTT---CG------A---G-C--- 505
C.ET.02.02ET_288 -------------------G---A----T---C----C--------T-----G------AC---A----A-------A-AAA---AT--------G-T---A-A------A----G----------------T---C-----------T-----------A---G--G-- 267
C.GE.03.03GEMZ033 -------------------G---A--------C----C--------T-----G---G----C-------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-----------------C--C-----------T-----------A---A--G-- 267
C.IL.98.98IS002 -------------------G--CA----T---C----C-----T--T----------------------A---G---A---A-------------G-T---A-A------A-------GA---A--------T---C-----------T-----------A--CA-G-AC 408
C.IN.03.D24 -------------A---A-G---A----T---C----C--------T-----G---G----C---------------A-AAA---------------T------------A-------------G-------TC--C-----------------------A---G--G-- 1083
C.KE.00.KER2010 -------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA-------------G-T------------A----G-----------------C--C-----------T-----------A---A-T-A- 267
C.MM.99.mIDU101_3 -------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T------------A---------------------TC--C-----------T-----------A---TC-G-- 441
C.MW.93.93MW_965 -------------------G---A----T---C----C----C---T---------G------------A-------A-AAA-------------G-T------------A----G---T-G---------C----C-----------------------A---GC--AC 267
C.SN.90.90SE_364 -------------A-----G---A----T---C----C--------T-----G-----------------G------A--AA-------------G-T------------A----G-----------G--------C-----------T-----------A------GAC 267
C.SO.89.89SM_145 -------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A--AA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G---A- 267
C.TZ.02.CO178 -------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A-------A-AAA---------C---G-T------------A----G----------------TC---G-----T--GTT-----------A------G-- 267
C.US.98.98US_MSC3018 -------------------G---A----T---C----C--------T-----GGA-G-------A----A-------A--AA-------------G-T-----------------G-------A---------C--C-----------T-----------A---A--G-- 267
C.UY.01.TRA3011 -C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----------------T----A-------A-AAA---A---------G-T--C---------A--A-G-----C-T----C-------------T-----T---------------G---A- 267
C.YE.02.02YE511 -------------------G---A----T--------C--------T----------------------A-------A-AA--------------G-T------------A---CG-------A------------C-----G-----T--T--C-----A---A--GAC 267
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------------------G---A----T---C----C--------T--G---T--G------------A-------A--CA-------------G-T------------A----G--------------------C-----------T-----------A---AG---- 496
C.ZM.02.02ZM108 -------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AA------C--------T------------A----G--------------------C---------GTT--T--------A---G----- 1061
D.CD.83.ELI ---------------------------AT---C-------------T----------------------A-------A-A--G------------G-TA-----------A-------------------------------------------------A---A--G-A 608
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------------------------T---C-------------T--G-----------G-------A-------A-AA-C---T-G--G-----T---A----------------G-------------T---------------A-----------A---A-C--A 267
D.CY.06.CY163 ----------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C------------G-T---------A-T---------T----------G-----C---A-------A-----------A--GGC-G-A 273
D.KE.97.ML415_2 ---------------G---T--------T---C-------------T-----------------G----A-------A----------T------A-TA----------------G---A---A---------------------------T--------A--------- 528
D.KR.04.04KBH8 --------------------A-------T---C-------------T-----G------A-----------------A-A-----------------TA-A---------------A------A--------T---------------------------A---G----A 1021
D.SN.x.SE365 ----------------A-----------T---C-------------T-----G-----------T------------A-A---------------G-TA-----------------------------------------A-------------------A---G---A- 1061
D.TD.99.MN011 ----------------------------T---C-------------T-----G--------T-------A---------A--C--------G---G-TA--A------------------------------T---C-----------A-----------A---G---A- 280
D.TZ.01.A280 -----------------T----------T---C-------------T-----G-----C----------A------..........---------G-TA------------------------A--------T-------------------------------AG--A- 257
D.UG.99.99UGK09958 -----------------T----------T---C-------------T----------------------A---G---A-AA----A---------G-TA----A-----------G-------A------------------------------------A---G---A- 267
D.YE.02.02YE516 ----------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C------------G-TT-GA-------T----------------------T---------------A-----------A---G----- 267
D.ZA.90.R1 -----------------------A----T---C-------------T----------------------A---G---A---C---------------TA-------------------------------------------------------------A---G----- 408
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------------------T---C--G----------T-----------------------GA-----A-A--G-----------------------------------G-----------G-TC----------T-GT--------T---A-------A- 171
F1.AR.02.ARE933 -G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A-----------C------A-------------------G----A---G------------------GT--------C---A--------- 371
F1.BE.93.VI850 ----------------------------T---C--G----------TC--------------------CA-A-----A-AA-------------------------------------G----AG-------T-------------GT--------A---A--------- 417
F1.BR.07.07BR844 ----------------A-----------T---A--G----------TC--------G-----------C-GAG----A-A------T-----T----T--------------------G----A------G------G--------GT--------T---A-------A- 825
F1.ES.x.P1146 -----------------T----------T------G----------TC--------C------------ARA-----A-A-C------T--------A--------------------G-----------G---------A-----GT--------A---A--------- 360
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------T---A-AG----------TC--------------------CA-A-----A-A-C----A----G------A-------------------G-----------------C---A-----GT--------T---A-------A- 403
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------T----------T------G-------A--TC--------C------------AG------A-AA-------------------------------------G-----------G-TC------------GTT-----------A-------A- 273
F1.JP.04.DR6082 ----------------------------T---A--G----------TC--------G-----------C--A--T--A-A-----------T--------------------------GT-----------------CT-A-----GT------C-T---A-------A- 1059
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------T----------T--------------A--TC--------C-------------GA-----A-A--------T-----------------------------G-----------G---------A-----GT------------A--------- 1101
F1.RU.08.D88_845 ----------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C---------G--------C-C---------G--G--GA--------------------------GT--------A---A--------- 518
F2.CM.97.CM53657 -----------------------A----T---C-------------T-----G---AAG----------A-------A-A-----A--------------------------------G----A--------TC--C---A---T-GT--------A---A--------- 267
G.BE.96.DRCBL -------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-A-----A---C----T-G------G-T--C--A------A----G--GA---A----C---T---------------------------A-------A- 1047
G.CM.04.178_15 -----------------A-G--GA----T---C----C----AA--C---------G-------T---CAG------A---C------G-----C--T--C--------GA----G---A------------T---------------------------A-------A- 598
G.CU.99.Cu74 -------------------G---AA---T---C-C--C--------T-------------G---T---CA-------A--AAC--AT-G------G-T--C--A----C-A----G--G----AG-----------------------------------A-------A- 675
G.ES.05.P962 -------------------G--TA----T---C----C--------C---------G-------T---CAG------A--AC-------------G-T--C---------A----G--GA---A--------T---------------------------A--------- 545
G.GH.03.03GH175G -----------------A-G--GA----T---C----CT-------T---------G-------T---CAG------A--ATG---T-G------G-T--C---------A----G--G-------------TC--------------------C-----A--------A 1105
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------A---A-G--GA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-TA-C--M------A----G--GA---A--------T---------------------------A----CC-A- 464
G.NG.01.01NGPL0669 -------------------G---A----T---C----C--------C---------G-------A---CAG------A--AAC-----G------G-T--C---------A----G--GA---A----C--------G-T--------------------A----G---- 267
G.PT.x.PT2695 -------------------G---AA---T---C-C--C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T--------G-T--C---------A----G--G-------------T---------------A-----------A--------- 1013
G.SE.93.SE6165 -------------------G--GA----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A--A-----T-G--------T--C---------A----G---A---A-------------G----------------------A--------- 465
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B.FR.83.HXB2 TATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCTTCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGG 1062
Gag V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R_
H.BE.93.VI991 -------------------G---A----T---C----C--C-A---T---------G----T-----CCA---------A-----------G---G-T---A--------A-------C---CA----------------A-----GT---------C--A--------A 448
H.BE.93.VI997 -------------A-----G---A----T---C----C--C-----T------T--G-----------CT-------A-A-A---A----GG-----TA--A--------A-----------CW--------T------C-----G-----------C--A-T------A 389
H.CF.90.056 -------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA--A--------A------------A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA 409
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------G--CA----T---C-C--C--C-A---T---------G----T------CT-A-----Y-A------A----G---G-T------------A--------A---A---G----T----CT-------GT------------A-----G-AA 583
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------------G--CA---AT---C----C--------TC--T-GTG-G--------G--GA---G-----A-T----A-C------GAT---T-A------G----G--GA-A-A--------T---C----A------------------A---T-G--- 260
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T--C---------A--C-----A---A------G--------------------------C--A-----G--- 385
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T------------A--------A---A---------------------------------C--A-----G--- 386
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A-----------------A-----C--G-----G---------C---T------------------------G-----------T 273
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A----A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A- 273
01_AE.CF.90.90CF11697 -------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T-----T--AAT--CA-----------------A---A--------T------CA------------GG-----A--------- 1017
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----------------T-G---A--------C----C---------------T--G-------A---CA-------A---A----T-----T--A-T--CA-----------A---------A---------------------------T-GG-----A--C---G-- 273
01_AE.HK.04.HK001 -------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA---G---A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T--------------------GG--C--A--C------ 439
01_AE.JP.x.DR0492 -------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---G-----A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T-------A------------GG--C-----C------ 1080
01_AE.TH.04.BKM -------------A---T-G---A----T---A----C--------T---------G----G--A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A-----------------------------GG--C-----C--G--- 1023
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----G---A-T--CA---------------------A--------T-------C------------GG--C-----C------ 267
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A--------T-------A----------------C--A--C-G---- 326
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------------------G---A----T--------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T--AA---------------------A--------T-------------GT---T--C-----A--------- 267
02_AG.CY.05.CY048 ----------------A--G---A-----C--C----C----A---T---A-----G--A----A---CA----T--A---A----T-C---T--A-T--CA-----------A--A------A---G----T-------A----------T-GGG----A--------- 273
02_AG.ES.06.P1261 -------------------G--CA---A-T--C----C--------T---------G-------A---CA----C--T--AA----T----G---G-T--CGG-------A------------A----------------A---T------T-GG--C------------ 515
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GT--A-A-A----T-----A--G-T--CGG--------------------A----------------A----------T-GG--C--A---A----- 425
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------T-G---A----T---C----C--------T---------G---G---A---CAG---C--A---A----T----GT--A-T--CAG--------------------A----------------A----------T-GG-----A--------- 1098
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T-----T--A-T--CAGT-----------G-------A--------T-------A----------G-GG-----A----G---- 1072
02_AG.NG.01.PL0710 -------------------G---A----T---C----C----A-T-A---------G-------A---CA----C--A---A----T-----T--A-T---AG--------------------A--------T-------A----------T-GG-----A--------A 267
02_AG.SE.94.SE7812 -------------A---T-G---A--------C----C------------------G-------A---CA----C--A---A---AT-----T--A-T--CAG--------------------A--------T------CA----------T-GG--C--A--------- 449
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-G---T--A-T--CA---------------------A--------T------------------T--------A-----G--A 274
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------------------G---A--------A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----T-----T--G-T--CAG--------------------A------G--------------------T-GG-----A--------- 267
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCA----C--A---A----T-----T--G-T--CA---------------------C--------T-------A----------T-GG--C--A--------- 267
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T--------A-T--CA---------------------A------------------------------------A------C-- 294
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T--A-T--CA-A-----------------------------------TA--A---------GG--C--A--------A 428
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T--------G-TA-----------A------------A---------C--------------------------C---G----- 438
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T-----T--A-T--CA---------------------A--------T---------------------------A--------- 1090
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---AC-GA- 409
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------AG------A-AAA-------------G-T------------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--GA- 269
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T----G-----T---AG--------------------A------------------------------------A-------A- 273
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A---------------G-TA----------------G---A---A------------------------------------A---G----- 441
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA--------G-T--CA-T------A----------------------C-----------------------C--A-----GCA- 438
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A--------------------------------------G-------------T-------------GT------------A-------A- 1082
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G--------T--C--------------G--G----A------------------------------------A--C------ 440
14_BG.ES.00.X605 -------------------G---A----T---C----C----A---T---------G----T--T---CA-------A--------T-G------G-G--C---------A----G--GA------------T---------------A-----------A-------A- 509
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T----GT--A-T--CA---------------------A-----------------------------GG--C--A--AA-C--- 470
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G-------TA--A-----------------A---AG-----G-T----G------T---------------A--------A 429
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A--------------------------------------G---------------------A-----GT--------A---A-------A- 267
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-----T----TA-CA-A---------------A---AG-----------------------T-----------A-----GG-- 379
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA------------------------------T--------------------GG--C--A-----GCA- 288
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T--------G-T--CA-A------A----G--G----AG-------T---------------------------A--------- 537
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G--------------TA------------------------A--------T---------------------------A---GC---A 267
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------AGT--CA-----------------A---A----------------A-------------------A------C-- 267
23_BG.CU.03.CB118 -------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-T--CA-A------A----G---A---AG-------T----G----------------------A--------- 511
24_BG.CU.03.CB378 -------------------G---A----T---C-C--C--------T---------G-------T---CA-------T--AAC--A--G------G-T--CA-A------A----G--GA---AG-------T---------------------------A--------- 511
25_cpx.CM.02.1918LE -------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT-----T--G-T---A---------------------A----------------------GT------------A-----G--A 267
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T----G---G-TG--A----------------G----A--------T-------------GT------C-----A--------- 1082
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A----------G---G-T--C----------------------A------G-T----CT------------------C--A--------A 1065
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------T--------------------C------------------------------A-A-----------G--------A--------------------------------C------------GT---------------C----A- 431
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------G-----------------------A--------------------------------ATC-----------------------------------------A--------T-------------GT---------------------- 433
31_BC.BR.04.04BR142 -C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA-------------G-T---A--------A--A-G------GT------------------T-----------------A---G---A- 519
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G--------G-T--CAG------G-------------AG-------T---------------------------A--------- 712
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -------------A--AT-G--CA--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T--------A-T--CA---------------------A--------T-------A------------GG--C--A--C------ 447
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T--CA-------------G-------A--------T-------A------------GG-----A--C---G-- 267
35_AD.AF.05.05AF095 -------------------G---A--------C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T--------G-T--CA--------A---------------------T------------------------C--A-------A- 267
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A-------------A-T--CA---------------------A------------------------------------A------C-- 267
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T-----T--A-T--CA---------------------A--------T--------------------GG-----A--C---C-- 267
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T--------------------------------G----A------------------G---GTT-----C-T---A--------A 488
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C------------------------------G-----G---------------------A-----GT--------A---A-------A- 536
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T----C-------------------------------A----------------A---------------------------A- 545
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------------------A--------------G-----C---------------------------G---------------------------A------------------------------------A-------A- 591
43_02G.SA.03.J11223 -------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M--RT--A-T---AG--------------------A--------T-------A----M-----T-GG--Y--A--------A 596
N.CM.95.YBF30 -------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--C------GCCA-GT----AAAT--AT--G-----G-T--CA-------G-----------GC-C--T--------CG-TC-----GTT--T--------C---AGT--- 620
N.CM.97.YBF106 -------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-T------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T--CA-------G-------G---GC-C--T--G-W---C--CC-G---GTT--T--------C---AGT-AC 621
N.CM.02.DJO0131 -------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC 532
N.CM.04.04CM_1015_04 -------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T--CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT-CA 534
O.BE.87.ANT70 -------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--A 1113
O.CM.x.BCF06 -------------------G---AAT------TGCG-------T--A------T-TG--------AA-GAG---C-GT-ACAG---T--G-----G-T--CA-------G-----G--C--A-A---TC-T-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--A 1112
O.CM.91.MVP5180 -------------------G---A---A----TG---------T--A--------TG-------TAC-GAG---C-G--ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----G--C--G-A---TC-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T--CA-C--A 1088
O.CM.96.96CMA102 -------------------G--CA-------TTG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G---G-T---A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--A 543
O.CM.97.97CMABB447 -------------------G---A--------TG--------AG-----------TG-------TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-----G-T--CA-------G--------C--G-AG---C-C-GG--CG--A-----GTA----GG--C--T---A-C--A 545
O.CM.98.98CMA104 -------------------G---A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--A 545
O.CM.99.99CMU4122 -------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-C--G---AACGAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-A-----G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----T--YA-C--A 544
O.FR.92.VAU ---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--A 622
DO.FR.08.RBF208 -------------------G--CA---A----TG--------AG--A--------TAT---G--TAACGAGA--C--T-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--A 520
O.SN.99.99SE_MP1299 -------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A 1115
O.US.x.I_2478B -------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-----G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-T-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--A 1115
O.US.97.97US08692A -------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-G---G-T--CA-------G------AGC--GCAG---C-Y-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--A 510
O.US.99.99USTWLA ------------A----------A----T---TG--------AT-----------TG-------TAA-GAG---T--T--CAG---T--G-----G-T--CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C--G--CG--A---T-GTA--TAGG-----T--CA----A 536
P.FR.09.RBF168 -------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T--CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---A 1107
CPZ.CD.90.ANT -T--------ATC------GC-G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT--AT-GAGC--T---A-AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-GG--C--A---A--G-- 426
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------A-----G---A-------TTG---C-----T--AA-G----ATG-------T---GAGA-GT--T--AA-------G-----G-T---A-------G-------G---GC-C--T----T---C--TT-G---GT---T-GG-----A---A-G--A 631
CPZ.GA.88.GAB1 -------------------G---A--------TG-G-C--C--G--AA-G----GTAAG-----A----CTA--T-GT-ACA---AT--G-G---G-T--CA-A-----C-------G---GC-G--C--G-T---C--TC-G---GTA--G-GG--CA-A---AGTGAC 1099
CPZ.TZ.00.TAN1 -------CG-A--C--A---C-G--T-----GA-G-----C--T--CA-G--G-ACGT---------CT-GA----CA-CCTC-----G--G--T--GG-AG-C-TT--T--TCC----A-C-TT--T--G-T------CA-CTGTGTA-----C--C--A--CGC-G-A 625
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T--AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT--- 1104
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B.FR.83.HXB2 ATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAGCAAGCAGCAGCT....................................GACACAGGACACAGCAATCAG.......................... 1170
Gag _I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__K__K__K__A__Q__Q__A__A__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__T__G__H__S__N__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.
A.CD.02.02CD_KTB035 ------G---G---------A------C----T--A-------C-CT------------C---C---G-A----A--G--------CGCT.................................-CAGG--ACAG------A............................. 1167
A.SN.01.DDJ369 ------G-G-----T-----------------T--A---------ATA-----G-GGCAC---C-----A-------G--------AGCT.................................---------AG-----GA---.......................... 380
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----TG--------------------Y----T--A---------ATAA----T--G--C---C---GGA-T--A--G---------....................................---------A-----GGCA--.......................... 381
A1.CY.06.CY171 ----------G---------------------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-C--A--GA-----A--....................................-G-------AG-----GCA--.......................... 381
A1.GE.99.99GEMZ011 -----TG-------------------------Y--A-----R---ATAM-R--T--G-RC---C---RGAMM--A--G---..........................................ACA--T-RCACA................................... 360
A1.IT.02.60000 -----TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-C--A--G-----GA--....................................-G-------AG---A-GC---.......................... 1181
A1.KE.02.ML1990 -----TG-------T------------C----T--AG--------ATAA----T--G--C--TC----GA----A------------....................................--T------AG-----GCAC-.......................... 499
A1.RU.08.PokA1Ru -----A----G---------------------T--A--------GATA-----T--G--C---C----GA-C--A--G------A--....................................AG-------AG-................................... 664
A1.RW.93.93RW037A -----TG--------------------C----T--A---------CTA-----T--G--C---C-GCGGA----A--G---------....................................---------A------GCACA.......................... 1169
A1.SE.95.SE8538 -----TG----G---------------C----T--AT--------ATA-----G--G--C---C----GA----A--G----T----....................................---------AG-----GCA--.......................... 375
A1.TZ.01.A341 -----TG--------------------C----T--A---------AT------T--G--CC--C----GA----A--G--------C....................................--T------A---A--GCA--.......................... 375
A1.UA.01.01UADN139 ----------G--------------G------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-------GT-----A--....................................-G-------AG-----GCA--.......................... 375
A1.UG.99.99UGA07072 -----T--------------------------T--A--------GAT----G-T--G--C---C----GA----A--G-------T-....................................--T------AG-----GCA--.......................... 375
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----TG-------------------------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-------G-----C--AGCCCAGGCAGCAGCT.....................A--------A------GC---.......................... 617
A2.CD.97.97CDKTB48 ------G--------------------C----T--A-----------A---------T-C---C-G--GA-------G---------....................................---------AG-----GCAGTCAAAATTACAGAGGT........... 532
A2.CY.94.94CY017_41 G----TG--------------------C----T--A-----------A--------GCAG--A-C-C-GCATGCAGC---T..........................................--------GA------GC............................. 530
B.AR.04.04AR143170 G-----G----G-----------T--------G---C----------A--------G---C--C----GA----------G------....................................----A---G...................................... 365
B.AU.04.PS1038_Day174 ------G--------------------C----------------------------------------G------------------....................................-G-------A----T-GC---.......................... 381
B.BO.99.BOL0122 ------G----------------------------------------------------------------------------G---....................................---------A--------GGAAACAGCAATCAG.............. 387
B.BR.05.BREPM1081 -----TG---G---T--T------------------G-----------------G-------------G--------G---A----ACAGCAAGCAGCAGCT.....................---------A------GC---.......................... 674
B.CA.97.CANB3FULL ------G-------T-----------------T--------------------------------------------------C---....................................-G-----A-A------GC---.......................... 450
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------G-------------------------G-----------------------------------G------------------GCT.................................---------A---A--GC---.......................... 1169
B.CO.01.PCM001 ------G--------------------C----T-G----------------------------------------------------....................................---------A------GC---.......................... 375
B.CU.99.Cu19 ------G---------------------------G---------G-------------------------------T----------....................................---------AG-----G----.......................... 711
B.CY.06.CY165 -----TG-G---------CC---------TT-T---------------A--------T--G----------G--C-----G-----AGCT.................................---------A------G----.......................... 384
B.DE.86.D31 ------G-------------------------T-------------------------------------------C-------CG-....................................---G-----A---A--GC---.......................... 716
B.DK.04.PMVL_012 -----TG---G---------------------M-R-G-------G------------------------------------------....................................-C-------A--------GW-.......................... 537
B.DO.05.05DO_160884 -----C----G---------A------------------------------------G---------------------AG------....................................---------A---A--G----.......................... 375
B.EC.89.EC003 -----TG--------------------G----G------------------------------------------------------....................................---------A------GC--TCAG....................... 284
B.ES.07.X2231 ---CC-G-------------------------T-----------------------------------G------------A-----GCCGCA..............................-GA-ACA-CAG-----GC---.......................... 636
B.FR.92.92FR_BX08 G----TG---G---------A-----------G-G----------------------------------------------A----AGCAGCT..............................----Y----A------GC---.......................... 381
B.GA.88.OYI ------G-------------------------T---------------------------------------------A--------....................................---------A------GC---.......................... 716
B.GB.86.GB8_46R -----TG-------------------------T-------------------G----------------------------------....................................----AG---A-------CAGCAACCAG.................... 1175
B.GE.03.03GEMZ004 ------G-------------------G--------A-----------------------C---G----G-T----------------....................................----A----ACA................................... 366
B.HT.05.05HT_129389 ------G--------------------C----T-G---------G------------T----------G-----A------------....................................---------A------GC---.......................... 375
B.IN.x.11807 ------G-------------------------T-------------------G------------------------------C---....................................-----C----------G-ACT.......................... 520
B.JM.05.05JM_KJ108 -----T--------------------------G---------------A----T--------------GATG---------------....................................A--------A------GC--A.......................... 375
B.JP.05.DR6538 ----C----C----------------C-----G-----------------------------------G-----A------------....................................---------A------GC---.......................... 1174
B.KR.04.04KMH5 ----------G---------------------G-----------------------------------G------------A-C---....................................-G-G-----A------GC---.......................... 1148
B.MM.99.mSTD101 --------------------------------A-----------------------------------GA--------A--------....................................---------A-ACA--GC---GTCAAC...CAG.............. 557
B.NL.00.671_00T36 ------G-------------------------A--A-----------A------------------CGG------------CAGCAAGCAGAAGCT...........................---G-----A-A-A---C-C-.......................... 705
B.RU.04.04RU128005 ------G-------------A-----------G--A--------G--A--------------------G--------------G---....................................AG-------A------GC---.......................... 661
B.TH.00.00TH_C3198 -----TG-------------------------G---G--------------------------C----G---------A-------AGCAGCT..............................-G-------A------GC---.......................... 381
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------G----------------------------------------A---------------------------------------GACACAGGAAACAGCAGT..................C--------A------G----.......................... 393
B.TW.94.TWCYS -----------------------C--------A---------------------------------------------------A-CGGC.................................ACAGG-AACA-----CCG............................. 1169
B.UA.01.01UAKV167 --------------------A--------------------------------------C--------G------------------....................................---G---C-A---AA-GC--A.......................... 375
B.US.07.CR0027M -----TG-------------------------G-----------------------------------------------GCAGCAAGCAGCAGCTGCAGCAGCT..................---------A-T-----A---.......................... 413
B.UY.01.01UYTRA1179 ---A-TG-------------------------A--A--------G--A--------------------G-T--------------A-....................................---------A------GC---.......................... 375
B.YE.02.02YE507 -----TG--------------------------------------------------------------------------------....................................---------AGT----GC---.......................... 375
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------------------------T-----------------------------A--C-GG---------A--------....................................-G-------A-------C---.......................... 602
C.AR.01.ARG4006 ---------CG---------A-----C--------A---A-----------G-A------C--C-----A-------G---..........................................--AG-G-CTG---AAGGAA--.......................... 369
C.BR.04.04BR013 ---------CG---T-----------C--------A---C-------A------------C--CT----AT------G---..........................................--AG-G-CTG---AAG-AA--.......................... 625
C.BW.00.00BW07621 -----TG--CG------------G--A------C--------A----A------C-----C--C-----A-------G---..........................................--A--G-CTG---AA--G............................. 538
C.CN.98.YNRL9840 -----AG--CG---------A-----C--------------------A----------T-C--C-----A-------G---..........................................A-AGAG-ATG--G-G--G............................. 372
C.CY.05.CY040 -----TG--C----------------C--------------------A---------T--C--C----G------------..........................................--AG-G-CTG---AAGGAG--.......................... 375
C.ES.07.X2118_2 -----TG--CG---------------C---------------RG---A------------C-AC-----A-------G---..........................................--AG-G-CTGG-G----A............................. 604
C.ET.02.02ET_288 -----T---CG---------------C-------G------------A---------GTGC--C-----A-------G----G-.......................................--AG-T-ACA-AG-A--G............................. 369
C.GE.03.03GEMZ033 ------G--CG------------C--C-----T--------------A-----GG--T--C--CG----A-------G---..........................................--AG-G-CTG---AG--G............................. 366
C.IL.98.98IS002 ------G---G---------------CC----T--------------A-G----------C--C-----A-------G---..........................................A-AG-G-CTG--GAA--A............................. 507
C.IN.03.D24 ------G--CG---------------C-----------------G--A-----G---T--C--C-----AT------GCAGCA-AAAACACAGCAGGCA........................A-AGAG-CTG--G-G--G............................. 1200
C.KE.00.KER2010 -----AG--CG---------------C--------------------A------------C--C-----A-------G-G-..........................................A-AG-G-CTG-TG-A--G............................. 366
C.MM.99.mIDU101_3 -----AG--CG---------A-----C--------------------A----------T----C-----.-------G---..........................................A-AGAG-CTG--G-G--G............................. 539
C.MW.93.93MW_965 ---------CG---------------C--------------------A------------C--C-----A----AA-----..........................................--AG-G-CTG-T-AAGGAA--.......................... 369
C.SN.90.90SE_364 ---A--G--C----------------C--------------------A------------C--C-----A-------G---..........................................--AG-G-CTGG-G-A--G............................. 366
C.SO.89.89SM_145 ------G--CG---------------C--------------------A------------C--C-----A-------G---..........................................A-AG-G-CTG--G-A--G............................. 366
C.TZ.02.CO178 ---------CG---T-----------C--------------------A---------T--C--C-----A-------G---..........................................A-AG---CTG--G-G--A............................. 366
C.US.98.98US_MSC3018 ------G--CG---------------C-----T--------------A------------C--C-----A-------GA--..........................................A-AG-G-CTG--GAA--G............................. 366
C.UY.01.TRA3011 ------G--CG---------------C--------A---A-------A----------AGC--C-GGC--A-...................................................-CGG-T-ACA-AG-A--G............................. 357
C.YE.02.02YE511 ----CAG-G-----------------C--------A-----------A------------C--C-----A-------G---..........................................ACAG-G-AGG---AA--A............................. 366
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----TG--CG------------------------A-----------A------------C--C-----A-------G.............................................-CA-AG-CTG--G-A--G............................. 592
C.ZM.02.02ZM108 ------G--CG---------------C--------------------A-----G---T--C--C-----AT---AGC-CAGCAG--A....................................--AG-G-CTG---AA--G............................. 1166
D.CD.83.ELI -----TG-------------------------A-----G-----------------------------G------------------....................................---------A---A--GC---.......................... 716
D.CM.01.01CM_0009BBY ------G-------------A-----------T--------------A--G...----AAGCAC-GC-----GCAGCT.............................................A---A----A---A--GC---.......................... 363
D.CY.06.CY163 -----------G--T--A--------------A--------------A--------C------------------------------....................................---------A------G----.......................... 381
D.KE.97.ML415_2 ---A--G--GC------------------------------------A----C---------------G------------A-----....................................------A--A------G----.......................... 636
D.KR.04.04KBH8 ---A-TG----G-----------------------A--------G--A--------------A------------------A-----....................................------AA-A---A--GC---.......................... 1129
D.SN.x.SE365 ------G--------------------G----A-----G--------A-G------G-----------G-T----------A-----....................................---TT----A---A--GC---.......................... 1169
D.TD.99.MN011 ---C--G----G--------------------T--------------A-------------------------------T-CT----....................................---------A-------C---.......................... 388
D.TZ.01.A280 ------G-------------------------A--AT---------------C---------------G------------A-----....................................---------AG-----GC---.......................... 365
D.UG.99.99UGK09958 ---A-------------------------------------------A----C-----------------A-GCAAC---T..........................................------A--A------GC---.......................... 369
D.YE.02.02YE516 ----G-G----G--------------------T--------------A----------T---------G----C-------------....................................---------A------GC---.......................... 375
D.ZA.90.R1 -----TG-----------C----------------------------A-----------------G--G--------------G---....................................---------A------GC---.......................... 516
F1.AO.06.AO_06_ANG125 GA----G----G--------------------G---C----------A--G--T------C--C-----A-GA-A-----G-----AGCT.................................-C-------...................................... 270
F1.AR.02.ARE933 -----AG----G--------------------G---C----------C-----T------C--C----GAG---------G------....................................--------G...................................... 467
F1.BE.93.VI850 GC--G-G---C-------------------------C----------A------------C--C----GA----------G------....................................----A---G...................................... 513
F1.BR.07.07BR844 G-----G-------------------------A---C----------A---------T--C--C---GGA--------AA...........................................---G--AC-AG-G---GCTGACAAAGGAGCA................ 936
F1.ES.x.P1146 G-----G----G-----------C--------G---C----------A---------------C----GA----------G------....................................----A----...................................... 456
F1.FI.93.FIN9363 ------G----G--------------------T---C----------A------------C--C----GA----------G------GCAGCT..............................----A---G...................................... 505
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------G--------------------G---T-------G--A---------G--C--C----GA----------G------....................................----A----...................................... 369
F1.JP.04.DR6082 G----TG-------T-----------------G---C-----C----A-------G----C--C----GA----------------GGCAGCT..............................----A---G...................................... 1161
F1.RO.96.BCI_R07 G-----G----G--------------------G---C----------A---CG-------C--C----GA----------G------....................................----A--T-...................................... 1197
F1.RU.08.D88_845 ---CCTG-------T-----A-----------G---T-----------------------C--CG---GC----A-----------AGCAACAGCA...........................-CAG---CTG--CAAGGA............................. 632
F2.CM.97.CM53657 ---A-A---GG---------------------T---C--C-------A---G--------C--C-----A----A-C------G---....................................----A---G...................................... 363
G.BE.96.DRCBL ------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-GATA-----G--G---C--C-----.........................................................GA-AACAG-----GC--A.......................... 1134
G.CM.04.178_15 ------G-------------A------C----GG-AG-G--AA--AGA-----G--C---C--C-----A-----A-G------...................................................----GC--A.......................... 691
G.CU.99.Cu74 ------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA-----G------C--C-----A-G------------AGG....................................--TGA----A---A--GC--A.......................... 783
G.ES.05.P962 ------G---G---------A------C----GG-AG-G--AA--ATA-----G--C---C-A---G--AA----A-G-T-A--ATG....................................-G--A--A-A-T----GC--A.......................... 653
G.GH.03.03GH175G -----AG-------------A------C----G--AG-G--AA--CTA-----G--T---C--C-----CAG---GC----AAG.......................................-CTGA----A---A---C--A.......................... 1210
G.KE.93.HH8793_12_1 ------G----G--------A------C----GG-AG----AA-GATA-----G------C--C-----AT------G------AGG....................................--TGA----A------GC--A.......................... 572
G.NG.01.01NGPL0669 ------G---G---------A-----------TG-AG-G--AA--TTA-----G--C---C-----G--A-----A-G------A-A....................................AGT------A-T-A---C--A.......................... 375
G.PT.x.PT2695 ------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-GACA--G--G------C-----C--CAG---GC----ATG.......................................---GA----A------GC--A.......................... 1118
G.SE.93.SE6165 ------G-------------A------C----AG-AG-G--AA-GATA-----G------C--G-----AT------G------ATG....................................--T-A----A-------C--A.......................... 573
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B.FR.83.HXB2 ATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAACAAAAGTAAGAAAAAAGCACAGCAAGCAGCAGCT....................................GACACAGGACACAGCAATCAG.......................... 1170
Gag _I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__K__S__K__K__K__A__Q__Q__A__A__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__T__G__H__S__N__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.
H.BE.93.VI991 -----TG-G----------------------GG------------ATA--G--T--G-AC---C---G-A-------G--CC----AGCAGCT..............................--T-A--A-A-GGA--GCA--.......................... 562
H.BE.93.VI997 ------G------------------------GG------------ATA-----------GC--C-----A-----------A-----....................................A-T-AG-A-AGAGA---CA--.......................... 497
H.CF.90.056 -----TG-G--------------G--------T------------ATA------------C--C-----A-----------------....................................--T-AG-A-A-AGA---CA--.......................... 517
H.GB.00.00GBAC4001 ------G--C----T----GT---------A-T---G--A----GATA--G-----G-ACC--C---C-A-------G---A-----....................................RGT-A--AGA-GGA--GCA--.......................... 691
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----C----G------------G---------------------CTTT----------C---G-G-----TA--A---A---T.......................................-T--A-AA-T---A--G----.......................... 365
J.SE.93.SE9280_7887 -----A-------------T------------G------------ATT--------G-AC--AC-GC-G------A------A-A--....................................----A-AA-G---A--G----.......................... 493
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------------------------ATT----------AC--AC-GC-GA-----A------A-A--....................................----A-AA-G---A--G----.......................... 494
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---C--G---GG--------------C--------AC----------A-------G--C-C--C----GA-----................................................C-AGG-AA-GCTGA---AGG-.......................... 369
K.CM.96.96CM_MP535 ------G-------------------C--------AC----------A------------C--CG---GA----A................................................C-AGA--C-GCTGA---AGG-.......................... 369
01_AE.CF.90.90CF11697 -----TG-------------------------T--A----------TA-----T--G-AC---C----GA-------G---------....................................-G-------AG--A--GCA-A.......................... 1125
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---C----------------------------T--A----------TA-----T--G--CC--C----GA-------G---------....................................-G-------AG-----GCA-A.......................... 381
01_AE.HK.04.HK001 ------G-------------------------T--AT--------ATA-----T--G-ACC-------GA-------G---------....................................-G-------AG--A--GCA-A.......................... 547
01_AE.JP.x.DR0492 ------G---GG--------------------T--A----------TA-----T--G--CC--C----GA-------G-G-------....................................-G-------A------GCA-A.......................... 1188
01_AE.TH.04.BKM ------G-------------A--------------A----------CA-----T--G---C--C----GAA------------T---....................................-G-------AG-----GCA-A.......................... 1131
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------G-------------------------T--A--G-------TA--------G--CC--C----GA-------G---------....................................-G-------AG----GGCA-A.......................... 375
01_AE.VN.98.98VNND15 ------G-------------------------T--A----------TA-----T--G--CC--C----GA-------G---------....................................-G-C-----AG-----GCA-A.......................... 434
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----CT--------------A-----C-----T--A---------AT---------G--C---C----G--------G---A--C--....................................AG------C...................................... 363
02_AG.CY.05.CY048 ------G-------------------C---A-T--AG--A------TA-----T--G--C---C----GA-------GA--------....................................-C-G-----AG-................................... 372
02_AG.ES.06.P1261 -----A--------------------C-----T--AT--------ATA-----T-----C-CAC--GGGA-------G---------....................................-C-G-----AG-................................... 614
02_AG.FR.91.DJ263 -----C--------------------C-----A--A----------TA-----T--G--C---C----GA-------G-----G---....................................-C-------AG-................................... 524
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A--------------------C-----T---T---------TA-----T--G--C--AC----GA-------G---------....................................-C-------AGT----GC............................. 1203
02_AG.LR.x.POC44951 T----C----C---------------C-----T--A---------AT------T--G--C---C----GA-------G---------....................................-C-------AG-................................... 1171
02_AG.NG.01.PL0710 -----TG-------------A--G--C-----T--A--------GATA-----T--G-AC----C---GCAGGCAGC---T..........................................-C-------GG-................................... 360
02_AG.SE.94.SE7812 -----C--------------A-----C-----T--AG-------G-TA-----G--G--C---C----GA-------G---------....................................-C-G-----AG-................................... 548
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----AG-------------------C-----T--AT--------ATA---G-G--G--C--AC----GA-------G---------....................................-C-------AG-................................... 373
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----A--------------------C-----T--A----------T-A----T-----C--AC----GA-----GC-CAGCAG--AGCAGCT..............................-CTG-----AG-................................... 372
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----T---C-------------G--C-----T--A----------T------T--G--C---C----GA-------G---------....................................-C-------AG-................................... 366
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-C--A--G------A--....................................-G-------AG-----GCA--.......................... 402
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----TG--C----------------------T--A---------ATA----GT--G--C---C----GA-------G---------....................................-C-G-----GGT----GCA-T.......................... 536
05_DF.BE.x.VI1310 ------G-G-----------------------A-----------------------------A-G----AAGGCA--GCA-----AAGCT.................................-G-G----GA------GC---.......................... 549
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A-AG---C---------------CA----T--A---------ATA-----G--G--C---C----G-----T--G-----T.......................................-C-------A------G-A-T.......................... 1195
07_BC.CN.98.98CN009 -----TG--CG---------A-----C--------------------A----------T-C--C-----A-------G.............................................-CA-AG-AGGCTGA-GGGA--.......................... 508
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----AG--CG---------A-----C--------------------A-----T----T-C--C-----A-G-----G.............................................-CA-A-AA-GCTGAAG-GA--.......................... 368
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------G---G---------------G-----T--A---------ATA---GGT--G--C---C----GA-------G---A-----....................................A--------A---A--GCA--.......................... 381
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---A--G--GC------------------------------------A----C---------------G------------A-----....................................---------A------GC---.......................... 549
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------G---G------------G--------T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-------G---------....................................---------A------GCA--.......................... 546
12_BF.AR.99.ARMA159 ------G----G--------------------G---C----------A------------C--C-----A----------G------....................................----A---G...................................... 1178
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-TA-----T-GC--CC--C---G-A-------G------AAG....................................A-TGA----A-------C--A.......................... 548
14_BG.ES.00.X605 ------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--G------C-----C--CAG---GC----AGG.......................................---GA----A---A--GC--A.......................... 614
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G-------------------------T-------------TA-----T--G-ACC--C----GA-------G-----G---....................................-G-------AG-----GCACA.......................... 578
16_A2D.KR.97.97KR004 ------G---G----------------C----T--AT----------A---------CAC---C-G--GA------CT---..........................................-CAG-T-ACACAG-A-GCAGC.......................... 531
17_BF.AR.99.ARMA038 G----TG----G--------------------G---C----------A--G----------G-C----GA-----------------....................................----AGAC---GCAAGCGGCAGCTGACAAAGGG.............. 387
18_cpx.CU.99.CU76 -----TG-------------------C-----T--A---------ATA-----T--G--C---C----GA-------G---------....................................-C-G-----AG-----GC---.......................... 487
19_cpx.CU.99.CU7 ------G-------------------------T--AT---------TA--G--T--G--C---C----GA-------G-A-A-----....................................------A-GA------GC--C.......................... 396
20_BG.CU.99.Cu103 ----G-G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------C--C-----ATG--A--G------A-G....................................-GTGA----A------GC--A.......................... 645
21_A2D.KE.99.KER2003 -----TG----------------------------------------A-----------------C-----G----C----------....................................A-------GA------GC---.......................... 375
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G--C---C----GA-------G-G-------....................................-G-------AG-----GCA-C.......................... 375
23_BG.CU.03.CB118 ------G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G------C--C-----ATG--A--G------A-G....................................-GTGA----A-----GGC--A.......................... 619
24_BG.CU.03.CB378 ----G-G-------------T------C----GG-AG-G--AA-GTTA-----G------C--C-----ATG--A--G------A-A....................................-GTGA----A------GC--A.......................... 619
25_cpx.CM.02.1918LE -----TG-------------------------T--A--------GATA-----T--G-AC---C----GAA------G-A-A-----....................................---------AGT-A--GCAGCCAA....................... 378
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---A-TG----------------------G--T--AG--------AT----------.........-----------G-------A-....................................A--------AG-----G-A--.......................... 1181
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----TG-------------A------C----GG-AG-G--AA---TA-----G--C--GC--C-----A-------G.............................................--AGAG---AG-----GC--A.......................... 1164
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------------------G-----------------------G------------------....................................---G-----A------GC--A.......................... 539
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----T--------------------------A-------------------------------C------------------G---GGCACAGGAAATAGCAGACAGCAAGCAGCAGCTGGCACAGG-AACAG----C-G............................. 574
31_BC.BR.04.04BR142 ------G---G---------------A--------A---A-------A------------C--C-----A-------G----A-.......................................-CAG-G-CTGG--AAGGAA-T.......................... 624
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A-AG--GC----------------C----T--A---------ATA-----T--G--C---C----G--------G------A--....................................-C-------A--................................... 811
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ---------------------------A----T--A----------TA----CT--G---C--C----GAA------G---------....................................-G-------AG--A--GCA-A.......................... 555
34_01B.TH.99.OUR2478P -----TG-------------------------T--AT---------TA-----T--G---C--C----GA-------G---------....................................-G-------AG-G--RGCA-A.......................... 375
35_AD.AF.05.05AF095 ----CA---------------------C----T--A---------ATA-----T-----C---C----------A--G---------....................................--T------AG------G............................. 372
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----TG-------------------------T--A------A-GTTA----GT--C--C---C----GA-------G---------....................................---------AG-----GCACA.......................... 375
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----TG---G---------------------T--AT---------TA---...--T-AGC-A--G-C-CAG---GC------T.......................................-G-------AG----TGCA--.......................... 369
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G----TG----G--T------------C----A---C----------A-----G------C--C----GA----------G------....................................----A---G...................................... 584
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G-----G-------------------------T---C-------------------------------G-----------G------....................................---------A---A--G----.......................... 644
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------G------------------------------------------------------------GG--G-----------C--AGCT.................................---G-----G---A--GCA--.......................... 656
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----TG---G---------------------------------------------------------R------------------....................................---------A-------C---.......................... 699
43_02G.SA.03.J11223 -----C--------------------C-----T--AG--------AT------T--G--C--AC----GA-------G---------....................................-C-------AG-................................... 695
N.CM.95.YBF30 ---C-----C-CA----AC----------G---------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC---CCCG-GC--A-AA-CC---A---A....................................-GGG---CGGCAGCA-C-G-TAGCAAT.................... 734
N.CM.97.YBF106 ---CC-G--C-CA-T--AC-A--G---------------A-A--GA-A--GG-AC-GCAC---TCCG-GC--A--A--C---A---A....................................-GG----CGGCGGCAGC-G-CAGCAGT.................... 735
N.CM.02.DJO0131 ---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--G-G----AGG-ACGGC-CAAGTCCG-GC--AA-AACCCAGAAGCA...........................-GGG---CGGCAGCAGC-G-TAACAAT.................... 655
N.CM.04.04CM_1015_04 ---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------A-A--GA-AA-GG-AC-GCAC---TCTG-G---A-AA-TC---A---A....................................-GGG---CGGCAGCAGC-G-TAACAAT.................... 648
O.BE.87.ANT70 TATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG-GC--G---TCTGCG-ACGCCGCTAAG..........................................--AGACAC-AG-GCA-GG---.......................... 1215
O.CM.x.BCF06 T-T---G-TC--A----AC--C-G--AA--C-A---C--A-A----TAATGG-A--C--G---TCT......GCA...-AT--C---AAG.................................-GGGA-AC-AGTTCA--G---.......................... 1214
O.CM.91.MVP5180 T-T--C--CCG---T--AC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGCA-GC--G---TCTGC--AGGCCGCTAAG..........................................--AGA-AC-AG-CCT-GG---.......................... 1190
O.CM.96.96CMA102 TATA-A--TG----T--AC--C-G--AA--C-A-G-C--AGA-----AA-GGGG--C--G---TCTGCG-GTGCCGCTAAG..........................................--AGACAC-RG--CA-GG---.......................... 645
O.CM.97.97CMABB447 TATA-AG-TGG---T--AC--C----AG-GC-A--AT--A-A----TAATGGGA--C--G---TCTGC--ATACCGCTAA-..........................................--A--CACTAG-TCA--G---.......................... 647
O.CM.98.98CMA104 T-TA-AG-TG-G--T--GC--C-G--AA--C-A---C--AGA-----AA-GGGGGGC--G---TCTGCG-GTGCCGCTAAG..........................................--AGACAC-AG-GCA-GG---.......................... 647
O.CM.99.99CMU4122 TATAGA--TG----T--AC--C-G--AA--A-A--AT-GAG-----TAATGGGR-GC-RG--ATCTGC-AGTG-TGCTAAG..........................................--AGACAC-AGYGCA-GG---.......................... 646
O.FR.92.VAU TATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATG--G-----A---CCTGTCAGTAGTACTAAG..........................................--A-ACAC-AG-TCA--G---.......................... 724
DO.FR.08.RBF208 TATARAG-TG-------AC--C-G--GA--C-A---T--A------TAATGGGG-GC--G---TCT......GCA...-AG-TC---AAG.................................--AGACAC-GG-GAA-GG---.......................... 622
O.SN.99.99SE_MP1299 --TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG-GC--G---TCTGC--GTACCGCTAAG..........................................--AGACAC-AG-GCA-GG---.......................... 1217
O.US.x.I_2478B TATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG--C--G---TCTGCGAGTGCCGCTAAG..........................................--AGACAC-AGTGCA--G---.......................... 1217
O.US.97.97US08692A TATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TCATGGGG--C--G---TCTGCGAGTGCCGCTAAG..........................................--AGACAC-AGTGCA--G---.......................... 612
O.US.99.99USTWLA TATAGAG-T--------AC--C-G--AA--C-A--AT--AR-----TAATRRGG-GC-RG---TCTGCG-ACA-TA-R.............................................--AGACAC-AR--CA--G---.......................... 635
P.FR.09.RBF168 G-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G-G---A------GC-CT-G--GGCAGCA-T.......................................-GA--T---...................................... 1200
CPZ.CD.90.ANT GA-A-------------AG-AC----CG-TA-A-CAG-GA-AATGA-AGT--TGC-G-CAC-AGC-G--A--GGAAGTAGCCA-A-CGCAAGCAGAGGCATGCTTCTGCGGCTGCTC......CTGTT-AACA-ACAGTGGTGTCAGCGACATCTTAGT........... 579
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----AG-GG-------AC-AC-G------C-G--AC-GA-A-CT-CCGTG---CC-GAAC--GGTG--A---CATC-............................................................................................ 709
CPZ.GA.88.GAB1 --CACTG--G-------AC--A-----C----AC--C--A--CGGC-T--TGGAG--CAAC---GC---A-TG-AAGTAACT---GAAGCCGTGAAGGGGGAGCC..................AGTCA---CGCT--TGCCTCTGCTGGC.................... 1231
CPZ.TZ.00.TAN1 GA-AGAG-CC----T--GG-A-----AG-CA-A-TTG-GA-AATGA-A-T--CTGT-CAG--A--T--CT-CACAGCGA--T-TAG-GGACAAAGACAGAATGCAGGTGAAAAAGAG......--A----TG-CACCT-G-GGCAATACAG..GAAACACAGGGAGAGCA 787
CPZ.US.85.US_Marilyn G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TAGTGC-GTTGCAG--AC--C-G-A-G-AA---A-CA-CAGCAACAGGAGGCA........................AGTGGCA-TA---TT................................ 1218
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 ...............GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGC 1325
Gag __.__.__.__._##_V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A
A.CD.02.02CD_KTB035 ...............-----T-----------C--------A--TGCA--A-----G------------T----------C--G-----G-----C-----G--------------A--------T-----------A------------G-----------------TG 1322
A.SN.01.DDJ369 ...............--------------------------A--TTCA--A--------------C---T--T----------G-----G-----------G------A-------C----G---T-----------A--------------------------G----- 535
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...............--------------------------A--TGCA------------A----Y--AAA-T-G---------------------------------A-------A--------T--T--------------------C-------------------- 536
A1.CY.06.CY171 ...............-----T-----------C-----A--A--TGCA--A---------AC---C---C-------------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------G-----G----- 536
A1.GE.99.99GEMZ011 ...............-G---T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------G----------- 515
A1.IT.02.60000 ...............-----T--------------------A--TGCA--A--------------C---T--T----------G-----G-----------G------A-------A--------------------A-----------CA-------------G----- 1336
A1.KE.02.ML1990 ...............--------------T-----------A--TGCA--A------C--AC---C--A---C-G--------G-----G------------------A-------A--------T-----------A-----------C-------------------- 654
A1.RU.08.PokA1Ru ...............TG---T-----------C--------A--TGCA--A--------------C---T-------------G-----G-----------G--G---A-------A------------------A-A--------------------G-----G----- 819
A1.RW.93.93RW037A ...............-------G------------------A--TGCA--A---------A--T-C-----AG----------G-----G------------------A-------A---T-C-----T--------A-----------C-------------------- 1324
A1.SE.95.SE8538 ...............--------T---------G-------A--TGCA--A---------A----C---AATT-G--------G-----------------G-----GA-------A----G---T-A---------A-----T-----C-------------------- 530
A1.TZ.01.A341 ...............-----T--------------------A--TGCA--A---------A----C---AATT-G--------G----------------------C-A-------A--------------------A-----------C--------------C---TG 530
A1.UA.01.01UADN139 ...............-----T--------------------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------------G----- 530
A1.UG.99.99UGA07072 ...............--------------------------A--TGCA--A---------A----C---C--G-------A--------G-----------G--------------A-G--G------------------------------------------------ 530
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...............-----T--------T-----------A--TGCA--C--------------C--AC--C----------G--A--G--------------G--GA-------A----G-----A---------A-----------C--------------G----- 772
A2.CD.97.97CDKTB48 ............AGCAG---T--------------------A--TGCA--A--------------C------G-G--------G-----G-----------C--------T--------------T-----------A------------A------------------- 690
A2.CY.94.94CY017_41 ..................--T--------T--C--------A--TGCA--A--------------C-----T-----------G--G--G-----C-----C--------------A--------------------A-----T------A------------------- 682
B.AR.04.04AR143170 ...............-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-------------------------------G---A----G-----------------------A------------A------------------- 520
B.AU.04.PS1038_Day174 ...............RC------------------------A---C-T-----------------------T--C--------------------------------------------------------------A-----------Y---------G---------- 536
B.BO.99.BOL0122 ...............--------C----T----------------C-T--------G------------T--C-----------------------------------A----------------------------A-------------------------------- 542
B.BR.05.BREPM1081 ...............-------G----------------------C-A-----------------------------------------------------------------------------T-----------A-----T-----------C-------------- 829
B.CA.97.CANB3FULL ...............------------------------------C-A------------------------C-------------------------------------------A--------T-----------A-------------------------------- 605
B.CN.05.05CNHB_hp3 ...............--------C-----------------A---C-T---------------------C----------------------------------G--------------------T-AT--------A------------A------------------- 1324
B.CO.01.PCM001 ...............--------G---------------------C--------------------------T----------------------------------------------A-----------------A--------------------G----------- 530
B.CU.99.Cu19 ...............-----------------C-----A-----TC-T------------------------T----------------------------------------G-----------------------A------------------C-------T----- 866
B.CY.06.CY165 ...............----C-------------------------C-T-T----G-------G--------GC----------------T-----G--------------------A--------------------A-----T------A-------------G----- 539
B.DE.86.D31 ...............------------------------------C-----------------------C-------------------------------------------------------------------A-------------------------------- 871
B.DK.04.PMVL_012 ...............------------------------------C-A---------------------T-------C------------------------------A----------------------------A---------------------G---------- 692
B.DO.05.05DO_160884 ...............------------------------------C----------------------------------------CC--------------------A----------------------------A-----------------------G--G----- 530
B.EC.89.EC003 ...............------------------------------C-T--------------G---------------T-------------------------------------------------T--------A-------------------------------- 439
B.ES.07.X2231 ...............------------------------------C-A------------------------------------------------------------A-------------------------G--A-------------------------------- 791
B.FR.92.92FR_BX08 ...............--------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------- 536
B.GA.88.OYI ...............-----------------------A------C-T---------------------C-------------------------------------------------------------------A---------------------G---------- 871
B.GB.86.GB8_46R ...............------------------------------C-------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------G---------- 1330
B.GE.03.03GEMZ004 ...............AG------G--------------A-----T--T-----A------------------T-----------------------------------A-------------G--T-----------A-------------------------------- 521
B.HT.05.05HT_129389 ...............-----------------------A--------G--------------------A--------------------------------------------G-----------T--------G--A------------A------------------- 530
B.IN.x.11807 ...............------------------------------TC-------------A-----------G----------------------------------------------------------------A-------------------------------- 675
B.JM.05.05JM_KJ108 ...............--T---------------------------C--------------------------C-----------------------------------A-------A-----------T--------A------------------C------------- 530
B.JP.05.DR6538 ...............------------------------------C-A--------------------A--------------------------------------------------------------------A-------------------------------- 1329
B.KR.04.04KMH5 ...............------------------------------C-A---------------------C--C----------------------------------------------------------------A--------------------------G----- 1303
B.MM.99.mSTD101 ...............-----G--------------------A---C-T---------------------C--------------------------------------A----------------T--T----------------------------------------- 712
B.NL.00.671_00T36 ...............--------G--------------------TC----A-----------------------------------------------------------------------C--------------A-------------------------------- 860
B.RU.04.04RU128005 ...............------------------------------C----A-----G--R--------------------------C----------R----------A-------A-----C--------------A------------------C------------- 816
B.TH.00.00TH_C3198 ...............--------------------------A---------------------------C-------------------------------------------------------T-----------A------------A------------------- 536
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...............-----------C------------------C-A------------------------C-------------------------------------G--------------------------A------------A------------------- 548
B.TW.94.TWCYS ...............-----------------------A------C-A-----------------------A-----------------------------------------G-----------------------A-------------------------------- 1324
B.UA.01.01UAKV167 ...............-----------------------------TC----------------------A---C-G--------------------------------------------------------------A--------------------------G----- 530
B.US.07.CR0027M ...............-----------------------A--------G-----A--------------A--------------------------G-----------GA-------------------------G--A------------A------------------- 568
B.UY.01.01UYTRA1179 ...............-------------------------G---TC-T--------------------------------------------------------------------A-----------T--------A-------------------------------- 530
B.YE.02.02YE507 ...............-----------------C--------A---C-T------------------------C-G---------------------------------A-------A--------------------A------------A------------------- 530
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...............-----------------------A------C-A--------------------------------------------------------G-----------A--------------------A-------------------------------- 757
C.AR.01.ARG4006 ...............-----T--------T--------------TC----A--------------C---C--C-G--------------G--------------G---A----G--A-----------------G--C------------A------------------- 524
C.BR.04.04BR013 ...............A----T--------T--------------TCA---A------TG----------C----C---G-C--------G--------------G-----------------------------G--A------------A------------------- 780
C.BW.00.00BW07621 ...............-----T--------T--------A-----T-----A--------------C---T--T----------------G------------------A----G--------------------G--A--T---------A------------------- 693
C.CN.98.YNRL9840 ...............-----T--------T--------------TC----A--------------C-----------------------G------------------A----G-----------T--------G--A------------A------------------- 527
C.CY.05.CY040 ...............A----T--------T--A-----------TC----A--------------C------T-------G--------G------------------A----G--------C-----------G--A------------A-------------G----- 530
C.ES.07.X2118_2 ...............-----T--------T--------------TGCT--A--------------C-----------------G-----G-----------------C-----G--A-----------T-----G--A------------A------------------- 759
C.ET.02.02ET_288 ...............-----T--------T--------------TC-------------------C---T--C--------------C-G------------------A-------A-----------------GA-A------------A-------G----------- 524
C.GE.03.03GEMZ033 ...............-----T--------T--------------TC----A--------------C-----------------------G------------------A-------A----G---T-A------G--A------------A-------------G----- 521
C.IL.98.98IS002 ...............-----T--------T--------A-----TCC---A------------T-C---T-TT----------------G------------------A----G--------------------G--A-----------C---------G---------- 662
C.IN.03.D24 ...............-----T--------T---------------C----A-----G--------C------C----------------G-----------------------G-GA--------T--------G--A------------A------------------- 1355
C.KE.00.KER2010 ...............-----T--------T--------A-----TC----A--------------C------C----------------G------------------A----G--A--------T--------G--A------------A------------------- 521
C.MM.99.mIDU101_3 ...............-----T--------T--------------TC----A--------------C--------------C--------G--C---------------A----G-----------T--------G--A------------A------------------- 694
C.MW.93.93MW_965 ...............-----T--G-----T--A-----------TCA------------------C--------------G---------------------------A----G-----------------C--G---------------A------------------- 524
C.SN.90.90SE_364 ...............-----T--------T--------A-----TC----A------------------C-TC----------------G------------------A----G-------G-----A------G--A------------A------------------- 521
C.SO.89.89SM_145 ...............-----T--------T--------------TC-A--A--------------C-----------------------G------------------A-------------C--T--------GA-A------------A------------------- 521
C.TZ.02.CO178 ...............-----T--------T--------------TC----A--------------C---C-------------------G-----------------------G--A----G---T-AT-----G--A------------A-----C----------G-- 521
C.US.98.98US_MSC3018 ...............-----T--------T--------------TC----A--------------C-----------------------G------------------A----G--------------------G--A------------A------------------- 521
C.UY.01.TRA3011 ...............-----T--------T--------------TG----A--------------C---C--T-----G-C--------G-----G--------G--------G-----------T--------G--A-------------------------------- 512
C.YE.02.02YE511 ...............--T--T--------T--------------T-----A--------------C--AT-TC----------------G------------------A----G-----------------------A------------A------------------- 521
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...............-----T--------T--A-----------TC----A--------------C---C----------G---------------------------A----------------T--T------A-A------------A------------------- 747
C.ZM.02.02ZM108 ...............-----T--------T--------------TC----A--------------------------------------------------------------G-----A--C-----T--------A-------------------------------- 1321
D.CD.83.ELI ...............--------------T---------------C-A-----------------------------------------G--C---------------A-------A--------------------A-------------------------------- 871
D.CM.01.01CM_0009BBY ...............------------------------------T-A-----A--------------A-----------------C--G--C---------------A----G--A----------A---------A-----------------G---G---------- 518
D.CY.06.CY163 ...............--------------T---------------T-A--A--------------C--A----------------TC--G-G----------------A----G--A--------------------A-----------------C-----------G-- 536
D.KE.97.ML415_2 ...............--------------------------A---T-A-----------------C---C-------------------G--C---------------A----G--A--------------------A-------------------------------- 791
D.KR.04.04KBH8 ...............--------------T-----------A---C-A-----------------C---C--C--------------C-G--C----------------------------------AT-----G--A------------A------------------- 1284
D.SN.x.SE365 ...............--------------------------A---C-A-----------------C--A---C----------G-----G--C--------C------A-----------------------------------------A-----C------------- 1324
D.TD.99.MN011 ...............--------C---------------------T-A-----------------C--A---C-------------C--G--C---------------A----G--A-----C----A---------A-----------------C-------------- 543
D.TZ.01.A280 ...............--------------T-----------A---C-A-----------------C--------------------C--G--C---------------A------------------------------------------------------------- 520
D.UG.99.99UGK09958 ...............--------------T-----------A---C-A-----------------C--------------------------C---------------A----G-------------------------------------------------------- 524
D.YE.02.02YE516 ...............------------------------------T-A-----------------C--A-----------------C--G--C---------------A----G--A--------T-A---------A-------------------------------- 530
D.ZA.90.R1 ...............--------------T---------------C-A---------------------C-------------------G--------------G---A-------A-----C--------------A-------------------------------- 671
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...............-----T-----------------A--A--TC-T-----A-----------------TT----------------------------------GA----------------T-----------A-----------C-----------------G-- 425
F1.AR.02.ARE933 ...............-----T------------G----A-----TCCT-----A---------T-C---T--T----------------------------G--G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-- 622
F1.BE.93.VI850 ...............-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-- 668
F1.BR.07.07BR844 ...............AC---T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TT-------------------------------G--G-----G--------------------G--A-------------------------------- 1091
F1.ES.x.P1146 ...............-----T-----------------A--A--TC-T-----A-----------------TC-------------------------------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-- 611
F1.FI.93.FIN9363 ...............-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------------T--------------------------------G--GA----------------T-----------T-----------------------------G-- 660
F1.FR.96.96FR_MP411 ...............-----T-----------------A--A--TC-T-----A--G------------C-T-----------------------------------GA----------------T-----------A-----------C-----------------G-- 524
F1.JP.04.DR6082 ...............-----T-----------------A-----TC-------A-----------C---T-TT-------------------------------G--GA----------------T-----------A-------------------------------- 1316
F1.RO.96.BCI_R07 ...............-----T-----------------A--A--TC-T-----A-----------------T-----------G--------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-- 1352
F1.RU.08.D88_845 ...............-----T--------------------A--TCAT-----A---------------T----------------------------------G--GA----G-----------T-----------A-------------------------------- 787
F2.CM.97.CM53657 ...............-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TC-----------------------------------A----------------------------A-------------------------------- 518
G.BE.96.DRCBL ...............-----T-----------------------TGCA--A--------------C-----------------------G--------------------------A-----C-----T--------A------------A------------------- 1289
G.CM.04.178_15 ...............--T-----------T-----------A--TGCA--A-----G---A----C---C-------------G------------------------A-------A-----C----AT--------A------------A------------------- 846
G.CU.99.Cu74 ...............-----T--------T--------------TGCA--A------CCA-----C-----------------------------------C--------------A-----C--T--T--------A-----------------------------G-- 938
G.ES.05.P962 ...............--T-----------T--------------TG-A--A------------------C--C----------G------------------------A-------A-----C-----T-----G--A------------A-------------G----- 808
G.GH.03.03GH175G ...............--------------T--------------TGCA--A--A-----------C--AC----------------C-----------------------------A-----C-----T--------A--------------------------G----- 1365
G.KE.93.HH8793_12_1 ...............--------------T---------------GCA--A--A--G--------C--------------------------------------------------A-----C-----T--------A-------------------------------- 727
G.NG.01.01NGPL0669 ...............--T--T--------T--------------TGCA--A--------------C------------------------------------------A-------A-----C--T--T--------A-----------CA------------------- 530
G.PT.x.PT2695 ...............--------------T--------------TGCA--A-----------------------------C-----------------------------------A-----C-----T--------A-------------------------------- 1273
G.SE.93.SE6165 ...............--------------T--------------TGCA--A--------------C---------A-------------G--------------------------A-----C-----T--------A-------------------------------- 728
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 ...............GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGC 1325
Gag __.__.__.__._##_V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A
H.BE.93.VI991 ...............A----T--------T--------A-----TGC------------------C-----A-----------G--C--------------------------------------T-----------A-------------------------------- 717
H.BE.93.VI997 ...............-----T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C---C---------V---G--C--------------------------G-----------T-----------A-------------------------------- 652
H.CF.90.056 ...............-----T--------T--------A-----TGCT--A-----G--------C-----------------G--C-----------------------------A--------T-----------A-------------------------------- 672
H.GB.00.00GBAC4001 ...............A----T--------T--------A-----TGC---A--------------C-----------------G--C--------------------------------------T-----------A--------------------------R----- 846
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...............--G--T--C-----T------T----A--T--GT-A---G--C-A-----C------C-------------A-----------------G--GA----------A-G-----A------------------------------------------ 520
J.SE.93.SE9280_7887 ...............-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C------C----------------------------------GA-------A--A-------------------------------------------------- 648
J.SE.94.SE9173_7022 ...............-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C------T----------------------------------GA----------A--C----------------------------------------------- 649
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...............--T--T-----------------A-----TC-T-----------------C------C----------------------------T------A----------------------------A-------------------------------- 524
K.CM.96.96CM_MP535 ...............-----T-----------------A-----TC-G-----------------C------C----------------------------G--G---A----G-----------------------A------------A------------------- 524
01_AE.CF.90.90CF11697 ...............--------------------------A--TGCA--A------------------C--T----------------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C-------------------- 1280
01_AE.CN.07.07JSWX045 ...............--------T-----------------A--TGCA--A------------------T-TC-------------------------------------------A----G-----A---------A-----------C--------------G----- 536
01_AE.HK.04.HK001 ...............--------------------------A--TGCA--A--A------A--------T-TT----------------G-----------G--------------A----GC--T-A---------A-----------C--------------G----- 702
01_AE.JP.x.DR0492 ...............--------------------------A--TGCA--A------------------C-TT-------------C--G--C--------G--------------A----G---T-A---------A-----------CA-------------G----- 1343
01_AE.TH.04.BKM ...............--------------------------A---GCA--A------T----G------C-TT----------------G-----------G--------------A----G---T-A------G--A-----------C--------------G----- 1286
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...............--------------------------A--TGCA--A--------------C---C-TG----------------G--------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------G----- 530
01_AE.VN.98.98VNND15 ...............--------------T-----------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G----- 589
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ...............TG------------------------A--TGCA--A---------AC-------AA------------------------------G--G---A-------A--------------------A--------------------------G----- 518
02_AG.CY.05.CY048 ...............AC--------------------G---A--TGCA--A---------AC-------T----G--------G-----------------G--G---A-------A--------T-----------A--------------------------G----- 527
02_AG.ES.06.P1261 ...............AG------------------------A--TGCA--A------------------T----G--------G-----G-----------G--G---A-------A--------------------A--------------------------G----- 769
02_AG.FR.91.DJ263 ...............AGT-----------------------A--TGCA------------AC-------C----G--------G-----G-----------G--G---A-------A--------------------A------------A-------------G----- 679
02_AG.GH.03.03GH181AG ..................--T--------------------A--TGCA--A------TG-AC------------G--------G-----G-----------G----C-A-------A-G------T-----------A------------A-------------G--G-- 1355
02_AG.LR.x.POC44951 ...............AG------------------------A--TGCA--A--A------AC-------T-------------G-----G--------------G-C-A-------A--------T-----------A-----T------A-------------G----- 1326
02_AG.NG.01.PL0710 ...............AG---------------------------TGCA---------------------T----G--------G--------C-----------G---A-------A--------------------A------------A------------------- 515
02_AG.SE.94.SE7812 ...............AGT-----------------------A--TGCA--A---------AC-------T----C--------G--------------------G-----------A--------------------A--------------------------G----- 703
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...............AG-----------T------------A--TGCA--A-----G------------T-------------G-----G-----------G--G---A-------A-----C--------------A--------------------------G----- 528
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ...............AG-----------TT-----------A--TGCA--A------------------C----G--------G-----G-----------G--G---A-------A--------------------A------------A-------------G----- 527
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...............AG------------------------A--TGCA--A---------A--------T----G--------G-----------------G--G---A-------A--------T-----------A------------A------------------- 521
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...............-----T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------G-----G----- 557
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...............--------------------------A--TGCA--A------------------AG---T--------------G------------------A-------A--------------------A-----------C--------------G----- 691
05_DF.BE.x.VI1310 ...............-C------------T-----------------A-----------------C------C----------------G--C---------------A-------A--------------------A-----------------------G--G----- 704
06_cpx.AU.96.BFP90 ...............C----T-----------C--------A--TGCA--A-----------------------G-----AC-------------------G------A-------T--------------------A-----------CA------------------- 1350
07_BC.CN.98.98CN009 ...............-----T--------T--------------TC----A---------------------C----------------------------------G-----------------T-----------C-------------------------------- 663
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ...............-----T--------T--------------TCC---A------------------C--C-------------------------------------G--------------T-----------A-----------CA------------------- 523
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...............-----------------A-----------TGCA--A-----G-----------------C--------------R------------------A-------A--------------------A-----------CA-------------G----- 536
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...............--------------T-----------A--TT-A-----------------C---C--T--A-------------G-----G-----------------G-----------T-----------A-------------------------------- 704
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...............-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C--A---C----------------G------------------A-------A--------------------A--------------------G----------- 701
12_BF.AR.99.ARMA159 ...............-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C---C-TT----------------------C--------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-- 1333
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...............-----T--------T--------------TGCA--A-----------G--C---T-------------------G--------------------------A-----C-----T--------------------------------------G-- 703
14_BG.ES.00.X605 ...............-C------------T--------A-----TGCA--A-----------------------------C-----------------------------------A-----C-----T--------A-----T-------------------------- 769
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...............--------T-----------------A--TGCA--A------------------C-TG----------------G-----------G--------------A--A-G---T-A---------A-----------C--------------G----- 733
16_A2D.KR.97.97KR004 ...............-G---T-----------C--------A--TGCA--A---------AC-T-----AA-T----------G-----G-----------C--------------A--------T-----------A-------------------------------- 686
17_BF.AR.99.ARMA038 ...............-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---A-T---------------C----------------G--------------------T-----------A-----------------------------G-- 542
18_cpx.CU.99.CU76 ...............-----------------C--------A--TGCA--A------------------T-------------G-----G----------------C-A-------A--------T-----------A-----------C--------------G----- 642
19_cpx.CU.99.CU7 ...............--------------T-----------C--GC-G------------------------C-G--------------G--C--G------------A------------------A---------A-----------------G--G----------- 551
20_BG.CU.99.Cu103 ...............--------------T--------------TGCA--A------CCAA----C-----------------G--------------------G-----G-----A-----C-----T--------A-------------------------------- 800
21_A2D.KE.99.KER2003 ...............-----------------C--------A--TGCA--A------TG------C-----------C-----G-----G-----------C--------------A----------A---------A-------------------------------- 530
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...............--------------------------A--TGCA--A-----G---A----------TT----------------G-----------G-------------------GA--T-A---------A-----------C--------------G---A- 530
23_BG.CU.03.CB118 ...............--------------T--------------TGCA--A------CCA-----C-----------------G--------------------------------A-----C-----T--------A-------------------------------- 774
24_BG.CU.03.CB378 ...............-----------------------------TGCA--A------CCAA----C--------------A--G--------------------------------A-----C-----T--------A-------------------------------- 774
25_cpx.CM.02.1918LE ...............-----------------C-----------TGCA--A--A--GCCAA----------T--------------------------------------------A-----------T--------A-------------------------------- 533
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...............-----T--------T-----------A--TGCA--A--A--G---------------C----------G-----G--------------G--G-----G--A-----C--T-----------A------------GTG-----G----------- 1336
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...............-C------------T-----------T--TGCA--A--A-----------C------T----------------G-----C------------A-------A--A--C--T--T--------A------------------C-------G----- 1319
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...............------------------------------C--------------------------C-G-----------------------------G--GA----------------T--------G--A------------------C------------- 694
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...............-----------C------------------C-A---------------------C----------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-- 729
31_BC.BR.04.04BR142 ...............-----T--------T--------------TC-T--A--------------C---C-----G-------------G--------------G--------G--------------------G--A------------A------------------- 779
32_06A1.EE.01.EE0369 ...............AG---T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T-------------G-----G-----------G------A-------A--------------------A-----------------G--G-----G----- 966
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ...............--------------------------A--TGCA--A------------------T-TT----------------G-----------G--------------A----G---T-A------G--A--------------------G-----G----- 710
34_01B.TH.99.OUR2478P ...............--------------------------A--TGCA--A--A---------------C-TG----------------G--C--------G--------------A----G---T-A---------A-----------C-------------------- 530
35_AD.AF.05.05AF095 ...............-----------------------A--A--TGCA--A--------------C---T--T-G--------G--C--G-----------G------A-------A--------------------A-----T-----C-------------------- 527
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...............-------G---------C--------A--TGCA--A--------------------TT----------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G----- 530
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...............A-------------------------A--TGCA--A---------A--------T--T-G-----C--G-----G------------------A-------A--------------------A-----------CA-------G-----T----- 524
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...............-----T-----------------A-----TC-T-----R-----------C---C-TC----------------------T--------G--GA----------------T-----------A-----------------------------R-- 739
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...............-----T------------------------C-A---------------------T--C-----------------------------------A----------A-----------------A-------------------------------- 799
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...............--------------T--------------TC-G------------------------------------------------------------A----------------------G---------------------------G---------- 811
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...............-----------------------A------C----------------------------------------------------------G--G-----------------T-----------A---------------------G---------- 854
43_02G.SA.03.J11223 ...............AG------------T--------------TGCA--A------------------T--T----------G------------------------A----G--A-----C-----T--------A------------A-------------G----- 850
N.CM.95.YBF30 ...............A----TAGG-----T---C----C----CTGCT--A--A---------------C-GC-GA----C-----C--------T-----G-----GA----G--------C--T--T--------A-----A------ATG--C--G--------G-- 889
N.CM.97.YBF106 ...............A----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A---------------C-GC-GA-------------------T------------A----G--A-----C--T-AT------A-A-----A------ATG--C--G--------G-- 890
N.CM.02.DJO0131 ...............A----TAGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G-- 810
N.CM.04.04CM_1015_04 ...............A----TAGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A--------------TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G-- 803
O.BE.87.ANT70 ...............-CGG-T-----------------ATCA--TGCG-----A--------------------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G----- 1370
O.CM.x.BCF06 ...............ACA--T------------G----AGCA--TGCG-----A--------------A---C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T------ATG----------------- 1369
O.CM.91.MVP5180 ...............ACA--T-----------------AACA--TGCA-----A--------------A-----C--C--C--G--------------------G-C---------------C--T-A---T---A-T--T--T------ATG--------------G-- 1345
O.CM.96.96CMA102 ...............ACGG-Y---------------A-A--A--TGCA-----A------------------C-C--C--C-----------------------G-C---------A--A--C--T-A---G---A-T--T--T-----CATG-----G-----G----- 800
O.CM.97.97CMABB447 ...............ACA--T-----------AG----AGCA-----G--A---------A--------C--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---G---A-T--C--T------ATG-----G----------- 802
O.CM.98.98CMA104 ...............ACGG-T------------G----A--A--TGCG-----A------------------C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----------R----- 802
O.CM.99.99CMU4122 ...............ACGG-T---------------A-A-CA--TGCA--A--A--------G------C----C--C--C--G-----G--------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G----- 801
O.FR.92.VAU ...............ACAG-T------------G-----GCA--TGCA-----A--------------A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G----- 879
DO.FR.08.RBF208 ...............AGGG-T-----------AG----ATCA--TGCA--A--A--------G------C--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--C--T------ATG-----------G----- 777
O.SN.99.99SE_MP1299 ...............ACGG-T-----C-----------AACA--TGCA-----A---------------T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G----- 1372
O.US.x.I_2478B ...............-CAG-T--G---------G----ATCA--TGCG-----A------A--------C----C--C-----G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G----- 1372
O.US.97.97US08692A ...............-CAG-T--G---------G----ATCA--TGCG-----A------A--------C----C--C-----G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G----- 767
O.US.99.99USTWLA ...............ACA--T------------------ACA--TGCG---R-A---GCT---------C--C-C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--C--T------ATG---C------------- 790
P.FR.09.RBF168 ...............ACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT- 1355
CPZ.CD.90.ANT ............GGC-AAG-GAG---------C--CA-AGT-G-TGCAGGA--AAT-GCAAGG------C-AC-GA----A-----C--------C--------GTGT-----------AAA-----AT--------C--C--T--------T--T-----------G-- 737
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...............-CT---GCG--C-T----G----A-GA---GCT-----A--GT--ACG---A-TC-A--------C-----CC-------C----------C---------A--A-------AT-----G--C-----A-----CATG--------------G-- 864
CPZ.GA.88.GAB1 ...............A-T--TGG---------CC-C--A--A--TGCT--A-----G-----G-----------C-----C-----C--G-----------------G-----G--A-----A--T-----T--G--A-----A-----------TC-------G----- 1386
CPZ.TZ.00.TAN1 ACAGAGACACCTAGT-GG--TAG-CTA-----AG-GA-AACTG-TGCA-----AGTTGCAAGG------C-T--T------------C-------C-------GG---A-------A--A-GG--T-AT--------A-----A-----C--------G--T--G----- 957
CPZ.US.85.US_Marilyn ...............-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G-- 1373
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B.FR.83.HXB2 CACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACA 1495
Gag __T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__
A.CD.02.02CD_KTB035 ------------------T--T-----G--------------------------T-----------------T-----------------------------C--GT-A--------T------------C--C------------C---------------------T- 1492
A.SN.01.DDJ369 ---------C--------T-TG-----G--T-T------------C--------T-----------------T-----------------------------C-----A--------A---------------C------------------------------------ 705
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------------------TGTA-----G----T------------C--G-----T-----------------C-----------A-----------------C--GT-A--------A---------------C-------------A---------------------- 706
A1.CY.06.CY171 --------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G---------------------------- 706
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T--G--------GT-A-------CA--G---------T--C-------G---------------------------- 685
A1.IT.02.60000 --------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A--------A--G---------T-AC-------G--AC----------------------T- 1506
A1.KE.02.ML1990 A-----------------T-TG---T-G----T------------C--G-----T--------------G--T--------------G--------------C--GACA--C--C--A--G--------------------------A---------------------- 824
A1.RU.08.PokA1Ru --------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T--C--------GT-A-------CA--G---------T--C-------G---------------------------- 989
A1.RW.93.93RW037A ------------------T-TG---T-G----T---------C--C--G-----T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A--G------------C-----------T------------------------ 1494
A1.SE.95.SE8538 ------------------T--A-----G----T------------C--G-----T-----------------C-----------------------------C--GT-A--------A---------------C------------------------------------ 700
A1.TZ.01.A341 ---------C--------T-TG-----G----T------A-----C--G-----T-----------------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C------------------------------------ 700
A1.UA.01.01UADN139 --------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G---------------------------- 700
A1.UG.99.99UGA07072 ------------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A---------------C------------------------------------ 700
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T------------------ATG--------C--G--A--C-----A--------------CC----------------------------------T- 942
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------C-----T--T--------------------------------T-----------------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C------------------------------------ 860
A2.CY.94.94CY017_41 ------------C-----T--T--------------------------------T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A---------------C------------------------------------ 852
B.AR.04.04AR143170 ------------------------------------------------------T---------------------------------------------------T-A--------A--G---------CA-C-G---------------------------------- 690
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------- 706
B.BO.99.BOL0122 ---------------------------------------------------------------------------------------------C------------T----C----CA--G--------------------------A--------G------------- 712
B.BR.05.BREPM1081 ------------------------------------------------------------------------C-----------A--G------------------T---------CA--G--------------------------A---------------------- 999
B.CA.97.CANB3FULL ----------------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------G--------------------------------------- 775
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---------------------------------G--------------G-----------G-----------A-----------------------------------A--C--------G--------AG--------------C-------T---------------- 1494
B.CO.01.PCM001 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------- 700
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------------------------------------------A---------------------------------T--------------------------------------------------------------- 1036
B.CY.06.CY165 ---------------------T--------------------------------T-----------------------------A--------------------GT----------------------------------------A---------------------- 709
B.DE.86.D31 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------- 1041
B.DK.04.PMVL_012 ---------------------------------------------C--------A-----------------A---------------------------------T----C-----A--A---------G--------------------------------------- 862
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------------------------------------------------------A-----------A---------------------------------------------G----------------A---------------------- 700
B.EC.89.EC003 -------------C--------------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------- 609
B.ES.07.X2231 ---------G--------T--------------------------C-----------------------G--T---------------------------------T------------------------C------------------------------------T- 961
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------------------------------------------------------T-----------------A---------------T-------------G--------------------------A-----M---------------- 706
B.GA.88.OYI -------------C--------------------------------------------------------------------------------------------T----------A---------------------------------------------------- 1041
B.GB.86.GB8_46R ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------- 1500
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------------T----------------------------------------A---------------------------------T-----------------------G--------------------------------------- 691
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------A--------A-----------------------G---------------------------- 700
B.IN.x.11807 ---------T-----------T--------T-----------------------T-----------------T--T---------------A----T---------A----------A---------------------------------------------------- 845
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------------------------------------------------------------A---------------------------------T--------------------------------------------------------------- 700
B.JP.05.DR6538 ---------------------T------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------- 1499
B.KR.04.04KMH5 ------------------------------------------------------T---------------------------------------------------T-A--------------------A---------------------------------------- 1473
B.MM.99.mSTD101 -------------------------T----------------------------------------------A---------------------------------T----------------------AGC-------------------------------------- 882
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------C---------------------------------------------- 1030
B.RU.04.04RU128005 ------------------------------------A--A--------------------------------------------------------------C---T----------------------------------A-----T-----G-----R---------- 986
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------------------------------------------------------A-----------------G---------------T----------------------A--------G--A---------------------------- 706
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------A--------T-----------------------------------------A---------------------------------T-A------CC---A--------------------------A--------------------T- 718
B.TW.94.TWCYS ---------------------------------------------C--------------G---------------------------------------------T--------------------------------------------------------------- 1494
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------T---------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------- 700
B.US.07.CR0027M ---------------------------------------------------------------------------------------G--------------------A---------------------G--------------------------------------- 738
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------T-----------------------------------T-----G---------------------------------------------T----------A---------------------------------------------------- 700
B.YE.02.02YE507 ---------------------------------------A--------------------------------T---------------------------------AC------------------A---G-------------A------------------------- 700
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------T--------------------------------------------------------------------G--------------C---A-------------C-----------------------------------G--------C---- 927
C.AR.01.ARG4006 -------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G--------G-----C---T-A--------R------------G-C-----------A------------------------- 694
C.BR.04.04BR013 -------------------------T----T-----A-----------------A-----------------T--------------G-----------------GT-A-----------------------C--------T--A------------------------- 950
C.BW.00.00BW07621 -------------C-----------T----------A-----------------------------------T--------------G-----------------GT-A--------A--------------------------A------------------------- 863
C.CN.98.YNRL9840 -------------------------T----T-----------------------------------------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A--------------A---------- 697
C.CY.05.CY040 -------------------------T----T-----A---------------------------C-------T-----T--------G------------------T-A--------C------------G-------C-----A------------------------- 700
C.ES.07.X2118_2 ------------C------------T----T-----------------------------------------T--------------G--------------------A--------A--------------------------A------------------------- 929
C.ET.02.02ET_288 ---------------------------C--T-----------------------------------------T-----------A--G-----------------GA-A------------------------CA---------A------------------------- 694
C.GE.03.03GEMZ033 -------------C-----------T----T-----------------------------------------T--------------G-----------------GC-A---------------------G-------------A------------------------- 691
C.IL.98.98IS002 -------------------------T----T--C-----A--------------------------------T--------------G--------------------A-----------C-----------------------A------------------------- 832
C.IN.03.D24 ---------------G---------T----T-----------------------------------------T-----------A--G--------------C---T-A-------CA--G---------TA-C----------A--A---------------------- 1525
C.KE.00.KER2010 -------------------------T----T-----A-----------------------G-----------T--------------G------------------T-A--------------G-------A-C----------A------------------------- 691
C.MM.99.mIDU101_3 ---T---------------------T----T-----A-----------------------------------T-----------A--G------------------T-A--------A------------G-------------A------------------------- 864
C.MW.93.93MW_965 -------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G-----------------GT-A--------A--------------------------A------------------------- 694
C.SN.90.90SE_364 -------------C-----------T----T-----------------------------------------T--------------G-----------------GT-A---------------------G-------------A-----------C------------- 691
C.SO.89.89SM_145 -------------------------T----T-----------------------------------------T--------------G------------------T-A--------A--G--G------G-------------A-----------------------T- 691
C.TZ.02.CO178 -------------------------T-G--T-----------------------------------------T--------------G------------------T-A--------A--------------------------A------------------------- 691
C.US.98.98US_MSC3018 ------------C------------T----T-----A-----------------------------------C-----T--------G------------------T-A-----T--A--------------------------AG----G------------------- 691
C.UY.01.TRA3011 -------------------------T----T--------------C--------------------------T--------------G--------------C---T-A-----------------------A--------A--A------------------------- 682
C.YE.02.02YE511 -------------C-----------T----T---------------------------------C-------T--------------G------------------T-A--------A--C---------G-------T-----A--------G---------------- 691
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---T---------------------T----T--G--------------------------------------T--------------G-----------------GT-A--------------------------------T--A------------------------- 917
C.ZM.02.02ZM108 ------CGTG---C----T------T----T-----------C-----------------------------T--------------G-----------------GT-A------CCA--G---------G-------------A--A-----------------C---- 1491
D.CD.83.ELI ----------------------------------------------------------------C-------------------A--------------------GT-A-----------------------------------------------------------T- 1041
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------------------------------------------------------------A-----------------------------C--GC-A--------------------CG-------------------------------------T- 688
D.CY.06.CY163 ---------C--------------------------------------------------------------------------------------------C--GC-A-----------------------------------------------------------T- 706
D.KE.97.ML415_2 ------C--------G---GT---------------------------------------------T-----A--------------------------------GC-A---------------------CC------------AC----------------------T- 961
D.KR.04.04KBH8 ------------------TT-----------G----------------G------------------------------------------T-------------GC----------------------C-----------T--AC----------------------T- 1454
D.SN.x.SE365 ---------G---------------T----------------------------------------------A---------------------------------T-A-----------------------------------------------------------T- 1494
D.TD.99.MN011 ---T--------------------------------------------------A-----------------------------------------------C--GC-A---------------------G----------------------G--------G-----T- 713
D.TZ.01.A280 ---------------------A--------------------------------T--------------------------------------------------GC-A--------------------------------A--------------------------T- 690
D.UG.99.99UGK09958 -------------------------T-------------------------------------------------------------------------------GC-A-----------------A----A------------A-----------------------T- 694
D.YE.02.02YE516 T-----------C-----T-----------------------------------A-------------------------------------G---------C--GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T- 700
D.ZA.90.R1 ------------------------------------------------------------G---C----------------------------------------GC-A-----------------------------------------------------------T- 841
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------T--T--------T-----------------------T-----------------C-----T-----------------------C---T-A-----------G-----A------C----------A--A--G-----T------------- 595
F1.AR.02.ARE933 ---T---------------------T----T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T- 792
F1.BE.93.VI850 ---T--CAC---------------------T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A---------------------GCCC----------------G-----T-----G-----T- 838
F1.BR.07.07BR844 -------------------------T-G--T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A------------------------C----------------G-----T-----------T- 1261
F1.ES.x.P1146 ------------------------------T-----------------------------------------C-----T--------G--------------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T------------- 781
F1.FI.93.FIN9363 ---T--------------------------T-----------------------------------------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A------C----------------G-----T--------C--T- 830
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------------------T--------T--------------------------------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CCT---------------------T-----T------- 694
F1.JP.04.DR6082 -------------------------T----T-----------------------------------------C-----------------------------C-----A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T- 1486
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------T-----------T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A-----------------------CC----------------G-----T------------- 1522
F1.RU.08.D88_845 ------------------T-----------------------------------------------------T--------------G--------------C-----A--------A---------------C----------------------T-----------T- 957
F2.CM.97.CM53657 ------------------------------------------------------------------------T-----------------------------C---T-A-----------G-----A--C--CC-------T-----A--------T-----------T- 688
G.BE.96.DRCBL ------------------T-----------T-----------G-----------T--------------G-----T--------T-----------------C--GC-A------CA---G--------------------------A--G--C----C---------T- 1459
G.CM.04.178_15 -------------C-G--T--T-----------C--------G-----------T---------C-G-----T--T--T-----A-----------G--------GC-A------CAA--G-----A---C--C-------------A--------------------T- 1016
G.CU.99.Cu74 ------------------T------T----------------G---------------------C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CC---G-----------CC-------------A--------------------T- 1108
G.ES.05.P962 ---------------G--T--------------C--------G-----------T---------C----G--T--T--------A-----------G--------GC-A------CCA--A---------T--C-------------A--------------------T- 978
G.GH.03.03GH175G ------------------T--------------------------------------------------G--T--T--------------------G-----C--GT-A------CA---G--------------------------A-----T----CA--------T- 1535
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------------T-----------------------G-----------T---------C-------T--T--------------------G-----C---A-A------CCA--G------------C----------A--A--------------------T- 897
G.NG.01.01NGPL0669 ------------------T--------------T--------G-----------T---------C----G--T--T--T-----T-----------G--------GC-A------CAA--G------------C-------------A--------C-----------T- 700
G.PT.x.PT2695 ------G-----------T-----------------A-----G-----------T---------C----G--T--T--T-----------------G-----C--GA-A------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T- 1443
G.SE.93.SE6165 ------------------TCT----T----------------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GA--------CAA--G---------T--C-------------A--------------------T- 898
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B.FR.83.HXB2 CACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACA 1495
Gag __T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__
H.BE.93.VI991 ------------C-----TG----------T-----------------------------------------T--A-----------------------------GC-A--------A---------------C----------------------------------T- 887
H.BE.93.VI997 ------------C-----TG-T--------T-----------------------------------------T--A-----------------------------GC-A------------------------C-------------------------------C--T- 822
H.CF.90.056 ------------C-----TG-T--------T-----------------------------G-----------T--A--------------------------C--G--A------------------------C----------A--------------------C--T- 842
H.GB.00.00GBAC4001 M-----------CY----T------T-----T----------------G--------------R--------T--A-----------------------------GACA------------------------C-------------------------------C--T- 1016
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---T--------------T--------------G--------------------G-----------------T-----------------------------C--GC-C--------A--------A---G----------T--------------G-----------T- 690
J.SE.93.SE9280_7887 ------G-----------T---------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A---------------------------G----------------------T- 818
J.SE.94.SE9173_7022 ------G---------------------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A------------G--------------G----------------------T- 819
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---T--------------------------------------------------------------------T--T--------------------------C--GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T- 694
K.CM.96.96CM_MP535 ---T---------C----------------------------------------------------------T--T--------T-----------------C--GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G------- 694
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------------T-TG----------T---------------G-----A-----------------T--------------------------------GC-A--C-----A---------------C------------------------------------ 1450
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------A---------------------ACA--C-----A---------------C----------A--A--G------------------- 706
01_AE.HK.04.HK001 -G-T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------A-----G------------------- 872
01_AE.JP.x.DR0492 ------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G------------------- 1513
01_AE.TH.04.BKM -G----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G------------------- 1456
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A--G------------C-----------C-A--G------------------- 700
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G------------------- 759
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------------T-TG----------T---------G--C--G-----A-----G-----------T--------------G--------------C--GA-A--C-----A---------------------------------------------------- 688
02_AG.CY.05.CY048 ------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T-----------------------------C--GACA--------A---------------C----------------G------------------- 697
02_AG.ES.06.P1261 ------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------T-----------------C--G--A--------A---------------C----------------G-----------------T- 939
02_AG.FR.91.DJ263 -------------C----T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C-----A--------A---------------C----------A-----G------------------- 849
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------------G--T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T-----------A-----------C-----C--G-CA-----------A------------C----------------G------------------- 1525
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T-----------------------------C--G--A--------A--G------------C----------------------------------T- 1496
02_AG.NG.01.PL0710 T-----G-------------TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C--G--A--------A--------A---GC-C----------------G-----T------------- 685
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G--------G--T-----------------C-----------C--G--A--------A---------------C----------------G------------------- 873
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------------T-TG----------T------------C--G-----T-----G-----------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------G------------------- 698
02_AG.US.00.00US_MSC3083 T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C--G-CA--------A-----------C---C----------------G-----------------T- 697
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------G-----------C--GACA--------A-------------A-C----------------G------------------- 691
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G---------------------------- 727
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------G----TG--------T-T------------C--G-----A-----------------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------------------------T- 861
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------------------------C-----------------------------T-----------------------------GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T- 874
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T- 1520
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------------------------------------------A--------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A------------------------- 833
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------------------T----T-----A-----------------------------------T-----------A--G------------------T----------------------AG-G------------------------------------- 693
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------C----T-TG----------T---T--A--------G-----T---------C-------T--------------------------------G--A--------A-------------A-C----------A------------------------- 706
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------G-----------------------------------------------------------------------------------------GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T- 874
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------A-----------------C--GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T- 871
12_BF.AR.99.ARMA159 ---T---------------------T----T-----A--A--------------T-----------------C-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T- 1503
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T-----------------------------------------G-----------T---------C----G--T--T-----------------------------GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T- 873
14_BG.ES.00.X605 ------G-----------T-----------Y-----A-----G-----G-----T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T- 939
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A---------------------A-------------A--C-----A---------------C----------------G------------------- 903
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------C-----T-----------------------------G--T--T-----------------T-----------------G-----------C--GC----------A---------------C----------------G-----------------T- 856
17_BF.AR.99.ARMA038 T------------------------T----T-----------------------------------------T-----------------------------C---T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T- 712
18_cpx.CU.99.CU76 T-----------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T-----------------------------C---A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T- 812
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------T----T--------------------------------------------------------------------------GT-A-----------------------------------------------------------T- 721
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------T--------------C--------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T- 970
21_A2D.KE.99.KER2003 T------TC----------T----------------------T---------------------C-------------------------C--G-----------GT-A-----------G--------------------------------------A---------- 700
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------AC---------T-TG----------T-A-A--------C--G-----G-----------------C--------------------------------GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G------- 700
23_BG.CU.03.CB118 ------------------T-----------T-----------------------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T- 944
24_BG.CU.03.CB378 ------------------T--------------C--------------------A---------C----G--T--T--------------------G-----C--G--A--C---CC---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T- 944
25_cpx.CM.02.1918LE ------------C-----T-----------------A-----G-----------T-----G---C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A---------- 703
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------T--T---A-G--------------------------T---------A-------T-----------A-----------------C---T-A--------A--G--------C-----------------A--G------------------- 1506
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------------------------------G-----------T---------C----G--T--T--T-----------------G-----C--GC--------CAA--G-----------------------------------------------T- 1489
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------------------------------------------------C-----------------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T- 864
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---T---------------------T----T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T- 899
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------------T-G--T--------------C--------------------------T--------------G------------------T-A---------------------G-C-----------A------------------------- 949
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T- 1136
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ------------------T-TG---T----T-T------------C--G-----A-----------------A-----------------------T-------AGACA--C-----A---------------C----------------G------------------- 880
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------T-TG--------T-T---------------------------------------A-----------------------C--------G--A--C-----A--G------------C----------A-----G------------------- 700
35_AD.AF.05.05AF095 ------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T--T--------------------------C--GT-------G--A--------------------------------------------------T- 697
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A-----------------T--------------------------------G--A--C-----A------------CA-C-------------A---------------------- 700
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------C--------TG-G--------TGT------A--------G-----T--------------G--T-----------------------C-----C--G--A--------A------------CA-C-----------T------------------------ 694
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---T---------------------T----T-----------------------------------------T-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T- 909
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------T-----------------------T---------------------------------------------------T----------A---------------------------------------------------- 969
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T------------------------T----T-----A-----------------T-----------------C-----------------G-----------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T- 981
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------------------Y--------------------------------------G--C-----------------------------C---T-A-----------------------CC-------G--------G-----T-----------T- 1024
43_02G.SA.03.J11223 ------------Y-----T-----------------------G-----------T---------C----G--T--T--------A--------------------GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T- 1020
N.CM.95.YBF30 A--G--CTC----C----T--T---T----T-----A-----------G-----A-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C--------GACA--------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC-------C--T--A--------T- 1059
N.CM.97.YBF106 A--G--CTC----C----T-GT---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------G--G--G-----C--GAC--------CC-C--TG--A--AC-AC-C-----G--A--------C--T--A--------T- 1060
N.CM.02.DJO0131 A--A--CGC----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C--YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T- 980
N.CM.04.04CM_1015_04 A--A--CTC----C----TT-T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T- 973
O.BE.87.ANT70 A-TTT-CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA---------- 1540
O.CM.x.BCF06 TGTT--CT-T---A-C--T-----------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G---C-A-----T----CA---------- 1539
O.CM.91.MVP5180 TGT---CT-T---A-C--T--------G--TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G----G--G--AGTA--------------A---------------ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA---------- 1515
O.CM.96.96CMA102 TGTT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G-AC----G--AGTA--------------A---------------ACT------A-A-CG-T---A--AT-GC-------T-----A--G-------CA---------- 970
O.CM.97.97CMABB447 T-TT--CT-T--CA-T--T--T--------TG-CA-A--A-----C--G-GG--TT-A---G----G--G--AGT---------------A-----T---------ACT--C---CC-GTG-T------GT-AC-------G--A--A--G-------CA---------- 972
O.CM.98.98CMA104 T---T-CT-T---A-Y--T--T---T----TG-CA-A--A----------GG---T-A---G-AC----G--AGTA--------A-----A---------------ACT--C---A-AGCG-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA---------- 972
O.CM.99.99CMU4122 T-TT--CT-T---A-T--T------T----TG-CA-A--A--C-------GG---T-A---G--C-------AGTA--------------AT--------------ACT--C---CCAGCGATG-----AT-AC-------G--------G-------CA---------- 971
O.FR.92.VAU T--T--CT-T---G-C--T--T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA---------- 1049
DO.FR.08.RBF208 T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG---T-A---G--C-------AGTA--------------A-----T---------ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA---------- 947
O.SN.99.99SE_MP1299 --TT--CT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA---------- 1542
O.US.x.I_2478B T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA-----------G--AT-G--G---------ACT--C---CCA-CGAT------GT-AC-------G-----A--G--C----CA---------- 1542
O.US.97.97US08692A T-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA--------------AT-G--G---------ACT--C---CCA-CGAT------GT-AC-------G-----A--G--C----CA---------- 937
O.US.99.99USTWLA T-TTT-CT-T---A-C--TGTT--------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A---G-A--------AGTA--------------A-----T---------ACT--C---CCA-CGAT---A--GT-AC-------G-----A--G-------CA---------- 960
P.FR.09.RBF168 T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---RT-R--GG----G-----RGTG--T-----A--G------------------ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T- 1525
CPZ.CD.90.ANT A--T--T--T-----------------T--TG----T----AC-------G---------GG--C-------AGTA--------------A--T--G--------GT-A--C--CACT--------A--AG-ACAGG----A--AT-A--G-------CA--------T- 907
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A--G--T-----CC-C--T--T--------T---A-A--A--------G--------------TC-------AGTA--------T--G-----T--G-----C--GACA--C--TACC--------------A--T-----A--A-----G--------A--C------- 1034
CPZ.GA.88.GAB1 -TTA--T--G---G-T---------T----TG----A-------------G----------G--C----G--AGT---T-----------C--C--G------C-CT-A-----CACT-----T--T--G--A--C-----A---C-A--G--G--------T-----T- 1556
CPZ.TZ.00.TAN1 A-----TT-T---C----T-GT-----C--TG-T--T----A------------A-----------G--G--AGT---------------A-----G-----C----CA-----C-CT--------A--CCAGCA-G----GAT-C-A-----G--C-CA--GGCA--T- 1127
CPZ.US.85.US_Marilyn G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C------------- 1543
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B.FR.83.HXB2 TAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATCCA...CCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGA 1653
Gag I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__P__.__P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G_
A.CD.02.02CD_KTB035 -----------------------------------------------.........-GC------...-----------G--------C------------------------------------------------------GT-----------------A------G 1650
A.SN.01.DDJ369 ------------------A------A---------------------.........-G-------...---G----G--G-----C--G----G---------------A-----------G---------------------GTT------T-------C--------G 863
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------G------------C---A------T--CA----------.........GGC--C---...-----------G-----C--C--------------------------------------------------------T------T----T-----------G 864
A1.CY.06.CY171 -------------------------A---------------------.........-GC--C---...-----------G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G 864
A1.GE.99.99GEMZ011 -------------------------A---------------------.........-GC--C---...-----------G-----C--C--------------------A---------------------------------T-T------T-A--------------G 843
A1.IT.02.60000 -------------------------A----------C----------.........-GC--C---...-----T-----G-----T--C--------------------A--------------------------C------GTT--------A--------------G 1664
A1.KE.02.ML1990 ----------------C----C---A---------A-----------.........--C--C---...-----------G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T----T----AG-----G 982
A1.RU.08.PokA1Ru -------------------------A---------------------.........-GC--C---...-----T-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GTT------T-A-------A------G 1147
A1.RW.93.93RW037A ----------C----------C---A-----------G---------.........GGC--C--T...-----------G-----C--C--------------------------G---------------------------GT-------T-----G---A------G 1652
A1.SE.95.SE8538 ---------------------C---A------T--CA----------.........-GC--C---...-----------G-----C--C--------------------------------------C-----------T---GTT------T-A--T------------ 858
A1.TZ.01.A341 ---------------------C---A--G--G---------------.........GGC------...-----------G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T----T----A------- 858
A1.UA.01.01UADN139 -------------------------A---------------------.........-GC--C---...-----------G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G 858
A1.UG.99.99UGA07072 ------------------ATA----A-----------G---------.........-GC--C---...-----------G-----C--C-----------------------------------------------C------GTT-----CT----TG---A------G 858
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------A----A------A---------------------.........-G-------...--G--------------T--C--------G---------------------------------------------GT-------T----------G-----G 1100
A2.CD.97.97CDKTB48 ----G---G---------A---------------------------C.........-GC--C---...-----T-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T---------A------G 1018
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------------------------T--------C.........-GCG-----...--C--------G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G 1010
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------G---------.........---------...--------------------C--------------------A-----------------------------T--C---------T---------A------- 848
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------A--------------------G---------------.........---------...--------------------C--------------------------G-----------------------T---GT-------Y----T------------ 864
B.BO.99.BOL0122 ----------------C------------------AC----------.........---------...--------------------C------------------------C----------------G------------GT-------T-------------G--- 870
B.BR.05.BREPM1081 ----------C------------------------AC----------.........GG-------...--------------------C--------------------------------------------------T------------------------------ 1157
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------------------------.........---------...--------------------C------------------A-------------------------------------------------T------------ 933
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------T--------G------------------.........GC-------...---G----------------C------G--------------------------------------------------G-T--------------------- 1652
B.CO.01.PCM001 -----------------------------------------------.........C--------...-----------------G--C------------------T-------------------G--------------C---------T----------------- 858
B.CU.99.Cu19 -----------------------------------------------.........---------...--------------------C------------------T------------------------------------------------------A------- 1194
B.CY.06.CY165 --------T---------------------------C----------.........---------...---G-------------------------------------------------------------------------------------------------- 867
B.DE.86.D31 -----------------------------------------------.........---------...-----------G------------------------------------------------------------------------------------------ 1199
B.DK.04.PMVL_012 ----------------------C-----G------------------.........-G-------...--------------------C------------------A----------------------G--------T---GT-------T---------A------- 1020
B.DO.05.05DO_160884 ----------------------------G------AC----------.........-G---C---...--------------------C------------------------------------------------------GT------------------------G 858
B.EC.89.EC003 ----------C------------------------------------.........C--------...-----------------G--C--------------------------G-----------------------------------------------------G 767
B.ES.07.X2231 -T--------C-----------G------------------------.........--------C...--------------------C-----------------TT----------------------G------------GT-------T-------------G--- 1119
B.FR.92.92FR_BX08 ----------C-----------------------------------G.........CG-------...-----------------C--C------------------A----G--------------G----------------------------------A------- 864
B.GA.88.OYI -----------------------------------------------.........---------...--------------------C--------------------------------------------------------------------------------- 1199
B.GB.86.GB8_46R -----------------------------------------------.........---------...-----------------G--C------------------------------------------------------GT------------------------- 1658
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------------------C----------.........---------...G-------------------C------------------T-------------------------------T---GT------------------------- 849
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------C----------.........-G-------...--------------------C--------------------------------------------------------------------------------- 858
B.IN.x.11807 -----------------------------------------------.........-G-------...-----T--------------C--------------------------------------T--G-----------CT-------------------------- 1003
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------------------------C----------.........-G-------...--------------------C------------------------------------------------------GT------------T-----------G 858
B.JP.05.DR6538 -----------------------------------------------.........--C------...--------------------C-----------------------------------------------------------T--------------------- 1657
B.KR.04.04KMH5 ------------------------------------C----------.........---------...--------------------C--------------------------------------------------------------------------------- 1631
B.MM.99.mSTD101 ----------------------------G------------------.........-G-------...G-------------------C------------------------------------------------------GT-----------------A------- 1040
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------------------------.........---------...--------------------A-----G-------------------------------------------------------------------A------- 1188
B.RU.04.04RU128005 ------------------------------------C----------.........---------...--------------------C-----------------T--RR-------------------G------------GT------------------------- 1144
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------T--------G------------------.........-G-------...G-------------------C--------------------A------------------------------------------------------------ 864
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------A-----------------C---------T.........-G-------...--------------------C---------------------------------------------------------------T----------------- 876
B.TW.94.TWCYS -----------------------------------------------.........---------...------------------------------------------------------------------------------------T----------------- 1652
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------C----------.........---------...--------------------C------------------------------------------------------GTT--------A--------------- 858
B.US.07.CR0027M --------------------------------G--------------.........-G-------...-----------G--------------------------T-----------------------G--------T---GT------------------------- 896
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------------------------------------.........---------...--------C--------C--C------CA----------A----------------------------------------------A--------------- 858
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------------.........-G-------...-----G--------------C--------G--------------------------------G--------T----------------------A------- 858
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------------G------CA----------.........-G-------...--------------------C-----------------T-----------------------G--------T-----T------T-------------G--- 1085
C.AR.01.ARG4006 -------------C----A-----------------C----------.........-G---C---...-----T-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G 852
C.BR.04.04BR013 ------------------------------------C----------.........GG---C-A-...-----T--------------C-----------------T--A--G------------------------------GT-------T---------A------G 1108
C.BW.00.00BW07621 ------------------------------------C----------.........-G---C---...---G----------------C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G 1021
C.CN.98.YNRL9840 ------------------G-----------------C---------G.........GG---C---...T--G-T-----G-----C--C-----------------T-----G--------------------------T---GTT------T----------------G 855
C.CY.05.CY040 --------------------------------G---C----------.........-G---C---...---G-T--G--G-----C--------------------T-----GC-----------------------------GT-------T----------------- 858
C.ES.07.X2118_2 ------------------------------------C----------.........GG-------...-----------G-----G--C-----------------TT----G---------------------------------------T---------A------G 1087
C.ET.02.02ET_288 ------------------------------------C----------.........-G-------...-----T-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G 852
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------------------------C----------.........-G---C---...-----T--------G--C--C-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A------G 849
C.IL.98.98IS002 ------------------------------------C----------.........-----C---...---G-T-----G--------C-----------------T-----G--------------------------T---GT-------T---------A------G 990
C.IN.03.D24 ----------------------C-------------CC---------.........-GC--C---...---G-------G--------C-----------------T-----G--------------------------T---T--------T---------A------G 1683
C.KE.00.KER2010 ------------------------------------C----------.........-G-------...-----T--------------C-----------------T-----G------------------------------GTT-----------------------G 849
C.MM.99.mIDU101_3 ------------------G-----------------C---------G.........GG---C---...---G-T-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GTT------T---------A------G 1022
C.MW.93.93MW_965 -------------------------------G----C----------.........-----C---...-----A-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G 852
C.SN.90.90SE_364 ------------------A-------------G---C----------.........GG---C---...-----T-----G-----C--C-----------------T-----GC-----------------------------GT-------T---------A------- 849
C.SO.89.89SM_145 -----------------------------------------------.........-G---C---...-----T-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G 849
C.TZ.02.CO178 ----------------------C--------G----C----------.........-G---C---...-----T-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G 849
C.US.98.98US_MSC3018 ------------------------------------C----------.........---------...---G-------G--G-----C-----------------T------C-----------------------------GT-------T---------A------G 849
C.UY.01.TRA3011 -------------C--------------------G-C----------.........-----C---...---G----------------C-----------------T-----G-----------------G------------GT-------T----------------G 840
C.YE.02.02YE511 ------------------G-----------------C----------.........GG---C---...--CG-T-----G-----C--------------------TA----------------------G------------GT-------T---------A------- 849
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------------------------------C----------.........-----C---...---G-T-----G-----C--C-----------------T--------------------G---------------GT-------T----------------G 1075
C.ZM.02.02ZM108 -----------------------------------AC----------.........-G---C---...-----T-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G 1649
D.CD.83.ELI ------------------------------------C----------.........-G---C---...--------------------C-----------------TG-----------------------------------GT-------T-------------G--- 1199
D.CM.01.01CM_0009BBY -T--------------------------------G-C------A---.........GGC------...---G----G-----G-----C-----G------------T-----C-----------------------------GT---T---T----T------------ 846
D.CY.06.CY163 -T----------------------------------AC---------.........-GC------...---G-----------------------------------T-------------------C--------C------GTA------T----T------------ 864
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------------------------.........-GC------...--------G--------C--C--------------------A---------------------------------GT-------T---------A------- 1119
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------C------------------.........-GC--C---...--------------------C--------------------------------------------------T---GTTG-----T---------A------- 1612
D.SN.x.SE365 -----------------------------------------------.........---------...--C-----------------C--------------------------------G-----------------T---GT-------T----------------- 1652
D.TD.99.MN011 -T--------C------------------------------------.........-GC------...-----T--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T------------ 871
D.TZ.01.A280 ------------------------------------C----------.........---------...---G----------------A------------------------------------------------------GTT------T----------------- 848
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------------------C----------.........GGC------...--------------------C--------------------A---------------------------------GT------CT----------------G 852
D.YE.02.02YE516 -T-T------C------------G-----------A-----------.........-GC------...--------------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T------------ 858
D.ZA.90.R1 ------------------------------------C----------.........--C--C---...-----------------T--C------------------------------------------------------GT------AT-------------G--- 999
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----T--------------------T-----G---CAG---------.........-GC--C---...---G-------G-----------------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G 753
F1.AR.02.ARE933 ----T--------------T-C-------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G 950
F1.BE.93.VI850 ----T------------------------------CA---------G.........GGC--C---...---G-------G-----C--C--------------C-----A-----------------------------T---GT-------T---------A------G 996
F1.BR.07.07BR844 ----C------------------------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G--------A--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G 1419
F1.ES.x.P1146 ----T------------------------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G--------C--------------C-----A--G--------------G---------------GT-------T----------------G 939
F1.FI.93.FIN9363 ----T------------------------------CA----------.........-G---C---...---G-------G-----C--C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G 988
F1.FR.96.96FR_MP411 ----T------------------------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GTT------T----------------G 852
F1.JP.04.DR6082 ----T-----A------------------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G--------C-----G--------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G 1644
F1.RO.96.BCI_R07 ----T------------------------------CA----------.........-GC-CC---...---G-------G--------C------G-------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G 1680
F1.RU.08.D88_845 -----------------------------------CA----------.........-GC------...---G-------G--------C--------------C-----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G 1115
F2.CM.97.CM53657 ----------------C-A---A-------------C----------.........-GC--C---...---G----------------C--------------------A---------------------------------GT-------T---------A------G 846
G.BE.96.DRCBL --------G-------------G--------G---A----------C.........-GC--C---...---G-------G--------------------------------G-----------------------C------GT-------T-------------G--G 1617
G.CM.04.178_15 ------------------A---G------------AC---------T.........-GC--C--C...-----------G--------------------------------GC-----------------------------GT-------T---------A------G 1174
G.CU.99.Cu74 ----------------------A-----------------------T.........--C------...-----------G---------------------------------------------------------------GT-------T----T----A------G 1266
G.ES.05.P962 ----------------------G--A----------C---------C.........--C--C---...---G-------G--------------------------------G------------------------------GT-------T---------A------G 1136
G.GH.03.03GH175G -------------------A--G-----G------A----------C.........-G---C---...-----------G--------C-----------------------G-----------------------C------GT-------T----------------G 1693
G.KE.93.HH8793_12_1 ----------C-------A---G------------A----------C.........-GC--C---...-----------G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G 1055
G.NG.01.01NGPL0669 ----------------------G------------AC---------C.........--C------...-----------G--------------------------------GC-G-----------------------T---GT-------T---------AG------ 858
G.PT.x.PT2695 ----------------------G------------A----------C.........-GC------...-----------G---------------------------------------------------------------GT-------T----T-----------G 1601
G.SE.93.SE6165 -----------------T----G------------ACT--------C.........GGC--C---...-----------G--------------------------------G------------------------------GT-------T-A--------------G 1056
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B.FR.83.HXB2 TAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATCCA...CCTATCCCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGA 1653
Gag I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__P__.__P__I__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G_
H.BE.93.VI991 --------------------------------G---C----------.........GGC-----C...--A--T-----G-----C--C-----G------------------------------------------------GT-------T---------A------- 1045
H.BE.93.VI997 ----T-------------------------------C----------.........GGC------...AG---------G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GTT--T-------------A------G 980
H.CF.90.056 ----------------------G-------------C----------.........GGC------...G----------G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G 1000
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------Y-A-----------------C----------.........RGY-----C...---R-------G--R--K--C------------------W-------------------------------T---GT-------T---------A------G 1174
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------A-----------------C------A---GGCAACGGTGGC--C-A-...--------------------C-----------------TT-A-----------------G---------------GT-------T----------G------ 857
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------C------------------------.........GGC------...-----------------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T------------ 976
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------A---C------------------------.........GGC--C---...--G--------------------------G--------T------C-------------G---------------GT-------T----T------------ 977
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------C--T---------------AC----------.........-GC--C---...-----------G--------C-----------------------G--------------G---------------GT-------T----------------G 852
K.CM.96.96CM_MP535 -------------C--C-------------------C----------.........-GC--C---...---G-------G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G 852
01_AE.CF.90.90CF11697 --S-------------C-A------A---------------------.........-GC--C---...-----------G-----C--C--------G-----------A---------------------------------GTT------T----------------G 1608
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------------------------A----------C----------.........--C------...--G--------------C--C--------G-----------------------G---------------------GTT------T----------------G 864
01_AE.HK.04.HK001 ----------C--------------A---------------------.........-GC------...-Y---------G-----C--C--------G--------T------------------------------------GTT------T----------------G 1030
01_AE.JP.x.DR0492 --------T----------------A---------------------.........-GC-----T...-----------G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G 1671
01_AE.TH.04.BKM -------------------------A--------------------C.........--C------...--G-----G--G-----C--C--------------------------------G-----------------------T------T----------------G 1614
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------------A------A---------------------.........--C------...-----------G-----C--C--------G-----------A--G------------------------------GTT------T----------------G 858
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------A------A---------------------.........--C------...-----------G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G 917
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------------------------A------G--------------.........-GC------...--G--------G-----C--A-----------------T------------------------------------GT------CT----------------G 846
02_AG.CY.05.CY048 -------------------------A---------------------.........-GC------...---G-------G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G 855
02_AG.ES.06.P1261 -------------------------A---------------------.........-GC--C---...-----------G-----G--C--------G------G-T------------------------------------GT-------T-A--T-----------G 1097
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------C---A---------------------.........-GC------...-----------G-----C--C------------------------------------------------------GT-------T----------------G 1007
02_AG.GH.03.03GH181AG -------------------------A-----------G--------C.........-GC--C---...-----------G--------C---------------G-T---------------------------------------------T----------------G 1683
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------A---------------------.........-GC------...-----------G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G 1654
02_AG.NG.01.PL0710 -------------------------A---------------------.........-GC------...---G-------G--------C---------------G--------------------------------------GT------CT----------------G 843
02_AG.SE.94.SE7812 -------------------------A--G------------------.........-GC------...-----------G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G 1031
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------------A---------------------.........-GC------...-----------------C--C------------------------C----------------G------------GT---T---T----------------G 856
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------------------------A---------------------.........-GC------...-----------G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G 855
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------C-----------A---------------------.........--C------...-----------G-----G--C---------------G-T------------------------------------GT-------T----------------G 849
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------G--G------------A---------------------.........-GC--C---...-----------G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G 885
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------------------A---------------------.........-GC--C---...---G-------G--------C------------------T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------- 1019
05_DF.BE.x.VI1310 -------------C--C-------------------C----------.........--C--C---...-----T--------------C-----------------T------------------------------------GT-------T----T--------G--- 1032
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------------------------------.........-GC--C---...-----------G--------C--------------------A---------------------------------GTTG-----T---------A------- 1678
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------A-----------------C----------.........-G---C---...---G-T-----------C--C-----------------T-------------------------------------------------------A------G 991
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------------T--------G------------------.........---------...--------------------C-------------------------------------------------------------------------A------G 851
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------------G----A----------C----------.........GG---C---...--C--------G--------C---------------G--------------------------------------GT---T---T----------------G 864
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------A-----------.........-GC------...--------------------C-----------------A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G------ 1032
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------A----------C---A---------------------.........GGC--C---...---G-------G--------C----G-------------------------------------------------GTT------T----T-----------G 1029
12_BF.AR.99.ARMA159 ----T------------------------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G 1661
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----G-----C-----------G------------AC---------C.........-----C---...-----------G--------------------------------G--G---------------------------GT------------------------G 1031
14_BG.ES.00.X605 ----------------------G------------A----------C.........-GC------...-----------G---------------------------------------------------------------GT-------T----T-----------G 1097
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------A------G--------------.........-GC------...G----------G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G 1061
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------------------------C.........-GC--C---...---G-------G-----G--C------------------T-----------------------------------GT------------------------G 1014
17_BF.AR.99.ARMA038 ----T---G---------A----------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G 870
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------A---------A-G---------.........--C--C---...-----------G-----T--C-----G-----------A------------------------------------GTT------T----------------G 970
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------------------CC---------.........TCC------...-----------------G--A------------------------------------------------------GT-------T----------------- 879
20_BG.CU.99.Cu103 --------G-------------A------------AC---------C.........--C------...-----------G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G 1128
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------------------C----------.........GGC------...--------------------C--------------------A---------------------------------GT-------T-A-----------G--- 858
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------------------A----------C----------.........-GC--C--T...---G-------G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G 858
23_BG.CU.03.CB118 ----------C-----------A--------G---A----------C.........--C------...-----------G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G 1102
24_BG.CU.03.CB378 ----------------------A--------G---A----------C.........-GC------...-----------G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G 1102
25_cpx.CM.02.1918LE ----G-------------A---G--A---------A----------T.........--C--C---...-----------------------C---------------------------------------------------GT-------T----------------G 861
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------C----------------------C---------C.........-GC--C---...-----------G--------------------------T------------------------------------GTT------T----------------G 1664
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------C--------A-------------CG--------C.........-----C---...--C--------G--G--------------------------A---------------------------------GT---T---T----------------G 1647
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----T-----C-------A-----------------C----------.........-GC--C---...---G-------G--------C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G 1022
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----T------------------------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G 1057
31_BC.BR.04.04BR142 --------T----C----------------------C----------.........-G---C---...---G-------------C--C-----------------T-----G---------------------------------------T---------A------G 1107
32_06A1.EE.01.EE0369 -------------------------A---------------------.........-GC--C---...-----------G-----C--C--------------------A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G 1294
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ------------------A------A---------------------.........--C------...-----------G-----C--C--------G---------------------------------------------GT-------T----------------G 1038
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------A--G------------------.........-GC------...-----------G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G 858
35_AD.AF.05.05AF095 ----------C-----C----C---A-----G----C----------.........GG---C---...-----T-----G-----C--C--C--------------------------------------G-----------CGTTG-----T----T----A------G 855
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A------------------A----------C----------......AAC--CCCA--T...AT-TCT--------------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G 861
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------------------------A--G---G---C----------.........-GC--C---...-----------G-----C--C--------------------A---------------------------------GT-------T----------------G 852
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------------------CA----------.........-G---C---...---G-T--C--G--------C--------------C-----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G 1067
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------G---C----------.........-G-------...---G-------G--------C--------------T---T-A-----------------------------T---GT------------------------- 1127
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----T------------------------------CA----------.........-GC--C---...---G-------G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G 1139
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----T-------------A---------G------CA----------.........-G---C---...---G-------G-----G--C--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G 1182
43_02G.SA.03.J11223 ----------------------G-----------WAC---------C.........-GC--C---...-----------G------C-------------------T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------- 1178
N.CM.95.YBF30 ----------A-----C-----GGCA-----GG-G-CT--------T.........GC------T...---G-T-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------- 1217
N.CM.97.YBF106 -------G--A--------T--GGCA-----GG-G-C---------T.........TC------T...-----T-----------T-------G----------G-T-----G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-AG------ 1218
N.CM.02.DJO0131 -------G--A--------T--GMT------GG-GACC--------T.........TC------T...---G-T--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------- 1138
N.CM.04.04CM_1015_04 -------G--A--------T--G-CA-----G---AC---------T.........TC------T...-----T-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG------ 1131
O.BE.87.ANT70 -T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC----CT--C......AGGCCC--C-A-...-----------------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--- 1701
O.CM.x.BCF06 -T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAAC-----T--T......AGACCA---AAC...---G----T--------C--C----G--A-------G-G--A--------------G----AG-----C--T--AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--- 1700
O.CM.91.MVP5180 -T--T-----A-----C--A-AG--A--G-----TAT-----CT--T......AGAGGGGC-AAC...T----------------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--G--- 1676
O.CM.96.96CMA102 -T--T--G--A-----C----AG--A--G--G--TCAC----CT--C......AGGCCC--CAAC...K----------------T--C----G--A-------G-GT-R--TC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--- 1131
O.CM.97.97CMABB447 -T--T-----A-----C----AG--A--G---G-CCAC-----T--C......AGGGC---CG-C...-----------T-----T--C----G--A-------G-G--A---C----------G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T-A---G--- 1133
O.CM.98.98CMA104 -T--T--G--A-----C-----G--A-----GG-GCAC----CT--C......AGAGCC--CAAC...-----------------C--C----G--A-------G-GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--- 1133
O.CM.99.99CMU4122 -T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC----CT--C......AGGGCC--CAAC...-----------------Y--C--C-G--A-------G-GT-A-----R--C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-----G--- 1132
O.FR.92.VAU -T--T-----A--A--C-----G--A--G-----TCAC----CT--C......AGGGC---C-AG...-----------T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-- 1210
DO.FR.08.RBF208 -T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C......AGGGCC--CAAC...-----------------T--C----G--A-------G-G--A--------C-----G----A------C--Y--AGTA-----CT-A--T--T-A---G--- 1108
O.SN.99.99SE_MP1299 -T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC-----T--C......AGGCCC--C-A-...-----------------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--- 1703
O.US.x.I_2478B -T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T--T.........-GG--C--CAAC-----------------C--C----G--A-------G-GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--- 1703
O.US.97.97US08692A -T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---G-T--C......AGG--CCCCAAC...-----------------C--C----G--A-------G-GT-----C----C-----G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--- 1098
O.US.99.99USTWLA -T--T-----A--C--C--A-AG--A--G-----TCAC----CC-GT......AGGCCAGG-AAC...-----------TR----C--C----G--A-------G-A-----TC----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T--G--R--- 1121
P.FR.09.RBF168 -T--------C-------A-AAG--------G---ACC----CA---......AGG--C---AAT...-----A-----------T--C----G--AG------G-GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G--- 1686
CPZ.CD.90.ANT -------G--A--A--C--AG-G-----G--G--GCA-------T--ACACCTCAAC-G---GG-...GGAG----------G--C--C-----G--------C---A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT---------A--G----A------- 1074
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------C--------CT----AG----G---G----G---------.........GCA--C--T...-----T-----------T-------G----------G-------G--------------T-A------C--T---GTT------T-------T-A------- 1192
CPZ.GA.88.GAB1 -------G--C--C--C--A--G-----------T--G----CA---.........GCA-----T...--C-----------G--TG------G-------G----TT-A--G-----C---G-G--T---------T----AGTA--T--C--T-----C--------G 1714
CPZ.TZ.00.TAN1 -T-----G--C--------G--A--A------G--CTG---------ACCCCACAGGCAC-AGG-...GGAG-G-----------C--C--------G--------TT-A------------T----C--------C------GTT------T---------A---G--- 1294
CPZ.US.85.US_Marilyn -T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---------.........GCA--C---...--C--T-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G--- 1701
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B.FR.83.HXB2 CCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGA 1823
Gag _P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E
A.CD.02.02CD_KTB035 -----A--------C-----T--------TA-A----T---------C-----T---------A-C--------------------------C---C--C----------------T------------T-C-----G-G--GG--A---G---G-------T------- 1820
A.SN.01.DDJ369 -----A-----------------------TA------T----TG---C-----T-----G---A-------A--------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---T---G--------------- 1033
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----A---T----C--------------TA------T----G----T-----T---------A---------------G------------G--A--AC-------------A--T------------T-C---C----------A---T---GA------T------- 1034
A1.CY.06.CY171 -----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------A-----G--C---------------C--C-------------A--T-----C-----A--C-------G------A-------G-------T------- 1034
A1.GE.99.99GEMZ011 -----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C-----------C---C--C-------------A--T-----------A--C--------------A---T---G-------T------- 1013
A1.IT.02.60000 -----A--------C-----T--------TA------T---------C-----T---------A-C-----T-----G------------------C--C----------------T--------------C---C---G------A-------GA------T----G-- 1834
A1.KE.02.ML1990 -----A--------C-----T--------TA------T---------C--G--T---------A----------------------------C--AC-AC-------------A--T------------T-C-------G------A-------G-------T------- 1152
A1.RU.08.PokA1Ru -----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T--------C-----------T---C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T------- 1317
A1.RW.93.93RW037A -----A--------C--------------TA------T-----T---C-----T-----G---A--------------GG----------------C--C-------------A--T------------T-C-------G------A---A---G----T--T----G-- 1822
A1.SE.95.SE8538 -----A-----A--C--G-----------TA------T----G----T-----T--------CA--------------GG---------------A--A--------------A--T------------T-C--------------A---A---GA------T------- 1028
A1.TZ.01.A341 -----A--------------T--------TA------T---------C-----T---------A--------------GG---------------A--AC-------------A--T------------T-C-------G------A---A---G------GT------- 1028
A1.UA.01.01UADN139 -----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A-------G---C---T------- 1028
A1.UG.99.99UGA07072 -----A--------------A---------A------T-----T---C-----T--A------A--------------GG------------C------C-------------A--T------------T-C--------------A---T---G-------T------- 1028
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----A--------C--------------TA------T----G----C-----T-G-------A----A--A-----G--C----------G---T--AC----------------T-----C------CAG--------------A---A---G----T--T------- 1270
A2.CD.97.97CDKTB48 -----A-----------------------TA------T---------C-----T---------A----------------------------C------C-------------A--------------AT-C--C--G-GG-----A-------G-------T------- 1188
A2.CY.94.94CY017_41 -----A--------------T-----G--TA------T---------------T--------CA----------------C--------G--C------C---------------------------GAT-C--C--G-G------A-------G---CT--T------- 1180
B.AR.04.04AR143170 -----------------------------------------------------------------------T--G------------------------C----------------T--------------C------------------A---GA-------------- 1018
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------Y--------------------------------------------------------T-----------------------------------------A--------------------Y--------------------A-------------- 1034
B.BO.99.BOL0122 --------G--T--------------------A------------T----G--T--A-----------------------------------------A------------T-A--------------------C-----------A-------GA-------------- 1040
B.BR.05.BREPM1081 -----------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------A-------------- 1327
B.CA.97.CANB3FULL --------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------C----------A--------A-------------- 1103
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------------------------A----------G--------------A-----------A--T---------------------------------------T---------------G--------------------------GA-------------- 1822
B.CO.01.PCM001 --------------C--------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------A-----------------A-------GA-------------- 1028
B.CU.99.Cu19 -----A--------------T--------T-----------------------------------------------------------------A--A-----------------T----------G------------------A--------A--A----------- 1364
B.CY.06.CY165 --------------------T--------------------------------------------------T-----------------------------A-----------A--------------A----------G---------------A------T------- 1037
B.DE.86.D31 ---------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------A-------------- 1369
B.DK.04.PMVL_012 -----A---------------------------------------------------------A----A--A--------------------------------T-----C-----------------A-----------------A--------A-------------- 1190
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------G-----------------G-----------T-----------------------------------------A--T--------C--A--------------------------A-------------- 1028
B.EC.89.EC003 -----A--------------T------------------------------------------A-------------------------G-----------------------A--T------------------C---.---------G-----A-------------- 936
B.ES.07.X2231 --------G-----------------------A-----------------G--T-----------------T--------------------------------------C-----------------------------------A--------A------T----G-- 1289
B.FR.92.92FR_BX08 -----A--------------T--------------------------------------------------T--------------------------------------------------C-----A--------------------G-----A-------------- 1034
B.GA.88.OYI -----------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------A-----------------------------------------A-------------- 1369
B.GB.86.GB8_46R --------------------T--------------------------------------------------T-----------------------------------------A-----------------------------------------A-------------- 1828
B.GE.03.03GEMZ004 -----------A--------T--------------------------------------------------A---------------------------------------T-----------------------C----------A-------GA--C----------- 1019
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------T--A--T--------------G--T------------------------GG---------------------------------A--------------A------C----------A--G----GA-------------- 1028
B.IN.x.11807 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--T--------------------------------------A-------------- 1173
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------------------------------------G------------TG-A-------T--------------------G--------------G--------T--------------C--------------A--G-----A------T------- 1028
B.JP.05.DR6538 -----A--------------T--------T-----------------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------G-----A------T------- 1827
B.KR.04.04KMH5 ------------------------------A-------------------------------G--------------------------------------------------A----------------------------------------GA-------------- 1801
B.MM.99.mSTD101 --------------------T--------T--------------------G---------TGCA----A--A------C----------------------------------A-----------------------------G--A--------A--C----------- 1210
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------T---------------T-------T--------C--------A---------------------------------------T----------------A--------------------------A-------------- 1358
B.RU.04.04RU128005 ------------------R--------------------------------------------A-------A--------------------------AC-------G--------------------A--------------------------A-------------- 1314
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------T-----------------------------------------------A--T--------------------------------------------------C----------------G---------------A--C----------- 1034
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------C--------------------------------------C-----A-----------------------------------------------------C-----A------C----------A--G----G--------------- 1046
B.TW.94.TWCYS --------------------T------------------------------A-------------------T-----------------------------------------A-----T-----------------------------------A------T------- 1822
B.UA.01.01UAKV167 -----A---------------------------------------T----G--T--------------A--T--------------------------------------------T--------------------------------------A-------------- 1028
B.US.07.CR0027M -----------------------------------------G--------------------------------------------------G-----A------------T-A-----------------C--------------A--T----GA-----T-------- 1066
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------------------------------------------A-----G-----------------------------------------------------A-----------C-----C------------C----------A-------------- 1028
B.YE.02.02YE507 -----A-----------------------------------------------------------------T--G--G-----------------------A---------T----------C------------C------------------GA-------------- 1028
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------------------------------------------------------A-------------------------------A--AC-------G-----A--T--------------------------------------A-------------- 1255
C.AR.01.ARG4006 -----A--------------T--------------T-T-------T-------A--A------A-C--A-----------------------G--------------------------------------C--C----G------A--G----G----T-GT------- 1022
C.BR.04.04BR013 -------------------------------------T-------T-------A--A------A-C--A--T-----G--------------T--------------------T-----------C-----C-------GG-----A--G----G----T--T------- 1278
C.BW.00.00BW07621 -----------------------------T-------TC-----GT-------T--A------A----A--------G--------------C--------A-----------------------------C-------G------A-------G----T--T------- 1191
C.CN.98.YNRL9840 -------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------A--------------------C--------C-------G------A-------G----T--T------- 1025
C.CY.05.CY040 -------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T-----------------------------A-----------------------C--A--C-------G------A-------G----T--T------- 1028
C.ES.07.X2118_2 -------------------------------------T-------T-------T--A--G---A-------T--------------------C--------------------A--------C--------C-------G---G--A-------G-------T------- 1257
C.ET.02.02ET_288 -----A--G--T-------------------------T------CT-------T--A------A----A--T-----------------------------------------T-----------------C--C----G------A--G----G----T--T------- 1022
C.GE.03.03GEMZ033 -------------------------------------T---------------T--A------A----A--T--------------------T--------------------A-----------------C-------G------A-------G-------T------- 1019
C.IL.98.98IS002 -----------------------------T-------T------CT-------T---------A-T--A--A--------------------C--------------------------------------C--------------A--G----G-------T------- 1160
C.IN.03.D24 -----------------------------T-------T-------T-------T--A------A-------T--------------------C--------------------A-----------------C-------G------A-------G-------T------- 1853
C.KE.00.KER2010 -------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--A--------------------C-----------T--------------------------C-------G------A-------G-------T------- 1019
C.MM.99.mIDU101_3 -------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T-----------------------------A-----------------------------C-------G------A---------------T------- 1192
C.MW.93.93MW_965 -----A--------------------------A----T-------T-------T--A---T--A----A-----------------------C--------------------A----------------AC-------G------A---T---GA------T------- 1022
C.SN.90.90SE_364 --G----------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--G-----------------C--A--------------------------------A--C-------G------A---G---G-------T----G-- 1019
C.SO.89.89SM_145 -------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G----T--T------- 1019
C.TZ.02.CO178 -----------------------------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G-------T------- 1019
C.US.98.98US_MSC3018 -----------T------------------A----T-T----GT-T-------T--A------A----A--T--------------------------------------------------C--------C-------G---G------------------T------- 1019
C.UY.01.TRA3011 -------------------------------------T-------T-------A--A------A-C--A-----------------------T--------------------------------------C-------G------A--G----G-T----TT------- 1010
C.YE.02.02YE511 --------------------T--------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C-----A--------G-----------------------C-------G------A-------G----T--T------- 1019
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------------------------T-------T-------T-------T--A------G----A--C--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G---C--CT------- 1245
C.ZM.02.02ZM108 --------------------T----------------T------CT-------T--A---T--A----A-----------------------C--------A---------------------------T-C-------G------A-------G----T--T------- 1819
D.CD.83.ELI -----------T-----------------------------------------------------------T-----------------------------------------A-----------C--------C------------------CA--------------- 1369
D.CM.01.01CM_0009BBY -----A--G-----------------------------------------------A-----------A--A--------------------------------T--------A--------C-----A-----C-----G-------------GA------T------- 1016
D.CY.06.CY163 -----A-----------G-----------------------------------T--------------A--T--------------------------------T--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T------- 1034
D.KE.97.ML415_2 -----------------------------T------------GT-T-------------------------T-----------------T--------------------------------------A-----C--------T------------------T------- 1289
D.KR.04.04KBH8 -----A-----------------------T-----------------------------------------------------------C--------------------------------------------C---------------G---GA---T--T------- 1782
D.SN.x.SE365 -----A--------------T--------T-----------------------------------------------------------T--C-----------------------------------A-A---C-----------A-------G-------T------- 1822
D.TD.99.MN011 -----A--------------T-----------------------------------------------A--T-----------------------------------------A--------------A-----C--------------T----G---C---T------- 1041
D.TZ.01.A280 --------G--------G-----------T--------------------------------------A--T-----------------T--------------------------------------A-----C---------------------------T------- 1018
D.UG.99.99UGK09958 -----------------------------T-----------------------------------------T-----------------T--------------------------------------A-----CC--------------------------T------- 1022
D.YE.02.02YE516 -----A--------------------------------------C-----------A-----------A--A-----------------------------------------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T------- 1028
D.ZA.90.R1 -----------T--------T--------------------------------A-----------------T--------C--------------T-----------------A--------------A--C--C--G--------A--G---CA--------------- 1169
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --C--A------------------------A------T---------------T---------A-------A--------------------C--------------------A--T-----------A--A--C-------------------G--------------- 923
F1.AR.02.ARE933 -----A-----T------------------A------T----G-C--------T--A--G---A-------T--------------------C--------------------------------------C----------G-------T---G--------------- 1120
F1.BE.93.VI850 -----A------------------------A-A----T----GTC--------T-----------------C-----GGG------------C--A-----------------------------------C------------------A---G--------------- 1166
F1.BR.07.07BR844 -----A------------------------A------T--G---C--------T--------C--------A--------------------CT-------------------------------------C--C-----G---------T---G--------------- 1589
F1.ES.x.P1146 -----------------------------TA------T---------------T--A------A-------A-----GGG------------C---------A-------------------C--------C--C-------------------G-------T------- 1109
F1.FI.93.FIN9363 -----A------------------------A------T----G----------T---------A-------A-----GGG------------C-----------------------T-------------TC----------G-------AT--G--------------- 1158
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------T--------------G---A------T---------------T-----------------A-----G----------------G----C----G------T----------C--------C--C-----------A-------G--------------- 1022
F1.JP.04.DR6082 -----A--------------T---------A------T--G---C--------T---------A-------A-----GGG------------C--------------------A--------C--------C----------------------GA---T-------G-- 1814
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------------------TA------T---------------T---------A-------A-----GGGA-----------C---------------C----------------------C--C--------T----------G--------------- 1850
F1.RU.08.D88_845 -----A-----T------------------A------TC--------------T------TGCA-------A-----GGGC-----------C--------------------------------Y-G---C-----------------T----G--------------- 1285
F2.CM.97.CM53657 -----A------------------------A------T---------------T-----------------A------GGC-----------C-------------------------------------TC----------G---A---A---G--------------- 1016
G.BE.96.DRCBL -----A--------------T-----G--TA-A----T------C--G-----T---------A-------A-------GC-----------C---------A----------A----------------TC--C-------G---A----A--GA-------------- 1787
G.CM.04.178_15 -----A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T--------CA-------T--------C-----------C------C-A-----------------------------C--CC---G------A---G---GA-------------- 1344
G.CU.99.Cu74 -----A-----T--------T---------A------TC------T--C----T---------A-------A------GGC-----------C------------------------------------G-C--C----G------A-------GA-------------- 1436
G.ES.05.P962 --------------C-----T--------TA------T---G---T-G-----T--------CA-C-----T--------------------C--------------------A-----------------C--CC----------A---A---GA---T---------- 1306
G.GH.03.03GH175G -----A--------------T---------A-A----T----G----------T--A------A-------A------C--------------------C--A----------------------------C--C------T----A---A---GA-------------- 1863
G.KE.93.HH8793_12_1 -----A--------------T---------A------T-------T-------T---------A-------A------GGC-----------C-----------------------------------------C----G------A-----C-GA-------------- 1225
G.NG.01.01NGPL0669 -----A--------C-----T--------TA----T-T-------T-G-----T---------A-------T--------C-----------C-----------------------T-----------A-----C----G------A--G----GA-------------- 1028
G.PT.x.PT2695 -----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C------C-------------------------------C--C----G------A-------GA---T---------- 1771
G.SE.93.SE6165 -----A-----------------------TA------T----TG-T-G-----T-----------------T------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A----A--GA---T---------- 1226
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B.FR.83.HXB2 CCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGA 1823
Gag _P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E
H.BE.93.VI991 -----A--------C---------------A------T--G-GT-T-------T---------A-------T--------C-----------C-----------------------T--------C-G------------------A----G--G----T--A------- 1215
H.BE.93.VI997 -----A------------------------A------T-------T-------T--------CA----------G--G--------------C--------------G-----A--T--------C-------------G------A----A--G----T--A------- 1150
H.CF.90.056 -----A------------------------A----T-T-------T-------T--------CA-------T--G--G-----------------------------------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A------- 1170
H.GB.00.00GBAC4001 -----A--------------Y---------A----Y-T-------T-------T--------CA-------C--G--G--------------C--------------------A--T--------C--------------------A----A--G----T--A------- 1344
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----A-----T--------------G--TA------T-------------------------A----------------------------T-----------------------T--------------C---C---G------A---G---GA-------------- 1027
J.SE.93.SE9280_7887 -----A-----T------------------A------T----G----------T---------A-------T--------------------T------C-------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA-------------- 1146
J.SE.94.SE9173_7022 -----A-----T--C---------------A-A----T----G----------T---------A-------T--------------------T--------------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA-------------- 1147
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----A-----------------------TA------T--G-GT---------T--A-----CA-------A------------------------C-------------C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T------- 1022
K.CM.96.96CM_MP535 -----A-----------------------TA------T------C--------T--A-----CA-------A-----G--------------C---C-------------C--A-----------------C-----------G----------G----T--T------- 1022
01_AE.CF.90.90CF11697 -----A--------C-----------G--TA------T---------C-----G--A------A----------------------------------AC-A--------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T------- 1778
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----A--------C--------------TA-A--------------C-----A--A------A----------G-----C--------------T---C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-----TT------- 1034
01_AE.HK.04.HK001 -----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-------A---------------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---G---GA-----TT------- 1200
01_AE.JP.x.DR0492 -----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T------- 1841
01_AE.TH.04.BKM -----A--G-----C---------A----TA----------------C-----A--A------A----------G-----C------------------C-A--------------T-----C----G-T-C--------------A---AG--GC------T------- 1784
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-----------------------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA---T--T------- 1028
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A--G-----C--------------TA----------------C-----G--A------A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T------- 1087
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----A--A------A----------------C------------------C----------------T-----C-----AT-C--------------A---A---G-------T------- 1016
02_AG.CY.05.CY048 -----A-----------------------TA------T-------T-G-----T--A--------------T--------C------------------C-----------T----T-----C------T-C-------G------A-------G-------T------- 1025
02_AG.ES.06.P1261 -----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C-----------C------C----------------------C-----AT-C-------G------A-------G-------T------- 1267
02_AG.FR.91.DJ263 -----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A-----GA-G--------------CC-----------------C----------------T-----C------T-C-------G------A-------G------CT------- 1177
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A---T----G--------------C-----------T------C----------------T-----C------T-C-------G------A-------G------T-------- 1853
02_AG.LR.x.POC44951 --G--A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C----------------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T------- 1824
02_AG.NG.01.PL0710 -----A-----------G--T--------TA------T-------T-G-----T--A-----CA-G------------GGC------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T------- 1013
02_AG.SE.94.SE7812 -----A--------------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------T--------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T------- 1201
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C-----------T----T-----C----G---C---C----------A-------G-------T------- 1026
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A-----CA-------T--------C------------------C----------------T-----C--------C-------G------A-------G-------T------- 1025
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T------- 1019
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------- 1055
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A--------C-----T--------TA------T----TG---C-----A--A------A-C--------G---------------------C--C----------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T------- 1189
05_DF.BE.x.VI1310 -----------T---------------------------------------------------A-------A--------C--------------------------------A--------------A-----C-----------A----A-CA--------------- 1202
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--------C--G--T--------TA------T---------------T---------A-------A--------------------C--------------------A-----------------C-------G------A-------GA-------------- 1848
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------------------------T-------T-------G--A------A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G----T-CA------- 1161
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------A-----------------------------C-------G------A---T---G----T--T------- 1021
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A--------C--G-----------TA-A----T---------C-----T---------A-------T-----------A---------------C----------------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T------- 1034
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------T--------T-----------------------------------G-----T-----------------C--------------------------------------A-----C---------------------------T------- 1202
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A-----T--C-----T--------TA----T-TC---TG---C-----T---------A--------------C-A-------------G----C-------G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T------- 1199
12_BF.AR.99.ARMA159 -----A------------------------A------T------C--------T---------A-------A-----G--------------C-----------------------------------A--C------------------T---G--------------- 1831
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A--------------T---------A------T-------T-G-----T---------A-------T--------C-----------C-----------------------T--------------C--C----G------A-------G--------------- 1201
14_BG.ES.00.X605 -----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA-------------- 1267
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A--------C--------------TA----------------C-----A--A------A-------------------------------A---C-A-C------------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T------- 1231
16_A2D.KR.97.97KR004 -----A-----------------------TA------T---------C-----T---------A-------A---------------------------C----------------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T------- 1184
17_BF.AR.99.ARMA038 -----A--G---------------------A------T------C--------T-----------------A-----GGG------------C-----------------------T-----------A--C----------------------G---ACA---G----- 1040
18_cpx.CU.99.CU76 -----A-----T--------------G--TA------T---------C-----T-----G---A----------------------------------AC----------------T-------------AC-------G------A-------G--------------- 1140
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------T-----------------------------------------T-----------------T-----------------------A--------------A-----CC------------------G-------T------- 1049
20_BG.CU.99.Cu103 -----A--------------T--------TA------TC------T--C----T---------A--------------GGC-----------C-----------------------------C--------C--C----G------A-------GA-------------- 1298
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------T--------T-----------------------------------A--------------A--------------------C------C----------------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T------- 1028
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A--------C-----------G---A----T-T---------C-----G--A--G---A-------T--G------------------------C-A--------------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G----- 1028
23_BG.CU.03.CB118 -----A--G--T--------T--------TA-A----TC------T--C----T---------A-------A------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA----GT-------- 1272
24_BG.CU.03.CB378 -----A--------------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C---------A-------------------C--------C--C----G------A-------GA-------------- 1272
25_cpx.CM.02.1918LE -----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T---------A-------A------GGC-----------T--T-----------------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T---------- 1031
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----A-----------------------TA-A----T---------T-----T---------A-------A------GCC-----------C--TC-------------------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G----- 1834
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A--------------T-----G--TA------T-------T----G--T--A------A----A---------------------AGC--------------------A--T--------------C--C----G------A-------GA-------------- 1817
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----A-----------------------TA------T------C--------T------TG-A-------A------GG------------C--------------------------------------C----------------------G--------------- 1192
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----A------------------------A------T------C--------A------TG-A-------A-----GGG------------C-----------------------------C--C-----C----------------------G--------------- 1227
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------------------------T-------T-------A--A--G---A-C--A--------G--------------T--------A-----------A---------------T-C-------G------A-------G-------T------- 1277
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A----C--T-----G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T------- 1464
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -----A-----T--C--------------TA-------C--------C-----G--A-----AA-------------------------G--------AC-A-----------A--T-----C------T-C--------------A---A---GA------T-G----- 1208
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-------A--------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T------- 1028
35_AD.AF.05.05AF095 -----A-----T--C--------------T-------T----GT---C-----T---------A-------------GGG---------------A--A-----T--------A--T------------T-C--CC-G-G------A---A---G-------T------- 1025
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A--------C--------------TA------T---------T-----G--A------A-------T---------------------------C-A--------------------C------T-C--------------A---A---G-------T------- 1031
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A--------C--------------TA------T---GGT---C-----T------T--A----------------C---------------C--C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T------- 1022
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A------------------------A------T----GTCG-------T------T--A-------A--------------------C-----AC-----------------------------T-C-----------------T----G------------G-- 1237
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------------------------------------C------------GCC-----------T------C-------------A-----------------C----------------------GA-------------- 1297
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----A--------------T---------A------T------C--------G--A------A-------A--------------------C--------------------------------------C----------------------G------C-------- 1309
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----R------------------------A------T---G--CT-------T---------A-------A-----GGG------------C--------------------------------------C----------------------G--------------- 1352
43_02G.SA.03.J11223 -----A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T--------CA-------T--------------------C-------------------------------------AC--CC---G------A---T---G--------------- 1348
N.CM.95.YBF30 -----A--------C---------------A-------C--------------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT------- 1387
N.CM.97.YBF106 -----A--G-----------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC----------A-------GA-----CT------- 1388
N.CM.02.DJO0131 -----A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT------- 1308
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A--------------T---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT------- 1301
O.BE.87.ANT70 -----------A-----------------T--------C-----AT-------T---------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT------- 1871
O.CM.x.BCF06 -----A-----A--------T--------T--------C-----AT-------T---------A-T-----A---------------------------C-T--T--G---T-C-----T--------ACAA-----G--------A-------GA-----C-------- 1870
O.CM.91.MVP5180 -----A-----A--C-----T--------T-----T--C-----AT-------T---------A-T--A--A-----G---------------------C-T--T--G---T-A--------------ACAA---C-G--------A-------AA-----TT------- 1846
O.CM.96.96CMA102 -----A-----G-----------------T--------C-----AT----G--A--------AAGT--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------Y--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT----G-- 1301
O.CM.97.97CMABB447 -----A-----A--------T-----G--TA-------C-----AT-------T--A-----AA-C-----A------------------------C-AC-T--T--G-----C--T--------C--ACAG-----G---T-C--A--G----GA-----CT------- 1303
O.CM.98.98CMA104 -----A-----G-----------------T--------C-----AT-------A--A-----A--T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT------- 1303
O.CM.99.99CMU4122 -----A-----A-----------------TA-------C-----AT-------T--------A--T--A--A---------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT----G-- 1302
O.FR.92.VAU ---G-A-----A--------T-----G--T-A------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC-------- 1380
DO.FR.08.RBF208 -----A-----A--------T--------T--------------AT-R-----T--------GAGT--A--A---------------------------C-T--T------T-C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT------- 1278
O.SN.99.99SE_MP1299 -----A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT------- 1873
O.US.x.I_2478B -----A--G--A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT------- 1873
O.US.97.97US08692A -----A--G--A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT------- 1268
O.US.99.99USTWLA -----A--G--A--------T--------TA-------C-----AT-------T--------A--T-----A-----------------------TC--C-T--T--G---T-C-----------C--ACAG-----G--------A-------GA-----CT------- 1291
P.FR.09.RBF168 --T--------A--------T--------TA-A-----C-----Y--C-----A--A------AGT-----A-----G-G------------C--A--A--AA-A--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT------- 1856
CPZ.CD.90.ANT -----A--G-----C-----T-----G--TA-A-----------AA-T-----A--A--G---------CCT--G---GCC--------------------AA----------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A---GA--CT-CT------- 1244
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----A--G--T--C--G------------A-------C--G--CT----G--T--A-----A--------T--T-----------------C---C-----A-A--G-----T--------C-----A-AC--C----G------A-------GA--C--T-------- 1362
CPZ.GA.88.GAB1 --------G-----------T-----G---A-A-----C------T----G--T-----------------A--G--------------T--C--TC-C--A--G--G-----A---------------CAA---C----------------T-G---C--C-----G-- 1884
CPZ.TZ.00.TAN1 -----A-----A--C-----T---------A-A-----C-----AA-C-----A--A-----A--T--ACCA-------C---------------T--AC----A--------A---------------CA---C--------C-----G-A--GA--A---T------- 1464
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C-------- 1871
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B.FR.83.HXB2 AATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGC.........CAAGTAACAAATTCA..................GCTACCATAATGATGCAGAGAGGCAAT...TTTAGGAACCAAAGAAAGATTGTTAAGT 1963
Gag __M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__.__.__.__Q__V__T__N__S__.__.__.__.__.__.__A__T__I__M__M__Q__R__G__N__.__F__R__N__Q__R__K__I__V__K__
A.CD.02.02CD_KTB035 ------------------------G-----------------------G--C--A-----G---------.........-----GCA----A--.....................-AT-------------A-------...-----AGG--CG----GA...A------ 1954
A.SN.01.DDJ369 ---------------C--------G-----------------A-----G-----------G-------C-.........------CA-C--G--.....................-A--------------A-------...----A-GGT--G-A--GA...A------ 1167
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------C--------G---------A-------------G--------------------T.........----C-CA-C-AA--.....................-G---------------------CTTTAGGG-CGG---G-A--G-...A------ 1171
A1.CY.06.CY171 ---------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........------CA----A--.....................-A--------------A-A-T---...------GG--C--A--GA...A------ 1168
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........---T--CA----G--.....................-AT-----------A-A-A-T---...------GG--C-----GA...A------ 1147
A1.IT.02.60000 ---------------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T.........----C-CA---GA--.....................-A--------------A-------...-----AGG--CG-A--GA...A------ 1968
A1.KE.02.ML1990 ----------T----C--------G--------T--A-----A-----G--C--------G--------T.........---T---AC-G-.....................A-A-A--------------A---T---...------GG---G-A--G-...A------ 1286
A1.RU.08.PokA1Ru G--------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........----C-CA----G--.....................-A--------------A-A-T---...------GGA-C--A--GA...A------ 1451
A1.RW.93.93RW037A ---------------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T.........------CA-C-GA--.....................-A----------------------...-----AGG---G-A--GA...A------ 1956
A1.SE.95.SE8538 ------------------------G-----------------A-----G-----A-----G--------T.........------CA-C-GC-C.....................-A----------------------...--C--AGG--------G-...A------ 1162
A1.TZ.01.A341 ------------------A-----G-----------------A-----G-----------G--------T.........------CA-C--A--..................AAC-A----------------------...--C---GG---G-A--GA...A------ 1165
A1.UA.01.01UADN139 ---------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........----C-CA-GG-G--.....................-A--------------A-A-T---...-----AGG--C--A--GA...A------ 1162
A1.UG.99.99UGA07072 ---------------C--------G---------A-------A-----G---C-A-----G--------T.........------CA-C-GG--.....................-A-------G--------------...--C---GG---G-A--G-...A------ 1162
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G-------------C--------G---------A-T-----A-----G---C-------G--------T.........------CA-C-GC--.....................-A--C------------------C...----A-GG---G-A--GA-A-A-C---- 1407
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------------G-----------------A-----G-----A---------------.........------CA----A--.....................-A---------A------------...----A-GGT----A--GA...A------ 1322
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------------G---------A-------A-----G---------------------.........--T---CA--G-A--...............AATA-A-A----------------------...------GGT----A--GA...A------ 1320
B.AR.04.04AR143170 ------------------------G--G--------------A--------C------------------.........---------------GCT............TCA----A------------------T---...-------------------C-A----A- 1164
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------------G--G--------------A-----G------------------RR-.........----------R-Y--..................---R--------------------M--...-----------G-A-----C-A------ 1174
B.BO.99.BOL0122 ------------------------G--------------C--A---------------------------.........---------GGG---..................--C---G-----------C--------...----A-T-TAC--A-----C------A- 1180
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------------G--------------A--------C--------G--------T.........-----------C--G..................AA-------------------------...----A---------G--A--------A- 1467
B.CA.97.CANB3FULL ------------------------G--------T--------A--------G-----G------------.........------------C--..................AA-G-TG--------------------...------------------CC-------- 1243
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------------------G--G------A-------A------A-A------------------.........---------------..................----AT---------------------...--C--------------------C---- 1962
B.CO.01.PCM001 ---------------C--------G-----------------A---------------------------.........---------------..................A--G-----------------------...-A--A------------ACC-------- 1168
B.CU.99.Cu19 ------------------------G--G------A----C--A------A--------------------.........----C--ATTCA.....................-------------------A-------...----A--G-----------C---C---- 1501
B.CY.06.CY165 ------------------------G--G------A-------A------A--------------------.........------T--GC----GCG..................G-------------A---------...-----------------A---------- 1177
B.DE.86.D31 ------------------------G--G--------------A---------------------------.........---------------..................-----TG--------------------...-------------------C-------- 1509
B.DK.04.PMVL_012 ------------------------G-----------------A---------------------------.........---------GG----..................-------------------A-------...-----------------AGG-------- 1330
B.DO.05.05DO_160884 ------------------------G--G--------------A--------C------------------.........---------------..................----A----------------------...--C--A---------GGA-G-------- 1168
B.EC.89.EC003 ------------------------G--G-----TA-------A------A-C------------------.........----C--ATGCA.....................A-A--------------A-A-------...-------G-----------C------A- 1073
B.ES.07.X2231 ------------------------G--------A--------A-----------A--G------------.........----------G-C--..................A------------------A---T---...--------------G-----------A- 1429
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------G--G--------------A--------------------------T.........---------------..................-------------------A-------...-------------------C-------- 1174
B.GA.88.OYI ------------------------G--G--------------A---------------------------.........-------ATTCA.....................-TC---G------------A-------...----A--------------C-------- 1506
B.GB.86.GB8_46R ------------------------G--G--------------A--------G------------------.........-------ATTCA.....................-------------------A-------...-------G-----------C-------- 1965
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------G---------A-T--C--A------A----A---------------.........----C-------G--..................---------------------------...----A--------------C-------- 1159
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------G-----T--------A--------C------------------.........--G---------A--..................AA-G----------A---G--A--C--...-----------------AT--------- 1168
B.IN.x.11807 -------T----------------G-----------------A-----------A---------------.........----------G-.....................T--------------------------...--------T----------A-A------ 1310
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------------G--G--------------A--------C------------------.........---A--T----G---GCT............CCA-A-----------------------C-...---------------------------- 1174
B.JP.05.DR6538 ------------------------G--G--------------A---------------------------.........--G------------..................----G-------G-A------------...-----A---------------A------ 1967
B.KR.04.04KMH5 ------------------------G---------A-------A--------C------------------.........----C----------..................---------------------------...--C------------------------- 1941
B.MM.99.mSTD101 ---------------------------G--------------A--------C------------------.........------------C--..................----AT---------------------...--------T----------C---C---- 1350
B.NL.00.671_00T36 ---------C-----------------G--------------A--G--------------G---------.........----------G-G--..................C--G-----------------------...CA---A----------G--C-------- 1498
B.RU.04.04RU128005 ---------------------------G--------------A--------------C------------.........------------CA-..................----R----------------------...----A---Y--G-A--G--G-------- 1454
B.TH.00.00TH_C3198 ------------------------G--G-----A--------A--------C------------------.........---------------...............GCA------G--------------------...--------T----------C---C---- 1177
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------------G--G-----------------C-----C------------------.........---------------..................AA-G--G--------------------...-----------------A---A------ 1186
B.TW.94.TWCYS ---------G--------------G--G------A-T-----A---------------------------.........-G----C--------..................A---A----------------------...-AC----------------C-------- 1962
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------G--G--------------A------A--------------------.........------G--C-AC--..................---------------------------...-----------------A-C-------- 1168
B.US.07.CR0027M ------------------------G--------TA-T-----A--------C-----G------------.........----C-------G--..................--C----------------A-------...------------------CC-------- 1206
B.UY.01.01UYTRA1179 G-----------------------G--G--------------A---------------------------.........-----G---------..................-------------------A-------...----A--------AC-G--C-A------ 1168
B.YE.02.02YE507 ------------------------G--------T--------A--T-----------A-----T------.........---A-G-GCC-AATGACAAAT...CCA......--------C----------A-------...------------------CC-------- 1177
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------C----------G-----------T-----A-----------A--G------------.........---------------..................C-------------A----A-------...------------G--------------C 1395
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------------T-----C--A--------G--------G---------.........-------AC---A--.....................-A----------------------...----A-GG--CT-A--GA-C-A----A- 1159
C.BR.04.04BR013 ------------------------G--------T-----C--A--------A--------G---------.........-------AT---A--.....................-A----------------------...----AAGG--CT-A--GACC-A----A- 1415
C.BW.00.00BW07621 ------------------------G--------TA----C--A--T--G-----------G---------.........----C--AC---A--.....................-A-------T------A-AA----...----AAGG--CT----GA--------A- 1328
C.CN.98.YNRL9840 ------------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC-G-A-C........................---------------A-T---...----AAGG--CT-A--GA--------A- 1159
C.CY.05.CY040 ------------------A-----G--------TA----C--A------A----------G---------.........----C---C---A--.....................CAA---------------AA----...----A-GG-TTT-A--GA-C------A- 1165
C.ES.07.X2118_2 ------------------------G--------T-----------------G--A---------------.........----C--AC---........................-T-----------T----A-----...----AAGG--CT-A--GA--------A- 1391
C.ET.02.02ET_288 ------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C--ACC-GG--.....................-A--------------A-------...----A-GG--CT----GA-C-A----A- 1159
C.GE.03.03GEMZ033 ------------------A-----G--------T-----C--A-----G--G--------G---------.........-------AC-GCA--.....................-A----------------------...--C-AA-G--CT-A--GA--------A- 1156
C.IL.98.98IS002 ------------------------G--------TA----C-----------G--------G---------.........----C--AC---A--.....................-A--------------A-A-----...----A-GG--CT----GA-C-A----A- 1297
C.IN.03.D24 G-----------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC........................AG--AT-------------A-A-----...----A-GG-TTT-A--GA-C-------- 1987
C.KE.00.KER2010 ----------T-------------G--------T--------A--------GC-------G---------.........----C--AC---G--.....................-A---------T------A-----...----AA-G--CT-A--GA--------A- 1156
C.MM.99.mIDU101_3 ------------GC----A-----G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC-G-G-C........................---C-----------A-----...----AAGG--CT-A--GA-C------A- 1326
C.MW.93.93MW_965 ------------------------G-----G--TA----C--A-----------------G---------.........--C-C-GGC---G--.....................-A----------------A-----...----AAGG--CT----GA-CA-----A- 1159
C.SN.90.90SE_364 ------------------------G--------TA----C--A-----------------G---------.........----C--AC---C--.....................CA----C----------GAA----...----AAGG--CT----GA--------A- 1156
C.SO.89.89SM_145 ------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C--ACGCAAAC...............AATATA-A----C-------A---------...----AAGG--CT-A--GA--------A- 1162
C.TZ.02.CO178 ------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........----C--AC-G-AA-.....................-A----------------A-----...----AAGGA-CT-A--GA-C------A- 1156
C.US.98.98US_MSC3018 ------------------------G--------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC-G-G--.....................-A----C---------A-A-T---...----AA-G-TCT-A--GA--------A- 1156
C.UY.01.TRA3011 ------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........-------AC---A--.....................-A----------------A-----...----AAGG--CT-A--GA-C-A----A- 1147
C.YE.02.02YE511 ------------------------G--------T-----C--A-----G-----------G---------.........-------AC---C--.....................-AT---------------AA----...----AAGG--CT-AG-GA--------A- 1156
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------------------G--------T-----C--A--------G------------------.........-------AC---GG-.....................-AT-------------A-A-----...----AAGG--CT-A--GA...A----A- 1379
C.ZM.02.02ZM108 ------------------------G--------T-----C--A-----------------G---------.........----C-CA---CA--.....................-A----------------AA----...----AAGG---G----GA--A-----A- 1956
D.CD.83.ELI ------------------------G--G--G---A-------A---------C-------G---------.........----C----------...............GTTA----AGC-------------------...----A-GG--C------A---A------ 1512
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------------G-----G---A-------A--------C--------G---------.........----C----GG-G-C...............TCT---G-A-------------A-------...----A-GG--C---G-GA-C-------- 1159
D.CY.06.CY163 ------------------------G-----C-----------A--------A--------G---------.........A---C-G---CCAAT..................A--G-A--------------G------...----A--G--C--AG-GA---------- 1174
D.KE.97.ML415_2 ---------------C-----------G------A-T-----------------------G---------.........----C-------G--...............AAT-T-G-T---------------------...----A-GG--C--AG-GA--CA------ 1432
D.KR.04.04KBH8 ------------------------G--G------A-T-----A---------------------------.........----C-----G----...............AAT--AG-----------------------...----A-GG--C------A--A------- 1925
D.SN.x.SE365 ------------C--------G--G--G------A-T-----A--------C--------G---------.........----C-----G----...............GCT---G-----------------------...----A-GGT-----G--A--C-----A- 1965
D.TD.99.MN011 ------------------------G-----G---A-------A------A--C-------G---------.........----C-----G-AGC...............GCT---G-A--------------G------...----A-----C--AG-GA--------A- 1184
D.TZ.01.A280 ------------------------G--G------A-T---------------C-A-----G---------.........----C-------GT-...............AAT---G-------------------T---...----A-GG--C---G--A--CA------ 1161
D.UG.99.99UGK09958 G-----------------------G--G------A-T-----A------A----------G---------.........----C-T--C-GG--...............AAT---G-T---------------------...----A-GGA-C---G--A--CA------ 1165
D.YE.02.02YE516 ---------------C--------G-----G---A-------A-----------------G---------.........AT--C-----G-AAC...............AAT---G-A--------------G------...----A-----C---G--A--------A- 1171
D.ZA.90.R1 ------------------------G-----G--T--------A-----------------G---------.........----C--------TG...............GCTA--G-AG--------------------...----A-GG---------A---A------ 1312
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------------G--------T-----C--------------------G---------.........------CA----G--.....................-A--------------A-A-T--C...----A-GGT--------A---A-C--A- 1060
F1.AR.02.ARE933 ------------------------G--------TA-------------------------G---------.........----C-----G-A--.....................--TG------------A-A-----...----A-GG---G-A--G---A-----A- 1257
F1.BE.93.VI850 ------------------------G--------TA----------------------C--G--------T.........----C--ATTCA........................G---------------A-A-T---...----A-GG--------GAG-------A- 1300
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------------TA-------------G-----------G---------.........--G-C-------A--.....................G-TG------------A-A-T--C...----A-GG--------GA---A----A- 1726
F1.ES.x.P1146 ------------------------G--------T-----------T--------------G--T------.........A---C----GG-.....................A-AG---------------A-A-T--C...----A-GG---G----GA--------A- 1246
F1.FI.93.FIN9363 -----------------G------G--------T---------------A----------G---------.........----C--AT-CA........................----------------A-A-T---...------GG--------GA--------A- 1292
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------------G--------T--------------G-----------G--C------.........----C-------G--.....................G-T-------------A-A-T--C...-A--A-GG--C-----GAT--A----A- 1159
F1.JP.04.DR6082 ------------------------G--------TA-------A-----------------G---------.........----C---C---A--.....................G-TG------------A---T--C...-A--A-GG--C-----GA-----C--A- 1951
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------------G--------TA--------------A----------G--T------.........---AC-----G-G--.....................G---------------A-A-T--C...----AAGG---G--G--A---A----A- 1987
F1.RU.08.D88_845 ------------------------G-----G--TA-------A------A----------G---------.........----C-----G-A--.....................G---------------A-A-----...----A-GG-----A------------A- 1422
F2.CM.97.CM53657 ---------------------G--G--G-----T---------------A----------G---------.........---------TC-A--.....................T-----T---------A-A----C...----A-GG--------GA-A-------- 1153
G.BE.96.DRCBL ------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-C-T--GG-G--...............GCA--AG---------------A-A-----...--C-A-GG--C-----GA-CAA----A- 1930
G.CM.04.178_15 ------------------A-----G---------A----C--A-----------A-----G---------.........--G-C-T-----A--...............ACA--AG---------------A-A-----...----A-GG--CG-A--GA-G-A------ 1487
G.CU.99.Cu74 ------------------------G---------A-------A-----------A---------------.........--G-C-T--GG-G--...............GGA--AG-TG--C-------A---A-----...----A-GG--C-----GA-A-A------ 1579
G.ES.05.P962 ------------------A-----G---------A----C--A-----------A-----G---------.........----C----GG-G-T...............TCA--AG-------------A-A-------...----A-GG--CG----GA-A-A------ 1449
G.GH.03.03GH175G ------------------------G--------T--------A--------A--A-----G---------.........--G---T--GG-G--..................A-AT---------------ACA-----...------GG--C--A--GA-A-A------ 2003
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------------C--------G-----------------A--------G--A-----G---------.........--G-C----GG-G--...............GCA--AG---------------A-A----C...----A-GG--CG-A--GA-A-A-C---- 1368
G.NG.01.01NGPL0669 ------------------A-----G-----C--------C--A--------G--A-----G---------.........------T--GG-G--...............GCA--AG---------------A-A-----...----A-GG--CG----GA-A-A-C---- 1171
G.PT.x.PT2695 ------------------------G---------A-T--C--A-----------A-----G---------.........--G-C-T--GGG.....................--A--A-----------A-A-A----C...----A-GGT-C--A--GA--GA------ 1908
G.SE.93.SE6165 ------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-CCT--GG-G--...............GCA--AG-----------------A-----...----A-GG--C-----GA-C-A-C--A- 1369
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B.FR.83.HXB2 AATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGC.........CAAGTAACAAATTCA..................GCTACCATAATGATGCAGAGAGGCAAT...TTTAGGAACCAAAGAAAGATTGTTAAGT 1963
Gag __M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__.__.__.__Q__V__T__N__S__.__.__.__.__.__.__A__T__I__M__M__Q__R__G__N__.__F__R__N__Q__R__K__I__V__K__
H.BE.93.VI991 ------------------------G--------AA-------A-----------------G---------.........------------G--...............AGT--AG---------------A------C...----A-GG--C-----GA-C------A- 1358
H.BE.93.VI997 ------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........------------G--...............AAT--AG---------------A-A----C...----A-GG--C------A--------A- 1293
H.CF.90.056 ------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........------------A--...............AATA-AG---------------A------C...----A-GG---------AT-------A- 1313
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------G--------T--------A-----------------G--------T.........---A-G------ATG...............AATA-AG--------G------A------C...----A-GG--------GA-C------A- 1487
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------------GA---T-T--A-T----GA-----------T-G---G-----A---.........-------AC---.....................A-A-A------A-----A-----T--C...------GG---G-AG-GA-G------A- 1164
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------------G--------T--T--------G------------------------.........-----G--C---A-C.....................-A------------A-----T--C...------G----T-A--GA---------- 1283
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------------G--------T--T-----A---------------------------.........-----G--C---A--.....................-A------------A-----T--C...------G-T--T-A--GA---------- 1284
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------------------G--T--------A-----G-----------G---------.........--G------------.....................G--G-------------------C...----A-GGT-------GA---A------ 1159
K.CM.96.96CM_MP535 G-----------------------G-----G--TA-------A------A----------G---------.........--G---------C--.....................GTTG------------A------C...----A-GG---T-----A---------- 1159
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------C--------G--------T--------A-----------------G--------T.........------CA-C--G--.....................-AT-----------A---------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1912
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---------------C--------G--G-----TA-------A-----G--C--------G---------.........--G-C-CA-C--G--.....................-AT-------------A-------...----A-GG--CG-A--GA...A------ 1168
01_AE.HK.04.HK001 ---------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G-------A-.........----C-CA-C-GA--.....................--TG--------------------...-YC-A-GG---G-A--GA...A------ 1334
01_AE.JP.x.DR0492 ---------------C--------G--------T--------A-----G-----------G---------.........------CA-C--G--.....................-AG---------------------...----A-GG--------GC...A------ 1975
01_AE.TH.04.BKM ---------------C--------G--------TA-------A-----G--------C--G---------.........--T---CA-C-A.....................--A-AT---------------------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1918
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------G--C--------G--------TA-------A--T--G-----------G---------.........--C---CA-C--G--.....................-AT---------------------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1162
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G---------.........--C---CA-C--A--.....................-ATG--------------------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1221
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------------C--------G--------T--------A-----G---C-------G--------T.........----C-CA-C-GA--.....................-G------------------T---...------GG---G-A--CA...A-A---- 1150
02_AG.CY.05.CY048 ------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T.........------GT-C--CA-..................T-C-A--------------A---T---...--C---GG---G----TA...A-A---- 1162
02_AG.ES.06.P1261 ------------------------G--------TA-------A-----G-----A-----G--------T.........------CATC-G--C.....................-ATG--------------------...------GG---G----CA...A-A---- 1401
02_AG.FR.91.DJ263 ------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T.........------CA-C-A--C.....................-A----------------------...------GG---G----CA...A-A---- 1311
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------------------G--------TA-------A--------------C--G--------T.........----C-CA-C-G--C.....................-A---------A----A-------...------GG---G----CA...A-A---- 1987
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------------G--------T--------------G-----------G--------T.........------CA-C-GG-C.....................-A------------A---------...------GG--GG----CA...A-A---- 1958
02_AG.NG.01.PL0710 ------------------------G-----------------A-----G-----------G--------T.........------CA-C-GA-C.....................-A-G----------------T---...-------G---G----CA...A-A---- 1147
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------------G--------TA-------A-----G-----------G--------T.........------CA-C-GC-C.....................-AT---------------------...------GG---G---CCA...A-A---- 1335
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------T-------------------------T--------A-----G-----------G--------T.........----C-CA-C-G--C.....................-A----------------------...------GG---G----CA...A-A---- 1160
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------------------G-----------------A-----G-----------G--------T.........------CAGC-AC-C.....................-A----------------------...------GG---G----CA...A-A---- 1159
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------------------G--------T--------A-----G--G--------G--------T.........------CA-C-G--C.....................-A----------------------...------GG---G----CA...A-A--A- 1153
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------T---C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........------CA----G--.....................-A--------------A-A-T---...------GG--C--A--GA...A------ 1189
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------G---------A-------A-----------A-----G---------.........--G-C-T-----G--GCAGCA...............G---------------A-A----A...----A-GG--------GA-C-A------ 1332
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------G--G--G---A-------A-----------------G---------.........----C----------GCTGCT...............--AGC-------------------...----A-GG--C------A---A------ 1345
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------------G--------T--------------------A-----G---------.........--G-C-T--GT-GG-.....................G---------------A-A-----...----A-GG--CG-A--GA-G-A------ 1985
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------G--------TA-------A--------G--------G---------.........---AC--AC-G-A-C........................---C-----------A-----...----AAGG-TCT-A--GA--------A- 1295
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------------------------TA----C--A--------G--------G---------.........---AC--AC---A-C........................---C-----------A-----...----AAGG-TCT-A--GA--------A- 1155
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-----------------------G--------T--------A--------------Y-----------T.........------CA----A--.....................-A----C-A---------------...----A-GGT--G-A--GA...A------ 1168
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------G--G------A-T-----A-----------A-----G---------.........--G-C----GG-GG-..................AA---T---------------------...----A-GG--C--AG--A-GCA------ 1342
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------------------------A-----G-----------G---------.........------CA-C-GA--.....................-AT-----------A---------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1333
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------------G--------T------------------------------------.........----C-----G-A--.....................G-TG--C---------A-A-T-GC...----ATGG--------GA--------A- 1968
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------------G-----------------A-----------A---------------.........--G-CCT---G-G--GCAGCA............--AG---------------A-A-----...----A-GG--C--A--GA---A------ 1347
14_BG.ES.00.X605 ------------------------G-----------T--C--A-----------A-----G---------.........-TG-C-T--GGGG--.....................--A-----------A-A-A-----...----A-GGT-C--A--GA-A-A------ 1404
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------G--------TA-------A-----------------G---------.........--T---CA-C-GA--.....................-ATG--------------------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1365
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------------G---------A-------A-----G---------------------.........------CA----A--.........AATTCA...AAC-TA--G----------A-------...------GGG----A---....A------ 1326
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------G--------T--------------------------G---------.........------------C--.....................--TG--C-------A-A-A-T--C...----A-GG--C------A-A------A- 1177
18_cpx.CU.99.CU76 G-----------------------G---------A-------A--T--G--------------------T.........--T---CA----A-C.....................-A------------------A---...--C-A-GG---G-A--GA...A------ 1274
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------G--------TA-T-----A-----------------G---------.........----C----------...............CAT-------------------A---T---...----A-GG--T------AG--------- 1192
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------C--------G-----------------A-----------A---------------.........--G---T--GG-G--...............GGA--AT-----C-------A-A-A-----...----A-GG--C--A--GA-A-A------ 1441
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------C--------G---------A-T-----A--------GC-A-----G---------.........----C------C---...............GCT-T---AG--------------------...----A-GG--C--A--GA---A------ 1171
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------C--------G--------G--------A-----G-----A-----G--------T.........------CA-C--A--.....................GGT---------------------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1162
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------------T--------A-----------A---------------.........--GA--C--GG-G--...............GGA--AT-------------A---A----C...----A-GG--C--A--GA-A-A------ 1415
24_BG.CU.03.CB378 ------------------------G--------T--------A-----------A---------------.........--G---T--GG-A--...............GGA--AT-------------A-A-A-----...------GG--C-----GA-A-A------ 1415
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------C--------G-----------------A---------C-A--A--G---------.........--G-C-T--GG-A--GCA...............--AG-----------------------...----A-GG--C-----GA-A-A-C--A- 1174
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------------G-----------------------G---------------------.........-----GCA----G--.....................-A----T--G-----G--------TTTAAAG-CC-GAG-G----A---A----A- 1974
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------------G--G-----TA-T-----A--------G--A-----G---------.........--G-C-T--GG-G--GTA...............A-AG---------------A-------...--C-A-GG---G-A--GA---A------ 1960
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------G--------TA-------------------------G---------.........----C-------A--.....................--TG----------------T--C...----A-GG---------A--------A- 1329
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------G--------TA-------------G-----------G---------.........----C-------A--.....................--TG------------A-A-T--C...----A-GG--------GA--------A- 1364
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------------G--------T-----C--A--------G--------G---------.........-------AC---A--.....................-A----------------A-----...----AAGG--CT-A--GA-C-A----A- 1414
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T.........----C-CA----G--.....................-A--------------A-A-T---...------GGA-C--A--GA...A------ 1598
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ---------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G---------.........--C-C-CA-C-CA--.....................GGA---------------------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1342
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------C-----------------TA-------A-----G-----------G---------.........---AC-CA-C-GG--..................AA--TG--G------------------...----A-GG---G-A--GA...A------ 1165
35_AD.AF.05.05AF095 ---------------C--------G---------A-------A-----------A-----G--------T.........----C-CA-C--.....................A-A-A--------------A-------...----A-GG---T-A--GA...A------ 1159
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------C--------G--------T--------------G-----A-----G---------.........------CA-C--.....................--AGGT--------A------A-----...------GG--------CA...A-A--A- 1165
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------C-----------------T--------A-----G-----A-----G-------CT.........----C-CA-C-G.....................A-A-G------------A---A-----...----A-GGT-C--A--GA-A-A----A- 1159
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------T-------------G--------T--------------G----------CG---------.........---------------.....................G-TG----------A-A---T--C...----A-GG--C-----GA-C------A- 1374
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------G--G------A-------A---------------------------.........----C--ATC-AA-T.....................-A-------G--------------...----A-...-C-----G--C-------- 1431
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------G--------TA--------------A----------G-------AT.........------------A--.....................G-TG------------A-A-T--C...----A-GG--------GA--------A- 1446
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------------G-----G--T--------------------------G---------.........--G-C----GG-.....................A-AG-TG--C-----------A-T--C...----A-GG--C------A--------A- 1489
43_02G.SA.03.J11223 ------------------A-----G---------A----C--------G-----A-----G---------.........--G-C-T--GG-G--...............GCA--AG---------------A-------...----A-GG--C-----GA-A-A------ 1491
N.CM.95.YBF30 G--------G--C--C--------G--G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---TCA.........--G--GCAGC-GC--...............ACAA---GTG-CT-TGCA--A--G--A--C...----AAGG-AT---G--ACCCA----A- 1530
N.CM.97.YBF106 G--------G--C--C-----------G-----A-CA--------------GC-A--A--G--T---GCA.........--G-C-CA--CAG--..................A---GTG-CT-TG-A--A--G--A--C...----A-GG-AT------A-CCA----A- 1528
N.CM.02.DJO0131 ---------G--C-----------G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---TCA.........--G---CAG-CAG--..................A---GTG-CT-TGCA--AG-GA-A--C...----AAGG-AT---G-GA-CCA---GA- 1448
N.CM.04.04CM_1015_04 G--------G--C--C--A-----G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---GCA.........--G-C-CAGGCAG--..................A---GTG-CT-TG-A--A-----A--C...----AAGG-AC---G-GA-CCA----A- 1441
O.BE.87.ANT70 G------GT---C--------------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCT.........AC--CCCAGC-AGATTTGAAAGGAGGATAC...A-AG-AG--T-C-----A-----GC-A...AA-CCA-TTAGG-A-GGA-C-A-A--A- 2026
O.CM.x.BCF06 G------GT---C-----A--------------AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GTT.........ACT-CCCAGC-AGA-TTAAAAGGAGGATAC...A-AG-AG--T-C-----A-----GC-A...AA-CCA--TAG--A-GG-CC-A-A--A- 2025
O.CM.91.MVP5180 -------GT---C-----A-----------G--AACT--C-------A-A-AC-A--A---------GCT.........TCT-CCCAGC-AGATTTAAAAGGAGGATAC...A-AG-AG--T-C-----A-----GC-G...AA-CCA--TAG--A-GG-CCCA-A--A- 2001
O.CM.96.96CMA102 -------GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------GCY.........TC--CCCAGC-AGATATAAAAGGAGGATAC...A-AG-AG--T-C-----A-----GC-A...AACCCA--TAGG---GGACC-A-A---- 1456
O.CM.97.97CMABB447 -------GT---------------------G--AACT----------A-A-AC-A--A---------GC-.........TC---CCA-C-AGATCTAAAAGGAGGCTAC...A-AG-AG--T-T-----A--G--AC-A...AA-CCA-CTAGGG---GACC-A-A--A- 1458
O.CM.98.98CMA104 -------GT---C--------------------AACA--------C-----G--A--A---------GC-.........TC--CCCAGC-AGATTTAAAAGGAGGATAC...A-AG-AG--T-C-----A-----GC-A...AA-CCA-TTAGG---GGACC---A---- 1458
O.CM.99.99CMU4122 G------GT---C--------------------AACT--------C--G--GC-A--A---------GCT.........AC--CCCAGC-AGATCTGAAAGGAGGATAC...A-AG-AG--T-T-----A-----GC-A...AA-CCAGGAAGG-A-GGACC-A-A--A- 1457
O.FR.92.VAU -------GT---T-----------G--------AACT--------T-----CC-A--A---------GCT.........TC--CCCAGC-AGATCTAAAAGGAGGATAC...A-AT-AG--T-C-----A-----GC-A...AAACCA-TTAG--A-GGACC-A-A--A- 1535
DO.FR.08.RBF208 G------GT---C-----A-----G--------TACT--Y-----C-----GC-A--A---------GCT.........AC--CCCATC-AGATCTGAAGGGAGGATAC...A-AG-AG-GT-T-----A-----GC-A...AA-CCA-TGAGG-A-GGACC-A-A--A- 1433
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T---T--------------------AACT--------C--G--A--A--A---------............GCT-C-G-CC-AGATCTGAAGGGAGGATAC...A-AG-AG--T-T-----A-----GC-A...AACCCA-GTAGG-A-GG-CC-A-A--A- 2025
O.US.x.I_2478B G------GT---C--------------------AACT--------C-A-A-A--A--A---------GC-.........GC--CCCATC-AGATCTGAAAGGAGGATAC...A-AT-AG--T-C-----A-----GC-A...AACCCA-TTAGG-A-GG-CC-A-A--A- 2028
O.US.97.97US08692A G------GT---C--------------------AACT--------C-A-A-A--A--A---------GCT.........GC--CCCATC-AGATCTGAAAGGAGGATAC...A-AT-AG--T-C-----A-----GC-A...AACCCA-TTAGG-A-GG-CC-A-A--A- 1423
O.US.99.99USTWLA G------GT---C-----R-----------G--AACT----------A-A-A-----A---------GC-.........TC--CCCAGC-AGATCTAAAAGGAGGATAY...A-AG-AG--T-C-----A-----GC-A...AACCTAGGTAGG-A-GGACC---A--A- 1446
P.FR.09.RBF168 --------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---GCAGCAGCTAAT----CT-ACC-AGATTTAAAAGGAGGGTAT...A-A--TG-TT-C--------T...............GGA--G---W--CCA------- 2008
CPZ.CD.90.ANT ----T-A-----T-----A-----------C--A-C---------------G-----A-----T---GCT.........TCT-CT-AT---G--CAG............GGAA-CG-AG-CT-TC--------------GGAAA---AGGAGG--A--GACC-C-C--A- 1393
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------T-----A--G------------TCA--------T-----GC----A-----C------.........--G----AC--AA--GAA.....................--CT-T-----A-----GGGACAAAA---ACCT-CT-AT--A-AGA----A- 1502
CPZ.GA.88.GAB1 ------------T-----A--------------ATCT-----------G---C-A--------C---............TC-A-GGTTC-GAATCAA......GGGAGA...--AGATG-TT-CT-C----AG--AC-A...GG-GC-GG--C--A--GA-AAA-A--A- 2030
CPZ.TZ.00.TAN1 ----C-C-----C-----A-----G---------TCT----------AGA--C--------------GC-.........TC--C----GCAGGGGGA..................GTA-AT---C-----G----A--AAGACCACCCTTAA---AGGGTCAGC-GC--- 1607
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G-------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T--.........---A-G-A---CC-C..................T-A-G-G--T-TC-A----A---A--C...GC-G----G-C-G-G-GA-AAA-C--A- 2011
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B.FR.83.HXB2 GTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT............GAGAGACAGGCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTCCTACAA....... 2114
Gag C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__E__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__Y__K__.__._
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__L__Q__.__.__
A.CD.02.02CD_KTB035 -------C-----------G--A--TCT------------------------A--G--------------------G-----------------------C--C--C.........AAT--------------------------AG-T---------A---G....... 2108
A.SN.01.DDJ369 ----------------------A---CT------------------------------------------------G-----G-----------------C--C---............--A-----------------------A--T---------AG---....... 1318
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----T--C--------------A---CT------------------------------------------------G-----G-----------------C--C---............--A-----------------------A--T---------AG---....... 1322
A1.CY.06.CY171 -------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............-------------------------GA--T---------AG---....... 1319
A1.GE.99.99GEMZ011 -------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............-------------------------GA--T---------AG---....... 1298
A1.IT.02.60000 -------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C------............--------------------------A--T---------AG---....... 2119
A1.KE.02.ML1990 -------C--------------A---CT---T-----C-----A--T-----------------------------G-----G-----------------C------............--A-----------------------AC-T---------AG---....... 1437
A1.RU.08.PokA1Ru ----------------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............-------------------------GA--T---------AG---....... 1602
A1.RW.93.93RW037A -------C-----------G--A---CT------------------------------------C-----------G--------------------------C---............--------------------------A--T---------AG---....... 2107
A1.SE.95.SE8538 ----T--C--------------A---CT-----A------------------------------------------G--------G--------------C--C---............--A-----------------------A--T---------AG---....... 1313
A1.TZ.01.A341 ----T--C--------------A---CT------------------------------------------G-----G-----G-----------------C--C---............--A-----------------------A--T---------A----....... 1316
A1.UA.01.01UADN139 -------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............-------------------------GA--T---------AG---....... 1313
A1.UG.99.99UGA07072 -------C--------------A---CT---T--------------------------A-----C-----------G--A--------------------C--C---............--A-----------------------A--T---------AG---....... 1313
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------C--------------A--TCT------------------------A-----------------------G--A-----------G-----G--C--C---............--------------------------A------------AG---....... 1558
A2.CD.97.97CDKTB48 -------C--------G-----A---CT---T--------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---............--------------------------A--T---------A----....... 1473
A2.CY.94.94CY017_41 -------C--------G-----A---CT------------------------------------C-----------------------T--------------C---............--------------------------A--T---------A----....... 1471
B.AR.04.04AR143170 -------------T-G----------CT--------------A---------A----G---------------C-------------------------------A-............--------------------------AC-----------C----....... 1315
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------------CT------------------------A------------------------------------------------------............--------------------------A-----------------....... 1325
B.BO.99.BOL0122 -------------------G-------T---------------A-----G--A-----------------------------------------------G------............--A-----------------------A------------C----....... 1331
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------------T-------------------------------------------------------------------------------............--------A-----------------A------------C----....... 1618
B.CA.97.CANB3FULL -------------------G-------T---A-A-------------------------------------------------------------------------............-------------------------GA------------C----....... 1394
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---------------------------T-----A------T--------C-------------------G---------------------------G--G------............--------------------------A------------C----....... 2113
B.CO.01.PCM001 -------------------G-------T---T-A------------------A--G-----T-------------------------------------------TC............--------------------------A------------A----....... 1319
B.CU.99.Cu19 ----------------------A----T---------C-----------A---------------------------------------------------------............--------------------------A------------C----....... 1652
B.CY.06.CY165 ---------------------------T-----A---------------------------------------------A------------------------T--............----------T---------------AG-T---------C----....... 1328
B.DE.86.D31 ---------------------------T-----A--------------------G----------------------------------------------------............--------------------------------------------....... 1660
B.DK.04.PMVL_012 -C-------------------------T-----A-C----T-------------------------------------G----------------------------............--------------------------A------------C----....... 1481
B.DO.05.05DO_160884 ------------------C--------T---------------------------------------------------T--T--G--T-----------C---C--............--------------------------A------------CC---....... 1319
B.EC.89.EC003 -------------T-------------T---T-A------------------A--G-------------------------------------------------A-.........AAT--A-------------------------------------C---....... 1227
B.ES.07.X2231 ----T-----------------A----T-----A------------------A-G------------------------------------------G------...............--------------------------A------------C----....... 1577
B.FR.92.92FR_BX08 ----T----------------------T-----A---------------------------------------C--G--------------------------C-A-............--------------------------A------------C----....... 1325
B.GA.88.OYI ---------------------------T-----A------------T-------------------------------G----------------------------............---------------------------------------C----....... 1657
B.GB.86.GB8_46R ---------------------------T------------------A--------G-----------------------------------G-----G--G------............---------------------------------------C----....... 2116
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------T------------------------------A-----------------------------T--G---------------............---------------------------------------C----....... 1310
B.HT.05.05HT_129389 -C-------------------------T---A-A------------A----------.-------------------------------------------------............--------------------------------------------....... 1318
B.IN.x.11807 -------------------G----G--T-----A------------------A----------------G-------------------------------------............--------------------------A------------C----....... 1461
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------T------------T-----T--------------------------------------------G--------G------............--------------------------AC-----------CGAC-....... 1325
B.JP.05.DR6538 ---------------------------T-T---A------------------------------------------------------------------C------............---------------------------------------C----....... 2118
B.KR.04.04KMH5 ---------------------------T-----A------------------------------------------------------------------C------............--------------------------A------------C----....... 2092
B.MM.99.mSTD101 -------------------------T-T-----A------------------------------------------------------------------C------............--------------------------A------------C----....... 1501
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------T------------------------N----------------------N----N--------------------------............N------------N---------------T---------C----....... 1649
B.RU.04.04RU128005 ---------------G----R------T------------------T-----------R-------R-------R-------------T------------------............A--------------------RR----------------C----....... 1605
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------T-----A------------------A----G-------------------------------------------------............--------------------------A---------G--C----....... 1328
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------------T-----A------------A--------------A--------G--------------------------------C---............--A-----------------------A------------C----....... 1337
B.TW.94.TWCYS ---------------------------T---A--------T-----------A--------------------------A--------T------------------............--A-----------------------A------------C----....... 2113
B.UA.01.01UAKV167 -------C-------------------T-----AG-----------------------------------------T-G----------------------------............--------------------------A------------C----....... 1319
B.US.07.CR0027M -------------------G-------T------------------------A----G-------------------------------------------------............----------T----------------------------C----....... 1357
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------T----T--------T---------------------C--------------C------------------------------------------............--------------------------A------------C----....... 1319
B.YE.02.02YE507 -------------------G-------T--------------A---T----------G---------------------A-----C---------------------............--------------------------A------------C----....... 1328
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------T------T-T-----A---C--------------A------------------------C---------G------------C----A-............--------------------------A--T---------C----....... 1546
C.AR.01.ARG4006 -C-----C-------GG-----A---TT------------------------------A-----------------------------------------C------............--------------------------A--T---------A----....... 1310
C.BR.04.04BR013 -C--T--C--------G---------TT-----A------------------------A-----------------------------------------C------............--A-------T---------------A------------C----....... 1566
C.BW.00.00BW07621 -------C--------G--G-----T-T------G-----------------------A-----------------------------------------C------............--A--G--------------------A--T---------C----....... 1479
C.CN.98.YNRL9840 -------C--------G----------T------------------------------A-----------------------------------------C-----G............--A--G--------------------A--T---------C----....... 1310
C.CY.05.CY040 ----T--C--------G----------T-----A------------------------A-----------T--------------------G--------C--C---............--A--G--------------------A------------AG---....... 1316
C.ES.07.X2118_2 -------C--------G----------T---Y-A------------------------------------------------------------------C----A-............--A--G--------------------A--T---------A----....... 1542
C.ET.02.02ET_288 -C-----C--------G---------CT------------------------------A-----------------------------------------C------............--------------------------AC-T---------C----....... 1310
C.GE.03.03GEMZ033 -------C--------G--------T-T------------------------------A--------------------------------G--------A------............--------------------------A--T---------C----....... 1307
C.IL.98.98IS002 -C-----C-----T--G--------TCT------------------------A----GAA--C-C--------------A--------------------A------............--------------------------A--T---------C----....... 1448
C.IN.03.D24 -------C-------------------T---T-----------------C--------A----------------------------------------------A-............-----G--------------------A--T---------C--TC....... 2138
C.KE.00.KER2010 -------C--C-----G----------T------------------------------------------------------G-----------------C------............--A--G--------------------A--T---------C----....... 1307
C.MM.99.mIDU101_3 ----T--C--------G----------T------------------------------A------------------C----------------------C-----A............--C--G-----------------A--AC-T---------C----....... 1477
C.MW.93.93MW_965 ----T--C--------G---------CT------------------------------A--------------------A--------------------C------............--A--G--------------------A--T--------...---....... 1307
C.SN.90.90SE_364 -------C--------G----------T-----A---------------------G--A-----------------------------T-----------C------............-----G--------------------A--T------G--C----....... 1307
C.SO.89.89SM_145 -------C-------------------T---T--------------T-----------------------------------------------------C------............-----G--------------------A--T---------C----....... 1313
C.TZ.02.CO178 -C-----C--------G----------T---------------------------G--A-----------------------------------------C-----A............-----G--------------------A------------C----....... 1307
C.US.98.98US_MSC3018 -------C--------G-----A---TTG-----------------------------A-----------------------------------------C------............--A--G--------------------A--T---------C----....... 1307
C.UY.01.TRA3011 -C-----C--------G---------CT------G--C--------------------A-----------------------G--G--------------C------............-----G-----------------------T---------C----....... 1298
C.YE.02.02YE511 -------C--------G----------T-----A---C--------------------A-----------------------------------------C----A-............-----G--A-----------------A--T---------C----....... 1307
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------C--------G---------CT-------------------------------------------------C----------------------C------............--------------------------A--T---------C----....... 1530
C.ZM.02.02ZM108 -------C--------G----------T------------------T-----------------------------------------------------C------.........AAT--------------------------A--T---------C----....... 2110
D.CD.83.ELI ---------------------------T---A-A-----------------------------------G----------------------C-A--------C---............-------------------------GA--T---------C----....... 1663
D.CM.01.01CM_0009BBY -------C-------------------T---A-A------------T--------------T-----------------------------------------C---............--A-----------------------A--T---------C----....... 1310
D.CY.06.CY163 ---------------------------T---A-A------------------A-----------------------------------T-----------C--C---............--A--------------------------T---T-----C----....... 1325
D.KE.97.ML415_2 -------C-------------------T---A-A------------T----------GA--T---------------C-------------------------C---............--A-----------------------A------------A----....... 1583
D.KR.04.04KBH8 ----------------------A----T---A-A------------------A----G---------------------------------------------C---............--A------------------------------------C----....... 2076
D.SN.x.SE365 -------C-------------------T---A----------A---------A------------------------C-------------------------C---............-GA-----------------------A--T---------AG---....... 2116
D.TD.99.MN011 -------C-------------------T---A-A------------------------------------------------------------------G--C---............--A-----------------------A--T---------AG---....... 1335
D.TZ.01.A280 -------C--------------A----T---A-A---------------A--A--------------------------------------------------C---............--A-----------------------A--T---------C----....... 1312
D.UG.99.99UGK09958 -C-----C------------------CT---A-A------------T-----A----G--------------------G------------------------C---............--A-----------------------A--T---T-----C----....... 1316
D.YE.02.02YE516 -------C-------------------T---A-A---C--------------A--------------------------------------------------C---............-------------------------GA------------AG---....... 1322
D.ZA.90.R1 -------C-------------------T---A-A--------------------------------------------G---------------------C--C---............--A-----------------------A--T---------C----....... 1463
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----T-----------------A----T------------------------A--------------------------A--------T-----------C--C---............--A----------------------GA--T---------A----....... 1211
F1.AR.02.ARE933 ----T-------------T---A----T-----A---------------C--A-------------------------GA--------------------C--C---............--A-----------------------A--T---------A----....... 1408
F1.BE.93.VI850 ----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A-----------------------A--T---------A----....... 1451
F1.BR.07.07BR844 ----T-----------------A----T-----A---C--------------A--------------------------A--G-----------------C--C-A-............--A----------------------GA--T---------C----....... 1877
F1.ES.x.P1146 ----T-----------------A----T-----A------------------A-----------C-------------GA--------------------C--C---............--A-----------------------A--T---------C-G--....... 1397
F1.FI.93.FIN9363 ----T-----------------A----T---------------------C---------------------------C-A-----G--------------C--C---............--A-----------------------A--T---------A----....... 1443
F1.FR.96.96FR_MP411 ----T-----------------A----T-----A------------------A--------------------------A--------T-----------C--C---............--A-----------------------A--T---------A----....... 1310
F1.JP.04.DR6082 ----T-----------------A----T-----A------------------A-------------------------GA--G-----------------C------............--A-------T---------------A------------A----....... 2102
F1.RO.96.BCI_R07 ----T-----------------A----T-----A------------------A-----------C--------------A-----------G--------C--C---............--A-----------------------A--T---------C----....... 2138
F1.RU.08.D88_845 ----T--C--------G--G--A--T-T---------------A--------A--G----------------------GA-----------------------C---............-------------------------GA--T---------AG---....... 1573
F2.CM.97.CM53657 -------C--------------A--T-T---T-A------------------A----G------------------------------------------C--C---............--------------------------A--T---------A----....... 1304
G.BE.96.DRCBL -------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T-----------A--C--A............--A-----------------------A--T---------A----....... 2081
G.CM.04.178_15 -------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T--------------C--A............-----------------------A-GA--T---------A----....... 1638
G.CU.99.Cu74 ----T--C--------------A---CT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............--------------------------AC-T---------A----....... 1730
G.ES.05.P962 ----T--C-----------G--A--TCT---------------A----------------------------------G---G-----T-----------C--C--A............--A-----------------------A------------A----....... 1600
G.GH.03.03GH175G -------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T--G--------A--C--A............--A--------C--------------A------------A----....... 2154
G.KE.93.HH8793_12_1 ----------------G-----A---TT------------------------A-----------C-----------------G-----T-----------C--C--G............--A--------------.--------A--T---------A----....... 1518
G.NG.01.01NGPL0669 -------C--------G-----A--TCT------------------------------A-------------------G---G-----T-----------C--C--A............--------------------------A--T---------A----....... 1322
G.PT.x.PT2695 -------C--------G-----A---CT---T--------------------A-----------------------------G-----------------C--C--A............--------------------------A--T---------A----....... 2059
G.SE.93.SE6165 ----------------G-----A--TCT------------------------------------------------------------T-----------C--C--G............--------------------------A--T---------A----....... 1520
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B.FR.83.HXB2 GTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT............GAGAGACAGGCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTCCTACAA....... 2114
Gag C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__.__E__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__Y__K__.__._
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__L__Q__.__.__
H.BE.93.VI991 ---C---C--------------A----T------------------------A------------------------C-------------G--------C--C--A............-GA-----------------------A--T---------AG---....... 1509
H.BE.93.VI997 -------------------G--A----T--------------------------------------------------G---------T--G-----G--C--C--A............--------------------------A------------AG---....... 1444
H.CF.90.056 -C-----C-----------G--A----T--------------------------------------------------GA--------T--G--------C--C--A............--------------------------A--T---------AG---....... 1464
H.GB.00.00GBAC4001 -------C-----T--------A----T---A-----C--------------------------------------G-G---------T--G--------C--C--A............-----------G--------------A------------AG---....... 1638
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------C-----T-----G--A----T---A-A------------------A--------------A--G-----------------------A---A-C--C---............-----------C--------------AG-T---------AG---....... 1315
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------C----A----T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---............-----------------------------T---------AG---....... 1434
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------C----A----T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---............-----------------------------T---------AG---....... 1435
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -C-----C--------------A---CT------------T-----------A-----------------------G--A--------T--G--------C---T--............---------------------------T--------CT-A----....... 1310
K.CM.96.96CM_MP535 -C-----C-------------------T------------------------A-----------------------G-----------T--G--------C--C---............--------------------------A------------C----....... 1310
01_AE.CF.90.90CF11697 -C--T--C--------------A---CT------------------------A----G---T--------------GC----------T-----------C--C---............--------------------------A--T------CT-A----....... 2063
01_AE.CN.07.07JSWX045 -C-----C-------G------A---CT------------T-----------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............--------------------------A--T---------C----....... 1319
01_AE.HK.04.HK001 -C-----C-------GG-----A---CT------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---............--------------------------A--T------C--A----....... 1485
01_AE.JP.x.DR0492 -C-----C-------G------A---CT------------------------------------------------------------T-----------C--C---............--------------------------A--T---------A----....... 2126
01_AE.TH.04.BKM -C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T-----A-----C--C---............--------------------------A--T---------A----....... 2069
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -C-----C-------G------A---CT---------------------C--A--------T--------------G-----------T-----------C--C---GAG......AGAC--G----------------------A--T---------C----....... 1319
01_AE.VN.98.98VNND15 -C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............--------------------------A--T--------...---....... 1369
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------C-----------G--A---CT---------------------------G-G------------------------------------------C--C---............-----------A--------------A--T---------A----....... 1301
02_AG.CY.05.CY048 -------C--------------A---CT--------------A---T----------G------------------G-----------------------C--C-A-............--A-----------------------A--T---------A----....... 1313
02_AG.ES.06.P1261 -------C-----------T--A---CT--------------A------------------T--------------G-------------T---------C----A-............--------------------------A--T---------A----....... 1552
02_AG.FR.91.DJ263 -------C--------------A---CT--------------A---T-----------------------------G-----G------------------------............---G----------------------A--T---------AG---....... 1462
02_AG.GH.03.03GH181AG -------C--------------A---CT--------------A--------------G---------------------------------------G--C--C---............--------------------------A--T--------------....... 2138
02_AG.LR.x.POC44951 -C-----C--------------A---CT--------------A---------------------------------------------------------C------............--------------------------A--T---------AG---....... 2109
02_AG.NG.01.PL0710 ----------------------A---CT--------------A---------------------------------------------------------C--C---............--------------------------A--T---------AG---....... 1298
02_AG.SE.94.SE7812 -------C--------------A---CT--------------A---------------------C-----------G------------------------------............--------------------------A--T---------AG---....... 1486
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------C--------------A---CT--------------A---T-----A----G---T--------------G-----------------------C------............--A-----------------------A--T---------AG---....... 1311
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------C--------------A---CT--------------A---------A-----------------------G-G---------------------C------............--A-----------------------A--T---------A----....... 1310
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------C--------------A---CT------G-------A--------------G------------------------G-----------------C------............--------------------------A--T---------AG---....... 1304
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---............-------------------------GA--T---------AG---....... 1340
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------C--------G-----A--TCT------------------------------------C-----G-----------G-----T-----------C--C---............-------------------------GA--G---------AG---....... 1483
05_DF.BE.x.VI1310 -------C-----T-------------T-----A------T-----T---G-A-----------------------G-GA--------------------C--C---............-----G--------------------AG-T---------C----....... 1496
06_cpx.AU.96.BFP90 -C-----C--------G-----A--TCT------------------------A-----------------------------G-----T-----------------A............--------------------------A------------A----....... 2136
07_BC.CN.98.98CN009 -------C--------G----------T---------------------------------------------------A---------------------------............-----------C--------------A--------C---C----....... 1446
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------C--------G----------T-----A------------------------A-----------------------------------------C------............--A--G-----G--------------AT-T---------C----....... 1306
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------C--------------A--MYT------------------------------------------------G-----------------------C--C---............--------------------------A--T---------A----....... 1319
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------C-----------------------A-A------------T-------G--G--------------------G-------------C----------CC-A.........GAAAGA-----------------------A--T---------A----....... 1496
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------C--------------A---CT------------------------------------C-----------G--------------------G--C--C--C............--------------------------A--T---------AG---....... 1484
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------AC---A----T-----A--------A---T-----A--------------------------A--------------------C--CC--............--A-----------------------A--T---------A----....... 2119
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------C-------GG-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C-TG............--A-----------------------A------------A----....... 1498
14_BG.ES.00.X605 -------C-------GG-----A---CT---T--------------------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A............-----CA-------------------A--T---------A----....... 1555
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -C-----C--------------A---CT------G-----------------A--------T--------------GG----------T-----------C--C---............-------------------------GAC-T---------A-.......... 1513
16_A2D.KR.97.97KR004 -------C--------G-----A---CT------------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---............--------------------------A--T---------C---G....... 1477
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------A----T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A-----------------------A--T---------A----....... 1328
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------------A----T------------------------------------------------G--A--------------------C--C---............--A-----------------------A--T---------A----....... 1425
19_cpx.CU.99.CU7 -------C-------------------T---A-----------A--------A--------------------------------G-----------------C---............--A-----------------------A--T---------C----....... 1343
20_BG.CU.99.Cu103 ----T--C--------------A---CT------------------------------------------------------G-----T--------G--C--C--A............--------------------------AC-T---------C----....... 1592
21_A2D.KE.99.KER2003 ----T--C-------------------T---A-A------------------------A--------------------------G----------G------C--G............--A-----------------------A--T----------C---....... 1322
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------C--------------A---CT-A----------------------A-G------T--C-----------G-----------------------C--C---CTT...ACTCTT--------------------------A--T---------AG---....... 1322
23_BG.CU.03.CB118 ----T--C-----------T--A---CT---------------------------------A--------------------T-----T-----------C--C--A.........GAA-G------------------------AC-T---------C----....... 1569
24_BG.CU.03.CB378 ----T--C--------------A---CT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............--------------------------AC-T---------C----....... 1566
25_cpx.CM.02.1918LE -------C--------G-----A--TCT---------------A-----A--A-----------------------------T-----T-----------C--C--A............-------------------------G-------------AG---....... 1325
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------C--------------A---CT--------------A------C--A--G----------------------G------------------------C---............-------------------------GAT--------C--A----....... 2125
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------C--------G-----A--TCT--------------------------------------------------GA--G-----T-----------C-----A............--------------------------A--T---T--C--A----....... 2111
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA-----------------------C---............--A-----------------------A--T---------C----....... 1480
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----T-----------------A----T------------------------A--------------------------A--------------------A--C---............--A-----------------------A--T---------C----....... 1515
31_BC.BR.04.04BR142 -C-----C--------G---------TT------------------------------A-----------------------------------------C----A-.........AAT-----G-------------------GA--T---------C----....... 1568
32_06A1.EE.01.EE0369 -------C--------------A---CT-------------------------------------------------C-------C--T-----------C--C---............--------------------------A--T---------AG---....... 1749
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T------------------............---------------------------C-----------C----....... 1493
34_01B.TH.99.OUR2478P -C-----C--------------A---TT------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---............----A----AT---------------AT-T---------A----....... 1316
35_AD.AF.05.05AF095 -------C-----------C--A---CT------------------------A-----------------------G-GA--------------------C--C---............--------------------------A--T---------C----....... 1310
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------C--------G-----A---CT------------------------------------------------G-----------------------C--C---.........AAT--A-----------------------A--T---------AG---....... 1319
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------C--------G-----A--TCT------------------------A-----------------------------------------------C--C---............-------------------------GA--T---------AG---....... 1310
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------A----T-----A------------------A-------------------------GA--------------------C--C---............--A-----------------------A--T---------C----....... 1525
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------T-----A-------------------------------------------------------------CT---C------............--A-----------------------A------------A----....... 1582
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----T-----------------A----T---A-A------------------A--G----------------------GA---------------------------............------------------------------------C-------....... 1597
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----T--C--------------A----T-----A------------------A-------------------------GA--G-----------------C--C---............--A-----------------------A-----------------....... 1640
43_02G.SA.03.J11223 ----T--C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A............--A-----------------------A--T---------C----....... 1642
N.CM.95.YBF30 -------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GGA-----------G-----GC-A--------T----------------AAAAT......GAA-GA-------------------------G----T--C---T---....... 1687
N.CM.97.YBF106 ----T--------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G--G------------G-----GC-A--------T----------------AAAAT......GAG-GA--M-----------------A---GG----T--C---T---....... 1685
N.CM.02.DJO0131 -------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------------GC-A--------T----------------AAAAT......GAA-GA--------------------A---GG----T--C---T---....... 1605
N.CM.04.04CM_1015_04 -------C-----------G--C--TTTG--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG------------G-----GC-A--------T----------------AAAAT......GAA-GA--------------------A---GG----T--C---T---....... 1598
O.BE.87.ANT70 -------C-----A-----G--A--T-T---A--------TC-A--A--------------T--C------------C-------T-----------------C-GA.........AAT-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGG....... 2180
O.CM.x.BCF06 -------C-----A-----T-----T-T---A-AG-----TC-A--A-----A-G--G---T--C------------C-------T-----------------C-AA.........AAT-GA--------A---------------TA-------C-AGGGGG....... 2179
O.CM.91.MVP5180 -C-----------A-----G--A--T-T---A-A---C--TC-A--A-----A----G---T--C------------C-------T-----------------C-AA.........AAT-GA--------A---------------TA-------C-GGGGGG....... 2155
O.CM.96.96CMA102 -------C-----G-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A-GG--A--A--C-----------GC-------T--------------K--C-GA.........AAT-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGG....... 1610
O.CM.97.97CMABB447 -------------A-----T--A--TCT---A-A------TC-A--A-----A-----A--T--C------------C-------T-----------------C-GA.........AAT-GA-A------A-----------C-G-TA-------C-GGGGGG....... 1612
O.CM.98.98CMA104 -------C-----G-----G--A--T-T---A--------TC-A--A-----A--G--A-----C-----C-----GC----T--T-----G-----------C-GA.........AAT-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGG....... 1612
O.CM.99.99CMU4122 -------------A-----G--A--TCT---A--------TC-A--A--------G--A--T--C------------C-------T-----------------C-GA.........AAT-GA-A------A--------------ATA-------C-GGGGGG....... 1611
O.FR.92.VAU -------------A-----G--A--TGT-A-A-A------T--A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T--T--------------C-AA.........AATAG-------A-A---------AA---ATAT------C-GAGAGG....... 1689
DO.FR.08.RBF208 -------------A-----G--A--TCT---A-R------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C-GA.........AAT-GA-A------A--------------ATA------CC-GGGGGG....... 1587
O.SN.99.99SE_MP1299 -------------A-----G--A--TCTG--A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C-AA.........AAT-GA--------A--------------ATA-------C-GGGGGG....... 2179
O.US.x.I_2478B -------C-----A-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A--GCGA--T--C------------C-------T--T--------------C-GA.........AAT-GA-A------A-----------C--ATA-------C-GGGGGG....... 2182
O.US.97.97US08692A -------C-----A-----G--A--T-T---A-A------TC-A--A-----A--GCGA--T--C------------C-------T--T--------------C-GA.........AAT-GA-AR-----A-----------C--ATA-------C-GGGGGG....... 1577
O.US.99.99USTWLA -------------A-----G--A--TGT---A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------G-----C-GG.........AAT-GA--------A---------------TA-------C-GGGGGG....... 1600
P.FR.09.RBF168 -C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG--C--T-A---A-------G---A--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AA.........TCA-GA--------A-----------A------------C-TGGGGG....... 2162
CPZ.CD.90.ANT ----T--C--C--T-----G--C--T--T--A----------A------A--A-GG--A-----C----G-------C-------------GC-T---A-C---C-AGCA...ACAAATACAG--A-A-TA--------------ACCGACC--CA-G-GGTG....... 1553
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C--T--------A--------A---CT---A--G--C--------A--CC-A-G---------C-----G------C----G-----T--G-------------A-CAA......AATA-TG--AG-AT------------A--A-AT------C---GGGG....... 1659
CPZ.GA.88.GAB1 -C--T--------G--------T---CT---T--------T-AA--A--A--A-G---A---------CGG-----GC-A--G-----------------C--C--A............-GA-------TG--------------AGGT---------CG--G....... 2181
CPZ.TZ.00.TAN1 ----T--C-----G----T---C--T-----A--------T-----T--A--A--G--A--T--C----GG------C-A--G-----T--------G--C--C--CACCAGAAACAACAGC-CTGG--TA--------------ACG-ACC--C-TG-GGGG....... 1770
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T--------------G--A--TCT------------------T--A--A-G---A--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--AGCA......GGAA-C-----------------------ACAT---T-CC-A-CGTGGAGCGGG 2175
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B.FR.83.HXB2 .....GGGAAGGCCAGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC....................................AGAGCCAACAGC..........................................CCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGT............ 2189
Gag _.__.__G__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__.__.__.__.
Pol .__.__G__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__.__.__.__._
A.CD.02.02CD_KTB035 .....A--------------C----CC----AA----T....................................G-----------..........................................---G----C-------C-AG--ATG----A............ 2183
A.SN.01.DDJ369 .....---G----------------C------------....................................------------..........................................--------C----CT-C-TG--AGG----A............ 1393
A1.AU.03.PS1044_Day0 .....---G--------A-----C-C------------....................................------------..........................................--------CG---CT---TG--ATG----A............ 1397
A1.CY.06.CY171 .....A--G--------A-------C------------....................................-------T----..........................................--------C-----A----G--ATG----A............ 1394
A1.GE.99.99GEMZ011 .....A--G--------A-------C------------....................................-------T----..........................................--------C---ACA---TG--ATG----A............ 1373
A1.IT.02.60000 .....---G----------------C------------....................................------------..........................................--------C----GA-C-TT--ATG----A............ 2194
A1.KE.02.ML1990 .....A--G--------A-------C-----A--AGAT....................................---A--------..........................................T-------C----CT---GG--ATG----A............ 1512
A1.RU.08.PokA1Ru .....A--G--------A-------C------------....................................-------T----..........................................--------C---AGAT--TG--ATGA---A............ 1677
A1.RW.93.93RW037A .....---G----------------C------------....................................G-----------..........................................--------C----CT---TG--ATG----A............ 2182
A1.SE.95.SE8538 .....A--G--------A-------C------------....................................------------..........................................--------C-----T---TG--ATG----A............ 1388
A1.TZ.01.A341 .....---G--------A-------C-----------T....................................G-----------..........................................-------AC-----T--GGG--ATG----G............ 1391
A1.UA.01.01UADN139 .....A--G--------A-------C------------....................................-------T----..........................................--------C-----A---TG--ATG----A............ 1388
A1.UG.99.99UGA07072 .....---G--------A-------C------------....................................G-----------..........................................--------C----CT---TG--ATG----A............ 1388
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .....---G----------------C-----A-----T....................................G-----------..........................................--------C--G-----ATG--ATG----A............ 1633
A2.CD.97.97CDKTB48 .....A--G----------------C---------GA-....................................------------..........................................------...............AATG-A--A............ 1533
A2.CY.94.94CY017_41 .....A--G--------A-------C----------A-....................................------------..........................................--------C-----A---G--AATG----A............ 1546
B.AR.04.04AR143170 .....A-------------------------A---G--....................................------------..........................................-----------------------T---A-A............ 1390
B.AU.04.PS1038_Day174 .....--C------------------------------....................................------R-----..........................................--------C------------C-T-----A............ 1400
B.BO.99.BOL0122 .....A--G-----------------------------....................................------------..........................................---------G-------------T-----A............ 1406
B.BR.05.BREPM1081 .....---G--------------C--------------....................................------------..........................................-----------------------T-----A............ 1693
B.CA.97.CANB3FULL .....---------------------------------....................................------------CCC.................................ACCAGT--A----CT--------------T-----A............ 1478
B.CN.05.05CNHB_hp3 .....---G-----------------------------....................................-------T----..........................................---------G-------------TC----A............ 2188
B.CO.01.PCM001 .....---G----------------C-----A-----T....................................------------..........................................-----------------------T-----A............ 1394
B.CU.99.Cu19 .....--------------------------------A....................................-AGCAG-CT--AGCC.................................AACAGC-----------------------T-----A............ 1736
B.CY.06.CY165 .....---------G--------C-C-----------TAGATCCAACAGCGGGGAATTTCCCTCAGATCAGACC------------CCC.................................ACCAGC-----------------------T-----A............ 1448
B.DE.86.D31 .....-------------------------C-------....................................------------..........................................-----------------------T-----A............ 1735
B.DK.04.PMVL_012 .....---------------C--C--------------....................................-------T----..........................................---------G--A----------T-----A............ 1556
B.DO.05.05DO_160884 ..AGG---G-----------------------------....................................---A--CT----..........................................--------C--------------T-----A............ 1397
B.EC.89.EC003 .....-------------------T------A------....................................------C-G-CTAGAGCC..............................AACAGC---T-----G-------------T-----A............ 1314
B.ES.07.X2231 .....A-----------------C--------------....................................------------..........................................------G-C--------------T-----A............ 1652
B.FR.92.92FR_BX08 .....---------------------------------....................................------------..........................................-----------------------T-----A............ 1400
B.GA.88.OYI .....--------------------------A------....................................------------..........................................--------C----------G---T-----A............ 1732
B.GB.86.GB8_46R .....---------------------C-----------....................................--------T---CCCACCAGA........................GCCGACAGC-----------------------TC----G............ 2209
B.GE.03.03GEMZ004 .....---G--------A-----C--C-----------....................................------------..........................................--------C----------G---T-----A............ 1385
B.HT.05.05HT_129389 .....---------------C--C-------A---GA-....................................-------T----..........................................---------G-------------T-----A............ 1393
B.IN.x.11807 .....--A------------C-----------------....................................------------..........................................-----------------------T-----G............ 1536
B.JM.05.05JM_KJ108 .....--A------------------C-----------....................................------------..........................................--------------------A--T-----A............ 1400
B.JP.05.DR6538 .....A-----------------C--------------....................................------------..........................................-----------------------T-----A............ 2193
B.KR.04.04KMH5 .....---------------------------------....................................------------..........................................-----------------------T-----A............ 2167
B.MM.99.mSTD101 .....---------------------------------....................................------------..........................................---------G-------------T-----A............ 1576
B.NL.00.671_00T36 .....---G-----------------------------....................................------------CCCTTCTCAGAGCAG............ACCAGAGCCAACAGC-----------------------T-----A............ 1754
B.RU.04.04RU128005 .....------------------C--------------....................................------------..........................................-----------------------T-----A............ 1680
B.TH.00.00TH_C3198 .....---G-----------------------------....................................------------..........................................---------G-------------T-----A............ 1403
B.TT.01.01TT_CRC50069 .....------------------C-------A------....................................------------..........................................--------------------A--T-----A............ 1412
B.TW.94.TWCYS .....--A---------A--------------------....................................------------..........................................---------G-------------T-----A............ 2188
B.UA.01.01UAKV167 .....------------------C--------------....................................--G---------CCCACGAAC.....................AGAGCCAACAGC---------G-------------T-----A............ 1415
B.US.07.CR0027M .....---G--------------C-------A-----T....................................------------CCC.................................ATCAGC--------CG---------G---T-----A............ 1441
B.UY.01.01UYTRA1179 .....---G--------------C--------------....................................------------..........................................-----------------------T-----A............ 1394
B.YE.02.02YE507 .....---G-----------------------------....................................------G-----..........................................--------C-----------A--T-----A............ 1403
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .....---G-----------C-----------------....................................------------..........................................--------C--------------T-----A............ 1621
C.AR.01.ARG4006 .....------------A-----Y--C-----------....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1382
C.BR.04.04BR013 ..GGG---G--------------C--A-----------....................................------------CCCACCACT.....................AGAGCCAACAGC--------C--------------TC-C............... 1662
C.BW.00.00BW07621 .....---G--------------C--C-----------....................................------------..........................................--------C-----------A--TC-A............... 1551
C.CN.98.YNRL9840 .....---G--------------C--C--------G--....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1382
C.CY.05.CY040 .....---G--------------C--------------....................................------------CCCATTAGA........................ACCAACAGCT-------C--------------TC-A............... 1406
C.ES.07.X2118_2 .....---G--------------C-------A------....................................------G-----..........................................--------C--------------TC-A............... 1614
C.ET.02.02ET_288 .....---G--------------C-------A------....................................--C---------CCCACTAGA........................GCCAACGGC--------C--------------TC-A............... 1400
C.GE.03.03GEMZ033 .....---G-----------C--C--C--------G--....................................------G-----..........................................--------C--------------AC-A............... 1379
C.IL.98.98IS002 .....---G--------------C--------------....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1520
C.IN.03.D24 .....---G-----G--------C-------A------....................................------------CCCTCTGCCGAC..................AGTCCCAACAGC---T----C-----------A--TC--............... 2234
C.KE.00.KER2010 .....---G--------------C-------A---G--....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1379
C.MM.99.mIDU101_3 .....---G--------------C--C-----------....................................------------..........................................--------CG---------G---TC--............... 1549
C.MW.93.93MW_965 .....---G--------------C--------------....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1379
C.SN.90.90SE_364 .....---C--------------C--------------....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1379
C.SO.89.89SM_145 .....---G--------------C-------A---G--....................................------------CCCACCAGCAGAGAGCTTCAGGGTCAGGCCAGAGCCAACAGC--------C--------------TC-A............... 1427
C.TZ.02.CO178 .....---G--------------C-----------G--....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1379
C.US.98.98US_MSC3018 .....---G--------------C--G----A---G-T....................................------------..........................................--------C------T-------TC-A............... 1379
C.UY.01.TRA3011 .....---G--------A-----C-CC----------T....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1370
C.YE.02.02YE511 .....------------------C--------------....................................------------..........................................-------TT--------------TC-A............... 1379
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .....---G-----------C-----C----A---G--....................................------------..........................................---G----C--------------TC-A............... 1602
C.ZM.02.02ZM108 .....---G--------------C--C-----------....................................------------..........................................-------CTC--.............................. 2167
D.CD.83.ELI .....---------G-----C-----C--A--------....................................------------..........................................--------C----------G---T-----A............ 1738
D.CM.01.01CM_0009BBY .....---------G-----C-----------------....................................------------..........................................-------AT----------G---T-----A............ 1385
D.CY.06.CY163 .....--------------------------A------....................................------------..........................................--------C----------G---T-----A............ 1400
D.KE.97.ML415_2 .....A--------------C--C-C-----------T....................................---A--------..........................................--------C---------TG---TC----A............ 1658
D.KR.04.04KBH8 .....T-----------A--C--C-C----------A-....................................---------C--..........................................--------C----------G---T-----A............ 2151
D.SN.x.SE365 .....---G-----------C----C------------....................................------------..........................................-------AC----------G---T-----A............ 2191
D.TD.99.MN011 .....---------G--A--------------------....................................------------..........................................--------C----------G---T-----A............ 1410
D.TZ.01.A280 .....A--------------C--C--------------....................................------------..........................................--------C-----T----G---T-----A............ 1387
D.UG.99.99UGK09958 .....------A-----------C-----A--------....................................------G-----..........................................--------C----------G---T-----A............ 1391
D.YE.02.02YE516 .....---G-----G--A--C-----------------....................................---------T--..........................................--------C----------G---T-----A............ 1397
D.ZA.90.R1 .....---------G-----------------------....................................------------..........................................--------C----------G---T-----A............ 1538
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .....A--G-----G--A-----------A--------....................................------------..........................................--------C----------G---TCA-A-A............ 1286
F1.AR.02.ARE933 .....---G-----C--A-----C--------------....................................------------..........................................---G----C----------G---TCA-A-A............ 1483
F1.BE.93.VI850 .....---G-----C--A-----C--------------....................................------------..........................................--------C----------G---TCA-A-A............ 1526
F1.BR.07.07BR844 .....---G-----C--A-----C-C-----AA--GTT....................................---A--------CCCACCAGC........................ACCAACAGC--------C----------G---TC--A-A............ 1970
F1.ES.x.P1146 .....---G-----G--A-----C-------A------....................................------T-----..........................................TG------C---------TG-A-TC--A--............ 1472
F1.FI.93.FIN9363 .....---G-----C--A-----C--------T-----....................................------------..........................................---G----C-------C--G--ATCA-A-A............ 1518
F1.FR.96.96FR_MP411 .....---G-----C--A-------------A---G--....................................------------..........................................---G----CG---------G---TCAAA-A............ 1385
F1.JP.04.DR6082 .....---G--------------C-------A---G-T....................................------------..........................................--------C---...............--A............ 2162
F1.RO.96.BCI_R07 .....---G-----C--A--C----------A------....................................------------..........................................T--G--C-C---------TG---TCA---A............ 2213
F1.RU.08.D88_845 .....A--G----------------C---R-------T....................................-------T----..........................................---G--G-CG---------G---TC----A............ 1648
F2.CM.97.CM53657 .....---G-----T--A-------------A------....................................------------..........................................---G----C---A------G---TC--A-A............ 1379
G.BE.96.DRCBL .....---G--------------C-------A---G--....................................------------..........................................------C-C-----A----G---TC----A............ 2156
G.CM.04.178_15 .....A--G----------------------A---G--....................................------------..........................................--------C----------G---T---A-A............ 1713
G.CU.99.Cu74 .....A--G-----G--------------A-A---G--....................................-------T----..........................................------T-C----------G---TC--ACA............ 1805
G.ES.05.P962 .....---G--------------------------G--....................................------------..........................................------C-CG---T-----G---TCA-A-A............ 1675
G.GH.03.03GH175G .....---G----------------------A---G--....................................-------T----..........................................T-------C----------G---TC---AG............ 2229
G.KE.93.HH8793_12_1 .....---G----------------------A---G--....................................------------..........................................------C-C----------G---TC--A-A............ 1593
G.NG.01.01NGPL0669 .....---G--------A-------------A---G-T....................................------G-----..........................................------C-C----------G---TC--A-A............ 1397
G.PT.x.PT2695 .....---G-----------------C----A---G--....................................C-----------..........................................------C-C----------G---TC--A-A............ 2134
G.SE.93.SE6165 .....---G----------------------A---GA-....................................---A--------..........................................------T-C---A---C--G---TC--A-A............ 1595

48
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2010



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes
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B.FR.83.HXB2 .....GGGAAGGCCAGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC....................................AGAGCCAACAGC..........................................CCCACCAGAAGAGAGCTTCAGGTCTGGGGT............ 2189
Gag _.__.__G__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__P__T__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__P__E__E__S__F__R__S__G__V__.__.__.__.
Pol .__.__G__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__R__A__N__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__T__R__R__E__L__Q__V__W__G__.__.__.__._
H.BE.93.VI991 .....------------------C-CC----AG--G-T....................................------------..........................................--------C----------G---TC--A-A............ 1584
H.BE.93.VI997 .....A--G--------A--------C--------G--....................................------------..........................................--------C----------G---TC----A............ 1519
H.CF.90.056 .....A--G--------A--------C--------G--....................................---A--------..........................................--------C----------G---TC--A-A............ 1539
H.GB.00.00GBAC4001 .....A--G-----------C-----C--------G--....................................---A--------..........................................--------C---AT-----G---TC----A............ 1713
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .....---G-----------C-----C--------G--....................................---A--------..........................................--------C---A------G---TC----A............ 1390
J.SE.93.SE9280_7887 .....A--G-----------C-----C-----------....................................------------..........................................--------C-------C--G--CTC--............... 1506
J.SE.94.SE9173_7022 .....A--G-----------------C-----------....................................------------..........................................--------C-------C--G---TC--............... 1507
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .....A-AG--------A-------------A------....................................------------..........................................--------C---------TG---TC----A............ 1385
K.CM.96.96CM_MP535 .....---G-----------------------------....................................------------..........................................--------C----------G---TC----A............ 1385
01_AE.CF.90.90CF11697 .....---G----------------C-----------T....................................------------..........................................--------C---------GG--ATG----A............ 2138
01_AE.CN.07.07JSWX045 .....---------G-----C----C------------....................................------------..........................................--------C---AGA--GGG--ATG-A--G............ 1394
01_AE.HK.04.HK001 .....---G----------------C------------....................................------TT----..........................................--------CG--A-A--G...-AG.................. 1551
01_AE.JP.x.DR0492 .....--------------------C------------....................................-------T----..........................................--------C---A----GGGA-ATGA---A............ 2201
01_AE.TH.04.BKM .....A-------------------C----G-----A-....................................G-----------..........................................T-------C---A-A--GG---ATG----A............ 2144
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .....---------G--A-------C------------....................................------------..........................................--------C-----A--GGG--ATG----A............ 1394
01_AE.VN.98.98VNND15 .....---------G----------C----------A-....................................------------..........................................--------C---A-A--GGG--ATG----A............ 1444
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .....------------A-------CC-----------....................................---A--------..........................................--------C---------TG--ATG----A............ 1376
02_AG.CY.05.CY048 .....---G--------A-------C------------....................................G-----G-----..........................................--------C---------TG--ATG----A............ 1388
02_AG.ES.06.P1261 .....---G--------A-------C-----A-----T....................................G--A--------..........................................--------C---------TG--A-G----A............ 1627
02_AG.FR.91.DJ263 .....---G--------A-------C---A--------....................................G--A--------..........................................--------C---------GG--ATG----A............ 1537
02_AG.GH.03.03GH181AG .....A--G--------A-------CC-----------....................................G--A--------..........................................--------C---------AG--ATG----A............ 2213
02_AG.LR.x.POC44951 .....A--G--------A--C----C------------....................................G--A--------..........................................------G-C---------TG--ATG----A............ 2184
02_AG.NG.01.PL0710 .....------------A-------C------------....................................G-----------..........................................--------C---A---C-GG--ATG----A............ 1373
02_AG.SE.94.SE7812 .....---G--------A-------C------------....................................G--A--------..........................................---G----C-------C-TG--ATA----A............ 1561
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .....---G--------A--C----C------------....................................G--A--------..........................................--------C---------TG--ATG----A............ 1386
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .....--------------------C------------....................................G--A--------..........................................--------C---------GG--ATG----A............ 1385
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .....---G--------A-------C------------....................................---A--------..........................................------G-C-----A-G-GG--ATG----A............ 1379
03_AB.RU.97.KAL153_2 .....A--G--------A-------C------------....................................-------T----..........................................--------C---A-A---TG--ATG----A............ 1415
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .....A--G--------A-------------A---G--....................................------------..........................................---G--C-CG--AT----AGA-AGGAAA-A............ 1558
05_DF.BE.x.VI1310 .....---G-----------C--C--C-----------....................................G-----CT----..........................................---G----C--------------T-----A............ 1571
06_cpx.AU.96.BFP90 .....---G----------------------A---G--....................................------------..........................................------CAT----------G-T-TC--A-A............ 2211
07_BC.CN.98.98CN009 .....---------------------------------....................................------------..........................................---------G-------------T-----A............ 1521
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .....---G--------------C--C-----------....................................------------..........................................--------C--------------TC-A............... 1378
09_cpx.GH.96.96GH2911 .....A--G-----------C----CY-----------....................................G------T-G--..........................................---R----C---------TG--ATGA---A............ 1394
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .....A--------------C--C--------------....................................------------..........................................T-------C----------G---T-----A............ 1571
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .....---G-----------------C--------G--....................................------------..........................................--------C----------G---TC--A-A............ 1559
12_BF.AR.99.ARMA159 .....---G-----C--A-----C-------A---G--....................................------------..........................................---G----C---------TG---TC--A-A............ 2194
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .....A--G-----------------------------....................................--GA--------CCCACCAGAGAGCAG............ACCAGAGCCAACAGC--------C----------G---TC--A-A............ 1603
14_BG.ES.00.X605 .....---G--------A--------C----A---G--....................................------------..........................................------C-C---------TG---TC--A-A............ 1630
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .....--------------------C------------....................................-------T----..........................................--------C-----A--GGG--ATG----A............ 1588
16_A2D.KR.97.97KR004 .....C--G----------------C----------A-....................................---A--------..........................................--------C----GA---TG-AATG----A............ 1552
17_BF.AR.99.ARMA038 .....---G-----C--A-----C-------A---G--....................................------------..........................................---G---TT----------G---TC----A............ 1403
18_cpx.CU.99.CU76 .....---G-----------------C----AA--G--....................................------------..........................................--------CG--------GG---TC--A-A............ 1500
19_cpx.CU.99.CU7 .....---G--------A--C--C--------------....................................------------..........................................-------------------G---T-----A............ 1418
20_BG.CU.99.Cu103 .....---------------------C--------G--....................................------------..........................................------T-C----------G---TC--A-A............ 1667
21_A2D.KE.99.KER2003 .....---G-----G-----C--------------GT-....................................------------..........................................--------C-----TG---G---TC----A............ 1397
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .....---G-----------C----C----G-------....................................C-----------..........................................--------C-------G-GG--ATG----A............ 1397
23_BG.CU.03.CB118 .....---------------C----C-----A---G-T....................................------------..........................................------T-C----------G-A-TC--A-A............ 1644
24_BG.CU.03.CB378 .....---------G--A--C----C-----A---G-T....................................------------..........................................------T-C----GA........................... 1626
25_cpx.CM.02.1918LE .....A--G-----------C-----C----A---G--....................................------G-----..........................................--------C-------C--G---T-----A............ 1400
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .....---G----------------C---------GTT....................................--T---------..........................................T-------C-----A---GG-AATG-AA-A............ 2200
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .....A--G-----------------C----A---G--....................................------------..........................................--------C-------C--G--ATCAT--A............ 2186
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....---G-----C--A-----C-------A---G--....................................------------..........................................---G----C--------------TC--A-A............ 1555
29_BF.BR.01.BREPM16704 .....---G-----C--------C-------A---G--....................................-------T----..........................................---G----C---------AG---T---A-A............ 1590
31_BC.BR.04.04BR142 .....---G--------------C--C-----------....................................------------CCCGCCAGCGAGCAG............ACTAGAGCCGACAGC---G----C--------------TC-A............... 1670
32_06A1.EE.01.EE0369 .....---G-----------C----------A---G--....................................------------..........................................------T-C--------------TC-A--A............ 1824
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 .....---------G-----C--C-----A---C----....................................------------..........................................---------G-------------T-----A............ 1568
34_01B.TH.99.OUR2478P .....---------G--------C-C------------....................................------------..........................................---------G-------------T-----A............ 1391
35_AD.AF.05.05AF095 .....---G--------A-------C------------....................................------------..........................................--------C----------G---T-----A............ 1385
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .....---G----------------C------------....................................---A--------..........................................--------C-----A---TG--ATA----A............ 1394
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....A--G--------A-------C------------....................................G-----------..........................................--------C----------GA-GTGAAA-A............ 1385
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .....---G-----G--A-----C-----------G--....................................-------T----..........................................--------C---A--T--TG---TC--A-AGGAGATAACCCC 1612
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .....---G---------------------------A-....................................------------CCC.................................AACAGC--------C-------C-A-T--T-----A............ 1666
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .....---G--------------C-------A---G-T....................................------------..........................................---G----C---------TG---TC--A-A............ 1672
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .....---G-----C--A-----C--C----A---G--....................................--------GGC-AGAGCC..............................AACAGC---G----C---------TG---TC--A-A............ 1727
43_02G.SA.03.J11223 .....---G-----------C--C-----------G--....................................------------..........................................------T-C----------G---TC--A-A............ 1717
N.CM.95.YBF30 .....A--G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A-AAG..............................GAA------C-----..........................................---G---CT------T-ATG---T-CA--A............ 1768
N.CM.97.YBF106 .....A--G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A-AAG..............................GAG------C-----..........................................---G---CT------T-ATG-----CA--A............ 1766
N.CM.02.DJO0131 .....A--G--A-----C--C--C-CC----CA-C-A-AAC...........................AAGGAA------C-----..........................................---G---CT-----AT-ATG-----CA--A............ 1689
N.CM.04.04CM_1015_04 .....A--G--A--------C--C-CC----CAGC-A-AAG..............................GAA------C-----..........................................---G---CT------T-ATG-----CA--A............ 1679
O.BE.87.ANT70 .....CACG--------C----A-G-G-----ACC-G-....................................-C-C---T----..........................................------GATG---GAGGAAGT-AAG--ACA............ 2255
O.CM.x.BCF06 .....CACG--------C----A-G-G----AACA-GT....................................GTCC---T----..........................................T------ATG---GAGGAAGT-AAG-A-C-............ 2254
O.CM.91.MVP5180 .....CACG--------C----A-G-G----AACA-GT....................................GTCC---T----..........................................-------ATG---GAGGCAGT-AAG-AACA............ 2230
O.CM.96.96CMA102 .....CACG--------C----A-G-G----AACA-GT....................................GCCC---T----..........................................---T--GATG---GAGG-A-T-CAG--ACA............ 1685
O.CM.97.97CMABB447 .....CACG--------C----A-G-A-----ACA-GT....................................GCCC---T----..........................................---T---ATG---GAGG-AGT-AAG--ACA............ 1687
O.CM.98.98CMA104 .....CACG--------C------A-G----AACA-GT....................................G-CC---T----..........................................---T--GATG---GAAG-AGT-AAG--ACA............ 1687
O.CM.99.99CMU4122 .....CACG--------C----A-GCA-----ACA-GT....................................GTCC---T----..........................................T--T--GATG---GAGGAA---AAG--ACC............ 1686
O.FR.92.VAU .....CACG--------C----A-G-G---GAACA-GT....................................GTCC---T----..........................................-------ATG--AGAGA-G-T-AAG---CA............ 1764
DO.FR.08.RBF208 .....CACG--------C----A-RCA-----ACA-GT....................................GCCC---T----..........................................---T--GATG---GAGG-A-T-CAG--ACA............ 1662
O.SN.99.99SE_MP1299 .....CACG--------C----A-GCG-----ACA-GT....................................GTCC---T----..........................................------GATGAC-GAGGAA-T-AAG--ACA............ 2254
O.US.x.I_2478B .....CACG--------C----A-A-G----AACA-GT....................................GCCC---T----..........................................------GATG---GAAG-G-T-AAG--ACA............ 2257
O.US.97.97US08692A .....CACG--------C----A-A-G----AACA-GT....................................GCCC---T----..........................................------GATG---GAAG-G-T-AAG--RCA............ 1652
O.US.99.99USTWLA .....C-AG--------C------A-G----AGCA-ATGCC...........................CCCTCC--CC---T----..........................................-------ATG---GAGG-AGT-AAR---CA............ 1684
P.FR.09.RBF168 .....CAAG--------C--C-A-G-A----AACA-GT....................................-C-A--------..........................................------............T-T-GAG-A--A............ 2225
CPZ.CD.90.ANT ..GGG-T-C--A--------C---G-G----AGGAGGAAGT..............................AGTG--------..........................................AGCT-----CAT-----T--ATCA-GAG-A-CA............ 1637
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 .....---G-----------C-A-G-G--AG----GAA....................................G--A--------..........................................T-----TATG--ATC----G-A-T-CA--A............ 1734
CPZ.GA.88.GAB1 .....C--G--------C--C---G-G----A----A-....................................---A-----G--..........................................------GAT------T-ATG---ACCA--A............ 2256
CPZ.TZ.00.TAN1 .....-T-C--A--------C---G-G----A--C.............................................................................................----GAGA---G--AGGCTCA-GAGCA............... 1827
CPZ.US.85.US_Marilyn GGATCAAAG--A--------C--C--GG-A-A---GAA....................................G-----C-----..........................................T------AT----GAT---G---A-CAA-A............ 2255
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B.FR.83.HXB2 ......AGAGACAACAACTCCCCCTCAGAAGCA.....................GGAGCCGATAGACAAGGAACT...............GTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGC 2317
Gag __.__.__E__T__T__T__P__P__Q__K__Q__.__.__.__.__.__.__.__E__P__I__D__K__E__L__.__.__.__.__.__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol _.__.__R__D__N__N__S__P__S__E__A__.__.__.__.__.__.__.__G__A__D__R__Q__G__T__.__.__.__.__.__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A
A.CD.02.02CD_KTB035 ......-----T---CTTC----A...------.....................A---AT-GGG----G-----AGAG............C-C---A---GTC-------AA-------------------T--T------G---GAG----A--A--G-----A--G-- 2311
A.SN.01.DDJ369 ......-----T---CC-CT-...--C------.....................-----A--AG----G-----A...............ACC--------T--------AA----------------------T------G----AG----A--A--G-----A--G-- 1518
A1.AU.03.PS1044_Day0 ......-----T---CT-C--...--C------.....................-----A--AG----------AGGT............CCCA--C---GT--------AA--------------------A--------G---GA----A---A--G----GA----- 1525
A1.CY.06.CY171 ......-----T---CC-CT-...C-T---A--.....................---A-A--A-----G-----A............GCATCC-----C--T--------AA----------------------T----------GA-----A--A--G-----A----- 1522
A1.GE.99.99GEMZ011 ......-----T---CC-CT---T...------.....................---A-A--A-----G-----A............GCATCC-----C--T--------AA----------------------T------G---GA-----A--A--G-----A----- 1501
A1.IT.02.60000 ......-----T--ACC-CT-...--T---A--.....................-----A--A-----G-----A............GCATCC----GC--T--------AA----------------------T-----------AG----A--A--G-----A----- 2322
A1.KE.02.ML1990 ......-----T-G-CT-C--...--C------.....................---T-A-GA--G--G--G--AGAC............CCCA----C--T--------AA--------------------A-T------G---GA--------A--G----GA----- 1640
A1.RU.08.PokA1Ru ......G----T---CC-CT-...C-T-T-C-CCTCCCTGAAACAGCTGAAACA---A-A--A-----G-----C..................-----C-GT--------AA----------------------T-----------A-----A--A--G-----A----- 1820
A1.RW.93.93RW037A ......-----T-G-CT-C--...--C------.....................-----A--A-----G-----CGAC............CCCA---GC--T--------AA----------------------T------G---GA-----A--A--G-----A----- 2310
A1.SE.95.SE8538 ......--T--T---CT-C--...--C------.....................-----A--A-----------AGGT............CCCA--C---GT--------AA----------------------T------G----AG----A--A--G-----A----- 1516
A1.TZ.01.A341 ......---A-T-GTCT-C--...--C------.....................-----A--A-----G---G-AGGC............C-CA----C-GT--------AA----------------------T------G---G---------A--G-----A----- 1519
A1.UA.01.01UADN139 ......-----T---CC-CT-...C-T---A--.....................---A-A--A-----G-----AGCA............-CC-----C--T--------AA----------------------T------G---GA-----A--A--G-----A----- 1516
A1.UG.99.99UGA07072 ......-----TG--CT-C--...--C------.....................-----A--A-----G-----A............GGTCCCA--C---GT--------AA----------------------T------G---GA-----A-----GT----A----- 1516
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ......-----T---CT-C--...A------A-.....................-----A--C-----G---G-AGCC...............---C---G----------A----------------------T-----C-----AG-------A--G-----A----- 1758
A2.CD.97.97CDKTB48 ......-----T---CT-CT-G-T...------.....................---...--A...--G---G-C............GTCCACC---GC--T--------AA-------------------T--T------G-G--A----AA--A--G----GA----- 1655
A2.CY.94.94CY017_41 ......-----T---CT-CT-...C-T------.....................---A-T-GAGAC--G-----C............ATACA-----GC--T--------AA----------------------T--T---G---------A---A--G-----A----- 1674
B.AR.04.04AR143170 ......G---------G-----T----------.....................--------C---------GA-...............------C---G----------A-------------G---------------------------------A---------- 1518
B.AU.04.PS1038_Day174 ......R----A---------------------.....................------------------GA-...............-------------G------AA--------------------------T------------------------------- 1528
B.BO.99.BOL0122 ......------------C---TT---------.....................---A-A--A-----G--G---............GTATCC------GGA--------AA----------------------A----A------AG---------------------- 1537
B.BR.05.BREPM1081 ......G-----------------------A--.....................----T---GG--TC----C--...............A------A-GG---------AA-------------------AT-A----T-----GAG----------------A----- 1821
B.CA.97.CANB3FULL ......-------T--C-----T----------.....................-----A--C----C-------...............----------G---------AA---------------------------------------------------------- 1606
B.CN.05.05CNHB_hp3 ......G--------------A-----------.....................---------------------...............A-----------C--------A--------------------------C--------------------A---------- 2316
B.CO.01.PCM001 ......G---GTG----------T------A--.....................------A-C------------...............--------------------AA-------------------------------------------A--G----------- 1522
B.CU.99.Cu19 ......G---------------T----------.....................------AG-------------...............----------G---------AA----------------------A----A-------G-----------A---------- 1864
B.CY.06.CY165 ......G--A-TG-------------------C.....................------AG----------G--...............--------------------AA--------------------A-T------G---------------------TA----- 1576
B.DE.86.D31 ......-------G--------TT---------.....................---------------------...............----------G----------A-----------------------------------------------T---------- 1863
B.DK.04.PMVL_012 ......-------G--------T----------.....................--------AG---C-------...............--G-----C-G-C--------A---------------------------------G-----R------------------ 1684
B.DO.05.05DO_160884 ......---------------------------.....................---A-A----A--C----C--............GTATCC-------G----------A--------------------------------------------G------------- 1528
B.EC.89.EC003 ......-----------G----T-C--------.....................---AA-------G------T-...............A-------C-GT--------AA--------------------A----------------------A-------------- 1442
B.ES.07.X2231 ......G--------------------------.....................-------G---G------CA-...............--------GGGA---------A-----------------------------------G----A----------------- 1780
B.FR.92.92FR_BX08 ......--C...----------T----------.....................---------------------...............----------G---------AA----------------------------------A----------------------- 1525
B.GA.88.OYI ......---------------------------.....................-----------------G---...............------------C--------A--------------------A-------------------------------A----- 1860
B.GB.86.GB8_46R ......----------------T-A-----A--.....................----------A---------C...............----------G----------A--------------------A-------------------------G----------- 2337
B.GE.03.03GEMZ004 ......G---------------T--------G-.....................--------C------------...............------C---G---------AA--------------------------T-------------------G----------- 1513
B.HT.05.05HT_129389 ......---------TC-C--...---------.....................----T---GG-----------...............----------G---------AA----------------------A----------------------------------- 1518
B.IN.x.11807 ......---A------C-C--AT----------.....................---------------------...............----------G---------AA--------------------A--------G-----------------A---------- 1664
B.JM.05.05JM_KJ108 ......---------TC-CT-...---------.....................-------G-------------...............------C---GTC-------AA-----------------------------------G---------M--A-GT------ 1525
B.JP.05.DR6538 ......-----T----------T----------.....................-------------------A-...............----------G----------A---------------------------------------------------------- 2321
B.KR.04.04KMH5 ......----------------T----------.....................----A----------------...............----------G----------A---------------------------A-------------------A---------- 2295
B.MM.99.mSTD101 ......G--------------AG----------.....................---------------------...............----------G---------AA-----------------------------------------------T---------- 1704
B.NL.00.671_00T36 ......----------------T------G---.....................------A-C------------...............----------G---------AA-------------G------A-A-----------------------G----------- 1882
B.RU.04.04RU128005 ......-----A----------T----------.....................-------G----A--------...............A-----C---G---------RA--------------------G------------------A------------------ 1808
B.TH.00.00TH_C3198 ......-------G-------AT----------.....................---------------A--...............CCTA---------G---------AA-----------------------------------------------T---------- 1531
B.TT.01.01TT_CRC50069 ......-------G-TC-C--...---------.....................--G-----C--GAG-------...............------C---G---------AA-------------------T--T----------G------A--A--G----------- 1537
B.TW.94.TWCYS ......-C--------------T----------.....................------------------C--...............----------G--------GAA---------------------------------G------------------------ 2316
B.UA.01.01UAKV167 ......---------------------------.....................---A-----------------...............----------G---------AA---------------------------------------------------------- 1543
B.US.07.CR0027M ......-------G-------------------.....................---A-A---------------...............---------G----------AA-------------------TG-T------G---------------------------- 1569
B.UY.01.01UYTRA1179 ......----------------T----------.....................-------------------AG...............--G-------G----------A---------------------------------------------------------- 1522
B.YE.02.02YE507 ......----------G-----T----------.....................-----G------------GGA............GAT------C---G----------A--------------------A-T------G----A--------A---A---------- 1534
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ......-----T----------T-------A-C.....................----A-AG-G--------T--...............----------G---------AA-------------G--------------------A--------A-------------- 1749
C.AR.01.ARG4006 ......G--------CC-CT-...--C------.....................--------A-----G-----C.....................C-------------AA-------------G--------T-----------AG-------A--G--------G-- 1501
C.BR.04.04BR013 ......G--------CC-CT-...--C------.....................---A----AG----G-----C.....................---------------A-------------G------A-T-----------A--------A--G----G---G-- 1781
C.BW.00.00BW07621 ......G-------ACC-CA-...--C------.....................--------A-----G-----C.....................C-------------AA-------------G--------T---T--------G-------T---A-------G-- 1670
C.CN.98.YNRL9840 ......G--------CC-AG-...--C------.....................---AT---A-----G-----C.....................C--------------A----------------------T---T------GAG-------C--GAC---A--G-- 1501
C.CY.05.CY040 .........-----TCC-CAA...CTC------.....................----T---A-----G-----C.....................--------------AA-------------G--------T---T-------AG-------T---A---------- 1522
C.ES.07.X2118_2 ......G--------CC-CG-...G-C------.....................-----Y--AG----R---G-C.....................C-------------AA-------------G--------T---T-------AG-------C--GAC--G---G-- 1733
C.ET.02.02ET_288 ......G---G----CC----...--C------.....................-----T--A-----G----GC.....................C-------------AA----------------------T----------GA--------A--G----------- 1519
C.GE.03.03GEMZ033 ......G--------CC-CG-...--C------.....................--------A-----G-----C.....................C----T--------AA-------------G--------T---T-------AG-------C--GA-------G-- 1498
C.IL.98.98IS002 ......G------G-CC-CT-...C-C---A-C.....................-----A--A-----------C.........CTACAA-G-G--C--GT--G------AA----------------------T-----------AG-------A---T----A--G-- 1651
C.IN.03.D24 ......G--------CC-CA-...--T------.....................--------AG----G-----C.....................C-------------AA-------------G--------T---C------GAG---A---C--GA----A--G-- 2353
C.KE.00.KER2010 ......G------G-CCT-G-...--C------.....................-----T--A---G-G-----C.....................C-------------AA-------------G--------T------G----A--------C---A---G---G-- 1498
C.MM.99.mIDU101_3 ......G--------CC-AG-...--C------.....................---A----A-----G-----C.....................C--------------A----------------------T---T--G----AG-------C--GA---TA--G-- 1668
C.MW.93.93MW_965 ......G--------CC--G-...--C------.....................--------AG--AG-CAGGGAACC...............A--C-------------AA----------------------TA--T-------A--------C--GA-------G-- 1504
C.SN.90.90SE_364 ......G--------CC-CA-...--C..............................--A--A-----G-----C.....................C-----...T----AA-------------G--------A--T--------A--------C--GA-------G-- 1486
C.SO.89.89SM_145 ......G--C..---CC-CG-...--C------.....................-----T--A---AC-...........................C-------------AA-------------G--------T---T-------AG-------C--GA----A--G-- 1538
C.TZ.02.CO178 ......---------CC-CG-...--C------.....................---A----AG-G-GG-----C.....................C----T--------AA-------------G--------T---T------GAG-------C---G-------G-- 1498
C.US.98.98US_MSC3018 ......G------G-CCT.........------.....................----T---AG--------G-C.....................C--------------A----------------------T---T-C-----AG---A---A--GA-------G-- 1492
C.UY.01.TRA3011 ......----G----CC-CT-...--C--G---.....................-----A--A-----G-----C.....................--------------AA-------------G--------T-----------A--------A--G--------G-- 1489
C.YE.02.02YE511 ......G--A-----CC-CG-...--CA-----.....................----G---A......-----C.....................C-------------AA-------------G------G-T--T--C-----AG-------C--GA-------G-- 1492
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ......G--...---CC-CA-...--C------.....................-----T--AG---GG----TC..................A-AC-------------AA-------------G--------T---T-------AG-------T--GG----A--G-- 1721
C.ZM.02.02ZM108 ......G--------CC-AG-...--C------.....................--------A-----G-----C.....................-----T--------AA-------------G------------T-------AG-------C--GA---------- 2286
D.CD.83.ELI ......-----T---CC-CT-...---A--A--.....................-----A--A------------...............--------------------AA----------------------T---G-------A--------A--G----------- 1863
D.CM.01.01CM_0009BBY ......----GT---CC-CT-...------A--.....................-----A--AG-----A--CAA.........GGAACT------C---G---------AA----------------------T-----------AG-------A--GT----A----- 1516
D.CY.06.CY163 ......G----T---CC-CT-...------A--.....................-----A--GG-----A-----...............------C--------------A----------------------T---T--------G-------A--------A----- 1525
D.KE.97.ML415_2 ......G----TG---C-C--...-----GA--.....................-----A--GG-----------...............--G-------G---------AA-----------------------------G-------------A--G----------- 1783
D.KR.04.04KBH8 ......G----T---CC-CT-...------A-G.....................-----A--A------C-----...............------C--GGA--------AA----------------------T----A-G-------------A--GA---------- 2276
D.SN.x.SE365 ......G----TG--CC-CT-...------A--GGAGCAAGCGCAGAAACA...-----A--A------------...............----------G---------AA--------------------G-T---G--G-------------A--G----------- 2334
D.TD.99.MN011 ......-----T---CC-CT-...------A--.....................-----A--AG-----A--CAA.........GGAACT----------G---------AA----------------------T-----------AG-------A--G-A---A----- 1541
D.TZ.01.A280 ......G----T--A-C-CT-...------A--.....................-----A--A---------CAA.........GGAACT--------C-G---------AA----------------------T-----------A--------A--G----------- 1518
D.UG.99.99UGK09958 ......-----T----C-CT-...C-----A-G.....................-----A--A----C----GT-...............-G----C---GT--------AA-------------G--------T------G-------------A--GA----A----- 1516
D.YE.02.02YE516 ......-----T---CC-CT-...------A--.....................-----A--AG-----A--CAA.........GGATCT-------C-------------A----------------------T-----------T--------A--G-A---A----- 1528
D.ZA.90.R1 ......G----T---CC-CT-...------A--.....................---A-A--A---------G--...............---------G--C-------AA-----------G-G--------T--------------------A--G----------- 1663
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ......G----TG--TC-CT-...--C------.....................-----A--AG---G---G--A......AGGACTGTATCC---C---G---------AA-------------------AG-A------G----AG---AA--A--G-----A----- 1420
F1.AR.02.ARE933 ......G----T---CC-CT-...--C------.....................-----A--A----G---G---............GTACCC---C---G---------AA----------------------A--TG-------C--------A--G----------- 1611
F1.BE.93.VI850 ......G----T---CC-CT-...--C------.....................-----A--A----GG------............GTACCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--GA-------G-- 1654
F1.BR.07.07BR844 ......G----T-G-CC-CT-...--C------.....................---A-A--A----G---G---............GTATCC---C---G---------AA--------------------GGA----------GAG------AA--G----C------ 2098
F1.ES.x.P1146 ............GGA-GTAA-...--T-C-T--.....................---A-A--AG-G-G---G---............GTATCC---C---G-C-------AA--------------------T-A-----------AG-------A--G----G------ 1594
F1.FI.93.FIN9363 ......----GT---TC-CT-...--C--G---.....................-----A--A---AG---G--A............GTACCC---C---G---------AA----------------------A-----------A--------A--G----------- 1646
F1.FR.96.96FR_MP411 ......G--A-T---CC-CT-...--C------.....................-----A--AG---G---G--A......GGGACTGTATCC---C---G-C-------AA-----T-------G------T-A-----C----GAG-G-----A--G----G------ 1519
F1.JP.04.DR6082 ......G----T-G-CC-CT-...--T------.....................-----A--A---AG---G---............GTATCC-------G---------AA-------------G--------A--------G--AG-------A--G----C------ 2290
F1.RO.96.BCI_R07 ......G--A-----TC-CT-...--C------.....................-----A--AG---G---G-A-............GTATCC---C---G-C-------AA--------------------T-A---T-------AG-------A--GT---------- 2341
F1.RU.08.D88_845 ......G----T---CC-CT-...--C--G---.....................-----A--A---------T-A............GTGCCC---C--G----------AA-------------------AG-A------G----AG-------A--G--G-G------ 1776
F2.CM.97.CM53657 ......-----T---TC-CT-...C-C------.....................-----A--A----------A-............GTACCC---C--G----------AA--------------------T-A-----------AG---A-----------G---G-- 1507
G.BE.96.DRCBL ......G----T-G-CC-CT-...C-C------.....................-----A--AG--A--------...............A------C--T---------AA-------------------AA-A----A-G---GA--------A--G----TA----- 2281
G.CM.04.178_15 ......-----T-G-CC--T-...--C------.....................--------GG--G------TC...............AAC---------C-------AA-------------G--------T------G---GA--------A-------TA----- 1838
G.CU.99.Cu74 ......G----T-G-CC-CT-...C-C------.....................A----A--AG--G-----........................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA----- 1921
G.ES.05.P962 ......G----T-G-CC-CT-...CGC--G---.....................--------GG--A------TC...............ACC---C---G-C-------AA--------------------T-A------G---GA--------A--G----TA----- 1800
G.GH.03.03GH175G ......G------G-CC-CT-...C-C------.....................--------GG--A-----GGA............ACTA-----C-------------AA----------------------A------G---GA--------A--G----TA----- 2357
G.KE.93.HH8793_12_1 ......G--A-T-G-CC-CT-...C-C-----C.....................A-------AG--A-----GA-...............AC----C---G---------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA----- 1718
G.NG.01.01NGPL0669 ......G----T-G-CC-CT-...C--------.....................--------GG--G------T-...............ACC---C---G-C-------AA-------------------AA-A------G---GA--------A--G----TA----- 1522
G.PT.x.PT2695 ......G----T-G-CC-CT-...C-C------.....................A-------AG--------GT-...............A--C--C-----C-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA----- 2259
G.SE.93.SE6165 ......G----T-G-CC-CT-...C-C------.....................----AT--AG--A-----G--.....................A-ATC-C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA----- 1714

50
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2010



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1/SIVcpz
Complete Genomes

Gag-Pol TF end Pol protease start Gag p6 end
Gag end

B.FR.83.HXB2 ......AGAGACAACAACTCCCCCTCAGAAGCA.....................GGAGCCGATAGACAAGGAACT...............GTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGC 2317
Gag __.__.__E__T__T__T__P__P__Q__K__Q__.__.__.__.__.__.__.__E__P__I__D__K__E__L__.__.__.__.__.__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol _.__.__R__D__N__N__S__P__S__E__A__.__.__.__.__.__.__.__G__A__D__R__Q__G__T__.__.__.__.__.__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A
H.BE.93.VI991 ......G----TC--CC-CT-...--C--G---.....................-----T--A---AC------C..................------------------A-------------------AA-A------G----A----A---A--GT-G-----G-- 1706
H.BE.93.VI997 ......G----TG--CT-CT-...C-C------.....................-----T--AG----------C..................---C--TG---------AA----------------------T------G----A----A---A--GT---G------ 1641
H.CF.90.056 ......G----TG--CC-CT-...--C------.....................-----A-C-GA-GG-CA-GGA...............ACC---C---G----------A-------------G--------T--T---G----A----A---A--GT---G------ 1664
H.GB.00.00GBAC4001 ......G----TG---C-C--...--C------.....................----AT--AG--A-------C..................---C--------------A-------------G--------T------G----A----AA--A--GT-G-G------ 1835
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ......GA---T---TC-CT-...C-----A--.....................---A----GGA-GG-ACT-TA..................-----C-G---------AA-------------G---------------G---GAG----------GT---------- 1512
J.SE.93.SE9280_7887 ......----GAG-TCC-CT-...C-C---A--.....................--------AG-----------...............-------C------------AA-------------G--------T----------GA-----------G--G-G------ 1631
J.SE.94.SE9173_7022 ......----GAG-TCC-CT-...C-C---A--.....................--------AG-----------...............-------C-------------A-------------G--------T----------GA-----------G----G------ 1632
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ......GA---T---CC-CT-...--T--GA--.....................---AAT--A---TC------A............GGGTCC-----------------AA-------------G------G-T------G----AG-------A--GT---GA----- 1513
K.CM.96.96CM_MP535 ......G----T---CC-CT-...--C--G---.....................----A-C-A-----------A............GAGCCC-----------------AA--------------------A-T-----------AG-------A--GT---GA----- 1513
01_AE.CF.90.90CF11697 ......-----T---CT-CTT...C-C------.....................-----A--A-----------A............CCCT-C-------GT--------AA-----T----------------T------G----A----AA--A--G--G--A----- 2266
01_AE.CN.07.07JSWX045 ......-----T---CT-CTT...A-C------.....................-----A--A-----G-----A..................-----C-GTC-------AA--------------------A-T-----------A----AA--A--G----GA----- 1516
01_AE.HK.04.HK001 ......G----T---CT-CTT...A-T------.....................-----A--AG----------A............CCCT-C-----C--TC-------AA----------------------T------G----A-----A--A--G-----A----- 1679
01_AE.JP.x.DR0492 ......G--------CT-CTT...A-T------.....................-----A--A-----------A............TCCTCC-------G---------AA--------------------A-T------G----A----AA--A--G--G-TA----- 2329
01_AE.TH.04.BKM ......G----A---CT-CTT...AAT------.....................-----A-GA---------C-C...............TCC-------GTC-------AA----------------------T----------GA-----A--A--G--G--A----- 2269
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ......-----T---CT-CTT...A-T------.....................-----A--A-----------A............TCCTCC---C-C-GT---------A----------------------T------G----A-----A--A--G--G--A----- 1522
01_AE.VN.98.98VNND15 ......-----T---CT-CTT...A-T------.....................-----A--A-----------A............TCCTCC-----C--T--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G--A----- 1572
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ......-------C-CT-CT-...--CA-----.....................---A----AG-----------............ATATCC---C---G---------AA--------------------T-A--A---G---GA--------A--G----TA----- 1504
02_AG.CY.05.CY048 ......-----T---CT-C--...--C------.....................---A---GGG-----A-G-A-............ATATCC-----------------AA--------------------T-A------G-G-G--------AA--G----TA----- 1516
02_AG.ES.06.P1261 ......-----T---CT-CT-...--CA--A--.....................---A---GGG-------G-A-............ATATCC-------G---------AA--------------------T-AA-----G-G-G-----A---A--G----TA----- 1755
02_AG.FR.91.DJ263 ......-----T---CT-C--...--C------.....................---AG---GG---C---G---............ATATCC---C---G---------AA--------------------T-A--T---G----A--------A--G----TA----- 1665
02_AG.GH.03.03GH181AG ......---------CT-CT-...A-C------.....................---A----GG-------G---............ATATCC-----------------AA--------------------T-A--T---G----A--------A--G----TA----- 2341
02_AG.LR.x.POC44951 ......-----T---CT-C--...--C------.....................---A----GG-------G---............ATATCC-----------------AA--------------------T-A------G---GA--------A--G----TA----- 2312
02_AG.NG.01.PL0710 ......-----T---CT-CT-...--CAC----.....................---A----GG-------GG--............ATATCC-----------------AA--------------------T-A--TG--G---GA----A---A--G----TA----- 1501
02_AG.SE.94.SE7812 ......-----T---CT-CT-...---------.....................---A---GGG-------G---............ATATCC---C---G---------AA--------------------T-A------G----A--------A--G----TA----- 1689
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ......-----T---CT-CT-...C-C------.....................---A---GGG-------G---............ATACCC-----------------AA--------------------T-AT-----G---GA----A---A--G----TAA---- 1514
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ......-----T---CT-C--...--C------.....................---A---GGG-------G---............ATATCC-------G---------AA--------------------T-A------G----A--------A--G----TA----- 1513
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ......-----T---CT-CT-...--C-C----.....................--------GG-------GG--............ATATCC-------G---------AA--------------------T-A------G---GA----A---A--G----TA----- 1507
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......-----T---CC-CT-...C-T---A--.....................---A-A--AG----G-----A............GCATCC-----C--T--------AA------------G---------T------G---GA-----A--A--G-----A----- 1543
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ......G--------CT-CT-...--T------.....................---A----GG-----------...............A-------------------AA-------------G--------T-----------AC-------A--GA---G---G-- 1683
05_DF.BE.x.VI1310 ......G----T-G-CT-CT-...--C------.....................-----A--AG---G---G---............GTACCC---C---G---------AA--------------------G-T----------G------------G----------- 1699
06_cpx.AU.96.BFP90 ......G----T-G-CC-CT-...C-C---A--.....................----T---AG--G-----GGA......AAAGGGGCTA-----C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA----- 2345
07_BC.CN.98.98CN009 ......---------------AT----------.....................----A-A--------------...............A-------------------AA-----------------------------------------------T---------- 1649
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ......G--------CC-AG-...--C------.....................---A----A-----G-----C.....................C--------------A-------------G--------T---T-------AG-------C--GA----A--G-- 1497
09_cpx.GH.96.96GH2911 ......------M--CT-CT-...--YR--R--.....................-R--AA-GAC-GGG-ACRG-C...............CCC-------RT--------AA--------------------A-T------G----A-----A--A---T---------- 1519
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......G----T----C-CT-...------A--.....................-----A--A---------G-C...............-C----C---G---------AA----------------------T--------------------A--G----------- 1696
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ......G---GT-G-CC-CT-...C-----A--.....................--------AG--GG--CT-TA..................-------G---------AA-------------G------A--------G----A----CA-----G--G-GA----- 1681
12_BF.AR.99.ARMA159 ......G----T---CT-CT-...--C-----G.....................-----A--A----G---G--A............GTACCC---C---G---------AA----------------------A----T------AG-------A--G----------- 2322
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ......G----T-G-CC-CT-...C--------.....................---A----A......---GAC...............A-----C---G--G------AA-------------G------A-A----T-G------------AA--G----TA----- 1722
14_BG.ES.00.X605 ......G----T-G-CC-CT-...C-C------.....................A-------AG--A-----GG-...............A--C--C---G-C-------AA-------------G------A-A------G---GA--------A--G----TA----- 1755
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ......---------CT-CTT...A-T------.....................-----A--A-----G-----A............TACTCC-------GT--------AA----------------------T--T--------A-----A--A--G--G--A----- 1716
16_A2D.KR.97.97KR004 ......G--------CC-CTT...G--------.....................-----T--A-A---G-----A............ACACAC----GC--T--------AA----------------------T--T---G----A----AA--A--G----GA----- 1680
17_BF.AR.99.ARMA038 ......GAC--T---CC-C-A...G-C------.....................--------A----G---G---............GTACCC---C---G---------AA----------------------A---GA------AG-------A--G----------- 1531
18_cpx.CU.99.CU76 ......G----T-G-CC-CT-...C-C------.....................A---T---AG--GG--A-..................A--------CT---------AA-------------G---------------G-------------A--G----TA----- 1622
19_cpx.CU.99.CU7 ......G--A-T---CC-CT-...------A--.....................---T-A--A------------...............------C---G-C-------AA----------------------T--------------------A--G----------- 1543
20_BG.CU.99.Cu103 ......G----T-G-TC-CT-...C-C------.....................A-G--A--AG--G-----........................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA----- 1783
21_A2D.KE.99.KER2003 ......-----T---CC-CT-...------A--.....................-----A--A------------...............------C-C-GT--------AA----------------------T--T--------A--------A--G----------- 1522
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ......-----T---CT-CT-...C--------.....................-----A--G---G-------A............GCCTCC-------GT--------AA----------------------T-----------A-----A--A--G-----A----- 1525
23_BG.CU.03.CB118 ......G----T-G-CC-CT-...C-C------.....................A-G-----AG--GC----........................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA----- 1760
24_BG.CU.03.CB378 ......G----T-G-CC-CT-...C-C------.....................A----A--AG--G-----........................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA----- 1742
25_cpx.CM.02.1918LE ......G----T---CC-CT-...C-C------.....................-----A--A---------...............GTTA------A-GG---------AA-------------G--------A------G----A-----A--A---A---TA----- 1525
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ......G-G------CC-CT-...C-C---A--...........................--A---GGGA----A............GTCTCC----C---T--------AA----------------------------------A----AA--A-------GA----- 2322
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ......G----TG--CT-CTA...--C---A--.....................-----T--AG----------C..................-------GT--------AA----------------------T------G---------A---A--G----G------ 2308
28_BF.BR.99.BREPM12609 ......G--------CC-CT-...--C------.....................-----A--A---GG---G---............GTACCC---C---G-C-------AA----------------------A------------G-------A--G----G------ 1683
29_BF.BR.01.BREPM16704 ......-----G---CC-CT-...--C------.....................-----A--A----G---GGAA............GTACCC---C---G----------A----------------------A------------G-------A--G----------- 1718
31_BC.BR.04.04BR142 ......G--------CC-CT-...--C------.....................-----A--G-----G-----C.....................C-------------AA-------------G--------T-----------AG----------G--------G-- 1789
32_06A1.EE.01.EE0369 ......G------G--G-C---T-CTC------.....................--------AGA-A-----G--...............A-----C-C-G----------A--------------------A-A------G---GA-------AA--G----TA----- 1952
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ......---------------AGT---------.....................---------------------...............A------G------------AA-----------------------------------------------T---------- 1696
34_01B.TH.99.OUR2478P ......--G------------AT-------A--.....................---------------------...............A-------C-G---------AA----------------------T--T---G----A-----A--A--G--G--A----- 1519
35_AD.AF.05.05AF095 ......G----T---GC-CT-...C-----A--.....................-----A--A----GG---GT-GTA...............-------G---------AA-----------------------------G----A--------A--G-A--G------ 1510
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ......-----TGT-CT--T-...---------.....................---AT---GG-------G---............ATATCC---C-------------AA--------------------T-A--T---G---GA-----------GT---TA----- 1522
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ......G--AGT-G-CT-CT-...--T------.....................---......G-G---------............ATACCC-------G---------AA-------------G------A-AAC----G-------------A--G----TA----- 1507
38_BF1.UY.03.UY03_3389 CCCTCC......G-AGCAGGA...G--------.....................-----A--AG---G---G-A-............GTACCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--G----------- 1740
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ......G---------G-----T-C-----A--.....................--------GG-----------...............------------C--------A--------------------A-------------AG-------A--G----G------ 1794
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ......G----T---CC-C--...--C------.....................-----A--A-A--G---G---............GTATCC---C-------------AA--------------------G-A------G-T--A--------A--G-----A----- 1800
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ......G----T---CC-CT-...--T------.....................-----A--A----G---GT-CGTA............CCC---C--------------A----------------------------------AG------AA--GA---------- 1855
43_02G.SA.03.J11223 ......G----T-G-TC-CT-...C--------.....................--------GG--G------TC...............ACC---A---G-C-------AA----------------------G----A-G----A-------AA--G----TA----- 1842
N.CM.95.YBF30 ......G----AG-GC--A-AGGGGA--G--ATGCAGGA...............-A-C-A-GAGAGG-CA--GAA......CTCTCTGTACCCA-----------------A--------------------G--A-----G----A------AAAG--G---GA----- 1911
N.CM.97.YBF106 ......G----AG-GC--A-AGGGAA--G--ATGCAGGA...............-A-C-A-GAGA-G-CA--GAC......CTCTCTGTACCCA--C--------------A-------------------TG--R--G--G----A-----AAA-G--A---GA----- 1909
N.CM.02.DJO0131 ......G----GG-GC--A-AGGGGA--G--AGGCAGGA...............-A-CA-AGAGA--TCTCT...............ATACCCA--C--------------A-------------------TG--A-----G----A-----AAAAG--G---GA----- 1823
N.CM.04.04CM_1015_04 ......G---GGG-GC--A-AGGGAA--G--ATGCAGGA...............-A-C-A-GAGA-G-CA--GAACTCTCT......GTACCCA--C--------------A-------------------TG--A--T--G----A-----AAATG--G---GA----- 1822
O.BE.87.ANT70 ......G----ATCAGGAA-A...GA-AGG-GG.....................CCC-AA...C--GCT.....................C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T 2371
O.CM.x.BCF06 ......-----A............G----GT--.....................--G-GG-GAGA-GG-A-----...............---C--G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G-- 2370
O.CM.91.MVP5180 ......-----ATCAG-G--A...GA--GG-G-..............................TC-GG-A--G--...............---C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----T--T---TGT--G-- 2346
O.CM.96.96CMA102 ......GA---ATCAG-A--A...GG-AC-KAG.....................A---GA...CCCA--C-----...............C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GCG-G-G-T-----C--T---TGT----T 1807
O.CM.97.97CMABB447 ......-----ATCAG-A--A...GA-TC-AGG.....................--G-GA...CC-G--C--G--...............A-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A------GC----G-T-----C--T---TGT--G-T 1809
O.CM.98.98CMA104 ......G----ACCAGGAA-A...GA-AG--G-..............................CTCA--C-----...............C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GC----G-C-----C--T---TGT----T 1803
O.CM.99.99CMU4122 ......-----GTCAGGAA-A...GA--GG-G-..............................CCCG--C-----...............C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T 1802
O.FR.92.VAU ......----GAGGATCAGAA...-------GG.....................-----A--A.....................CGAGCTC-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A------GC--G-G-T-----C--G---TGT--G-T 1883
DO.FR.08.RBF208 ......-----A............----G-A--.....................-A--GG-GAGC-G--C-----...............C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--T---GC--G-G-G-----C--Y---TGT----T 1778
O.SN.99.99SE_MP1299 ......-----ATCAGGAA-A...GA--G--G-..............................CC-G--C-----...............C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T 2370
O.US.x.I_2478B ......-----A............----GGA--..............................-A-GGG---C-C......AACCGAACTC--------TG---------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G--A--C--T---TGT----T 2373
O.US.97.97US08692A ......-----ATCAGGGA-A...AA--GG-G-..............................CCCA-CC-----...............C-----Y--TG-Y-------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC--G-G-G--A-RC--T---TGT----T 1768
O.US.99.99USTWLA ......R--R-ATCAG-A--A...GGG-G--G-..............................CTCG--C-----...............C-----G--TG-C-------AA--C------R-G-CA----AA-A------GC----G-T-----C--T---TGT--G-T 1800
P.FR.09.RBF168 ......C----TG--CCGGGA-AAG----G-G-.....................-R--GA-GAG--SG----GGA...............A--C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG----------TA-TTGT--G-- 2353
CPZ.CD.90.ANT .........C-AG-GG----AGAAGGGTCTCA-.....................--G......G--GG-------...............ACC---C-CGTA------G-AA--C-----------A----AA-GA-GGA-G-TCTC---CA---A---AA-TGTC-G-- 1756
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...............GGAGAA...GA-AGTCA-.....................----GA-G-GAGGG----GAGCAA......GCCGCC--C-----------------AA-----------------------A--C--G----A--T-AA--A---T---TT----- 1859
CPZ.GA.88.GAB1 ......G--AGAG-AG-GC-AGGAGA----AG-GGGAGA........................GAG--GTCT-TATCC..................ACC---C-------AA-------------G---------A--C--G----AG---AA---------TGT----- 2378
CPZ.TZ.00.TAN1 ......G------G--CAGA-A--AGT-GT--C.....................AACTG-CCC-CCACT---GA-GACGAT.........-A-AGGCGGGTTC-------A----A---------G-----AA-GA-G---G----AG-CCA---A---G-CTGTC---- 1961
CPZ.US.85.US_Marilyn ......-------GTG--A-AGGAGA-AC--GGAAAGGA........................-A-GG--CCCT-TCA..................GC------------AA-------------G---------C---G------AG---CA-----GA--GTA----- 2377
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B.FR.83.HXB2 TCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAA...ATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAG 2484
Pol __L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__.__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__
A.CD.02.02CD_KTB035 ---------------------------------------C...--AGA-----------A---------------------------------------------------A-----------T--T--------T------A-A--G-----------------G--G- 2478
A.SN.01.DDJ369 G--------------------------------------C...--A-A---------G-A---------------------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G-----------------G--C- 1685
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------C-----------------C...--AGA-----------A-----------G---------------------C--C-----G----A----------------TCT--------T------A-A-G----------------------- 1692
A1.CY.06.CY171 ---------------------------------------C...--AGA-----------A---------------------------------------T--G-----------------------T---------------A-A--G--C--T-----G---------- 1689
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------------------------------------C...--AGA-----------A------------------------------------------G---------------G-------T--------T------A-A--G-----------G---------- 1668
A1.IT.02.60000 ------------------------------------G--C...--A-A-----------A---------------------R-----------C--------------------------------T--------T------A-A--G-----------G---------- 2489
A1.KE.02.ML1990 ---------------------------------------C...--AGA---------G-A---------------------------------C--C-----G----A---------G--------T--------T-A----A-A--G--------------G------- 1807
A1.RU.08.PokA1Ru ---------------------------------------C...--A-A-----------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--------------G------- 1987
A1.RW.93.93RW037A ---------------------------------------T...--A-A-----------A-----------G------------------------------------------------------T--------T------A-A--G---------------------- 2477
A1.SE.95.SE8538 ---------------------------------------C...--A-A-----------A-----G------------------------------C-----G----A----------------TCT--------T------A-A--G---------------------- 1683
A1.TZ.01.A341 ---------------------------------------C...--A-A-C---------A------------------------------------C-----G----A------------------T--------T------A-A--G---------------------- 1686
A1.UA.01.01UADN139 ----C----------------------------------C...--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T--------T------A-A--G-----------G---------- 1683
A1.UG.99.99UGA07072 -T----G--------------------------------T...--A-A---A-------A-----------G---------------------C--------G----A------------------T--------T------A-A--G---------------------- 1683
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------------------------------------C...--A-A-----------A---------------------------------------T-----------A--------------T--------T------A-G--G--A--------------G---- 1925
A2.CD.97.97CDKTB48 -T----------------------------G--------C...--A-A-C-----T-G-A---------------------------------------------------A------------G-T--------T------A-A-GG-----C---------------- 1822
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------------------G---------...--A-A-----------A---------------------------------------------------A------------GCT--------T------A-A-GG--C------------------- 1841
B.AR.04.04AR143170 ---------------------C-----------------C...----A----T----------------------------------------G-------------A---------A---G--AC---------A-------------T--C-------------A--- 1685
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------...--R-A----S------A------------------------------------------------------------A---TCT--------Y-------------TC-C---------R---A--- 1695
B.BO.99.BOL0122 -------------------------------C-------C...----A-----------A-----------------------------------------------AG----------------C------------C--G---------------------------- 1704
B.BR.05.BREPM1081 ----------------------------------------...---GA-----------A----------------------------------------------------------------GC------G------------------------------------- 1988
B.CA.97.CANB3FULL ----------------------------------------...----A----------------------------------------------------------------------------AG------------------------AG----------T---A--- 1773
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---G-----------------------------------C...----A-----------------------------------------------------------------------------C------------C-----C--G---G-----------C--A--- 2483
B.CO.01.PCM001 ------------------------C---------------...--------------G-A-----G---------------------------G--------------------------T------G-------------G--------------------C------- 1689
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------------C...---T----A--G----A-----------------------------------------------------------------CT-----------C------------------------------- 2031
B.CY.06.CY165 ---------------------------------------C...--A-A---------------------------AG----------------------T-GG----A------------AG---C-G-------T-------------T-------------G------ 1743
B.DE.86.D31 ----------------------------------------...-----------------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------- 2030
B.DK.04.PMVL_012 -------------------------------K-------C...---GA-----------------------------------------------------------A---------K------ACAR--------------------A---Y----------------- 1851
B.DO.05.05DO_160884 C---------------------------------------...--A-A---------------------------------------------------------------A-----G--AG---C---------T---------------G----------C------- 1695
B.EC.89.EC003 ----------------------------------------...--A-A---A------------------------------------------------------------------------AC-------------------------------------------- 1609
B.ES.07.X2231 ---GC----------------------------------T...----AC--------------------------------A---------------------------------------G---C---------T--C-----A------------------------- 1947
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------C--------------C...----A---------------------------------------------------------------------------------------T-----R---------------------------- 1692
B.GA.88.OYI ----------------------------------------...----A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2027
B.GB.86.GB8_46R ---------------------------------------C...----A-----------------------------------------------------------A---A---------------G----------C------------------------------- 2504
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------------------------------...----A-C----------G--------------------------------------------------------------------------T------------------------------A--- 1680
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------...----A-----------A------------------------------------------------------------AG---A---------T------------A--------------------- 1685
B.IN.x.11807 ---------------------------------------C...----A-------------------------------------------------------------------------------G-----------------C------------------------ 1831
B.JM.05.05JM_KJ108 C---------------------------------------...----------------A------------------------------G--------------------------GA-T----C---------------------------------------G---- 1692
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------------...----A-----------A---------------------A-------------------------------------------C----------------------------------------A--- 2488
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------------------...----A---A-----G-----------------------------------------------------A------------GC-------------------------G--------------A--- 2462
B.MM.99.mSTD101 ---------------------------------------C...---GA-----------------------------------------------------------------------------C------------------C------------------------- 1871
B.NL.00.671_00T36 ---------C------------------------------...---GA---------------------------------------------------------------------------------------TA-----------A--------------------- 2049
B.RU.04.04RU128005 ----------------------------------------...--------A-------A---------------------R-----------------T------------------------ACT-----C--A---------------------------------- 1975
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------------------C...----A---------------------------------------------A-------------------------------C------------------C------G----------G---A--- 1698
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------C------------------------------...----A---------G-A---------------------------------------------------------A--A----C---------T--------C------G--------------A--- 1704
B.TW.94.TWCYS C---------------------------------------...----A-----------A-----------------------------------------------------------------C-------------------------------------------- 2483
B.UA.01.01UAKV167 ----------------------------------------...----A-------------------------------------------------------------------------------G----------C-----C------------------------- 1710
B.US.07.CR0027M ---------------G-----------------------C...--A-A---A---------------------C-----------------------G---------------------------C-----------------------T-G------------------ 1736
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------------C---------------...----A------------------G-----------------------G-----------------------------------------------------C------------------------- 1689
B.YE.02.02YE507 ----------------------------------------...----A-----------A---------------------------------------T-----------------A-------C----------A--------------------------------- 1701
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------G--------------------G--C...----------------------------------------------------------------A-----------------CA-------------------G-------------------A--- 1916
C.AR.01.ARG4006 ---C-----C------------------------------...----AA----------AT--------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G---------------------- 1668
C.BR.04.04BR013 ---CA----C------------------------------...--AGAA----------AG--------------A----TA--------G----------G------------------AG---CT--------T------A-A--G---------G------------ 1948
C.BW.00.00BW07621 ---T---------------------------C-------C...--A-A-----------AG--------------------A--------------------------------------A-----T-----G--T------A-A-GG---------------------- 1837
C.CN.98.YNRL9840 ---C-----C------------------------------...--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G---------------------- 1668
C.CY.05.CY040 ---CC----------------------------------C...--A-A-----------AT--------------A-----A--------------------------------------A-----T--------T------A-A--G--------------------G- 1689
C.ES.07.X2118_2 ---C-----C------------------------------...--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A---G-T--G-----T------A-A--G------------------A--- 1900
C.ET.02.02ET_288 ---C-----C------------------------------...--A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----AT--------T------A-A--G---------------C------ 1686
C.GE.03.03GEMZ033 ---C-----C------------------------------...--A-----------G-A------------------------------------------------------------A---G-T--------T------A-A--G---------T----------G- 1665
C.IL.98.98IS002 ---C-----C-----------------------G-----C...--A-A---------------------------------A-----------------T--------------------A---TGT--------T-----GA-A--G---------------C------ 1818
C.IN.03.D24 ---C-----C------------------------------...--AGA---------------------------------------------------A-----------A--------A----AT--------T-----GA-A--G-----------------G---- 2520
C.KE.00.KER2010 ---C-----C------------------------------...--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------AG-CA-T--------T-----GA-A--GA--------------------- 1665
C.MM.99.mIDU101_3 ---C-----C------------------------------...--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------A---TCT--G-----T-----GA-A--G---------------------- 1835
C.MW.93.93MW_965 ---C------------------------------------...--A-A-----------A---------------------A-----------------------------------G--AG---CT--------T------A-A--G---C------------------ 1671
C.SN.90.90SE_364 ---T------------------------------------...--A-A-----------A---------------------A-----------A--------------------------A----CT--------T------A-A--G---------------------- 1653
C.SO.89.89SM_145 ---C-----C--------------------G--------C...--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A----CT--------T------A-A--G---------T----------G- 1705
C.TZ.02.CO178 ---C-----C------------------------------...--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A---TCT--------T------A-A--G---------------------- 1665
C.US.98.98US_MSC3018 ---C-----C------------------------------...--A-A---------------------------------A--------------------------------------A----AT--------T------A-A--G---------------------- 1659
C.UY.01.TRA3011 ---C-----C--------------C---------------...----AA--A-------AT--------------------A--------G--A--------------------------A---G-T--------T------A-A--G---------T-----C--A--- 1656
C.YE.02.02YE511 ---C------------------------------------...--A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T--------T------A-A-GG---------------------- 1659
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---C-----C--------------------G--------C...--A-A-----------A-----------G---------A-----------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G---------------------- 1888
C.ZM.02.02ZM108 ---C-----------G------------------------...--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G-----------------G---- 2453
D.CD.83.ELI ----------------------------------------...----A-----------A------------------------------------------------------------A----C------------------G------------------------- 2030
D.CM.01.01CM_0009BBY ----C----------------------------------C...--A-A-----------A-------------------------------------------------------------G---CT-----------------G--G---------------------- 1683
D.CY.06.CY163 ---------------G-----------------------C...--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------------------G---------------------- 1692
D.KE.97.ML415_2 ---------C------------------------------...----A-----------A---------------------------------A--C--------------A--------A-----AG-------------------G-----T------------A--- 1950
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------------------C...--AGAA----------A---------------------------------------T--------------------A------------------------------------------------- 2443
D.SN.x.SE365 ---------------------------------------C...--A-A----T------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------------T-----------------------G---- 2501
D.TD.99.MN011 ---------C-----------------------------C...--A-A-----------A---------------------------------------------------A-----G-----C-CTG------------------CG---G-G---------------- 1708
D.TZ.01.A280 ----------------------------------------...-----C----------A------------------------------------------------------------A-----------------------A-----------------G------- 1685
D.UG.99.99UGK09958 -------------------------------G--------...----A-----------A---------------------------------C--------------------------A------G-------------G---------------------------- 1683
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------------C...--AGA-----------A---------------------------------------------------------A---G-C--TG-------------G-----G---------------------- 1695
D.ZA.90.R1 ---C------------------------------------...----A-----------A------------------------------------------------------------A----C-T--------------------------------------A--- 1830
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------------------------C...--A-A-----------A-------------------AAA------A------------------A------------A---AC------T--T--------C-----------------G------- 1587
F1.AR.02.ARE933 G--------------------------------------C...--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G----C-T-------G--G---- 1778
F1.BE.93.VI850 ---------------------------------------C...--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G--------------G------- 1821
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------------------T...--A-A-----------------------------------------------------------A---A------A-C-----------T--T--------C--G--------------G--G---- 2265
F1.ES.x.P1146 ---------------------------------------C...--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G----C---------G------- 1761
F1.FI.93.FIN9363 ---------------------------------------C...--A-A-----------A---------------------------------------T-------A------------C--------------T--------------C-----------G------- 1813
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------------------C...--AGA-----------A---------------A-------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G--------------G------- 1686
F1.JP.04.DR6082 -T--------------------A----------------C...--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C----C---------T--------C--G-T--C---------G--G---- 2457
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------------------C...--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G----C---------G-----G- 2508
F1.RU.08.D88_845 ------------------------C--------------C...--A-A-----------A---------------------------------G-----T-------A----------------G----------T-----------G-----------------G---- 1943
F2.CM.97.CM53657 A--------------G-----------------------T...--A-A----T------A-----------GG--------------------------------------------C--A----C---------T--C-----A--G-----------T---------- 1674
G.BE.96.DRCBL C--------C------------------------------...--AGA---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-----A-A-GG--------G------------- 2448
G.CM.04.178_15 ---------C---------------------------C--...--AGAA--A-------A---------------------------------A-------------A------------AG---CT--------TGAA--GA-A--G--------G---A--C------ 2005
G.CU.99.Cu74 C--------C-----------------------------T...--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A--------------T------A-A--G--------A-----T------- 2088
G.ES.05.P962 ---------C---------------------------C--...--A-A---A-------A---------------------------------A-------------A------------A-----T--------TGAA--GA-A--G--------G------C------ 1967
G.GH.03.03GH175G C--------C--------------C---------------...--A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--------G------------- 2524
G.KE.93.HH8793_12_1 C--------C-----G-----------------G-----C...--A-AG--A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------TA-----A-A--G--------G------------- 1885
G.NG.01.01NGPL0669 C--------C-----G---------------------C--...--A-A---A-------A---------------------------------A-------------A------------A----CT--------TGAG--GA-A-----------G------------- 1689
G.PT.x.PT2695 C--G-----C-----------------------------T...--A-A---A-------A---------------------------------------T--------------------A-----T--------T------A-A--G--------G------------- 2426
G.SE.93.SE6165 C--------C--------------C---------------...--A-A---A-----------------------------------------------------------A--------AG---CT--------TA-----A-A--G--------G--GA--------- 1881
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B.FR.83.HXB2 TCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAA...ATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAG 2484
Pol __L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__.__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__
H.BE.93.VI991 ---------C-----------------------------C...--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--AG--GC---------T-T----A-A--G--------A------------- 1873
H.BE.93.VI997 ----------------------------------------...--A-A-----T------------------------------------------------------------------AG--GC----------------A-A--G---------------------- 1808
H.CF.90.056 ---------------------------------------G...--A-A------G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC----------------A-A--G---------------------- 1831
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------------------------------...--A-A-----------A---------------------A-----------C-----------------------G--AG--GC----------------A-A--G---------------------- 2002
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------------------------------...--AGA-----------A-------------------------------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G---------------------- 1679
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------------C...--AGAC------C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG--------TGAG---A-A--G--------------G---A--- 1798
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------C------------------ATA...GA-----------A---------------------------------------------G---------A--G--G---C---------TGAG---A-A--G------------------A--- 1799
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------------------------...--A-A---A--G----A---------------------------------------------------A--------AG--TGT--G-----T-----G--A--G--------------G------- 1680
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------------------...--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G---------------------- 1680
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------------------------------------C...--A-A------------------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A-GG---------------------- 2433
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---------------------------------------T...--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A------------ACT--------T------A-A-GG--------------G------- 1683
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------------------------T...--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G---------------------- 1846
01_AE.JP.x.DR0492 ---G---------------------------C-------T...--A-A-----A-----A----------GT-------A-C--------G------G----------G--A---------G---CT--------T------A-A--G--------------G------- 2496
01_AE.TH.04.BKM ---------------------------------------T...--A-A-----------A------------------------------------------G-----G-----------A----CT--------T------A-A--G--------C------------- 2436
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------------------------------------T...--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G--------------G------- 1689
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------------------------------------T...--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G--------------G------- 1739
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY C--------C------------------------------...--A-A---A-------A------------------------------G--C--C--T-----------A--------------T--G-----T------A-A--G---------------------- 1671
02_AG.CY.05.CY048 CT-------C------------------------------...--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------------T--------T------A-A-GG--C--------------G---- 1683
02_AG.ES.06.P1261 C--T-----C-----------------------------C...--A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--C------------------- 1922
02_AG.FR.91.DJ263 C--------C------------------------------...--A-A---A-------A---------------------------------------T--------------------------T--------T------A-A--G--C------------------- 1832
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------C------------------------------...--AGA---A-------A-----------------------------------------------A------------T-----T--------T------A-A-GG---------T-------G---- 2508
02_AG.LR.x.POC44951 C--------C-----------------------------C...--AGAG--A-----------------------------------------------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C-----------------G- 2479
02_AG.NG.01.PL0710 C--------C-----------------------------C...--A-A---A-----G-A------------G--------------------------T-----------A------------GCT--------T------A-A--G--C------------------- 1668
02_AG.SE.94.SE7812 C--------C------------------------------...--A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--------T------A-A--G--C------------------- 1856
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------C---------A-----------------A--...--A-A---A-------A-------------------------------------------T----------------------T--------T------A-A--G--C--G---T------------ 1681
02_AG.US.00.00US_MSC3083 C--------C-----G------------------------...--A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T--G-----T------A-A--G--CG------------------ 1680
02_AG.UZ.02.02UZ0683 C--------C-----------------------------C...--AGA---A-------A---------------------------------C--------------------------------T---------------A-A--G--C------------------- 1674
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------C...--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----------------------T--------T------A-A--G-----------G---------- 1710
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T------------------------------------...--A-A-----------A------G--------------------C-----------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C-----C-----G------- 1850
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------G-----------------------C...--A-A-----------A------------------------------------------------------------------TG----------------G------------------------- 1866
06_cpx.AU.96.BFP90 C--------C-----------------------------C...--A-A---A-------A-----------------------------------------------A------------A-----T-----G--T------A-A--G---------------------- 2512
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------------------C...----A---------G-A---------------------------------------------------------A-------C------------C-----C------------------------- 1816
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---C-----C--C---------------------------...G-A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--A----CT--------T------A-A--G--------------------G- 1664
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G-----C--------------------G---------...--A-A-----------A------------------------------------------------------------A-----T-----G--T--------A--G--G------------------- 1686
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T--------------------------------------...----A-----------A------------------G--A--------------------------------------A-----T--------A------T--------------------------- 1863
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------------------------------...--A-A---A-------A---------------------------------------------------------GG-A--------------TGAA---A-A--G--------------G------- 1848
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------------------C...--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-CG-------------T--------C--G--------------G---A--- 2489
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C-----------G---------------------A-----...--A-A----------------------------------------------------------------------A-C--GAG---------TGAG---A-A--G------------------A--- 1889
14_BG.ES.00.X605 C--G--------------------------G--------T...--A-A---A-------A------------------------------T-----------------------------A-----T--------T------A-A--G--------G------------- 1922
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------C--------------C-------------T...--A-A---C-----G-A------C-----------------------------------G-----G--A-------------CT--------T------A-A--G--------------G------- 1883
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------------------G--------T...--A-A-C-A-------A------------------------------------------------G--A------------ACT--------T----A-A-A-G---C------------------- 1847
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------------------C...--A-A---A-------A-----GG----------------------------------------A----------G-T--------------T--------C--G---------------------- 1698
18_cpx.CU.99.CU76 C--------C-----------------------------C...--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A-GG---------------------- 1789
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------------------C...--A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------A----C---------T--------G------------------------- 1710
20_BG.CU.99.Cu103 C--------C-----------------------------T...--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------T------A-A--G--------G------------- 1950
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------G---------------------------...----A-----------A------------------------------G--------T--------------------A----C-C----------------------------C-----G------- 1689
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----C----------------------------------C...--AGA-----------A------------------------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A--G--------------G------- 1692
23_BG.CU.03.CB118 C--------C-----------------------------T...--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A----CT--------T------A-A--G--------G------------- 1927
24_BG.CU.03.CB378 C--------C-----------------------------G...--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--------T------A-A-GG--------G------------- 1909
25_cpx.CM.02.1918LE C--------C-----------------------------T...--A-A---A-----G-A------G---------------------------------------------------G-----G--T-------TA-----A-A--G--------G------C------ 1692
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------------------------T...--A-A----T------A------------------------------------------G--------A--------AG--AC------T--------GA-A--G---------------------- 2489
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------------------------------...--A-A-----A-----A------G-----------------------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C--T------A-A--G--C-----------G------- 2475
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------------C...--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C-----------C--T--------C--G----C---------G------- 1850
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------------C...--A-A-----------A------------------------------G----------------A----------G-C--------------T--------C--G--------------G--G---- 1885
31_BC.BR.04.04BR142 ---C-----C------------------------------...--A-AA----------AT--------------------A--------G-----------------------------A-----T--------T------A-A--G--------------------G- 1956
32_06A1.EE.01.EE0369 C--------------------------------------T...--A-A---A-------A------------G-----------------------------------------------A----AT-----G--T------A-A--G---------------------- 2119
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ---------------------------------G-----T...--A-A------------------------------------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A-GG---------------------- 1863
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------------------------------------T...--A-A-----------A-----------------------------------------------------------------CT-----------C-----C---------------A--------- 1686
35_AD.AF.05.05AF095 ---------------------------------------T...--A-A-----------A------------------------------------C--T--G----A------------A-----T--------T-----GA-A--G-----------------G---- 1677
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C--------C-----------------------------C...--A-A---A-------A---------------------------------------------------A-------------CT--------T-----GA-A--G--------------G------- 1689
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 CT-------C-----------------------------C...--A-A-----------A---------C-----------------------A-----------------A--------A----CT--------T------A-A--G-----------------G---- 1674
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T-------------------------------------C...--A-A---A-------A-----------------------------------------------A----------A-C---TG---------T----AC--C--G-T--C-------------A--- 1907
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------------------T...--A-A-----------A-----C----------------------------A--G-------------------GA-C----C---------T--------C--G---------------------- 1961
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------A----------------C...--A-A---A-----G-A-----------------------------------------G---G-A---------GG-C----C---------T---------------------------------- 1967
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------------...--------------------------------------------------------T-------A----------A-C---AG------C--T--------C------------------------- 2022
43_02G.SA.03.J11223 ---------C---------------------------C--...--AGA---A-----------------------------------------A-------------A------------A----CT--------TGAA---A-A--G--------G------C------ 2009
N.CM.95.YBF30 ---T--------------T------------A-------G...C-ACAA--AGAG----A---------------------A-----------A-----------G-----A------A-T---ACAG----C--ACAG---AGA-----AG-T---------------- 2078
N.CM.97.YBF106 ---T--------------T------------A--------...--ACAA--AGA-----A---------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGA-----AG-T--------G------- 2076
N.CM.02.DJO0131 ---TC-------------T-----------GA-------G...--ACAA--AGA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T--------G------- 1990
N.CM.04.04CM_1015_04 ---T--R-----------T------------A--------...--ACAA--AGA---------------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C--ACAA---AGG-----AG-T--------G--G---- 1989
O.BE.87.ANT70 -T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C...--ACAA---GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---AGGG-G-TACAG--A--------G--G- 2538
O.CM.x.BCF06 -T--C-G--------G------------------A-TA-C...--ACAA--AGA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-AG---TACAG--A--------G--G- 2537
O.CM.91.MVP5180 -T--C-G--------G------------------A-TA-C...--ACAA--AGA-----------C------------------T--A-----C-----A-------A-G-----A-CA-TG-GACAG-----G-ACAA---A-GG---TACAG--A--------G--G- 2513
O.CM.96.96CMA102 -T-GC-G--------G--------C---------A-TA-C...--ACAA---GA-----A---------------------A-----A-------G---A-G-----A-G-A-T-A--A-TG-GGCAG-------AGAA---A-AG---TACA---A--------G--G- 1974
O.CM.97.97CMABB447 -T-GC-G--------G---------------C--A-CA-C...--ACAA---GA-----------C---------------------A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAA---A-A--G-TGCAG--A--------G--G- 1976
O.CM.98.98CMA104 CT-GC-G--------G------------------A-T--C...--ACAA---GA-----A---------------------A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG-------AGAA---AGGG---TACAG--A--------G---- 1970
O.CM.99.99CMU4122 -T-GC-G--C-----G---------------C--A-CA-T...--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---T--R-TG-GAAAG----G--AGAG---AGAG---TACAG--A--------G--G- 1969
O.FR.92.VAU -T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C...--ACAA---GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T-AGAG---AGAG---TA-GG--G--------G--G- 2050
DO.FR.08.RBF208 -T-GC-G--C-----G---------------C--ACCA-C...--ACAA--AGAG----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A-----GG-TG-GA-AG----GC-AGAG---AGR----TA-AG--A--------G--G- 1945
O.SN.99.99SE_MP1299 -T--C-G--------G---------------C--ACCA-C...--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---TAC-G--A--------G--G- 2537
O.US.x.I_2478B -T--C-G--------G---------------C--A-CA-C...--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TACAG--A--------G--G- 2540
O.US.97.97US08692A -T--C-G--------G---------------C--A-CA-C...--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TACAG--A--------G--G- 1935
O.US.99.99USTWLA -T--C-G--------G------------------AGCA-C...--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----C-----A--G----A-G-A---A-KG-TG-GACAG-------AGAA---AGG---ATGCAGA-G-----------G- 1967
P.FR.09.RBF168 -T----------------T-----C------G----TA--...T-ACC---AGA------------------T--------A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T-TAC--A--T--------R- 2520
CPZ.CD.90.ANT ------------------T-----C------G----G-G-...--TCA-----A-----AC-----G-------CA--T--T--------G--------TTCC---CA-------A-CA-AG---C----C----TG-A-ACAGG-C--TAC---CA------C-GT-G- 1923
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CT-GC----C-----G--T-----C------A-T-----C...T-A-A-----------A-----GT--------------------------------T-------A---A-T---AAGAG--AA---------AGAA---A-A--GATA-CCA----T---------- 2026
CPZ.GA.88.GAB1 -T-GC-------------T------------A----GAG-...--ACAA--A-A----CTT--------------------A-----------------------C-A---A-T----A-TG---A------G--AGAA--GAGA----TAG----G------------- 2545
CPZ.TZ.00.TAN1 ---T--------T-----------C-GT--T--TTGTA-C...--C-AA--AAAG---CAG----C--------CC-----A-----A-----A---G-ACC---T--TG----CT--A-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---TC-G--CC--T--CC----G- 2128
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T-----C--------T------------C----CA-C...--ACAAA-TGA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----ACAG---T----T-----G- 2544
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GACCTACACCTGTCAAC...ATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTA 2651
Pol G__P__T__P__V__N__.__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L_
A.CD.02.02CD_KTB035 -----------------...-----------G---A----------------C--T---C----------A-----T--------A--------------G--------------------------GA-C-----G---------T----------------------- 2645
A.SN.01.DDJ369 -----------------...--------------CA-------------------T--------------A-----T------A-A-------------C---------------------A-----G-----------------------------------------G 1852
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------...--------------CA--W----Y--------C--T-----------Y--A-----T--------------------------------------------G-----G---------------C------C------------------- 1859
A1.CY.06.CY171 -------C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A------------GC---------------------------G-----------------A--------G--------------- 1856
A1.GE.99.99GEMZ011 -G-----C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-----------------A--------G--------------- 1835
A1.IT.02.60000 -------C---------...---------------A-------------------T--------------M--A--T--------A-----------------------------------------G-----R-----------A-----G------------------ 2656
A1.KE.02.ML1990 -----------------...--------------CA-------C-----------T-----------C--A-----T--------A--------------------------------------G--G---------------C-------G------------------ 1974
A1.RU.08.PokA1Ru -------C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------------------------A------------------------ 2154
A1.RW.93.93RW037A -----------------...---------------A-------C-----------T--------------A-----T----------------------C------A--------------------G------------------------------------------ 2644
A1.SE.95.SE8538 -----------------...---------------A-------C-----------T-----------C--A-----T------------------------C----A--------------T------------------------------------------------ 1850
A1.TZ.01.A341 -----------------...--------------CA-------C-----------T-----------C--A-----T---------------------------------------------------A----------------------------------------- 1853
A1.UA.01.01UADN139 -------C---------...---------------A-------------------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G-----------------A------------------------ 1850
A1.UG.99.99UGA07072 -----------------...---------------A-------------------T--------------A-----T----------------------C--------------------------GGA----------------------------------------- 1850
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------------...---------------A-------------------T--C-----------A-----T------A-A-------------------G---------------------G------------------------------------------ 2092
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------------...---------------A-----GT----C-------T---C----------A-----T--------A-----------------G-----------------T-----G--C--------------------------------------- 1989
A2.CY.94.94CY017_41 -------C---------...-----C---------A-----GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G------------------------------------------ 2008
B.AR.04.04AR143170 -----------------...--------------------A-----AC----------------------------T--------A--------------------------------C-----G-----------------C--------------------------- 1852
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------...---------------------------C----W-----------------------T--------------------------G--A--------------------------------------------------------------- 1862
B.BO.99.BOL0122 -----------------...---------------T----------------------------------------T--------A--------------------------------------G--------------------------------------------- 1871
B.BR.05.BREPM1081 -----------------...-----------G--------------------C--T--------------T-----T-----------------------------------------------------------------C------------------------C-- 2155
B.CA.97.CANB3FULL -----------------...-----------------------------------T--------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 1940
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------A-----...--------G------------------C----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2650
B.CO.01.PCM001 -----------------...--------------------------------C-----------------------T--------A-----------------------------------------------G------------------------------------ 1856
B.CU.99.Cu19 -----------------...--------------------------------C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G-----G--------------------------------- 2198
B.CY.06.CY165 -----------------...G--------------------------C----------------------------T--------A-----------------------------------------------------------------------G------------ 1910
B.DE.86.D31 -----------------...---------------T----------------------------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2197
B.DK.04.PMVL_012 -----------------...--------------------------AM----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2018
B.DO.05.05DO_160884 -------------T---...---------------------------C----K-----------------------T--------A-----------------G---------------------------------------C----------R-----W------C-- 1862
B.EC.89.EC003 -----------------...---------------------------C----------------------------T--------C------------------------------------------------------------------------------------ 1776
B.ES.07.X2231 -----------A-----...-----------------A--------------------------------------T--------A-----------------------G--------------------------G--------------------------------- 2114
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------...--------------------------------------C-----------------T--------A-------------G---------------------------------------------------------------------- 1859
B.GA.88.OYI -----------------...---------------------------C-------T--------------------T--------A--------------------------------------------------------------------G----------T---- 2194
B.GB.86.GB8_46R -----------------...---------------------------C----------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------- 2671
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------...--------------------------------------CC----------A-----T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 1847
B.HT.05.05HT_129389 -----------------...--------------------------------------------------------T--------A--------------------------R-----------------W--------------R-----------------------R 1852
B.IN.x.11807 -------G---------...-------------------C------------------C------C----T-----T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 1998
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------...-----------------------------------------------Y--------T--------A-----------------------------------------------------------------------------------G 1859
B.JP.05.DR6538 ----------C------...---------------T-------G---C----G--T--------------------T--------A-----------------------------------------------------------------------------------G 2655
B.KR.04.04KMH5 -----------A-----...---------------------------C----C-----------------------T--------A-----------------------------------------------------------------------------G------ 2629
B.MM.99.mSTD101 ----A------------ATAC-----------------C--------G----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2041
B.NL.00.671_00T36 -----------------...---------------------------C----C-----------------T-----T--------A--------------------------------------------C--------------------------------------- 2216
B.RU.04.04RU128005 ----C------------...-----------------------------------------------C-----A--T--------A---------------------T-------------------------------------------------------------- 2142
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------...---------------------------C----C-----------------------T--------A-----------------------------------------------------------A------------------------ 1865
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------G-----A---...--------G-----C--A--------------------------------------T--------A-----------------G--A--------------G--------------------------------R--------------G 1871
B.TW.94.TWCYS -----------------...--------------------------------C-----------------------T--------T-------------------------------------------------------------------------------T-C-- 2650
B.UA.01.01UAKV167 -----------------...-----------------------A--------A-----------------------T--------A-----------------------------------G------------------------------------------------ 1877
B.US.07.CR0027M ------------C---T...G-------------------------A-----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 1903
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------...--------------------------------C-----------------------T--------A-----------G------------------------------------------------------------------------ 1856
B.YE.02.02YE507 -----------------...--------------------------A-----------------------------T--------A---------------------T-------------------------------------------------------------- 1868
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------...---------------------------C-C--------------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2083
C.AR.01.ARG4006 -G---------------...--------------CA-----------C----A-----AC-C--------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C--------------------------------------- 1835
C.BR.04.04BR013 ------------C----...--------G-----CA-----------C----A--T--AC----------------T--------A-----------------------------------------G--C--------------------------------------- 2115
C.BW.00.00BW07621 -----------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--------A--------------------------G--------------G----G------------------------------------- 2004
C.CN.98.YNRL9840 ----C------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G--------------------------G--------------- 1835
C.CY.05.CY040 -----------T-----...---------------A----------TC----A--T--AC----------A----TT--C-----A--------------------A------------------CGG--------------------G--------------------- 1856
C.ES.07.X2118_2 -G---------------...--C--------G---A-----------C----A-----AC----------------T--Y-----A-----G--------------------G--------------G--C--------------A--------G--------------- 2067
C.ET.02.02ET_288 -----------------...---------------------------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C--------------------------------C--------------A------------------------ 1853
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------...--------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----------------G------------------------------------------------------------------------ 1832
C.IL.98.98IS002 -G--C------A-A---...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C---A-A-----------T--------------------------------C-----------------------G--------------- 1985
C.IN.03.D24 ----C------------...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------------------------ 2687
C.KE.00.KER2010 -------------T---...---------------A-A---------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------G-----------------------G-----------------------G------------------ 1832
C.MM.99.mIDU101_3 ----C------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----G----------------------------------GG-----------------A--------G--------------- 2002
C.MW.93.93MW_965 -----------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A---A-------------------------------------------------------------------------------- 1838
C.SN.90.90SE_364 -----------------...---------------A-----------C----A-----A-----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G------------------------------------------ 1820
C.SO.89.89SM_145 -G---------------...---------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--------------------------G--------------- 1872
C.TZ.02.CO178 -----------------...---------------------------C----A--T--AC----------A--------------A-----------------------------------------G--------------------------G-----------T--- 1832
C.US.98.98US_MSC3018 -----------------...---------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A------------------G----------------------GA-------------G-----------G--------------- 1826
C.UY.01.TRA3011 -----------------...--------C-----CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C--------------------------------------- 1823
C.YE.02.02YE511 ----A------------...---------------A--C--------C----A--T--AC----------A--------C-----A-----------------G--A-------------------GG------------------------------------------ 1826
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -G---------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C---C-------------------T-----G--C-----------------------G--------------- 2055
C.ZM.02.02ZM108 -----------------...---------------------------C----A-----AC----------A--A--T--------A-----------------------------------------G------------------------------------------ 2620
D.CD.83.ELI -------G---------...-----C---------T-------C--------C-----------------A-----T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2197
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------------...---------------T-------C--------C------C----------A-----T--------A------------------------------------------A----------------------------------------- 1850
D.CY.06.CY163 ----G------------...--------------CA-------C--------C-----CC----------A--------------A--------------------A-----------------------------------------------------------G--- 1859
D.KE.97.ML415_2 -----------------...---------------T----------------C-----------------A-----T--------A--A-----------------------G------------------------------------------------------C-- 2117
D.KR.04.04KBH8 -----------------...-----------G--------------------C-----------------A-----T-----------------------G----------TG--------G----G------------------------------------------- 2610
D.SN.x.SE365 ----------C------...--------------CA-------------------T--------------A-----T------------A----------------------G-----C-----------------------G--A-----------------G------ 2668
D.TD.99.MN011 -----------------...---------------T-------C--------A------C----------A-----T--------A-----------------------------------------------G------------------------------------ 1875
D.TZ.01.A280 -----------------...--------------CT----------------C--T--------C-----------T-------CC-----------------G--------G-----------------------------G------------------------C-- 1852
D.UG.99.99UGK09958 ----C------A-----...---------------T----------------------------C-----A-----T--------A--------------------A-----G--------------------------------------------------------- 1850
D.YE.02.02YE516 -----------------...--------------------------------A--T---C-------C--A-----T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 1862
D.ZA.90.R1 -----------------...--------------------------AC----C-----------------A-----T--------A--------------------------G-----------------------------------------------------G--- 1997
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------------...------A--------A----A---------A-------C-----------A-----T--------A-----------------G--A--------A---A-----------------------------------------------C-- 1754
F1.AR.02.ARE933 -----------------...---T------T----A-------------------T------C-------A-----T------A-A--------C--------G-----------------------G------------------------------C----G------ 1945
F1.BE.93.VI850 -------G---------...---------------A-------------------T--------------AG----T--------A-----------------G-----------------------G-----------------------------G------------ 1988
F1.BR.07.07BR844 -----------------...--------T------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G------------------------------------------ 2432
F1.ES.x.P1146 ----------------T...---------------A----------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G--------------------G--------------- 1928
F1.FI.93.FIN9363 -------G---------...---G-----------A----------A--------T--------------A-----T--------A---------------C-G--A--------------------G------------------------------------------ 1980
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------...-----------G---A----------------------------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G-----------------------G---------------C-- 1853
F1.JP.04.DR6082 -----------------...------------G--A-A---------C-------T--CC-------C--A-----T--------A-----------------G-----------------------G------------------------------------------ 2624
F1.RO.96.BCI_R07 -------G---------...---------------A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G--------------------------G--------------- 2675
F1.RU.08.D88_845 -----------------...---------------A----------------------------------A--A--T--------A-----------------G----------------------GG----------------------------------TG---C-- 2110
F2.CM.97.CM53657 -------G---------...---------------A----------------------------------A-----TT-------A-----------------------------------------G------------------------------------------ 1841
G.BE.96.DRCBL -----------A----T...--------G------A----------------------------------A-----T--------A-----G-----------------------------G---CGG--------------------------G--------------- 2615
G.CM.04.178_15 -----------A-----...--------G------A-------------------T--------------A--C--T--------A-----------------------------------------R--------------------------G--------------G 2172
G.CU.99.Cu74 -----------A-----...--------G------A-------------C-----T--------------A-----T--------A-----------------------------------------GA----------------A--------G--------------- 2255
G.ES.05.P962 -G---------A-----...--------G------A----------------C--T--------------A--A-----------A-----C-----------------------------------G--------------------------G--------------- 2134
G.GH.03.03GH175G -----------A-----...--------G------A----------------C--T--------------A--A--T--------A-----C----------------------------------GGA----G--------------------G--------------- 2691
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------A-----...---------------A-------------------T--------------G-----T--------A--------------------------------------------------------------------G-----------C--- 2052
G.NG.01.01NGPL0669 -------G---A-----...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------------------------G--------------- 1856
G.PT.x.PT2695 -----------A-----...--------G------A-------------------T--------------A--------------A-----------------------------------T-----G------------------------------------------ 2593
G.SE.93.SE6165 -----------A-----...--------G------A----------------------------------A-----T--------A----------------------------------------GG------------------------------------------ 2048
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GACCTACACCTGTCAAC...ATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTA 2651
Pol G__P__T__P__V__N__.__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L_
H.BE.93.VI991 ----------------T...-----------G---A-A--------A--G--------C--------G--A-----T--------A-------------C---------------------------G---------------C-------------------------- 2040
H.BE.93.VI997 ----------------T...---------------A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A--------------------A-------------------GG--------------------------G--------------- 1975
H.CF.90.056 ----------------T...-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------------------------ 1998
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------T...-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-------------C---------------------------G--------------------G--------------------- 2169
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------...-----------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T------A--------------------AG----------G-------- 1846
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------...-----------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A----------------------------------------- 1965
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------...--------------CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A----------------------------------------- 1966
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------...--------------CA----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G------------------------------------------ 1847
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------...---------C----C--------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----------------A------------------------ 1847
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------------...---------C-----A-------------------T-----------C--A--A--T--------C-------------C---------------------A-----G----------------A----------------T-------- 2600
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------G---------...---------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G--------A------------------------ 1850
01_AE.HK.04.HK001 -----------------...--------GC-----A----------------C--T-----------C--A--C--T--------C-----------------------------------A-----G--------G--------------------------------- 2013
01_AE.JP.x.DR0492 -----------T-----...--------GC-----A--A----C-----------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G--------------------------------- 2663
01_AE.TH.04.BKM -----------------...---------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G--------A-----------G------------ 2603
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----------A-----...---------------A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C-----GA--------------A-----G--------G--------------------------------- 1856
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------...---------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G-----------------------------C--- 1906
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------------...---------C-----A-------C-----------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G--A--------------------------------G--G--- 1838
02_AG.CY.05.CY048 -----------------...---------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A--C--------------------------------------G--C--------------------------------------- 1850
02_AG.ES.06.P1261 -----------------...---------C-----A----------A--------T--------------A-----TT-------A-----G-----------------------------------G------------------------------------------ 2089
02_AG.FR.91.DJ263 -----------------...--------GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A--C--G-----------------------------------G-----G-----------------G------------------ 1999
02_AG.GH.03.03GH181AG -G---------------...--------GC-----A-------------------T--------------A--------------A-----G-----------------------------T-----------------------------------------------G 2675
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------...---------C-----A-----------------------------C----A-----T------A-A-----G--T--------------------------------------G------------------------------------ 2646
02_AG.NG.01.PL0710 -----------------...---------C-----A-------------C-----T--C-----------A-----T--------A-----G------------------------------------A----------------------------------------- 1835
02_AG.SE.94.SE7812 -----------------...---------C-G---A-------------------T--------------A-----T--------A--C-----------------------C--------------G------------------------------------------ 2023
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------...----------A----A-T--------A--------T---C----------A-----T--------A-----G---T-------------------------------G------------------------------T----GCAT--- 1848
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------------...---------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G----------------------C------------------- 1847
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----------------...--------GC-----A----A--------------T--------------A-----T--------A---------------------AA------------------G------------------------------------------ 1841
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------C---------...---------------A-----------C-------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G-----------------A--------G--------------- 1877
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------...---------C----CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------------------------------------C--- 2017
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------...---------------T-------C--------C-----------------A--------------A-----------------------------------------------------------A------------------------ 2033
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A-----...---------C----CA-------C-----------T--------------A-----T--------A---------------C----------G--------------G--------------------------G--G------------ 2679
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------...---------------------------C----------------------A--C-----C-----A-----------------------------------------G--------------------------G--------------- 1983
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----C------------...-----A---------A-------C---C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G------------------------------------------ 1831
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------...---------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A-------------C--------------------------- 1853
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------...--------G------T----------------------------------A-----T--------A--G-----------------------------------------------------G-----------G------------C-- 2030
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------C------...-----------G--CA----------------A--T--------------A-----T---G----C-----------------------------------------G------------------------------------------ 2015
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------G------...---------------------------C----------------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2656
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2056
14_BG.ES.00.X605 -----------A-----...--------G------A-------A-----------T---------C----A-----T--------A-----------------------------------T-----G------------------------------------------ 2089
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------...---------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T--------A-----------------------------------A-----G--------G--------------------------------- 2050
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------...---------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T--------A--------------------------------------------C--------------------------------------- 2014
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------T---...--------------------------AC-----------C----------------T--------A-----------------------------------------------G------------------------------------ 1865
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------...---------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----------------------------G------------ 1956
19_cpx.CU.99.CU7 -G---------------...---------------T----------------C-----------------A--------------A--------------------------G-----------------G--------------------------------------- 1877
20_BG.CU.99.Cu103 -----------A-----...--------G------A-------------------T--------------A-----T-----C--T-----G--------------------------------------G--------------------------------------- 2117
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------...---------------T-------C--------C-----------------A--A-----------A------------C-------------G-----------------------G--------------------------------- 1856
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------T---...---------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T--------A------------GC---------------------A-----GA-------------------------G-----------T--- 1859
23_BG.CU.03.CB118 -----------AC----...--------G------A-------------------T---C----------A-----T-----C--A--------------------------------------------G--------------------------------------- 2094
24_BG.CU.03.CB378 ----C------A-----...-----C--G------A-------------------T---C----------A-----T-----C--A-----G--------------------------------------G--------------------------------------- 2076
25_cpx.CM.02.1918LE -----------A-----...---------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T--------A-----------------------------------------G--------------------------G--------------- 1859
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------...-----------G---A----------------C--T--------------A-----T---G----A---------------C----------G--------------G---------------C-----------------------A-- 2656
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------T...-----------G---T-A--------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G------------------------------------ 2642
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------...--------------CA-------------------T--------------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2017
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------...---------------A-------------------T--------------------T--------A--A-----------------------------------------------G--------------------------------- 2052
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------...--------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C-----------------------G--------------- 2123
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------...---------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T--------A----------------------------------------GG--------------------------G-------G------- 2286
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -----------------...---------C-----A-------------------T--------------------T--------A-----------------------------------T--------------G--------------------------------- 2030
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------------...--------------------A------C-------T--------------------T--------A--------------------------------------------------------G--------------------------- 1853
35_AD.AF.05.05AF095 -----------------...-----------G---A-------C---C-------T-----------C--A-----T------A-T-------------GG--------------------------G------------------------------------------ 1844
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------A-----...---G----GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A------------GC---------------------A-----G---------------------------------------C-- 1856
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----C------------...---------C-----A-------------------T--------------A--C--T------A-C------------TC------------G--------------G------------------T-------G--------------- 1841
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------A---...---------------------------C----------------------------T--------A--------------------------------------------------------------C--------------------- 2074
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------C---T...-----------------C--------------C-----------------------T--------A----------------------------------------G------------------------------------------- 2128
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------G--T--T...------------G----C--------------C------C----------------T--------A------------------------------------------------------------------------------------ 2134
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------T...---------------------------C----C--------------C--------T--------A-----------------------------------------G------------------------------------------ 2189
43_02G.SA.03.J11223 -----------A-----...--------C------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G----------------------C---G--------------- 2176
N.CM.95.YBF30 ----A--------T--T...--T--A-----------T--A--C--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A--------------------G--A-----------T------AC----------G-G------ 2245
N.CM.97.YBF106 ----A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--C--T--------A--------------------A-----G-------------GG--A-----------T-------C----------G-G------ 2243
N.CM.02.DJO0131 ----A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-----G-------------G---A-----------T-------C----------G-G------ 2157
N.CM.04.04CM_1015_04 ----A--------T--T...--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A--------------------A-----------------------A-----------T-------C----------G-G------ 2156
O.BE.87.ANT70 -------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C--G 2705
O.CM.x.BCF06 -------T-----T--T...--TC-----------A-A-----AGGAC-A--A--T--AC-------C--T--A--T-----A-CCC-A-----------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA----G------G-----C-- 2704
O.CM.91.MVP5180 -------T-----T--T...--TC----G-----CA-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A--G--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG---G------G-----C-- 2680
O.CM.96.96CMA102 -------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-G--------A--------C--T--A-----C--A-CCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C--- 2141
O.CM.97.97CMABB447 -------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-G--------A-----C--C--T--A-----C--A--C--A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG----------G----C--- 2143
O.CM.98.98CMA104 -------T-----T---...--T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A-CCC-A----------G-C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C--G 2137
O.CM.99.99CMU4122 -------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G--------RC-G--A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-----------G----C--G 2136
O.FR.92.VAU -------T-----T---...--TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-CAG---G------G----CC-G 2217
DO.FR.08.RBF208 -------T-----T--T...--T------------A-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A--G--------CC-AT-TA-----------G----C--G 2112
O.SN.99.99SE_MP1299 -------T-----T--T...--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A------------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-----------G----C--G 2704
O.US.x.I_2478B -------T-----T--T...--C--------G---A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G-----G---C----A--------------A------A-A-----G-----CC-AT-TA-----------G----CC-G 2707
O.US.97.97US08692A -------T-----T--T...--C--------G---A-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A-----R-----CC-AT-TA-----------G----CC-G 2102
O.US.99.99USTWLA -------T-----T--T...--TC-----------A-A-----AGGAT-A--G--T--AC-G--Y--C--T--A-----C--AACCC-A-----------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG----------G----C--- 2134
P.FR.09.RBF168 -C--A--C--A--A--Y...-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T-C--A--A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M------C--RT--A-R---------G----T--- 2687
CPZ.CD.90.ANT ----A-AC--A--A---...--T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A--T--------------A-----TAAAG----A--A--G--C--T--------AGA------------A----G---A-----------GC-CT--A----G------G-G--CC-- 2090
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----A--C--------T...-----A---------G-CC-A--AA-AT-A--G--T---C-------C--A--A--T--A--A--C--A---AA---GTTTC----------G-----C--G--C--G--A-----G-----TC--T--A-----------G-G------ 2193
CPZ.GA.88.GAB1 ----A--------A--T...---------------A-T-----A--AT-G-----T---C--GTG--C--A-----TT-A-----A-----C-----C-----G--A--------------T-----G--A--G--------C--AT---C---------T-----C--- 2712
CPZ.TZ.00.TAN1 --GAA--C--CA-T--T...-----A--T------A-T--A-AG--AT-A--A--T--C-----------T--------A--A---GTA---AA----C-------AGA------------G--------A--G--G-----CC-CT-CA-G--G-----TG-G------ 2295
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A-----A--A--T...--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G----------------C---------T--G------ 2711
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B.FR.83.HXB2 GTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCA 2821
Pol _V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q
A.CD.02.02CD_KTB035 AC-----------G---------------------------------------------------T--C------A-------T-----------------C-----------G-----------------------------A-----------------------C-- 2815
A.SN.01.DDJ369 AC--C--------A----------G-------A--------------------------------------------------T-----------G--------C--------G--------------------G--C-----A--------G----------------- 2022
A1.AU.03.PS1044_Day0 AC---------------C--------------A------------------------------------------A-------T-----------------C--------------G-----------------G--C-----A--------------T--------G-- 2029
A1.CY.06.CY171 AC---C-------AT--C--------------A--------------------------------------C---A-------T-----------G-----C-----G-----------------------G--G--C-----A--------G-----T----------- 2026
A1.GE.99.99GEMZ011 AC---C-------AT--T--------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C-----G-----G-----------------G-----C-----A--------G-----T----------- 2005
A1.IT.02.60000 AA----------GMT--A--------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----------G-----------------G-----C-----A--------G-----T----------- 2826
A1.KE.02.ML1990 AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A-------A--------------T--C-----------G--G-----------------G--------A-----A-----T--T----------- 2144
A1.RU.08.PokA1Ru A-------C----AT-----------------A------------------------------------------A------TT--------G-----T--C-----G-----G--------------------G--C-----A--------------T--T-------- 2324
A1.RW.93.93RW037A AC-----------TG-----------------A--------------------------------------------------T-----------------C-----------G--------------------G--------A--------G----------------- 2814
A1.SE.95.SE8538 AC------------------------------A--------------------C-----------------C---A-------T-----------------C-A--G------G--------------------G--C-----A--------------T--------C-- 2020
A1.TZ.01.A341 AC---G--------------------------A--------------------------C---------------A-------A-----------------C--------------------------------G--------A-----A--------T----------- 2023
A1.UA.01.01UADN139 AC---C-------AG-----------------A------------G------------------------------------TT-----------G-----CT----G-----G-----------------G--G--C-----A--------G-----T----------- 2020
A1.UG.99.99UGA07072 AC-A---------A------------------A--------------------------------------------------T--------------T--C--------------------------T-----G--C-----A--------G-----T----------- 2020
A1.ZA.04.04ZASK162B1 AC---------------A-----G--------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A-------------------------- 2262
A2.CD.97.97CDKTB48 AC-----------A---A--------------------------------------------------C--------G-----T-----------------CGA---------------------------------C-------------------------------- 2159
A2.CY.94.94CY017_41 AC------C----A---A--------------A-----------------------------------C--------G-----T-----------------C--------------------------T--------C-------------------------------- 2178
B.AR.04.04AR143170 --------C--------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G---C----------------------------------------T--------C-- 2022
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------------------------------------------------------------------------------R-----------------------------------G--G----------------------------------- 2032
B.BO.99.BOL0122 -----------C-----A-----------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------A-------------------------- 2041
B.BR.05.BREPM1081 -----------------A--------------A----------G---------------------------------------T-----------------------------G-----------------------------A--G-----------T----------- 2325
B.CA.97.CANB3FULL -----------------AC----------T--A--------------------------------------------------------------G---G-------------------------------G-------------------------------------- 2110
B.CN.05.05CNHB_hp3 A-G--------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T--G-----------A-------------------------- 2820
B.CO.01.PCM001 -----------------A--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------- 2026
B.CU.99.Cu19 -----------------A--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2368
B.CY.06.CY165 -----------------AT-----G---C---A-------------------------------------------------T----------------------------------G----------T----------------------------------------- 2080
B.DE.86.D31 -----------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------C--T--------------A-------------------------- 2367
B.DK.04.PMVL_012 R----------------A-----------------------G-----------------C--------------------------------------TG-------------------------------------------------------T-------------- 2188
B.DO.05.05DO_160884 --------C--------A--------------A-----Y----R---------------------------------------------------G--Y----M---------------G-----------------------A-------------------------- 2032
B.EC.89.EC003 -----------------A-----G-----------------------------------------------------------------------G-----------------------------------G--------------------G----------------- 1946
B.ES.07.X2231 A----G-----------A--------------------------------A-----------------------------------------------T--------------------------C-----G-------------A------------------------ 2284
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------- 2029
B.GA.88.OYI A----------------A---------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------------C-- 2364
B.GB.86.GB8_46R -----G-----------A--------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2841
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------A---------------------W-----------------------------------A-------------------------C-A------------------------------------------------------------------ 2017
B.HT.05.05HT_129389 -----------Y-----A--------R-----A------------------------------------------------------------------------------------------------M----------Y----------------------------- 2022
B.IN.x.11807 -----------------A--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------- 2168
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------------R--------R-----A--------------------------Y---------------------------------------------------------C-------------------------A-------------------------- 2029
B.JP.05.DR6538 -----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2825
B.KR.04.04KMH5 -----------------A--------------A--------------------------------T-----------T-----------------------------------------------------G-------------------------------------- 2799
B.MM.99.mSTD101 -----------------A------------------------------------------------------------------------------A-T-------G---------------------T--G----------GA-------------------------- 2211
B.NL.00.671_00T36 -----------------AC-------------A------------------------------------------A-------------------------C-----------------------------------------A-------------------------- 2386
B.RU.04.04RU128005 -----------C-----A--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------C-----------------A-------------------------- 2312
B.TH.00.00TH_C3198 -----------------A--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T--------------A-------------------------- 2035
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----R-----------R--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------- 2041
B.TW.94.TWCYS A----------------A-----------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------T-------------- 2820
B.UA.01.01UAKV167 -----------------A--------------A----------G------------C-----------------------------------------------C----------------------------------T---------C-------------------- 2047
B.US.07.CR0027M A-------C--------------------------------------------------------------------------------------GA-----GA--G--------------------------------------------------------------- 2073
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------A--------------A-------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------- 2026
B.YE.02.02YE507 A-------A---T----A--------------------------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------C-- 2038
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------C-------C--------------------------------T----------- 2253
C.AR.01.ARG4006 AC----------GA---A--------------A------A----------------------T--T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------G-----T--------C-- 2005
C.BR.04.04BR013 AC----------GAT--A-----G--------A--------------------------------T--C------A-------------A--G--GA------AC-GG-----------------------G-----C-----A-----------T--T----------- 2285
C.BW.00.00BW07621 AC--C-------GAT-----------------A------A-------------------------T--C-----G--------------A--G--G--------A--G--------------------T--G-----C-----A--------------T----------- 2174
C.CN.98.YNRL9840 AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T----------- 2005
C.CY.05.CY040 A---C-------GA---C-----G--------A--------T--------------T--------T--C--------G--G--------A--G--G-G-G----C-CG-----------------------G--G--C-----A--------------T----------- 2026
C.ES.07.X2118_2 AC--C-------GA---A--------------A------A-----G-------------------T--C--------------------A--G--G--------------------------------T--------C-----A--------------T-----G----- 2237
C.ET.02.02ET_288 AC----------GAG--A-----G--------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T----------- 2023
C.GE.03.03GEMZ033 AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----G-----------------G-----C-----A--------------T----------- 2002
C.IL.98.98IS002 A-G--G------GA--G---------------A--------------------------C-----T--C--------------T-----A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------------T--------C-- 2155
C.IN.03.D24 AC----------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A----------T--A--G--------------G-----------------------G-----C-----A-----------T-----------C-- 2857
C.KE.00.KER2010 AC----------GA---A-----G--------A------GA------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----G----- 2002
C.MM.99.mIDU101_3 AC--C-------GAG--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C--C--A-----------T--T----------T 2172
C.MW.93.93MW_965 AC--C-------GA---A--------------A------A----G--------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--G-----------T----------- 2008
C.SN.90.90SE_364 AC--C-------GA---A-----G--------A------A----------A--------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T----------- 1990
C.SO.89.89SM_145 AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----C--------T-----G----- 2042
C.TZ.02.CO178 A-G-C-------GA---A--------------A------A----------------------------C--------------------A--G--G-----------G--------------------T--G-----------------C--------T----------- 2002
C.US.98.98US_MSC3018 AC--C-------GA---A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T----------- 1996
C.UY.01.TRA3011 AC--C-------GAC--A-----G--------A------A-------------------------T--C--------------T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----------A-----------T--T----------- 1993
C.YE.02.02YE511 AC----------GA---C-----G--------A--G---A----------------G--------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------------T----------- 1996
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 AC--C-------GAT--A-------G------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------------------------------G-----C-----A--------------T-----G----- 2225
C.ZM.02.02ZM108 ACT-C-------GAG--A-----G--------A------A----------------------G--T--C--------------------A--G-----------A--G-----------------------G-----C-----A--------------T----------- 2790
D.CD.83.ELI AC---------------T--------------A----------G-------------------------------A----------------------------C--G-----------------------------------------------T-------------- 2367
D.CM.01.01CM_0009BBY AC---------------A--------------A----------G---------------------------------------T-----------------------G--------G----------------------------------------------------- 2020
D.CY.06.CY163 AC---------------T--------------A----------G---------------------T-----------------T--------------------G--G-----G-----------C-------------------------------------------- 2029
D.KE.97.ML415_2 AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------------------------------G--------G-----------------------------------------------G----- 2287
D.KR.04.04KBH8 AC------------------------------A----------G---------------------------A-----------------------G-----------G-----------------------------------A-------------------------- 2780
D.SN.x.SE365 AC---G-----------A--------------------------------------------------------TA-------T-----------------------G-----------------------------C-----A--------G----------------- 2838
D.TD.99.MN011 AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G--------------------T----------------------------------------- 2045
D.TZ.01.A280 AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G-----------------------------------------------T-------------- 2022
D.UG.99.99UGK09958 AC--------------CA------G-------A----------G-------------------------------A----C--------------------------G--------------------T----------------------------------------- 2020
D.YE.02.02YE516 A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A-------T-----------------------G--------------------T----------------------------------------- 2032
D.ZA.90.R1 AC---------------A--------------A------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------G--T--T--------A-- 2167
F1.AO.06.AO_06_ANG125 AC------A----A---A--A-----A---A-A---------------A----------------T--------T--------T--------------------------------G-----------T--------------A-----------T--T----------- 1924
F1.AR.02.ARE933 TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N----------------T-----------------------------G-----------C-----------------A-----------T--T-----G----- 2115
F1.BE.93.VI850 AC------A---CT---A--------A-----A----------------------------------------------------------------------G---------G----------------A------------A-----------T--------G----- 2158
F1.BR.07.07BR844 A-G-----A--------A--------A-----A--G-------G---------------------------------------A------------A---------G------------------C-----G-----------A-----------T--T-----G----- 2602
F1.ES.x.P1146 AC------A---G----T--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------G--T--T----------- 2098
F1.FI.93.FIN9363 AC---G--A--------T--------A-----A----------G---------------------------------------------------------------------G--G--------------------C-----A-----------T--T-----G----- 2150
F1.FR.96.96FR_MP411 AC------A--------T--------A-----A--G---------------------------------------A----------------------------------------------------T--------------A-----------T--T----------- 2023
F1.JP.04.DR6082 AC------A--------AT-------C--C--A------------------------------------------A----------------G---A-----GA---------------------------------------A-----------T--T-----G--G-- 2794
F1.RO.96.BCI_R07 AC------A---G----C--------A-----A--------------------------C-----------------------------------G-----------------G--------------T--------------A--------G--T--T----------- 2845
F1.RU.08.D88_845 AA------A--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------T---T-------------------------------------C--A--------G--T--T--T--G----- 2280
F2.CM.97.CM53657 AC------C-----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------G-----------------------------------------------A-----------T--T-----G----- 2011
G.BE.96.DRCBL AC-----------AT-----------------A-----------G--------------C-----T--C------A------------------------------G------------G--------------G--C-----A--G-----------------G--C-C 2785
G.CM.04.178_15 AC---------------A-------------------------GG--------C--------------C------A---------------------------G---------------G--------------G--------A--------------------G--C-- 2342
G.CU.99.Cu74 AC---C------G----T--------------A--G--------------------------------C------A-------------A--G-----------------------------------------G--C-----A--------------T-----G--C-- 2425
G.ES.05.P962 AC---------------C--------------A--------C-G------------------------C------A-------------------------------M--------G--------------------C-----A-----------T--------G--C-- 2304
G.GH.03.03GH175G AC-----------A---C--------------A--------------------------C--------C--------------------------------------------------------------------C-----A-----------------------C-- 2861
G.KE.93.HH8793_12_1 AC---------------A-------G------A------------------------------------------A------------G------G--------------------------------T-----G--C-----A-----------------------C-- 2222
G.NG.01.01NGPL0669 AC---------------A-------------------------G------------------------C------A-------------------G-----------------G-----G--------------G--C-----A-----------T--------G--C-- 2026
G.PT.x.PT2695 AC---------------A-------G------A--G---------------------------------------A----------------------------------------------------------G--C-----A--------------------G--C-- 2763
G.SE.93.SE6165 AC-----------A---A------G-------A-----------------------------------C------A-------------------G-----------------------G--------------G--C-----A--------------------G--C-- 2218
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B.FR.83.HXB2 GTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCA 2821
Pol _V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q
H.BE.93.VI991 AC----------TT---A--------------T--------------A-----C--G-----------C------A-------------A--G--GA---------G---------------G--------------------A-----------------------A-- 2210
H.BE.93.VI997 AC-----------TG--A--------------A--------------A--------G-----------C------A-------------A--G--G--------------------------G--------------C-----A-------------------------- 2145
H.CF.90.056 ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G--------------C-----A-------------------------- 2168
H.GB.00.00GBAC4001 AC---------------A--------------A----------G---A--------G-----------C------A-------T-----A--G--G--------------------------G-----------G--C-----A-------------------------- 2339
J.CD.97.J_97DC_KTB147 AC-C--------GA---A--------------A--------------------------------T--C--------G---------------------------------------.----------T--G--G--C-----A-------------------------- 2015
J.SE.93.SE9280_7887 AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T--------C-----A-------------------------- 2135
J.SE.94.SE9173_7022 AC-C--------G----AC-----G----G--A----------G---------------------T--C--C--------------------------------------------------------T--------C-----A-------------------------- 2136
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G----------------------------------T---------------T--------C-----A-------C------------------ 2017
K.CM.96.96CM_MP535 AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T--------C-----A-------------------------- 2017
01_AE.CF.90.90CF11697 AC-----------A----------G-------A-----A-----------------------G--------------------T--T---G----------C-----------G--------------------G--C-----A--------G-----T----------- 2770
01_AE.CN.07.07JSWX045 AC-----------A----------G-------A-----C-----------------G--------T-----------------T-----------G-----C--------------------------------G--C-----A--------G-----T----------- 2020
01_AE.HK.04.HK001 AC-----------A----------G-------A--G--C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A-----C--G-----T------A---- 2183
01_AE.JP.x.DR0492 AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------GA----CGAC-G------G--------------------G--C-----A--------G-----T----------- 2833
01_AE.TH.04.BKM AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-----------------------------G--C-----A--------G-----T----------- 2773
01_AE.US.00.00US_MSC1164 AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-----------------------------G--C-----A--------G--T--T----------- 2026
01_AE.VN.98.98VNND15 AC-----------A------------------A-----C--------------------------------------------T-----------G---G-C--C--------G--------G--C--------G--C-----A--------G-----T----------- 2076
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY AC------------------------------A--G-------G------------------------------------------------------T--------------------------------------C-----A--------------------G----- 2008
02_AG.CY.05.CY048 AC-----------TG-----------------A--------------------------------T--------------------------------T--------------------G-----------------C-----------------------------C-- 2020
02_AG.ES.06.P1261 AC---T--------------------------A--------------------------------------------------------------G--T-----------------------------------G--C--------------------------G--C-- 2259
02_AG.FR.91.DJ263 AC------C-----------------------A--------------------------------------------G----G---------G-G---T--------------------------------------C-------------------C------G--C-- 2169
02_AG.GH.03.03GH181AG AC---G------TT---A--------A-----A-----------------------G------------------A----------------------TG-------------------------C-----------C-----------------------------C-- 2845
02_AG.LR.x.POC44951 AC---C------G-------------------A--------------------------C--------------------------------------T-----C--------------------------------C--------------------------G--C-- 2816
02_AG.NG.01.PL0710 AC-----------TG-----------------A--G--------------A-----G-----------------------------------------T--------------------------------------C--------------------------G--C-- 2005
02_AG.SE.94.SE7812 AC---C-----------A--------------A----------G-------------------------------A----------------G---A-T-------G------------------------------C--------------------------GA-C-- 2193
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AC---C------G-------------------A--------------------------------------------------T-------G------T-----A--------------------------------C--------------------------G--C-- 2018
02_AG.US.00.00US_MSC3083 AC---C-----------A--------------A--------------------------------------------G--------------------T--------------------------------------C-----------------T--------G--C-- 2017
02_AG.UZ.02.02UZ0683 AC---C-----------A--------------A-----------------A-----------------------------------------------T--------------------------------------C--------------G-----------G--C-- 2011
03_AB.RU.97.KAL153_2 AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------- 2047
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C-----A--------G----------------- 2187
05_DF.BE.x.VI1310 AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A-------------------G----------GG-----------------------------------------------T--T----------- 2203
06_cpx.AU.96.BFP90 AC-----------A---A--------A-----A--------------------------------------------------T--------------T--------------------------------------------A--G-----------T----------- 2849
07_BC.CN.98.98CN009 AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------C-- 2153
08_BC.CN.97.97CNGX_6F AC--C-------GAT--A-----G--------A------A----------------C--------T--C------A------------GA--G--G-------G---G-----------------------G-----C-----A-----------T--T----------- 2001
09_cpx.GH.96.96GH2911 AC----------G-------------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----G-----------------------------------A--------G--T-------------- 2023
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A-------------------------------G--------------------------------------------------T----------- 2200
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G-----T-----------------C--------------------T-----T--------C-----A-------------------------- 2185
12_BF.AR.99.ARMA159 AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------G-----------------------------A-----------T--T-----G--G-- 2826
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G-----T---------------------------------C----T-----T--G-----C-----A-------------------------- 2226
14_BG.ES.00.X605 AC---------------A-------G------A-----------------A--------------T--C------A-------------------------------------------G--------------G--C-----A--------------------G--C-- 2259
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--G-----G--T--T--------G-- 2220
16_A2D.KR.97.97KR004 AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G-----T-----------------C---------------C-------------------C-------------------------------- 2184
17_BF.AR.99.ARMA038 --------A--------A--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------A-----------T-------------- 2035
18_cpx.CU.99.CU76 AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A-------------------------------------------------------------------A-----------T--T----------- 2126
19_cpx.CU.99.CU7 AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A-------------------------------G-----------G-----------------------------C-------------------- 2047
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------A--------------A-----------------------------------C-----------------------G-----------------------------------------G--C-----A--------------------G--C-- 2287
21_A2D.KE.99.KER2003 AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------G--------C--G---------C-------C-----------------------------T-----------C-- 2026
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A-------T-----------------C-----------------------------------C-----A--------G-----T----------- 2029
23_BG.CU.03.CB118 -----------------AT-------------A-----------------------------------C--------------------------GA----------G-----------------------G--------------------------------G--C-- 2264
24_BG.CU.03.CB378 -----------------A--------------A-----------------------------------C--------------------------------------G-----------------------G-------------------------------------- 2246
25_cpx.CM.02.1918LE AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A----------------G-----T-----------------------------------G--A-----A-----------T--------G--C-- 2029
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A-------T-----------------C--------------------------T-----G--C-----A-----------T-------------- 2826
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G----------G---------------------------------T-----T--G-----C-----A-------------------------- 2812
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------C--------A-----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------G----------------------------------- 2187
29_BF.BR.01.BREPM16704 A-G-----C--------A-----------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------A------------------------ 2222
31_BC.BR.04.04BR142 AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T----------- 2293
32_06A1.EE.01.EE0369 AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A-------T-----------G--T--------------------------------------------A--G-----------T----------- 2456
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 A----------------A-----------------------------C-----------------------------------------------G---G----------------G-----------T--------------A-------------------------- 2200
34_01B.TH.99.OUR2478P -C----------G----A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C-----A--------G-----T----------- 2023
35_AD.AF.05.05AF095 AC---------------A--------------A-----------------------------C------------A-------T-----------------C--------------------G-----T--------C-----A-----------T--T--------C-- 2014
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C----------------G---------T--------------------------------------C-----A--------------------G--C-- 2026
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A----------------------------------------------------------G--C-----A--------------------G--A-- 2011
38_BF1.UY.03.UY03_3389 A-G-----A---G----T--------A-----A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------A------------------------ 2244
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C-----------G-----T-A---G---CT--A---------------------------------------------------------------------------------------A-G---C------------------------------------------- 2298
40_BF.BR.05.05BRRJ055 AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G-----T-----------GA---------G--------------------------------------------------------------- 2304
42_BF.LU.03.luBF_05_03 AA------A--------A-----G--A-----A--------------------------------------------G-----T-----------------------------G-----------------------------R--------------T----------- 2359
43_02G.SA.03.J11223 AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A----------------------------------------G--G-----------R--G--C-----A--------------T--------C-- 2346
N.CM.95.YBF30 AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------G-- 2415
N.CM.97.YBF106 AG---------------A--------A-----A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----A--T--------G-- 2413
N.CM.02.DJO0131 AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T-A-----A--G--C-----T--T--------A-- 2327
N.CM.04.04CM_1015_04 AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T-A-----A--G--C--------T--------G-- 2326
O.BE.87.ANT70 AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T-A-----------A-----G--------G--A-- 2875
O.CM.x.BCF06 AC--C---A---CA---A------C-------A-----------G--A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----TG-C--------------G--G-----C---------T-A-----A-----A-----T-----------A-- 2874
O.CM.91.MVP5180 ACT-C---A---CA---A------C-------A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C-----G-----------G-----C---------T-A-----A-----A-----T--------G--G-- 2850
O.CM.96.96CMA102 AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----Y--C-----G-----G---C-G-----Y--T------T-A--C--A-----A-----T--------G--A-- 2311
O.CM.97.97CMABB447 AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G-----------G-----C---------T-A-----A-----A--------------G--A-- 2313
O.CM.98.98CMA104 AC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--------G--------------------T------T-A--C----A---A-----T--------G--A-- 2307
O.CM.99.99CMU4122 AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----G-----T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A-- 2306
O.FR.92.VAU AC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T-A--C--A-----A-----T-----------G-- 2387
DO.FR.08.RBF208 AC--C---A---CAG--A-----GC-A-----A----------GGG-A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----A---G-----------------C--T--G---T-A--C--------A-----T--T-----G--A-- 2282
O.SN.99.99SE_MP1299 AC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A-- 2874
O.US.x.I_2478B AC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G-----------G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------GA-A-- 2877
O.US.97.97US08692A AC--C---A---CAG--A------C-------A----------G---A--R-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G--------R--G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A-- 2272
O.US.99.99USTWLA ACT-C---A---CAG--A--R--GC-A-----A----------G---A------R-------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G--R--T-----C--G--R-----RY-G-----C--------GT-A--C--R-----A--------T-R---R--R-- 2304
P.FR.09.RBF168 AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C-----------A-----------A-----T--T--------A-- 2857
CPZ.CD.90.ANT AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A-----A--G-------C-T-A-----------GC----T------------T-A-----A-----A-----T--T-----GA-A-- 2260
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ACT-----A----A---A--------------A--------------A-----A--------T--------A--TA-T-----A--T--------G-----C--C------------C-T--T-----------------------G--------A--T--------A-- 2363
CPZ.GA.88.GAB1 AC----------CA---A--------------------A--G-----A--A-----------------------TA-T-----A--C--A--G--------------------------------C-----------A-----------A--------T--------G-- 2882
CPZ.TZ.00.TAN1 AC------A----AGACAT-------------A--------TGC-G----A--A-----C-----T--C--A---A-T--------T--------G--T-CCT----------------------------------G-----A-----------T--T-----GT-A-- 2465
CPZ.US.85.US_Marilyn AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-----A--G--A-------------------- 2881
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B.FR.83.HXB2 ATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATG 2991
Pol __L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__
A.CD.02.02CD_KTB035 ---G--------------A-----T-----------------------------A--------G--C---------------------------A-T--T--A-----------------T----------C------------------T-----G------------- 2985
A.SN.01.DDJ369 ------G-----G-----A--G--T--G---C-------------------------------G--C-----------------T----------G---T--A-----------G--C-------------C------------------AG-C---------------- 2192
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------G-----G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C--------------G--T---------A----T--A-----------G--C-------------C------------------A--C--G------------- 2199
A1.CY.06.CY171 ------------C--C--A--G--T-----------------------------A--------G--------------------T---------AG------A-----------G--C--T-----A----C---------------------C---------------- 2196
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------C-----A--G--T-------------G---------------A--------G--------------------T---------AG------A--------------C--T-----C----C---------------------C---------------- 2175
A1.IT.02.60000 ------------------M--G--T-----------------------------R-----R--A--------------------T---------RG---Y--R--------------C--T----------Y---------------------Y---------------- 2996
A1.KE.02.ML1990 ------------G-----A--G--CC----------------------------A--------G--C-----------------T---------AG---T--A-----------G--C-------------C------------------A--C---------------- 2314
A1.RU.08.PokA1Ru G-----------C-----A--G--T--G--------------------------A--------G--------------------T---------AG---------------------C--T-----A-------------C------------C---------------- 2494
A1.RW.93.93RW037A ------------G-----A-----A-----------------------------A--------G--C-----------------T---------AG---T--A--------------C-------------C------------------AG-C--G------------- 2984
A1.SE.95.SE8538 ------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------T--------GAG---T-----------C--G--C--------C----C------------------A--C--G------------- 2190
A1.TZ.01.A341 ------------G-----A--G--CC-------------------------------------G--C-----------------G--------------T--A-----------G--C-------------CC-----------------A--C--G--------T---- 2193
A1.UA.01.01UADN139 ------------C-----A-----T-----------------------------A--------G--------------------T---------A-------A--------------C--T-----A-----------C-----------A--C---------------- 2190
A1.UG.99.99UGA07072 ----A-------------------T-----------------------------A--------G--------------------T---------A-T--T--A--------------C--------------------------------A--C--G------------- 2190
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------A-----T-----------------------------A--------G--C-----------------T--------------T--A--------------C-------------C------------------AG-C--G-----A------- 2432
A2.CD.97.97CDKTB48 G--------------C--A--G--A---------------------------T-A--------G--C-----------C------C--C----------------A-----------C--------------------------------A-----G------------- 2329
A2.CY.94.94CY017_41 G-----------------A-----A---------------G-------------T--------G--C-----------C---------C-------------A--A-----------C-------------CC-----------------AG----G------------- 2348
B.AR.04.04AR143170 G-----------------------A---------------------------------------------------------------------AG-------------------------------------------------------------------------- 2192
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------M------------------------------------------------------------------------A----A-----------------------Y----------C-------------------------------------- 2202
B.BO.99.BOL0122 ------------------A----------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------C---------------- 2211
B.BR.05.BREPM1081 -------------------------------------------------------------------------------------------A----A----------------------------------C------------------A------------------- 2495
B.CA.97.CANB3FULL -------------------------------------------------------------------------------A-------------------A---------------------------------------------------------------------- 2280
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------------G--------G--G-----------T--------C-----------------------C--G--C--T--------G-------------------------------------GG--------------------C------------G--- 2990
B.CO.01.PCM001 ---------------------------------------------------------------G-----T--------------------------T--------A-----------------------C---------------------G------------------ 2196
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------C------------------------------------------------------A----A-----A----------------------------C------------------A--C--G------------- 2538
B.CY.06.CY165 -------------------T-----A----------C-----------------------------------------------------------A----------------------------------C-------------------------------------- 2250
B.DE.86.D31 ------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------C------------------------------------------G------------------ 2537
B.DK.04.PMVL_012 ------------------T--------------------------------------------------------C------------TG-R---------------------------------------C------------------A--------------Y---- 2358
B.DO.05.05DO_160884 R-----------------TK-------------------G------------T--------------------------------------A-R---------------------------------------------------------------------------- 2202
B.EC.89.EC003 ------------------------------------------------------A-----A-----------------------------------------A--------------C---------------------------------------------------- 2116
B.ES.07.X2231 ------------------T--G--------------C------------------------------------------------------A----A-----------C------------------------------------------------------------- 2454
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------G--------------------------------C------------------------------------C----------T--A--R--------------T--------C-----------------------C--G------------- 2199
B.GA.88.OYI ------------------A-----------------------------------------------------C------------------A----------A------------------------------------------------------------------- 2534
B.GB.86.GB8_46R ---------------C---T-G--A-----------------------------------------------C------------------A----A-----A------------------------------------------------------------------- 3011
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------T-G--A--------------------G--------------------------C--C--------------------A-----A--------------C--T----------C-------------------------------------- 2187
B.HT.05.05HT_129389 ------------------TK-------------------------------------------------------Y--------T------A----------------Y--------Y--------------------------------A------------------- 2192
B.IN.x.11807 -------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------A------- 2338
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------Y-----------------------------------------------------------------A-------------A-----A--------T-----A--------------------------Y---------------- 2199
B.JP.05.DR6538 ---------------C--T-----------------------------------A-----------------C--------A---------A----------A--------------C------------G--------------------------------------- 2995
B.KR.04.04KMH5 ------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2969
B.MM.99.mSTD101 ------------------T--------------------------------C--------------------C--C--------T------A--------------------------------------G--------------------G------------------ 2381
B.NL.00.671_00T36 ---------------C--T--G-----------------------------------C---------------------------------A---------------------------------------C---------------------------------T---- 2556
B.RU.04.04RU128005 -------------------T----R-----------------------------------------------------------A------A-------------------------------------------------------------------C---------- 2482
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------------C----------------C--------C--------------------C--C--------T------A--------------------------------------G-------C------------------------------- 2205
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------G------------------C----------G---------------T-------------------Y------------------A----A-----------------------T----------C------------------A------------------- 2211
B.TW.94.TWCYS -------------------------------------------------------------------------------------------A----------A------------------------------------------------------------------- 2990
B.UA.01.01UAKV167 ------------------T-----------------------------------------------------C-----------------CA----------------C-----------------C-----------------------A------------------- 2217
B.US.07.CR0027M ---------------------------G----G---T------------------------------------------A-------------G-GA--------------A-------------------C-------------------------------------- 2243
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------------------G------------------------------------------------------------A---------------------------------------C---------A--G-----A------------------- 2196
B.YE.02.02YE507 G------------------T---------------------------------------------------------------------------CA-----A-----C--------C--T---------T----------------------------------T---- 2208
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -C----------------------------------G---------------T-A------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------ 2423
C.AR.01.ARG4006 ------G--------C--A--------------------------G-----------C-----G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-----------------------A--------------------A--T---- 2175
C.BR.04.04BR013 ------G--------C--A---------------C----------G-----------------G-----------------A--T--G------AG---T-----A-----------C--------C----A------------------A-----------A--T---- 2455
C.BW.00.00BW07621 ---------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------TC--------A-T--------A-----------C-----------------------A--------------G-----A--T---- 2344
C.CN.98.YNRL9840 ---------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T---T------G---------A-----------C-----------------------A--------------G-----A--T---- 2175
C.CY.05.CY040 ---------------C--A-----------------G--------G-----G--A--------G--------------------T---------AG---------A-----------C------------T----------A--------------G-----A--T---- 2196
C.ES.07.X2118_2 ---------------C--A--------------------------G-----------C-----G--------------------T---------AG------A--A--C--------C--------------------------------------G-----A--T---- 2407
C.ET.02.02ET_288 ------G--------C--A--------------------------G------T-A-----A--G-----------C--------T---------AG---------A--C--------C-------------C---------A--------------------A--T---- 2193
C.GE.03.03GEMZ033 ---------------C--A--------------------------G-----------------G--------C--------C--T--------------T-----A-----------C-----------------T-----A--------------------A--T---- 2172
C.IL.98.98IS002 ------G--------C--AT-------------------------G--------A---A----G-----------C--------T--------GAG---------------------C-----------------------A--------------------A--T---- 2325
C.IN.03.D24 ---------------C--A--------------------------G-----------------C--C--G--------------T---T----------------A-----------C-------------G---------A--------------------A--T---- 3027
C.KE.00.KER2010 ---------------C--A--------G-----------------G-----------------G--------------------T------A--A----------A-----------C-------------G---------A--------------------A--T---- 2172
C.MM.99.mIDU101_3 ---------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------T---T----------------------------C-----------C-----------A--------------G-----A--T---- 2342
C.MW.93.93MW_965 ---------------C--A--------------------------G-----G-----------G--------------------T---------A----------A-----------C--------------------------------------------A--T---- 2178
C.SN.90.90SE_364 ---------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T----------G---------A-----------C-----------------------A--------------------A--T---- 2160
C.SO.89.89SM_145 ---------------C--A--------------------------G-----------------G-----------C--------T----------G---------A-----------C-------------C---------A--------------------A--T---- 2212
C.TZ.02.CO178 ---------------C--A--------------------------G-----------------G-----------------C-------------G---------------------C-------------C------------------------------A--T---- 2172
C.US.98.98US_MSC3018 ---------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------T------A-------------------------C-------------C---T-----A--------------------A--T---- 2166
C.UY.01.TRA3011 ------G--------C--A--------------------------------------------G-----------------A--T--------------T-----A-----------C-------------C---------A--------------------A--T---- 2163
C.YE.02.02YE511 ---------------C--A--------------------------G-----------------G--------------------A------A----A--------A-----------C-----------------------A--------------------A--T---- 2166
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------C--A--------------------------G-----------------G-----------------G--T----------G---------------------C--------C---G----------A--------------------A--T---- 2395
C.ZM.02.02ZM108 ---------------C--A------------C-------------G--------A--------G--------C-----------T--------G-----------A-----------C-----------------------A-----------------------T--C- 2960
D.CD.83.ELI ------------G-----T------C-G--------------------------------------------------------------------T--T-----A-----C--C---------T--------------------------------------------- 2537
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------G------------C-G--------------------------------A-----------C------------------A----T--T--------C--------C-------------C-------------------------------------- 2190
D.CY.06.CY163 ------------------G------C-G--------------------------------A-----------------------------------T--T--------C--------C-------------C------------------------G------------- 2199
D.KE.97.ML415_2 -C----------------T------C----------------------------------------------C---------------C----------T--A--A-----------C--------------------------------A------------------- 2457
D.KR.04.04KBH8 G-----------G--C--T------C-------------------------------------------------C-----------------------T--A--------C-----C--------------C------------------------------------- 2950
D.SN.x.SE365 ------------G-----A--G--T--G-----------G--------------A---------------------------------C-------T--T--A-----------------T----------C-------------------------------------- 3008
D.TD.99.MN011 ------------G-----T------C-G-----------------G--------A---A-A-------------------------------C---T--T--A--A--C--------C--T-------------------------------C----------------- 2215
D.TZ.01.A280 -C----------G-----T------C--------------------------T-------------------C------------------A----T--T--A--------------C-----------C-C-------------------------------------- 2192
D.UG.99.99UGK09958 GC----------------T------C--------------------------------------------------------------C----------T--A--A-----A-----C--T-----------------------------A------------------- 2190
D.YE.02.02YE516 ------------------T------C-G-----------------G-----------------------C--------------T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C-------------------------------------- 2202
D.ZA.90.R1 G-----------G--C--T------C-G------------------------------------------------------------TG---------T--------------------------------------------G------------------------- 2337
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -C--A-------------T---AA---------------G--------------------A-AA---------------------------A-G--G-----------C---------------------G-C------A----------A----A---C---------- 2094
F1.AR.02.ARE933 ------------------T-----A--------------G-----------------------G-----------------------------G--T-----------C--------C------------G-C-----------------A--------C---------- 2285
F1.BE.93.VI850 ------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A-G--T----A------C--------C------------G-C--------------T--A-----G--C---------- 2328
F1.BR.07.07BR844 ------------G--C--T-----------------C--G---------A----A--------G---------------------------A-G--T-----------C--------C------------C-C-----------------A-----G--C---------- 2772
F1.ES.x.P1146 ------------------T--------G-----------G-----------GT----------A---------------------------A-G--G-----A----T---------C------------C-C-----------------A--C-----C--------C- 2268
F1.FI.93.FIN9363 ------------------T--------------------G-----------------------G---------------------------A----T-----------C--------C------------G-C-----------------A-----G--C---------- 2320
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------------T--------------------G--------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C------------C-C-----------------A--C-----C---------- 2193
F1.JP.04.DR6082 ------------G--C--T------C-------------G-----------------------G---------------A----T--------G--A-----------C--------C-------------CC-----------------A--------C---------- 2964
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------T--------------------G------------T----------G---------------------------A-G--G-----A--------------C------------C-C-----------------A--C-----C---------- 3015
F1.RU.08.D88_845 ------------------T--------------------G-----------------------G--------------------T------A-G--G-----------C-----------------------C--------------------------Y---------- 2450
F2.CM.97.CM53657 ---------------C--T-----------------------------------A--------G---------------------------A-G--G-----------C--------C--------------C-----------G-----A------------------- 2181
G.BE.96.DRCBL ------------T-------GG---------C------G---------------A--------G--------------------T---------A----T--A--A-----------C--T----------C---T--------------A---------------.... 2951
G.CM.04.178_15 ------C-----T--------G-----------------------------------------A---------------------------A--AG---T--A--------A-----C--T--------------T---------------G-------------T---- 2512
G.CU.99.Cu74 ------------T--C-----G--------------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------C-C---T-----------------------------T---- 2595
G.ES.05.P962 ------C-----T-----T--T-----------------------------------------A---------------------------A--A----T--A--------A-----C--T--------------T---------------------------------- 2474
G.GH.03.03GH175G ------------T--------G-----G----------G---------------A--------A--------C---------------------AG---T--A--------------C--T--------------T---------------------------------- 3031
G.KE.93.HH8793_12_1 ------------T-----T--G--------------------------------A--------G-----C------------------------AGT--T--A--------A-----C--T----------C---T-----------------------C---------- 2392
G.NG.01.01NGPL0669 ------T-----T-----T--G--A-----------G-----------------A--------A------------------------------AG---T--A--A-----------C--T-----C--------T---------------------------------- 2196
G.PT.x.PT2695 ------------T------T-------------------------------G--A-----A--G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T----------C---T---------------------------------- 2933
G.SE.93.SE6165 ------------T-----T-----------------------------------A--------G-----------------------------------T--A--------------C--T--------------T---------------G------------------ 2388
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B.FR.83.HXB2 ATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTAAAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATG 2991
Pol __L__G__I__P__H__P__A__G__L__K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__
H.BE.93.VI991 G-----------------A--------------------G------T----------------G-G---------------C--T---C----------------------------C-------------C---------------------------------T---- 2380
H.BE.93.VI997 G-----------------A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A-------------------------------------------------------------------------T---- 2315
H.CF.90.056 G--------------C--A---------------------------T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C-----------------------------------------------T---- 2338
H.GB.00.00GBAC4001 GC-------------C--A-----------------C--------------------------G-----------------C--T---T-------------A--------------C-------------C---------A-----------------------T---- 2509
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------A--------------------G-----------------------A-----------------C--T---T-------------------C--------C--T--------------------------------C--------A-----C- 2185
J.SE.93.SE9280_7887 G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T--------------------------------C--------------C- 2305
J.SE.94.SE9173_7022 G-----------------A--------------------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------------------C--T--------------------------------C--------------C- 2306
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G-----------A-----------------------------------------A--G-----------------C--T------A----T--------------------C--T-----------T-----------------A------------------- 2187
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------A-----A--------------------------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T-----------T--------A---------G------------------ 2187
01_AE.CF.90.90CF11697 -------G----G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---T------G---T--A--------------C-----------------------A--------A--C---------------- 2940
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------------------A-----A---------------G----G--------A----CA--A--------------------T---C-----AG---T--A--------------C--------------------------------A--C---------------- 2190
01_AE.HK.04.HK001 ---------------C--A-----T-----------------------------A--------A--------------------A------A--Y-T--T--A--------A-----C--------------------------------A--C---------------- 2353
01_AE.JP.x.DR0492 ------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C------------C-------------------A--C---------------- 3003
01_AE.TH.04.BKM ------------G-----A-----T---------GC------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A-----------------------------------------------A--C--------A------- 2943
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C--------------------------------A--C---------------- 2196
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------G-----A-----T-----------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C---------------- 2246
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -C----------T--C-----G---------G----------------------A--------G---------------------C-------------T--A--A-----------C--T---------G----T----CA--------A------------------- 2178
02_AG.CY.05.CY048 ------------T--------G--A-----------------------------A--------G-----------C------------C-------A--T--A--A-----------C--T----------C---T-----------------C---------------- 2190
02_AG.ES.06.P1261 ------------T--C--------A-----------------------------A--------G-----------------------G---A----A--T--A-----------------T--------KG----T--------------------------A------- 2429
02_AG.FR.91.DJ263 ------------T--------G--A-----------------------------A--------------------------C---------A-------T--A--------------C--T----------C---T---------------------------------- 2339
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------T-----------A-----------------------------A--------G--------------------TC-----A-------T--A--------A-----C--T---------G----T-----A---------------------------- 3015
02_AG.LR.x.POC44951 ------------T--------G--A------G----------G-----------A--------G--------------------------------T--T--A--------------C--T--------------T---------------------------------- 2986
02_AG.NG.01.PL0710 ---------C--T-----T--G--A---------------------------T-A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T---------G----T-----A---------------------------- 2175
02_AG.SE.94.SE7812 ------------T--------G--A-----------------------------A-----A--G---------------------------A-------T--A--------------C--T------------------------------------------------- 2363
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------T--------G--------------------------------A--------G-----------------G--A--------------T--A--------------C--T---------G----T---------------------------------- 2188
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -C----------T--------G--A-----------------------------A--------G------------------------C----------T--A--------------C--T---------G----T--------------A------------------- 2187
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------T-----A--G--A-----------------------------A-----A--G-----------------A------T----------T--A--------------C--T---------G----T-----A---------------------------- 2181
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------C--T-----------------------T------------------------------------------------C----------A----------------------------C-------------------------------------- 2217
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G-----------G--C--A-----------G---------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C-------------CC-----------------A------------------- 2357
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------C--G--------------------G---A-------------------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------C-----------------A--C-----C---------- 2373
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------T--T-----G--G---------------------T----------G---------------A-----C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T-----A---------------------------- 3019
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------C--A-------------G------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-------------C---------A--------------G------------- 2323
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------C--A--------------------------------C-----------------------C--------T------A--------------------------------------G--------------------------------------- 2171
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G--------------A--G--TC--------------------------T----------G-----------------C--T------A-------------------------C--T---------G-T--T-----------G-----C---------------- 2193
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C----------------T------C--------------------------------------------------------------T----------------A-----------C--------------------------------A------------------- 2370
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------A--G-----------------------------------------G-----------------C--TC--------AG---------------------C--T-----------------------------------------------C- 2355
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------G-----T-----------------------------------A--------G--------C--------C-----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C-----------------A-C---G--C---------- 2996
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------A-----T--------------------------------------G-----------------C--TC-----A-------------------------C--T---------G-------------------------------A-----C- 2396
14_BG.ES.00.X605 ------------T------T-G-----------------G-----------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C-------------Y---T--------------A------------------- 2429
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G-----G-----A-----T-----------------------------A-T------A--------------------T---------AGT--T--A--------------C--------------------------------A--C---------------- 2390
16_A2D.KR.97.97KR004 G-----------------A-----A-------T---------------------A------A-G------------------------C-------------A--A--C----------------------C------------------AG----G------------- 2354
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------T--------------------------C------------------------------------------A----A-----------------------------------------------------A------------------- 2205
18_cpx.CU.99.CU76 G-----G-----------T--T------------------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C--------------C-----------------A--C---------------- 2296
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------T------C----G---------------------T-------A---------------------------------AG---T--A--------------C---------------------------------------------------- 2217
20_BG.CU.99.Cu103 ------------C--------G--------------------------------A--------G-----------C--------------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T------------T--------------------- 2457
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------T---R--C-G--------------------------A-----------------------G--C------AG---------T--A--A-----C---------------------------------------------------------- 2196
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------G-----A--G--A--------------------------G-----------G--------C-----------T---T------G---T--A--------------C-------------C---------A--------A--C--G------------- 2199
23_BG.CU.03.CB118 ------------T--C-----G--T-----------------------------A--------G--------------------------------A--T--A--A-----A--------T--------------T---------------------------------- 2434
24_BG.CU.03.CB378 ------------------------------------------------------A--------G---------------------------A----A--T--A--------A-----C------------G----T-----------------------------T---- 2416
25_cpx.CM.02.1918LE ------------T--------G--TC--------------------T-------A--------G-----------------------G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T---------------------------------- 2199
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------A-----T-----------------------------A-----------------C-----------------CA----A--T--A--------------C---------------------------------G----G------------- 2996
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------A------------------------A----------A--------G-----------------C--TC-----A----------------------------T------------------------------------------------- 2982
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------------G---------------------------------------------------A----A------------------------------------------------------------------------- 2357
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G---------------------C-------------G---------------------------------------------------A----A---------------------------------G----T---------------------------------- 2392
31_BC.BR.04.04BR142 ------G--------C--A-----------------C--------G-----------------G-----------------A--T---------AG---T-----A-----------C-----------------------A---------------------------- 2463
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------G--T-----G--G---------------------T----------A-----------------C--T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T---------------------------------- 2626
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ------------------T-----------------G--------------G--A--------A-----------------C--T--------------T--A--------------C--------------------------------A--C---------------- 2370
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------G-----A-----T----------G---G-----------C-----C-----------------C--------T------A----------------------------------------------------------A--C---------------- 2193
35_AD.AF.05.05AF095 G-----------G-----A--G--T--------------------------------------G-----------------------------------T--A--------------C-------------C------------------A------------------- 2184
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------T--------G--A-------------G---------------A--------G---------------------------A-------T--A--------C-----C--T--------------T---------------------------------- 2196
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------C-----C-----T--G--A-------------G---------------A--------G--C--------C--------T---------AG---T--A--------A-----C-------------C------------------------G------------- 2181
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------------G------G-----------------------Y-----------------A---------A-G--T-----------C--------C--------C------------------------------------------- 2414
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------------T--G-----------------------G-----------C---A--------C----G--G-----------C--C-----C------------G-C-----------------A-----G--C----G----- 2468
40_BF.BR.05.05BRRJ055 G--------------------------------------G-----------------------A---------------------------A-G--A--T--------C--------C--------------C-----------------A------------------- 2474
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------C-----------------------------------------------------------------A-------------------------------------C-C-------------------------------------- 2529
43_02G.SA.03.J11223 ------C-----T--------G--------R--------------------------------A--------------------A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T--------------A---------TGT------- 2516
N.CM.95.YBF30 GC-------T--------A-----A-----GC-------------G-----TT-------A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A--------A--T--------------------------------T--T--------C-----T---- 2585
N.CM.97.YBF106 -C-------T--------A-----A-----GC-------------------TM-A-----A--A-----T---------TG----------A----T--T--A--------A--T--------------------T-----------T--T--------C-----T---- 2583
N.CM.02.DJO0131 GC-------T--------A-----A---C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T-----------T--T--------C-----T---- 2497
N.CM.04.04CM_1015_04 GC-------T--------A-----A-----GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T-----------T--T--------C-----T---- 2496
O.BE.87.ANT70 GC----T--C--------G-GG--T--G--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T--------C-----A--A-----C---------- 3045
O.CM.x.BCF06 ------T--C--------A-GG--T------C-A-G-C----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-------------C-----AG-G-----C---------- 3044
O.CM.91.MVP5180 ------T--T--------A-GG--T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C---------- 3020
O.CM.96.96CMA102 G-----T--C--------A-GG--T-----G-----GC----T--T-----CT-A-----R--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-------------C-----A--A-----C---------- 2481
O.CM.97.97CMABB447 G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A---C----T--T-----TT-A-----A--A-----T-----C---TG---T--------GA-T-----A--A--------T--C--T--T--------------------C-----A--A-----C---------- 2483
O.CM.98.98CMA104 G-----T--C--------G-GG--T-----G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG---TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C---------- 2477
O.CM.99.99CMU4122 ------T--C-----C--G-GG--C-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-------------T-----C--A---------------- 2476
O.FR.92.VAU G-----T--C--------A-GG--T-----GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--------A--C------G-G-----C---------- 2557
DO.FR.08.RBF208 ------T--C-----C--G-GG--T-----GC-A--GC----TA-T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----A--A---------------- 2452
O.SN.99.99SE_MP1299 G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G-----------C-----A--A-----C---------- 3044
O.US.x.I_2478B G-----T--C--------G-GG--T-----GC-A--G-----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA--------T--C-----C--A---G-------------C-----A--A-----C---------- 3047
O.US.97.97US08692A G-----T--C--------G-GG--TY----GC-A--G-----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA--------T--C--T--C--A---G-------------C-----A--A-----C---------- 2442
O.US.99.99USTWLA GY--R-T--C--------A-RGR-T-----GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TGC--T------CC---T--T--A--A--C-----T-----T--Y------G-------------C-----AG-A-----C-----T---- 2474
P.FR.09.RBF168 GH-G-----C--T-----A-G---TC-T--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T--------------A--------------T---- 3027
CPZ.CD.90.ANT ---------T--T-----A--C--A-----GC-A--G--------G------T----------A-----C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-----A--T--C--A--T--A--CG-G-----------C-----A--A------TGT--T---- 2430
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C-G--C--------C--A--T--------G--------------------CT----------A-----C---------TG---TC-T--CCC------T--A--A-T---------C-----T-----C-----T-----A--T-----A-----------A--T---- 2533
CPZ.GA.88.GAB1 G-----C-----T--C--A--------------------------G------T-A-----A--A-----C--C--C--TTG----C-G---A----T--------A--------------A--T--C--------T--------C-----AG----------A--T---- 3052
CPZ.TZ.00.TAN1 GC----------C-----G----------G---A-G---TATG--G--------------A--G-----C--C-----CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----------C---C-C--T---A-C----------AA----T------T--C- 2635
CPZ.US.85.US_Marilyn G-----C--------C--A-----A-----G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G-------------C-----A--------C-----T---- 3051
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B.FR.83.HXB2 TGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAG 3161
Pol V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E_
A.CD.02.02CD_KTB035 ----------A--------------------T--------GT-------------------------C------TC------------T-----------C--------------C-----------------T------------------------------------ 3155
A.SN.01.DDJ369 -A--A-----------------------------------GTA------------------------C------TC------------A---A----------------------C--------------G--T------------------------------------ 2362
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------A-----------------------------G------------------C-------C-A----GC-A--------------A----------------------C-----------------T--------------A------G----------A--- 2369
A1.CY.06.CY171 -A--------------------------------------G--------------------------C------TT-A----------A--------------------------C-----------C-----T--------------A-------T------------- 2366
A1.GE.99.99GEMZ011 -A--------------------------------------GT-------------------------C------TC-A----------A--------------------------C-----------C-----T--------------A-----G--------------- 2345
A1.IT.02.60000 -------------------------C--------------G--------------------------Y------TM---------------------------------------Y-----------Y-----T----------------------MG------------ 3166
A1.KE.02.ML1990 ----------------------------------------G-----------------T--------C--C---TCTA----------A---A----------------------C--A--------------T-----------A---------G----------A--- 2484
A1.RU.08.PokA1Ru ----C------------------------T----------GGC------------------------A------TC-A-------------------------------------C-----------C-----T--------------A--------------------- 2664
A1.RW.93.93RW037A ----------------------------G--------T--G--------------------------C------TT------------A---A----------------------C-----------------T--G--------A---------G----------A--T 3154
A1.SE.95.SE8538 -------------------G--------GT-G--------G--------------------------C------TC-A----------A---A----------------------C-----------------T--------------------------------A--- 2360
A1.TZ.01.A341 ----------------------------------------G--------------------------C------TC-A----------A-----------C--------------C-----------------T--------------------------------A--- 2363
A1.UA.01.01UADN139 -A---------------------------T----------G--------------------------C------TT-A----------A--------------------------C-----------C-----T--------------A--------------------- 2360
A1.UG.99.99UGA07072 ----------------------------G-----------G--------------------------C------TC-A----------A---A----------------------C-----------------T----------A----------------G-G------ 2360
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------------------------------G--------------------------C------TC------------------C--------------------C--A--------------T--------------A------------G-G--A--- 2602
A2.CD.97.97CDKTB48 -A--------------------------------------G------------------C----T--C-----GGC-AG---------G--G--C-----C--------------C-----------------T----------AT---------G-------------- 2499
A2.CY.94.94CY017_41 -A--------------------------------------G--------------G-----------C------TC-A-G---A----AT--A-C-----C--------------C-----------------T---------A-C---------GT------------A 2518
B.AR.04.04AR143170 -----------------------------T-G-----T---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------------T 2362
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------R-----------G--------------------------------G--------------------------------A--------T--------------------R--------------------------A-----------------------A 2372
B.BO.99.BOL0122 ----G------------------------------------T----------------A-----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------A 2381
B.BR.05.BREPM1081 ----C------------------------------------T----------------------T--G--------------------T-----C--------------------C-----------------------------A---------G-------------A 2665
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------T-------------------------------------------------------------------------G-----------C-----------------------------------------------------A 2450
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-----G-------A 3160
B.CO.01.PCM001 -----------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G----A--A 2366
B.CU.99.Cu19 ----------------------G------------------T----------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------A 2708
B.CY.06.CY165 ----C-----------------C--------------------C--T-----------------------------G-----------A-----------------TG-A----------------------------------A------------------------A 2420
B.DE.86.D31 ----------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A 2707
B.DK.04.PMVL_012 ----G------------------------------------T----------------------------------------C-----------------Y--------------------------G---------------------------------G-------A 2528
B.DO.05.05DO_160884 ----------A--------G-----------------------C--------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------R 2372
B.EC.89.EC003 ----------------------------------------------------------------------------------------------C-----------------------A-----------------------------------G-T------------A 2286
B.ES.07.X2231 -------------------------------G-----------------------------------------G--------------A---A-------------------------------------G-------------------------T----G-------A 2624
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------------------T-------------------G---------------------------------------------------------------------------------------------------------A-C 2369
B.GA.88.OYI -------------------------------G--------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A 2704
B.GB.86.GB8_46R -------------------------------------------------------------------C--------------------A--------------------------------------------------------------------------------A 3181
B.GE.03.03GEMZ004 ----G--------------------------------------C-----------------------C-----------------------------T--C--------------------------------------G---------------G-------------A 2357
B.HT.05.05HT_129389 ----K--W------------------------------------------------------------------R-------------------A--------------------------------------------R-----R---------R-------------A 2362
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T---------A 2508
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------------------G---------------TA------------------G--------------------C--------------T--C-----------------------------A------------------------------------C-A 2369
B.JP.05.DR6538 -----------------------------------------T----------------------------------------------A-----------------T-----------A--------------------------------------------------A 3165
B.KR.04.04KMH5 -------------G--------G--------G-----T--------------T-----------------------------------------------------------------A-------------------------------------T------------A 3139
B.MM.99.mSTD101 -----------------------------------------T----------------------------------G-----------T-----------------------------------------------------------------------------T--- 2551
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------G----------------G------A--A 2726
B.RU.04.04RU128005 -A---------------------------T----------G--------------------------------------------------------------G-----------------------G--------------------A--------------------A 2652
B.TH.00.00TH_C3198 -A------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------A 2375
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----C--------------------------------------------------------------------------------R---------G-------------------------------------------------------C---G-------------A 2381
B.TW.94.TWCYS ----C--T----------------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------------------------------------T----G-------A 3160
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------------------------------------G---------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------A 2387
B.US.07.CR0027M --------AT------------------------------------------------------------------CA--------------------------------------C----------C--------------------A-----------------A--- 2413
B.UY.01.01UYTRA1179 ----G-----A-----------------------------G-----------------------------------G--------------------------------------C--------------------G------------------G----------A--A 2366
B.YE.02.02YE507 ----------------------------------------------------------------------------------------------C-------------------------------------------------A---------------------AA-A 2378
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -A-----------------------------------------------------------------------G--C-----------A--------------------------------------------------------A--------G--------------A 2593
C.AR.01.ARG4006 -----------------------------T-G--------G-----Y-----------------A--C-----GGC------------A-----------------T-----------------------------------------A------G-----------A-- 2345
C.BR.04.04BR013 -------------------------------G--------------------------A--------C------GC-A----------A-----------------T--------C--------------A-----------------A------G----------A--- 2625
C.BW.00.00BW07621 -T--------------------G-----------------G-------------G------------C-----G-C------------A--------------G--T--------C-----------------T--------------A------GT------------- 2514
C.CN.98.YNRL9840 ----------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-----------------------G--------A------G-------------- 2345
C.CY.05.CY040 ----------A-----------------------------G--------------------------C------GC-A----C---------A-------------TG-------C--A--------G-----T---------AC---A------G-------------- 2366
C.ES.07.X2118_2 ----A-----------------------------------GT------------G------------C------GC---G--------A-----C-----------T--------C------------------C-------------A------G-------------- 2577
C.ET.02.02ET_288 -------------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C--------------------C-----------------------G--------A-----------------A--- 2363
C.GE.03.03GEMZ033 ----C-----------------------------------G--------------------------C-----G-C-AG---C--------G-----A--------T--------C--------------------------------A------G-------------- 2342
C.IL.98.98IS002 -A---------------------------T-------T--G--------------------G-----C--C--GGC------C-----A-----------------T--------C-----------G-----T--G---------A-A--C---G----------T--- 2495
C.IN.03.D24 ----------------------G-----------------GT-------------------------C------GC------------AC----C-----------T--------C--------------------------------A--C---G----------A--A 3197
C.KE.00.KER2010 -------------T--------------------------G------------------C-------C------GC-A-G--------A-----C-----------T--------C--------------------------------A------G-------------- 2342
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-----------------T--------------A--------------------- 2512
C.MW.93.93MW_965 -------C--------------------------------G-------------G------------C-----GGC------------------------------T--------C--------------G-----------------A------G-------------- 2348
C.SN.90.90SE_364 -----------------------------T-------T--G------------------C-------C-----GGC------C-----A--------T--------T--------C--A--------------T---------AT---A------G-----G-----A-- 2330
C.SO.89.89SM_145 ----------------------------------------GT------------G------------C------GC-A----------A-----C-----------T--------C--------------------------------A------G-------------- 2382
C.TZ.02.CO178 ----------------------------------------G--------------------------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C--------------------------------A------G-------------- 2342
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------------------------------G----------T------TC-------C-----GGC------------A-----C-----------T--------C-----------------T---------------------G----G--------A 2336
C.UY.01.TRA3011 -------------------------------G--------G-----T--------------------C-----GGC------------AG----------------T--------C-----------------T--------------A------G-----G-------- 2333
C.YE.02.02YE511 ----------------------------G-----------G--------------------------C------GC------C-----A-----------------T--------C--A--------------T---------AA---A------G-----G----A--- 2336
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----------A------------------------------T----------------------T--C------GC-A----------A-----C-----C-----T--------C----------------------------A---A------G-------------- 2565
C.ZM.02.02ZM108 -T--------A--G--------------------------GT-------------------------C-----G-C-A----C-----A-----------C--------------C-----------------T--G-----------A------G-------------- 3130
D.CD.83.ELI ----------------------------G--------------------------------------C--------------------A--G--------------------------------------------------------------G------------A-A 2707
D.CM.01.01CM_0009BBY -------------------G--C------------------T----T-----------------------------------------AC--A--------TC------------------------------T-----G---------------T----------A--A 2360
D.CY.06.CY163 -------------------------------G---------T----T-------------------------A---G-----------AC-------------G-----------------------------T---------------------G----------AA-A 2369
D.KE.97.ML415_2 ----------A--G--------------------------------------------------A-------------G---------A--G--------C-----------------------------------G-------------------GC--G--------A 2627
D.KR.04.04KBH8 -------------------------------------------------------------------C--------------------A--------A------------------C--------------------------------------G-----------A-A 3120
D.SN.x.SE365 ----C----------------------AG--------------------------------------C--------TA----------A-----------C--------------------------------------G-----A-----------------------A 3178
D.TD.99.MN011 ----------A--G-----G-----G---------------T----T-----------------T--C--C-----------------AC-----------------------------------------------------------------G-C---------A-A 2385
D.TZ.01.A280 -------------------------------------T--------------------------A--C--------------------A--------------------------------------------------G-----A-----------------------A 2362
D.UG.99.99UGK09958 ----------A-----------------G-----------------------------------A-----------------------A---A----------G---------------------------------------------------GT------------A 2360
D.YE.02.02YE516 ----------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------------------AC-------------G-----------------------------T--------------------------------AA-A 2372
D.ZA.90.R1 ----------------------------G------------T-------------------------C--------------------T-----------------------------------------------------------A------G-------------A 2507
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------A------------------------------T----------------A--------C-------C-A------A------------A--C---------------C----------G-----T-----G--------A--C--GG-------------A 2264
F1.AR.02.ARE933 ----------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C-A-------------G--------C--------------------------G------------------------------------------ 2455
F1.BE.93.VI850 ----------A------------------------------T-------------------------C-------TGA----C-----------C-----C--------------------------G------------------------------------------ 2498
F1.BR.07.07BR844 ----------A-----------------------------------------------------C--C-------C-A----------------G--------------------------------G--------------T-----A------G----------T--- 2942
F1.ES.x.P1146 -A--------A--------G---------------------T----------------------T--C------GC-A----------A-----------C---------------------------------------C-G------------G-------------A 2438
F1.FI.93.FIN9363 ----------A------------------------------T-------------------------C-------C-AG---------------------C--------------------------G------------------------------------------ 2490
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------A--G--------------------------------T-----------T--------C------GC-A----------------------C--------------------------G------------C-------------G-TG------------ 2363
F1.JP.04.DR6082 -------------T--------------------------------------------------A--C------GC-A--T-------------------C--------------------------G------C----G-------------------T------A--- 3134
F1.RO.96.BCI_R07 ----------A------------------------------TAC-----------------------C-------C-AG------------CA----T--C--------------------------G------------C-------------GG----G--------- 3185
F1.RU.08.D88_845 -A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C-A----------------------C--------------------------G---------A-------A--------G------G-------- 2620
F2.CM.97.CM53657 ----------------------G--------------------------------------------C------GT-A----------A--------T--C--------------------------G-----------------A--------G-----------A--- 2351
G.BE.96.DRCBL ...A---------------------------------T--G--------------------------C-------C------------A-----G-----C-----------------A-----------A------------------------G----------A--- 3118
G.CM.04.178_15 ----G--------------------------------T--G--------------G--------A--C-------C-A----------A-----G-----C--G--------------A--------------------------A------------------------ 2682
G.CU.99.Cu74 -------------------------------------T--G--C--T--------------------C--------------------A----AA-----C-----T-----------A--------------------------A---------G-------------A 2765
G.ES.05.P962 -------------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A-C--------A-----G-----C--G--------------A--------------------------A---------G----------A--- 2644
G.GH.03.03GH175G ----C--------------------------------T--G----------T------------A--C-------C-A----------------G-----C-----------------A--------G-----------------A---------G-----G-------- 3201
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------------------------C-------T--G--------------------------C-------T-A----------A--G--G-----C-----T-----------A------------------------------------G--------A----A 2562
G.NG.01.01NGPL0669 ----C-----------------------------------G--------------------------C-------C------------A--G--G-----------------------A------------------------------------G----------A--- 2366
G.PT.x.PT2695 -------------------------------------T-----------------------------C-----G-T-A----------A-----G-----C-----T-----------A--------------------------------C---G-------------- 3103
G.SE.93.SE6165 -------------------------------------T--G-------------G------------C------GC-A-T--------A--G--G-----C-----------------A------------------------------------G-------------- 2558
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B.FR.83.HXB2 TGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAG 3161
Pol V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E_
H.BE.93.VI991 -------------------------C--------------G--------------G-----------C-----------------T--AG-GA----T--C--------------------------------------------A--A------GA---------A--- 2550
H.BE.93.VI997 -------------------------------------T--G--------------------------C-----------------T--A---A----T--C-----T-----------------------------------------A------G-G------------ 2485
H.CF.90.056 ----------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A------G-------------- 2508
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------------------------------G-A------------------------C-----G-----G-----T--A--G-----T--C-----------------------------------------------A------G----------A--- 2679
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----A-----A-----------------------------GT----------------------A---------GC-A----C-----AG----------C--G-----------C--------G--------T--G-------AA----------AG------------ 2355
J.SE.93.SE9280_7887 ----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA----------G-------A----- 2475
J.SE.94.SE9173_7022 ----A--------------------------------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G-----------G-------AA----------G-------A----- 2476
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GGA----------T--G---T-A--C--------------------C-----G--------------------A------G-------------A 2357
K.CM.96.96CM_MP535 ----A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--------G--------------------A-C------------------A 2357
01_AE.CF.90.90CF11697 ----G-----------------------------------G--------------------------A-A----GC-A----------A--------------------------C-----------------T--------------------------------A--- 3110
01_AE.CN.07.07JSWX045 -A--A--------------------T--G-----------GT-------------------------C-------G-A----------G--G-----------------------C-----------------T-----------------C---GT------------- 2360
01_AE.HK.04.HK001 ----G-----------------------G-----------G-----------------------A---------GC-A-C--------A---A----------------------C-----------------------------A----------T------------- 2523
01_AE.JP.x.DR0492 ----G-----------------------G-----------GT-------------------------C----A--C-A----------A--G-----------------------C-----------------T-----------------C---G-------------- 3173
01_AE.TH.04.BKM ----G-----------------------G-----------GT-------------------------C-------T-A----------A--G-----------------------C-----------------------------------C---G-------------- 3113
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----G-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C-----------------T-----------------C------------------ 2366
01_AE.VN.98.98VNND15 ----G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C--A--------------T-----------------C------------------ 2416
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-AG--------GG--G--A--T--C-----T-----------A------------------C-G----AA---------G-----G-------A 2348
02_AG.CY.05.CY048 ----------A------------------T-------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G-----C-----T-----------A--------------------G-----A---------G-------------- 2360
02_AG.ES.06.P1261 ----------A--------------------------T--GGCA---------------C-------C-------T-A----------G-----G-----C-----T-----------A--------------------G---------------G-------------- 2599
02_AG.FR.91.DJ263 -------------------------------------T--GGCA-----------C----------AC-A-----T-A----------G---A-G-----C-----T-----------A--------------------G----A----------G-------------- 2509
02_AG.GH.03.03GH181AG -A--------------------------------C--T--GGCA--------------A-----A--C-------C-A-C--------GT-G--A--A--C-----T-----------A-----------A--------G---------------G-------------- 3185
02_AG.LR.x.POC44951 ----------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C-A----------G--G--G-----C-----T-----------A--------------------G---------------G-----------C-- 3156
02_AG.NG.01.PL0710 -------------------------------------T--GGCA--T--------------------C-------C-AGT--C-----G-----G-----------T-----------A--------------------G-----A---------G-------------- 2345
02_AG.SE.94.SE7812 -------------------------------------T--GGCG-----------------------C-------C-A-------G--G-----G-----C-----T-----------A-----------A--------G-----A---------G-------------- 2533
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------AT-G--A-----C-----T-----------A--------------------G---------------G-------------- 2358
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------------------------------------T--GGCA--------------------T--C--C----C-A----------G-----G-----------T-----------A--------G-----------G---------------G-------------- 2357
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------------------------T--GGCA-----------------------C--C----T-A----------G-----A-----C-----T--------------------G---------------------------G-------------- 2351
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------T-----------------------------------------------------G--------------------------------------------------G------------------G----------A 2387
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C-----A-----C--A--C-----T--------------------G--------------------A------G----------A--- 2527
05_DF.BE.x.VI1310 ----------A------------------------------T-------------------------C--------------------AG----------C--------------------------------------------A--A-----GG--------A----- 2543
06_cpx.AU.96.BFP90 -A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T-A----C-----A-----G-----C-----------------A--------G--------------------A------G-------------- 3189
07_BC.CN.98.98CN009 -A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------G-----------------------------A 2493
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------C------------------------------A----------------------A 2341
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------A--C--------------------------G--------------------A------G--------A----A 2363
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------A-----------------G-----------------------------------------C---------------C-A--G--------------T------------------------------C----------C----C--T------------A 2540
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C------C-----A--------------------------C--------G--------------------A--A------GA---GG----A--A 2525
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------G-----------------------------C-----------G---C-------------------------G-----------------------------------------------T-----------------------G-----------A 3166
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C------C-----A-----G--T-----------------CC-------G------------------------------GA---GG-------A 2566
14_BG.ES.00.X605 -------------------------------------T--------------------------A----------C-A----------A-----G-----C-----T-----------A------------------------------------G-------------- 2599
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C---------A-G--------A--G-----------------------C-----------------T-----------------C-----------------A 2560
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------------------------------------------------------C--------------------A--------T----G------------------------------T-----------------------------------A 2524
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A-----------------------------------G--C--------------------A--------------------G---C-------------------------------------------------------------C-----------------A 2375
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------------------------------------------------C---------G----------A--------A--C-----------------A--------G--------------------A--------------------A 2466
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------G--------T---------------------C----T--C--------------------A--------------------------------------------------------------------------------- 2387
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------G----------------------------------------------------------------GA--------T-T------------------A--------------T-----------------------------------A 2627
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------A-----------------G--G-----------------------------------C--------------------A--G-----------------------------------------------------A-----------------------A 2366
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC-A----------A--------------------------C-----------------T----------A-----------T---------C--- 2369
23_BG.CU.03.CB118 ----------------------G------------------T-----------------C----------------------------AT-------T--------------------A-----------------------T------------G-------------A 2604
24_BG.CU.03.CB378 -----------------------------------------T----------------------------C-----------------A--------T--------------------A------------------------------------G-------------A 2586
25_cpx.CM.02.1918LE -------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC-A----------A--------------------------C-----------------------------------------------------A 2369
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC---G--------A-----------C--------------C--------------------------------------GG-------------- 3166
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C------C-----A--------------G-----------C-----------------------G---------------G-------------- 3152
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------------C----------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------A 2527
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------------------C-----------------------------------------G----------------------------------------------------------A-A----------------------A 2562
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------A 2633
32_06A1.EE.01.EE0369 -A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------------------A--G--G-----------------------A--------------------G-----A--A------GT------------- 2796
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ----G-----------------------G--------------------------------------C-------T-A----------A--G--C--T-----------------C-----------------T-----------------C----T------------- 2540
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------------------------------GT-------------------------C-----------------------G--------------------------A--------------------------------------------------- 2363
35_AD.AF.05.05AF095 ----------A-----------------G--------------------------G--------A-----------------------A--------------G--T--------C-----------------T---------A-T----------T---------A--- 2354
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-A----------G-----G--T--C-----T-----------A---------------C----G---------------G-------------- 2366
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC------------A-----------C-----------------A--------------------------A--A------G-------------- 2351
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------------------------C--T---------------------------C----------------------------------------------------------------G----A------------------------A 2584
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------------------------------------------------G--------A------------------G------------------C---A------------AAA---------G-------------A 2638
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC-A----------AT----------C--------------------------G--------------------------------------A--- 2644
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -A-----------------------------------Y-----C--T-----------------R-----Y-----------------A---------------------------------R---------------------------------T------------A 2699
43_02G.SA.03.J11223 ----G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----------A-----G-----C--G---G----------A---------------------C----A---------G-------------- 2686
N.CM.95.YBF30 ----G-----A--C--------G-----------T--T--G----CA-----------TC----A--A--C---G-GA--C-------G---A-C--T--C--G-----------CC-C-----G---------------C---CA--A------GAGGC-G----A--C 2755
N.CM.97.YBF106 --T-A--------------G--------------T--T------TCA-----------TC----A--A-----G--GA--C-------G---A----T-----G-----------CC-C-----G-------------------CA--A------GAG-C-G----A--A 2753
N.CM.02.DJO0131 --T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C----C---CA--A------GAG-C-G-G--A--A 2667
N.CM.04.04CM_1015_04 --T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G-----------CC-C-----G--------------CC---CA--A------GAG-C-G----A--A 2666
O.BE.87.ANT70 -C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GG--T--ATT- 3215
O.CM.x.BCF06 -C--C--G--A--G--------C--------C-----T--G---TCA----T---G--TC-------A-----G---AGC--C-----A----AA--T-----G-----------C--A--------G--A--T---CC-T--ACAG-A-------AG--GG----ATT- 3214
O.CM.91.MVP5180 -C--C--G--A--G--------T--------C-----T--G---TCA--------G--TC----T--A---------AGC--C-----AG---AA--T-----G-----A-----C--A-----------A--T---CC-T-G-CAG-A-------AG-GGG-C--ATT- 3190
O.CM.96.96CMA102 -C--C-----A--------------------T------------TCA-----------TC----C--A-----G---G-C--C-----GT---AA--T-G---G------------C-A-----------A--T---CCCT-GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT- 2651
O.CM.97.97CMABB447 -C--C-----A-----------G--------T------------TCA-----------TC----T--A--C------A-C--------A----AA--T-G---G-----------C--A--------G--A--T--GCCCT-G-CAG---------A--GGG----ATCA 2653
O.CM.98.98CMA104 -C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C-----AT---AA--A-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCT-GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT- 2647
O.CM.99.99CMU4122 -C--C--G--A-----------G--------T--------R---TCA---GT------TC-T--T--A--C--G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GGG----ATT- 2646
O.FR.92.VAU -T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T---CC-C-G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA 2727
DO.FR.08.RBF208 -C--C--G--A-----------G--------T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA----G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GGG----ATT- 2622
O.SN.99.99SE_MP1299 -C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT- 3214
O.US.x.I_2478B -C--C--G--A-----------T---------------------TCA----T---G--TC----T--A-----G---G-C--C-----AT--CAA--T-G-------G-------CC-A-----------A--T---CCTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT- 3217
O.US.97.97US08692A -C--C--G--A-----------T--------C------------TCA----T------TC----T--A-----G---G-C--C-----AT--CAA--T-G---------------CC-C-----------A--T---CCTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT- 2612
O.US.99.99USTWLA -C--C--G--A--G-R------T--------T-----T------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----A----AA--T-----R--------------A-----------A--T---CC-T-R--AG-A-------A--G-G-T--ATT- 2644
P.FR.09.RBF168 -T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--Y-----AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A 3197
CPZ.CD.90.ANT -T--A-----A--C-----------------T--T--T---GCA--------C--G-------CA--A-----GG-TA-GT------CAG---AA--T------------------C-C--------------TA-G-----TACTGCA------GA--TG-----AA-- 2600
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A-----T--A--------G-----T--TT-C--C--T--G--------------G--------A--C-------C-A-GC-------A---A----T--C--G-----------C--------G--C--A--T---CCT----A-G-A-------AG-G-G----A--- 2703
CPZ.GA.88.GAB1 -TT-G-----A-----------G--T---T-T--C--------C--T-----------TC----A--C--C---G--A-G-----T-----TAC---T--C--G-----------CC-A-----G--G-----TC-T-----T-AT--A-------A---GG-G--A--A 3222
CPZ.TZ.00.TAN1 --T-A--T--A--T-----G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T-----C------G--C-C-----TG-G-AC--T--C-----T---------C-T--CA----T--A--TC-TA-TGA--A-G-A-----G-A-CTG---A--A-- 2805
CPZ.US.85.US_Marilyn --T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT---AAA-------GGA---GG----ACT- 3221
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B.FR.83.HXB2 CTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAA.CATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAG 3330
Pol _L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K_#_H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__
A.CD.02.02CD_KTB035 ------A-T-----A--A-AA-----GT----A-----------G---.-----A--G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA---------C-----T--T--------------T--------A---- 3324
A.SN.01.DDJ369 ------GCT-----A----AA-----------T--------------G.-----------------------A--------A-----------------C-----------C---------CA-T-------C-----------------------T------------- 2531
A1.AU.03.PS1044_Day0 T-A---GCT-----A-----C------T----T--C------------.--------------G-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAT--------G--G--A-----------------T--------A---- 2538
A1.CY.06.CY171 T-----GCT-----A-----C------T----T--------------G.--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A-A--------T-----------------------T--------A---- 2535
A1.GE.99.99GEMZ011 T-A---GCT-----AA----C-----GT----T--T-----------G.--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A------T---T-----------------------T--------A---- 2514
A1.IT.02.60000 Y-A---SCC-----A-----S------T----Y--------------G.--------------------Y-----------A-----------------C-----------C---------A----------T-----------------------T------------- 3335
A1.KE.02.ML1990 T-----GCT-----A-----C------T-C--T--------------G.--------------C-----------------A-----------------C--G--------C---------CA-T-------------A-----------------T-----A------- 2653
A1.RU.08.PokA1Ru T-----GCT-----A----A-------T----T--------------G.--------------------T-----------A-----------------C-----------C-----------AT-A-----T-----------------------T--------A---- 2833
A1.RW.93.93RW037A T-----GCT-----A-----C-----GT----T--------T-----G.--------G-----------T-----------A--------A--------C-----------C---------CA---------------------------------T--------A---- 3323
A1.SE.95.SE8538 T-A---GCT-----A-----C-----------T--C-----------G.--------------A-----T-----------A-----------------C--G--------C---------AAC--------------A--T--------------T--------A---- 2529
A1.TZ.01.A341 T-A--GGCT-----A-----C------T----T--------------G.--------------------------------A-----G-----------C--G--------C--------------------------A-----------------T--------A---- 2532
A1.UA.01.01UADN139 T-A---GCT-----A-----C------T----T--------------G.--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------A----------T-----------------------T--------A---- 2529
A1.UG.99.99UGA07072 T-----GCT-----A-----T------T----T--------------G.--------------A-----T-----------A-----------------C---------------------CA-------A-C-----A-----------------T--------AC--- 2529
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T-A-----G-----A-----C------T-A--T--------------G.--------------------T-----------G-----------------C-----------C---------CAA--------C-----------------------T--------A---- 2771
A2.CD.97.97CDKTB48 T-A--GGCT---T-A--A--A------T----T--------------G.--------------------T--G--------A-----G--T--------C--G--------C---------AA---------------------------------T--------A---- 2668
A2.CY.94.94CY017_41 T-A--GGCT--CT-A----AA------T--TAT---------------.--------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA---------------------------------T--------A---- 2687
B.AR.04.04AR143170 -----------------A------------------------------.-------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------- 2531
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------------T-A------------------.--C---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2541
B.BO.99.BOL0122 --A---------T------A------GT-A-----------T------.--------------------------------------------------------------------C------------C-T------------------------------------- 2550
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------------T--------------------.-----------------------------------C-----------------------------A------AA---------G-----------------------T------------- 2834
B.CA.97.CANB3FULL ----------------G--A-------T--TA----------------.--------------------------------G-----------------------------------------------------G--------------------------A------- 2619
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------G-----T--------------T--------------------.-----------------------------------------------------------G--------------------------G---------------------------------- 3329
B.CO.01.PCM001 ------G------------A-------T--G-----------------.--C-----------------T-----------------------------C-----------------C---A-A---------------------------------------------- 2535
B.CU.99.Cu19 -------------------A-------T--------------------.-----------------------------------------------------------------------------------G------------------------------------- 2877
B.CY.06.CY165 ---------T------G--A------GT--TA------------T--G.---------------------AAA--------G-----------------------------------------------------G--T--------------------------A---- 2589
B.DE.86.D31 --------------------------GT----T---------------.------------------------------------------------------------------------AC----------------------------------------------- 2876
B.DK.04.PMVL_012 --A--GG-----T------A-------T--------------------.-----------------------------------------------------G------------------A-AT-A--------------------------------------A---- 2697
B.DO.05.05DO_160884 --A---G----------A---------T-------M------------.--------------------T---------------------------------------------------CAA--------G--R--A------------------------------- 2541
B.EC.89.EC003 --A---G--------------------T------------G-C-----.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2455
B.ES.07.X2231 --------G----------A-------T-------------------G.--------------C--------------------------------------------------------------------------------------------T------------- 2793
B.FR.92.92FR_BX08 --A-----------------------GT--------------------.------------------------------------------------R------------------------------------------------------------------------ 2538
B.GA.88.OYI ---------------------------T--------------------.------------------------------------------------------------------------A------------------------------------------------ 2873
B.GB.86.GB8_46R --A--------------A--------GT---G----------------.--------------------T--------------------------------------------------------------------------------T------------------- 3350
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------T----------------G---.-----------------------C-------------------------------------------------A---------------------------T-----T---------C--- 2526
B.HT.05.05HT_129389 ------G-R--------A--------GT-Y--M---------------.--------------------T--------------------A------------------------------R--Y-----A-Y-----M------------------------------- 2531
B.IN.x.11807 --------G------------------T-A------------------.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2677
B.JM.05.05JM_KJ108 --A---GC------A----A-------T--------------------.--------------------T-----------------------------------------G-----G---A----------G---------------------------------C--- 2538
B.JP.05.DR6538 ------------T-----G--------T--------------------.--C--------------------------------------------------------------------------A--------G---------------------------------- 3334
B.KR.04.04KMH5 ------G------------AA------T-C------------------.------------------------------------------------------------------------A-AT-A------------------------------------------- 3308
B.MM.99.mSTD101 T-A----------------A-------T--TA----------------.--------------C--------------------------A-----A------------------------------------------------------------------------- 2720
B.NL.00.671_00T36 --A---------T----A-A-------T--GA----------------.--------------C---------------------------------------------------------------------------CN----N------------------------ 2895
B.RU.04.04RU128005 --A--------C---------------T--------------------.--------------------T-----------------------------Y--R--------M---------AAA--------C------------------------------------- 2821
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------A-------T--------------------.------------------------------------------------------------------------A-A-------T---------------------------------A---- 2544
B.TT.01.01TT_CRC50069 --A---G----------A-A-------T-G------------------.--------------------T--------------------------------G-------------------A-T----------G---------------------------------- 2550
B.TW.94.TWCYS -----------------A---------T--------------------A-----------G--------------------C-----G-----------------------------------------T--------------------------------A------- 3330
B.UA.01.01UAKV167 ---------------C-----------T--------------------.-----------------G------------------------------------------------------AA----------------------------------------------- 2556
B.US.07.CR0027M --A----------------A-------T-AGT----------C-----.--------------C--------G------------------------------------------------------------------------------------------------- 2582
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------------------GT--------------------.--------------A---------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2535
B.YE.02.02YE507 ---------------------------T--------------------.--------------C----------------------------------------------------------AA--------C------------------------------------- 2547
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --A---GGG--------A-AA------T-------C------------.--------------G-----------------C--------------------------G-----A------A--T--------------------------------------------- 2762
C.AR.01.ARG4006 T-A---G-------A----A------------------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T------------- 2514
C.BR.04.04BR013 T-A---G-------A----A-------T-C-T----------C-G---.--------------C-----T--G--------G-----G-----------C---------------------CA------------G--T-----------------T------------- 2794
C.BW.00.00BW07621 T-A---AG---C--A----AA------T----------------G---.--------------C-----T-----------G--------------G--C---------------------CA---------G-----AGA---------------T------------- 2683
C.CN.98.YNRL9840 T-A---G----------A---------T----------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T------------------------------- 2514
C.CY.05.CY040 T-A---GC---C--A-----A------T---T----------G-G---.--------------C-----T-----------------------------C---------------------CA------------G--T-----------------T------------- 2535
C.ES.07.X2118_2 T-A---G-------A--A---------T----------------G--G.--------------C-----T-----------G-----------------C--G-----G-----A------CA------------GA-T-----------T-----T------------- 2746
C.ET.02.02ET_288 T-A---G-------C----A-------T-C--------------G---.--------------C-----T-----------G--------T--------C--G-----------A------CA------------G--A--T--------------T------------- 2532
C.GE.03.03GEMZ033 --A---G-----T-A--A-AA------T----------------G--G.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA----------G-G--G-----------------T------------- 2511
C.IL.98.98IS002 T-A---G-------A----A-------T--------------------.--------------G-----T-----------G--------T--------C-----------G---------CA------------G--T--------A--------T-----A------- 2664
C.IN.03.D24 T-A---G----------A-A-------T----------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--G-----------------T------------- 3366
C.KE.00.KER2010 T-A---G-------A--A---------T----------------G--G.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---------C--G--T-----------------T------------- 2511
C.MM.99.mIDU101_3 --A---G----------A-A-------T----------------G---.-----------------G--T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-------G----- 2681
C.MW.93.93MW_965 T-A--GG-----T-A-----A-----------------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T--C---------- 2517
C.SN.90.90SE_364 T-A---G----CT-A----AA------T----------------G---.--------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------T--G--G-----------------T-----A---A--- 2499
C.SO.89.89SM_145 T-A---G-------A----A-------T----------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T------------- 2551
C.TZ.02.CO178 ------G-------A--A---------T----------------G--G.--------------C-----T-----------G-----------------C-----------------C---CA------------G--T-----------------T------------- 2511
C.US.98.98US_MSC3018 T-A---G-------A----AA------T----T-----------G---.--------------C-----T-----------G--------------C--C---------------------CA------------G--------------------T------------- 2505
C.UY.01.TRA3011 T-A---G------------A---------C--------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T------------- 2502
C.YE.02.02YE511 T-A---G----C--A----AA------T----------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---A-----C--G--T-----------------T--------A---- 2505
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 T-A---AC------AC-A-A-------T----------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CAA-----------G--T-----------------T------------- 2734
C.ZM.02.02ZM108 T-----G----C--C----AA------T----------------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C--------------A--------A-----------G--G-----------------T------------- 3299
D.CD.83.ELI T-A---G-------A------------T------G------T------.--------------C-----T---------------------------------------------T-----AAA-----------G--G-----------------T--------C---- 2876
D.CM.01.01CM_0009BBY T-A---G-----T-A----A---------------------T--G---.-----------C--------T---------------------------------------------------AAA--------------A-----------------T------------- 2529
D.CY.06.CY163 T-A---G-------A---------------------------------.--------------------T---------------------------------------------------ACA--------------G-A---------------T------------- 2538
D.KE.97.ML415_2 T-A--GG----C--A----A-------T-------------------G.--------------------T---------------------------------------------------CA---------------A-----------------T------------- 2796
D.KR.04.04KBH8 T-A--GG------------A-------T-G------------------.--------G--G--------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A-----------------T------------- 3289
D.SN.x.SE365 T-A--GG-------A------------T--------------------.--------------------T------------------------------------------------G---AA--A-----------A-----------------T------------- 3347
D.TD.99.MN011 T-A---G-----T-A----A----------------------------.--------------------T---------------------------------------------------ACA--A-----------A-----------------T--------AC--- 2554
D.TZ.01.A280 T-A--GG-C--CT-A----A-------T--------------------.--------------------T--------------------------------G--------G---------AAA-----------G--A-----------------T------------- 2531
D.UG.99.99UGK09958 T-A--GGG---C--C----A-------T-------------------G.--------------------T---------------------------------------------------AAA--------------A-----------------T------------- 2529
D.YE.02.02YE516 T-A---G-------A---------------------------------.--------------------T---------------------------------------------------ACA-----GC-------A-A---------------T--------AC--- 2541
D.ZA.90.R1 T-A---G-------A------------T----T--------T------.--------------------T---------------------------------------------------AAA--------------A-----------------T------------- 2676
F1.AO.06.AO_06_ANG125 T-A---G--------C---AA-----GT----T--------T------.------------------------------A-G--------T--C---------------------------CAA------A-T--G--G-----------------T------------- 2433
F1.AR.02.ARE933 T-A---A-------AC---CA------T----T---------------.-----A--------C-----------------G-----------------------------G--A------CAAT-------G--G--------------------T------------- 2624
F1.BE.93.VI850 T-A---G-------AC----A------T----T---------------.--------------------------------GC----------------------------G---------CAAT-----A-C--G---------------------------------- 2667
F1.BR.07.07BR844 T-A---G-------AC---AA------T---T----------G-----.-----A--------C-----------------G------------------GG---------G---------CAAT-------C--G--------------------T------------- 3111
F1.ES.x.P1146 T-A--GG-------AC---AA-----GT----T---------------.--------------------------------G--------T-----A--------------G--------CCAA------A-C--G-----------------------------AC--- 2607
F1.FI.93.FIN9363 T-A---G-------AC---AA------T----T---------------.-----------------------C--------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G---------------G----T--------A---- 2659
F1.FR.96.96FR_MP411 T-A--GG-------AC---AA-----CT----T-----------G---.--------------C-----------------G---------------------------------------CAA-----------G--------------------T------------- 2532
F1.JP.04.DR6082 T-A---G----C--T-G--AA------T--TAT---------------.-----A--------C-----------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G--------------------T------------- 3303
F1.RO.96.BCI_R07 T-A--GACC-----AC---AA-----CT----T---------------.--------------------------------G--------------G--------------G---------CAA------A-C--G--------------------T---------C--- 3354
F1.RU.08.D88_845 T-A---G-C------C---AA-----G-----T---------------.--------------------T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A-----------------T------------- 2789
F2.CM.97.CM53657 T-A---G-------A-----A------T----T--------T------.--------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------G-----CAAT-------C--GAG------------------T------------- 2520
G.BE.96.DRCBL T-A---G-------AC----A------T-------------T--G---.--------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------A-C--G--A-A---------T-----T-----A------- 3287
G.CM.04.178_15 T-A---G-T-----AC-A-AA------T-------------T------.-----------G--------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A-A---------------T-----A--A---- 2851
G.CU.99.Cu74 T-A-----------------C------T-------------T------.-----------G-----------C--------G-----G-----C-----C--------------A------CA---------T-----A-----------------T-----A------- 2934
G.ES.05.P962 T-A--GG-------AC---AA------T-------------T------.--------------C-----------------A-----G-----------C--------------A------CA-T----T--C--G--A--T--------------T-----A------- 2813
G.GH.03.03GH175G T-A---G-------AC---AA------T-------------T------.-----------------------C--------A-----------------C--------G------------CA---------T--G--A-----------------T-----A------- 3370
G.KE.93.HH8793_12_1 T-A---G-------A-----A------T--------------------.--------------------------------A-----G--T--------C--------G------------CA------------G--A-----------------T-----A------- 2731
G.NG.01.01NGPL0669 T-----A-T-----AC----A------T-------------T------.--------------------------------A-----G--------------------G-----A------CA---------T--G--A-AT--------------T-----A--A---- 2535
G.PT.x.PT2695 T-A---A----------A-AC-----GT-------------T------.-----A--------------------------A-----G--------C--C--G-----------A------CA---------C--G--A-----------------T-----A------- 3272
G.SE.93.SE6165 T-A---G-------A----AA-----GT-------------T------.--------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A-----------------T-----A------- 2727
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B.FR.83.HXB2 CTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAA.CATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAG 3330
Pol _L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K_#_H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__
H.BE.93.VI991 T-A---GCT---T--------------T-C------------C-----.--------------C-----T-----------A-----------------C------------------G--AAAT-------------------------------T------------- 2719
H.BE.93.VI997 T-A---GCT---T--------------T-------------------G.--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G------G--AAA--------------------------------T------------- 2654
H.CF.90.056 T-A---GCT---T------AA------T--------------------.--------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA--------------------------------T------------- 2677
H.GB.00.00GBAC4001 T-A---GCT---T----A-A-------T-------------T------.--------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAAT-------------------------------T------------- 2848
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G-G-----A------------T--------------------.--------------C-----T-----------A-----G-----------C--------G-----A---G-CCA---A-----------A-----------------T-----A--A---- 2524
J.SE.93.SE9280_7887 -----GG-------A----A-------T-------------T------.--------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA--------------AGA---------------T-----A------- 2644
J.SE.94.SE9173_7022 -----GG-------A----A-------T--TA---------T------.--------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------------AGAT--------------T-----A------- 2645
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A---G-------A-----A------T-------------------G.--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T-----------------T-----A------- 2526
K.CM.96.96CM_MP535 --A---G-------A----AA------T-------------------G.--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T-----------------T------------- 2526
01_AE.CF.90.90CF11697 --A---G-T-----A----AA------T----T--------------G.--------------------------------G-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T-----A--A---- 3279
01_AE.CN.07.07JSWX045 --A---GCT-----AA----C------T----T--------------G.--------G-----------T-----------A--------------G--C-G---------C----------AA-----------G--T-----------------T--------A---- 2529
01_AE.HK.04.HK001 ------GCT---T-A--A--C------T----T--------------G.--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A---- 2692
01_AE.JP.x.DR0492 --A---GCT-----A-G---C------T--TTT---------TGG--G.--------G-------------A---------A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------A---- 3342
01_AE.TH.04.BKM --A---GCT-----A-----C------T----T--------------G.--------G--------G--------------A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A---- 3282
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --A---GCT-----A-----C------T----T--------------G.--------G-----------------------A-----------------C-----------C------G---AA--------------------------------T--------A---- 2535
01_AE.VN.98.98VNND15 --A---GCT-----A-----C------T----T--------------G.--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA----------G---------------------T--------A---- 2585
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY T-----G-------AC----C------T--------------------.--------G-----------T-----------A-----------------C--------G--C--------TAA-T-A-----C--G--------------------T--------A---- 2517
02_AG.CY.05.CY048 T-----GG------AC-A-AA------T--------------------.--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CA---------------------------------T--------A---- 2529
02_AG.ES.06.P1261 T-----AGC-----AC-A-AA-----G---------------------.--------------------T-----------A-----------------C--------G--C---------CA-T-------------------------------T--------A---- 2768
02_AG.FR.91.DJ263 T-----G-------AC-A-AA------T-------------T------.--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CA---------------------------------T--------A---- 2678
02_AG.GH.03.03GH181AG T-----G-------AC----A------T--------------------.--------------------T--G--------A-----------------C-----------C---------AC------------GA-------------------T--------A---- 3354
02_AG.LR.x.POC44951 T-----G-C-----AC---AA------T--------------------.--------G-----C-----T-----------A-----------------C-----------C---------CA------------G--------------------T--------A---- 3325
02_AG.NG.01.PL0710 T-----GG------A--A-AA------T--------------------.--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------AA---------G-----AGA---------------T--------A---- 2514
02_AG.SE.94.SE7812 T-----G-------AC----A------T-------------TG----G.--------------------T-----------A-----------------C-----------C--------------------------------------------T--------A---- 2702
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T-----G-------AC---AA------T--------------------.--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA---------------------------------T--------A---- 2527
02_AG.US.00.00US_MSC3083 T-A---G-------AC---AA-----------------------G---.--------------------T-----------A-----------------C-----------C----------AA-----------G--------------------T--------A---- 2526
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T-----GC------A----AA------T--------------------.--------------------T--C--------A-----------------C-----------C---------CA---------C-----------------------T--------A---- 2520
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------G--------C-----------T--------------------.-----------------------------------------------------------T---------------T-----------------------------------------C--- 2556
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A---G-G-----A-----A------T-C------------------.--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA-C-G-------G--T--------------C--T--C---------- 2696
05_DF.BE.x.VI1310 T-A---G-------AC--GCA-----GT----T---------------.--------------------------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G--------------------T------------- 2712
06_cpx.AU.96.BFP90 T-A---G-G-----A----AA--------------------T------.--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--C-----C--G--G-----------------T--------A--G- 3358
07_BC.CN.98.98CN009 ------------T--------------T----------------G---.--------------------T-----------G-----------------C---------------------CA---------------T-----------------T-----A------- 2662
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------G----------A-A-------T----------------G---.--------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T------------- 2510
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A---G-------A----AA------T----T--------------G.--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A-----------------T--------A---- 2532
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A--GGG---C--A--A-A-------T-----G-------------G.-----------G--------T--G--------G---------------------------T-----------CA-------A----GA-T--T--------------T------------- 2709
11_cpx.CM.95.95CM_1816 T-A--GA-G-----A------------T-C-----------T------.--C--------------------C--------A-----G-----------C--------T-----A-------A---------C--G--AT-T--------------T-----A--A---- 2694
12_BF.AR.99.ARMA159 --A--------------A---------T--------------------.-----------------------------------------------------------G--------------------------------------------C---------------- 3335
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T-A---AG-------------------T-------------T--G---.--------------------------------A-----G-----------C--------------AG-----CA-T-------C--G--------------------T-----A------- 2735
14_BG.ES.00.X605 T-A---A----------A--C-----GT-------------T------.--------------------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C-----A--------------C--T-----A------- 2768
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A---GCT-----A-----C-----GT----T--G------------.--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A---- 2729
16_A2D.KR.97.97KR004 T-A---A-T-----AC---AA------T--TA---------T------.--------------------T----------AA-----------------C-----------C---------AA------------G--------------------T--------A---- 2693
17_BF.AR.99.ARMA038 --A--------------A-A-------T-A------------------.--------------------------------------------------------------G---------A-A-----------G---------------------------------- 2544
18_cpx.CU.99.CU76 --A-----------A----AA------T--------------------.--------------------T-----------A-----------------C-----------C-----G---CA---------------------------------T------------- 2635
19_cpx.CU.99.CU7 T-A--G-------------A-------T--------------------.-----------------G--------------G--------------------G------------------TCA--------------A-----------------T------------- 2556
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------G--A-------T--TA---------T------.-----------G--C-----------------A-----G-----C-----C--------------A------CA---------C------------------------------------- 2796
21_A2D.KE.99.KER2003 T-A---G-------A------------T-G-----------T------.--------------A-----T---------------------------------------------------AAA-----------G--G-----------------T------------- 2535
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY T-----GCT-----A-----C-----GT----T--------------G.-----A--------------T--C--------A--C--------------C-----------C--A------CA-------A-C-----------------------T--------A---- 2538
23_BG.CU.03.CB118 -----------------A-A-------T--------------------.--------------------T--------------------A------------------------------------------------------------------------------- 2773
24_BG.CU.03.CB378 -------------------A-------T--------------------.----------------------AG-----------------------------------------------------------G-----A-----------------T-----A------- 2755
25_cpx.CM.02.1918LE T-A---G-----T-A----AA------T----T--------------G.--------G-----------T-----------A-----G-----------C-----------C--A------AAA--------G-----------------------T--------A---- 2538
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T-----GCT-----A----AA------T----A--------T-----G.--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------AAA--------------A-A---------------T--T-----A---- 3335
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T-A---GCC---T------A-------T----T--G------------.--------------C-----T-----------A-----G-----------C--------------A------CA------------G--A-----------------T-----A------- 3321
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------AGA------GT--------------------.---------------------------------------------------------------------G----------------G----TT--------------T------------- 2696
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------T-------------------G.------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2731
31_BC.BR.04.04BR142 -----------C-------A-------T-CGAT-----------G---.--------------C-----T-----------G-----------------C----------------------A---------T--G--G-----------------T------------- 2802
32_06A1.EE.01.EE0369 T-A--GG-----T-A----A-------T-C-----------T------.--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G----------AA--------C--G--A-----------------T--------A--G- 2965
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 T-----GCT-----A----AC------T----T--------------G.--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------AC--- 2709
34_01B.TH.99.OUR2478P --A---G-T-----A------------T----T--------------G.--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------A---- 2532
35_AD.AF.05.05AF095 T-----GCT-----A----A-------T----------------G--G.--------------------T----------------------------------------------------A---------------A-----------------T------------- 2523
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T-----A-------AC---AT------T--------------------.--------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA----------------A--------G------T--------A--G- 2535
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------G-C--C--AC---AA------T-------------T------.-----------------------C--------A-----------------------------C--A------CA-T-------T-------T---------------T--------A---- 2520
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------T-------C------------.-----------------------------------------------------------------------------------G--G---------------------------------- 2753
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------G----------T--TA----------------.----------------------A-------------------------------------------------A-------------G---------------------------------- 2807
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T-A---G-----T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----GC-----.-----A--------C-----------------G---------------------------------------A----------C--G--------------------T---------C--- 2813
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----G--G------C----------C--C------------------.--------------------------------A-----------------------------G---------CAA-----------G---------------------------------- 2868
43_02G.SA.03.J11223 T-A---G----C--A----RA------T-------------T------.--------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A-----------------T-----A--A---- 2855
N.CM.95.YBF30 --T---G-T-----T----A------CT----G--C--T---------.--------G-----C--G-----C--------A--------------A--C-----------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA--------------T--------A---- 2924
N.CM.97.YBF106 --T---GGT-----T----A------CT----G--C--T---------.-----A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A--------G--GGTA--------------T-----A--A---- 2922
N.CM.02.DJO0131 --T---AGT-----T----A------CT----G--C--T---------.-----A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G--TGTA--------------T-----A--A---- 2836
N.CM.04.04CM_1015_04 --T---GGT-----T----A------CT----A--C--T---------.-----A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A--------G--T-CA--------------T-----A--A---- 2835
O.BE.87.ANT70 --T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T--------G.-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G--TGTG-----A--A-----T-----A--AC--A 3384
O.CM.x.BCF06 --T---G-----T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.-----------------C-----A--------A-----G-----C--A--C--G------------A-C--CCAAT----CA-C--G--AGTG-----A--A-----T--------A---- 3383
O.CM.91.MVP5180 --T--GG-----T-A-ATCA-------T----T--C--T--T-----G.--------G--------C--TT-A--------A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C-----AGTG-----A--A-----T-----A--A---- 3359
O.CM.96.96CMA102 --T---G-----T-A-ACCA-------T-C--T--C--T--T-----G.-----A--G--------C--TM-G--------G-----G--------A--C--G------------T-C--CCAAT-------T--G--A-CA-----A--T-----T-----A--A---A 2820
O.CM.97.97CMABB447 --T---G-G---T-A-ATC--------T-C--T--C-----T-----G.-----A--------------TA-G--------A-----G-----C--A--C-----------------C--CCAAT----T--C--G--AGTG-----A--A-----T--C--A--A---- 2822
O.CM.98.98CMA104 --T--GG-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T-----G.--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T--T--G--AGTA-----A--T-----T-----A--A---A 2816
O.CM.99.99CMU4122 ------G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.-----A--G--------C--T--G--------G-----G-----C--A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--G-TA-----A--A-----T-----A--AC--- 2815
O.FR.92.VAU --C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T------.-----A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G--AGTG-----A--A-----T-----A--A--G- 2896
DO.FR.08.RBF208 --T---G-----T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.-----A--G--------C--T-AA--------A-----G--------A--C--------------------CCAAT----TA-C--G--GGAG-----A--A-----T-----A--AC--- 2791
O.SN.99.99SE_MP1299 --T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G--GGAA-----A--A-----------A--AC--- 3383
O.US.x.I_2478B --T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T--G---.-----A--G--G-----C--T--G--------A-----G--------A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--AGTG-----A--A-----T-----A--AC--A 3386
O.US.97.97US08692A --T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G.-----A--G--G-----C--T--G--------G-----G--------A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--AGTG-----A--A-----T-----A--AC--A 2781
O.US.99.99USTWLA --C---G-----T-A-AT-AA--R---T-C--T--C--T--T------.-----A--G--------C---M-G--------G-----G-----C--A--C--G--------------G--CCAAT----YA-C-----AGTG-----A--A-----T--------A---- 2813
P.FR.09.RBF168 --T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T---------.-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A--------G--AGCT-----A--A--------C------C--- 3366
CPZ.CD.90.ANT --T---------T-ACA-GTC--------AGAG--T--T--------G.--------------------T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T------AAA---AA---A-----GCC---TGAT-----A--T--------C-----AC--- 2769
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C---GC---------A-AA------T----A-----------G--G.--------------C-----T--C--------A-----GT-A-----A-----G--------C----AA---AAAT--------C-G--AGTG--------T-----T--T---------- 2872
CPZ.GA.88.GAB1 --A---------T--C-T-AA-----GT-C--A--C------------.-----A--G--G--A--C--TT-A--------A-----G-----C--A--C-----------C--------TCAAT-A-----------GGTA--------------T-----A--AC-GA 3391
CPZ.TZ.00.TAN1 --------G--------A-CA------T-AGAG--C--T--------G.T-----G--A-----------A-G--------C-----G--A-----AA-------------T--AAA---CACAT-A------CC---GCAG-----A--G---C-T--C--------G- 2974
CPZ.US.85.US_Marilyn --C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G.------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A-TT-----A--------T--T-----A---- 3390
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B.FR.83.HXB2 TGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTG 3500
Pol V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V_
A.CD.02.02CD_KTB035 ----A-----A--------------------T-----A--------G-A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G--A----G--T-----------AT-----T-------G-----G--A-----G--------T--G-----G-A- 3494
A.SN.01.DDJ369 ----A---C-A--------------A-----T----------------A----C-G-----------C--G---G----------------T---G--GT-T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G-----G--A 2701
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----A---C-A--------------A-----TG---------------AA---C-G-----------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------------G--------A 2708
A1.CY.06.CY171 ----A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G-----------------------T--G--------A 2705
A1.GE.99.99GEMZ011 ----A---C-A-----------------C--T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G----------------G------T--G--------A 2684
A1.IT.02.60000 ----A---C-A-----------C--------T-----AT-A---A---A----C-G------------------G-------------C--TA-----A----G--TA-G--------AT-----T-------------G--------------C--T--G--------A 3505
A1.KE.02.ML1990 ----A---C-A--------------------TG---------------AA-----G--------T--C--G--------------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G--------------------C--T--G--------A 2823
A1.RU.08.PokA1Ru ----A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----G---G-GA----G--T--G--------AT-----T----G--G-----------------------T--G--------A 3003
A1.RW.93.93RW037A ----A---C-A--------------------TG---------------A----C-G-----------C--G---G----------------T--GG-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G--------A 3493
A1.SE.95.SE8538 ----A---C----------------A-----TG---------------A------G-----G-----C------G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------A------T-------G-------------------CC--T--G--------- 2699
A1.TZ.01.A341 -A------C-A--------------A-----TG---------------A------G-----------C------G----------------GA--G--A--T-G--T-----------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G-----G--A 2702
A1.UA.01.01UADN139 ----A---C-A--------------------T-----------------------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G---------C-------------T--G--------A 2699
A1.UG.99.99UGA07072 ----A---C-A--------------A-----T----------------A----C-G-----------C------G-----A----------TA--G-G-----G--T-----------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G--------A 2699
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----A---C-A--------------------TT----------------A-----G-----------C--G---G-T--G-----------T---G-----T-G--T--G--------AT-----T-------------G--A---------A-C--T--G-----G--A 2941
A2.CD.97.97CDKTB48 -A--A--G--A--------------------TG--------------------C-G---------------------------T-------CA--G-------G--TAG---------AT-----T---A---G-----G--------------C--T--------G--A 2838
A2.CY.94.94CY017_41 -A--------A--------------------TG---------------A----C-G------------------G----------------CA--G--A----G--TA-----------T-----T-A-A---G-----G--A---T-----ACC--T--------G--A 2857
B.AR.04.04AR143170 ----A--------------------------TT----------------------------G-----G--G---G--------T-----------G-------------------------------------------G------------------------------ 2701
B.AU.04.PS1038_Day174 ----A--------------------------TG-----------R---A---------------T-----G--------------------------------------------------------------------G------------------------------ 2711
B.BO.99.BOL0122 ----A---C----------------------T-----------G----A----C----------------G-----------G--------------------------------------------------------G------------------------------ 2720
B.BR.05.BREPM1081 ----A---C-------------------C--TT-------------------------------------G--------------G---------G-G-----------------------------A-----G-----G-----------------------------C 3004
B.CA.97.CANB3FULL ----A---------------------------G---------------A---------------------G--------------------------------------------------------------------G--A--------------------------- 2789
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----A-----A--------------------TG----------G----A-G-------------A-----G------------T----------------------------------------------G--------G--A------------A-------------- 3499
B.CO.01.PCM001 ----A-----A--------------A-----T-----------G----A---------------------G-----------C------------G----C---T---C---G--G---------T-------------G--------------G--------------- 2705
B.CU.99.Cu19 ----A--------------------------T---------------------C----------------G------------------------G------------C----------------T-------------G------------------------------ 3047
B.CY.06.CY165 ----A--------------------------TG---------------A-------------------------G-T--GT--T-G--------------G--G----C------------------------------G--A-----------------------G--- 2759
B.DE.86.D31 ----A--------------------------TG-------------------------------------G---G--------------------------------A-------------------------------G------------------------------ 3046
B.DK.04.PMVL_012 -A--A-----A--------------------TG---------------A---------C-----------G---G--------T-------G--G-----T------------------------T-A-----------G--A-------G---G--------------- 2867
B.DO.05.05DO_160884 ----A--------C-----------------TG-------C-----------------C-----TA----G-----------C-----G------G--A----------------------------------------G------------------------------ 2711
B.EC.89.EC003 ----A--------------------------TG---------------A------G--------------G---G--------------------G-------------------------------A-----------G--------------------------G--- 2625
B.ES.07.X2231 -A--A-----A--------------------T------------A-------G------------A----G---------------------A--G----------------------------G-----------T--G--A-----------------------G--- 2963
B.FR.92.92FR_BX08 ----A--------------------------TG----A----------A------------G--------G--------------------------------------------------------A-----------G--------------G--------------- 2708
B.GA.88.OYI ----A-----A--------------------TG---------------A-A-C-----------------G--------------------------------------------------------------------G------------------------------ 3043
B.GB.86.GB8_46R ----A--------------------------T--------------------------------------G---G-----------------------A----G-----------------------------------G--------------G--------------- 3520
B.GE.03.03GEMZ004 ----A--------------C-----------T-----------------A------------------------G-----------------------A----G-----------------------------------G--A---T-------G--------------A 2696
B.HT.05.05HT_129389 -A--A--------------------A-----TT---------------A---------------------G------------------------G-G-----------------------------------------G--------------------------G--- 2701
B.IN.x.11807 ----A--------------------------TG------------C--A---------------------G------------------------G-------------------------------------------G-----------------------------A 2847
B.JM.05.05JM_KJ108 ----A--G--A--------------------TG---------------A-----------G---------G--------G---------------G-G--------------------------------------T--G------------------------------ 2708
B.JP.05.DR6538 ----A--------------------------TG---------------A---------------------G---G-----------------A-----GTGT----------------------------------------A---T-------------------G-CA 3504
B.KR.04.04KMH5 ----A---C----------------------TG----------------------------G--------G--------G---------------G-------------------------------------------G--A---T----------G----------C- 3478
B.MM.99.mSTD101 ----A--G-----------------------TG----------G----A-G-------------------G------------T-----------G-------------------------------------------G--A--------------------------- 2890
B.NL.00.671_00T36 ----A---N----------------------T--------------------------------------G-----T---------------A--G------------C------------------A------------------------------------------ 3065
B.RU.04.04RU128005 ----A-----A--------------------T-----------------A--G--G--------------G---G--------------------------------C---G---------------------------------------------------------- 2991
B.TH.00.00TH_C3198 ----A--G-----------------------TGG---A----GG----A-G-------------------G------------------------G----------------------A--------------------G--A-----G--------------------- 2714
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----A-----A--C-----------------TG-------------------------------------G------------------------G-------G---AG---------AA-------------------G------------------------------ 2720
B.TW.94.TWCYS ----A--------------------------TG-------------------------------T------------------------------G-----------A-------------------------------G------------C---------------CA 3500
B.UA.01.01UAKV167 ----A--------------------------TG---------------AA-----G--------------G------------------------G-----------------------T-------------------G------------------------------ 2726
B.US.07.CR0027M ----A-------------------------------------------A---------------------G-----T--GT-----------A--------------A----------------------------T--G--A---T----------------------- 2752
B.UY.01.01UYTRA1179 ----A--------------------------TG---------------A---------------------G---------T-----------A--G-G----------C------------------A-----------G------------------------------ 2705
B.YE.02.02YE507 ----A-----A-------------------------------------A---------------------G---G----G--G----------------A-T-----A----------AT-------------------G--A---A----------------------- 2717
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----A--------------------------T------------A---A------------------------G---------------------G----------------G--------------------------------------------------------- 2932
C.AR.01.ARG4006 ----A-----A--C----------------------------------AA---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-C---------AT-----T-------G-----G--A--------------------------A 2684
C.BR.04.04BR013 ----A-----A--C-----------------------------------A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-------------G-----G--A--------------------------A 2964
C.BW.00.00BW07621 ----A--G--A--C-----C-----A---------------------------C-G------------------G----------------CA--G-G-----G--T-----------AT-----T----T--G-----G--A--------------------------A 2853
C.CN.98.YNRL9840 ----A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---T----------------------A 2684
C.CY.05.CY040 ----A-----A--C-----------------TT--------C------AA-----G--------------G---G------G---------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A-------------------------CA 2705
C.ES.07.X2118_2 ----A-----A--C-----------------------A---C------A----C-T--C-----------G--GG----G--------T--CA--G-G--------T-----------AT-----T-------G-----G--A-----G--------------------A 2916
C.ET.02.02ET_288 ----A-----A--C--------C--------------A----------A----C-G--------------G---G-T--------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A-----------G--------------A 2702
C.GE.03.03GEMZ033 ----A-----A--C--------------------------C--------A--GC-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A--------------------------A 2681
C.IL.98.98IS002 ----A-----A--C---------------------------------------C----------------G--------------------CA--G----------T-----------AT-----T-A--------------A--------------------------A 2834
C.IN.03.D24 ----------A--C--------------------------------C------C-G--------------G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-------------G--T-----A------------T-------------A 3536
C.KE.00.KER2010 ----A-----A--C-----------------------A----G---------CC-T-----------------G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G-CA--------------------------A 2681
C.MM.99.mIDU101_3 ----A-----A--C-----------------------A---------------C-C--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---T-------------G-------CA 2851
C.MW.93.93MW_965 ----A-----A--C-----C---------------------------------C-G--C-----------G---G----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G--A--------------------------A 2687
C.SN.90.90SE_364 ----A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G-------C--------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G--A--------------------------A 2669
C.SO.89.89SM_145 ----A---C-A--C-----------------------------G---------C-T-----------------GG----------------CA--G----------T-----------AT-------------G-----G--A--------------------------A 2721
C.TZ.02.CO178 ----A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-A-----G----------------G---------------G--A 2681
C.US.98.98US_MSC3018 ----A-----A--C----------------T-T-------A------------C-T-----------A--G--G-----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A------------------T-------A 2675
C.UY.01.TRA3011 ----A-----A--C--------------------------A------------C-G--------------G---G----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A---T---------------------CA 2672
C.YE.02.02YE511 ----A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G--A--------------------------A 2675
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----A-----A--C---------------------------------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------C-----------AT-----T-A-----G-----G--A-----------------------G--A 2904
C.ZM.02.02ZM108 ----A-----A--C-----------A-----TG--------------------C-G--------------G---G----GT----------CA--G-------G--T-----------AT-----T----T--G-----G--A-------------------------CA 3469
D.CD.83.ELI ---A--G---A--C--------C--------T-----A-----------A--------------------G-----------------------------------------------AT-------------------G--A---T----------------------- 3046
D.CM.01.01CM_0009BBY ----A-----A-----------C--------TT----A----------A---------------------G---G-T------T-------G---------------A----------AT-------A-----------G--------C-G------------------- 2699
D.CY.06.CY163 ----A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T------T--------A--G----G-----------------AT-------A-----G-----G-----C--C-----------T--------A 2708
D.KE.97.ML415_2 ----A-----A-----------C-----C--T-----A-----------A--------C---TGT-----G------------T-G-----T---G-----T----------------AT-------------------G--A--------------------------A 2966
D.KR.04.04KBH8 ----A-----A--------------A-----TG----A----------AA--G--G-----------C--G---G----------G-----------------G---A----------AT-------------------G------------------------------ 3459
D.SN.x.SE365 ----A-----A-----------C--------TG----A--------G-AAG-------------------G---G-----------------A--G---------------C------AT-------------------G------------------------------ 3517
D.TD.99.MN011 ----A-----A-----------C--------T-----A-----G----A-----------G---------G---G-T---A--T-------G---G-----------A----------AT-------------------G--------C-G---------G--------- 2724
D.TZ.01.A280 ----A-----A--------------------TT----A----------AA--------------------G---G----------G-----------------G---A----G-----AT----------------T--G----------G----A------------CA 2701
D.UG.99.99UGK09958 -A--------A-----------C--------T-----A----------AA--------C---TG------G---G----------G---------G-------G--------------AT-------------------G--A--------------------------- 2699
D.YE.02.02YE516 ----A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T------T-------T---------T-----AG---------AT-------------------G--------C-G------------------- 2711
D.ZA.90.R1 -A--------A--C--------C--------T-----A--------------------------------G------------T-----------G----------------------AT-------------------G--A--CT----------------------- 2846
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -A--A---C-A--------------------TG----A--------------------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C------GA--T-----T-------G--T-AG--A-----------------------G--A 2603
F1.AR.02.ARE933 -A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----------T--G--A-----------------------G--A 2794
F1.BE.93.VI850 -A--A---C-A--------------------T-------------------C------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C---G------T-----T-----A----T--G----------G---------------G--A 2837
F1.BR.07.07BR844 -A--A---C-A-----------C--------T--C-------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A--------G--------------G-CA 3281
F1.ES.x.P1146 -A--A-----A--------------------T-----------------A--------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G-----G--------------------------G-CA 2777
F1.FI.93.FIN9363 -A--A---C-A--C-----------N-----T------------------------------------------G----G-----------CA-GG-G-----G--T-C-------A-TT-----T----------T--G--------------------------G--A 2829
F1.FR.96.96FR_MP411 -A--A-----A--------------------T------------A---A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T------------T-----T-------G-----G-----------------G--------G--A 2702
F1.JP.04.DR6082 -A--A---C-A--------------------T--------------------------------------G--GG----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A-----------G-----------G-CA 3473
F1.RO.96.BCI_R07 -A--A---C-A--------------------T----------------AA--------------------G---GT---G-----------TA--G-GA--T-G--T-C----------T-----T-------G-----G--A-----------------------G--A 3524
F1.RU.08.D88_845 ----A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G----G-----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G-----G--A-----------------------G--A 2959
F2.CM.97.CM53657 ----A---C-A--------------------T----------G-----A---CC----C---------------G-------G--------C---G-G----------T---------AT-----A-------G-----G--A-----------------------G--A 2690
G.BE.96.DRCBL ----A---C-A--------------------T-----A----------A---------C------A----G--GG--------T-------CA--G--T--A-G----C---------AA-G--GT-------G-----G-----------------T-----------C 3457
G.CM.04.178_15 ----A---C-A--------------------T----------------A----C----------T-----G--GG-------G--------CA--G----------T-----------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------C 3021
G.CU.99.Cu74 ----A--GC-A--------------------T----------------AA------------------C-G--GG--------T-------CA--G-------G--T-----------AT-G---T-------G-----G--A--------------T-----------C 3104
G.ES.05.P962 ----A---C-A--------------------T--------------G-A----C----------------G--------------------CA--G-------G--T--------T--AT-------------------G-----------------T-----------C 2983
G.GH.03.03GH175G ----A---C-A--------------------T-----A----------A---CC------G---------G--GG-----------------A--G--T-C--G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A-----------G--T-----------C 3540
G.KE.93.HH8793_12_1 ----A---C-A--------------------T---------------------C----------------G--GG----------------CA--G-------G--T-CG--------AT-G---T-------G-----G--.--------------T-----------C 2900
G.NG.01.01NGPL0669 ----A---C-A--------------------TG---------------A---------------T--C-----G-----------------CA--G-T-----G--T-----G-----AT-G---T-------------G--A-------G------T-----------C 2705
G.PT.x.PT2695 ----A---C-A-----------C--------T------------A---AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-C---------AT-G---T----------------------G--------T-----------C 3442
G.SE.93.SE6165 ----A---C-A--------------------T----------------C---C-----------------G--GG----------------CA--G--T----G----C---------AA-G--GT-------G-----G--A-------G------T-----------C 2897
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B.FR.83.HXB2 TGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTG 3500
Pol V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V_
H.BE.93.VI991 ----A---C-A-------------------------------------A----C-------W--------G--GG-----------------A--G-------G--TA----G-----AT-G---T-------------G----------------------------CA 2889
H.BE.93.VI997 ----A---C-A--C-----------------T---------------------C----------------G--GG----------------C---G-------G---A----G-----AT-G---T-------------G----------G------------------A 2824
H.CF.90.056 ----A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T-------------G--------G-G-------A----------A 2847
H.GB.00.00GBAC4001 ----A---C-A------------------------------------------C----------------G---G----G---T-------CA----------G--TAC---G-----AT-G---T---A---------G--------G-G---------------G--A 3018
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----A---C-A--------------------T----------------A----C----------------G--G--------------G--CA--G--G--T----T-C---------AT-----T-------G-----G-----------------------------A 2694
J.SE.93.SE9280_7887 ----A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------A---------------------------G--A 2814
J.SE.94.SE9173_7022 ----A---C-A--------------A-----T-----A------A---A-G--C-----------A----G--GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G----------------AG--------------------------G--A 2815
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT-------T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A-----G--------A-----------------G-----G--A 2696
K.CM.96.96CM_MP535 ----A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G--------------------G-----G-----G--A 2696
01_AE.CF.90.90CF11697 ----A---C-A--------------A-----TG----A----------AA---C-G-----------C--G---G-T--G---------------G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------G---A-C--T--G--------A 3449
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----A-----A--------------A--C--T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G------G-----ACC--T--G------ACA 2699
01_AE.HK.04.HK001 ----A---C-A--------------A-----TG----------GA---A------G----G------C--G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G------------ACC--T--G--------A 2862
01_AE.JP.x.DR0492 ----A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A 3512
01_AE.TH.04.BKM ----A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------C-C--T--G--------A 3452
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G--C--------C--G---G----------------CA----------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------A-C--T--G-----G--A 2705
01_AE.VN.98.98VNND15 ----A---C-A--------------A-----TG---------------A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A 2755
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -A--A---C-A--C-----G-----------TG----A----------A----C-G--------T--C--G---G----------G-----TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-----------C-G-----------------T-----------C 2687
02_AG.CY.05.CY048 ----A---C-A-----------------C--TG----A----------A----C-G----G----A-C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A 2699
02_AG.ES.06.P1261 -A--A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G---------A-C--G---G----------------TA--G--A----G--T-----------AT-----T-------G-----G-----C-----------T-----------A 2938
02_AG.FR.91.DJ263 ----A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G--------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A 2848
02_AG.GH.03.03GH181AG ----A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A 3524
02_AG.LR.x.POC44951 ----A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--A---------A----T-----------A 3495
02_AG.NG.01.PL0710 ----A---C-A--------------------TG----A--C-G-A---A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A---T----------T-----------A 2684
02_AG.SE.94.SE7812 ----A---G-A------CA-GTCAG------TG----A----------A------G-----------C------G-----A----------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A 2872
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----A---C-A--------------------T-----A----------A----C-------------C--G------------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A 2697
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----A---C-A--------------A-----T-----A----------AA---C-G----G------C--G---G----------------T---G-------G--T--G---------T-----T-------G-----G--A--------------T--------G--A 2696
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----A---C-A--------------------TG----A--C------------C-G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A 2690
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A--------------------------TG-------------------------------------G---G---------------------------------C------------------------------G------------------------------ 2726
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T-----C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A-----G-----G--------------------------G-CA 2866
05_DF.BE.x.VI1310 -A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G--------------------G--------------------------AT-------------------G--A-----------------------G--- 2882
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A--------------CA--G----------T-C---------A------T-------G-----G--A---T-------------------G--A 3528
07_BC.CN.98.98CN009 ----A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A------------------------A-A 2832
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-A--G--------G--A---T---------------------CA 2680
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T-G---------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G--------------G--T--G-----G--A 2702
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G------T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T-------------G--A--------------------------A 2879
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G---------T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT-------------G--A-----------------C--------A 2864
12_BF.AR.99.ARMA159 ----A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G--------G---------------------------A-------------------------------G--A--------------------------- 3505
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG----------------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T-------G--------A---T----------T-----------C 2905
14_BG.ES.00.X605 ----A---C-A-----------C--------T----------------AA---C----------------G---G-T--------------CA--G----------T-C---------AT-G---T-------G-----G--------G--------T-----------C 2938
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T-------G-----G-------------CC--T--G-------CA 2899
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T--------G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A---G-----G--------------C--T--------G--A 2863
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A-----A-----------------------------------G-A---------------------G--------G------------A--G-----------A-------------------------------G--A--------------------------- 2714
18_cpx.CU.99.CU76 -A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G-----------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A-----------G--A-----------G--T--G-----G--A 2805
19_cpx.CU.99.CU7 -------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G-------------------------------------------AT-------------------G--A-----------------G--------- 2726
20_BG.CU.99.Cu103 ----A--------------------------T---------------------C----------------G------------T-----------G-----------AC----------------T-------G-----G--A--------------------------- 2966
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G-----------------------------------------------AT-------------------G--A--------G--------------G--A 2705
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G--------------------G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--T--G----------G---G--T--G-----G--C 2708
23_BG.CU.03.CB118 ----A--------------------------T----------------A----C----------------G------------------------G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G--A--------------------------- 2943
24_BG.CU.03.CB378 ----A--GC-A--------------------T-----------------A---C----------------G------------T-----------G-----------AC----------------T-------------G--A--------------------------- 2925
25_cpx.CM.02.1918LE ----A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A--------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-------G-----G--A---------A-C--T--G--------C 2708
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T-------G-----------CT-G-----C--T-----------A 3505
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG----G-----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T-------------G--A-------G---------------G--A 3491
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----A-----A-------------------------------------A---------------------G--------G---------------G-------------------------------------------G--A--------------------------- 2866
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T--G---------------G-----------A----------------G--------------G--A---A----------------------- 2901
31_BC.BR.04.04BR142 ----A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A-------------------------CA 2972
32_06A1.EE.01.EE0369 -A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A-G------------TA--G----G-----T-C---------AT-----T-------G--------A---T-------G-----G-----G--A 3135
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ----A---C-A--------------A-----TG---------------AA---C-G-----------C-AG---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G------------ACC--C--G--------A 2879
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-G-----G--T--------R--AT-----T-------G--------A---------ACC--T--G--------A 2702
35_AD.AF.05.05AF095 ----A-----A-----------C--------T-----AG-------G--A-----G-----------C--G-----T-----G--------TA--G-------G--------------AT-------------------G--AC-------------------------- 2693
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A------------------G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--------------C--T--G--------C 2705
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T-----GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T-------G----TTTT----G----------T-----------C 2690
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----A-------------------------------------------A---------------T-----G------------T-----------G-------------------------------------G-----G----------G------------------- 2923
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G------------------------G------------C----------------T-------G--T--------------------------------- 2977
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G--T--G--A-----G--G--------------G--A 2983
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G------------------------G-------------------------------------------G------T----------------------A 3038
43_02G.SA.03.J11223 ----A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----R--A--------------------Y-----A 3025
N.CM.95.YBF30 -A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-G-----AA--GC-C------T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T--------------AT-------A-----------G-----AT----------CC-G--------C 3094
N.CM.97.YBF106 -A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-CA-TT-T---C----------AT-------A-----------G-----AT----------CC----------C 3092
N.CM.02.DJO0131 -A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A-----------G-----AT---G------CC----------C 3006
N.CM.04.04CM_1015_04 -A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--------T--G-----AT----------CC----------C 3005
O.BE.87.ANT70 -A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG-----------A-GGT-----C-------G-----G--A 3554
O.CM.x.BCF06 -A--A-----A--------------A--C----A---A----G-----AAG--C-G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A---G--------A-GG--------G--------------A 3553
O.CM.91.MVP5180 -A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C------------T--T-G-----G---G----TT---GTA----G-----A------T-A-A------------A-AG--------G--------------A 3529
O.CM.96.96CMA102 -A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTA-R--R------------T-A-A---------G--A-AG--------------G-----G--A 2990
O.CM.97.97CMABB447 -A--A--G--A-----------------A--T-AG--A----G-----AAG-------C--GT-AA-C-----------GT--T-G--------GG----TT-G-GTA----G-----A----------A---------G--A-GG--------------------T--A 2992
O.CM.98.98CMA104 -A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT--T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A---------G--A-GG--------------G-----G--A 2986
O.CM.99.99CMU4122 -A--A--G--A--------------A--C--T-----A----G------AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G------A--G----TT---GTA-------------G---T-A-AG--G--------A-GG--------------------T--A 2985
O.FR.92.VAU -A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A---G-----G--A-AG--G-----G-----------G--A 3066
DO.FR.08.RBF208 ----A--G--A--------------A--C--TT----A--C-G-----AAG----G-----RT-AA-------C-----RT--T-G------A--G----CT---GT--G-----------G---T-A-----R--------A-GG--------------G-----T--A 2961
O.SN.99.99SE_MP1299 -A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T-----A-AGT-------------G-----T--A 3553
O.US.x.I_2478B -A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T----------------TT---GTA----G------T-G---T-A-AG-------------AG--------------G-----T--A 3556
O.US.97.97US08692A -A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G---------G----TT---GTA----G------T-G---T-A-AG-------------AG--------------G-----T--A 2951
O.US.99.99USTWLA -A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----ARG----G------T-AA-C------------T--T-G---------G----TT---GTC----G-----A------T-A-A---------G--A-GA--------G-----------T--A 2983
P.FR.09.RBF168 -A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T 3536
CPZ.CD.90.ANT -A--A-----A-----------------C--------A--C---ACT-A---G--G----G----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A-G--TAGG--------AT-----T-A-A------T-A-C-A------C-GC-GAA-A--G-G---TAC 2939
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -A--C-----A--------------A--A--T-----A------A-T-A---GC-T------T-AA----G---G-G--G-GT--G---------G--G-T--C--CCC------T--A-----------------TCA------A----------------------CC 3042
CPZ.GA.88.GAB1 -A--A--G--A--------------------T-----A--A---A---A------------G--GA-A--------A--GAA---G-----T---G-T--T--C---CC---------AT-----T-A--------T--G-----AG---GCAC------------G--A 3561
CPZ.TZ.00.TAN1 -A--C---C-T--------C-----A-----T-AT--A--A---ACT-AAG--C----C---T-GA--------GTA----G-T----T--GCC-G--GA-A-G--CAGG--------AT-G--GT-A-A------T-AGC--------------AAG--T--A----CA 3144
CPZ.US.85.US_Marilyn -A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------------A--------G--------------G--C 3560

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2010
65



HIV-1/SIVcpz
CompleteGenomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 TATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT.AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAA 3669
Pol _Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F_#_K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__
A.CD.02.02CD_KTB035 --------------------T---G----------------A--A-----T-A---------T------------------------.------T-A-------------------A--A----TC--------------------G---G--------A-TC------- 3663
A.SN.01.DDJ369 ------------------------G----------------A--A-------A------------------C---------------.--G----------------------------AA---TC---T--T-------------G-------GT---A-T-------- 2870
A1.AU.03.PS1044_Day0 --C-----------------A--------------------A--A-------A------------C---------------------.--------A----------------------A----TC---TY---------------G-------G----A-TG------- 2877
A1.CY.06.CY171 --------------------T---G----------------A--A--A-----------------------------G---------.--G-----A-------------------A--A-G-ATC---T----------------------------CA-TG------- 2874
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------------T---G----------------A--A--A-----------------------------G---------.--G-----A-------------------A--A-G--TC---T--------------------G-------CA-TG------- 2853
A1.IT.02.60000 --------------------T---G----------------A--A-------A------------------------G---------.--------A-------------------A--G-G--TC---T----------------------------CA-TG------- 3674
A1.KE.02.ML1990 --------------------T-----G--------------A--A-------A------------C---------------------.--------A----------------------AA---TC---T-----A----------G-------G----A-TG------- 2992
A1.RU.08.PokA1Ru --------------------T---G----------------A--A--A----A-------T----------------G---------.----------------------------A--A-G-ATC---T----------------------------CA--G------- 3172
A1.RW.93.93RW037A ----------------------------T---------A--A--A-------A----------------------------------.--G-----A----------------------A----TC---G------------------------G----A-TG------- 3662
A1.SE.95.SE8538 --C--------------------------------------A--A-------A------------C---------------------.------T-A-----------G----------A----TC---T------------------------G----A-TG------- 2868
A1.TZ.01.A341 ------------------------G----------------A--A-------A------------C---------------------.-------------------------------AA---TC---T---------------------C-------A-TG------- 2871
A1.UA.01.01UADN139 --------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------.--G-------------------------A--A-G--TC-A-T----------------------------CA-TG------- 2868
A1.UG.99.99UGA07072 --------T--------------------------------A--A-------A---G------------------------------.-----------------G-------------AA-A-TC---T---------------------C-GG----A-TG------- 2868
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------.--------A-------------------A--A----TC---T--------------------G----------T-------- 3110
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------------------------------------A--A---------------T-------------------A------.--------A--------G----------A--G--A-TCCA-------C-----------------------A-----A---- 3007
A2.CY.94.94CY017_41 --C--------------------------------------A--A-------A------------------------G--A--C---.--G--------------G----------A--G----TCCA--------------A-------G--------A-----A---- 3026
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------T----G----------------C--------------------C---------------.-----C--A-----------G-------A-------------------------------------G--------------- 2870
B.AU.04.PS1038_Day174 -----C-----------------------------------------A--------------T------------------------.--------A-----------G------------------A-------------------G---------------------- 2880
B.BO.99.BOL0122 ---------------------------------C----------A---G----T-----------C-------T------C------.--------------------G------C--GC--A------T--T---------A-------------G------------- 2889
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------------------G-------A---------------------------------------------.--------A-----------G-------------------------------------G---GC------------------ 3173
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------------------A---------C-----------------------------------.------------------------------------------------------------------------------A--C 2958
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------------------------------------------A-T---T-----------C----------------A--A-.-----------------------------------------T---------------------------------------- 3668
B.CO.01.PCM001 -----------------------G---------C----------A--------A------T--------------------------.---------------------------------------A-------------------------------A---------- 2874
B.CU.99.Cu19 ------------------------G-------------------------------------------------------A------.--------------------G-------------A-A-------------------G-----G------------------- 3216
B.CY.06.CY165 --C-----------------------------------------------------G-----------------------A------.------T------------------------C------AAT---------------------G------------------- 2928
B.DE.86.D31 ---------------------------------------------------------------------------------------.--------------------G------------------------------------------------------------- 3215
B.DK.04.PMVL_012 ---------T------------------------------------A---------G------------------------------.--------------------------------------A--------------------------------------A---- 3036
B.DO.05.05DO_160884 -----------------------------------------A----------A----------------------------------.--------------------G---------------A----A-----------------------------A-----A---- 2880
B.EC.89.EC003 ------------------------G-------------------A--AA-C-----------------------------A------.--------------------G-------------A---------------------------G------------------- 2794
B.ES.07.X2231 -----------------------------------------A------G-G------------------------------------.-----------G-----------------G--------C-----------------------G---G--------------- 3132
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------G-------------------------------------G------------------------.--------------------G-----------------------------------------G------------------- 2877
B.GA.88.OYI ------------------------G--------T-------A-----A---------------------------------------.--------------------G-----------------------------------------G------------------- 3212
B.GB.86.GB8_46R ------------------------G-------G-----------A----T-------------------------------------.--------------------G-------A---------------------------------G------------------- 3689
B.GE.03.03GEMZ004 ------------------------G-----------------------A-T------------------------------------.--------------------G-------A---------------------------------G------------------- 2865
B.HT.05.05HT_129389 --C--------------------------G--------------------T------------------G-----------------.--------A-----------------------------------------------G------------------------- 2870
B.IN.x.11807 -----------------------------------------------------T--------T------------------------.-----------------------------G---------------------------------------------------- 3016
B.JM.05.05JM_KJ108 --------T--------------------G---C----------------------G-----------------------------C.-----------------------------------A-----------------------------------A---------- 2877
B.JP.05.DR6538 ------------------------G--------G-------A-----------T---------------------------------.--------------------G-------------A----------------------------------------------- 3673
B.KR.04.04KMH5 -----------G-------------------------------------T-------------------------------------.---------------------------------------------------------------------------------- 3647
B.MM.99.mSTD101 --------------------A---G------------------------T---------------C-----------G--A----A-.--------------------G-------A----------------------------------------------------- 3059
B.NL.00.671_00T36 ------------A----------------------------------A---------------------------------------.--------------------G-------A-G----------------A---------------------------------- 3234
B.RU.04.04RU128005 --C---------W----------------------------------------------------------A---------------.-----------G----------------A----------A-------------------G---------------------- 3160
B.TH.00.00TH_C3198 -----------G-------------------------------------T---------------C-------------------A-.--------------------G------------------------------------------------------------- 2883
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------------------------------A-----T--G---T-------------C------------.--------------------G-R-------TC---------------C----------G----------------------- 2889
B.TW.94.TWCYS -----C------------------G-------------------------------------------G------------A-----.--------------------G--------G-C---------------------------------------------A---- 3669
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------G----------A-A------T---------------------------------.--------------------G-------A---------------------------------------G------------- 2895
B.US.07.CR0027M --------------------GC------------------------A-A-CA--------T----C-----------G---------.--------------------------------------G-------------------G--------------T-------- 2921
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------------------------------------A------------------------------------------.--------------------G------------------A-------------------------------A---------- 2874
B.YE.02.02YE507 --------T-----------A------------------------------------------------------------------.--------A-----------G-----------------------------------C-----------------------G- 2886
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------------------------C---------------T-AAT---------------------------------.-------------------------------C--A----------------------------------------------- 3101
C.AR.01.ARG4006 --------T-----G--------------T-----------A----AA--G-----------------------------------C.----------------------------A-------AC--------------------G---G------------------- 2853
C.BR.04.04BR013 --------T--------------------T------------------G-G-A---------------------------A-----C.----------------------------A-------AC------------------C-G---G------------------- 3133
C.BW.00.00BW07621 --------------------T--------T--C-----A--A------A-T-A---------------------C-----A-----C.--------------------G-------A-------AC------------------------G------------------- 3022
C.CN.98.YNRL9840 ---------T-------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----AT----C.-----------------G--G-------A-------AC------------------------G-----------T-----G- 2853
C.CY.05.CY040 ------------G-------T------------G-------A-------TT--------------C--------C-----A-----C.-----------G-----G--G-------A-------AC---------------C-----G--G---GT-------------- 2874
C.ES.07.X2118_2 ------------G----------------T--------A--A--------T-----------------------C-----A-----C.--G--------------G--G-------A-------AC------------------------G------------------- 3085
C.ET.02.02ET_288 --------T--------------------T-----------A------G-T-A---------------------C-----A------.-----------------G--G-------A--G----AC-----------------------TG------------------- 2871
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A--------C------------------------G------------------- 2850
C.IL.98.98IS002 -----------------------G----TT-----------A--------T-A---G-----------------C-----A-----C.-----------------G----------A-------AC---------------------G--G------------------- 3003
C.IN.03.D24 --------T---G-------A--G-----T--------------------G-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-------AC--------------------G---G--G---------------- 3705
C.KE.00.KER2010 -----------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C.--------A-----------G-------A-------AC------------------------G------------------- 2850
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------G-----T-----------A----------A---------------------C-----A-----C.--------------------G-------A-------AC---------------------G--GC----------T-----G- 3020
C.MW.93.93MW_965 -----------C--------G--------T-----------A--------T-A------------C--------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-----A-TC------------------------G---------A--------- 2856
C.SN.90.90SE_364 --------------------A--------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C.-----C--------------G-------A-------AC------------------------G------------------- 2838
C.SO.89.89SM_145 --C--------------------G-----T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-------ACA-----------------------G------------------- 2890
C.TZ.02.CO178 -----------------------G-----T-----------A--------T-A---G-----------------C--G--A-----C.-----------------G--G-------A-------AC------------------------G------------------- 2850
C.US.98.98US_MSC3018 -----------------------------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C.------T----G-----G--G-------A-------AC------------------------G------------------- 2844
C.UY.01.TRA3011 -----------------------------T-----------A--A-AC--G-----------------------C-----A--T--C.------T-----------------A---A-------AC--------------------G---G------------------- 2841
C.YE.02.02YE511 -----------------------------------------A------T-T-A---------------------C-----A-----C.------T----G----------------A---A---AC------------------------G------------------- 2844
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------------------G-----T-----------A--A---G-G-----------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-------AC-------------------------------------------- 3073
C.ZM.02.02ZM108 -----------------------------T--------A--A--A-----T-A---G-----------------C-----A-----C.--------------------G-------A-------AC------------------------G------------------- 3638
D.CD.83.ELI -----------------------------------------A--A-----C--------------C--------------A------.--------------------G--------------------------------------G------G--------------- 3215
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------------------------------G-------A--A---G--A--------T-T-GG--------------A------.--------------------G-------A-----A-A-------T------------------------------------- 2868
D.CY.06.CY163 ------------------------------A----------A--A------A----------T-GG--------------A------.--------------------G-------A---------------T------------------------------------- 2877
D.KE.97.ML415_2 --------------------------------------------A-------A---G-----------------------A-A--A-.----------------------------A------------------C----------G----------------------- 3135
D.KR.04.04KBH8 --------T------------------------T-------A--A--------------------------A---------------.------T----G--------G-------A----------A------------------------------------------ 3628
D.SN.x.SE365 -----------------------------------------A--A-------A------------------------G---------.--------------------G-------A--G----A----T---------------------------A----------G- 3686
D.TD.99.MN011 ---------------------------------G----A--A--A-----------------T-GG--------------A------.--------------------G-----------A-A------T---------------------------------------- 2893
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------A--A-A---------------------------------A------.--------------------G-------A----------A------------------------------------------ 2870
D.UG.99.99UGK09958 --C--------------------------------------A--A-------AT----------------------------A--A-.--------------------G-------A-T--------------------------------------------------- 2868
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G--A------.--------------------G--------------------T-------------------------------T-------- 2880
D.ZA.90.R1 -----------------------------------------A--A---G-T--------------C--------------A------.--------------------G----------CA---------------------------------G--------------- 3015
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------------------G-------A--A---A---AG---------------------------------.--------------------G-------A-------TC---------G---------------------------------- 2772
F1.AR.02.ARE933 -----------------------------------------A--A--------G------------------------------C--.--------A-----------G---------------TC---------------------------------A---------- 2963
F1.BE.93.VI850 -----------------------------------------A--A--AG-C--G-----------------------GA-C------.--------A-----------G-------A-G-----TCG--------------------------------A-----A---- 3006
F1.BR.07.07BR844 -----------C-----------------------------A--A--------G--G------------------------------.--------------------G-------A-------TC---T-----------C-----------G-----A---------- 3450
F1.ES.x.P1146 --C-------------------------T------------A--A--------G---------------------------A-----.--------A-----------G-------A-------TC-A-------------------------------------A---- 2946
F1.FI.93.FIN9363 ---------------------------C--A--T-------A--A--------A--------------------C-G----------.--------A-----------G-------A-------TC---------------------------------A---------- 2998
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------------------C-G-----A--A------------------------------------------.-----C--A-----------G-------A--CA---TC----------------A-----G----------T---------- 2871
F1.JP.04.DR6082 ------------G-------A------------G-------A--A--------A---------------------------------.--------A-----------G-------A-------TC----------------A----------------AA--------- 3642
F1.RO.96.BCI_R07 --------------------T--------------------A--A--------G--------------G------------A-----.--------A-----------G-------A-------TC---------------------------------------A---- 3693
F1.RU.08.D88_845 -----------------------------------------A--A--------G--G-----------------------A----A-.--------------------R-------A-------TC--------------------G------------A---------- 3128
F2.CM.97.CM53657 --------------------TC-----------G-------A--A-----C-A-------------------------------CA-.--------------------G----------G----TC---------------------------------A-T-------- 2859
G.BE.96.DRCBL ---------------------C-----------G-------A--A----T-------------------G---------------A-.----------------------------A-GG-G--TC---------------------G-----------A-T-------- 3626
G.CM.04.178_15 --C-----------------A------------G-------A--A----TC-A--------------------------------AC.--------------------G-------A--GAG--TC---------------------------------A---------- 3190
G.CU.99.Cu74 --------------------AA-----------G-------A--A---A-C-A---------G----------------------AC.--G-------------------------A--G-G--TC----------------------------GT---A-T-------- 3273
G.ES.05.P962 --C------------------------------G-------A--A---TCC-A--------------------------------AC.--------------------G-------A--G-G--TC---------------------------------A-----A---- 3152
G.GH.03.03GH175G --------------------A------------G-G-----A--A----T--A--------------------------------AC.--G-----A------------------CA--G-G--TC-A----------------T--G--G--------A-TG------- 3709
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------------G------------G----A--A--A-AA-----A--------------------C----------AC.----------------------------A--G-G--AC---------------------------------A-T-------- 3069
G.NG.01.01NGPL0669 --C------------------------------G-------A--A----CC-A--------------------------------AC.--------------------G-------A--G-G-ATC--------------------GG-----------A-----A---- 2874
G.PT.x.PT2695 --------A-----------A------------G-------A--A----C------G--------C-----C--C----------AC.----------------------------A--G-G--TC---------------------------------A-T-------- 3611
G.SE.93.SE6165 --------------------A------------G----A--A--A----T--A--------------------------------AC.--------------------G-------A--G-G--TC------------------------G--------A-T-------- 3066
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B.FR.83.HXB2 TATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT.AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAA 3669
Pol _Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F_#_K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__
H.BE.93.VI991 --------T-----------A-----------------------A----C--A---G-----------------------------C.-----------G----------------A-------TC---------------------G-----------A-T---A---- 3058
H.BE.93.VI997 --------T-----------------------------------A----C--A---------------------------------C.--------A--G----------------A------AAA-----------G---------------------A---------- 2993
H.CF.90.056 --------T----------------------------G------A--------------------------------G---------.-----------G----------------A------AAC----------------A----------------A---------- 3016
H.GB.00.00GBAC4001 --------T-------------------------------------------AA--------------------------------C.--G--C--A--G----------------A------AAC----------------A----G-----------A---------- 3187
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------T--G-------A------------G-------A--A----T--A----------------------------------.-----C-----------G----------A--G----AC--------------------G--------------T-------- 2863
J.SE.93.SE9280_7887 ---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G---------.-----C-----------G----------A--G----A-----------------------------G----A-TG------- 2983
J.SE.94.SE9173_7022 ------------G---G---A------------G-G-----A--A--A-TG-A------------------------G---------.-----C-----------G----------A--G----A----------------------G------T--C-A-TG------- 2984
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --C-----------------------------------------A-----C--------------------A-------------A-.------T----------G--G-----------A---TC---------------------------------A-T-------- 2865
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------CA-.-----------------G--G--------------ATC---------------------G-----------A---------- 2865
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------------A---G----------------A--A-------A----------------------------------.--------A----------------------AA---TC---T----------------G-------G----A-TG------- 3618
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------------------G----G--------G-------A--A-------A---G---------------C--------------.--------A----------------------AA---TC---T----------------G------------C-TG------- 2868
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------G--------G----------A--A----A----------------------------------.--------A----------------------AA---TC---T----------------G-------G----A-TG------- 3031
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------A---G--------G-------A--A-----G-A--------------------T-------------.--------A---------------A-T----AA---TC---T----------------G------------A-TG--A---- 3681
01_AE.TH.04.BKM -----------G------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.-----------------G--------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------- 3621
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------------------------------G-------A--A-----G-A------------------------G--A------.--------------------------C----AAG--TC---T----------------G------------A-TG------- 2874
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------- 2924
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------G--------C--G----------------A--A-------A---------------------C------------.--------A-------------------A--GA---TC---T-------------------------------T-------- 2856
02_AG.CY.05.CY048 ------------C-----------G----------------A--A-------A----------------------------------.--------A-------------------A--G-G--TC-------------------------------C---T-------- 2868
02_AG.ES.06.P1261 --C---------A----------------------------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-------------------A--G----TC-----------------------------------T-------- 3107
02_AG.FR.91.DJ263 ------------G--------C-------------------A--A-------A----------------------------------.--------A-------------------A--G----TC----------------------------G------T-------- 3017
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------A-----------G----------------A--A-------AT--------------G-----------A------.--------A--G----------------A--G----TC---T-----------------G------------TT---A---- 3693
02_AG.LR.x.POC44951 -----------GA-----------G----------------A--A-------A----------------------------------.------T-A-----------G-------A--A----TC----------------A------------------T-------- 3664
02_AG.NG.01.PL0710 ------------A-----------G----------------A--A-------A---------------G--A--------A------.--G-----A-------------------A--A----TC-----------------------------------T-------- 2853
02_AG.SE.94.SE7812 ------------A-----------G----------------A--A-----G-A---------------------C------------.--------A-------------------A--A----TC-----------------------------------T-------- 3041
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------A-------------------G--------A--A-----G-A---------------G------------------.--------A-------------------A--A----TC-----------------------------------T-------- 2866
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------A-------T-----------------A--A--A-------A----------------G-----------------.--------A--------G----------A--A----TC-----------------------------------T-------- 2865
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------A-----------G----------------A--A-----------------G------------------------.--------A--------G----------A--A----TC--------------------G--------------T-------- 2859
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------G----------------------A---------------------------------------.------------------------------C----------------------C--------G------------------- 2895
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------------------------------A--------T-----------------A------------CA-.-----------------G--G----------CC--ATC------------------T-G------------A---------- 3035
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------------G-------A--A----T---G--------------------------A------.--G-----A-----------G--------GGC--------T-------------------------G--------------- 3051
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G------CA-.-----C-----------G--G-----------A-A-TC---------------------------------A---------- 3697
07_BC.CN.98.98CN009 --C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C.--------A--------G--G-------A-------AC------------------------------------T-----G- 3001
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------------A--G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-------AC------------------------G-----------T-----G- 2849
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------------G----------------A--A-------A----------------------------------.-------------------------------A----TC---T-----G----------G---G--------A-TG------- 2871
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------G--------------T-----------A--------G-A---------------------------A---CAC.-----------------G----------A--G---AAC------------C------------C----C------------- 3048
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A--------A-----C.----------------------------A--G----AC--------------------GG--G--------A-TGA-A---- 3033
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------------G-------------------T-----------------C-T-------------.--------------------------------------G--------------------------------A---------- 3674
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA-------------------------------AC.-----C----------------------A--G-G--TC---------A---------------C-------A-T-------- 3074
14_BG.ES.00.X605 --------A-----------A------------G-------A--A----T--A---G--------C-----C-------------AC.----------------------------A--G-G--TC---------------------------------A-T-------- 3107
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------------------------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------- 3068
16_A2D.KR.97.97KR004 --C------------------------------G-------A--A--A-C--A---------------------------A------.-----C--A--------G----------A--G----TCCA-------------------------------A-----A---- 3032
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------------------------------T---------------------------------.--------A------------------------------------------------------------------------- 2883
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------------GG----------------A--A--AT-T-A----------------------------------.--G--C--A-------------------A--G---ATC---T-----------------G--G---GT---A-TG------- 2974
19_cpx.CU.99.CU7 --C------------------------------G----A--A--A-------A---------------------------A------.----------------------------A----------------------------------------------------- 2895
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------------------------------------------------------------A------.--------------------G-------------AAA-------------------------G---G--------------- 3135
21_A2D.KE.99.KER2003 --C--------------------------------------A--A--A----A----------------------------------.--------A--------G----------A--A----TCCA-----------------------C-------A-----A---- 2874
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------------------------------A--A--A----A----------------------------------.------T-A----------------------A----TC---T-----G-----------------------A-TG------- 2877
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------------------------------T------------------------------A------.--------------------G-------------AAA--A----------------------GC---------T-------- 3112
24_BG.CU.03.CB378 -----------------------G--------------------------------------------------------A------.--------------------G-------------AAA-------------------------G------------------- 3094
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------A------------G----------A---G-C--A-------------------------------A-.----------------------------A-GG-G-ATC----------------------------G---CA---------- 2877
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------------------------------A--A-----A--G--A---------------------------------.-----------------G----------A--G--A-TC---T--------------T---------G----A-TG------- 3674
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A--------------C.-----C----------------------AG-G----T-----------------A----G------G----A-TGA----G- 3660
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------T-----------------------A---------------G------------------.-----------------C-------------C---------------A---------------------------------- 3035
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------G-----------------------------------A-T------------------------------------.---------------------------------------A------------------------------------------ 3070
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C.----------------------------A-------AC--------------------G---G------------------- 3141
32_06A1.EE.01.EE0369 --C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G------CA-.-----C-----------G--G-------A---A-A-TC---------------------------------A---------- 3304
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --------T---------------G--------G-------A--A-----G-A---------------------------A------.--------A-----------------C----GA---TC---T----------------G------------A-TG--A---- 3048
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.------T-A-----------------C--G-AA---TC---T----------------G------------A-T-------- 2871
35_AD.AF.05.05AF095 --------------------------------G--------A--A-------AT---------------------------------.--------A--G-----G----------A--AA---TC---G-------------------------------TG------- 2862
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------------------------------A--A--AG---A----------------------------------.--------A----------------------A----TC---T--T---------A----------------A--G------- 2874
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -TA----T----GA---G--A-----------.C-------A--A-------A--------------------T------AT-----A-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-----C----------G-------G----A--------G- 2859
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------A---G--------G----A---------TGT------------------------------------.--------------------G--------------AA--A----T-----------G-----G----------T-------- 3092
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------------------A------A-----------------------------------.--------------------G----------CA---A-----------------------------GT---A-T---A---- 3146
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T--------------------------.--------A-----------G-------A-T-A-A---CA-------C---------------------------------- 3152
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------A--A---------------------------------------.--G----------------------G-------------------------------------------------------- 3207
43_02G.SA.03.J11223 ------------A-------A--------------------A--A-------A---------------------------A------.--------A-------------------A--G-G--TC----------------------G--------C---TG------- 3194
N.CM.95.YBF30 ------------GG------A---G----------T--A-----A--A-----T--G-----------G--------G---TT-CA-.------T-A-----------G-------A------ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--AAGG- 3263
N.CM.97.YBF106 ------------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G-------A-.------T-A-----------G-------A--Y---ATC---T--T---------A-----G-G---G-T-CA-TG--A---- 3261
N.CM.02.DJO0131 --C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G-------A-.------T-A-------------------A--G---ATC------T---------A-------G---GTT--A-TG--A---- 3175
N.CM.04.04CM_1015_04 ------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--YA-.------T-A--G--------G-------A-----AATC------T---------A-------G-----T--A-T---A---- 3174
O.BE.87.ANT70 --C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-CA-.--G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G----A-T-A-C--G- 3723
O.CM.x.BCF06 --C--CC-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------T--A-----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-CA-.--G--C--T-----------------T--GCAA-AA-CCT-------A-----GA---GG---A-GG----A-T---C--G- 3722
O.CM.91.MVP5180 -----CC-G--TGAC--------GTGG-TTAGT--T--------T--AG----G--------T--C--GG-A-----G--TGA-CA-.--G--C--T-----------------T--GCAA-A--CCT-------A------A---G------GG----A-T---C--G- 3698
O.CM.96.96CMA102 --C---C-A---GAC---------TGG-TTAGT--T--------A--AG----G--------T-----G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G-----CA-T--GCAA-A--CAT-------A------A---G-------G------T-C-A--G- 3159
O.CM.97.97CMABB447 ------C-A--TAAC---------TGG-TTA-T--T-----A--A--A-----G--------T-----GG-G-----G--TGA-CA-.--G--C--C-----------------T--GCAA-A--CCT----T--A-----GA---G----A--G----A-T---C--G- 3161
O.CM.98.98CMA104 --C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT-------A------A---G-------G----A-T-C-A--G- 3155
O.CM.99.99CMU4122 ------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----G--------T-----GG-A-----G---GA-CA-.-----C--C---------------A-T--GCAA----CCT-------A------A---G-AT----G----A-T-A-C--G- 3154
O.FR.92.VAU --C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT-------A------A---G-------G--A-T-T-A-C--G- 3235
DO.FR.08.RBF208 --C---C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A-ATG----G--------T-----G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--A--------G------T-T--GCAA-A--CCT-T-----A------A---G----Y-GG---CA-T---C--G- 3130
O.SN.99.99SE_MP1299 --C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A------A---G-------G----A-T-C-C--G- 3722
O.US.x.I_2478B --C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TGA-CA-.--G-----C--------G--------T--GCAA--A-CCT-------A------A---G-------G----A-T-C-C---- 3725
O.US.97.97US08692A --C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TGA-CA-.--G-----C--------G--------T--GCAA--A-CCT-------A-----GA---G-------G----A-T-C-C---- 3120
O.US.99.99USTWLA --C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-C--W--------A--AG----G------T-T--C--GG-A--C--G--TGA-CA-.--G-----C---------------A-T---CA--A--CCT-------A------A---G----C--G----A-T---C--R- 3152
P.FR.09.RBF168 -----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-CA-.-----CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-----C------A---GG---C-GG----A-T-A-A--G- 3705
CPZ.CD.90.ANT --C---C-G--TGGTCT-CCAC---A----ACC--------A--A---TC---A--------C--------A------A-TGA-GGA.---CTGT-A---G-------------T--GCCT-CA--AA-T-----------G--T-GG------G-T-GA-T-------- 3108
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C--------TGA---G--A-----------------------A--A--G--T--G--------------A-T---G------CA-.-----C--A--G-------------GC-A-CAA--A-C---A--T---------A-T-GG--GC-TG-T--AA----A---- 3211
CPZ.GA.88.GAB1 --C-----T---GAC-----GC-T-----------------A-----CA-CT----G-----T-----G--A-T---G--A---CA-.--G---T----G-----G--------C---CAA---TCA--A-----A-----CA-C-GG---C-GG-G--A-----A---- 3730
CPZ.TZ.00.TAN1 --C-----T--TAA-TT-CCTC-GCA-----C---------------------A--G-----------G--A-----G--AGA-GGG.------T-A-------------------A-TCACCA---A-------C-----GA---G-------G---GACTGA-A--G- 3313
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GGCA-.--G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------- 3729
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B.FR.83.HXB2 AAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTA 3836
Pol K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L_
A.CD.02.02CD_KTB035 --G-GG-TGT---G--------------------A...--------G----G------T-----G--A-----------GG---------TG--T--------G--A--------------A-----------C------------C----A------------------ 3830
A.SN.01.DDJ369 -G---GT----------------------------...--C--------------A-----------A-----------C-----------G-----------G--T-----T--------A-----------C-----------TC----A------------------ 3037
A1.AU.03.PS1044_Day0 --G-GGT--TG------------------------...---------------T-A-----------A-----------C----------TG--C--------G--T--------C-----A-----------C-----------TC----A------------------ 3044
A1.CY.06.CY171 --G-GG----------T------------------...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G 3041
A1.GE.99.99GEMZ011 --G-GG-----------------------------...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C------------C----A---C-------------G 3020
A1.IT.02.60000 --G-G------------------------------...-T-----------G---A--------R-G-------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G 3841
A1.KE.02.ML1990 -GG-GGT--TG-----------C------------...-----------------A-----------A--G--G--------------------C--------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A-----G--------A--- 3159
A1.RU.08.PokA1Ru --G-GG----------T-----------------A...-T-----------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A---------A-C-----------TC----A-----------------G 3339
A1.RW.93.93RW037A -GG-GGT--TG------------------------...-------------G---A-----------A----------------------TG--C--C-----G--T--------------A-----------C------------C----A------------------ 3829
A1.SE.95.SE8538 -GG-GGT--TG------------------------...---------------G-A--------G--A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A------------------ 3035
A1.TZ.01.A341 -GG-GGT--TG--------------T---------...-T-------------T-A-----------A--G-------------------TG--T--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A--G 3038
A1.UA.01.01UADN139 --G-GG----------------------------A...-------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G 3035
A1.UG.99.99UGA07072 --G-GGT-CTG------------------------...---------------T-A-----------A----------------------TG--C--------G--T--------------C-----------C-----------TC----A------------------ 3035
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -GG-GGTT---------------------------...--C------------T-A-----------A----------------------TG----G------G--T--T-----------A-----------C-----------TC-G--A---C-------------- 3277
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G-----------------------------...-T-----------G---A-----------A-----------G-----------G----GG-----G--T--------------------------C-----------TC----A---C-------------- 3174
A2.CY.94.94CY017_41 ---------TG-----------G------------...---------------T-A-----------------------G---------G-G-----------G--T--------------------------C-----------TC----A---C-G------------ 3193
B.AR.04.04AR143170 -----G----------------------------A...-T-----------GGT-A-----------A-----------------------------------------------------------------C------------------------------------ 3037
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------------A--------------...-------------G---R-----------A-----------------------------------------------------------------C------------------------------------ 3047
B.BO.99.BOL0122 -----G-----------------------------...-----------------A--------------------------------------------------------------C--------------C--------------------------------A--- 3056
B.BR.05.BREPM1081 -----G----------------------------A...-------------G-T-A------------------------G---------TG-----------------------------A-----------C--C--------------T------------------ 3340
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------------...-----------------A------------------------G----------G--------------T--------------------------C-----------------A------------------ 3125
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----G-----------------------------...-----------------A------------------------G----------------------------A-----------------------C-----------------------------T------ 3835
B.CO.01.PCM001 -----G-----------------------------...-----------------A-----------A------------G----------------------------------C-----------------C-----------------A------------------ 3041
B.CU.99.Cu19 -----G---TG------------------------...-----------------A-----------A------------G---------TG--T--------G-----------------------------C------------------------------------ 3383
B.CY.06.CY165 -----T-T---------------------------...-T-----G---C-----A--A--------A-----------C-----------------C-----------------------A-----------C--C--------------A------------------ 3095
B.DE.86.D31 -----------------------------------...-----------------A-----------A------------G----------------------------------------------------C--------------------G--------------- 3382
B.DK.04.PMVL_012 -----GT----------------------------...-T-----------G---A-----------A-----------TG----------------------G--T--------------A-----------C------------------------------------ 3203
B.DO.05.05DO_160884 -----G-----------------------------...--A--------------A------------------------G-------------T--------G-----------------------------C-----------------A-----------T--A--- 3047
B.EC.89.EC003 -----G----------------G------------...-------------G---A--T--------A------------G--------GTG--A--------------------------------A-----C------------------------------------ 2961
B.ES.07.X2231 ----------------T-----------------A...-------------G---------------A--G--------C-----------------------------------------------------C-----------------A-----------T------ 3299
B.FR.92.92FR_BX08 -----G--CA-------------------------...-----------------A------------------------G---------TG-----------------------------A-----------C-----------------A------------------ 3044
B.GA.88.OYI --------CA-------------------------...-----------------A-----------A------------G----------G-----------------------------A-----------C-----------------A------------------ 3379
B.GB.86.GB8_46R -----G-----------------------------...--------------G--A-----------A------------G---------TG-----------G-----------------------------C-----------------------------T------ 3856
B.GE.03.03GEMZ004 -----G----------------------------A...-----------------A-----------A------------G----------G--------------T--------------------------C------------------------------------ 3032
B.HT.05.05HT_129389 -----G--------G--------------------...-TA----------G---A-----------A-----------T-T---------------------G-----------------------------C-----------------A-----------T------ 3037
B.IN.x.11807 -------------------------------G---...-----------C-G---A-----------A-----------------------------------------------------------------C-----------T------------------------ 3183
B.JM.05.05JM_KJ108 -----T-G-T----T--------------------...-----------------A------------------------G---------TG-----------G-----------------------------C---------------------C-G------------ 3044
B.JP.05.DR6538 -----G-----------------------------...-----------------------------A------------G---------TG-----------------------------A-----------C--------------------GC----------AC-- 3840
B.KR.04.04KMH5 -----G-----------------------------...--------------G--A-----------A------------G----------------------------T-----------------------C------------------------------------ 3814
B.MM.99.mSTD101 -----G----------------G--------G---...--------------G--A---------------------------------GT------------------------------A-----------C---------------------C-------T------ 3226
B.NL.00.671_00T36 -----G-T---------------------------...---------------T-A-----------A------------G----------------------------------------------------C------------------------------------ 3401
B.RU.04.04RU128005 -----G-------------------C---------...-------------G---A-----------A------------G----------------------------------------------------------------------------------T------ 3327
B.TH.00.00TH_C3198 -----G-------------------------G---...-----------------A------------------------G----------------------------A---G-------------------C-----------------A------------------ 3050
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----G--GGT------------------------...-T---------------A-----------A--G--------G--C-----------C-----------T--------------A-----------C-----T------------------------------ 3056
B.TW.94.TWCYS -G---G-----------------------------...-----------------A------------------------G----------------------------------------------------C------------------------------------ 3836
B.UA.01.01UAKV167 -----G---T-------------------------...-------------G-T-A----------------------------------TG--A--------------------------------------C-----T------------------------------ 3062
B.US.07.CR0027M -----G-----------------------------...-----------------A--------G--A-----------------------------------------------------------------C------------------------------------ 3088
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------------------------------...-T------G--------A-----------A-----G------G---------T------------------------------------A-----C------------------------------------ 3041
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------...-T-----------G---A-----------A--------------------------A--------------------------------------C-----------------A------------------ 3053
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----G--------G-T-----------------A...-T------G----G---A-----------A--C--------------------------------------------------A-----A-----C-----------------A------------------ 3268
C.AR.01.ARG4006 -----G--CAG---------A--------------...--C----------G-T-A-----C--G--A-----------GT-------------C---------------------------------------------------C----A--G------------C-G 3020
C.BR.04.04BR013 -----G--CAG-----------------------A...--------G----G---A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------A------------------------C----A--G------------C-G 3300
C.BW.00.00BW07621 -G----G--G---------------C---------...-----------C-G---A-----C-----A-----------G--------------C-----------T-----------------------------C---------C----A---------------C-G 3189
C.CN.98.YNRL9840 -----G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A-----------------------A---------------C-- 3020
C.CY.05.CY040 -----G-----------------------------...-T-----------G---A-----C-TC--A-----------G---------T----C---------------------------------------------------C----A---------------C-- 3041
C.ES.07.X2118_2 -----G---TG---T--------------------...-------------G---A-----C-T---A-----------T--------------C--C------------------------------------------------C----A---------------C-G 3252
C.ET.02.02ET_288 -G---G--CT-------------------------...-T-----------G-T-A--T--C--G--A--------------------------C--------G-----------------A-----A------------------C----A-----G---------C-- 3038
C.GE.03.03GEMZ033 -----G---TG-----------G------------...-------------G---A-----C-----A-----------G--------------T---------------------------------------------------C----A---------------C-G 3017
C.IL.98.98IS002 -G---G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----C-----------------GG-------------C--------G-----------------------------------T------C----A---C-----------C-G 3170
C.IN.03.D24 -----G---TG--------------C---------...-------------G-T-A-----C-----A------------G-------------C--------------------------------A------------------C----A------------AGAC-G 3872
C.KE.00.KER2010 -----G---------------------------G-...-------------G-T----A--C-----A-----------G--------------C--------------------------------------------------------A---C-----------C-G 3017
C.MM.99.mIDU101_3 -----G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----------------G--------------C--------------------------------A-----------------------A---------------C-G 3187
C.MW.93.93MW_965 -----G-T-TG------------------------...--C----------G---A-----C-----A-----------G--G-----------C--------------------------------------------------------A--------------AC-G 3023
C.SN.90.90SE_364 -----G-------G---------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------A------------------------C----A---------------C-G 3005
C.SO.89.89SM_145 -----G--CAG------------------------...-------------GG--A-----C-----A-----------G--------------A---------------------------------------------------C----A---------------C-G 3057
C.TZ.02.CO178 -----G---TG------------------------...-------------GG--A-----C-----------------GG-------------C---------------------------------------------------C----A---------------C-G 3017
C.US.98.98US_MSC3018 -----G---TG------------------------...-------------G---A-----C-----A-----------G---------G----C----------------AC--------A------------------------C----A--------------AC-- 3011
C.UY.01.TRA3011 -----G--CT---G------A--------------...-------------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------------------------T------C----A---------------C-- 3008
C.YE.02.02YE511 -----G---TG------------------------...-T-----------G---A-----C-----------------G--------------C--------------------C-----A-----------G------------C----A--------------AC-G 3011
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----G-A-T-------------------------...-------------G---A-----C-----------------G--------------A---------------------------------------------------C----A-----------------G 3240
C.ZM.02.02ZM108 -----G--CTG--G---------------------...GT-----------G---A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A--------C---------C----A-----------T---C-G 3805
D.CD.83.ELI G----T----------------G----------G-...-------------G---A---------------------------------G-------------------T-----------------A-----C-----------T-----A------------------ 3382
D.CM.01.01CM_0009BBY -----G--------------A--------------...-T-----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G-----T-----------------------C-----------T-----------G-----T------ 3035
D.CY.06.CY163 -----G---T------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C-----------T-----A-----------T------ 3044
D.KE.97.ML415_2 -----G--CA----T-T-----G------------...-------------G---A-----------------------G-----------------------G-----------------------------C-----------T-----T----------C------- 3302
D.KR.04.04KBH8 -----G--CA-----------------------G-...-------------G-T-A------------------------G-------------A--------G-----------------------------C--C--------T-----A------------------ 3795
D.SN.x.SE365 --------CA-------------------------...-------------G---A------------------------G---------T------------------------------------------C-----------T-----A------------------ 3853
D.TD.99.MN011 -----T--CT------------G------------...-------------G-T-A------------------------G---------TG-----------G-----T-----------------------C-----------T-----A-----------T------ 3060
D.TZ.01.A280 -----G--CT----G-T-----G------------...-T-----------G---------------------------------------------------------------------------------C-----------T-----T------------------ 3037
D.UG.99.99UGK09958 -----G--CA----T-T-----G------------...-------------G---A------------------------------------A-C--------G-----------------------------C-----------T-----T---------------C-- 3035
D.YE.02.02YE516 -----G--CA------------G------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C-----------T-----A-----------T------ 3047
D.ZA.90.R1 -TT--T----------------G------------...-------------G---------------------------------------------------G-----------------------A-----C-----------T-----A--------------A--- 3182
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -G---T-TCA----T--------------------...-------GG--------A-----C-----------------GG---------TG-----------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T------ 2939
F1.AR.02.ARE933 -G---G-TCA-------------------------...--C-----G--------A-------T---A--G--G-----T----------TCAGTAT------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T------ 3130
F1.BE.93.VI850 -G---G-TTT---------------------G---AGAT-------G--------A-------TG--A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C--------C--TC--------C-------------- 3176
F1.BR.07.07BR844 -G---G-TGT-------------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T---C-- 3617
F1.ES.x.P1146 -G---G-TCAG---T-------G--------G---...--------G--------A-----------------------GG-------------C--------------T-----------A-----------C--C-----C--TC----A---C-------T------ 3113
F1.FI.93.FIN9363 -G---G-TCT-------------------------...--------G--------A--T--T-T---A--G--------T-----------------------------------------------------C--------C--TC----A---C-------T--A--- 3165
F1.FR.96.96FR_MP411 -GG--G-T-GG---T--------------------...-G------G----GG--A-----------------------GG-------------T--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T------ 3038
F1.JP.04.DR6082 -G---G-TCT-------------------------...--------G--------A--------------G--------C--------------A-----------------------------------CACC-----T--C--TC-G--A---C-------T------ 3809
F1.RO.96.BCI_R07 -G---G-T--G---T--------------------...--------G--------A-----------------------GG----------------------------T-----------A----------CC--C-----C--TC----A---C-------T------ 3860
F1.RU.08.D88_845 -G---G-TGT-------------------------...--C-----G------T-A--------------G--------G---------G-------C-----------------------------------C--------C--TC----A---C-------------- 3295
F2.CM.97.CM53657 -----G--------G-------------------A...GT-----------GG--A-----------A-----------------------------------G-----------------A-----------C-----------TC----A-----------T--A--- 3026
G.BE.96.DRCBL -----G-------GG-----A--------------...-T-------------T-A--T---A----A------------GTG--------------------G-----T-----------------------C-----------T-----C-----------T------ 3793
G.CM.04.178_15 -----G----------------------------A...GT---------------A--T---AGG--A------------GT------------A--------G-----------------------------C-----------TC----A--GC-------T-GA--G 3357
G.CU.99.Cu74 -----T-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----------C--------A--TC----A-----------T-G---- 3440
G.ES.05.P962 -G---G-------G--------------------A...GT------------G--A--T---AGG--A------------GT------------A--------G-----------------A-----------C-----------TC----A--G--------T-GA--- 3319
G.GH.03.03GH175G -----G-------GG-------------------A...GT---------------A--T---AG---A------------GTG-----------------------T--------------------------C-----------TC----A-----G-----T------ 3876
G.KE.93.HH8793_12_1 -----G-------G---------------------...-----------------A--T----G---A------------GT------------A--------G-----------------T-----------C--C--------TC----A-----G-----T-G---- 3236
G.NG.01.01NGPL0669 -----G-------G--------------------A...GT------------G--A--T---AGG--A------------GT------------C--C-----G-----------------T-----------C--------C--TC----------------T-G---- 3041
G.PT.x.PT2695 -----G-------G--------------------A...-----------------A--T----G---A------------GT------------A--------G-----------------C-----A-----C-----------TC----A-----------T-G---- 3778
G.SE.93.SE6165 -----G-------G---------------------...-----C-----------A-------G---A-------------T------------C--------G-----------------------------C-----------TC----A--G--------T-G---- 3233
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B.FR.83.HXB2 AAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAG...ACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTA 3836
Pol K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__.__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L_
H.BE.93.VI991 -----G-T--------------------------A...-T-----------G-T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------------------C-------ATC----------------T------ 3225
H.BE.93.VI997 -----G-T--------------------------A...-T-------------T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------A-----------C-------ATC----A-----------T------ 3160
H.CF.90.056 -G---T-T--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A-----------A--------------C-------ATC----A-----------T------ 3183
H.GB.00.00GBAC4001 -----TGT--------------------------A...-T-----------G---A--T--------A-----------------------------------G-----G--------------------------C-------ATC-G--A-----------T------ 3354
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----T-ATGC-----------G------------...-T-----------G---A--------------G-----------------------C--C-----G---------------------------A-C-T----------C----A-----------T--A--- 3030
J.SE.93.SE9280_7887 -----G--TTG---GC------------------A...-------------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G-----------------------------C--------C--TC----A--G-----------A--- 3150
J.SE.94.SE9173_7022 -----G--TTG---GC------G-----------A...-------------G---A-----------------------G--------------C--------G-----------------------------C--------C--TC----A--------------A--- 3151
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G--G---TG-----------------------A...-------------G-T-A-----------A----------GG--------------A--------G-----------C-----A-----------C------------C----A---C-------------- 3032
K.CM.96.96CM_MP535 -----G--------G-------------------A...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----------C-----T------C----A---C-------------- 3032
01_AE.CF.90.90CF11697 -GG-GG-----------------------------...--C----------G---A----------GA---------------------G-G-----------G--T--------------A-----------C--------C--TC----A--------------A--- 3785
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----G---TG------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG--------------T--------C-----A-----------C-----------TC----A--------------A--- 3035
01_AE.HK.04.HK001 -----GT----------------------------...G-C--------------A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A--- 3198
01_AE.JP.x.DR0492 -----G-----------------------------...--C----------G---A---C-------A-----------------------------------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A--- 3848
01_AE.TH.04.BKM -----G--------G--------------------...--C----------G---A---------GGA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A--- 3788
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----G--------G--------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--G--------------A-----------------------TC----A--------------A--- 3041
01_AE.VN.98.98VNND15 -----G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A--- 3091
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -GG-GG-T------------A--------------...-TC-----G----G---A-----------A------------G--------CTG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A-----------T--A--- 3023
02_AG.CY.05.CY048 -GG-GG-TGT------T------------------...-------------GG--A-----------A------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------------C----A------------------ 3035
02_AG.ES.06.P1261 -----G-T--------------G------------...--C----------G-T-A----------------------------------TG-----------G--T--T-----------C-----------C--------A--TC----A--------------A--- 3274
02_AG.FR.91.DJ263 --G-GGTT---------------------------...--C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------C--------C--C-----------TC----A-----G------------ 3184
02_AG.GH.03.03GH181AG --G-GT-T--T-----------------------A...--C----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G--T-----------C--------------C-----------TC----A------------------ 3860
02_AG.LR.x.POC44951 --G-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA-----------TG---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A------------------ 3831
02_AG.NG.01.PL0710 -GG-G--TGT-------------------------...--C----------G---A-----------A---------------------GTG-----------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A---------------C-- 3020
02_AG.SE.94.SE7812 -GG-GG-T---------------------------...--C----------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A---------------C-- 3208
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -GG-GG-T---------------G-----------...--C--C-------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------------C----A------------------ 3033
02_AG.US.00.00US_MSC3083 G-G-GG-----------------------------...--C--------C-G---A--------G-GA------------G---------TG--------------T--------------C-----------C-----------TC----A---------------C-- 3032
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -GG-GG-T--------T-----G------------...--C----------G---A----------GA-----------CG----------G-----------G--T--------------A-----A-----C------------C----A------------------ 3026
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G----T------------------------...-----------------A-----------A-----------------------------------------------------------A-----C-----------------A------------------ 3062
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G---G---TG---T--------------------...--------G----G-T-A-----------------------C--------------A--------G-----------C-----A-----A-----C-----------TC----A------------------ 3202
05_DF.BE.x.VI1310 -----G-A--------------G------------...-------------G---A-------------------------T---------------------------------------------A-----------------T-----A------------------ 3218
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G--CT---------------------T---...-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A-----C------------C--------C-------------- 3864
07_BC.CN.98.98CN009 -----G---TG------------------------...-------------G-T-A-----C-----A-----------G-T------------C--------------------------------A--------C--------------A---------------C-G 3168
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----G---TG------------------------...-T-----------G-T-A--A--C-----A-----------G--------------C--------------------------------A-----------------------A--------------AC-G 3016
09_cpx.GH.96.96GH2911 -GG-G------------------------------...--C------------T-A-----------A---------------------G-------------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A------------------ 3038
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----G--CA----T-T-----G------------...--------G--------A-------------------------T---------G--C--------------------------T------------------------C----A--G------------C-G 3215
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----TG---G-----------G-----------A...-T-----------G---A----------G------------G--------------C--------G-----------C-----A--------------------C--TC----A--G--------------- 3200
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G-------G---------------------...--------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC----A---C-------T------ 3841
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -GG-GG----------T------------------...CT---------------C-------G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC----A---C-G-----T-G---- 3241
14_BG.ES.00.X605 -----G-------G--------------------A...-------------------------G---A------------GT------------A--------------------------C-----A-----C-----------TC----A-----------T-GAC-- 3274
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A--------------------A--T-----A--------------A--- 3235
16_A2D.KR.97.97KR004 -----GT--TG-----------------------A...-T-----------G-T-A-----------A-----------------------G-----------G--T--------------------------C-----------TC----A--GC-------T------ 3199
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G-----------------------------...--------G----G---A------TT------G--------T--------------------------------------------------------------C--TC----A---C-------T------ 3050
18_cpx.CU.99.CU76 --G-GG-----------------------------...---------------T-A--------G--A-----------G--------------A----------------------------------------G------GTTTC--------C-------T------ 3141
19_cpx.CU.99.CU7 -----T--TT------------G------------...-T-----------G---A------------------------G---------GG-----------------T-----------------------C-----------T-----A------------------ 3062
20_BG.CU.99.Cu103 -----G--CA-------------------------...---------------T-A--T-----G--A----------------------TG--------------T--------------A-----------C------------------------------------ 3302
21_A2D.KE.99.KER2003 -----G---TG---GC------------------A...--C----------G-T-A-----------A-----------G----------TG-----------G--T--------------------------C--------C--TC----A---C-------------- 3041
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G-GG--------G--------------------...-------------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--G-----------A--- 3044
23_BG.CU.03.CB118 -----G-ACA-------------------------...-------------G-T-A-----------A------------G---------TG-----------------------------A-----------C-----------------A------------------ 3279
24_BG.CU.03.CB378 -----G-ACA-------------------------...---------------T-A-----------A------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------------A------------------ 3261
25_cpx.CM.02.1918LE -G---G-T-----GG--------------------...-T-----------G-T-------------A--------------------------C--------------A-----C-----A-----------C--C--------TC----A------------------ 3044
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G-G----TG--G---------------------...-------------G---A-----------------------T-----------G-----------G--T--------------------------C-----------T-----A---C-------------- 3841
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G----------------G------------...-------G-----G---A--------------------------------------T--------G-----------------A-----------C-----------TC----A--G--------T------ 3827
28_BF.BR.99.BREPM12609 --G--G-------------------------C---...-T-----------C-T----------G--A----------------------T------------------------------------------C------------------------------------ 3202
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------G------------...--------G--------A-----------A--G--------G-----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC----A---C-------T-----G 3237
31_BC.BR.04.04BR142 --------CTG------------------------...-------------G-T-A-----T--G-GA--------------------------C--------------------------------------------T------C----A---------------C-G 3308
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G---TG------------G-----------...-------------G---A-----------------G-----G--------------A--------------------C-----C-----A-----C------------C----A---C-------------- 3471
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -----G-------G---------------------...--C----------G---A--T-------GA------C---------------TG-----------G--T--------------A--------------------G--TC----A--------------A--- 3215
34_01B.TH.99.OUR2478P -----G-----------------------------...--C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------T-----A--------------A--- 3038
35_AD.AF.05.05AF095 -GG-G---CTG--G---------------------...-T-----------G-T-A-----------A------------G---------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A--------------A--- 3029
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----TG-----------------------------...-T---------------A-----------A-------------T--------TG-----------G-----------------A-----------C-----------TC-------------------A--- 3041
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --G--G----------T---A--------------...--C----------G---A----------GA------------G---------GG--T--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A------------------ 3026
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----T-AGT---G---------------------...-------G-----G---A-----C-----A------------G---------TG-----------G-----------------------------C-----T-----A---------Y-------Y------ 3259
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -GG--T-TTT-------------------------...---------------T-A-----------A--G--------T-----------------------------------------A-----------C-----T--C--TC----A---C-------TG----- 3313
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----G-----------------------------...-----C--G----G-----------T--GA--G--------T-----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T------ 3319
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----G--------G-------C--------G-G-...-T------R------T-A-----------------G----------------T------------------------------------------C------------------------------------ 3374
43_02G.SA.03.J11223 -GG-GG-T--G-----------------------A...--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A-----------C-----------TC----C-G---------T------ 3361
N.CM.95.YBF30 --G-GG-A--------T--------T---------...-------------G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------C--TC----------A--T-----------------A-----C--C--T------C-T--A-----------T------ 3430
N.CM.97.YBF106 -GG-GG-A--------T--------T---------...--------G------T-A--AG-----------GTG-----G-----------T---C----------A--T-----------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T------ 3428
N.CM.02.DJO0131 --G--G-A------G-T--------T---------...-T------G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C--T------C-T--A-----------T------ 3342
N.CM.04.04CM_1015_04 -GG--G-A--------T--------T---------...--------G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C-----C--T------C-T--A-----------T------ 3341
O.BE.87.ANT70 -GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG-C-- 3890
O.CM.x.BCF06 -GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--A...TTA-----------G-----AG-TACT-GA-----T--------T------G-G--A--------------------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------------ 3889
O.CM.91.MVP5180 -GG-GT-TCA----GCT-----T--------G--A...TTA--------C-GG-----AG-TACT-GA-----T--------T------G----A--------G-----------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------------ 3865
O.CM.96.96CMA102 --G-GT--CA---RTCT---A-T-----------A...TTA--------C--G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG---- 3326
O.CM.97.97CMABB447 -GG-GG-TCA---GTCT-----C--C--------A...TTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T------G--------G----C--------------------------A-----A-----C-GC--G--C--A---A-C--------------A--G 3328
O.CM.98.98CMA104 --G-GT--CAG---TCT-----T--C--------A...TTG-----G-----G-----AG-CACT-G------T---------------G-G--C--------G--------------A--A-----R-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AG---- 3322
O.CM.99.99CMU4122 -GG-GT-TCA----GCT-----T--T-----G--A...TTG-----------G-----A--CACT-G---G--T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-------------GA--- 3321
O.FR.92.VAU -GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------A...TTG--C--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A-----A--GA-C------------A----- 3402
DO.FR.08.RBF208 -GG-GT-TCA----TCT-----T--C--------A...TTG-----------GY----AG-CACT-G---G--T-----C---------G-G--S-----------------------A--A-----R--Y--C-GC--A--C--A--GA-C---Y--------AG---- 3297
O.SN.99.99SE_MP1299 GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------A...TTG-----------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C------------------ 3889
O.US.x.I_2478B --G-GT-TCA----GCT-----T--C--------A...TTG-----------G-----A--TACT-G------T------G--------G-G--C--C--------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C------------------ 3892
O.US.97.97US08692A -GG-GT--CA----GCT-----T--C--------A...TTG-----------G-----A--TACT-G------T------G--------G-G--C--C--------------------A--A-----A-----C-G---A--C--A--GA-C--------------A--- 3287
O.US.99.99USTWLA -GGC-T-TCA----GCT-----T--T-R------A...TTA-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-----------T--A--- 3319
P.FR.09.RBF168 -G-C-T-ACA------------------------A...TTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG-----G--T------T----C--------------------A-----A-----A-------G---A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C-- 3872
CPZ.CD.90.ANT -----GGATT------T-----T--C------G--...GTA--A------C--T-A------ACT-G------T-----TG-C------T----C--------G-----------A--A--A-----------------A--C--A---A-T-G-C-C-----TA-TC-- 3275
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -----G-T-----------T--------------A...--A--A-------G---C--TG-T-----A----TG------G-C------G----T--C-----G--T--------------------A--CA-A--C-----A---C----A--G--------------- 3378
CPZ.GA.88.GAB1 ----TG-T--T--------------T--------A...--A----------GGT-A--AG----G--A----GT------G--------G----A--C-----G--A--------C-----A-----A---A-C--------A--------C------------AGT--- 3897
CPZ.TZ.00.TAN1 -----GG--AT--G------A----T-----T-TT...GTG---------TT-T-A--TG--TCC--A--G------AGCCAG--------T--T--C-------TT------G-A-----------A---A----C-----A--AC--A-C-GGC--------A-TC-G 3480
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G-T--T--G-----T--C--T---------...GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A-----C------------C-C--A---C-T-----TA----- 3896
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B.FR.83.HXB2 GAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTT 4006
Pol _E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L
A.CD.02.02CD_KTB035 --A-----C--------------------T--------------A--------T------------C----G--------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------------T-----C--C-----C-- 4000
A.SN.01.DDJ369 -----G--C-----------------G-----------------A--------T-----------GC----G--------G-----C---G-C--------------G-----TT--T-------G-----------A--------A-----T------C-C-----C-- 3207
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------C-----------------G--T--------------------C--T-----A-----GC----G--------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A--------AC-G--T-----C--------C-- 3214
A1.CY.06.CY171 --------------------------G--T-----------------------------------GA-------------G---------G-C--------G-----G-----TC-T--------G-----------A--------A-----T-----CC---------- 3211
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------------------G--------------------------------------GA-------------G---------G-C--------------G-----TC-T--------G-----------A--------A-----T-----CC---------- 3190
A1.IT.02.60000 --------------------------G--T-----------------------------------GC-------------G---------G-C--------------G-----TC-T--------G-----------A--------A-----T-----C----------- 4011
A1.KE.02.ML1990 --A-----C-------C---------G--G-----------------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--G-----------G--C--TT----------G-----------A--------AC----T-----CC-------C-- 3329
A1.RU.08.PokA1Ru --------------------------G--T-------------------------------A---GA-------------G---------G-C--------------------TC-T--------G-----------A-----C--A-----T-----CC-------C-- 3509
A1.RW.93.93RW037A --------C--T---A----------G--T-----------------------T-----A------C------G------G-----C---G-C-------------GG-----TT----------G-----------A--------A-----T--T--CCT------C-- 3999
A1.SE.95.SE8538 --------C-------C---------G--T--------------------C--T--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--A-----AG----T-----CC---------- 3205
A1.TZ.01.A341 --------C-------C---------G--T--------------------C--T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT--T-------G-----------A--------AC----T-----C-G------C-- 3208
A1.UA.01.01UADN139 --------------------------G--T--------------------------A--------GA-------------G---------G-C---------A----G--G--TC-T--------G--------------------A-----T-----CC---------- 3205
A1.UG.99.99UGA07072 --A-----C------TC-----T---G--T-----------------------T-----A-----G--------------------C---G-C--------------G-----TT-----GA---G-----------A---G----AC----T-----CCT-T----C-- 3205
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A-----C------T----------G--T--T-----------------------A--------GC-------------G-----C---G----G-----------G-----TC----------G-----------A--------A--G--T-----C--------C-- 3447
A2.CD.97.97CDKTB48 --A-C-----------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-----------------A-----C--T-G--A--G-----------A--------A-----T-----C---T-G----- 3344
A2.CY.94.94CY017_41 --A-------------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A--------A-----T-----C---T-G----- 3363
B.AR.04.04AR143170 ---------------A-------------T-----------------------T-----C------------------------------G-C--------------G-C----C-------A-----------------------------G----------------- 3207
B.AU.04.PS1038_Day174 --------C--------------------T--------------A-----Y--T--R--A----RG--------------R---------R-Y-A------R--------------------------------------------A------------C---------- 3217
B.BO.99.BOL0122 --------C-------A-----T------T-----------------------T--------C---------------------------------------------------T-----------------------------------------------T------- 3226
B.BR.05.BREPM1081 --A--G--------------G--------T-----------------------T-----A--C---------------------------G-C-----G--------G------C-T-----A-----------------A--------------T------------C- 3510
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------T-----------------------T------------------------------------G----G------------------T--A--C--------------------------------------A---------- 3295
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----G----------A------------T-----------------------T--------------------------------------C-A-----------G--------------A------------------------------T------C--T------- 4005
B.CO.01.PCM001 --A--------------------------------------------------T-----T-------C----------------------G-C-----------------G---T----------T--------------------------G------C---------- 3211
B.CU.99.Cu19 -----------------------------T-----------------------T--A----------------G----------------G-C-------A------G------T--------------------------------------------C---------- 3553
B.CY.06.CY165 -----------------------------T-----------------------T-----A-----C------------------------G-C--G-----------G------T--------------------------------------------C-G-------- 3265
B.DE.86.D31 ----C------------------------T-----------------------T------------------------------------G-C---------------------T--------------------------------------------C--------C- 3552
B.DK.04.PMVL_012 ----C------------------------T--------------A---------------------C-----------------------G-C-A-------------A--A--T------------------------------------------------------- 3373
B.DO.05.05DO_160884 --A-----G------A---AG--------T--------------A--------T--A--------------------------------AG-C-----------G---------T----------T--------------A--------G------------T------- 3217
B.EC.89.EC003 -----------------------------T------------------T----T--A---------------------------------G-C--------G-----G-C----T-T----------------------------------------------------- 3131
B.ES.07.X2231 --A--------------------------T-----------------------------A----G---------------------------C-A---------G-G-------T-------------------------A-----------C------C---------- 3469
B.FR.92.92FR_BX08 ----G-----------C------------G-----------------------T--------------------------G---------G-C--------------G------T--------------------------------------------C---------- 3214
B.GA.88.OYI --------C--------------------T-----------------------T------------------------------------G-C-----------G---------T-------------------------------A------------C--------C- 3549
B.GB.86.GB8_46R ---------------A-------------T--------------A--------T-----------------G------------------G-C---------------------C--------------------------------------------C---------- 4026
B.GE.03.03GEMZ004 --A--------------------------T-----------------------T--A-----------------------------A---G-C--------------G------T-----G-------------------A-----------G------C--T-G----- 3202
B.HT.05.05HT_129389 --A--G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-----------------------T-T--------T--------------------------------CC---------- 3207
B.IN.x.11807 -----------T-----------------T--------------------------------------------G--------C------G-C-A------------G------T------------------------------------------------------- 3353
B.JM.05.05JM_KJ108 --A-----------------G--------T------------------T----T--A---------A-----------------------G---A---------G--G--CA--T----------------------------------------------------C-- 3214
B.JP.05.DR6538 --A--------------------------T----------------------GT------------------------------------G-C--------------G------CA----G--------------------------------------C---------- 4010
B.KR.04.04KMH5 --A--------------------------T-----------------------T-----A------------------------------G-C--------------G------C-------G------------------------------------C---------- 3984
B.MM.99.mSTD101 ----------------A-----T------T-----------------------T-------------------G------------------C-A----------------A----T------------------------------------------A--T------- 3396
B.NL.00.671_00T36 --A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----G------------------------G-C-----G------------A--C--A---AG------------------------------------C---------- 3571
B.RU.04.04RU128005 --A--------A----A------------T-----------------------------A--------------------G-----------C---------------------T----------------G--------A------------------C---------- 3497
B.TH.00.00TH_C3198 ----------------A------------T--------G--------------T--A--A--------------------------A-----C-A----------------------------------------------------------------C--T------- 3220
B.TT.01.01TT_CRC50069 --A-----G------A----------G--T--------------------C--T--A---------------------------------G-C-A---------G---------T--------------------------------C-----------C-C-------- 3226
B.TW.94.TWCYS ---------------A-------------T-----------------------T------------------------------------G-C-A---------------A---T-A------------------------------------------C---------- 4006
B.UA.01.01UAKV167 --A-C------------G-----------T--T--------------------T-----A-----------C------------------G----------------G-----TT-------G------------------------C-----------C---------- 3232
B.US.07.CR0027M ---------------A-------------T-------------------------------------------------------------GC-A-------------------T-T------------------------------------------C---------- 3258
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------------G--------T-----------------------T-----A------------------------------G-C---------------------C--T----G------------------------------------C---------- 3211
B.YE.02.02YE507 ---------------CC------------T-A------------------------A-------G---------------------------C-A---G--G------------T------------------------------------------------------- 3223
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --A------------A-------------T--------G---------------------------AG------------------------C-A------------G------C----C---------------------------------------C---------- 3438
C.AR.01.ARG4006 ---------------AC------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---------G-C--------G--G---A----TG-T------------------------------------------C-G-------- 3190
C.BR.04.04BR013 --A------------CC------------T--------------A--------------A------C-G-----------G-----------C--------G--G---A----TT-T--------A--------------------A------------A-G-------- 3470
C.BW.00.00BW07621 --A-----C---T-G-------T------T--------------A--------T-----T------A-----------------------G-C-A------G-GG-----CA-T--T--------A--------------A-----A------------C-G-------- 3359
C.CN.98.YNRL9840 --------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A--------------------A--G------------A------- 3190
C.CY.05.CY040 ---------------CC------------T--------------A---T----T-----A--C---AC------------G---------G-C--------G--G--------TC-T--G-----A---------------G-----------------C-G-------- 3211
C.ES.07.X2118_2 --------------------G--------T--------------A--------T--A--M------A-----------------------G-C--------G------A----K--T----A---A--------------------A------------C--------C- 3422
C.ET.02.02ET_288 -----G----------C------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----G-----G---A----TT-T--------A--------------------A------------C-G-----AC- 3208
C.GE.03.03GEMZ033 -----G----------C-----T------T--------------A-------GT-----A--A-----G---------------------G-C--------G--G---A--A----TA-------A---------------G----A------------C-G-------- 3187
C.IL.98.98IS002 ----------------C------------T--------------A--------T--A--A------C-------------G--C------G-C--------G------A----TT-T--------A--------------------AC----------CC-G-------- 3340
C.IN.03.D24 ----CG----------C------------T--------------A--------T-----A-----GA-------------G--C------G-C-------A---G---A----TT-T--------A--------------------A--G-------------------- 4042
C.KE.00.KER2010 --------T-------C------------T--------------A--------T-----A------G----G--------G---------G-C--------G--G--------TT-TA---G---A--------------------A--G---------C-G-------- 3187
C.MM.99.mIDU101_3 --------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-----------A-G--------TT-T--------A-----G--------------A--G------------A------- 3357
C.MW.93.93MW_965 --A-------------C------------T--T-----------A---T----T-----A------A-------------G---------G-C-A------G--G--------TT-T------A-A---------------G-----------------C-GT------- 3193
C.SN.90.90SE_364 --------C------A-------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------G--G--------TT-TA-------A--------------------A------------C-G--G----- 3175
C.SO.89.89SM_145 ----------------C------------T--------------A--------T-----A------A-G--G--------G---A-----G-C--G--------G---A----TT-T--------A--------------------A------------C-GA------- 3227
C.TZ.02.CO178 ----------------C------------T--------------A--------T-----A--------------------G-----G---G---A---------G---A--A-TT-T--------A--------------------A--G---------C-G-------- 3187
C.US.98.98US_MSC3018 --A-----T-------C------G-----T--------------A--------T-----A--------------------G---------G-C--------G--G---A----TT-T--------A--------------------A------------C-G-------- 3181
C.UY.01.TRA3011 ----------------C------------T-----------C--A--------T-----A------A-G-----------G---------G----------G--G---A----TT-T--------A---------------------------------C-G-------- 3178
C.YE.02.02YE511 --------------G-------T------T--------------A--------T-----A------A-G-----------------A---G-C--------G--G---A----TT-T----A---A---------------G----A-----G------C---------- 3181
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----------------C---G--------T--------------A-------CT-A---C------A-------------G---------G-C--------G--G---A--A-TT-T--------A--------------A-----A------------C-G-------- 3410
C.ZM.02.02ZM108 --A------------TC------------T--------------A--------T-----A------A----G--------G---------G-C-----------G--------TT--A----G--A--------------------A------------C-GT-----C- 3975
D.CD.83.ELI -----G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-TT-G--------G------------------------------A-------C-- 3552
D.CM.01.01CM_0009BBY -----G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-A---------G---------C-GT-T--------T--T---------------------------A---------- 3205
D.CY.06.CY163 --A--G---------A-------------T------------------T----T-TA---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------C--------------------G---------A---------- 3214
D.KE.97.ML415_2 --A--G----------C------------T--------------A--------T-AA--A-----G------------------------G-C-A---------G---------T-TA-------T--------------------A--------C---A------T--- 3472
D.KR.04.04KBH8 ----GG---------A-------------T-----------------------T--A-------G--------G----------------G-C------------------A--C-TT-----------------------------------------A---------- 3965
D.SN.x.SE365 --A--G-----------------------T--------G-----A--------T--A--A-----------------------------AG-------G----------C-A--C-T-----------C------------------------------A---------- 4023
D.TD.99.MN011 --A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-C---------------------C-GT-T--------C------------------------------A---------- 3230
D.TZ.01.A280 -----G---------A-------------T-----------------G-----T--A-------G-------------------------G-C-A---------G---------T-T--------------------------------------C--AA-C-------- 3207
D.UG.99.99UGK09958 -----G-----------------------T--T-------------------GT--A----------------G---------------GG-C-A---------G---------T-T-----------------------------A--G-----C---A---------- 3205
D.YE.02.02YE516 ---------------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------T--------------------G--------CA----G----- 3217
D.ZA.90.R1 -----G-----------------------T-----------------------T--A---------G-----------------------G-C-----------G---------C-TT-T---------------------------------------A----G----- 3352
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --A-C---G-------C-------------------------------T-C-GT--A--A--C---AA----------------------G-C--------G----GG-C----T----------A--T------------G----------T-----CC-AT------- 3109
F1.AR.02.ARE933 --A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C--------------G-C----C----------G--C------------G--------A-----G--C-GT------- 3300
F1.BE.93.VI850 --A-C---G-------C---------C---------------------T----T--A-----C---AA----------------------G---A-----A-------------T-------G--G--C------------G--------------------T------- 3346
F1.BR.07.07BR844 --A-C---G-------C---------------------------A--------T--A----A----AAG---------------------G-C----------------C----T-------A--G--C------------G----A-----------CC-GA------- 3787
F1.ES.x.P1146 --A-C---G------A-G------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G--G---T--------AGA--C------------G----------------AC--T------- 3283
F1.FI.93.FIN9363 --A-C---G-------C------------A--------G---------T----T--A-----C---AA----------------------G----------------G------T----------G--C------------G-----------------C--T------- 3335
F1.FR.96.96FR_MP411 --A-C---G-----CA--------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-C--------------G-C-----T---------A--C------------G-----------------C--T------- 3208
F1.JP.04.DR6082 --A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---A-----------------------G-C-----G--------G-C----T-T--------A--C------------G-----------------C-G-------- 3979
F1.RO.96.BCI_R07 --A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G-C----T----------A--C------------G-----------------C--T------- 4030
F1.RU.08.D88_845 --A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C-A--------------C---------------G--------------AG--------------------T------- 3465
F2.CM.97.CM53657 --A-C---G------T-------------T-----------------------T--A-----C---A-----------------------G-C---------------------C----------G--------------------A------------C--T------- 3196
G.BE.96.DRCBL --A-C----------CC-----T------T-A---------------------T--------A-----------G-----------G---G-C-A-----------TTA--A-T-----------A--------C--A---G----A-----T------C-G------C- 3963
G.CM.04.178_15 --A-C----------C-------------T-A------------------C--T-----A--A-----------G---------A-----G-C-------A-------A--A-----A--CAG--A-----------A--------AC----C------C-GT------- 3527
G.CU.99.Cu74 ----C---G------C-G-----------T-AT--------------------------A--A---------------------------G-C-A-----A------G---A-T-----------T--------C--A--A-----A------------C-G-------- 3610
G.ES.05.P962 --A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G--------C------G-C-A-----A-------A--A-----A--CAG--A-----------A--A-----A-----C------C-G-------- 3489
G.GH.03.03GH175G --A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G-----G---------G-C-A-----A-------A--A-T---T-------A--T-----C--A---G----A-----G-----CC-AT------- 4046
G.KE.93.HH8793_12_1 --A-C----------CC------------T-AT--------------------T-----A--A-----------G---------------G---A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A--------A------------C-G-----G-- 3406
G.NG.01.01NGPL0669 --A-C----------CC------------T-----------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-A-----A---------CA-----A--CAG--A--------C--A--------A-----T------C-G-------- 3211
G.PT.x.PT2695 --A-C----------A-------------T-AT--------------------T-----A--A--G--------G---------------G-C-A-----A----------A-T-----------A--------C--A---G----A------------C-G-------- 3948
G.SE.93.SE6165 --A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G---------------G-C-A-----AG------A--A-T-----------A--------C--A---G----A-----G------C-G-------- 3403
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B.FR.83.HXB2 GAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTT 4006
Pol _E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L
H.BE.93.VI991 ----C---G-------A------------T-A---------------------T-----A------A-G--G--------------C---G-C-------A-------A----TT-------G--A--------------A-----A----------------------- 3395
H.BE.93.VI997 --AGC---G-------C------------T-A---------------------------A------A-------------------C---G-C-A-----A------G-----TG-------A--A--T-----------------A----------------------- 3330
H.CF.90.056 --A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A--------------------A----------------------- 3353
H.GB.00.00GBAC4001 --A-C------------------------T-A---------------------T-----A------A----G-G------------C---G-C-----G-A-------A----TT-------G--A--------------------A--------------------C-- 3524
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --A--G---------A-G-----------T--------------A---------------------A-------------G-----C---G-C-A---------G-----G--T-------A------------------------AC-------C------T------- 3200
J.SE.93.SE9280_7887 --A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T--------------------------------AC----C--C------T------- 3320
J.SE.94.SE9173_7022 --A--G---------A-G-----------T------------------T----------A------G-------G-----G---------G-C-A---------G-----AA-T--------------------------------AC-------C------T------- 3321
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG---------------------G-C-A----------------A--T-AA-------A--------------A-----A-----------CC--T------- 3202
K.CM.96.96CM_MP535 --A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A--------------AG----A-----------C-G-T------- 3202
01_AE.CF.90.90CF11697 --A-----C-------C---------G--TC---------------------GT-------A---GC-------------------C---G-C--------------G--A--TT----------G-----G-----A--------A-----T--G--CC--T----C-- 3955
01_AE.CN.07.07JSWX045 --A-----------------------G--A----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT------G---G-----------A--------A-----T--G--CC-------C-- 3205
01_AE.HK.04.HK001 --A-----C--------G----------------------------------GT-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A--------------T-----C---T----C-- 3368
01_AE.JP.x.DR0492 --A-----------------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C-----C--------------G--A--TT----------G-----------A--A-----------T--G--C--CT----C-- 4018
01_AE.TH.04.BKM --A-----C--T--------------G--T--------------------C-GT-----------GC-------------G-----C--------------------G--A--TT----------G-----C-----A--------------T-----CC--T----C-- 3958
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C-----C--------------G--A--TT----------G-----------A--------AC----T-----CC--T----C-- 3211
01_AE.VN.98.98VNND15 --A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-- 3261
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------A--------G--------T----------------------GT-----------GA-------------G-----C---G-C-----------G--G-----TT------A---G-----------A--------A-----T--------------C-- 3193
02_AG.CY.05.CY048 --------C------A-------------T-----------------------T--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G------T-------C--G-----------A--------A-----T------C-------C-- 3205
02_AG.ES.06.P1261 --A-----C--------------------T-----------------------T-----A--A---C-------------G---------G-C--------------G-----TT----------G-----------A--AG----A-----G--------------C-- 3444
02_AG.FR.91.DJ263 --------C--------------------------------------------T-----------GC----------G--G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------------T--------------C-- 3354
02_AG.GH.03.03GH181AG --------C-------C------------T-A------------A--------T-----A-----GC-------G-----G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A--------A---T-T------C-C-----C-- 4030
02_AG.LR.x.POC44951 --A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A--------------T------C-------C-- 4001
02_AG.NG.01.PL0710 --A-----C------CC----AT------T-----------------------T-----------G-----G--------------C---G-C--------------G-----T-----------A-----G-----A--A-----A-----T------C--T----C-- 3190
02_AG.SE.94.SE7812 --A-----C--------------------T-----------------------T-----------GA-------------G---------G-C--------------G-----TT-----G----G-----------A--------A-----T------C--T----C-- 3378
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------C------A----------G--T--------------------C--T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------T-----TT----------G-----------A--------A-----T------CT------C-- 3203
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --------C-------C-AA---------T-----------------------T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------------TT--T-------G-----------A--------A-----G--------------C-- 3202
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------C--------------------T-----------------------T-----------GAG------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A---------C----T------C-------C-- 3196
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------------T--------------A--------T-------------C----------------------G-C--------------G------T--------------------------------------------C---------- 3232
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------------------G-------C---------------T-----T----A--------------------A--------------CT------- 3372
05_DF.BE.x.VI1310 -----G---------T-------------T-----------------------T--A---------------------------A-----G---A--------------C----T----------G--G-----------AG-----------------C-C-------- 3388
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA----------------------G-C--------------G-----T-----------A-----------------G--A------------A-------A-- 4034
07_BC.CN.98.98CN009 --A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A-------------G---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A--------------------A--G--C-------G-A------- 3338
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------T-------C-----T------T--------------A--------T------------A----G--------G---------G-C--------GA-G---A----TT-------------------------------A--G------------A------- 3186
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G--G-----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--------A---------C----T--C--AC-------C-- 3208
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------------------------T--A-----A---------------------------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T--------------------A--------C---A---------- 3385
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G-------------G-----C---G-C-----------G-----G--T-----------A-----------A--------AC--G--------C---------- 3370
12_BF.AR.99.ARMA159 --A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA----------------------G-C-A-------------------T----------A--C------------G----------T--------CT------- 4011
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T-----------A--------C--A--------A--G---------C-G-------- 3411
14_BG.ES.00.X605 --A-C-----------C------------A-AT--------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-A-----A-------A--A-T--A--------A--------C--A---G----A------------C-GA------- 3444
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G-----------A--------A-----------CC-GT----C-- 3405
16_A2D.KR.97.97KR004 --A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G-----G-----C---G-C-A-------------A-----T----------T--------------------A-----T-----C---T-G----- 3369
17_BF.AR.99.ARMA038 --A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G---------------G----------------G-C----T----------G--C------------G----A-----T-----CA-GT----C-- 3220
18_cpx.CU.99.CU76 --A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G--------G-----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A--------------A-----A---G--------C-CT----A-- 3311
19_cpx.CU.99.CU7 --A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------T-T------------------------------------------A---------- 3232
20_BG.CU.99.Cu103 -----G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T--------------------------------------------C---------- 3472
21_A2D.KE.99.KER2003 --A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G-----G-----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A-----T-----C---T-G----- 3211
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G--------G-----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T------A--------A-----T-----CC--T----C-- 3214
23_BG.CU.03.CB118 -----------------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T--------------------------------------------C---------- 3449
24_BG.CU.03.CB378 -----------------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------C--------------------------------------------C---------- 3431
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------G-----GT----------G-----------A--------A-----T-----CC-------C-- 3214
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A-----C------A-G-----------T--------------A--------T--------------------------G---------G-C-A------------G---------T-------G-----C-----A--------A-----T-----A----------- 4011
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A-------------G-----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A-----------A--------A------------C-G-------- 3997
28_BF.BR.99.BREPM12609 --A--------------------------T-----------------------T-----A------CA----------------------G-C--------------------TC-TT----A-----------------------------------CC---------- 3372
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-------G----------C----T----------G--C------------G-----------------C-GT-G--C-- 3407
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A-----------------------G--------CC-AT------- 3478
32_06A1.EE.01.EE0369 --A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA----------------------G-C--------G-----G------------T----A-----------------A--A------------A---------- 3641
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --A-----C------A-------------T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-A------------G--A--TT-------A--G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-- 3385
34_01B.TH.99.OUR2478P --A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GCG----------------A-------C--------------G--A--GT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-- 3208
35_AD.AF.05.05AF095 --------C-----------G-----G--T--------G-----------C--T-----------GC-------------G-----C---G-C--G-----------G-----TT----G-----G-----------A--------A-----T-----CC-------C-- 3199
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G----------------------TT----------G-----------A--------A-----T------C--T----C-- 3211
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA------------G--C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G-----------A--------A-----T------C-------CC- 3196
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC----------------------G-C-----------G----C----T----------G--C------------G----------T------AGCT------- 3429
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A-C---G------A----------------------------A--------T-----A------------------------------G-C--------G-----G------T-----GAG----------------------------------------------- 3483
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-C---G-------C------------------------------------T--A--A--------------------C---A-A---G-C--------------G------C-------G--T--------------A------------------C---------- 3489
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------C--------------------T-----------------------T-----A--G--------R-----G------------G-C----------------C----T----------G--C------------G-----------------C-RT-----C- 3544
43_02G.SA.03.J11223 --------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA------------------C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T--------C-----C-- 3531
N.CM.95.YBF30 --A-C---G--A--CAGT--G--------T--------------A--------T-----A--A-----G-----------T-T---G--AG----G--------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C-- 3600
N.CM.97.YBF106 --A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----------------T-T---G--AG-------------G-----G---T-TA-TGAGA----C--C-----A---G-------------T--CCT-T-G--C-- 3598
N.CM.02.DJO0131 --A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A-----------------T--CCT---G--C-- 3512
N.CM.04.04CM_1015_04 --A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A-----------------T--CCT-A-G--C-- 3511
O.BE.87.ANT70 --A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A--AG----A---ATG--G--A-TA-----C-- 4060
O.CM.x.BCF06 --A-C------T--T-----G--------T-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---------AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----AC--ATG--TG-ACTAA----C-- 4059
O.CM.91.MVP5180 --A-C------T--T-----G-----------T-----------A--------T---A-T--A---C-------G--G-----------AG-ACA-----A---G--CA-AA-A-AGT--GAA--G-----C-----A---G----A---ATG--TG-A-TAA----C-- 4035
O.CM.96.96CMA102 --A-GT-----T--TA-G--G--------T--T-----------A--------T--A-----A--GC----------------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C-- 3496
O.CM.97.97CMABB447 --A-GT-----T--T----------------AT-----------A--------T--------A-----------G--------------AG-ACA-----A---G---A-AA-A-ATT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG---G-ACTAA----A-- 3498
O.CM.98.98CMA104 --A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G--------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-ACTAT----C-- 3492
O.CM.99.99CMU4122 --A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---------GA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG-----A-TRT----C-- 3491
O.FR.92.VAU --A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TGT------- 3572
DO.FR.08.RBF208 ----GT--Y--Y--TAGG--G--------A-A------------A--------T--A--T--A-----------G--------------AG-AMA---G-A---G---A-AA---AAT--GAG--G--Y--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C-- 3467
O.SN.99.99SE_MP1299 --A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A-G-G----A---ATG---G-A-TAT----C-- 4059
O.US.x.I_2478B --A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C--C--A---G----A---ATG---G-ACTA-----C-- 4062
O.US.97.97US08692A --A-G------T--TA----G--------T-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAA--G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C-- 3457
O.US.99.99USTWLA --A-CT--------T-----G----------AT-----------A--------T--A--T--A--------G--G--------------AG-ACA-----A---G--GA-AA-ACAAT--GAG--A--T--C-----A---G----A---ATG---R-A-TGT----C-- 3489
P.FR.09.RBF168 --A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T--------A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A--AG-A--A---G-----G-GCTGT----C-- 4042
CPZ.CD.90.ANT TT-GC---C--T--TCC--AG--T--------T-----T--------------T--AA-CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C---------AGT-GG--AAAACA----CAAA-G--C--C-----AC-AG-A--A-----G--G---CT-A-G---C- 3445
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----C---G--T----A------------A-A------------------C-----A--A--A---AG------------C-----G--A--C--G--G--------GA--CAT-GT--TGAA--T--C--T-----A--AG-A--A---------G---TAA-G--C-- 3548
CPZ.GA.88.GAB1 ----C------T---CC-ACCA----T--T-AT-----------A-----A--T-----A--A---ACT--G--------------A--AG-C-A---G-A-------A-CA-T-G-T--GAAA-T--C--T------C-AG-A--A---A-G--TT-GCT---G--C-- 4067
CPZ.TZ.00.TAN1 TT-TCT--C-----CCC--A------------T-----------------A-----A--C-G----AAG----G------------A--A--C-----C---T-C-GGTCAAAGGA-T--GAGA----C--T-----AC-AG-A--A---TGG---G-AG-------C-- 3650
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A-- 4066
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B.FR.83.HXB2 GCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTG 4176
Pol __Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__
A.CD.02.02CD_KTB035 A--A-----A--------------T--------G--------------------G--------G-----------CAGG-----G------A--------------------A--C-----G----A------A----C---T-------G--------------G---- 4170
A.SN.01.DDJ369 ---------A----C---------T-----------------G--------------------G-----G-----CAGG------------A----------G--------AA--C-----G-G--------A--A--C---T-------------------G--G---- 3377
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG------------A-----T-----G---------A-AC-----GG---A--C--A-----C---T-------------------G--G---- 3384
A1.CY.06.CY171 ---------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGT------A-----A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T-------------G-----G--G---- 3381
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------A----C---------T--------------------------------TG----G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T-------------G-----G--G---- 3360
A1.IT.02.60000 --------------Y---------------------------G--------------T-----G-----------CAG------GG-----G--------------------A-A------G-G--A-----------C---T-------------G--------G---- 4181
A1.KE.02.ML1990 ---------A----C------------------T--------G--------------T-----G-----------CA-G-----------A---------------------A--C-----G----A--C--A-----C---T-------------------G------- 3499
A1.RU.08.PokA1Ru ---------A-A--C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG------------A--------A----------AA-AC-----G----A----GA-----C--CT-------------------G--G---- 3679
A1.RW.93.93RW037A ---------A----C--C---G--T-----------------G--------------------T-----------CAG----------------------A-C---------A--C-----GG------C--A-----C---T-------------------G------- 4169
A1.SE.95.SE8538 ---------A----C---G-----T-----------------G--------------------G-----------CAGC---------------------------------A-A------GG------C--A--A--C---T--------------------------- 3375
A1.TZ.01.A341 ---------A----C---------------------------G--------------T-----G-----------CA-G-------T----A--------------------A-AC-----GG------C--A-----C---T--------------------------- 3378
A1.UA.01.01UADN139 ---------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------C--G------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T----------G--G-----G--G---- 3375
A1.UG.99.99UGA07072 ---------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--C-----GG------C--A-----C---T-------------------G--G---- 3375
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------A---CC---------------------------G--------------------G-----------CAGG------G-----A-------------------AA--C-----G----A----G------C---T-------------------G--G---- 3617
A2.CD.97.97CDKTB48 A--------A--G-C---------------------T-----G-----------------------G---------AGC--------------------------------AA--------G---------G------C---T----------------------G---- 3514
A2.CY.94.94CY017_41 A--------A-----------G--------G-----T-----G--------------------------------AAGG------------A-------------------AA-A------G---------G------C--AT----------------------G---- 3533
B.AR.04.04AR143170 ---------A-A------------------------T-----G--------------------------C------A-G--------G--------------G---------G-------------------------C-----------G------------------- 3377
B.AU.04.PS1038_Day174 A--------A----C-------------------------------------------M-----------------A-G-------------------G---------------A-----------------A--A--C--A---------------------------- 3387
B.BO.99.BOL0122 ---------A---CC-------------------------------------------------------------AGG------------A------G------------A--------------------------C------------------------------- 3396
B.BR.05.BREPM1081 ---------A----C------G-------------------------------------------GG---------A-G-------------------G--T------------A--------C---C---G------C--A-----------------T---------- 3680
B.CA.97.CANB3FULL --------------C-------------------------------------------------------------A---------------------G----------------------C---------G------C------------------------------- 3465
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---------A---GC------------------------------------G--G---------------------A-G--------T--A-------G------------A--------------------AA----C-----------G-----------G------- 4175
B.CO.01.PCM001 A------------C--------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G---------------------------------------------------------------G------- 3381
B.CU.99.Cu19 ---------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G------------------------------------T--C--A---------------------------- 3723
B.CY.06.CY165 ---------A----C---------------------------G-----C---------------------------A-------------A-----T-G------------A-----------C--------------C-----T------------------------- 3435
B.DE.86.D31 -------------------------------T-----------------A--------------------------A-G-------------------G---------------------------------------C---A--------------------------- 3722
B.DK.04.PMVL_012 ---------------------------------------G---------------------------A--------A---------------------G---G--------------G--------------------C------------------------------- 3543
B.DO.05.05DO_160884 ---------A--------------------------------------------G------------A--------A---------------------G------------------------------------T--C------------------------------- 3387
B.EC.89.EC003 ---------A---C--------------------------------------------------------------A-G------------A------G---------------------------------A-----C------------------------------- 3301
B.ES.07.X2231 ---------A--GC----------------T---------------------------C-----T-----------AG------------T-----------------------------------------------C------------------------------- 3639
B.FR.92.92FR_BX08 -------------C-----------------------------------C-------------------G------A----C---------C----T-G---------------------------------------C--A---------------------------- 3384
B.GA.88.OYI ----------------------------------------------------------------------------A---------------------G---------------------------------------C------------------------------- 3719
B.GB.86.GB8_46R ----------------------------------------------------------------------------AGG------------G------G---------------------------------------C--A---------------------------- 4196
B.GE.03.03GEMZ004 ---------A------------------------------------------------------------------AGG------------A----T-G---------------------------------------C--A---------------------------- 3372
B.HT.05.05HT_129389 ---------A------------------------------------------------------------------A-G---------------------------------G--------------------A----C--------------------------G---- 3377
B.IN.x.11807 ----------------------------------------------------------------------------A--------------G-G----G------------A--------------------------C------------------------------- 3523
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------------------------------------T------------------A-G-----------A------------------------------C---------G------C--------------------------G---- 3384
B.JP.05.DR6538 ------------------------------------------------------T---------------------A-G-------------------G------------A-----------------------T--C--A---------------------------- 4180
B.KR.04.04KMH5 ---------------------------------------------------------------------G------A---------------------GC--------------------------------------CT------------------------------ 4154
B.MM.99.mSTD101 ---------A---G--------------------------------------------------------------A-G-------------------GC--------------------------------A-----C-----------G------------------- 3566
B.NL.00.671_00T36 ---A-----A---C--------------------------------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------------C-----------G------------------- 3741
B.RU.04.04RU128005 ---------A--------------T------------------------C-----------------A--------A----------------G----G------------A--------------------------C------------------------------- 3667
B.TH.00.00TH_C3198 -------------C--------------------------------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------A--A--C------------------------------- 3390
B.TT.01.01TT_CRC50069 A--------A------------------------------------------------------------------A-G------------A------G---------------------------------------C--------------------T-----G---- 3396
B.TW.94.TWCYS ---------A------------------------------------------------------------------A-G-------------------G-------------G-------------------A-----C---A-------T------------------- 4176
B.UA.01.01UAKV167 ------C---------------------------------------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------------C--------------G---------------- 3402
B.US.07.CR0027M A-------------C---G-----------------------------------------C--------------CA---------------------G------------------------------G--------CT------------------------------ 3428
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------------------------------------------------------------------------A-G-----------AA------G-A----------------G-----C--------------CT------------------------------ 3381
B.YE.02.02YE507 A--------A-----------------------------------------G------------------------A-------------A-------G---------------------------------------C-----------------G--T--------A- 3393
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------CC---------------------------------C---------------------------AC-----------------C---------------A-----------------------T--C------------------------------- 3608
C.AR.01.ARG4006 A--A-----A--------------------------------G--------------T------------------A-G--------------------------------A--A------C----------------C---T----------------T---------- 3360
C.BR.04.04BR013 A--------A--C-C---------------------------G--------G-----T------------------A----------------------------------A-----------G-------G------C---T----------------T---------- 3640
C.BW.00.00BW07621 ---------A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G--------------------------------A--AC----------------------C---T----------------T---------- 3529
C.CN.98.YNRL9840 ---A-----A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------C---T----------------T---------- 3360
C.CY.05.CY040 ---------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----------------T-GC-----------A-----------C-------GAA----C--------------------T---------- 3381
C.ES.07.X2118_2 ---A-----A---CAT--------------G-----------G--------------------G--------C---A-G-----------A--------C-----------A--A----------------G------C---T----------------T-----G---- 3592
C.ET.02.02ET_288 A--------A----C---------------------------G-----------G--------------------CA-G--------C---G-------------------AG-A----------------G------C---T----------------T---------- 3378
C.GE.03.03GEMZ033 ---------A----C---------------------T-----G---------------------------------A-G-----------------T--------------A-----------C-------GAA----C---T----------------T---------- 3357
C.IL.98.98IS002 ---A-----A----C---------------------------------------G-----------T---------A-G------------A-------------------A-----------G-------G------C---T----------------T--G------- 3510
C.IN.03.D24 ---A-----A----C-------------------------------A-----------------------------A-G--------------------------------A--A--------T-------G----------T----------------T---------- 4212
C.KE.00.KER2010 ---A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----------A--------C-----------A--A-------G---------------C---T----------------T---------- 3357
C.MM.99.mIDU101_3 ---A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------C---T----------------T---------- 3527
C.MW.93.93MW_965 ---------A----C---------------------------G---------------------------------A-G------------A----T--C-----------A-----------C--------AA----C---T----------------T---------- 3363
C.SN.90.90SE_364 A--------A----C---------------------------G-----------------C-----C---------A-G--------------------------------A-------------------G------C---T----------------T---------- 3345
C.SO.89.89SM_145 ---A-----A----C---------------------------G--------------------G------------A-G--------------------C-----------A--A----------------G------C---T----------------T---------- 3397
C.TZ.02.CO178 ---A-----A--G-C------------------T--------G-----------------------C---------A-G--------------------------------A--A----------------G------C---T----------------T---------- 3357
C.US.98.98US_MSC3018 ---A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G--------------------C-----------A--A-------------G--G------C---T----------------T---------- 3351
C.UY.01.TRA3011 A-----C--A-----G--------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-------------------G------C---T----------------T---------- 3348
C.YE.02.02YE511 ---A-----A--G-C------T--------------------G-----------------C---------------A-G--------------------------------A--A-----------------------C---T----------------T---------- 3351
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---A-----A----C---------------------------G-----------G---------------------A-G-----------A--------C--------------A--------C--A----G------C---T--------------------------- 3580
C.ZM.02.02ZM108 ------C--A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T--------------A-----------------C-G------C---T----------------T---------- 4145
D.CD.83.ELI ------------------------------------T---------------------------------------A-G--------------------------------------------------------T--C------------------------------- 3722
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------G-C------G--------------T--------------------------------------CA-G-----------A-------G------------AG-------------------------C--A-----------------------G---- 3375
D.CY.06.CY163 A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G--T---------A-----G--------------------C------------------------------- 3384
D.KE.97.ML415_2 A--------A------------------A-----------------------------------------------A-G-------------------------------------------GG--------------C--AT----------------------G---- 3642
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------T-----------C-----------C---------------A-G-------------------G------------A--------------------------C-----C--------------T-----G---- 4135
D.SN.x.SE365 ---A----------C---------------C-----T-----------------------------C--G------A-------------AG------G------C--------------------------------C-----------------------G--G---- 4193
D.TD.99.MN011 --------------C------G--------------T-----G---------------------------------A-------------AA------G------------A-----------------------A--C------------------------------- 3400
D.TZ.01.A280 -------------C--------------A-------------------------G---------------------A---------------------G------------A-----------G-----------T--C--A-----------G--------G--G---- 3377
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------T-----------------------------------------G-----C---A-------------C--G--------------------------------------------C--AT-------------------G--G---- 3375
D.YE.02.02YE516 ---------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G-----------AG------G------------A--------------------A-----C------------------------------- 3387
D.ZA.90.R1 ------------------------------------T--------------------------------G------A---------------------G----------------C---------------G---T--C------------------------------- 3522
F1.AO.06.AO_06_ANG125 A--------A----C---------T-----------------G---------------------------------A--------------A----------------------A------C-G--------------C---T----------------T---A-G---- 3279
F1.AR.02.ARE933 A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G-----------A-----A--------------------------------------------------------------------G---- 3470
F1.BE.93.VI850 ---------A----C------G-----------------------------------------G--G---------A-G-----------AA----------------------A------C---------G------C---T----------------------G---- 3516
F1.BR.07.07BR844 A-----C--T----C------G--------------------G-----------------------------------G------------A----------------------A-----------------------C---T----------------------G---- 3957
F1.ES.x.P1146 A--------A----C------G--------------------G-----------------------------------G-----------------------------------A------C---------G-A----C---T----------------------G---- 3453
F1.FI.93.FIN9363 A--------A----C------G--------------T---------------------------------------A-G------------------------------------------C-----------A----C---T----------------------G---- 3505
F1.FR.96.96FR_MP411 A--------A----C------G--T-----------------G----T---------T------------------A-G------------A--------A-----------A-A------C---------G------C---T----------------------G---- 3378
F1.JP.04.DR6082 A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G------------C----T-----------------A--------T--------------C---T----------------------G---- 4149
F1.RO.96.BCI_R07 A--------A----C------G-----------------G------------------------------------A-G-----------------------------------A------C----A----G-A----C---T----------------------G---- 4200
F1.RU.08.D88_845 A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G------------------------------------------C---------G------C---T----------------------G---- 3635
F2.CM.97.CM53657 ------C--A----C---------------------------G--------------------------C------A-G--------------------C--------------A------C----A----G------C---T----------------T---------- 3366
G.BE.96.DRCBL ------C--ACA--C---------------------------G--------------------------G------AGG-----------AA-------------------A---C----------------------C---T----------------------G---- 4133
G.CM.04.178_15 ------C--A----C---G-----------------------G------A--------------------------AGG-----------A--------------------A---C----------------------CT--A-----------------------G--- 3697
G.CU.99.Cu74 ------C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A--AC----------------------C---T----------------------G---- 3780
G.ES.05.P962 ------C--A----C------C--------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A---C----------------------CT-AA-------G------------------- 3659
G.GH.03.03GH175G ------C--AAA--C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A-----T--------------A---C----------------------C---T--------------------------- 4216
G.KE.93.HH8793_12_1 ------C--A----C---------------------------G---------------------------------AG------------AC-------------------A---C--------------------------T----------------------G---- 3576
G.NG.01.01NGPL0669 A-----C--A----C---------------------------G---------------------------------AGG-----------A--------------------A---C---------------G---T--CT-AA----------------------G---- 3381
G.PT.x.PT2695 ------C--AA--CC---------T-----------------G--------------T---------------A--A-G-----------A--------------------A---C----------------------C---T----------------------G---- 4118
G.SE.93.SE6165 ---A--C--AA---C------------------G--------G------C--------------------------AGG------G----A--------------------A---C----------------------C---T----------------------G---- 3573
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B.FR.83.HXB2 GCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTG 4176
Pol __Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__
H.BE.93.VI991 ---A--G--A--GCC---------------G--------------------------------G--------T---A-G-----------AC----T---------------G-A------------------T----CT--T----------------------G---- 3565
H.BE.93.VI997 ---A-----A--G-----------------G-----T-----G-----------------------------T---A-G-----G-----------T--------------AG-A--------G--------------C---T--------------------------- 3500
H.CF.90.056 ---A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G--------------C---T--------------------------- 3523
H.GB.00.00GBAC4001 ---A--C--A--GC----------------------T-----G--------------T--------------T---A-G-----------A-----T-----G---------G-A--G-----G--------------C---T--------------------------- 3694
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------A--GCA---------------------T-----G-----------G--T------------------A-------------A-----T---------------G-A--------G-------GA---------T--------------------------- 3370
J.SE.93.SE9280_7887 A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C---T-G------------------------- 3490
J.SE.94.SE9173_7022 A--------A--GA----------------------T--------------G--G--T------------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C---T-G------------------------- 3491
K.CD.97.97ZR_EQTB11 A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T-----------------A--------------C-G------C--AT--------------------------- 3372
K.CM.96.96CM_MP535 A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A----------------G-A----C--AT--------------------------- 3372
01_AE.CF.90.90CF11697 ---------A----C---T-----T--------------C---C-------------------G-----------CAGG-----------AA-------C-----------AA--C-----G---------GA-----C---T-------------------G--G---- 4125
01_AE.CN.07.07JSWX045 ---A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-T------------------G-AC----------------------C--AT----------------------G---- 3375
01_AE.HK.04.HK001 ---A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AA----T-GC------------G--C----------------A-----C---T----------------T-----G---- 3538
01_AE.JP.x.DR0492 ---------A---CC---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------A-----C---T-------------------G--G---- 4188
01_AE.TH.04.BKM ---------A-A-CC---------T--------------------C-----------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-G--------------------C---T-------------------G--G---- 4128
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ---------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------------C---T-C-----------------G--G---- 3381
01_AE.VN.98.98VNND15 ---------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAG------------AG-------C------------G--C----------------A---------T----------------------G---- 3431
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------G----------------C--A-----C---T--------------------------- 3363
02_AG.CY.05.CY048 ---------A----C---------T-----------------G--------------------G------------AGG------------C--------------------A--C-----G-------C--A-----C---T----------------------G---- 3375
02_AG.ES.06.P1261 ---------A----C---------T-----------T-----G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------A--C-----GG------T--AA----C---T----------------------G---- 3614
02_AG.FR.91.DJ263 ------C--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A-----C---T----------------------G---- 3524
02_AG.GH.03.03GH181AG ------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------G---------------------------A-AC-----G-------C-GA-----CT-AT----------------------G---- 4200
02_AG.LR.x.POC44951 ---------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------G--------GG------C------------T----------------------G---- 4171
02_AG.NG.01.PL0710 --------------C-C-------T--------------------------------------G-----------CAGG------------A----T--------------AA--C-----G-------C--A--A--C---T----------------------G---- 3360
02_AG.SE.94.SE7812 ---------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG------------C------C-------------G--C-------------T-GA-----C---T----------------------G---- 3548
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-----A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A-----C---T----------------------G---- 3373
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---A-----A----C---------------------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------A--------G-------C--A-----C---T----------------------G---- 3372
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------A---CC---------T-----------------G-----------------C--G-----------CAGG-----C---------------------------A--C-----GG------C--A-----C---T----------------------G---- 3366
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------------------------------------------A-G-------------------G------------------G--------------------C------------------------------- 3402
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------A----C---------------------------G------A--------------------------AG------------T-----T------------------------CGG-----C--------C---T----------------------G---- 3542
05_DF.BE.x.VI1310 ---A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G-----------------------------------A------G-----A--------------T----------------------G---- 3558
06_cpx.AU.96.BFP90 A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A-------------AC-------C-----------A---C----------------AA----C---T----------------------G---- 4204
07_BC.CN.98.98CN009 ---A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------GA-----C---T----------------T---------- 3508
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------C---T----------------T---------- 3356
09_cpx.GH.96.96GH2911 A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G----A-----------C---T----------------T---------- 3378
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G-----------------------------------------------------A-----C--AC--------------------------- 3555
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G-----------A-------G---------------------------------------C---T--------------------------- 3540
12_BF.AR.99.ARMA159 A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G-----G-------------G---------------A-----------------------C---T-------------------G--G---- 4181
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------A----C---------------------------G---------------------------------AGG--------------------------------A---C-------G--------------C---T-T--------------------G---- 3581
14_BG.ES.00.X605 ------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG-----------AG-------------------A---C----------------------C---T----------------------G---- 3614
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------------C---T--------------------------- 3575
16_A2D.KR.97.97KR004 A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG------------A---------T---------AA--------G----A----GA--------AT----------------------G---- 3539
17_BF.AR.99.ARMA038 A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G------A----------------------A-----------------------C---T----------------------G---- 3390
18_cpx.CU.99.CU76 ------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A-------------AA--------------------G----------G--------------C---T----------------------G---- 3481
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------------------------T--------------------T------------------A-G-------------------G------------------------G-------G---A--C--------------------------G---- 3402
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------G---------------------------------------------A---------------------G------------------------------------T--C--A-----------------------G---- 3642
21_A2D.KE.99.KER2003 A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG--------------------------------A---------GG---AA---G----------T----------------------G---- 3381
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A----------T---------AA-AC-----G----------A-----C---T--------------------------- 3384
23_BG.CU.03.CB118 ------C--A----C---------------G---------------------------------------------A---------------------G---------------A--------------------T--C--A-----------------------G---- 3619
24_BG.CU.03.CB378 ------------------------------G---------------------------------------------A---------------------G------------------------------------T--C--A--------G------------------- 3601
25_cpx.CM.02.1918LE ---------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G------------A----------------------------------------------C---T----------------------G---- 3384
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-----------AA----T--------------AA-A------G-G--------A--G--C---T----------------T-----G---- 4181
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A-------------------------------------A--------G--------------C---T--------------------------- 4167
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A---------------------G---------------------------------------------------------------G------- 3542
29_BF.BR.01.BREPM16704 A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G------------C----------------------A--G-----C--A-----A-----C---T----------------------G---- 3577
31_BC.BR.04.04BR142 A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-T---------C-----G-G------C---T--------------------------- 3648
32_06A1.EE.01.EE0369 A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A------------------------C-------------G------------T----------------------G---- 3811
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ---------A----C---------T-----------------------T--------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G-------------------------C---T----------------------G---- 3555
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA-------------AG-------C------------G-AC----------------A-----C---T----------------------G---- 3378
35_AD.AF.05.05AF095 ---------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CA-------G-----A---------------------A-AC--G--G-------C--A-----C--AT----------------T--G--G---- 3369
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------A--C-----G-------T--A-----C---T--------------------------- 3381
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG------C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-GA-----C---T-------------------G--T---- 3366
38_BF1.UY.03.UY03_3389 A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G-----------------------------------A--------G--------------C---T----------------------G---- 3599
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G-------------------G---G---------G-A------------------A----C--AA--------------------------- 3653
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------------------------------------------------G------A-G-------------------G---------------------------------------C--A-----------G---------------- 3659
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------A--------------------------T-----G-----------G--------------G------A-G------------A----------------------A--------W--------------C---T----------------------G---- 3714
43_02G.SA.03.J11223 ------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------------A---------------------A--C-----G----A--C--A-----C---T----------------------G---- 3701
N.CM.95.YBF30 A--A--G--A---CGG--T-----------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT----G------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T---- 3770
N.CM.97.YBF106 A--A--G--A---CAG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-------------C--G--GGGC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T--------T-----T-----T---- 3768
N.CM.02.DJO0131 A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T---- 3682
N.CM.04.04CM_1015_04 A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--------CT-T-----R--T-----T-----T---- 3681
O.BE.87.ANT70 A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A- 4230
O.CM.x.BCF06 ---------CAA-GAG-C------------------T----------T---G--T-----ATCC--C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G-----------AG-A----C----------C-A--G-----TA-------T--C--T--------C--A- 4229
O.CM.91.MVP5180 ---------CAAGGAGC------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------CGA--G-----TA-------T--T--T--------C--A- 4205
O.CM.96.96CMA102 A--------CAAGGA-A-------T----------------------T---G--C------TCCT-C-----TACA--G---------CC-A----TC-A--G--------AG-AC---C---------RC-A--G--C--TA-------T--T--C--T--R--T--A- 3666
O.CM.97.97CMABB447 A--------CAA-GA-A-G----------------------------T---G--C-----CTCCT-C-----TACA--------T--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C----------C-AACG---A-TA-------T--T--T--T--G--C--A- 3668
O.CM.98.98CMA104 A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C-A--G--C--TA-------T--T--C--T--G--T--A- 3662
O.CM.99.99CMU4122 AA-------CAAGGA-AC------------------T-------T------G--C------TCCT-C-----TACG--G-----T--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C----A-----T--------T--T--T--T-----C--A- 3661
O.FR.92.VAU A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G-----TA-------T--T--T--T-----T--A- 3742
DO.FR.08.RBF208 A-----Y--YAAGGA-AC------------------T----------T---G--C-----CTCYT-C-----TACA--G-----C--CCCYA----TC-G--G---------G-AC---C------R--RC----R-----T--------T--G--T--T-----C--A- 3637
O.SN.99.99SE_MP1299 A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--C--T-----C--A- 4229
O.US.x.I_2478B A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C-----CTC-T-C-----TACA--G--------CCCTA----GC-A--G---------G-AC---C---------------G-----TA-------T--T--T--T-----C--A- 4232
O.US.97.97US08692A A--------CAA-GA-A-G-----T-----------T---------A----G--C-----CTC-T-------TACA--G--------CCCTA----TC-A--G---------G-AC-G-C---------------G-----TA-------T--T--T--T-----C--A- 3627
O.US.99.99USTWLA A-----C--TAA-GAGAG------------------T----------T---R--C-----ATCCT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-A--G--------AG-AC-G-C------R--GC-AR-G-----CA---R---T--T--T--------C--A- 3659
P.FR.09.RBF168 AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R--------A--A--C--AT----------------------C--A- 4212
CPZ.CD.90.ANT AG-------AAC-GGCCC---C--T-----C-----T--------------G---G--T-G----GTACC------------------CCCC----GG-AG-------CC--A-A----------GA---C--A-T--C--CT-C--------------T-----C--A- 3615
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-----C--A---CAG-----C--TG-G--C--T-----C-------TGC-G------T-A---T----C-----C--C-----------TA----A-----G--------AG-------------------AA-T-----AT------------------G---T--A- 3718
CPZ.GA.88.GAB1 ---------A-ATCA-C-G--T--------G--T-------------TG-----G--T-----GT----G--------C-----------A-----------G--------AG-------T-----A-----AA----C--CT-C--------------------T--A- 4237
CPZ.TZ.00.TAN1 AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C-----T--C-------TTA-G---G-TT-A--G-G-TT---------------C--CCCCA----AG-G-----T--TC-AA------C-C-----AC-GCAA-T-----A--------------C--T-----T--A- 3820
CPZ.US.85.US_Marilyn AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A-CT----------------T---------- 4236
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 GAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAA...GATGAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCC 4343
Pol G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__.__D__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A_
A.CD.02.02CD_KTB035 ----------GA-------C------------T----------A--G-----------------G-----CG-A--T---...-CA--------A----------AC-----------------------------TT----C---A----------G-----------T 4337
A.SN.01.DDJ369 ----------------------------T---AA------------G--G--G-----------G-----------T---...--A--------A-G---------C--C------A-T--------------C--TT--------A----------G------------ 3544
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------------------T--CT------------GG---T-------------G-----------T---...--A--T-----A-G-------------------A-------------------T---------A--A-------------------- 3551
A1.CY.06.CY171 --------------------------------AA-----------GG--GT----------C--G-----------T---...--A--T-----A-----------C-------------------A---------T--------------------------------- 3548
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------------------------AA-----------GG--GT----------A--G-----------T---...--A--------A-----------C-------A---------------------T---------A----------G------------ 3527
A1.IT.02.60000 --------------------------------T-------------G--GT-----C-------G-----------T---...--G--C-----A-----------C-------A---------------------T--------------------------------- 4348
A1.KE.02.ML1990 --------------------------------AAA-----------G--G--G-----------G--------A--T---...--A--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A----------G------------ 3666
A1.RU.08.PokA1Ru --------------------------------AA-----------GG--GT-------------G-----------T---...--A--------A-G---------C-------A---------------------T---------A----------G------------ 3846
A1.RW.93.93RW037A --------------------------------T-C-----------G--G-----C--------G-------G---T---...--A--T-----A---------------------A-------------------TA-A-----------------G------A----- 4336
A1.SE.95.SE8538 ----G---------------------------T-A-----------G--G--G-----G-----G--------A--T---...--A----------G---------C-----------------------------T------------A-------G------------ 3542
A1.TZ.01.A341 --------------------------------T----------A--G--G--G-----------G--------A--T---...--A--C-----A-G---------C---------CA------------------T---------A----------G------------ 3545
A1.UA.01.01UADN139 ----T----------------------------A-----------GG--GT----------A--G-----------T---...--A--------A-----------C-------A---------------------T---------A----------G------------ 3542
A1.UG.99.99UGA07072 -------------------------------CT--------------A----------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A-------------------T---------A----------G------------ 3542
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------------------------T------------G---G--------------G-----C-----T---...--A--C-----C--G--------C--------GA----------------C--------G---A----------G-----------A 3784
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------G--G---------------TG---------A-----GT-------------G-----------T---...--A--------A------------------------------CA---C-----T---------A-------C--------------- 3681
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------C------------T----------------G--------------G-----------T---...--G--------A-G---------C------------------CA---C-----T--A-----------------------------T 3700
B.AR.04.04AR143170 --------------------------------AA-------------A--------------------A--G--------...--A--C-----A-----------------------------------K--C---T-------YA----------------------- 3544
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------------------------------Y--A------------------------------------...--A--C-------G-------------------A----------------------------G------------------------ 3554
B.BO.99.BOL0122 -------------------C------------------G-----------------C-G---------------------...-----G--------------------------------T------------------------------------C----------T 3563
B.BR.05.BREPM1081 ----------------------------------------------------G-----------------C---------...--A--------A--------T-A---------------------------------------------------------------- 3847
B.CA.97.CANB3FULL --------------------------------T-------------------------G---------------------...--A--------------C-----------------G-----------------------------------------G--------- 3632
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----G---------A-----------------------------------------------------------------...--A-------------------A---C---------------------------A-A--------G--------------------- 4342
B.CO.01.PCM001 ----------------------GC----------------------------G-----G-----G--------A--T--G...--A--C---------------------------------------------------------A----------------------- 3548
B.CU.99.Cu19 --------------------------------AA---T---------A----------G---------------------...--A--C-------G---C------------------------------------A-A------------------------A----- 3890
B.CY.06.CY165 -------------------------------------T-----A------------C-----------------------...-----------------------------------------------------------G-----------C--------------- 3602
B.DE.86.D31 ----------------------------------------------------------G---------------------...-----G--------------------------------------------------------------------------------- 3889
B.DK.04.PMVL_012 -G------------------------------AG---------------R------------------------------...--A--C-----------------C-------A----------------------T----------R--------------------- 3710
B.DO.05.05DO_160884 --------------------------------------------------------C-------------C-----T---...--A--------A----------AC----------------T------------T--A----------------G------------- 3554
B.EC.89.EC003 ----------------------------T--------G--------------------------------C-----A---...--A--G--------------T-A---------------------------------------------------------------- 3468
B.ES.07.X2231 -----------------------C-------------------A--------------------G---------------...--A--T-------------------------A---------------------------------G--------------------- 3806
B.FR.92.92FR_BX08 --------------------------------A-------------------------G---------------------...--A--T--------------------------------------------------------------------------------- 3551
B.GA.88.OYI ----------------------------------------------------------G---------------------...--G-----------------------C------------------------------------------------------------ 3886
B.GB.86.GB8_46R --------------------------------T--------------A----------G---------------------...--G--C-------------------------------------A------------------------------------------- 4363
B.GE.03.03GEMZ004 -------------------------------CT-A-----------------G-----G-----------A---------...--A--------C--------------------------------------------------A------------------------ 3539
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------A-A------------G----------------------------------...--A--------A----------------------------------------G---------G----------G------------- 3544
B.IN.x.11807 -----------A--------------------A-----------------------------------------------...--A-------------------A------------------------------------------G--------------------- 3690
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------G--------------T----AA---G-----------------------------------------...--G--------------C---------------------------------------------A----------G------------ 3551
B.JP.05.DR6538 -G-----------------------------------------A-----------C--G---------------------...--A--------------------------------------C-----------------------G--------------------- 4347
B.KR.04.04KMH5 --------------A-----------------------------------------------------------------...--A--G-----A---------------------------------------------------A----------------------- 4321
B.MM.99.mSTD101 ----G---------A------------------------------G------------------------A---------...--A--T---------------T----------------------------------A------A----------------------- 3733
B.NL.00.671_00T36 ----------------------------T---A-----------------------------------------------...--A------------------------------------------------------------------------------------ 3908
B.RU.04.04RU128005 --------------------------------T----------------------Y--------C---------------...--Y------------------------------------------------------------------------------------ 3834
B.TH.00.00TH_C3198 ----G-----C---A-----------------------------------------------------------------...--A------------------TC---C-----------------------------A-----------G------------------ 3557
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------A--------------------T------------G-A--------------------------------...--A-----------------------------------------------------A--------G-----------G--------- 3563
B.TW.94.TWCYS ----------------------------------------------------------G-------------G-------...--A--------------C--------------------------------------------------------------------- 4343
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------------------------------------------------------...--C-----------------------------------------------------------A------------------------ 3569
B.US.07.CR0027M --------------------------------AG---------------------------------------A------...--A---------------------------------------------------A-A---G----G--------------------- 3595
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------G------------------T-----------------------------------------------...--A-------------------A-------------------------------A-A--------G--G------------------ 3548
B.YE.02.02YE507 -------------------C-----------------------------------------------------A------...--A--------A--------------------------------------------------G--G--------------------- 3560
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------------------------------G-----------G------------------------------...--A--C-----T-------------------A-A----------------------------C------------------------ 3775
C.AR.01.ARG4006 -G--------------------------A---AG-----------G---GT-G---C----------------A--T---...--A--T-----A-----C-----C-------------------A---G--C--T--------CA----------------------T 3527
C.BR.04.04BR013 -G---------A----------------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--G-----A-----------C-----------------------G-----TT-------CA----------------------- 3807
C.BW.00.00BW07621 --------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T---...--C--G-----A-----------C--------G--T-----C-A---G-----T--------CA----------------------- 3696
C.CN.98.YNRL9840 ----------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T 3527
C.CY.05.CY040 ----------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--------A-G---------C-----------------------G-----T--------CA----------------------- 3548
C.ES.07.X2118_2 ----------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--------A--G--------C-----------------------G-----T--------YA----------------------T 3759
C.ET.02.02ET_288 ----------------------------A---AG---------A-----G--G---C-------------------T---...--A--G-----A-----------C-------------------A---A-----T--------CA----------------------T 3545
C.GE.03.03GEMZ033 -------------------C--------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--------A----------AC-----------------------------T--------CA----------------------T 3524
C.IL.98.98IS002 ----T-----------------------G---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--T-----A-----------C-------------------A---G-----T--------CA----------------------T 3677
C.IN.03.D24 ----------------------------A---AAA--------------G------C-G-----------C-----T---...--A--G-----A-GG--------C-----------------------C---G-T--------------------------------T 4379
C.KE.00.KER2010 ----------------------------A---AG---------------G--G--C-----------------A--T---...--A--G--------G--------C-----------------------G-----T--------CA----------------------T 3524
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------------------A---AG---------------G-----CC----------------A--T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T 3694
C.MW.93.93MW_965 -------------------C--------A---AG------T-----------G---C-------------------T---...--A--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------CA-C--------------------- 3530
C.SN.90.90SE_364 ----------------------------A---AG------T--------G--G---C-------------------T---...--G--------A-----C-----C-----------------------G-----T--------CA----------------------- 3512
C.SO.89.89SM_145 ----------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T---...--G--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------C----------G------------T 3564
C.TZ.02.CO178 ----------------------------A---AG---------------G--G---C-------------------T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------G-----TT-------CA----------------------- 3524
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------------------A---AAG--------------G--G---C----------C--------T---...--A--G-------GG--------C-----------------------G-----T-----G--CA----------------------T 3518
C.UY.01.TRA3011 -G--------------------------A---AA---------A-----G--G---C---------------G---T---...--A--C-----A--G--------C-----------------------G-----T--------C---A-------------------T 3515
C.YE.02.02YE511 ----------------------------A---AG---G-----------G--G---C-------------------T---...--A--------A----------AC--------G-----------------------------CA----------------------- 3518
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----------------------------A---AGA--------------G--G---C----------------A--T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------G-----T--------CA----------------------T 3747
C.ZM.02.02ZM108 ----------------------------A---AA---------A--------G---C-------------C-----T---...--A--G-----A-----------C-----------------------G--------A-----C----------G------------- 4312
D.CD.83.ELI --------------------------------CAA-----------------------G-----------------T---...--A-------------------AC--------------------------------A-----C--G--------------------T 3889
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------------------------AGC-----T--A--------------G--------------A--T---...--G--------A-----------C--------------------------------A--------G--------------------T 3542
D.CY.06.CY163 -----------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T---...-----------C----------AC--------------------------------A--------GA-------------------T 3551
D.KE.97.ML415_2 --------------------------------AA---G-----------------C--G-----G-----------T---...--A--------------C----AC-----------------------------------------G--------------------T 3809
D.KR.04.04KBH8 ----------G---------------------AA---C--T-----------------G-----------CG----T---...--A--C-----------------C-----------------------G-----------------G--------------------T 4302
D.SN.x.SE365 --------------------------------AAG-----------------------------------------T---...--A-----------------T-AC------------------------------------------A-------------------T 4360
D.TD.99.MN011 --------------------------------AG------------------------G---------AG-C----T---...-----------C-----------C--------------------------------A--------G--------------------T 3567
D.TZ.01.A280 --------------------------------AG---------A------T----C--G-----------------A--G...--A--T-----A-G---------C--C---------------------------------T----G--------------------- 3544
D.UG.99.99UGK09958 --------------A-----------------AA---------A---A-C-----C--G---------------------...--A--------------C----AC--------------------------------------------G-----------------T 3542
D.YE.02.02YE516 --------------------------------AG------------------------G---------A--C----T---...--A--C-----C-----------C--------------------------C---A-A--------G-----------G--------T 3554
D.ZA.90.R1 ----------------------G---------CAG--------------------CC-G-----------------T---...--A-------------------AC--------------------------------A--------G--------------------T 3689
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------------------------------A-------A---A----G--C--------G-----------A---...--A--------A--------T--C-----------------------------T-----------------T--------------T 3446
F1.AR.02.ARE933 ----------------------G--------------------A---A----G-----------------------A--G...--A--C-----A----------A------------------------------T--------------------------------T 3637
F1.BE.93.VI850 --------------------------------------G--------A----G-----------G-----------A---...--A--------A----------AC-----------G-----------------T---------A----------------------T 3683
F1.BR.07.07BR844 --------A----------------------------------A------T-G-----------G-----------A--G...--G--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T 4124
F1.ES.x.P1146 ----------------------------------------T------A----------------G-----------A---...--A--C-----A-----C-----C-------A---------------------T--------------------G-----------T 3620
F1.FI.93.FIN9363 -------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A---...--G--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T 3672
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------G-------------------------A----G-----------G-----------A---...--A--------A----------AC--C--------------------------T--------A-----------------------T 3545
F1.JP.04.DR6082 -------------------------------------------A--------G-----------G-----------A--G...--G--------A-G--------AC-----------------------------T------------A-------------------T 4316
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------------C-----------------------A----G-----------G-----------A---...--A--------A----------AC-------A---------------------T--------------------------------T 4367
F1.RU.08.D88_845 --------------------------------T-------------------G-----------------------T--G...--A--------A--G-----T-AC-----------------------------T-----C--------------------------T 3802
F2.CM.97.CM53657 -------------------------------------C--------------G-----G-----G-----------T---...--A--------A-----------C-----------------------------TT----------------C--------------- 3533
G.BE.96.DRCBL ----------------G---------------AG------------------------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-------A---------------------T---------A-------------------G--- 4300
G.CM.04.178_15 -G------------R-----------------AGC--------A--G-----G-----------C--------A--T---...--A--T-----A-G---------C-------------------A---------T---------A-------------------G--- 3864
G.CU.99.Cu74 --------------------------------A-------------------------------C--------A------...--A--------A-G---------C-----------------------------T---------A--A----------G-----G--- 3947
G.ES.05.P962 -G---------A--------------------AG---------A--------G-----------C--------A--T---...--A--------A-----------C-------------------A---------T--A------A-------------------G--- 3826
G.GH.03.03GH175G -------------G------------------AA---G--------------G-----------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G--- 4383
G.KE.93.HH8793_12_1 -------------------------------CAG----------------T-------------C--------A------...--A--T-----A-----------C-----------------------------T-------A-A-------------------G--- 3743
G.NG.01.01NGPL0669 --------------------------------AA---------A--------G-----------C--------A--T---...--G--------A-G---------C-------------------A---------T-----------------------------G--- 3548
G.PT.x.PT2695 --------------------------------AG------------G---T-------------T--------A------...--A--C-----A-------------------A---------------------T-----------G-----------------G--- 4285
G.SE.93.SE6165 -------------------C------------AG----------------------C-------C--------A------...--A--G-------G--------AC--C--------------C-----------TT--------A-------------------G--- 3740
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 GAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAA...GATGAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCC 4343
Pol G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__.__D__E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A_
H.BE.93.VI991 ----------------------------T---T-------T--A------------C-------G--------A--T---...-TAC-G-----A-----------------------------C-----------T---------A----------------------T 3732
H.BE.93.VI997 ----G-----------------------T---T----------A------------C-------G-----C--A--T---...--A-C------A-GG-------AC-----------------------G-----T---------A----------------------T 3667
H.CF.90.056 ----------------------------T---T-----G----A-----G------C-------G--------A--T---...--A--------A-GG-----T-AC------------G----------------T--A------A----------------------T 3690
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------------------T---T----------A------------C----------------A--T---...--A--G-----A-G--------AC-------A---------C-A---------T--------AA----------------------T 3861
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------------------------T----------A-----GT-G-----G-----G-------GA--T---...--A--G-----A-G---------C-----------------------------T--A------A----------------------T 3537
J.SE.93.SE9280_7887 -------------G------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T---...--A--T-----A--------T--C-----------------------------T-----------------------G--------T 3657
J.SE.94.SE9173_7022 --------------------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T---...--A--------A--------T--C-----------------------------T--A-----------------------------T 3658
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------C------------------------T----------------G------C-------------------T---GAAA..--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T 3540
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------------------------------------G------C-------------------T---...--A--------A--------T-AC--C--------------------------T---------A-------C--------------T 3539
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------------------------T----------A--G--G--------------G--------A--T---...--A--------A-G-------------------A-------------------TT--------A-------G--------------- 4292
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------------G------------------A-A-----A-----G-----------------G-----------T---...--A--------A-G---------C-----------------------------TT--------A----------G------------ 3542
01_AE.HK.04.HK001 ----T---A-CA--------------------T-A--------------G---------A----G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G------------ 3705
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A------T------------TT--------A----------G------------ 4355
01_AE.TH.04.BKM --------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G------------ 4295
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----------------------C--------T-A-----------G--G--------------G-----C-----T---...--A--------A-G------T--C---------A-------------------TT--------A----------G------------ 3548
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G------------ 3598
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------------------------------AAA-----T----G-A-------C--------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------------------T--A--------------------------G--- 3530
02_AG.CY.05.CY048 --------------------------------AA----------------------C-------C--------A------...--A--------A-G---------C-----------------------------T-----------------------------G--- 3542
02_AG.ES.06.P1261 --------------------------------AG---------------------C--------C--------A------...--A--G-----A-----------C-----------------------------T-----------------------------G--- 3781
02_AG.FR.91.DJ263 --------------------------------AA------------G-----------------C--------A------...--A--G----GA-G---------C-----------------------------T---------A--A----------------G--- 3691
02_AG.GH.03.03GH181AG -------C------------------------AG----------------T-------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------------------T--A-----------G--------------G--- 4367
02_AG.LR.x.POC44951 ----------G---------------------AA------------G-----------------C--------A------...--A--T-----A-G---------C-----------------A--------C--T---------A-------------------G--- 4338
02_AG.NG.01.PL0710 -----------------------C--------AA----G-T--A--G-----------------C--------A------...--G--T-----A-G---------C-----------------------------T--------AA---------G---------G--- 3527
02_AG.SE.94.SE7812 -------------G--G---------------AG------------G-----------------C---------------...--A--G-----A-G---------C-----------------------C-----T-----------------------------G--- 3715
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------------------------AAG-----------------------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------------A--C--T---------A-------------------G--- 3540
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----------------G---------------AA------------G-----------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G--- 3539
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------------------------AG------------------------------C--------A------...--A--C-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G--- 3533
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------T---------------------------G-------------------------------A---...--A------------------G-------------------------------------------G--------------------- 3569
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T---...--A-------------------A---C--------------------------T------T-A--G-----------G--------T 3709
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------------------------------T--A--------------G--------------A--T--G...--------------------T--C-----------------------------T--------------------------------T 3725
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------------------AA------------G-----------------C--------A-----G...--A--T-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A-------------------G--- 4371
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T---...--A--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T--------C--------------------G--T 3675
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------------------A---AA---C-----------G------C----------------A--T---...--A--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T 3523
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T---...--A--------A-G------T--C-----------------------------T-----------------------------G--- 3545
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T---...--A--G-----------C----AC-----------------------------------------G--------------------T 3722
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T---...--A--------A-G---C-----C--C-----------------------C--T---------A-------G--G------------ 3707
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A--G...--G--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T 4348
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A------...--A--T-----A-G---------C---------A-------------------T--A--------------------------G--- 3748
14_BG.ES.00.X605 --------------------------------AG------------G---T-------------T--------A------...--A--G-----A-----------------------------------------T-----------------------------G--- 3781
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---...--A--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G--------G--- 3742
16_A2D.KR.97.97KR004 ---A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T---...-----------A-----C-G----------------------CA---C-----T-----------G--------------------T 3706
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A--G...--G--------A--G-------AC-----------------------------T--------------------------------T 3557
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T---...--A--------T----------AC-----------------------------TT-------A--------------G--------T 3648
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T---...--A--------A-----------C-----------------------------T---------A----------G--------G--- 3569
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------------AG------------------------------C--------A------...--A--------A-G---------C-------------------A---------T---------A-------------G-----G--- 3809
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T---...--A--------A------------------------------CA---C-----T--A------A----------------------T 3548
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T---...--A--C-----ACG---------C--------GA------T------------T---------A----------G--------G--- 3551
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------AG------------------------------C--------A------...--A--G-----A-----------C-------A---------------C-----T-----------------------G-----G--- 3786
24_BG.CU.03.CB378 --------------------------------AG------------------------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------------------T-----T---A-------------G-----G--- 3768
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A-----G...--A--G-----A-G---C-----C-----------------------------T---------A-------------------G--- 3551
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T---...--A--C-----A-------------------------------A------------A------A-------T---------A----- 4348
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------------C-----------T---------A-------------------G--- 4334
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------------A--GA--------C-----------------------...---------------------------------T------A---------------A------A----------------------- 3709
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A--G...--G--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T 3744
31_BC.BR.04.04BR142 -G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T---...--A--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------CA----------------------- 3815
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------------------------AG------------G---------C-------C--------A------...--A--G-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A-------------------G--- 3978
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -----------A--------------------T-A--------A--G--G--------------------------T--G...--A--------A-G---------C---------A-G-----------------TT--------A----------G-------C---- 3722
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T---...--A--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G------------ 3545
35_AD.AF.05.05AF095 -------------------------------CA-------------G--------C--------------G-----T---...--A--------A-G---------------------------G-----------TT--------A----------GC----------- 3536
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------------------AAG------------A----------------T--------A-----G...--A--T-----A-G---------C-----------------------------T---------A----G--------------G--- 3548
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T---...--A--T---A-A-G---------C-------------------A---------T---------A-------------------G--- 3533
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------------------------------------A------A----G-----------------------A--G...--G--------A--G-------AC-----------------------------T--------------------------------T 3766
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------C----------A-----T--------------------------------A------...--A--G----------------A---------------------------------A------A----------------------T 3820
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------C-----------------------A----G---------------------------...-----G-----A--------------------------------------------A------------------------------ 3826
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A------...--A--T-----A--G----------------A----------------------A-A--------G-----R---------A----- 3881
43_02G.SA.03.J11223 --------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A------...--A--G--Y--A-G---------C---------------------------G-T-----C-----------------------G--- 3868
N.CM.95.YBF30 ----------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A---A--T----CC-------T-----A--A------...--A--T-----C-G---------C-------A---------C------------T-A--C--CA----G------------------ 3937
N.CM.97.YBF106 ----------G--G--------W-----T--CT-A-----T--A-R----T----CC-------T-----A--A------...--A--------A-G-----------------A---------C------------T-A--C--CA----------------------- 3935
N.CM.02.DJO0131 ----------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----A--A------...--A--T-----R-G------------C--------------C------------T-A--CT-------G------------------ 3849
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T-----C-------T-----A--A------...--A--G-----A-G------------C----A---------C------------T----C--CA----G------------------ 3848
O.BE.87.ANT70 -----------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A---...--A--T-----A--------T----------A----C-A--------A---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T 4397
O.CM.x.BCF06 -----------A--A-------------A--CCAA-AT--T--A-GG--C--G--CC----A---------C----A---...--A--T-----A--------T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--G-----CA-T--T 4396
O.CM.91.MVP5180 -----------A--A-------------A--CAAA-AC--T--A-G---C--G--CC-G--A---------C----A---...--A--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGAT-A-----AA-------C--G-----CA-T--T 4372
O.CM.96.96CMA102 -R---------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A--G...--A--T-----A--------T--C------------T-A--------A---GGA--------AA-------C--------TA-T--T 3833
O.CM.97.97CMABB447 -----------A--A-------------A--CAAA-AT--T--A-GG--CT----CC-G--A---------C----A---...--A--T-----A-----------C------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--------TA-T--T 3835
O.CM.98.98CMA104 -G------------A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---CT----CC----A--G------C----A--G...--A--T-----A--------T--CM-----------T-A--------C---GGA--------A-----G--C--------TA-T--T 3829
O.CM.99.99CMU4122 -----------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--K-----CC----A---...--A--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T 3828
O.FR.92.VAU -G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A---...--A--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA--A-----A--------C--------CA-T--A 3909
DO.FR.08.RBF208 -R---------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--R--CC----R--------CC----A---...--G--T-----A--G-----T--C-------R----T-A--------C---GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T 3804
O.SN.99.99SE_MP1299 -----------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A---...--A--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT-A-----A--G--G--C--------CA-T--T 4396
O.US.x.I_2478B -----------A--A-------------G--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A--G...--A--T-----A--------T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T 4399
O.US.97.97US08692A -----------A--A-------------G--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----R--------CC----A--G...--A--T-----A--------T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----CA-T--T 3794
O.US.99.99USTWLA -G---------A--A-------------A--YAAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----G--G...--A--T-----A--G-----T--C----R-------T-A--C---------GGAT-A-----A--------C--G-----CA-T--T 3826
P.FR.09.RBF168 -G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A--G...--R--T-----A-------------------A---CC-A--------C---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA- 4379
CPZ.CD.90.ANT -------------G-----C------------CAA--G-----AC----C--C---C-G--A--C--------A--T---...--G--C-----T--------T--C---------T--T-A--AGA---A-AC--T--T--C---A-T--G--T--------TA----A 3782
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -------------G---------C----T---T-A--G-----A-----T--T--C--------------A--A--T---...--A--------A-G---C---TC--------AG---------CAG--C------T-A-----AA----G--T--------------- 3885
CPZ.GA.88.GAB1 ----------G-----G-----------------A--------------G-----CC-------------C-G-------...--A--------A-GG-----T----------A---T-----------------TT-A-----CA-------------------G--- 4404
CPZ.TZ.00.TAN1 -G--T------G-------C-----G--T---AAAAAT--T--A---A--T----CC-G--------TA--G-A--A--G...--A--C-----T-------------------A---TT-A---GA---A-A---T-----C--A--T--G--T--------TA-T--T 3987
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A--G...--A--C-----C--------T----------C---T-----C--------------------A--G--C--T--G--G-----G--- 4403
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B.FR.83.HXB2 AGCTGTGATAAA..TGTCAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGG 4511
Pol _S__C__D__K_##_C__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G_
A.CD.02.02CD_KTB035 ------------..--------------G-----------------------------------G---------T-------C------C----------------------------C--------------C-----G-----------C--C--------------A 4505
A.SN.01.DDJ369 ------------..-----A--------G-------A------------------------------------------C--C------C-------------C--TA-A--------C--------------C--------------------C--------------A 3712
A1.AU.03.PS1044_Day0 T-----------..--C--AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------C-G-----------A--T-----------A--------------C--------------------C--------------A 3719
A1.CY.06.CY171 ------------..-----T--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------A---A-A--G-----C--------------C--------------------C--------------A 3716
A1.GE.99.99GEMZ011 ------------..-----A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C------C-------------A---A-A--------C--------------C--------------------C--------------A 3695
A1.IT.02.60000 -----------G..-----AT-------G-----------------------------------G---------T-------C------M-------R-----A--------------AM-------------C-----------------------------------A 4516
A1.KE.02.ML1990 T-----------..------T-------G--------A-----------------C--------G---------T-------C------C-----------A-A--T--------------------------C--------G-----------C--------------A 3834
A1.RU.08.PokA1Ru ------------..-----AG-------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C------C-------------A---A-A--------C--------------M--------------------C--------------A 4014
A1.RW.93.93RW037A ------------..-----A--------G--------------------G--------------G---------T-------C------C-------------A--------------C--------------C--------------------C----G---------A 4504
A1.SE.95.SE8538 ------A-----..-----A--------------------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C--------------------C--------------A 3710
A1.TZ.01.A341 ------------..--C-----------G--------------------------C--------G---------T--------------C-------------A--T--------------------------C-----G--------------C--------------A 3713
A1.UA.01.01UADN139 ------------..-----A--------G-----T-----------G-----------------G---------T-------C-----CC-------------A---A-A--------C--------------C--------------------C--------------A 3710
A1.UG.99.99UGA07072 ------------..-----A--------G-----------------------------C-----G--G------T-------C------C-------------G--T-----------C--------------C--------------------C--------------A 3710
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------..-----A--------G-----------------------------------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--------G-----------C--------------A 3952
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------TGGTCAG---------G--------------------------C--------------------------C------C-----------A-----G----------C--------------C-----------------C--C--------G-----A 3851
A2.CY.94.94CY017_41 ------------..--------------G-----------------------------------------------------C------C-T--------------------G-----C-----G--------C-----------------C--C---A----------A 3868
B.AR.04.04AR143170 --T---------..--C--------------------------------------------------------G--------------C-----------------------------C-----------------C--------------------------G------ 3712
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------..------G----------------A-----------------------------------------Y-----------------C---A--------------------------------------------------------R----G------ 3722
B.BO.99.BOL0122 -A----------..------G----G---------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------C--------------- 3731
B.BR.05.BREPM1081 ------------..-----------------------------------------------------------G-----------T--C--G---------A-----T----------------------------------------------------T--G------ 4015
B.CA.97.CANB3FULL ------------..---------------------------------------------------------------------------------------A----------------C--------------------------------------------G------ 3800
B.CN.05.05CNHB_hp3 T-----------..--------G-----------------------------------C------------------------------C-----------A-------------G---------------------------------A--------A----G------ 4510
B.CO.01.PCM001 ------------..-----A---------------------------------------------G-----------------------------------A-------------------------------------------------------------G------ 3716
B.CU.99.Cu19 T-----------..---------------------------------------------------G----------------C------------------A-------------------------------------------------C-----------G-----A 4058
B.CY.06.CY165 ------------..-----A--------------------C--------------------------------------C---------------------A--G----------T-----------------------------------------------G------ 3770
B.DE.86.D31 --T---------..-----------------------------------------------------------------------------G-----------------------------------------------------------------------G------ 4057
B.DK.04.PMVL_012 ------------..--Y---T--------------------------A--------------------------T----------------------------------A--------------------------------------------C--------G-----A 3878
B.DO.05.05DO_160884 ------------..-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------G--------------G-----A 3722
B.EC.89.EC003 ------------..-----------------------A---------------------------------------------------------------A----T----------C---------------T-----------------C--C--------G------ 3636
B.ES.07.X2231 ------------..---------------------------------------------------------------------------C-----------A-------------C-----------------------------------------------G-----A 3974
B.FR.92.92FR_BX08 ------------..-----------------------------------------------------------G---------------------------A----------------------------------C--------------C-----------G------ 3719
B.GA.88.OYI ------------..--C------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------G------ 4054
B.GB.86.GB8_46R ------------..---------------------------------------------------------------------------------------A-------A-----------------------------------------------------G------ 4531
B.GE.03.03GEMZ004 ------------..------------------------------------------------------------T--------------------------A--G----A------------------------------------------------------------ 3707
B.HT.05.05HT_129389 ------------..-----A--------------------------------T--------------------------------------------------------A--------------G-----------------G-----------C--------G-----A 3712
B.IN.x.11807 ------------..--------------------------------------------------------------------------------G------A----------------G--------------------G-----------------------G------ 3858
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------..--------------------------------R-----------------T-----------------C------C-------------------------------------------C-----------------------------G------ 3719
B.JP.05.DR6538 ------------..--C---A-------------------------------------C--------C-----------------------------G---A-------------------------------------------------C------------------ 4515
B.KR.04.04KMH5 ------------..-----------------------------G-----------------------------G---------------------------A-----A-A------------------------------------------------------------ 4489
B.MM.99.mSTD101 ------------..------T-------------------------------------C--------------------C---------------------A--------------------------------------------------------A----G------ 3901
B.NL.00.671_00T36 --T---A-----..-----------------------------------------------------------G---------------------------A-------------------------------------------------------------------- 4076
B.RU.04.04RU128005 ------------..--C---------------------------------------------------------T--------------------------A----------------A--------------G-----------------------------G-----A 4002
B.TH.00.00TH_C3198 ------------..--------------------------------------T-----C------------------------------------------A----------------------------------------------------C---A----G------ 3725
B.TT.01.01TT_CRC50069 T-----------..------A-------------------------------------------------------------------------------------T--------------------------C---------------A-------------G------ 3731
B.TW.94.TWCYS ------------..---------------------------------------------------------------------------------------A-------A-----------------------G-----------------------------G-----A 4511
B.UA.01.01UAKV167 ------------..-----------------------------------------------------------G---------------------------A-------------------------------------------------C-----------------A 3737
B.US.07.CR0027M T-----------..---------------------------------------------------------------------------C-----------A----------------------------------------------------C--------G------ 3763
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------..--------------------T--------------------------------------G--------------C--------------------------------------------------------------------------G------ 3716
B.YE.02.02YE507 T-----------..-----A-----------------A--------------------------------------------C-----------------------------------C--------------G--------------------C--------G------ 3728
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------GC---..-----------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------G------ 3943
C.AR.01.ARG4006 ------------..--------------G-----T-CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------G-----A 3695
C.BR.04.04BR013 --T---------..--------------G--------------------------------C------------T----------------------G---A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------------A 3975
C.BW.00.00BW07621 -----------G..--------------G--------A--------------------------G---------T-------------------------GACC--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A 3864
C.CN.98.YNRL9840 ---G-----C--..--------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A 3695
C.CY.05.CY040 ------------..-----A--------G-----------------------------------G---------T-------------------------GA-C--T-----------C--------------C--C-----------G--C------------------ 3716
C.ES.07.X2118_2 ------------..--------------G--G-----A-----G--------T-----------G---------T-------------------G--------C---A-A--------C--------------C--C-----------G-----C--------------A 3927
C.ET.02.02ET_288 ------------..--------------G-----------------------T-----------G-----------G-----------C------------A-C--------------C--------------C--C-----------G--------------------A 3713
C.GE.03.03GEMZ033 -----------G..-----A--------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C---T----MS----C--------------C--C--------------------------------A 3692
C.IL.98.98IS002 ------------..--------------G-----------------------------------G---------T----------------------G--G--C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A 3845
C.IN.03.D24 ------A--C--..-------A------G--------------------------C-----G--G---------T--------------------------A-C--------------C--------------T--C-----------G-----C--------------A 4547
C.KE.00.KER2010 ------------..--------------G-------CA-----------------------G--G---------T-G------------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------------A 3692
C.MM.99.mIDU101_3 ---------C--..--------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A 3862
C.MW.93.93MW_965 ------------..--------------------T--A--------G-----------------G---------T--------------------------A-C-----------------------T-----C--C-----------------C--------------A 3698
C.SN.90.90SE_364 -----------G..--------------G-----A--A--------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A 3680
C.SO.89.89SM_145 ------------..--------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------T--C-----------G--------------------A 3732
C.TZ.02.CO178 ------------..-------A------G--------A-----------------C--------G---------T--------------------------A-C--T-----------C-----------C--C--C-----------G-----C--------------A 3692
C.US.98.98US_MSC3018 T-----------..-----A--------------------------------------------G---------T-----------------------C----C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A 3686
C.UY.01.TRA3011 ------------..----------------------CA-----------G-----------------------GT-------C-----------------GA-C--------------A-----------------C-----------G-----C-----------G--A 3683
C.YE.02.02YE511 --T---------..------T----G--G--------A--------------------------G---------T----------------------G---A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A 3686
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------..--------------G---------------------------------------------T----------------------------C--T-----------C-----------------C--G--------G-----C--------------A 3915
C.ZM.02.02ZM108 ------------..--------------G---------------------------------------------T--------------C-------------C-----A--------C--------------C--C--G-----------------------------A 4480
D.CD.83.ELI ------------..------------------------------------------------------------T-------------C--------------------------------------------C------------------------------------ 4057
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------..-----A------------------------------------------------------T--------------C-------------------------------------------C------------------------------------ 3710
D.CY.06.CY163 ------------..--C--A-----------------------------------G------------------T--------------C-------------------------------------------C------------A----------------------A 3719
D.KE.97.ML415_2 ------------..-----A------------------------------------------------------T-------------C-----------------------------C--------------C-----G-----------------------------A 3977
D.KR.04.04KBH8 T-----------..-------A----------------------------------------------------T----------C---C-------------------------------------------C-----------------------------------A 4470
D.SN.x.SE365 ------------..-----------------------A------------------------------------T----------------------------------------C--------G--------C------------------------------------ 4528
D.TD.99.MN011 ------------..-----AA-----------------------------------------------------T--------------C--------C--A-------------------------------C------------------------------------ 3735
D.TZ.01.A280 T-----------..------------------------------------------------------------T-G-----C--------------------------------------------------C------------------------------------ 3712
D.UG.99.99UGK09958 ------------..---------------------T--------------------------------------T----------------------C--------------------C-----G--------C------------------------------------ 3710
D.YE.02.02YE516 --------C---..--C--A-A----------------------------------------------------T--------------C-----------A-------------------------------C------------------------------------ 3722
D.ZA.90.R1 ------------..------------------------------------------------------------T--------------------------------A-A-----------------------C------------------------------------ 3857
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --T-----C---..--------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-------------T-----------T-----T-----------------C---G-------------A 3614
F1.AR.02.ARE933 ------------..------T-------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T--------CC----------------C--------------A 3805
F1.BE.93.VI850 -----------G..--------------G-----------C-----------------------G---------T-------C--------------C--G-----------------C--------T----AG--C--------------------------------A 3851
F1.BR.07.07BR844 -----------G..--------------G-------G---------------T-----C-----G------------------------------------A----------------C--------T--------C--------------C--C--------------A 4292
F1.ES.x.P1146 ------------..--------------G--G--------------------------------G---------T--------------------------A-------A--------C--------T--------C--------------------------------A 3788
F1.FI.93.FIN9363 -----------G..--------------G-----------------------------------G---------T--------------------------A----------------C--------T--------C-----------------C--------------A 3840
F1.FR.96.96FR_MP411 ------------..-----------------G------------------------------------------T--------------------------A-------A--------C--------T-----------------------C-----------------A 3713
F1.JP.04.DR6082 -----------G..--------------G-----------------------T-----------G--------GT--------------C-------G---A----------------C--------T-----G--CC-G-----G-----C--C--------G-----A 4484
F1.RO.96.BCI_R07 ------------..--------------G--GA-------------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------T-----------------------C-----------------A 4535
F1.RU.08.D88_845 ------------..--------------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C-----T--------C--------------C--------G-----------C--------------A 3970
F2.CM.97.CM53657 ------------..--------------G--------------------------C--------G------------------------------------A-----T----------C-----G--T-----T--------------------C-----------G--A 3701
G.BE.96.DRCBL ------------..--C---T-------G---------------------------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A 4468
G.CM.04.178_15 ------------..--------------G--G--------------G--G------------------------T--------------------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A 4032
G.CU.99.Cu74 ------------..--------------G--------------T------------------------------T-------------------------GA----------------C-----G--------C-----------------------------------A 4115
G.ES.05.P962 ------------..------T-------G--G--------------G---------------------------T-------------C------------A----------------C--------------C--------------------C--------------- 3994
G.GH.03.03GH175G ------------..--------------G------T-A--------------------------G---------T--------------------------A-----A-A--------C--------------C--------------------C--------------A 4551
G.KE.93.HH8793_12_1 ------C-----..--------------G--------------T------------------------------T--------------------------A----------------A--------------G--------------------C--------------A 3911
G.NG.01.01NGPL0669 ------------..--C-----------------------------G---------------------------T-------------------------GA----------------C--------------C--------------G-----C--------------A 3716
G.PT.x.PT2695 ------------..-----A--------G--------------C-----------------------------GT----C--------------------GA----------------C-----G--------C--------------------C--------------A 4453
G.SE.93.SE6165 ------------..--------------G---------------------------------------------T--------------------------A-----A-A-----------------------C-----------------------------------A 3908
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B.FR.83.HXB2 AGCTGTGATAAA..TGTCAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGG 4511
Pol _S__C__D__K_##_C__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G_
H.BE.93.VI991 ------------..------T-------G-----------------------------C-----C---------T-------------C------------A----T-----------C--------------C--------------------C--------------A 3900
H.BE.93.VI997 ------------..-----------------------------------G--------C---------------T-------------------------------T-----------C--C-----------C------S--C-------C--C--------------A 3835
H.CF.90.056 ------------..--------------G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T-----------C--------------C-----------------C--C--------------A 3858
H.GB.00.00GBAC4001 ------------..--------------G--------A-----------------C--C---------------T-------------------------------A-----------C--------------C-----------------C-----------------A 4029
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------..-----------------------------------G--------------G--G------T----C---------------------A----------------C---A----------C--------------------C--------------A 3705
J.SE.93.SE9280_7887 ------------..-----------G--G-----------------------------------G---------T--------------C-------------------------------------------C--------------------C--------------A 3825
J.SE.94.SE9173_7022 ------------..-----------G--G-----------------------------------G---------T----------------------------------------------------------C--------------------C--------------A 3826
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------..--------------G--------A--------------------------G--------GT--------------------------A-------A-----------------T-----C--------------------C-----------G--A 3708
K.CM.96.96CM_MP535 --------C---..--------------G--------A------------------------------------T--------------------------A----------------C--------T--C--C--------------------C-----------G--A 3707
01_AE.CF.90.90CF11697 -A----------..-----A--------------T--------------G--------------G---------T-------C--------------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A 4460
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------------..--------------------T-----------------------------G-----------------C------C-----------A-C--------------C--C--G-----------C-----------------C--------------A 3710
01_AE.HK.04.HK001 -A----------..-----A--------G-----T-----------------T-----------G---------T-------C------C----G--------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A 3873
01_AE.JP.x.DR0492 -A----------..-----A--------G-----T--------G-----G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C-----------T--A 4523
01_AE.TH.04.BKM -A----------..-----A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G--------------------------------------------A 4463
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -A----------..-----A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-----------A-C--------------C--C--G-----------C-----------------C--------------A 3716
01_AE.VN.98.98VNND15 -A----------..-----A--------G--------------------G------------------------T--------------C-------------C--------------C--C--G--------G--------------------C--------------A 3766
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------..--C-----------G---------------------------------------------T--------------------------------A----------C--------------C--------------------C--------------A 3698
02_AG.CY.05.CY048 T-----------..--------------G--------A------------------------------------T-G-----------------G------A----------------C--------------C--C-----------------C--------------A 3710
02_AG.ES.06.P1261 ------------..-------A------G---------------------------------------------T-------C------C----------------------------C--------------C-----G-----------C--C--------------A 3949
02_AG.FR.91.DJ263 T--------C--..--------G-----G---------------------------G-----------------T--------------------------A----------------C--------------T--------------------C--------------A 3859
02_AG.GH.03.03GH181AG --T---------..-------A------G--G------------------------------------------T--------------------------AC---------------C--------------C--------------------C--------------A 4535
02_AG.LR.x.POC44951 ------------..--------------G-----------------------------------G---------T-------------C--------G---A----------------A--------------C--------------------C--------------A 4506
02_AG.NG.01.PL0710 ------------..--------------G--------A------------------G-----------------T-------------------------GA-----T-A-----------------------C-----------------G--C---T-C--------A 3695
02_AG.SE.94.SE7812 ------------..--------------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A 3883
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------..--------------G---------------------------------------------A--------------------------A-----A-A--------C--------------C--------------------C--------------A 3708
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------..--------------G---------------------------G-----------------T----------------------G---A----------------C-----G--------C--C-----------------C--------------A 3707
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------..----------------------C-------------------------------------T----------------------G---A-------A--------C-----------------------------------C--------------- 3701
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------..-----AT-------------------C------------------------------------------------------------A-------A-----------------------------------------------------------A 3737
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A-----..--------------G--------------------G--------------G--------GT----------------------T---------A----------------G--T--------C-----------------C--------------A 3877
05_DF.BE.x.VI1310 -----------G..------T-----------------------------------------------------T----------------------G-----------A-----------------------C-----------------------------G-----A 3893
06_cpx.AU.96.BFP90 --------C---..--------------G--------A--------------T-----------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C--------------------C--------------A 4539
07_BC.CN.98.98CN009 ---------C--..--------------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A 3843
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------C--..--------------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--T-----------C--------------C--C-----------G-----C--------------A 3691
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------..--------------G---------------------------------------------T--------------------------A----T-----------C--------------T--------------------C--------------A 3713
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------..-----------G---------T----------------------C---------------T----------------------G--------------------C--------------C------------------------------------ 3890
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --T---------..------T-------G--------T------------------------------------T----------C---C-------------G-----A--------C--------------C--------------------C--------------A 3875
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------G..--------------G-----------------------T-----------G---------T----C---------------------AC---------------C--------------G--CC----------------C--------------A 4516
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T---------..--C-----------G-------C-------------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A 3916
14_BG.ES.00.X605 ------------..--------------G--------------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A 3949
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------..-----A--------G--G--T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------G----------------C--------------A 3910
16_A2D.KR.97.97KR004 T-----------..------G-------G---------------------------------------------T-------C------C-----------A-------A--------C--------------C-----------------C--C--------------A 3874
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------G..--------G-----G------------------A----T-----------G---------T-------C------------------A----------------C--------T-----G--CC----------G-----C--------------A 3725
18_cpx.CU.99.CU76 ------------..--------------G-----------------------------C-----G---------T----CC----------------G---A-----A-A--------C--------------C--------------------C--------------A 3816
19_cpx.CU.99.CU7 ------------..--------------G-----T---------------------------------------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--C-----------------C--------------A 3737
20_BG.CU.99.Cu103 ------------..--------------G--------------C------------------------------T----C---------------------A----------G-----C-----G--------C--------------------C---T----------A 3977
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------..--------------G-----------------------------------------------------C--------------G--------------------C--------------C-----------------C--C--------------A 3716
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------A-----..-----A--------G--------A-----------------C--------G---------T-------C------C-------------G---T----------C--------------C--------------------C--------------A 3719
23_BG.CU.03.CB118 ------------..--------------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A 3954
24_BG.CU.03.CB378 ------------..--------------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A 3936
25_cpx.CM.02.1918LE ------------..------T-------G------C--------------------------------------T----------------G---------A-C--T--A--G-----C--------------C-----------------A--C--------------A 3719
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------..--------------G--------A---------------------------G--------T-------C-----C--------G--------------------C--------------------G-----------------------------A 4516
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------..------T-------G--------------------G--T-----------G---------T--------------------------A----------G--G--C--------------C--------------------C--------------- 4502
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------..-----------------------------------------------------------G--------------C------------A-------------------------------------------------------------G------ 3877
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G..--C---G-------------------------------T-----------G---------T----C--------------------------------------C--------T-----G--CC----------------C--------------A 3912
31_BC.BR.04.04BR142 ------------..--------------G-------CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------------A 3983
32_06A1.EE.01.EE0369 --------C---..--C-----------G-----------------------------------G---------A-------C-----CC----G------A-A---A-A--------C--------------T--------------------C--------------A 4146
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -AT---------..-----A--------G-----T-------------------------------------G-G-------C------C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A 3890
34_01B.TH.99.OUR2478P -A----------..-----A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------------A----------C--------------A 3713
35_AD.AF.05.05AF095 -A----------..-----A--------G-----------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--TA-A--------C--------------C-----------------G--C--------------- 3704
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------..--C-----------G---------------------------------------------T----------C---------------A-----A-A--------C--------------C--------------------CT-------------A 3716
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------..------T-------G-----T--------------G-----C--------------------G-----C------C-G-----------A--------------C--C--G--------C--------G-----------C--------------A 3701
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------G..--------------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T-----G--CC----------------C--------------A 3934
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------..-----------------------------------------------------------G-----C--------C--------------------------------------------G--C--------------------------G------ 3988
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------..------T----------G-----------------------------------------G--------------CC----------------------------C--------------------------------------------G------ 3994
42_BF.LU.03.luBF_05_03 T-----------..---------------------------------------------------------------------------------------R-------------------------T-----G--CC----------------C--------------A 4049
43_02G.SA.03.J11223 ------------..-------A----------------------------------------------------T--------------C-----------------A----------C--------------C--------------G--C--C--------------A 4036
N.CM.95.YBF30 --------C---..--C-----------G-----------------G--CA-T------------G-G------T-------------C-----G------A-C-----T--G--G--C-----G--------C--CT-------------------T-----G-----A 4105
N.CM.97.YBF106 --------C---..--C-----------G--------------G--GA-CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A 4103
N.CM.02.DJO0131 --------C---..--C-----------G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A 4017
N.CM.04.04CM_1015_04 --------C---..--C-----------G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT-------------------T-----------A 4016
O.BE.87.ANT70 ------CC----..-----TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A 4565
O.CM.x.BCF06 --T---CC----..--C--TA-------G-----A--------T----------AC--C----A----------A-G-----C--------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A-----C-T------------G--G--A--------------A 4564
O.CM.91.MVP5180 --T---CC----..--C--TA-------G-----A-C------T----------AC--C----AG---------A-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A----AC-T------------G--G--A--------------A 4540
O.CM.96.96CMA102 -AT---CC----..--Y--TA-------G-----A--------T-----------C-------A-G--------A-G--C--C------GC------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC--------------G--A--------------A 4001
O.CM.97.97CMABB447 --T---CC----..-----TACT-----G-----A--T-----T--G-----T-AC-------AG---------A-G-----C--------------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC-----G--------G--A--------------A 4003
O.CM.98.98CMA104 -AT---CC----..-----TA-------G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G-----C------AC------C-----C--AA-A-----T--C-----G--A-----G-TC--------------A--A--------------A 3997
O.CM.99.99CMU4122 -AT---CC----..-----TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------C-----C--AA-A--T--T--------G--A-----G-T---------------G--A--------------A 3996
O.FR.92.VAU --T---CC---G..-----TA---G-A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------C--A--------G-----A 4077
DO.FR.08.RBF208 -AT---CC----..-----TAC------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-T---------------A--A--------------A 3972
O.SN.99.99SE_MP1299 -AT---CC-C--..-----TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A 4564
O.US.x.I_2478B ------CC----..-----TA-------------AG-A-----T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------C-----C--AA-A--T--T--C--------A-------TC--------------A--A--------------A 4567
O.US.97.97US08692A ------CC----..-----TA-------------A--A-----T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------C-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A 3962
O.US.99.99USTWLA --T---CC----..-----TA---G--AG---C-A------R-T--G----------------A----------A-G--C--C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C--------A-------TC--------------G--A--------------A 3994
P.FR.09.RBF168 -AT---CCC---..-----TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G--C-----C--CAC----------A-------T--------C--------------T-TCC-G-----------G-----------------A 4547
CPZ.CD.90.ANT CAG---------..-----CG----G----------G------------------C------------------G-------C--C-----------T-----A---A-A--------G------T-T-----C-TC--------T-----A--GG---AT--G------ 3950
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 CAA---------..--------------------A--------------T--------C--------------GA-T-----C--C---------------A-A--TA-A--G-----C-----G-----------C--------------C--C--T--T--------A 4053
CPZ.GA.88.GAB1 CAT--------G..--C---G----------------------G--G-----------C-----G--T------G----------C--CC-------C-----G---A-A--G--------C-----------C--------------------C-----T--G-----A 4572
CPZ.TZ.00.TAN1 CAG---CCA---..--C--TA----------G--T--A--------G--G----AC-------A---C------A----C-----C--CC----------G--C---A-A--------G--------T-----T-TC--------------C--A----A---------A 4155
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------..-------C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC----------G--C-----T-----------A 4571
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B.FR.83.HXB2 CAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCA.GGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAG 4680
Pol _Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A_#_G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__
A.CD.02.02CD_KTB035 -----GG-------C---A-AC-----------.------------------GT---------A---------------------A-CA--G-A----AAA-A-----C--------A--TG--C-A-----------G------------------------------- 4674
A.SN.01.DDJ369 --------------C--C--G------------.------------------GT------C--A--------------C------A-----G-A--G-AA--A--------------AAAT---C-A------------------------------------------- 3881
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----G--------C-----GC-----------.------------------GT-G-G--C--A---------------------A-C---G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G------------------------------- 3888
A1.CY.06.CY171 --A--G--------C-----GC-----------.------------------GT-G-------A--T------CC----------A-CAG-G-A----A---T--------------AAAT---C-A-----------G------------------------------- 3885
A1.GE.99.99GEMZ011 --A--G--------C-----GC-----------.------------------GT-G----C--A--T------CC----------A-CAG-G-A----A---T--------------A-AT---C-A-----------G------------------------------- 3864
A1.IT.02.60000 -----G--------C-----GC-----------.------------------GT-G----C--A--T------------------A-CAG-G-A----AA--T--------------AAAT---C-A----R------GR----------------------------G- 4685
A1.KE.02.ML1990 --A--G--------C-----AC----G------.------------------GT-G----C--A---------------------A-C---G-A----AA--A--T-----------A--T---C-A-----------G------------------------------- 4003
A1.RU.08.PokA1Ru -----G--------C-----GC-----------.------------------GT-G----C--A--T------CC----------A-CAA-G-A----A---A--------------AAAT---C-A-----------G------------------------------- 4183
A1.RW.93.93RW037A -----G--------C---A-AC-----------.------------------GT-G----C--A--------A------------A-----G-A----AA--A--T-----------AAAT---C-A-----------G--A---------------------------- 4673
A1.SE.95.SE8538 -----G--------C-----GC-----------.------------------GT-G----C--A---------------------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A-------A----------------------------------- 3879
A1.TZ.01.A341 --A--G--------C---A-AC-----------.-C-------------------G-------A---------------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G--------------A---------------- 3882
A1.UA.01.01UADN139 -----G-----T--C-----GC-----------.------------------GT------C--A--T------CC---------TA-CAG-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A-----------G------------------------------- 3879
A1.UG.99.99UGA07072 -----G--------C-----AC-----------.-----G------------GT-G----C--A---------CC----------A-C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A-----------G------------------------------- 3879
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------C-----G------------.-C--------------GGGT------C--A--------------C------A-----G-A----AA--A-----C--------AAATG--C-A-----------G------------------------------- 4121
A2.CD.97.97CDKTB48 -----G--------C-----A------------.------------------GT---------A--------GCC----------A----AG-A----A---A--------------A-ATG----A-----------G------------------------------- 4020
A2.CY.94.94CY017_41 -----T--------C---A-A------C-----.------------------GT---------A--------GCC--------T-A----A--A----A---A--------------A--T---C-A--A--------G------------------------------- 4037
B.AR.04.04AR143170 --A-----------C-----C------------.-----------------------------A---------G----C----T-A--A----A----A------------------A--G-----------------C------------------------------A 3881
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------C---A-C-----G------.--------------------M--------A---------------------A--A-YR------A---------------------GG-------------C--C--------------------C---------- 3891
B.BO.99.BOL0122 --------------C---A-C------------.-----G-----------------------A---------------------A--AA-G----C-A---------C--------A--GG----------------C------------------------------- 3900
B.BR.05.BREPM1081 --A-----------C-----C------------.---------------------G-------A--------------C------A--AA-G-A----A------------------A--G-----------------C------------------------------- 4184
B.CA.97.CANB3FULL --------------C-----C--G---C-----.-----------------------------A---------------------A-------A----A------------------A--G-----------------C------------------------------- 3969
B.CN.05.05CNHB_hp3 --A-----------C---A-CC-----------.--------------G--------------A-----------A-----T---A--A--T-A----A------------------A--G-----------------C------------------------------- 4679
B.CO.01.PCM001 -C------------C---A-C------------.-----------------------------A--T------------------A-CA----A----A------------------A--GG-------A--------C------------------------------- 3885
B.CU.99.Cu19 --------------C---G-C------C-----.-----------------------------A--T------CC--------T-A--C--G----A-A------------------A--G-----------------C------------------------------- 4227
B.CY.06.CY165 --------------C---A--------------.-----------------------------A--T-----A------------A-------A----A------------------A--G-----A-----------C------------------------------- 3939
B.DE.86.D31 --------------C---A-C------------.-----------------------------A--------------C------A--A-A-------A------------------A--GG----------------C------------------------------- 4226
B.DK.04.PMVL_012 --------------C---A-C------------.----------------C------------A---------CCM---------A--R---------A---------------------G-----A-----------C------------------------------- 4047
B.DO.05.05DO_160884 --A-----------C-----C------------.-----------------------C-----A--------T-----C------A--AA---A----A------------------A--G------------------------------------------------- 3891
B.EC.89.EC003 --------------C---A-C------------.-----------------------------A---------------------A-----G------A------------------A--------------T-----C------------------------------- 3805
B.ES.07.X2231 --------------C------------------.-----------------------------A---------------------A-------T----AA--------------------G-----------------C------------------------------- 4143
B.FR.92.92FR_BX08 --------------C-----------------T.--T--------------------------A--T------------------A--A----A----A------A-----------A--G-----------------C------------------------------- 3888
B.GA.88.OYI --------------C---A-C------------.-----------------------------A---------------------A--A---------A------------------A--G-----------------C------------------------------- 4223
B.GB.86.GB8_46R -----C--------C---A-C------------.-----------------------------A--T------C-----------A--A---------A------------------A--G-----------------C------------------------------- 4700
B.GE.03.03GEMZ004 --------------C---A-C------------.-------------------T---------A---------------------A-----GT---C-A------------------A--G-----------------C------------------------------- 3876
B.HT.05.05HT_129389 --------------C---A-C------------.-----G----------G------------A---------------------A-----GT-----A------------------A--G-----------G------------------------------------- 3881
B.IN.x.11807 --------------C-----------------G.---------------------G-------A---------------------A--A-AG------A------------------A--G-----------------C----------------------------A-- 4027
B.JM.05.05JM_KJ108 --A-----------------C------------.--------------G------G-------A--------------C------A----AG------A---T--T-----------A--T------------------------------------------------- 3888
B.JP.05.DR6538 --------------C-----C------------.---------------------G-------A--------------C------A-CA---------A---T--------------A--G--------------C--C------------------------------- 4684
B.KR.04.04KMH5 --A-----------C-----C------------.-----------------------------A---------------------A--AA---A----AA-----------------A--G-----------------C------------------------------- 4658
B.MM.99.mSTD101 --------------C---A-CC----G------.-----------------------------A-----------A---------A--AA-T-A----A---T--------------A--G-----------------C------------------------------- 4070
B.NL.00.671_00T36 --A-----------C-----C------------.--------------------C--------A---------CC--------T-A--A--G-A----A---------------------G-----------------C------------------------------- 4245
B.RU.04.04RU128005 --------------C-----C--G---------.-----------C-----------------A---------------------A--AA------C-A---------------------G--------A--------C------------------------------- 4171
B.TH.00.00TH_C3198 --------------C-----CC-----------.--------------G--------C-----A-----------A---------A--AA-T------A------------------A--G-----------------C------------------------------- 3894
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------C---A--C-----------.------------------GT-G-----T-A---------G----C------A--AA-GT-----A---------C--------A--T-----A------------------------------------------- 3900
B.TW.94.TWCYS --------------C-----C------------.-----------------------C-----A--------------------TA-----G------A------------------A--G---------A-------C------------------------------A 4680
B.UA.01.01UAKV167 --A-----------C-----C------C-----.-----G-------------T-G-------A---------------------A-CAACG------A------------------A--G-----------------T------------------------------- 3906
B.US.07.CR0027M --A-----------C---A-C------------.----------------------------------------C----------A--A----A----AA--------------------G------------------------------------------------- 3932
B.UY.01.01UYTRA1179 --A--G--------C---A-C------------.--------------------------C--A--------T------------A--A----A--C-A---------------------T-----------------C------------------------------A 3885
B.YE.02.02YE507 --------------C-----CC-----C-----.-----------------------------A--------T------------A-------A----A---------------------G-----------------C------------------------------- 3897
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------C-----C------------.----------------G------------A---------------------A------------A---------------------G-----------------C------------------------------- 4112
C.AR.01.ARG4006 --A-----T-----C---A-AC-G---------.--------------C--GGT---------A-----------T---------A--AA-G-A----AA--A--------------A--T---C----------------C--------------------G------- 3864
C.BR.04.04BR013 --A-----------C---A-AC-----------.--------------C---GT---------A-----------T---------A--AA---A----AA--A--------------A------C-A-----------------------------------G------- 4144
C.BW.00.00BW07621 --A-------------ACA-AC-----------.--------------C----T---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-------------------------------------G------- 4033
C.CN.98.YNRL9840 --A--G--------C---A-AC-----------.--------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 3864
C.CY.05.CY040 --A-----------C---A-AC-----------.--------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----AA--T--------------A--T---C-A-----------------------------G-----G-----T- 3885
C.ES.07.X2118_2 --A-----------C-A-A-AC-G------R--.-----------T--T---GT---------A-----------T---------A-----G-A--G-AR--A--------------A--T---CMA-----------------------------------G------- 4096
C.ET.02.02ET_288 --------------C-A-A-AC-----------.--------------C--GGT---------A--T--------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T-CA-----------G--------------------C---------- 3882
C.GE.03.03GEMZ033 --A-----------C-A-A-AC-----------.--------------C---GT---------A-----------T---------A--AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 3861
C.IL.98.98IS002 --------------C-A-A-AC-----------.--------------C---GT---------A--T------CCT---------A-----G-A----AA--A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 4014
C.IN.03.D24 --A-----------C-ACA-AC-----------.--------------C---GT---------A--------T--T---------A--CAGG-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 4716
C.KE.00.KER2010 --A-----------C-ACA-AC-----------.--------------T---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 3861
C.MM.99.mIDU101_3 --A--G--------C---A-AC-----------.--------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A-C--A---A--------------A--T---C-C-----------------------------------G------- 4031
C.MW.93.93MW_965 --A-----------C-A-A-A------------.--------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A------------------------------------------- 3867
C.SN.90.90SE_364 --A-----------C---A-AC-----------.--------------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 3849
C.SO.89.89SM_145 --A--G--------C-A-A-AC-----------.--------------T---GT---------A-----------T---------A--AA-G-A----A---A--------------A--T---C-C-----------------------------------G------- 3901
C.TZ.02.CO178 --A-----------C-A-A-AC-----------.--------------C---GT---------A-----------------T---A-CA--G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 3861
C.US.98.98US_MSC3018 A-A-----------C-A-A-AC-C---------.--------------C---GT---------A--T--------T---------A--A--G-A----A---A--------------A--C---C-------------------------C-----------G------- 3855
C.UY.01.TRA3011 ------------------A-AC----G------.--------------CC--GT---------A-----C---CCT--------TA--AA---A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 3852
C.YE.02.02YE511 --A-----------C-A-A-AC-G---------.--G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A--------A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 3855
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --A-----------C-A-A-AC-----------.--------------C---GT-C-------A-----------T--------TA-----G-A----A---A--------------A--T-----A--------------C-----------T--------G-----T- 4084
C.ZM.02.02ZM108 --A---------------A-AC-----------.--------------C---GT---------A--------T-CT---------A-------A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 4649
D.CD.83.ELI ---------------------------------.------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A------------------A--T-----A------------------------------------------- 4226
D.CM.01.01CM_0009BBY --A-----------C-A---C------------.------------------GT-G-------A-----------T-----T---A-----G-T----A------------------A--T--------------C-----------------------C---------- 3879
D.CY.06.CY163 --------------C-----C------------.------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-----G-C----A------------------A--TG-------A---------------------------------------- 3888
D.KE.97.ML415_2 -----------C--C---A-C--G--G------.-------------------T-G-------A---------------------A-C---G-A----A------A-----------A--TG-T---------------------------------------------- 4146
D.KR.04.04KBH8 --------------C-----C------C-----.------------------GTG--------A---------------------A-----GTA----A------------------A--C------------------------------------------------- 4639
D.SN.x.SE365 -----G--------C-----C------------.------------------GT-G-------A---------------------A-------A----A---------C--------A--C------------------------------------------------- 4697
D.TD.99.MN011 --------------C------------------.--------------------GG-G-----A-----------A-----T---A-------T----A------------------A--T--T---------------------------------------------- 3904
D.TZ.01.A280 -----------C--C---A-C------------.------------------GT---------A---------TC----------A-------T----AA--T--------------A--C------------------------------------------------- 3881
D.UG.99.99UGK09958 -----------C--C-----C--G--G------.------------------GT-G-------A-----------T---------A-C---G-A----A------------------A--C------------------------------------------------- 3879
D.YE.02.02YE516 --------------C------------------.------------------GT-G-G-----A-----------------T---A---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T-----------C--------T------------------------- 3891
D.ZA.90.R1 --------------C-----C------------.------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A---------C--------A--T-----A------------------------------------------- 4026
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------T--C--C--CA-AC----G------.-------------------T---------A---------------------A-----G------A---A--------------A--T---C--------------------------------------------- 3783
F1.AR.02.ARE933 --A--------C--C--CA-AC----G------.-------------C---------------A--------TCC----------A----CG------AA--AT-------------A--T--TC-------------------------C------------------- 3974
F1.BE.93.VI850 -----------C--C--CA-A-----G------.-------------------T---------A---------------------A----CG------A---AT-------------A--T---C-A--------------C---------------------------- 4020
F1.BR.07.07BR844 --A--------C--C--CA-AC----G------.--------------------------C--A----------C---------TA----C--A--C-A---A--------------A--T---C-------------------------C------------------- 4461
F1.ES.x.P1146 -----------C--C--CA-AC----G------.-----------T-------G---------A-----------T---------A--AG-G-A----A---A--------------A-AT---C----A---------G-------------------C---------- 3957
F1.FI.93.FIN9363 -----C-----C--C--CA-AC----G------.-------------------TG--------A---------------------A----CG------A---A--------------A--T---C----------------------T--C------------------- 4009
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------C--C--CA-AC----G------.-------------------T---------A--------T------------A--AG-G-A----A---A--------------A--T--AC--------------------------------------------- 3882
F1.JP.04.DR6082 --A--------C--C--CA-AC----G------.-----G-----------------------A--------TGC----------A-----G-A----A---A--------------A------C-------------------------C------------------- 4653
F1.RO.96.BCI_R07 -----------C--C--CA-AC----G------.-----------T-------G---------A---------------------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A---------------------------------------- 4704
F1.RU.08.D88_845 -----------T--C--CA-AC----GC-----.-------------------T---------A--------------------TA--A----A----A---A-----C--------A--T---C-------------------------------------------G- 4139
F2.CM.97.CM53657 -----------C--C--C--AC----G------.-------------------T---------A--T------------------A--A--GT-----A---A--------------A--T---C----------------------------T---------------- 3870
G.BE.96.DRCBL --------------C---A-A------------.-----G-------------T---------A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AA-C----CA--------------------------------C---------- 4637
G.CM.04.178_15 --------------C---A-A------------.-----G------------GT---------A---------G-----------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A--------------------------G--C--------G- 4201
G.CU.99.Cu74 --------------C---A-AC-----------.--------------G---GTG--------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------C-----------------C---------- 4284
G.ES.05.P962 -------------TC---A-A------------.-----G-------------TG--------A---------G-----------A--AA-G-A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A-----C-----------------------C---------- 4163
G.GH.03.03GH175G -----------C--C---A-A------------.-----G------------GT-C-------A-----------T---------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--------------------------------C---------- 4720
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------C--CA-AC-----------.-----G--------G---GT---------A---------------------A-----G-A--A-A---A--G---C-------A-AT--T-CA--A-----------------------------C---------- 4080
G.NG.01.01NGPL0669 --------------C---A-A------------.-----G------------GT---------A--------------------AA--AG-G-A--A-A---A--T-----------AA-T----CA--A-----------------------------C---------- 3885
G.PT.x.PT2695 --------------C---A-AC-------G---.-----G--------G-G--T---------A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C---------- 4622
G.SE.93.SE6165 --------------C---A-A------------.-----G----------C-GT---------A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--------------------------------C---------- 4077
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B.FR.83.HXB2 CAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCA.GGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAG 4680
Pol _Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A_#_G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__
H.BE.93.VI991 --------------C---A-A--G---C-----.--C----------------TG--------A--------------C-----AA-----G------A---A--------------A-AT---C-C--------------------------------C--G------- 4069
H.BE.93.VI997 ------------------A-A--G---C-----.--C----------------TG--------A----------C---------AA--A--G------A---A--------------A-AT---C-A-----C------------------------------------- 4004
H.CF.90.056 A-------------C--C--G--G---C-----.A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A-----------G-----------------------G------- 4027
H.GB.00.00GBAC4001 --------------C---A-A--G---C-----.--C-----------G----T---------A--------------------AA---G-G------A---A--------------A--TG--C-------------------------------------G------- 4198
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------T----A-A--------G---.----------------G-GT---------A--------------C------A-----G-T----A---A--------------A--GG------------------------------------------------ 3874
J.SE.93.SE9280_7887 ------G------T----A-A------------.--C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT------------------------------------------------- 3994
J.SE.94.SE9173_7022 ------G------T----A-A------------.--CG--------------G----------A--T-----------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT-----A------------------------------------------- 3995
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------C--C--CA-AC-----------.----------------G-GT---------A---------------------A-----GTA----A---A--------------A-AT--------------------------------------C---------- 3877
K.CM.96.96CM_MP535 --A--------C--C---A-AC-----------.------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG----------------G--------------------C---------- 3876
01_AE.CF.90.90CF11697 -----G--------C-----GC-----------.-------A---------GGTC-----C--A--------T------------A-C---G-TA-G-AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--------------------C---------- 4629
01_AE.CN.07.07JSWX045 --------------C---A-AC-----------.------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C-----------------------T---- 3879
01_AE.HK.04.HK001 -----G--------C--C--GC-----------.------------------GTC-----C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C---------------------------- 4042
01_AE.JP.x.DR0492 -----G--------C-----GC-----------.------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C--G--C-----------A---------------- 4692
01_AE.TH.04.BKM --------------C-----GC-----------.------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA--------C--G--C---------------------------- 4632
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --A--G--------C-----GC-----------.------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG----A-----------G--C-----------------C---------- 3885
01_AE.VN.98.98VNND15 -----G--------C-----GC-----------.------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----G-----G--C---------------------------- 3935
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----C--------C---A-A------------.--------------G-G-GT------C--A--------------C------A-------A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C---------- 3867
02_AG.CY.05.CY048 --A--G-----T--C---A-A------------.--------------G----T------C--A---------------------A--A--G-A--A-A---A--A-----------AAAT--T-CA--A-----------------------------C---------- 3879
02_AG.ES.06.P1261 -----G------------A-A------------.--------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C---------- 4118
02_AG.FR.91.DJ263 -----G--------C---A-AC-----------.--------------G---GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--------------------------------C---------- 4028
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------C---A--------------.------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--------------------------------C---------- 4704
02_AG.LR.x.POC44951 --------------C---A-A------------.--------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T-----------------------------C---------- 4675
02_AG.NG.01.PL0710 -----G--------C---A-A------------.--------------G-G-GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A---------------------------------------- 3864
02_AG.SE.94.SE7812 --A--G--------C---A-A------------.--------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C---------- 4052
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----G-----C--C---A-A------------G--------------.---GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------CAA-G-T-CA-CA-G-A----G-A-T--------------------------- 3877
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----G-----------CA-A------------.------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C---------- 3876
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -----G--------C---A-A------------.--------------G---GT------C--A---------------------A--A--G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A---------------------------------------- 3870
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------C---G-C------------.-------------------T---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G-----------------C------------------------------- 3906
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------C--C--CA-AC-----------.--------------G----TG------G-A-----C---CC----------A-----G------A---A--------------A-AT-----C--------------------------------C---------- 4046
05_DF.BE.x.VI1310 -----C-----C--C--CA-A-----GC-G---.-------------------TG--------A--T------CC----------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A---------------------------------------- 4062
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G--------C---A-A------------.------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A--------------T------------------------- 4708
07_BC.CN.98.98CN009 --A--G--------C---A-AC-----------.--------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 4012
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A-----------C---A-AC-----------.--------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G------- 3860
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A-----------C---A-A------------.------------------GTG-----C--G-----------T---------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C---------- 3882
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------C-----C--C--G---------.------------------GT-G-------A---------------------A-C---G-A----A------------------A--C-----------------------------------------G------- 4059
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------C---A-A------------.------------------GT---------A---------------------A------TA----AA--A--------------A-AT---C-A-----------G--C--------------------------G- 4044
12_BF.AR.99.ARMA159 --A--------C--C--CA-AC----G------.-----------------------------A---------CC--------T-A----C-T-----A---A--------------A--T---C-A-----------------------C-----------G------- 4685
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------C---A-A------------.------------------GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-----------------T---------------------- 4085
14_BG.ES.00.X605 --------------C---A-AC-------G---.-----G--------G----T---------A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C--T------- 4118
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------C-----GC-----------.------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA---------T-GGA----------------------------- 4079
16_A2D.KR.97.97KR004 -----G-----T--C---A-A------C-----.------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AC-A----A---A-----------------TG--C-A-----------G------------------------------- 4043
17_BF.AR.99.ARMA038 --A--------C--C--CA-AC----G------.-----------------------------A---------CC--------G-A--AACG------A---A--------------A--T---C-------------------------C------------------- 3894
18_cpx.CU.99.CU76 -----------C--CC----AC-----------.------------------GT------C--A---------CC----------A-----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A-----------------------------C---------- 3985
19_cpx.CU.99.CU7 -----G--------C-----GC-----------.-C---------------GGT------C--A--------TCC----------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A-----------G-----------------G------------- 3906
20_BG.CU.99.Cu103 --------------C---A-AC----------T.-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C---------- 4146
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------C---T-A-----GC-----.------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AG-A----A---------C--------A--T-----A-----------G-----T------------------------- 3885
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----G--------C---A-AC-----------.--G---------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A-----------------T------------------------- 3888
23_BG.CU.03.CB118 --------------C---A-AC----------T.-----G--------G---GT---------A--Y------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C---------- 4123
24_BG.CU.03.CB378 --------------C---A-AC----------T.-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C---------- 4105
25_cpx.CM.02.1918LE --A--G--------C-----A------------.------------------GT-G-------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A--T--------------------------------------C---------- 3888
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --A--G--------C--CA-AC-----------.----------------GGGTGG-------A---------------------A-C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A------------------------------------------- 4685
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------C--C--A------------.------------------GT------C--A---------------------A-----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A-----------------------------------G---- 4671
28_BF.BR.99.BREPM12609 --A-----------C-----C------------.--------------G------G-------A--T------------------A--AA-G------A--------------------AG-----------------C------------------------------A 4046
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A--------C--C--CA-AC----G------.-----------------------------A----------C----------A----C--A----A---A--------------A--T---C--------------G----------C------------------- 4081
31_BC.BR.04.04BR142 --A-----------C---A-AC-----------.--------------T---GT---------A-----------T--------AA--AA---A----AA--A--------------A--C---C-A-----------------------------------G------- 4152
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G--------C---A-AC-----------.------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A---------------------------------------- 4315
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -----G-T------C---T-GC-----C-----.--G---------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G------AA--A--------------CAATG--C-------------G--C--T------------------------- 4059
34_01B.TH.99.OUR2478P -----G--------C-----GC-----------.------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--A-----------CAATG--CGA-----------G--C---------------------------- 3882
35_AD.AF.05.05AF095 -----G--------C-----GC-----------.------------------GT-G----C--A---------------------A-C---G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A------------------------------------------- 3873
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----G--------C-----A------------.---C--------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A--------------------------------C---------- 3885
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------C-----GC----GC-----.----------------GGGT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG----A--------------------T--C------------------- 3870
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A--G-----C--C--CA-AC----G------.-----------------------------A---------CC--------T-A----C--A----A---A--------------A--T---C-------------------------C------------------- 4103
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A-----------C---A-C------------.-----------------------------A---------------------A--A----T----A---------------------G-----------------C------------------------------- 4157
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-----------C---A--------------.-----G-----------------------A---------CC--------T-A----CG----C-A---A--------------A--T---CG------------------------C------------------- 4163
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --A--------C--C--CA-AC-----------.--------------------T--------A---------R-T-------Y-A--A--GT-----A---------C-----------G-----------------C------------------------------- 4218
43_02G.SA.03.J11223 -----C--------C---A-A------------.------------------GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A-----------------------------C---------- 4205
N.CM.95.YBF30 ------------------A-------G-----T.------------------GTT-----C-----T-----ATC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A-----------G--A-----------T--------G----C-- 4274
N.CM.97.YBF106 ------------------A-------G-----T.------------------GTT-----C-----T-----ACC------T-TTA----C--T--A-AA--A--------------A--T-----A--------C--G--A-----------T--------G----C-- 4272
N.CM.02.DJO0131 ------------------A-------------T.------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C--G--A-----------T--------G------- 4186
N.CM.04.04CM_1015_04 --K---------------A-------G-----T.------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A-----------G--A-----------T--------G----C-- 4185
O.BE.87.ANT70 --A-----T--C--C--C--G------C-G--T.-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------- 4734
O.CM.x.BCF06 --------T--C-----C--G------------.-C---------T--C----T---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G--------A--A--T--C--A---------------- 4733
O.CM.91.MVP5180 --------T--C-----C--G------------.-C---------T--C---GT---------A--------ACCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G-----G--A--A--T-----A---------------- 4709
O.CM.96.96CMA102 --A---G-T--C-----C--G------------.-C---------TA-T----T-T-------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-AA--T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A--A--T--C--A---------------- 4170
O.CM.97.97CMABB447 --A-----T--C-----C--G------------.KC---------TA-T----T-T-------A--T-----GCCT-----T--AA----A--CA-G-A---T--A-----------YAAC--A--A--T--G-----C--A--A--T--C--A-----------G---- 4172
O.CM.98.98CMA104 --A-----T--C-----C--G------C-----.-C---------T--T---GT---------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A-----------CAAC--AW-A--T--G--------A--A--T-----A---------------- 4166
O.CM.99.99CMU4122 --A-----T--C--C--C--G-----------T.-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A---------------- 4165
O.FR.92.VAU --------T--C--C--C--G------------.-C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G--------A--A--------A--------G------- 4246
DO.FR.08.RBF208 --A-----T--CY-C--C--G-----------T.-C---------T--T--GGT---------A-----C--GCCT-----T--AA----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A---------------- 4141
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T--C--C--C--G-----------T.-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A---------------- 4733
O.US.x.I_2478B --------T--T--C--C--G-----------T.-C---------T--T--G-T---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------- 4736
O.US.97.97US08692A --------T--T--C--C--G-----------T.-C---------T--T--G-T---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--T-----A---------------- 4131
O.US.99.99USTWLA --A-----T--C-----C--G------------.-C---------T--T----TC--------A--T---A-GCCT-----T--AA----A--CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G---R----A--A--------A----------R----- 4163
P.FR.09.RBF168 --R-----T-----Y---G-GC-C-----G---.-C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C--Y--TA-Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------G-----G------- 4716
CPZ.CD.90.ANT A-AAGT--------C--C--G-----------C.A-C-----------------------C-----------AGCT--------AA----AG-A--A-AA--G--A-----------TAAT---C-A--------------A--A--------A---------------- 4119
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ------------------G-CC-T--G------.-----------------G--T-----C--A--------GCCT--------TA--AA-G-A--A-A---A--A-----------A--T--T-GA-----------------A-----C--A---------------- 4222
CPZ.GA.88.GAB1 --A--------T-----C--G------------.--T-----------------T--T--C--A--T-----GCCA-----T--AA-----G-A--C-A---T--------------A-AC--------------------A-----T-----A--G-----------G- 4741
CPZ.TZ.00.TAN1 AGA-----C--T--C--CA-CC-------G---.-----------T-----G-A---------A--T-----ACCA-----T--TA--A-AG-A--G-A---A-----C--------ACA---TC-A--T--------G-----A--T-----T---------------- 4324
CPZ.US.85.US_Marilyn --A--G-----C------A-C------------.-----------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G-----------A--------A--------------G- 4740
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B.FR.83.HXB2 TAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGG.ATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGA 4849
Pol V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G_#_I__G__G__Y__S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D
A.CD.02.02CD_KTB035 -G-----------------------------C--------------------A--A-----C-----A---------------------------------------------------.------------------------------A-------------T----- 4843
A.SN.01.DDJ369 -G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4050
A1.AU.03.PS1044_Day0 -G--------------G--------------C--------A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4057
A1.CY.06.CY171 -G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4054
A1.GE.99.99GEMZ011 -G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4033
A1.IT.02.60000 -G-R------------G-R------------C----TG--A--K-----G--A--------C--------------C-----------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4854
A1.KE.02.ML1990 -G--------------G--------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4172
A1.RU.08.PokA1Ru -G--G-----------G--------------C----AG-----------G--A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4352
A1.RW.93.93RW037A -G-----------------------------------G------C-------A-----------C-----------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4842
A1.SE.95.SE8538 -G--------------G--------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------------.--------------------------G---A------------------- 4048
A1.TZ.01.A341 -G-----------C-----------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------A-----.--------------------A---------A------------------- 4051
A1.UA.01.01UADN139 -G--G--C--------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4048
A1.UG.99.99UGA07072 -G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.--------A---------------------A------------------- 4048
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G--------------G--------------C-----G-----------C--A-----G--C-----------G---------------------------------------------.--------A---------------------A------------------- 4290
A2.CD.97.97CDKTB48 -G-----------------------------C-----G--------------A-----------------------G-----------G------------------------------.--------A---------------------A------------------- 4189
A2.CY.94.94CY017_41 -G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T------------------------.--------A---------------------A------------------- 4206
B.AR.04.04AR143170 -------------------------------------G---------------------------------------------------C-----------------------------.-------------------------------------------------- 4050
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------A--G-----------A------------------------------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4060
B.BO.99.BOL0122 ----------------T-----------------------A--------------------------A---------------------------------------------------.-------------------------------------------------- 4069
B.BR.05.BREPM1081 -----------------------------------AC----------------------------------------------------------------------------------.--------------------------G------------G---------- 4353
B.CA.97.CANB3FULL ----------------------------------------A-----------------------------------------------------------------G------------.--------A------------------------------T---------- 4138
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----------------T--G--------------------------------A--------------------------------------T--------------G------------.--------------------------G----------------------- 4848
B.CO.01.PCM001 ----------------T--------------------G--------------------------------------------------G-----T------------------------.------A------------------------------------------- 4054
B.CU.99.Cu19 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------------------T------- 4396
B.CY.06.CY165 -------A-----------------------------------------------------------A-----G--------------------T------------------------.-------------------------------------------------- 4108
B.DE.86.D31 ----------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------- 4395
B.DK.04.PMVL_012 ----------------------------------------------------------------C------------------------------------------------------.-------------------------------------------------- 4216
B.DO.05.05DO_160884 ---------------G------------------------A--------------------C---------------------------------------------------------.--------A----------------------------------------- 4060
B.EC.89.EC003 ----------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------.--------------------A---------A------------------- 3974
B.ES.07.X2231 ----------------------------------------------------------------G------------------------------------------------------.--------A-----------A-----------------G---T------- 4312
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------C-----------------------------------------G------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------- 4057
B.GA.88.OYI ----------------T-----------------------A--------------------------------------------------T---------------------------.-----------------------------------T--------T----- 4392
B.GB.86.GB8_46R -------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------.--------A----------------------------------------- 4869
B.GE.03.03GEMZ004 -G---A-------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------.--------A----------------------------------------- 4045
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------G-------A------------G--------------------------G------------------------------------------.-------------------------------------------------- 4050
B.IN.x.11807 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4196
B.JM.05.05JM_KJ108 -------C--------------------------------A-----------------------------------------------------T------------------------.------------------------------------------A------- 4057
B.JP.05.DR6538 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.--------A--------------G-------------------------- 4853
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------.-------------------------------------------------- 4827
B.MM.99.mSTD101 --------------------------------G---A---------------A------------G--------------------------------------------G--------.-----A-------------------------------------------- 4239
B.NL.00.671_00T36 -------------------------------------------------G--------------C--------------------------T---------------------------.-------A---T------------------A------------------- 4414
B.RU.04.04RU128005 -------------C---------------------------------------------------------------------------------------------------------.--------A-----------A----------------------------- 4340
B.TH.00.00TH_C3198 ----------------------------------------------------A-------------------------------------------------A----------------.-------------------------------------------------- 4063
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------C-------AG-------------------G--G-----R---------------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4069
B.TW.94.TWCYS -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G--------A----------------------------------------- 4850
B.UA.01.01UAKV167 -------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------.--------------------------------------G----------- 4075
B.US.07.CR0027M -------------------------------------------------------------------A--------------------------T-----------G----G-------.------------------------------A--------------T---- 4101
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------------------------------------------------------------------------------------------T------------------------.-------------------------------------------------- 4054
B.YE.02.02YE507 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.-------------------------------------------------- 4066
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------C-A------------------------------A----G------------------------------------------------------------------------.-----A-------------------------------------------G 4281
C.AR.01.ARG4006 -------C-----C-----------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4033
C.BR.04.04BR013 -------C--------G---C----------C--------------------A-----G--C-----------------------G--------T------------------------.------------------------------A------------------- 4313
C.BW.00.00BW07621 -------C-----C-----------------C--------------------A-----G--C--------G-----------------------T----------------G-------.------------------------------A------------------- 4202
C.CN.98.YNRL9840 -------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4033
C.CY.05.CY040 ----G--C-----------------------C-----G--A--------C--A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4054
C.ES.07.X2118_2 -------C------------H---M------A--------A-----------A-----G--C---------------------------Y----T------------------------.--------A---------------------A------------------- 4265
C.ET.02.02ET_288 -------C-----------------------C----T------------C--A-----G--C--------------------------------T----------------G-------.-------AC---T-----------------A----T-------------- 4051
C.GE.03.03GEMZ033 -------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4030
C.IL.98.98IS002 -------C--------G--------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A----T------------A- 4183
C.IN.03.D24 -------C-------------------G---------G--------------A--C--G--C----G---------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4885
C.KE.00.KER2010 -------C--------G--------------C--------------------A--A--G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4030
C.MM.99.mIDU101_3 -------C-------------------G---C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4200
C.MW.93.93MW_965 -------C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C---------------------------C----T------------------------.-----------------------G------A----T-------------- 4036
C.SN.90.90SE_364 -------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------G-----------------T----------------G-------.-----A------------------------A------------------- 4018
C.SO.89.89SM_145 ----G--C-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T----------------G-------.------------------------------A------------------- 4070
C.TZ.02.CO178 -------C-----------------------C-----G-----------G--A-----G--C--------------------------------T----------------G-------.------------------------------A------------------- 4030
C.US.98.98US_MSC3018 -------C--------------------G--C--------------------A-----G--C-----A--------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4024
C.UY.01.TRA3011 -------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4021
C.YE.02.02YE511 -------C--------------------G--C-----------------A--A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4024
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4253
C.ZM.02.02ZM108 -------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4818
D.CD.83.ELI ----------------------------------------------------A----------------------------------------------------------G-A-----.--------A---------------------A------------------- 4395
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------------------------------------------------A--------------A--------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4048
D.CY.06.CY163 ----------------------------------------------------A-------------G------------------------T--T-T----------------------.------------------------------A------------------- 4057
D.KE.97.ML415_2 ---------C---------G--------------------------------A--------------------------------------T---------------------------.------------------------------A--------------T---- 4315
D.KR.04.04KBH8 -------------------C--------------T--------------G--------G------------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4808
D.SN.x.SE365 -------------------G--------------------------------A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A----T-------------- 4866
D.TD.99.MN011 ------------------------------------A---------------A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4073
D.TZ.01.A280 ---------------G---G--------------------------------A--------C-----------------------------T---------------------------.--------------------A---------A--------------T---- 4050
D.UG.99.99UGK09958 ----------------TC----------------T--------------G--A------------------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4048
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------G--A-----------A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4060
D.ZA.90.R1 -G--------------------------------------------------A---------------------T--------------------------------------------.--------A---------------------A------------------- 4195
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A-------G----------- 3952
F1.AR.02.ARE933 ----G--------------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------------.--------A---------------------------------T------- 4143
F1.BE.93.VI850 ----------A--------G-----A--G--C--------------------A------------------------------------------------------------------.------------------------------A-----------T------- 4189
F1.BR.07.07BR844 -------------------GC----------C---------A----------A------------------------------------------------------------------.--------A---------------------A-----------T------- 4630
F1.ES.x.P1146 -------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T-----------G------------.-------A----------------------A----T-------------- 4126
F1.FI.93.FIN9363 -------A-----------GC-------G--C--------------------A------------------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4178
F1.FR.96.96FR_MP411 -------C-----------------------C--------A-----------A--------------------------------G--------T------------------------.------------------------------A-----------T------- 4051
F1.JP.04.DR6082 -------------------GC-------G--C---A----------------A-----G-----------------------------------T------------------------.--------A---------------------A--------------T---- 4822
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------------.-------AT--T------------------A-----------T------- 4873
F1.RU.08.D88_845 -------------------------------C----------------------------------G----------------------------------------------------.------------------------------A--------------T---- 4308
F2.CM.97.CM53657 ----------------------------------------------------A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4039
G.BE.96.DRCBL -G--------------G--------------C-----------C--G-----A--------------------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4806
G.CM.04.178_15 -G-----------C--------------------T--G-----C--------A--------C-----------------G--------------T------------------------.--------------------A-----G---A--------------T---- 4370
G.CU.99.Cu74 -G-----------------------------C--T--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A----T---------T---- 4453
G.ES.05.P962 -G--------------------------------T--G-----C--------A--------C----G------------G--------------T------------------------.--------------------A-----G---A--------------T---- 4332
G.GH.03.03GH175G -G--------------G--------------C--T--G-----T--G-----A--------------------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4889
G.KE.93.HH8793_12_1 -G-----------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------.---------------T-------G--G---A--------------T---- 4249
G.NG.01.01NGPL0669 -G--------------------------------T--G-----C--------A--------C-----------------G--------------T------------------------.--------------------------G---A--------------T---- 4054
G.PT.x.PT2695 -G--G--------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4791
G.SE.93.SE6165 ----------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------------------------G--------------T------------------------.--------------------A---------A--------------T---- 4246
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B.FR.83.HXB2 TAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGG.ATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGA 4849
Pol V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G_#_I__G__G__Y__S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D
H.BE.93.VI991 --------------------C-------G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------------.------------------C-----------A------------------- 4238
H.BE.93.VI997 ----------------G--------A--G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4173
H.CF.90.056 ----------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4196
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------------------G--C-----G-----------C--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4367
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------------------------C--------A--------A--A--------C--------------------------------T------------------------.--------A---------------------A--------------T---- 4043
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A------------------------.--------A---------------------A------------------- 4163
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------------------C-----------------A--A--------C-----------------G--------------A------------------------.--------A---------------------A------------------- 4164
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------C--------------G--G--------------------------------------------T------------------------.--------------------A--G------A----T-------------- 4046
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------------------C--------------G-----------------C--A---------------------------------------------------.-----------------------------------T-------------- 4045
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------G------------G-C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4798
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----------------G--------------C-----G-----------A--A--------C---------------------------------------------------------.-------A----------------------A------------------- 4048
01_AE.HK.04.HK001 ----------------G--C-----------C-----G-----------A--A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4211
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------G--------------C-----G--A--------G--A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4861
01_AE.TH.04.BKM -------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------A--------------G---------.-------A----------------------A------------------- 4801
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------C--------G--------------C----AG-----------A--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4054
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.-------A----------------------A------------------- 4104
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -G-----------------------------------G-----C--G-----A--------------------------G--------------A------------------------.------------------------------A--------------T---- 4036
02_AG.CY.05.CY048 -G-----------------------------------G-----C-----A--A--------------------------G--------------T------------------------.--------------------A---------A--------------T---- 4048
02_AG.ES.06.P1261 -G-----A-----------------------C-----G-----C--G-----A--------C--------------------------------T-------------AG---------.--------------------A---------A--------------T---- 4287
02_AG.FR.91.DJ263 -G---G-------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4197
02_AG.GH.03.03GH181AG -G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4873
02_AG.LR.x.POC44951 -G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------.------A-----------------------A--------------T---- 4844
02_AG.NG.01.PL0710 -G--------------G--------------------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A----T---------T---- 4033
02_AG.SE.94.SE7812 -G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------GC----T----------------G-------.--------------------A--G------A--------------T---- 4221
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----C-----------------G--------------T----------------G-------.------------------------------A----T---------T---- 4046
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4045
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A----T---------T---- 4039
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------C--------C---C---------------------A------------------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4075
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4215
05_DF.BE.x.VI1310 ----G--------------G-----------C--------------------A------------------------------A-----------------------------------.------------G-----------------A-----------A------- 4231
06_cpx.AU.96.BFP90 -G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4877
07_BC.CN.98.98CN009 -------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A----T-------------- 4181
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------C--------G------------C-------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.-------------------------------------------------- 4029
09_cpx.GH.96.96GH2911 -G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------A-----.------------------------------A--------------T---- 4051
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------C------------C----------C--------------------A--------G--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4228
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------A--------G--------A--G--C-----------------G--A-----------------------------------------T------------------------.--------------------------------G----------------- 4213
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G------------------------------------------.--------A---------------------A-----------T------- 4854
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4254
14_BG.ES.00.X605 -G--G--------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4287
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C---------------T------------------------.------------------------------A-----T------------- 4248
16_A2D.KR.97.97KR004 -G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C----------------------------------------C---G------------.--------A---------------------A------------------- 4212
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------G--------G--C---A-G---A----------A-----------------------------------------T------------------------.--------A---------------------A-----------T------- 4063
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C-----------------T------------------------.---------------------------------------------T---- 4154
19_cpx.CU.99.CU7 -G-----------------------------C--------A--T--G-----A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4075
20_BG.CU.99.Cu103 -G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A----T---------T---- 4315
21_A2D.KE.99.KER2003 -G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T-----C------------------.-------AC-----------------G---A------------------- 4054
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A-----------------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4057
23_BG.CU.03.CB118 -G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.--------------------A---------A------------------- 4292
24_BG.CU.03.CB378 -G-----------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C-----------------G--------------A------------------------.------------------------------A----T---------T---- 4274
25_cpx.CM.02.1918LE -------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G--------------G--------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4057
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4854
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------------C-----G-----T--------A--------C-----------------G--------------T------------------------.-----------------G------------A--------------T---- 4840
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------C--------G-----------------------------------A-----------------------------------------------------G------------.--------A---------------------A-----------T------- 4215
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------T---------------------------.--------A---------------------A----T--C----------- 4250
31_BC.BR.04.04BR142 -------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4321
32_06A1.EE.01.EE0369 -G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G-----------------------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4484
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -------C--------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.------------------------------A------------------- 4228
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------G--------------C-----G--------------A------------------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4051
35_AD.AF.05.05AF095 -G--------------G-----------G--C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------.--------A---------------------A----T-------------- 4042
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G-----------------------------------G-----C--------A--------C-----------------G-----G--------T------------------------.------------------------------A--------------T---- 4054
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.------------------------------A----T---------T---- 4039
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------G--------G--C---AAC--------------A---------------------------------------T-T------------------------.--------A---------------------A-----------T--T---- 4272
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------G-------------------------------------------------------TG------------G--------------------------.--------A-----------A----------------------------- 4326
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------GC-------------------AA-----------------------------------------------------------------------------.--------A---------------------A-----------T------- 4332
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------------------------------A---A--------------------C--C------------------------------------------------------.------------------------------A------------------- 4387
43_02G.SA.03.J11223 -G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------.--------------------------R---A--------------T---- 4374
N.CM.95.YBF30 ----G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A-----------G--------G--T-----T------------------------.-------------C----------------A------------------- 4443
N.CM.97.YBF106 ----G--C--------------------------------AA-C--G-----A--A--------A--A--------G--------G--T-----T------------------------.-----------M-CG---------------A------------------- 4441
N.CM.02.DJO0131 -------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T------------------------.-------A-----C----------------A------------------- 4355
N.CM.04.04CM_1015_04 ----G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T------------------------.-------------C----------------A------------------- 4354
O.BE.87.ANT70 -----G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.-------------C------A-----G---A--------T-----T--C- 4903
O.CM.x.BCF06 -----G-C------------------TC-------CAG--A-----G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T------------------------.--C----------C-------------T--A--------C-----T--C- 4902
O.CM.91.MVP5180 -----G-C-----------------ATCT------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T------------------------.-------------C---------G---C--A--------C-----T--C- 4878
O.CM.96.96CMA102 -----G-C--------G---------TC---C---CA---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA-----------G-----------T--T------------------------.-------------C------A-----GT--A--------T-----T--C- 4339
O.CM.97.97CMABB447 -----G-C-----C--G---------TC-------CAG-----G--G--C--A--A--G---T-A--A-----------------------TG-T------------------------.----------GT-C------A--G---T--A----T--GT-----T--C- 4341
O.CM.98.98CMA104 -----G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA--------------------------T------------------------.-------------C------A-----GT--A--------T-----T--C- 4335
O.CM.99.99CMU4122 -----G-C-----C--G--------ATC---A---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.-------------C------A-----G---A--------T-----T--C- 4334
O.FR.92.VAU ----G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T------------------------.-------------C------A--G---T--A--------T-----T--C- 4415
DO.FR.08.RBF208 -----G-C-----------------ATC--------AG-----G--G-----A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.-------------C------A-----G---A----Y---T-----T--C- 4310
O.SN.99.99SE_MP1299 ----GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A----------------.-------------C------A-----G---A--------T-----T--C- 4902
O.US.x.I_2478B -----G-C--------G--------ATC---C---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.-------------C------A--G--G---A--------C-----T--C- 4905
O.US.97.97US08692A -----G-C--------G--------ATC---Y---CAG--R--G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T------------------------.-------------C------A--G--G---A--------C-----T--C- 4300
O.US.99.99USTWLA -----G-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A--G--CT-A--A-----------------------TG-T------------------------.-------------C------A--G---T--A--------T-----T--C- 4332
P.FR.09.RBF168 -G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T------------------------.-------------C---T--A--C--G--CA----T--T--G--T---C- 4885
CPZ.CD.90.ANT -G-----C---------C----G---C-------------AA-T-----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T------------------------.-------------CAC-T--AC-G------T--------C---------- 4288
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -G-----------------------A--G--C----AG--A--C------------------T-A--A--------------------C-----T------------------------.--------------------A--G------A-------C----------- 4391
CPZ.GA.88.GAB1 -------CT-A--------GC----------A-----------T--G-----A--A------T-A--A--------------------G-----T------------------------.-------------C----------------A------------------- 4910
CPZ.TZ.00.TAN1 -----------------C--------C---------AG--A--C--G--C--A--A--G--A--G-G----------ATC--------G-AT---------------------------.-------A-----C-------------C--T--------C--A-T---A- 4493
CPZ.US.85.US_Marilyn -------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T------------------------.-----------T-C------A--------CA-------C------T---- 4909
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B.FR.83.HXB2 CATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAA 5019
Pol __I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__
A.CD.02.02CD_KTB035 ----------------------------G--TT----------------------------------------G----TA-C-----------T--------A-----------------------------------C--C-----A-----------A--------G- 5013
A.SN.01.DDJ369 ----------C---------------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------- 4220
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---------------------------T---------------------------------------------G-Y---A-------------------A--W--------------------------------G--Y----C---------G-----A--------R- 4227
A1.CY.06.CY171 --------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A---------- 4224
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A---------- 4203
A1.IT.02.60000 -----------G----C----------------------------------------------A---------G-C---A-------------------A--------------------------G--------G--C--------T-----G-----A---------- 5024
A1.KE.02.ML1990 ---------------------------C---------------------------------------------G-------------------------A--A--T-----------------------------G--C--A-----T-----G-----A------C--- 4342
A1.RU.08.PokA1Ru ------------------------------------------------------C--------A---------G-----A-------------------A--A-------G---------------G--------G-------AC--T---------------------- 4522
A1.RW.93.93RW037A ------------------------------------------C--A-----------------A---------G-----G----------------------A--------------------------G-----G--C--C-----T-----G-----A---------- 5012
A1.SE.95.SE8538 -------------------------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------- 4218
A1.TZ.01.A341 ---------------------------------------------------------------A---------G------------------------GA--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------- 4221
A1.UA.01.01UADN139 ---------------------------------------------------------------A---------G-----A-------------------A--A--------------------G--G--------G--C----AC--T-----------A---------- 4218
A1.UG.99.99UGA07072 -----------G----C----------C-----------G-------------------T-------------G-------------------------A--A--------------------------------G------G----T-----G--------C------- 4218
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------------------------------------------------C------------------------G-CT--G------------------GA--A--------------------------------G--C--------G-----G-----A---------- 4460
A2.CD.97.97CDKTB48 T-----------------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------------C---G----T-----------A---------- 4359
A2.CY.94.94CY017_41 T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------------C--------------G-----A---------- 4376
B.AR.04.04AR143170 -----------G----C--------------------------------------------------------G----------------------------T--------------------------------------------G--------G------------- 4220
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------C---------------------------G-------------------------R----A----G----------------------------T--------------------------------------------A---------------------- 4230
B.BO.99.BOL0122 ----------------C--------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------------------------G---- 4239
B.BR.05.BREPM1081 T---------------C-------------------T--------A----------------------A----G-------------------------A--T------------------------------------------------------------------- 4523
B.CA.97.CANB3FULL -------------------------------------------------------------------------G----------------------------T--G--------------------------------C------------------------------- 4308
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------G----C--------------------------------------------------------G----------------------------T--G-----------------------G---------------------------------------- 5018
B.CO.01.PCM001 ---------------------------G---------------------------------------------G----------------------------T------------------------------------------------------------------- 4224
B.CU.99.Cu19 ----------------C--------------------------------------------------------G-C-----------------------A--T-----------------------------T-----------------------------------G- 4566
B.CY.06.CY165 ----------------C--------------------C-----------------------------------G-C--C--------------------A--T-----------------------------------C------------------------------- 4278
B.DE.86.D31 -------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------A---------------------- 4565
B.DK.04.PMVL_012 -------------------------------------------------------------------------G----T--------------------A--T--Y---------------------------------------------------------------- 4386
B.DO.05.05DO_160884 -------------------------------------------------------------------------G-------------------------A--T--------------------------G--------G--------A---------------------- 4230
B.EC.89.EC003 ------------------------T------------C-----------------------------------G----------------------------T--------------------------------------C------------A--------------- 4144
B.ES.07.X2231 -T-----------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------A-----------------G---- 4482
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------C--------------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------------------R-T---------------------- 4227
B.GA.88.OYI ----------------C--------------------------------------------------------G-A--------------------------T--T--------------------------------------------------------------G- 4562
B.GB.86.GB8_46R T------------------------------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------------------------------------------- 5039
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------------C---------------------------------------------G-------------------------A--T------------------------------------------------------------------- 4215
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------------------T-----------------G---- 4220
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------------C---------------G-------G--------------------T--T--------------------------------------------------------------G- 4366
B.JM.05.05JM_KJ108 -----------G-------------------------------------------------------------G----------------------------T-----------------------------------------------------------C------- 4227
B.JP.05.DR6538 -------------------------------------------------------------------------G-G--------------------------T------------------------------------------------------------------- 5023
B.KR.04.04KMH5 ---------C------C-------------------------------C------------------------G----------------------------T------------------------------------------------------------------- 4997
B.MM.99.mSTD101 -----------G----C---------------------------------------------------A----G-------------------------------T---------------------------------------------------------------- 4409
B.NL.00.671_00T36 ------------------------G------------------------------------------------G----------------------------T--------------------------------------------------------A---------- 4584
B.RU.04.04RU128005 T------------------------------------------------------------------------G----------------------------T--T--------------------R----------------C---A---------------------- 4510
B.TH.00.00TH_C3198 -----------G-------------------------------------------------------------G-------------------------------T---------------------------------------------------------------- 4233
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------G----------------------------AC------------C--------A---------G-------------------------A--T--------------------G-----------G-----C-----A---------------------- 4239
B.TW.94.TWCYS ----------------C----------------------------------------------A----A----G----------------------------G------------------------------------------------------------------- 5020
B.UA.01.01UAKV167 T-----G---------C--------------------------------------------------------G-------------------------A--G------------------------------------------------------------------- 4245
B.US.07.CR0027M ----------------C------------------------------------------T-------------G-----G----------------------T--------------------------------------------------------A---------- 4271
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------------G------------------------------------------------G----------------------------T------------------------------------------------------------------- 4224
B.YE.02.02YE507 ----------------C----------T---------------------------------------------G----------------------------T-----------------A------------------------------------------------- 4236
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------C-G--------------------T-----------------------------------A----G----C-----------------------T-----------------------------------------------------------------G- 4451
C.AR.01.ARG4006 ----------------C---------------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C----------C-----T-----G-----A-----G---- 4203
C.BR.04.04BR013 ----------------C---------------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A-----G--G- 4483
C.BW.00.00BW07621 -----------G--------------G-----T-C----------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G---A-A-----G--G- 4372
C.CN.98.YNRL9840 --------------------------------T----------------------------------------G-C--CA----------------C--A--A---------------------------------------------G----G-----A-----G--G- 4203
C.CY.05.CY040 --------------------------------T------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------G--C--------------------G-----A-----G--G- 4224
C.ES.07.X2118_2 --------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G- 4435
C.ET.02.02ET_288 ------G---------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G- 4221
C.GE.03.03GEMZ033 --------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------G-----------------------------G-----A-----G--G- 4200
C.IL.98.98IS002 T----------C---------------------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C--------T--G-----A-----G---- 4353
C.IN.03.D24 ------------------------C--------------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G- 5055
C.KE.00.KER2010 -----------G------------G-------T-C----------------------------A---------G-C--TA----------------C-----A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G- 4200
C.MM.99.mIDU101_3 --------------------------------T------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G- 4370
C.MW.93.93MW_965 -----------G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G- 4206
C.SN.90.90SE_364 --------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------G-----------C-----------G-----A-----G--G- 4188
C.SO.89.89SM_145 --------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------C-----------C-----------G-----A-----G--G- 4240
C.TZ.02.CO178 ---------C--------------G--------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G- 4200
C.US.98.98US_MSC3018 ------------------------T-------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------G-----------G--G--A-----G--G- 4194
C.UY.01.TRA3011 -----------.----C---------------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A-----------------------G---C----------C-----------G-----A-----G--G- 4190
C.YE.02.02YE511 T-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------------------G--G--A-----G--G- 4194
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------------------------------T------C-----------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G- 4423
C.ZM.02.02ZM108 ---------C----------------------T------------------------------A----A----G-C--TA----------------T--A--A---------------------------C---G------------------G-----A--------G- 4988
D.CD.83.ELI --------------------------------T------------------------------A---------G-----A----------------------------------------------------------C--G-----------G-----A---------- 4565
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------G----C----------C--C-----C-------------------------------A----G-----A----------------------T--T-----------------------G--------C--------------G-----A---------- 4218
D.CY.06.CY163 -----------G------------------C------------------------------------------G-C---A----------------------T-----------------------------------C--------------G-----A---------- 4227
D.KE.97.ML415_2 ---------------------G--------C-T----------------------------------------G-----A----------------------T---------------------------C-------C--------A-----G-----A---------- 4485
D.KR.04.04KBH8 -----------G---------------------------A---------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C-G------------------A---------- 4978
D.SN.x.SE365 -----------G------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------------A--T--------------------------T--------C--------A-----------A---------- 5036
D.TD.99.MN011 -----------G------------------C------------------------------------------G-----A----------------------T-----------------------G-----------A--------------G-----A---------- 4243
D.TZ.01.A280 -T---------C------------------C--------------C---------------------------G-C---A----------------------T-----------------------------------CC-------------G-----A---------- 4220
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------------C-T----------------------------------------G-----A----------------------T--------------------------G--------C--------A-----G-----A---------- 4218
D.YE.02.02YE516 ------------------------------C------------------------------------------G-----A----------------------T-----------------------------------C--------------G-----A---------- 4230
D.ZA.90.R1 ------------------------------C------------------------------------------G-----A-------------------A--T-----------------------------------C--------------------A---------- 4365
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------G----C-------------------------------C----------T-------------G----GG----------------------A--G-----------------------C--------C--------T-----------A---------- 4122
F1.AR.02.ARE933 ------G----G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------C-----A--------------------------T-----G--C--------A-----G-----A---------- 4313
F1.BE.93.VI850 -----------G---------------------G--------------C--------------------------C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----GA----A-----G--G- 4359
F1.BR.07.07BR844 ---G--G-------------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A---------- 4800
F1.ES.x.P1146 --------------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------------A--A--------------------------C--------C--------A-----------A---------- 4296
F1.FI.93.FIN9363 ----------------------------G-------------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A---------------------- 4348
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----------A---------- 4221
F1.JP.04.DR6082 ---------C----------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A---------- 4992
F1.RO.96.BCI_R07 --------------------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A---------- 5043
F1.RU.08.D88_845 ----------------C-------G-----------------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------A--------A-----------A---------- 4478
F2.CM.97.CM53657 ---------------------------------------------C-------------T-------------G-C---A----------------------A--------------------------C--------C----A---A-----------A---------- 4209
G.BE.96.DRCBL T---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----------A---------- 4976
G.CM.04.178_15 T--G------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G-----A---------- 4540
G.CU.99.Cu74 T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A--------------------------G--------C----AC--A-----G-----A-----G---- 4623
G.ES.05.P962 T--------C------C---------------T----------------------------------------G-C---A----------------------A--------------------G--------------C--------A-----------A---------- 4502
G.GH.03.03GH175G T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G---------------- 5059
G.KE.93.HH8793_12_1 T---------------C----------------MC------------------------T-------------G-C---G-------------------A--G-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---- 4419
G.NG.01.01NGPL0669 ----------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------G--------------C--------A-----G-----A--------G- 4224
G.PT.x.PT2695 T---------------C-------G----------------------------------T----------C--G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---- 4961
G.SE.93.SE6165 T---------------C--------------------------------------------------------G-C---G----------------C--A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A---------- 4416
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B.FR.83.HXB2 CATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAA 5019
Pol __I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__
H.BE.93.VI991 -----C----------C--------------T--C----------A---------------------------G-C---A-------------------A--T-----------------------------------C--------A-----------A---------- 4408
H.BE.93.VI997 -------------------------------T----T--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------------C--------A-----------A---------- 4343
H.CF.90.056 -------------------------------T----C--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------------C--------A-----------A---------G 4366
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------C--------------TT------------A---------------------------G-C---A-------------------A--T--------------------------------------------A-----------A---------- 4537
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------------------C-T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A---------- 4213
J.SE.93.SE9280_7887 -----------G-------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-C------------------------------G--C--------A-----G-----A---------- 4333
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------------------C------------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A---------- 4334
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------------------------------------------------------G-A---A--------------------------------------------------------.....------G-----G-----A---------- 4211
K.CM.96.96CM_MP535 -------------------------------TT---C--------A---------------------------G-A---A----------------------A-----------------------------------C--C-----A-----G-----A---------- 4215
01_AE.CF.90.90CF11697 A---------------Y--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------- 4968
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------G--------------------C--------T---------------------- 4218
01_AE.HK.04.HK001 ------------------------------------------------------C------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T---------------------- 4381
01_AE.JP.x.DR0492 -------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------T-----------A---------- 5031
01_AE.TH.04.BKM ---G---------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A---------- 4971
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----A---T---------------------- 4224
01_AE.VN.98.98VNND15 -------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------- 4274
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY T---------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A---------- 4206
02_AG.CY.05.CY048 T---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------- 4218
02_AG.ES.06.P1261 -----------G----C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------- 4457
02_AG.FR.91.DJ263 T---------------C----------G--------------------------C------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--G-----T-----G-----A---------- 4367
02_AG.GH.03.03GH181AG ----------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A---------- 5043
02_AG.LR.x.POC44951 T-----------G---C-----------------C--------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------- 5014
02_AG.NG.01.PL0710 T---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--T-----------------------------G--C--------A-----G-----A---------- 4203
02_AG.SE.94.SE7812 T---------------C----------G---------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A---------- 4391
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T---------------C-------------------T--------A---------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----G-----A---------- 4216
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C-G-G----T-----------A-----G---- 4215
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T--------------------------G---------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--T-----------------------------G--C--------T-----------A---------- 4209
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A---------- 4245
04_cpx.CY.94.94CY032_3 T---------------C--------------------------------------------------------G-A---A-------G-----------A--A--------------------------------G--C--C-----T--C--------A---------- 4385
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------C-T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------G--A--------C--------C--------A-----G-----A---------- 4401
06_cpx.AU.96.BFP90 T---------------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A---------- 5047
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAGC--------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G- 4351
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------G--------------------T------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G- 4199
09_cpx.GH.96.96GH2911 T---------------C-------------C------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C----A---T-----G-----A---------- 4221
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------C---------------T------------------------------A---------GGC--TA----------------C--A--A-----------------------------------A--C-----------G-----A-----G--G- 4398
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -T--------------C----------------------------A---------------------------G-C-----------------------A--A--------------------------------G--C--------T---------A-A---------- 4383
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------CG-------A-----G-----A--C------- 5024
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -T-------A------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C--------A-----------A---------- 4424
14_BG.ES.00.X605 T--------G------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---- 4457
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---T-C--------------C---C---...T-C---------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------G- 4415
16_A2D.KR.97.97KR004 T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------------A--------------------------------------C--------T-----G-----A---------- 4382
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------G--------------------T---------------C-----C------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A---------- 4233
18_cpx.CU.99.CU76 A-----------------C------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--C-----A--T--G-----A---------- 4324
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------C-----------------------TC---C---------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C--------------------T---------- 4245
20_BG.CU.99.Cu103 T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---- 4485
21_A2D.KE.99.KER2003 T----------------------G-----------------------------------T---A---------G-----A-------------------A--------------------------------------C--------T-----G-----A---------- 4224
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------------------G---------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------- 4227
23_BG.CU.03.CB118 ----------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------G-----------C-G--AC--A-----------A-----G---- 4462
24_BG.CU.03.CB378 T---------------C------------------------------------------T---A---------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---- 4444
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------C---------------T------------C---------------------------G-----A----------------------A--------------------------------G--C--------A-----------A---------- 4227
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------G--------------------T----------------------------------------G-----A-------------G-----A--A--T--------------------------------C--------T-----G-----A---------- 5024
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T----------G---------------------------C-----------------------A---------G-C---G----------------T--A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A---------- 5010
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------G---------------------------C---------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C---------------------------------------- 4385
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------------T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A---------- 4420
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------C-------G--------------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A-----G--G- 4491
32_06A1.EE.01.EE0369 T---------------C----------------T---------------------------------------G-C---A----------------T--A--A--T-----------------------------G--C--------A-----G-----A---------- 4654
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -C----------------------G------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T---------------------- 4398
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------- 4221
35_AD.AF.05.05AF095 ----------------C--------------------------------------------------------G-------------------------A--G--------------------------------G--C--------T-----G--------T------- 4212
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------- 4224
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T--------C------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------------------T-----------A---------- 4209
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------G------T-------------T---------------C-------T--C-------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------G- 4442
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------C--------------------------------------------------------G-C--------------------------T--------------------------------------C-----A---------------------- 4496
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------G-----------------------------------------------T-------------G-----G-------------------A--A--------------------------C--------C--------A-----G-----A---------- 4502
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------------------------------------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C-----------------------------------G---- 4557
43_02G.SA.03.J11223 TC--------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--T-----------------G-----G--------C--------A-----G-----A---------- 4544
N.CM.95.YBF30 ------G--A-C-A-T-------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----T--------CG-G--T-----------C---C-T--G- 4613
N.CM.97.YBF106 ---------A-C-A---------C-------TT----G------------R------------A---------G----TA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----G-----C---C-T--G- 4611
N.CM.02.DJO0131 ---------A-C-A---------C-------TT---G--------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-A--T-----------C---C-T--G- 4525
N.CM.04.04CM_1015_04 ------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-T--G- 4524
O.BE.87.ANT70 A--------A-C-------------------TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG-A-----T--G-----A--------G- 5073
O.CM.x.BCF06 A--------A-C----C--------------TT-----------------A---C--------A--T------G----TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A-----T--------A---------- 5072
O.CM.91.MVP5180 A--------A-C----C--------------TT------CA-C-----------C--------A--T------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG-A-----T-----G--A---------- 5048
O.CM.96.96CMA102 A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A-----R---- 4509
O.CM.97.97CMABB447 A--------A-C----C--------------TT------------A--------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A--T--C--G-----A---------- 4511
O.CM.98.98CMA104 A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A---------- 4505
O.CM.99.99CMU4122 A--------A-C-------------------TTC-----------A----A---C--------A---------G----TAC------------G---C-------G-----G--------A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G- 4504
O.FR.92.VAU A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A---------- 4585
DO.FR.08.RBF208 AC-------A-C-------------------TT------------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A--------G- 4480
O.SN.99.99SE_MP1299 A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A---------- 5072
O.US.x.I_2478B ---------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A---------- 5075
O.US.97.97US08692A ---------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G--CC-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A---------- 4470
O.US.99.99USTWLA A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A--A--T--G-----A---------- 4502
P.FR.09.RBF168 A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--------C--T--G---- 5055
CPZ.CD.90.ANT ------G--A-CTC----------T------TT----------C-A---------C----------T------G-C--TG-G---------------C-A--T--G-----------------------C--CA----CC-AGAG--A--T--G-----C--TC----G- 4458
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------A------C--------------TT----------C-A--------C--------A-------A-G-----A----------------G--A-----G--------------------G-----T------C-GGAC--A--------G-----T-----G- 4561
CPZ.GA.88.GAB1 ---------A-GC------------------TT----G-------A-----------------A---------G-C---A-------------G----CCT-A--G-----------------------G--C--G---C-AG-G--AC----G-----A--------G- 5080
CPZ.TZ.00.TAN1 T-----G--A---C-----------------TT----G----------------------T------GC----G-----A-------G--------GCGA--A--G---------------------------A----AGGAGAA-----T--------A--C--G---- 4663
CPZ.US.85.US_Marilyn AC-------AG-CTT----------------TT----G----------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG--GG-T--------A--C------- 5079
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Vif start Pol p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 AAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAG 5189
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R
Pol K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
A.CD.02.02CD_KTB035 ---------------------------------------------G----------G-------------------A---------C--------------T--C------A-----AA------C-AA--T---G---------------T--------GG-------A 5183
A.SN.01.DDJ369 -------------------C------------------------------------G-------------------A---------C--------G-----------------C---A---------AAAAG---G------A----------------AGG-------A 4390
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T------C--A-A---AA----A-A-AAAAG----C--------------T-------AGGA------A 4397
A1.CY.06.CY171 -G------------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----------C---AA---------AAAG---------------------------AGG-------A 4394
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----------C---AA---------A-AG---------------------------AGG-------A 4373
A1.IT.02.60000 -----M----------------------------------------------------------------------A---------C--------------T-----A---A-C---AA---------A--G-----G-----------------C---AGG-------A 5194
A1.KE.02.ML1990 -------A------------------------------------------------G--G--------------------------C-----G--------T-----------C---AA--------AA-AT-------------------T-------AGA-------A 4512
A1.RU.08.PokA1Ru ----------------A------------------------------------------------A--------------------T--------------T---------A-A---AA---------A--G---------------------------AGA-------A 4692
A1.RW.93.93RW037A ----------------A---------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------ACAAT---------------------------AGG-------- 5182
A1.SE.95.SE8538 -------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA------A-AAAAT-------------------T-------AGG-------A 4388
A1.TZ.01.A341 -----------C---A----------------------------------------G--------A--------------------C--------------T-----------C---AA--------ACA-------G-------------T------TAGG-------A 4391
A1.UA.01.01UADN139 --------------------------------------------------------G--------------------R--------C--------------T-----------C---AAA--G-----AAAG---G------A----------------ATAA------A 4388
A1.UG.99.99UGA07072 --------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AA--T-------------------T-------AGA-------A 4388
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------A-----------C------------------------------------------------------------------C---C----------T--C--A---A-C--TAA--------A---T---------------------------AGG-------A 4630
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------G---AA---------A-AG-----C---------------------AGA-------- 4529
A2.CY.94.94CY017_41 --------------------------------------------------------G-----------------------------C--------T-----T---------A-----A---------AA--T---G-C----A----------------AGAA------- 4546
B.AR.04.04AR143170 -------A----------------------------------------------------------------------G--------------------------------A----------------A--C--------------C------------AG------G-- 4390
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------------------------------------------------------R---------------------------------------------------RY----A---------AA--------C--C----------------------------- 4400
B.BO.99.BOL0122 ----------------------------------------------------------------------------A----------------------------------A-----AA--------A--------G--------------------A--T--------- 4409
B.BR.05.BREPM1081 ------------------------------------------------------------------------------G-------------G-----------------CAC----AA---------A-------------------------------A--------A 4693
B.CA.97.CANB3FULL -------A--------------------------------------------------------------------A-----------------------------A----A--A------------A--A----A------A--------------A---A-------- 4478
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------C-----C---------------------------------------------------------------C---------------------A-----A---------AA-------G-----A---C--------T---A---------A 5188
B.CO.01.PCM001 --------------------------------------------------------------------------------------G--------G--------C------A-----AA--------A---T---------------------------A---------A 4394
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------------------------------------------------------C-C-------------------A----A----CAA-------GAAA-----G------A----------------AT-A------- 4736
B.CY.06.CY165 ---T---------------------------------------------------------------------------------T-------------------------A-----AA--------A------------------------------------------ 4448
B.DE.86.D31 --------------------------------------------------------G-----------------------------G--C------------------------------------GA-AA-----------A----------------A--A------- 4735
B.DK.04.PMVL_012 -----------------------------------------------------------------------------T-------------------------------T-A-----AA--------A---------C-----------T-------AT----------- 4556
B.DO.05.05DO_160884 -------------------C------------------------------------G------------------------------------------------------A-----AA----------------A-------------------C-------------A 4400
B.EC.89.EC003 -------------------------------A-------------------------------------------------------------------------------------AA--------AA------------------------------A---------- 4314
B.ES.07.X2231 --------------------------------------------------------------------------------------C---C--------------------A-----AA----------------G---------------------A-A---------A 4652
B.FR.92.92FR_BX08 --------------------------------------------------------------------------------------C--------------T---------------C--------GA-AA----G-----------------------A--A------- 4397
B.GA.88.OYI ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------AA--------A-------------------------------A---------- 4732
B.GB.86.GB8_46R ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------A-AA----G------A--------------A-A---------- 5209
B.GE.03.03GEMZ004 --------------------------------------------------------------------------------------C------------------------A-----AA-------GCA------G----------------------TA--A------- 4385
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------------------------------G-------G--------------------------------A-------A-A----------------------------TA---------- 4390
B.IN.x.11807 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A---------------A-AA----AC-----A--------------------------- 4536
B.JM.05.05JM_KJ108 ---T----------------------------------------------------------------------------------C--------------T---------------A---------AA-----------C----------------------------A 4397
B.JP.05.DR6538 ---T-------------------------------------------------------------------------G---------------------T-----------------A-A---A--GAAA-----G-------------T--------TA---------A 5193
B.KR.04.04KMH5 ---T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----AA--------A--A----G-C---------------------A---------- 5167
B.MM.99.mSTD101 -------------------C----------------------------------------------------------------------C--------------------A-----AA--------A--------CA----A------------T---A----C----A 4579
B.NL.00.671_00T36 -------A-------------------------------------------------------------------------------------------T-----------AGG-------------AAAA---------------------------TA---------- 4754
B.RU.04.04RU128005 -------A--------------------------------------------------------------------A---------C---A--------------------A-----A---------A-AA----G-------------------G---A--A------A 4680
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------C--------------------------------------------------------A----------------------------------A-----A----G----A-------A------A------------T---T---------A 4403
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------A-------------------------------------------------------------G----------------G------------C--A-----AA--G---C---------------------------------A---------- 4409
B.TW.94.TWCYS -------A------------------------------------------------G---------------------G-----------C----------T---------A-----AA--------AA------C------A---------------TA---------- 5190
B.UA.01.01UAKV167 --------------------------------------------------------------------------------------C------------------------A-----------------AA-----G-----A----------------A--A-C----- 4415
B.US.07.CR0027M ---T----------------------------------------------------------------------------------C--------------------AC--A---------------A-A-----G----------------------TA--A------- 4441
B.UY.01.01UYTRA1179 ---T-------------------------------------------------------------------------T-----------------G---T-----------A---------------A--------------A--------------------------- 4394
B.YE.02.02YE507 ----------T-----------------------------------------------C--------------------------T---------------------A---A-----AA----------------G-G---------------------A--A------- 4406
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----AA----------------G----------C----T--------A--------A 4621
C.AR.01.ARG4006 ---T---A-------A---C----------------------C-----------------------------------G-------T-----------G-----C------A-----AA---------A-------A------------T---------AGA-------A 4373
C.BR.04.04BR013 ---T---A-------A---C----------------------C----------------------A----A---C-----------T-----G-----G-----C------A-----AA--G-----AA-------A------------T---------AGA-------A 4653
C.BW.00.00BW07621 -------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------C--------------T---------------AA--G---A-AT-----------C--------T---------AGA-------A 4542
C.CN.98.YNRL9840 -------A-------A---C----------------------C--------A----G-------------A------G--------T------------------------A-C---A---GG----AT------C----C--------T-----C---AGA-------A 4373
C.CY.05.CY040 -------A-----------C--------------------G-C-------A-----G-------------A---C-----------T--------------T---------A-----AA--G------TA-------C-----------T---------AGG-------A 4394
C.ES.07.X2118_2 ---T---A-----A-----Y--------G-------------C-------------G--------A-----------R--------T------------------------A-----A---G------T-----------C--------T---------AGA-------A 4605
C.ET.02.02ET_288 -------A----------------------------------C-------------G-------------AA------G-------T------------------------A-----A---G-----AT--------G----A------T---------AGAA------- 4391
C.GE.03.03GEMZ033 ---T---A----------------------------------C-------------G----------------------A------C-----------G------------------AA--G------T--------C--C--------T-T-------AGA-------A 4370
C.IL.98.98IS002 ----------------------------------------------------------------------A---C-----------T-----------G-----------CA-----AA--G-----A------------C--------T-----G---AGA-------A 4523
C.IN.03.D24 -------A--T--------C----------------------C-------------G-------------A-----A---------T-----------G------------A-----AA--G-----A------------C--------T---------AGA-------A 5225
C.KE.00.KER2010 -G-----A-------A---C----------------------C-------------G-----------------------------T-----------G---------C--A-----A---G------T--G--------C--------T-T-------AGA-------A 4370
C.MM.99.mIDU101_3 -------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T------------------------A-C---A---G-----A------------C--------T-----C---AGA-------A 4540
C.MW.93.93MW_965 ---T---A-------A---C----------------------C----------------G--------------------------T-----------G------------------A---GG---GAT--------C--C-----C--T---------AGA-------A 4376
C.SN.90.90SE_364 ---T---A-----------C--------------------G-C-------------G-------------A---------------T-----------G------------AC----A---G-----A---------------------T---------AGA-------A 4358
C.SO.89.89SM_145 -------A-----------C----------------------C-------------G-----------------------------T-----------G------------A-----AA--G------T-----------C--------T---------AGA--C----A 4410
C.TZ.02.CO178 ---T---A-------A---C----------------------C-------------------------------------------T-----------G------------------A---G------T--------C--C------------------AGG-------A 4370
C.US.98.98US_MSC3018 -------A---CC--A---C--------------------C-C-------------G-----------------------------T-----------GT-----------------AA---G----AT--------C--C--------T---------AGA-------A 4364
C.UY.01.TRA3011 ---T---A-------A---C----------------------C-------A------A------------AA--------------T-----------G-----C--------C---AA--G------T-------A------------T---------AGA-------A 4360
C.YE.02.02YE511 ---T---A-------A---C--------------------G-C-------------G-----------------------------T--C---------------------A-----A---G------T--------------G-----T---------AGA-------A 4364
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T-----------G---------C--A-----AAA-G-----AA-----------C--------T---------AGAA-C----A 4593
C.ZM.02.02ZM108 ---T---A-----------C----------------------C-------------G-------------A---C---G-------T-----------G--T---------A-----AA--G-----AT-----------C-A------T---------AGAA------A 5158
D.CD.83.ELI ---T------T-----------------------------------------------------------------A----------------------------------------AA--------ACA-------------------------------C--C----A 4735
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------------------------------------------------------------------------AC---------------------T--------C--------AA--------AA-----------------G--------G--------C----A 4388
D.CY.06.CY163 ---T-----------------------------------------G-------------G---------------------------------------T-----------AAA---AA-------GCA--------------------------T-A--A---C----A 4397
D.KE.97.ML415_2 --------------------------------------------------------------------------------------G--------------T------C--A-----AA-C-----C-A--------G-------------T-------AGG-------A 4655
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------------------------------------------AT---------------------T-----------A-----AA---------A------G-------G-----------C---AA--------- 5148
D.SN.x.SE365 ----------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------AA-------CAA--G----G-----A------------C--------C----A 5206
D.TD.99.MN011 ---------------------------------------------G------------------------------AC---------------------T-------------G---AA-G------AA--------------------------T--------C----A 4413
D.TZ.01.A280 ----------------A---------------G------------------------------------------------------------------------------------A-------GCAA--------G-----------------C----A---C----A 4390
D.UG.99.99UGK09958 ---T---------------------------A------------------------------------------------------G--------------T-----A---------AA--G----CA--A------G---C-------------CT----GA------A 4388
D.YE.02.02YE516 ---T----------------------------------------------------G-------------------AC---------------------------------A-----AR-G------AA--------------------------T--------C--C-A 4400
D.ZA.90.R1 ---T---A--------------------------------------------------------------------AC---------------------T----C---C--------AA---G----AA--------------------------C-----C-------A 4535
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---T----------------------------------------------------G--------A----------AC--T------------------T--------A--------AA------C--A-A------------------T---------AGGA------- 4292
F1.AR.02.ARE933 --------------------------------------------------A-----G-------------------AC---------------------T--------C--------AA------C-AAAA--------------------T-------AGG-------- 4483
F1.BE.93.VI850 ---------------------------------------T----------------G-------------------AC---------------------T-T---------------AA------C-AA-------C--------------T-C-----AGG-------- 4529
F1.BR.07.07BR844 --------------------------------------------------------G--G----------------AC---------------------T-----------A-C---AA------C--AA-----G---------------T-C-----AGA-------- 4970
F1.ES.x.P1146 ---------------------------------------------G----------G--------A-----------C---------------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----G------------T-T-------AGGA-C----- 4466
F1.FI.93.FIN9363 -------------------------------------------C------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGA-------A 4518
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------A---------------------------------------G--------------------C---------------------T--------C--------AA------C-AAAAT-----------------T-T-C-----AGG-------A 4391
F1.JP.04.DR6082 ----------------------------------------------------------------------------AC---------------------T-----------------AA------C-AAA------C---------C----T-------AGAA------- 5162
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------------T-------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----C------------T-T-------AGG-------- 5213
F1.RU.08.D88_845 -------R------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-----------------AA------C-AA----------------------T-------AGG-------- 4648
F2.CM.97.CM53657 -------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------------A---G-----AA------------------------------AGG-------- 4379
G.BE.96.DRCBL --------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----G-----T---------A-----AA--------AA--C--------------------------TAGG--C----A 5146
G.CM.04.178_15 --------------------------------------------------A-----G----------------------A------C---W----------T--C--------C---AA--------AA-AC---G-----------------------AGG-------- 4710
G.CU.99.Cu74 ---------------------------------------------C----------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AA-AC----GG---------------------AGA-------A 4793
G.ES.05.P962 -------A------------------------------------------------G-----------------------------T--------------T-----------C---AA---G-----A--C-------------------T-------AGG-------A 4672
G.GH.03.03GH175G ---------------A----------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-----AA--------AA--C-------------G-------------AGA-------A 5229
G.KE.93.HH8793_12_1 -------A--T---------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---T-------C---AA---------A--C-------------------T-------AGG-------A 4589
G.NG.01.01NGPL0669 -------A------------------------------------------------G-------------A---------------T--------------T---------A-C---AA---------A--C---------G-----------------AGG-------- 4394
G.PT.x.PT2695 --------------------------------------------------------G---------------------G-------C--------------T-----------C---AA--------AA--C----C--------------T-------ATG-------A 5131
G.SE.93.SE6165 --------------------------------------------------------G---------------------------C-C-----G--------T-----------C---AA---------A--C-------------C--------C----AGG-------- 4586
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Vif start Pol p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 AAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAG 5189
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R
Pol K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
H.BE.93.VI991 -G-----A------------------------------------------------G-------------------A---------C--C--------G--T---------------AA--------AAAA----G-------------T--------TA--A-C----A 4578
H.BE.93.VI997 -G-----A------------------------------------------------G-------------------AC-A---------C--------GT-----------A-----AA--------ACA-----G-------------T-----C-------------- 4513
H.CF.90.056 -G-----A--------------------------------------------------------------------AC-----------C--------GT--------C--A-----A----------A--------------------T-T-------A---------- 4536
H.GB.00.00GBAC4001 -G-----A------------------------------------------------G-------------------AT-----------C--------GT-T------C--A-----AA--------A--AT-----------------T-T-------A---------A 4707
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------A--C------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--AA----AA---------AAA----C-------------------C---AA--------A 4383
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------A---------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G-----------C---AA--------A 4503
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------A---------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------A--------AA---------ACA----C-G-----------------T----G--------A 4504
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------------------T-----------------AA---G----ACA-----CG------------------C---AA--------A 4381
K.CM.96.96CM_MP535 ----------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG-------A 4385
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------T---------------------------------------------G--------------A------------T-C--------------T---------A-C---AA--------AAAAC-----------------T----------AG-------A 5138
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------------C------------------------------------------G--------------A------------C-C--------------T---------A-C---AA---------CAAG--------C--------T--C-------AG-------A 4388
01_AE.HK.04.HK001 -------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG----A------------T----------AG-------A 4551
01_AE.JP.x.DR0492 --------------------------------------------------------G-----------------C-----------T--------------T--C--------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG-------A 5201
01_AE.TH.04.BKM --------------------------------------------------------G--------A--------C-----------T---C----------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T--------T-AG-------A 5141
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----------T---------------------------------------------G-----------------------------C--------------T--C--------C---AA-----T--ACAAG---GC------------T----------AG-------A 4394
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG----G------------T----------AG-------A 4444
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -------A-------A---C------------G--------------------------------A----A---------------C-----------G--T---------A----TAA------A---AAT-----C-----G--------------TAGA--C----A 4376
02_AG.CY.05.CY048 -------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T--------CA-C--TAA--------AA-------C---------------------TAGAA------A 4388
02_AG.ES.06.P1261 ---T---A--T----A---------------A------------------------G--------------A--------------C--------------T------C----C--TAA--------A--AC-------------------------CTAGG-------A 4627
02_AG.FR.91.DJ263 -------A-------AA---------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C--TA---------A-AAT-------------------T------TAGG-------A 4537
02_AG.GH.03.03GH181AG -------A-------A--------------------------G-------------G-----------------------------C--------------T--------CA-C--TAA------A-AA--T--------------------------TAGG-------A 5213
02_AG.LR.x.POC44951 ---T---A---C--------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C--TA---------A--AT--------------------------TAGG-----T-A 5184
02_AG.NG.01.PL0710 -------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C--TAAA------CA---T----Y---------------------TAGG-------- 4373
02_AG.SE.94.SE7812 -G-T---A---G--------------------------------------------G--------------------G--------C--C---------T-T---------AAA--TA---------A--AT-----C---------------------AG--------- 4561
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A----A---C--------------------------------------------G--G-----A--------------------C--------------T-----------C--TAA-------CACC-T--------------------------TAGG-------A 4386
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -------A-------A----------------------------------------G--G-----A------------G-------C--------------T---------A-C--TAA--------A---T----G---------------------TAGG-------A 4385
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------A-------A----------------------------------------G--------------A--------------C--------------T---------A-C--TAA--G---------T---G----C-----------------TAGG--C----A 4379
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A---A-----AA----------------G------A----------------AGGA------- 4415
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A---------------C---C----G-----T---------------AA--------AA-----A--C--------------------TAGG--C----A 4555
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA--------ACA------G--------------T------TAGAA------- 4571
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------A---------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--A-----AA--------AAA-----AA------------------C---AA--------A 5217
07_BC.CN.98.98CN009 -------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T------------------------------A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA-------A 4521
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T--------------------------C---A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA-------A 4369
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------C--------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--AC----AA--------AAA-------------------------T---AA--------A 4391
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T---A-------A---C----------------------C-------------------------------C-----------T-----------G------------------A---------AT-------C------------T---------AGA-------A 4568
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-C---AA----A---ACA-G---AGG-----------------G---AGA-------- 4553
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------C------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGG-------- 5194
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------A---------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--------AA-------G-AA-------------------------C---AA--------A 4594
14_BG.ES.00.X605 --------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------A---C---A---------------T-------GGG-------A 4627
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG-------A 4585
16_A2D.KR.97.97KR004 G-------------------------------------------------------G-----------------------------T-----------G--T---------------AA--------AA-AT----GC---------------------ATAA------- 4552
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA-----G---------------T-------AGGA------- 4403
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------------------------------------------G-----------------------------C---A----------T-----------C---AA--------AAAAT--------------------------TAGA-------A 4494
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------A---------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-C---AA--------ACAA----G-----------------------AGGA------A 4415
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA--------AA--C----GG-------------T-------AGA-------A 4655
21_A2D.KE.99.KER2003 ---T---A------------------------------------------------------------------------------C--------------T---------A-----AA---------AA-G-----C---------------------AGA-------- 4394
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------A-----------G------------------------------------G--------------A--------------C--------------T-----------C---AA---------A--T---------------------------AGG-------A 4397
23_BG.CU.03.CB118 -G------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C----G-----A------------G---A--A------- 4632
24_BG.CU.03.CB378 --------------------------------------------------------G--------------A--------------C------A-------T---------A-C---AA--------AA-AC----G-----A--------T-------AGAA------A 4614
25_cpx.CM.02.1918LE -G------------------------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C----C---AA--------AAAA------C----------------------A--------- 4397
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------A--T---C-A---------------------------------------G---------------------------C-C------------T-T---------AGG---AA------C-AA--G---C-G---------------------AGG-------A 5194
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G---------C---AAC----------------------G---------------G-------------------ATG--------------------T--------C--AAG---AA--------AA------CA------------------C----A--------A 5180
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------A------------------------------------------------------------------------------C------------------------A-----A---------A-AA----G-G----A----------------A---------- 4555
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------------------------------------G-------------------AC-----------------G---T--------C--A-----AA------C-AAA---------------------T-------AGA-------- 4590
31_BC.BR.04.04BR142 ---T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---C-----------T-----------G-----C------A-----AA--G------T-------C-----A------T---------AGAA------A 4661
32_06A1.EE.01.EE0369 -------A--------A--G--------------------------A-----T---G-------------------AT--------------G------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------------C----AC-------A 4824
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ---------------------------------------------G----------------------------------------C--------------T----A----A-C---AA--------AA--------G-----------T----------AA-------A 4568
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------------------------------------------G-----------------------------T--CA----------T-----------C---AA--------AAAA------------------T--------T-AG-------A 4391
35_AD.AF.05.05AF095 --------------------------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-A---AA----A---AA--T---G------A----------------AGG-------A 4382
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------A--------------------------------------G-----------------------------T-----------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT---------------------------AGA-------A 4394
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------C-----------------------------------A-----G-----------------------------C--------------T------C--A-A---AA--------AA--C---------------------------AGGG------- 4379
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------A------------------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA------G-----A--------T-------AGGA------- 4612
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------------------------------G-------------------AC-----------C-----C---T--------C--------AA--------A--AG---------------------------A---------- 4666
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---T------T----A-----------------------------------------------------------------------------------------------A-----A---------ACAA------C---------------A-----A---------A 4672
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------------------------------------------------------------------------------C------------------------------AA--------A--------A----------------------A----C----A 4727
43_02G.SA.03.J11223 -------A---------------------------------A--------------G-----------------------------C---Y----------T-----------C---AA--------AA--C---------------------------AGGA------A 4714
N.CM.95.YBF30 -------A--A----------------------------------G-------------G----------AA--C--G-A------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA-------A------------T-------CA-A---C----A 4783
N.CM.97.YBF106 -------A--A-----A----------------------------G-------------G----R-----AA--C--G--------T--C-----------------------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAAG-------A 4781
N.CM.02.DJO0131 -------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C-AG------C-T--C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------------T-------CAAA--------A 4695
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C--G-T------T--------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------------T------TCAAGG-------A 4694
O.BE.87.ANT70 -G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--------T------TC-AGAA------- 5243
O.CM.x.BCF06 -G-----A--A-----AA-C------------G--------AC----A-----------------ACA---AG-G-A-G-------C--CC-G--G----------A---CA-G--TAAA--G--C-ACAA----CAG-----G-----T-----GT--AGAA------A 5242
O.CM.91.MVP5180 -G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A------A-------ACA--AAG-G-A-G-------C--CC-G--G---T------AA--CA-G--TAA---G--CGC-AAC---CG------G-----T------TC-AGGA------A 5218
O.CM.96.96CMA102 -G-----A--A--C---C------------------------C----A--R--------G-----RCA--AAG-G-A-G-R-----T--CC-G--G---T------AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----A---C--------T------TCTAGAA------- 4679
O.CM.97.97CMABB447 -------A--AC-C---TG-----------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-------T--CC-G--G---T------A---CAGG--TAAA--G--CCA-A-----CA------------T-------C-AGAA------- 4681
O.CM.98.98CMA104 -G-----A--A--C---C------------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-GTG-----C--CC-G--G---T-T----AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----AC--C--------------MTCTAGAA------- 4675
O.CM.99.99CMU4122 -G-----A--A-----AA-----------------------AC----A--A--------G-----RCA--AAG-G-A---G-----C--C--G--G---T------AAC-CAGA--TA-A--GA-C-A--A----CA---C-A---C--T-T----TT-AGAA------- 4674
O.FR.92.VAU -G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G-A-G-G-----C--CC----G---T------AA--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A------T------TCTATAA------- 4755
DO.FR.08.RBF208 -G-----A--M-----AC----------------------YAC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A---G-----C--CC-G--G---T------A---CAGA--TA-A--GA-C-A--AC----G---C-A---C--T-T----TC--TAA------- 4650
O.SN.99.99SE_MP1299 -G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G-A---G-----C--CC-G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAGAA------- 5242
O.US.x.I_2478B -G-----A--A--C--A--------------A---------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-A-GTG-----C--CC-G--G---T------A---CAGG--TA----GA-C-A--AC----A---C--G--C--T------T-TAGAA------- 5245
O.US.97.97US08692A -G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-A-GTG-----C--CC-G--G---T------A---CAGG--TA----GA-C-A--AC----A---C--------T------T-TAGAA------- 4640
O.US.99.99USTWLA -G-----A--A------------------------------AC-------A--------G-----ACA--AAG-G-A---------C--YC----G---T-T----AA--CAGG--TAA---G--C-A--AC----A------------T-------CTAGAA------- 4672
P.FR.09.RBF168 -------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G-A-G-C-----T---C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CAGTC-----T-- 5225
CPZ.CD.90.ANT ----------T--A-A---G---A-----A----A-A--A-AGA---GA-T-----G--------A----------AT-TC------TCC-----G--------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC----AAG-----------T-------ATGA---C----A 4628
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----T-----A-------------------------------CA---A-----------------------AG---A---C-----T--------G---T-T--------CAGA---AA------A-AAAAT-----C-----------------TG--A-CA-C--T-- 4731
CPZ.GA.88.GAB1 ----------------A------------------------------------------------A----------AG--T-----T--------T---T-T-----T---AGG---AAA--G--A--A--T--------C--------T-----TCA----A------A 5250
CPZ.TZ.00.TAN1 -------A-----A-AA--G----------------------CA-G-G--A---ATGA-------A-----AC------------C---CC----T-----T-----C-T-ACAA-CAAATGCTG--AA-AT---AAG-----------T-------CTGA-ACA----A 4833
CPZ.US.85.US_Marilyn -------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG---AGG-T-----T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C-- 5249
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B.FR.83.HXB2 AATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGGGAT......GCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACC 5353
Vif __I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__D__.__.__A__R__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__
A.CD.02.02CD_KTB035 -GC------------G--------G---------......------C-AA--G---G------------C-----A--------------------C--------T--G---------------CAACTG--A--G-----T------A----------C--G------- 5347
A.SN.01.DDJ369 -G--------------T-T--------------G......----T---A---G---G------C-----C-----CC--------C----------A--A-----T--G-----------------AC-G--A---------------A----T-----C---------- 4554
A1.AU.03.PS1044_Day0 -G----C------------------T--------......----A-A-A---G---G------------------G----------A---T-----A--------T--G------------------CT---A---------------A----T-----CT-G------- 4561
A1.CY.06.CY171 -G--------------------------------......----TGC-A---G---A-------------------G---------A---------C--------T--G-----------------AC-GG-A--G------------A----------C--G--G---- 4558
A1.GE.99.99GEMZ011 ----------------------------------......-----GC-A---G---A-------------------G---------A---------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G--G---- 4537
A1.IT.02.60000 -G--------------------------------......------C-A---G---G---------------A-------------A---------A--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G------- 5358
A1.KE.02.ML1990 -G-----------------------A--------......-----G--A---G---G------------C------C---------AT--------C--------T--G-----T------------CT--GA--------T------A----T-----CA-G------- 4676
A1.RU.08.PokA1Ru -G-G------------------------------......------C-A---G---A---------------A-------------A---------C--------T--G-----------------AC-G--A--T------------A----------C--G--G---- 4856
A1.RW.93.93RW037A -G-G-----------G------------------......--------A---G---G------------AT-------------------------C------A-T--G------------------CT---A---------------A----T-----CA-G------- 5346
A1.SE.95.SE8538 -G----------------------------A--G......----A---A---G---G------------------G----------A---T-----A--------T--G------------------CTG-GA---------------A----T-----C--G------- 4552
A1.TZ.01.A341 -G--------------------------------......--------A---G---G-----------------------------A---------C--------T--G--A--T------------CT---A---------------A----T-----CA-G------- 4555
A1.UA.01.01UADN139 -G----C---------------------------......-----GC-A---G---A-----------------------------A---------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G--G---- 4552
A1.UG.99.99UGA07072 -G----------------------------A---......------C-A---G----------------------G----------A---------A--------T--G------------------CT---A---------------A----T-----C--G------- 4552
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -G--------------------------------......--------A---G---G------------C-----GC---------A---------C--------T--G-C---------------AC-G--A--------T------A----T-----T---------- 4794
A2.CD.97.97CDKTB48 -G----------------------G---AA---G......--------AA--G---G------------------CC---------A---------C--------T--G------------------C-GGGA--G--C--T------A----------T--G------- 4693
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------------G--------G......------A-AA--G---G------------------C-T--------A---------C--------T---------------------C----C--G---CAT------A----------T--G------- 4710
B.AR.04.04AR143170 ----------------------------------......---GA-G-A---G-------------------------------------------------------------------------A---------------------A---------GC---------- 4554
B.AU.04.PS1038_Day174 -G--------------------------------...GAT----A-------G---A------Y--------------------------A------------------------------------------------------------------A-CM--------- 4567
B.BO.99.BOL0122 -------GG----------------T----ACC-......----A------G-----------------C--------------------------------------------------------A--GG--------GCA---------AC------CA--------- 4573
B.BR.05.BREPM1081 ------C---------------------------......----A---A---G-G-----------------------------------------------------------------------A----G-------------------------A-CA--------- 4857
B.CA.97.CANB3FULL ----------------------------------......----A-G-----G-----------------------------------------------------------------------------G----------------------------C--------T- 4642
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----------------------------------......----A---------------------------------------------------------C-------------------------G-G-C----------------C---A---AGC---------- 5352
B.CO.01.PCM001 ---------------------------------A......AA------A---G------------------------------------------------------------------------------G---------------------------C---------- 4558
B.CU.99.Cu19 ---------------------T-----------C......----A---A-------T-------------T---------------A---T------C----C----------------------A----GG--------------------------GC---------- 4900
B.CY.06.CY165 ------------------T------T--------......------------G---T-----------------------------------------------------------------------G-----------A----------------A-CT--------- 4612
B.DE.86.D31 ----------------------------------......--------------------------------------------------------A-----C--T----------------------------------------------------GC---------- 4899
B.DK.04.PMVL_012 -G--------------------------------......----A-C-A-------T---C--------------------G--------A--------------------T-------------------G--------------------------GT---------- 4720
B.DO.05.05DO_160884 -G--------------------------------......----A---A-------T---------------A--G-----------------------------------TG-------------A-C--G--C------A-----------------C---------- 4564
B.EC.89.EC003 ---------------------------------A......-G--A---------------------------------------------------------C-----------------G---------GG--------------------------GCTC-------- 4478
B.ES.07.X2231 ------------------------C------A-A......-A-CAC------G----------------G--------------------------------------G---------------------GG--------A------------------C---------- 4816
B.FR.92.92FR_BX08 ------------G---T-----------------......----A---A-C---------------------------------------------------------G--------------------------------------------------C---------- 4561
B.GA.88.OYI ----------------------------------......----CC------G-------------------------------------A-----------C-------C---T-------------------------------------------GC---------- 4896
B.GB.86.GB8_46R ---------------------------------A......--------------------------------------------------------------C-----------------------A----G---------A----------------GC---------- 5373
B.GE.03.03GEMZ004 --C-------------------------------......----A-------G---T----------------------------CA---------------C-----------------------A------GA-----------------------GCA--------- 4549
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------A------------......--------------------------------------------------T----------------------------------------G---------------------T----GC---------- 4554
B.IN.x.11807 ----G------------------------A---A......----A-C----------------------------------G---------------------------------------------G------------------------------GT---------- 4700
B.JM.05.05JM_KJ108 ------------------------T---------......--C---A-------------------------------------G-AG--T----------------------------------------G--A------------------------C-AG------- 4561
B.JP.05.DR6538 ----------------------------------......-A--A------------------------------C-----------G--------------C-----------------------A----G-------------------------A-C---------- 5357
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------------......----A---A--------T--------------------------------A------C-------A------------------------G---------T------------------C---------A 5331
B.MM.99.mSTD101 ----------------------------------......--------------------------------------------------------------C------------------------G------------------------------GC---------- 4743
B.NL.00.671_00T36 G--------------------------------G......----A---A------------------------------------------------------------------------------G---G--------C------------------C---------- 4918
B.RU.04.04RU128005 ---------------C---------T--------......----A-----------A----------------------------CA---------C--------T-------------------------G-G------A------------------C---------- 4844
B.TH.00.00TH_C3198 ----------------------------------......----C---------------------------------------------------------C-------------------------------AC----A-----------------GC---------- 4567
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----------------------------------......----A---------------------------------------------------------------------TG--------------GG---------------------------C-AG------- 4573
B.TW.94.TWCYS ----------------------------------......----C---------------------------------------G-----------------C--A--------A----------------G---------------------------C-A-------- 5354
B.UA.01.01UAKV167 --C---------------T---------------......----A---A---G---T---------------------------------A-----------A--A----------------------------A-------------A----------CT--------- 4579
B.US.07.CR0027M G---------------------------------......--AGA-------G-G-----------------A-----------------T------------------------------------C-G--------C------------------A-C---------- 4605
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------------------------------......--------A--------------------------------------------------------------------------------C-G--------AA---------ACT-----C---------- 4558
B.YE.02.02YE507 -G----C-----------A--------------C......--G------AC------------------A--A-----------------------C--------A----------------------G-GG-------------------------A-C---------- 4570
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------------------------A...GCA----A----A----------------------------------------G-----------------------------------A-------------------------------GC---------- 4788
C.AR.01.ARG4006 -G----------------T------T----A---......--------A-------T-------------T----A--------------T--------------T--------------------ACTG-RA-A-----------------------GC--G------- 4537
C.BR.04.04BR013 ---------------------T---T-------A......----A---A---------------------T-R--A-----G------A-T--------------T--G-----------G-----ACTG-GA-----C--T-----------------C--G------- 4817
C.BW.00.00BW07621 -T-------------------T---T--------......--------A-------A-------------T-------------------T--------------T-------------------AATTG-GA-----C-------------------GC--G------- 4706
C.CN.98.YNRL9840 -G-----------------------T-------G......--------A-------A------------AT----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------A-------A----A----GC--G------- 4537
C.CY.05.CY040 -G-----------------------T--------......--------A-------A-------------T----G--------------T--------------T--------------------ATGG--A--------------------------C--G------- 4558
C.ES.07.X2118_2 -G-------------------A--TT-------G......----A---A-------A------------A-----A--------------A------C-------T--------------------ATTG-GA-------------------------GCA-G------- 4769
C.ET.02.02ET_288 --C----------------------T-------A......--------AA--G---A-------------T-A--A--------------T--------------T--------------------ATTG-GAG------C----------------TGC--G------- 4555
C.GE.03.03GEMZ033 --C----------------------T--------......--------A-------A-------------T----A--------------G--------------T--------------------ATTG-GA-A-----------------------GC--G------- 4534
C.IL.98.98IS002 -G-----------------------T--------......--------AA------A-------------T----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA--C----A----------------AGC--G------- 4687
C.IN.03.D24 -G-----------------------T-------G......----A---A-------A------------AT-A--A--------------T--------------T-----A-------------CATTG-GA-----C---------A----A----GC--G------- 5389
C.KE.00.KER2010 -G-------------------A---T-------G......--------A-------A-------------T----A--------------T--------------T-----T-------------AATTG--A--G----A-----------------GC--G------- 4534
C.MM.99.mIDU101_3 -G-----------------------T-------G......-----G--AA------A------------GT----A--------------A--------------T--------------------ATTG-GA--------------------A----GC--G------- 4704
C.MW.93.93MW_965 -G-----------------------T--------......--------A-------A-------------T----G--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------G---G------- 4540
C.SN.90.90SE_364 -G-----------------------T--------......--------A-------A-------------T--------------C----T--------------T--------------------ATTG-GA--G--------------------C-GC--G------- 4522
C.SO.89.89SM_145 -G-------------------A---T-------G......--------A-------A-------------T----A--------------T--------------T--------------------ATT--GA-------------------------GC--G------- 4574
C.TZ.02.CO178 -G-----------------------T------GG......--------A---------------------T----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G------- 4534
C.US.98.98US_MSC3018 -G-----------A-----------T-------G......--------A-------A-------------T----A--------------A--------------T-----A--------------ATTG-GA---------------A----A----GC--G------- 4528
C.UY.01.TRA3011 ------C--------G-----T---T-------G......----A---A---------------------T----A--------------A--------------T--------T-----G---C-ACTG-GA---------------A---------GC--G------- 4524
C.YE.02.02YE511 -G-----------------------T-------G......--------A-------A-------------T-------------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GT--G------- 4528
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -G-----------------------T--------......--A--G--A-------A-------------T----G--------------T--------------T--------------------ACTG-GA--------------------T----GC--G-----T- 4757
C.ZM.02.02ZM108 -------------------------T--------......--------A--------------------------------------------------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G------- 5322
D.CD.83.ELI ------------------------------A--A......------C---------A---------------------------------A------C---------------------------------G--------------------------GC--G------- 4899
D.CM.01.01CM_0009BBY -------------------------T--------......----A-C----GG--------------------------------------------C----------------------------A-------------------------------GTT-G------- 4552
D.CY.06.CY163 ---------------G---------T----A---......----A-C-----G--------------------A-------G--------T------C---------------------------------G--------------------------GC--G------- 4561
D.KE.97.ML415_2 ------------------------------A--A......------C-----G---A---------------------------------T------C--------------------------------GG--------------------------GC---------- 4819
D.KR.04.04KBH8 ------C-----------------------A---......--A-A---A---G-G------------------A--------------A-G------C----------G--------T--------ACTG--A--G--C--A------A---------GC--G-----T- 5312
D.SN.x.SE365 ---------------G-----T---T----A--A......------C-----G---AG--------------------------------A------C--------------------------------G---------------------------GC--G------- 5370
D.TD.99.MN011 ---------------G---------T----A--A......------C-----G---A----------------A-------G--------T------C---------------------------------GA-------------------------GC--G------- 4577
D.TZ.01.A280 ---------------------T--------A---......------C----GG-------------------------------------A------C----------------------------A----G--------------------------G---G------- 4554
D.UG.99.99UGK09958 ---------------------------------A......------C-----G---G---------------------------------------------------------------G----------G--------------------------GC---------- 4552
D.YE.02.02YE516 G--------------G--T------T----A--G......----A-C-----G---T----------------A----------------T------C----------------------------AC---G-------------------------AGC--G------- 4564
D.ZA.90.R1 ------------------------------A--A......-AG---C-----G---A-------------------------------A-A------C------CT--------------------A----G--------T-----------------GC--G------- 4699
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------T----------AA--A......----A---A--------C--CATA-----C--------------------T------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GCACG------- 4456
F1.AR.02.ARE933 -G---------------------------A---A......----A---A-------T------C-----C--------------------T------C----G------------------------C-NGG--AC-----G------A---------GC--G------- 4647
F1.BE.93.VI850 -G---------------------------A---A......-T--A---A--------------------G-----CC-------------A------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G--G---- 4693
F1.BR.07.07BR844 -G--------------------------AAT--A......---GA---A--------------C-----G----T---------------T------C-----------------------------C-GGG--------A-------A---------GC--G------- 5134
F1.ES.x.P1146 -G--------------------------AAA--A......----A-A-A---G-------------------------------------G------C-----------------------------C-GGG--AG------------A----------C--G------- 4630
F1.FI.93.FIN9363 ------------------------C----A---A......---GA---A--------------------G---A----------------T------C-------A---------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G------- 4682
F1.FR.96.96FR_MP411 -----------------------------AA--A......----A---A---G-------------------------------------T------C-----------------------------C-GGGAC-G-----G------A----T-----C--G------- 4555
F1.JP.04.DR6082 -G-T-------------------------AA--A......----AT--A--------------C-----A--------------------T------C-----------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G------- 5326
F1.RO.96.BCI_R07 -G---------------------------AA--A......----A---A---G-------------------------------------G------C-----------------------------C-GGG---G------------A---------GC--G------- 5377
F1.RU.08.D88_845 -----------------------------A---A......----A-A-A---G-----------------------C-------------T------C-----------------------------CTGGG---------G------A--------AGCA-G------- 4812
F2.CM.97.CM53657 -G----C---------------------AA----...GATT---A---A------GT--GC-----------A-----------------T--------------A---------------------C-G--A--------G----------------GCT-G------- 4546
G.BE.96.DRCBL -G----------------------------A---......----A-C-A---G---G---------------------------C-A---A-----C-----G--T--G------------------C-GGGA--------T-----------T-----C---------- 5310
G.CM.04.178_15 -G-------------------T--------A---......----A-C-A---G---G-------------T---------------A------------------T--G------------------CT--GA--G-----------------T-----C---------- 4874
G.CU.99.Cu74 ------------------------------A---......------C-AA--G---G-----------------------------A---T-----C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C---------- 4957
G.ES.05.P962 -G-------------------T---T---AA---......----A-A-A---G---A------------------C----------A------------------T--G-----------------ACTG--A--G------------A----T-----C-A-------- 4836
G.GH.03.03GH175G -G----------------------------A---......--C-CCC-A---G---A------------C---------------CA--C------C-----CA-T--GACT---------------C-G-GA-------AT------A----T-----C---------- 5393
G.KE.93.HH8793_12_1 -G----------------------------A---......----A-C-A---G---GC---------------A------------A---T-----A--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C---------- 4753
G.NG.01.01NGPL0669 --C------------------T---A----A---......----AGA-A---G---T-----------------------------A--C------A--------T--G------------------C-G-GA--G------------A----T-----T---------- 4558
G.PT.x.PT2695 -G----------C------------T----A---......----A-C-A---G---G-----------------------------A---T--------------C--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C---------- 5295
G.SE.93.SE6165 -G----------------------------A---......----C-C-A---G----------------G----------------A---------A--------T--G-----------G------C-G-GA--------A-----------G-----C---------- 4750
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B.FR.83.HXB2 AATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGGGAT......GCTAGATTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACC 5353
Vif __I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__D__.__.__A__R__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__
H.BE.93.VI991 G-C----------------------G--------......-----G--A--C--------------------------C--------------------------T--------------------AC-GG-A--G------------A----------C--G-----T- 4742
H.BE.93.VI997 G------------------------T--------......-----G--A--T-----------C-----------------------------------A--C------------------------C-G--A--G----------------------GCT-G------- 4677
H.CF.90.056 G------------------------T----A--A......-----G--A--C-----C-----C---------A----------------A--------A--C-----------------------ACTG--A--G-----------------G----GC--G------- 4700
H.GB.00.00GBAC4001 G--------------------T---T-------A......-----G--A--C----T------C---------A-----------------------------------------------------C-G-GA--G-----------------------C--G-----T- 4871
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G----C------------------T----ATG-......---GA-C-A---G-------------------A-----------------T------------------------------------CTG--A--G-----A----------------GC--G------- 4547
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------------------A--G......----T---A--------------------------G--------------T-----C------------------------------C-G-GA--G--C--A----------------GC--G------- 4667
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------------------A--G......--------A---G----------------------A--------------T-----C------------------------------CGG--A--G--C--A----------------GC--G------- 4668
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------------------......--AGA---A--GG----------------------------------G--A-----C------------------------------CT-----AG--C--A-----------T----GC--G------- 4545
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------------------------......--AGAG--A---G---------------------T------------G---------------------------------------CTG--A--G--C--A-----------A-----C---------- 4549
01_AE.CF.90.90CF11697 -G-----------------------A--------......--------A-------G---------------------G-------A---------C--------T---------------------C-G-GA-A------------------T-----C---------- 5302
01_AE.CN.07.07JSWX045 -G---------------G------------A--G......----T---A---G---G------------------G----------AG--A--------------T---------------------C-G--A-AT-----A------AC---T-----C---------- 4552
01_AE.HK.04.HK001 G-----C-----------------------A--G......--------A-------A------------------G----------AG--------A--------T--------------------AC-G-GA-AC------------A----T------G--------- 4715
01_AE.JP.x.DR0492 GG-G--------------T-----------A--G......--------A-------G------------------G----------AG--------A--------T-----T---------------C-G-GA-C-------------A----T-----C---------- 5365
01_AE.TH.04.BKM GG----------------T-----------A--G......----C---A-------G------------------G----------AG--------A--------T---------------------C---GA-A------------GA----T-----C---------- 5305
01_AE.US.00.00US_MSC1164 GG-----------A----T-----------A--G......----T-C-A-------G------------------G----------AG-----------------T---------------------C-G-GA-AC----A-------A----T-----C---------- 4558
01_AE.VN.98.98VNND15 GG----------------T-----------A--G......----T---A-------G------------------G----------AG--------A--------T---------------------C-G-GAGA-----A-------A----T-----C---------- 4608
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --C------------------T---------A--......----------------G------------------G--------------------C--------T--G-----------------AC-GGGA--------------------T--------------T- 4540
02_AG.CY.05.CY048 -G----------G---------------------......--------A---G---G---------------------------------------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A----T-----C--------T- 4552
02_AG.ES.06.P1261 -G-------------------------------A......--------A-------G----------------A----------------------C--------T--G--A-------------A-C-G--A---------------A----T-----C---------- 4791
02_AG.FR.91.DJ263 -G--------------------------------......--------AA--G---G-------------------G-------------------C--------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C---------- 4701
02_AG.GH.03.03GH181AG -G--------------------------------......----A---A---G---G---------------------------------------C--------T--G---------------T--C-G--A---------------A----T-----C---------- 5377
02_AG.LR.x.POC44951 -G-------------------T------------......----C---A-------G------------------------G-----------------------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C---------- 5348
02_AG.NG.01.PL0710 -G--------------------------------......--------A---G---G--------------------------------C------C--------T--G-----------------AC-G--A---------------A----T-----C---------- 4537
02_AG.SE.94.SE7812 GG--------------------------------......--------A---G---G---G-----------------------------------C--------T--G--T-------------A-C-G-GA--------------GA----T-----C---------- 4725
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G-------------------T------------......----C---AA--G---G------------------GC----------------------------T--G----------T----CA-C-G--A---------------A----------T---------- 4550
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---------------------------------A......--------A---G---A---------------------------------------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A----T-----C--------T- 4549
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -G----C---------------------------......--------A---G---G------------G-----A-A---------G--------C--------T--G----------------A-C-G--A--G-----------------T-----C---------- 4543
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------T--------......----A-----------A---------------------------------------------C-------C---------------A---G--------------------------A-C---------- 4579
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G----------------T--------------G......--------A---G---G------------------GC----G---CA---------C--------T---------------------CTC-GA-----------------G--T-----C--G------- 4719
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------A--C......----A-C-----G-------------------A-----------------------------------------------G----------G-------------------------AGC--G------- 4735
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------A---T----AAG-......---GA---A-----------------------AA--------------A-A-----C-----C------------------------TTG-GA--------A---------------AGTA-G------- 5381
07_BC.CN.98.98CN009 -G-----------------------G----A--G......----A---A-------A------------GT----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA-------C-------A----A----GC--G------- 4685
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -G-----------------------T----A--G......--------A-------A------------GT----A--------------T--------------T----C---------------ATTG-GA--C----A-------A----A----GC--G------- 4533
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------C-----------------G-----A-C-......---GA---A---G-G-----------------------G---------A-A-----------------G------------------CTG--A--G--C--G--------------CAGC--G------- 4555
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------------A--A......-----TC--A------A------C--------------------------A--------------T--G-----------------ACTG--A--------T------A---------GC--G------- 4732
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -G----C------------------------CC-......--A-C---A--GG---T---------------------------G-----A--------------A--G------------------CTG--A--G--C--A---------------AGC--G------- 4717
12_BF.AR.99.ARMA159 -G---------------------------A-A-A......---GA---A--------------C-----G-----GC-------------T------C-----------------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G------- 5358
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------------------------......----A---A---G-G---------------------------------A-A--------------A--G--------T---------CTG--A-----C--A----------------GC--G------- 4758
14_BG.ES.00.X605 -G-----------------------T----A---......----A-C-A--GG---G-----------------------------A---T--------------T--G------------------C-G-GA---------T-----A----T-----CT--------- 4791
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 GG----C---C-------T----------AA--G......--------A-------A------------------G----------AG--T--------------T---------------------C-G-GAG--------------A----T---------------- 4749
16_A2D.KR.97.97KR004 -G----------G-----------G-------GG......----A-A-AA--G---A------------------CC---------A---------C-----------G------------------C-GG-A-----C--T------A----------T-----G-G-- 4716
17_BF.AR.99.ARMA038 -G---------------------------A---C......----A---A------G-------C-----G-----CC-------------T------C----A------------------------C--GG---G-----G------A---------GC--G--G---- 4567
18_cpx.CU.99.CU76 -G----C--------------------G------......----C---A---G---------------------------------A---A--------------T--G------------------CTG-GA--G--C--A-----------T-----C--G------- 4658
19_cpx.CU.99.CU7 GG--------------------------------......----A---A---G---A-----------------------------A---------C--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C--------T- 4579
20_BG.CU.99.Cu103 -G----C--------G--------------A--C......----A-C-AA--G---G-----------------------------A---T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G-GAGA-------------A----T-----C---------- 4819
21_A2D.KE.99.KER2003 -G-G-----------------T--G--------A......----C-C-AA--G---G------------------CT-G-------AG--------C-----G--T--G-----------------AC-G--A--------T------A----------T--G------- 4558
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------------------......--------A---G---G------------G----------------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A--------T-----------T-----C--G------- 4561
23_BG.CU.03.CB118 G-----C--------------A-----------A......----A----A------AG--------------------------------T-----------C-------------------------------------------------------GC---------- 4796
24_BG.CU.03.CB378 -G----C--------G--------------A--A......----A---AA--G---G-----------------------------A---T--------------T--G----------------A-C-G-GAGA-------------A----T-----C---------- 4778
25_cpx.CM.02.1918LE ------C-----------------------A---......---GA---A---G-------------------------------------A--------A--------G-----------------ACTG--------C--G----------------GT--G------- 4561
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G--------------------------------......------C-A-----C-G------------G--A--G--------------A--------------T--G-----T-----------ACT--GA--------------------T----GC---------- 5358
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------C---------------------------......---GA---A---G----------------------A--------------------C-----------G------------------TTG--A--G--C--A----------------GC--G------- 5344
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G--------------------------------......----A---A---G---T---T---------------------------------------------------------------------G----------------------------C---------- 4719
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G----------------T----------A---A...GAT-AATT-G-A--------------C-----G--------------------T------C-A------------------------------GG--AG-----G------A---------GC--G------- 4757
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------------------------A......--------A-------A------------AT-A--A--------------T--------------T---------C----G-----ACTG-GAG------------------------GT--G------- 4825
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------------------------AAG-......---GA---A-----------------------AA----------------A-----C-----C------------------------TTG--A-------AA--C---A--------AGT--G------- 4988
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 GG----------------T------A----A--G......----A-A-A-C-----G------------------G----------AG-----------------T---------------------C-G--A-A-------------A----T-----C---------- 4732
34_01B.TH.99.OUR2478P -G----------------------------A--G......--C-----A------CG------------------G----------AG--T-----AC-------T---------------------C-G-GA-AC------------A----T-----C---------- 4555
35_AD.AF.05.05AF095 -G----------G------------T--------......----A-A-AA--G---G-----------------------------A------------------T--G------------------CT---A---------------A----T-----TG-G------- 4546
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G-------------------T------------......--A-------------G------------------------------------------------T--G-----T----------AAC-G-GA-A---C---------A----T-----C---------- 4558
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G-------------------------------A......---T-G--A---G---G------------A-----GC----G--------------C--------T--G------------------CTG-GA-A------A------A----T-----C--------T- 4543
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G--------------------------CAA--A......-A--A---A--------------C-----G--------------------T------C----A-----------------------AC-GGG---C-----G------A----------C--G------- 4776
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------------A......--------A---G----------------------------------------------A-------------------------------G------C--A-----------------T---------- 4830
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------------A......---GC---A---G-------------------------------------A--------------A------------A------------GA-A----------------A-------C---------- 4836
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------------......RG------A-------A---------------A------------------------------------------------------------------------------------A-C---------- 4891
43_02G.SA.03.J11223 -G-----------------------M--R-----......----C---AR--R---R---------------R--G-----------G--Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G--A-A------------------T-----C---------- 4878
N.CM.95.YBF30 ------------------T------G----TC-G......--A-----A--G-C-GTC--T--------G--AACA---------CAGTCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G------A 4947
N.CM.97.YBF106 G-C------------R--T------G----TCMG......--A-R---A--G---GTC--T--------A--AACA---------CAGCCT------C-A--A--TR----A--------------AC--GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A 4945
N.CM.02.DJO0131 ------------------T------G----TCTG......--A--G--A--G-----C--T--------A--AACA-----------GTCT------C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A---C-AG--------T--T------A-G------A 4859
N.CM.04.04CM_1015_04 --C---------------T------G----TC-G......--A-C---A--G---GTC--T--------AT-AACA---------CAGCCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG-----G--T--T------A-G------A 4858
O.BE.87.ANT70 -G-T------AGT---T-T--T---G------TG......--CCATG-A---G----C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------A 5407
O.CM.x.BCF06 -G-C-------TT---T-T--T---G---CA--A......---GATA-AA-GG-T--C-----------AT-AATGC----G--------GGAA--------A--T-----TAGT---------CAAT-C----AG-----A-----GA-T--T------AC-------A 5406
O.CM.91.MVP5180 -G-C-----G-CG--GT-T--T---G---CA--A......---GATA-A--GG-C--C-----------AT-AATGC----G--------GGAA--C-----A--T--G--TAGT---------CAAT-C---GAG----AA-----GA-T--T------AC-------A 5382
O.CM.96.96CMA102 -G-C-------GT---T-T--T---G-----CTA......---T-TR-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------GGA---G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC-------A 4843
O.CM.97.97CMABB447 ---T--C----GT---T-T--T---G----TACA......----ATA-A--GG-G--T-----------AT-AATGC----G--------TGA------A--A--T------AGT---------CAAT-C--A-A------T-----GA-T---------AC------TA 4845
O.CM.98.98CMA104 -G-C-------GT---T-T--T---G-----C-G......---T-TA-A---G-G--C-----------AT-AATGC----G--------GGAT--G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-----A-----GA-T---------AC------TA 4839
O.CM.99.99CMU4122 -GCC-------GT---T-T--T---G-----ATG......---T-TG-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G-----G--TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC----CA-----GA-T---------AC-------A 4838
O.FR.92.VAU GG-C------AGG---T-T--T---G----TCCA......---T-TA-AA-GG-G--C-----------AT-AATGC-------------GGA---G-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG----TA-----GA-T---------AC-------A 4919
DO.FR.08.RBF208 -G-C------AGT-----T--T---G----AATG......---T-GG-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G----A---TGAA--C-----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----A-----CA-----GA-T---------AC-------A 4814
O.SN.99.99SE_MP1299 -G-C-------GT---T-T--T---G------GG......C--T-GA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT------------T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------A 5406
O.US.x.I_2478B ---C------AGT---T-T--T---A-----CCG......---TTTA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----------G--TGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG---GCA-----GA-T---------AC-------A 5409
O.US.97.97US08692A ---C-S---WAGT---T-T--T---A-----CCG......---TTTA-A---G-G--C-----------AT--ATGC----------R--TGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG---GCA-----GA-T---------AC-------A 4804
O.US.99.99USTWLA ---C-------GT--CT-T--T---G----A-GA......--C-TGA-A--GG----T-----------AT-AATGC----G--------TGA----C-A--A--T--G--TAGT---------GA-T-C----AT----AA-----GA-T---------AC-------A 4836
P.FR.09.RBF168 G--T-------G---TT----T---G----A-CA......--A-CCA-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TA 5389
CPZ.CD.90.ANT G-A-G-AGA---------T--A------CCAACATTGGATAAA-A-------G-G---GTG-TC-----AT-A--ATGT------C-CCCA-----C--A--A--T--T--GAG------------ATGTGGA-AG----T---------------A---AC---T--T- 4798
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 G--GGC----C-GA--T-T--T---A--AATC-G......----AGC-AA-TG-C--------------A--AATGC-------------T------C----A--T-----AG-A-----------AG---GAG-T--C--T--C--G------------AC------TA 4895
CPZ.GA.88.GAB1 -G-TGC---T---A-------A--TT-CA-A---...TATT---A---AA--G-G-----C-------CCT-AAGCC----------G-C---------A--C--T-----------TC--------CT-GGATCT---GT------G--G--T--CTTCAC------TA 5417
CPZ.TZ.00.TAN1 --G-GCAGGG---A-------A--T---ACA--A...AGAT-A-A---A--GG-TTT-CAT-----------AGCCTGT---------CCA------C-A-----T--CA-AGGAT----------AC--GGA-A---C--T------A-----------AC-------- 5000
CPZ.US.85.US_Marilyn -G---A------------T-----TA---ATA-A......--A-A-A-A--G--T-T---G--------GT--A-A---------CA--C------C--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A 5413
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B.FR.83.HXB2 AACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACATAACAAGGTA...GGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATAACACCAAAA......... 5511
Vif Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__N__K__V__.__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__T__P__K__.__.__._
A.CD.02.02CD_KTB035 --------------C----------A-----------------C-----G--A---A--------A----------------A-----C-----------------T------...--------------T--------GAA----C--G--G-------G......... 5505
A.SN.01.DDJ369 --------------C----T---A-------------------C-----G--A--------------A--------A-----T------------------------------...------T-------T--------GAA-------G--------G--......... 4712
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------C---C----T---A-------------------C-----G--A---A----------AG--------------------------------------------...--------------T--------GAG-------G--GA------G......... 4719
A1.CY.06.CY171 -------------------T------------A----T-----C-----GG-A---A-----------------------------A-C----C---------C---C-----...-----------------------GAA-------G---------C-......... 4716
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------C----T-----------------A-----C-----G--A---A--G---------------------A----A-C----C-C-------C-G-------...-----------------------GAA-------G---------C-......... 4695
A1.IT.02.60000 -----------T--C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AT------------A------------TA-----------------...------------------------AA-------G---------C-......... 5516
A1.KE.02.ML1990 -----------A--C----T---A-------------------C-----G--A--------------AG------------TA-----------GA----------A------...--------------T--A-----GAA-------------------......... 4834
A1.RU.08.PokA1Ru -------------------T-----------------A-----C-----G--A---A-----------------------------A-C---TC---------C---------...-----------------------GAA-------G---------C-......... 5014
A1.RW.93.93RW037A --------------C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------------T------------A-------C---------...--------------T--------GAA-------G----G----C-......... 5504
A1.SE.95.SE8538 -----------A--C------Y-A-------------------C-----G--A---A----------AG-------------T------------------------------...--------------T--------GAA-------G-----------......... 4710
A1.TZ.01.A341 --------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------------C------------A-----------------...--------------T--A---T-GAA-----------------C-......... 4713
A1.UA.01.01UADN139 -------------------T-----------------A-----C-----G--A---A--G-------A------------------A-C----C---------C---------...---C-------------------GAA-------G---------T-......... 4710
A1.UG.99.99UGA07072 -------C------C----T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------------T------------------------------...--------------T--------GAG-------G---------C-......... 4710
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -------------------T-----------------------C-----G--A-T-A----------AG-------A---------------TC------------T------...--------------T--------GAA-------G-----------......... 4952
A2.CD.97.97CDKTB48 -T-----C-----------T-----------------A-----C-----G-GA---A--------G-A--------G-----A-----------------------T------...--G-----G-----T------T-GAG-------G--G-TT---C-......... 4851
A2.CY.94.94CY017_41 -T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--A-----G-A--------T------------------------------------...--G-----G-----T------T-GAA----G--G--G-TT---C-......... 4868
B.AR.04.04AR143170 -------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT--------A-----------T------------------------...-----------G---------------------G-G-A-A-----......... 4712
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------T-----T-----------A--------------TA--A---------GT--------T--Y-TT-----------------G------------...------------------------A--------------------......... 4725
B.BO.99.BOL0122 -------------------T-----T------G-----------------------A---------GT--------------T-----C-T--G-------------------...-----------G---------------------G-----------......... 4731
B.BR.05.BREPM1081 --------------C----T-----T--------------------------T--AA---------GT--------T-----------T----C--G----------------...-----------G-------------------------------G-......... 5015
B.CA.97.CANB3FULL -------------------------T-----------A--------------C---C---------GT--------T-----T-----------------------T------...--G--------G---------------------------------......... 4800
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------T-----T-----------A-----C--------A---A-T-------GTG--------T----T--CA-T----C--A--------G-------...-----C-----G---------------------G-----------......... 5510
B.CO.01.PCM001 -------------------T-----T-----------A--------------T---A--------A--T-------G------------------------------------...-A---------G------------A----------C---------......... 4716
B.CU.99.Cu19 ------------AA-----T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----T--------------------C-G-------...---------------------A-----------GC----------......... 5058
B.CY.06.CY165 ----------C--------------T-----------A--------------T---A----------T-G------T-----------T------------------------...-----------G------------------G--G---A-A-----......... 4770
B.DE.86.D31 ----------------C--T-----T-----------A--------------T---A---------GT----G---------T----------G-------------------...-----------G-----------------G---------------......... 5057
B.DK.04.PMVL_012 ----G------A-------------T-----------A--------------T---A----------T-G------T------------------------------------...-----------G------------------------------G--......... 4878
B.DO.05.05DO_160884 -T-----------------T--------------------------------A---A--------T---G------T----------------------------G-------...-----------G---------------------G---AC------......... 4722
B.EC.89.EC003 ----------CT-----C-T-----------------A-----C---------A--A--------T-T-G------T------------------------------------...-----C-----G------------A--------CA----------......... 4636
B.ES.07.X2231 --T-----------C----------A---------R-A--------------T---A----------T-G-----T--A--------------G-T----------A------...--G--------G------------------C---C--A-------......... 4974
B.FR.92.92FR_BX08 ----G--------------T-----T------------------------------A---------GT--------G-----T------------------------------...------------------R------------------A-------......... 4719
B.GA.88.OYI -----------ACA-----T-----T-----------A--------------T---A--C-----A-T--------T----------------C-------------------...--------------------------------G----A-------......... 5054
B.GB.86.GB8_46R ------------A------T-----T-----------A--------------T---C---------GT-C------T-----T---A--------------------------...------------------------A-------G------------......... 5531
B.GE.03.03GEMZ004 --T----------------T-----T-----------A-----C--------T---A----------T--------T--------------------------C-G-------...--GA----------------------T-------A--G-A-----......... 4707
B.HT.05.05HT_129389 -------C-----------T-----T-----------A-----C--------A---A--------T-T-G------T------------------------------------...-----A-----G-------------T-------------------......... 4712
B.IN.x.11807 ------------AA-----------T-----------A------G-----C-----A--C-----T-T--------------A------------------------------...--------------------------C---C---A---------G......... 4858
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------C----T-----------------A------------C-A---A--------T-T-G------T------------------------------------...-----------G-----------------G----C----------......... 4719
B.JP.05.DR6538 -------------------T-----A-----------AG-----------C-TA--A---------GT--------T----------------------------C-------...--------------------------------G----AG------......... 5515
B.KR.04.04KMH5 ----------C---C----T-----T------------------------C-T---A----------TG-------G---CA--------------------------R----...--G--------G------------AG-------------------......... 5489
B.MM.99.mSTD101 ----G-----C--------T-----T------CAGA-TCT----------G-T---A-T-------GT--------------T-----T--------------------A---...-----------G-----------------------------T---......... 4901
B.NL.00.671_00T36 -----------G-------T-----T-----------A--------------T---A---------GTT--------------------------------------------...--G--------G----------------T----------------......... 5076
B.RU.04.04RU128005 -------------------------T-----------A--K--Y--------T---A--A-------T--------T----------------C-A-----------------...-----------G-----A------------A---C---------C......... 5002
B.TH.00.00TH_C3198 ----------C--------T-----T-----------A--------------T---A-TG------GTG-------------T-----T------------------------...--------G--G----------------T----------------......... 4725
B.TT.01.01TT_CRC50069 G------------------T-----------------A------------C-A---A----G-----T-G------T---------A-C----C------G----G-------...-----------G------------A--------G---A-----G-......... 4731
B.TW.94.TWCYS -------------------------T-----------A--------------A---A--G-----TGT-G------T------------------------------------...-----------G------------A--------G--CA-------......... 5512
B.UA.01.01UAKV167 -------------A-----T-----T----------GG-----------G-GT---A---------GTT-------T-----T------------A-------C-G-------...------T----G---------T-----------G---A-------......... 4737
B.US.07.CR0027M -------------------------T-----------A--------------T---C--------A-T-G------A------------------------------------...-----------G---C--------------------C--------......... 4763
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------------T-----T-----------A------------C-T---A---------GT--------A-----------T------------------------...-----C-----G------------A------------A-------......... 4716
B.YE.02.02YE507 -----------A--C-C--------T-----------A-----------------------------T-G------T------------------------------------...-----------G---------T---------------AG------......... 4728
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------C----AA------------------------A----------------------------T-G-----TT-A----------------------------------...-----------G---C-----------------C---------G-......... 4946
C.AR.01.ARG4006 -----------A--C----T-----T------A----------C-----G--A---C----------T-G------------------------------------T------...------T--------C-------GA-------GT---A-------......... 4695
C.BR.04.04BR013 -----------ACAC----T-----T------G----------C-----G--A--------------T-G------------------C--C--------------T------...---------------C-------GA-------G----A-------......... 4975
C.BW.00.00BW07621 -G---------A--C----T-----T------G----------C--------A--------------AG------TT-----------C-----------------T------...--------------T--------GA-------G----A-------......... 4864
C.CN.98.YNRL9840 -G-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT-----------T-----------------T--TAAGGTA---------------C-------GA-----C-G----A-------......... 4698
C.CY.05.CY040 -G---------A-AC----T-----T------G----A-----C------C-A---A----------T--T----TT-----------C----C-----------GT------...-----------------------GA-------G----A-------......... 4716
C.ES.07.X2118_2 -G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------C-----------------T------...-----------------------GA-------G----A-------......... 4927
C.ET.02.02ET_288 -----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------G-G------------------C-----------------T------...---------------------T-GA-------GC---AG------......... 4713
C.GE.03.03GEMZ033 -G---------A--C----T-----T------G----------C--C--G--A---A----------T-------TT-----------C-----------------T------...-----------------------GA-------G----A-------......... 4692
C.IL.98.98IS002 -----------A--C-C--T-----T------G---G------C-----G--A---A----------T--------------------C--C--------------T------...-----------------------GA-------G----A-------......... 4845
C.IN.03.D24 -G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A-----------G------TT-----------C-----------------T------...-----------------------GA-----C-G----A-------......... 5547
C.KE.00.KER2010 -G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------------------------T------...---------------C-------GA-------G----A------C......... 4692
C.MM.99.mIDU101_3 -G-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A-C----------------TT-----------T-----------------T--TAAGGTA---------------C-------GA-----C-G----A-------......... 4865
C.MW.93.93MW_965 -----------A--C----T-----T------G----------C--------A---A----------T--------------------C------------------------...--------------------G--GA-------G----A-------......... 4698
C.SN.90.90SE_364 -G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT-----------------------------T------...-----------------------GA-------G----A------G......... 4680
C.SO.89.89SM_145 -G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------C-----------------T------...-----------------------GA-------G----A-------......... 4732
C.TZ.02.CO178 -G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT-----------T----C------------T------...--------G--------------GA-------G----AG------......... 4692
C.US.98.98US_MSC3018 -G-----A---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T-------TT-----------C-----------------T------...--------------T--------GA----GG-G----A-------......... 4686
C.UY.01.TRA3011 -----------A--C----T-----T------G----------C-----GG-A---A----------T-G------------------C--------G--------TC-----...-----------------------GA-C----------GG------......... 4682
C.YE.02.02YE511 -G-----C--CA--C-C--T-----T------A----------C--------A---A----------T-------T------------T----------------CT------...-----------------------GA-------G----A-------......... 4686
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T--------------------C--C---------------------...--------G--------------GA-------G----A-------......... 4915
C.ZM.02.02ZM108 -G---------A--C----T-----T--C---G----------C--------A---A----------T-----C--T-----------C--C--------------T------...------------------A----GA-------G----A-------......... 5480
D.CD.83.ELI -----------A-------T-----T-----------A--------------A---A--------G-T--------T-----------G------------------------...-----C-----G--T---------A-----------G--------......... 5057
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------A-------------T------G-------------------A---A----------T-G------T-----------T------------------------...-----CT-------T---------A-----C-----GAG------......... 4710
D.CY.06.CY163 -----------A-------------T-----------------C--------A---A----------T-G------T-----------G------------------------...-----CT----G--T---------A-----------G-G------......... 4719
D.KE.97.ML415_2 -----------A-AC----T-----T------G----A--------------A---A----------A-------TT---------A-T--C-C-----------C-C-----...------T-------T------T--A-T------------------......... 4977
D.KR.04.04KBH8 -----------A--C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------T------------------------...-----------G--T------T--A--------------------......... 5470
D.SN.x.SE365 -----------A-A-----T-----T-----------A------------C-A---A----------T--------------------T------------------------...------T----G--T---------A---------G-G------G-......... 5528
D.TD.99.MN011 -----------AC-C----------T--------------------------A---A----------G-G------T-----------T------------------------...-----CT----G--T---------A------------AG----G-......... 4735
D.TZ.01.A280 -----------A-------T-----T------A----------C-----G--A--AA-------T--T-----G--T-----------T------------------------...------T----G--T---------AT-----------A-------......... 4712
D.UG.99.99UGK09958 -----------A-A-----T------------G----A--------------A---A------------------CT----A----A-T------------------------...------T-------T---------A------------AG------......... 4710
D.YE.02.02YE516 -----------ACA--C--------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T-----------T------------------------...-----CT----G--T---------A-----------G-G---CG-......... 4722
D.ZA.90.R1 -----------A-A-----T-----T-----------A--------------A---A----------T-G------T--------------------------------CAAGGTA-----CT----G--T---------AA----------G--T-----......... 4860
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G----------------A-C------------------------...-----C--------T---------A--------C----C-----G......... 4614
F1.AR.02.ARE933 ----G--C---A-A--C-CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A--------------A-C-------------------G-T--...--------G-----T---------A-----------G-----C-G......... 4805
F1.BE.93.VI850 ----G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A--------------A-C-----------------T------...-----C--------T---------A-----------G-T---G-G......... 4851
F1.BR.07.07BR844 ----G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C------------------------...--------------T---------A-----------G-T-----G......... 5292
F1.ES.x.P1146 ----G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G----------------A-C------------------------...AA---C------------------A-----------G-T-----G......... 4788
F1.FI.93.FIN9363 ----G--C---A-A-----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-A----------------C------------------------...-----C--------T---------A--------G--T-T-----G......... 4840
F1.FR.96.96FR_MP411 ----G--C---A-A-----T-----T----------C------C-----G--A---A-C--------T-G-A--------------A-C------------------------...-----C--------T---------A-----------G-T-----G......... 4713
F1.JP.04.DR6082 ----G--C---A-A-----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-A----------------A-C--C---------------------...------------------------A--------G--G-T-----G......... 5484
F1.RO.96.BCI_R07 ----G--C---A-A-----T-----T-----------T-----C-----G--A---A-------GT-T-G----------------A-C------------------------...-----C--------T---------A-----------G-T-----G......... 5535
F1.RU.08.D88_845 ----G------A-AC----T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA--------------A-C------------------------...-----C--------T---------A--------G--G-T-----G......... 4970
F2.CM.97.CM53657 --T--------T-------------T-----------A-----C-----G--A---A----------G-G------T---------A-C------------------------...-----C--------T---------A-------------C-----G......... 4704
G.BE.96.DRCBL -C------------C----T---A-T-----------A-----C-----G--A---A----------A-C------G-----T----------C------G-----T------...------T-------T------T--AA--T----G-GG------C-......... 5468
G.CM.04.178_15 ----G---------C----T-----T-A--------G------C-----G--A---A----------A--------A-----------------------------T------...-----------------------GAA-------G---------C-......... 5032
G.CU.99.Cu74 ----G---------C----T---A-A-----------------C------C-A---A--------G-AG-------A--------------------------C--G------...--------------T--------GAA-------G---------C-......... 5115
G.ES.05.P962 G---G---------C----T-----T-----------AG----C-----G--AA--A----------A--------A-A---------------------------TC-----...-----C-----------------GAA-------G---------C-......... 4994
G.GH.03.03GH175G -C--G---------C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------G-G-----------------------------------C--T------...--------------T------T-GAA-------G---AG---GC-......... 5551
G.KE.93.HH8793_12_1 ----G---------C----T-----------------A-----C-----G--T---A--------AGA--------A-----------------------------T------...--------------T--------GAA-------G---------C-......... 4911
G.NG.01.01NGPL0669 ----G---------C----T-----T------A----------C-----G--A---A--------G-AT-------A-----------------------------T------...--C--C--------T--------GAA-------G---A-------......... 4716
G.PT.x.PT2695 -------------AC----T-----------------------A-----G-----A---------GGA--------T----------------------------CT------...--------------T--------GAA-------GC--------C-......... 5453
G.SE.93.SE6165 -T--G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------A--------------------------------------TC-----...--------------T------T-GAA--T----G-----T-----......... 4908
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B.FR.83.HXB2 AACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACATAACAAGGTA...GGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATAACACCAAAA......... 5511
Vif Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__N__K__V__.__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__T__P__K__.__.__._
H.BE.93.VI991 -----------T--C----T-----T-----------------C-----G--A--TA----------T-G------T--C-TT-----C----------------GA------...------T-------T--------GA-----------T--------......... 4900
H.BE.93.VI997 -----------ACCC----T-----T-----------A-----C-----GGGA---A---------GAG-------T------------------------------C-----...-----------G--T--------GA--------G-TG--------......... 4835
H.CF.90.056 -----------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG-------A---------A-C----C------------AC-----...---A-----------------T--A--------G-GG--------......... 4858
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------C--T---A-------------A-----C-----G--A---A----------T-G----TAT-----T------------A-----------------...------T-------T--------GA--------G-----------......... 5029
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------A--C--C-------T-----------AG----C-----G--A---A----------T---------------------------------------------...------T-G------C--------A----T-------A------G......... 4705
J.SE.93.SE9280_7887 -----------A---G---------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C---------------------...--------------TC--------A------------G-------......... 4825
J.SE.94.SE9173_7022 -----------A--C----------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C---------------------...--------------TC-----T--A------------A-------......... 4826
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T----------------------------C-C-----...-----CT----G--T-----T---A-----------G-T------......... 4703
K.CM.96.96CM_MP535 -----------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T-------------G----------------------...-----CT-------T--------CA--------G--G-T----G-......... 4707
01_AE.CF.90.90CF11697 G--AG---------C-A--T-----------------------C-----G--A---A-G--------AG-------A----------------C-A-----------------...-----G--------T--------GAA-------GC----------......... 5460
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G------------C-C-T-----------------...-----C--------T--------GAA--------C----------......... 4710
01_AE.HK.04.HK001 G---G--------AC-A--T------------G----------C-----G-GA---A--C-------AG-------ATA--A-----------C-T-----------------...------------------------AGG-------C-GGG------......... 4873
01_AE.JP.x.DR0492 ----G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A--------------C-T-----------C-----...-----C--------T--------GAA--------C----------......... 5523
01_AE.TH.04.BKM ----G--------AC----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A-G------------C-C-T-----------------...-----C--------T--------GAA--------C----------......... 5463
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T-----------------...-----C--------T------T-GAA--------C----------......... 4716
01_AE.VN.98.98VNND15 G---G--------AC-A--T-----A-----------------C-----G-GA---A----------AG-------A-G------------C-C-T----------T------...-----C--------T--------GAA--------C----------......... 4766
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----G-----C---C-A--T-----------------A-----C------C-A---A---------GAG------------------------T------------T------...-----C--------T--------GAA-------G---------C-......... 4698
02_AG.CY.05.CY048 ----G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------T-A--A------------------------T------...-----A--------T------T--AA---GC---C-------CC-......... 4710
02_AG.ES.06.P1261 ----G-----C---C----T---------------R-A-----C-----G--A---A----------AG-------A-----------------------------T------...-----A--------T--------GAA-------G-G-A-----C-......... 4949
02_AG.FR.91.DJ263 ----G-----CT--C----T------------G----A-----C-----G--A---A-C------G-AG-------A-----------------------------GC-----...-----A--------T------T--AA-------G-------GGC-......... 4859
02_AG.GH.03.03GH181AG ----G-----C---C----T-------------------A---C-----G--A---A----------AT-------T-----T-----------------------T------...-----A--G-----T--------GAA---T---G----C----C-......... 5535
02_AG.LR.x.POC44951 ----G---------C----T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG------------TC-------------A---------T------...-----G--------T--------GAA-------G---------C-......... 5506
02_AG.NG.01.PL0710 ----G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A--G-----G-AC-------A-----------------------------T------...-----G-----G--T------T-GAA----C-----GA-------......... 4695
02_AG.SE.94.SE7812 ----G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A-----A----------------------CT------...-----G--------T--------GAA-------G---------C-......... 4883
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A--------------AG-------A----A------------------------T------...-----G--------T--------GAA-------G---------C-......... 4708
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----G-----C---C----T---A-------------A-----A-----G--A---A----------AG-G-----A-----------------------------T------...-----AT-------T--A------AA---G--GG---A-----C-......... 4707
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----G-----C---C----T-----------------AA----C-----G--A---A--------G-A---------T----------C-----------------T------...-----G--------T------T-GAA-------G--C------C-......... 4701
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------------T----------G-------------------...-----------G----------------------G----------......... 4737
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T-----------------------------T------...-----CT--------C--------------------T-C------......... 4877
05_DF.BE.x.VI1310 -----------G-------T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T-----------G-T----------------------...-----CT----G--T---------A--------------------......... 4893
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------A-AC----------T-----------A--------C--G--A--------------T-G------------------T------------------------...--------------TC--------A----T-------A----G-G......... 5539
07_BC.CN.98.98CN009 -G---------T-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT-----------C-----------------T--TAAGGTA-----------------------GA-------G----A-------......... 4846
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A-----------G------TT-----------C-----------------T--TAAGGTA-----------------------GA-----C-G----A-------......... 4694
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G------------------------------------T------...------T-------TC--------A------------AC----G-......... 4713
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------A--C----T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT---------A-T-----------------AC-----...------T-------T---------A-T------------------......... 4890
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------CA-------------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A----------------C-------------------...-----------------------GAA-------G---------C-......... 4875
12_BF.AR.99.ARMA159 G---G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C------------------------...--------------T---------A----T------G-T-----G......... 5516
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------AC-C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------C-----------------T------...--------------TC-----T--A-----------CAC------......... 4916
14_BG.ES.00.X605 --------------C-C--T-----------------------A-----G-----A---------G-A--------A----------------------------CT------...--------------T--------GAA-------G---------C-......... 4949
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA---T-----T----C-T-----------------...-----C--------T--------GAA--------C------C---......... 4907
16_A2D.KR.97.97KR004 -T-----C------C----T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A------------------------------------...------T-G------------T-GAA-------G--GGTGA--C-......... 4874
17_BF.AR.99.ARMA038 ----G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A--------------A-C------------------------...------------------------A-----------G-T------......... 4725
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T-----------------------------T------...------T-------TC-T--------------------T------......... 4816
19_cpx.CU.99.CU7 ----G---------C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A-----------------------------T------...--------------T--------GAA-------G---------C-......... 4737
20_BG.CU.99.Cu103 -CA-G--------------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A-------------T---C-----------T------...--------------T--------GAA-------G---------C-......... 4977
21_A2D.KE.99.KER2003 -C-----C------C----T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T------------------------------------...--------G-----T------T-GAA--T----G--G-TG----G......... 4716
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------A-------T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------T------------A----------T------...-----C--------T------T-GAG-------G--G--------......... 4719
23_BG.CU.03.CB118 ------------AA-----T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T-----T-----------------------T------...--------------T--------GAA-------G---------C-......... 4954
24_BG.CU.03.CB378 ----G-------A-C----T--CA-A-----------T--C--C--------A---C--------G-A-A------A-----T--C--G-----C----------GT------...--------------T--------GAA-------G---------C-......... 4936
25_cpx.CM.02.1918LE G----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-------------A------T-----------------G------...--------------T-----T--GAG-------G--G-C-----G......... 4719
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------C---C-A--T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT-A--A------------------------G------...--G-----G-----T--------GAA-------G--G--A-----......... 5516
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T-----------C----C------------TC-----...--------------TC--------A----GC-------C------......... 5502
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A-----------T------A-----------------...-----------G------------A---------C--A-------......... 4877
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----G--C---A-AA----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A----------------G------------------------...-----------G--------G--------G---------------......... 4915
31_BC.BR.04.04BR142 G----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G------------------C-----------------TC-----...-----------G---C-------GA-----C-G----A-------......... 4983
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A-A------------------G---------------...-----------G--TC--------AA---C-------A------G......... 5146
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ----G--------AA----T-----------------------C-----G-GA---A----------AG-------ATA---A----------C-T-------C---------...-----C--------T--------GAA--T-----C-----A----......... 4890
34_01B.TH.99.OUR2478P G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-G--------------CGT-----------------...-----C--------T--------GAA--------C----------......... 4713
35_AD.AF.05.05AF095 --------------C----T---A-T-----------------C-----G--A-T-A----------AG-------------C---C-------------------T------...--------------T--A---T-GAA-------G---------C-......... 4704
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------------T----C------------T------...--------------T-----G--GAA-------G---------C-......... 4716
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----G---------C----T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A----------------C-----------GT------...--------------T--------GAA-------G--C------C-......... 4701
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A--------------A-C------------------------...--------------T---------A-----------G-C---C-G......... 4934
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A--------CA-T------------------------...-----------G------------A-----------G--------......... 4988
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------C--------T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T-----T---A-T------------------------...AA---------G------------A------------A-------......... 4994
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----G--------------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T------------------------------C-----...-----------G------------A--------------------......... 5049
43_02G.SA.03.J11223 ----G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A-----------------------------T------...-----A--G-----T--------GAA-------G---A-----C-......... 5036
N.CM.95.YBF30 -G-----A-----TC----T-----T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATTA----------------C------G--C--AC-----...--CA-C--------TC-A------A----C-GGG-GGG-G----G......... 5105
N.CM.97.YBF106 -G-----A---TGT-----T---A-T------A---CT-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---GTTA-----------M----CG-----G--C--MC-----...--CA----------TC-A---M--A----C-RGG-GGG-GT---G......... 5103
N.CM.02.DJO0131 -G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATT-----------------CG-----G--C--TC-----...--CA--T-G---C-TC-A-----CA----C-GGG-GGG-GT---G......... 5017
N.CM.04.04CM_1015_04 -G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---ATTT----------------CT-----G--C---C-----...-ATA-CT-------TC-A---T--A----T-GGG-GGG-AT---G......... 5016
O.BE.87.ANT70 GGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G---ACTGA-C-A---------C-CTA---------GTC-----...--GA-A------CTGC-A--T---AG----G--G---A-G---G-......... 5565
O.CM.x.BCF06 GGA-G--A------C----T--CA--------A----G--A--A--C--G-G----A-TC----G--G-G---GCTGA-C-----------CTCT----------GTC-----...--GA-A--G----T---A--CT-GAA----C-GG-G-AGGTT---......... 5564
O.CM.91.MVP5180 GGA-G--A------C----T--CACA------A----A--A--A--C--G------A-TC----G--G-G---GCTGA-C-A---------C-TG----------GTC-----...--GA-A-------T---A--CT-GAA----G--G-G-A-GT----......... 5540
O.CM.96.96CMA102 G-A----A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGA-C-A---------C-CT-A--------GT------...--GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G-TG---A-G-----......... 5001
O.CM.97.97CMABB447 G-M-R--A------C----T--CAC-------A----RA-A--A--C--G-GT---A-T-----G--G-G---GCTGATC-----------C-CT----------G-C-----...--GA-A--G---CT-C-A---T--AG----G-GG---A-GAC---......... 5003
O.CM.98.98CMA104 G-A-G--A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G---ACTGA-C-A------C--C-CT-A--------GT------...--GA-A--G---CTAC-A--TT--AG--T-G-TG---A-A-----......... 4997
O.CM.99.99CMU4122 GGA----A----AAC----T---AC-------A----G--A--A--C--G--A---A-CA----G--G-G-A-AYTGA-C-A---------CTCT----------GTC-----...--GA-AT-G---CTAC-A--T---AG--T-G--G---A-GA----......... 4996
O.FR.92.VAU -G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G---GCTA--CCA---------C-CT-A--------GTC-----...--GA-A-----GCT-C-A--CT--AG----G--G---A-G----G......... 5077
DO.FR.08.RBF208 GGA-R--A----A------T---AC-------A----G--A--A--C--G-GA---GCCC----G--G-A---ACTGA-C-A---------CTCT----------GTC----R...--GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G--G-G-A-GA----......... 4972
O.SN.99.99SE_MP1299 G-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-----------C-CT----------GTC-----...--GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G---A-GA----......... 5564
O.US.x.I_2478B GGA-G--A------C-C--T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-CC----G--A-G---ACTGA-C-A---------C-CT----------GTC-----...--GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G-G-G-GA----......... 5567
O.US.97.97US08692A GGA-G--A------C-C--T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-CC----G--A-G---ACTGA-C-A---------C-CT----------GTC-----...--GA-A------CTAC-A--T---AG---TG--G-G-A-GA----......... 4962
O.US.99.99USTWLA GGA-G--A------C-C-----CAC-------A----T--A--A--C--G--A----GTC----G--G-A---GCTGA-C----------TC--TAA--------GTC-----...--GA-A------CT-C-A--CT--AG--T-G--G--GG-GA----......... 4994
P.FR.09.RBF168 GG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAC-A---------CTC-----------GTC-----...--C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--GGGAA-GT-......... 5547
CPZ.CD.90.ANT --A-G--A--C-AA-----T--CCC------------TCAA--AG-C---C-A--AA-CC-----G-A-G-A-ATTGA-ATAC--CC-C--CA-GAAG-------GTC-----...--GA-A--G--G--T--A--TT-TTGTAAGA-CC--GA-TTC-G-GGATAC... 4962
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 GG-----A--C--TC----T-----T------A---CAA----C--C--G--C--TA-C----A-A-GGC---CCT-----A--------TC-C--A---G--C-G-------...--G---T---------G---T---AAGCAG--GG-T-A-A-C--G......... 5053
CPZ.GA.88.GAB1 G-T-G--C--CTCTC-A--T-----T--C---G----AA----C--C----GA--TA-------G--GC-T--AGCG---C-T--------CA---A------C-GGC-----...-----CT----G-T------C---AA---T------T--GAG-G-......... 5575
CPZ.TZ.00.TAN1 --T-G-----CACTAGG--T---AC-------G-T-CAGGA--AG-TC-GC-A--AA--------G-A-G-A-ATTGA-ATTC--CC-C-T----T-------C-GAC-----...--GA----G----T---A--TT-CAG-AAGG--G-TGAGAGCC--GATAAACAG 5167
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT--C-AA--------C-CTA----G--C--T------...--C---T-G----T------TT--AAG--C---G--GG--AG-GC......... 5571
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B.FR.83.HXB2 ......AAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG.CT 5674
Vif _.__.__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W_#_L
A.CD.02.02CD_KTB035 ......GG--C-----------------------G----T-A----------------------------------G------------------T------------TGT----A--G---------------C-------------G-----------ACCA---.-- 5668
A.SN.01.DDJ369 ......-G--C-----------------------GA---T-A----------------------------------G------------------T-------G----TGT----A--G--------T------C-------------------C------CCA---.-- 4875
A1.AU.03.PS1044_Day0 ......-----------------A----------G----T-AG-------C-------------------------------C------------T--------------T----A--G-----A---------C-G------------------------CCA---.-- 4882
A1.CY.06.CY171 ......--AGA-----------------------GA-----A----------------------------------G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--TA-----C----------C-----------A---CCG---.-- 4879
A1.GE.99.99GEMZ011 ......-GAGA--G--------------------GA--G--A----------------------------------G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--T------C----------C-----------A---CCG---.-- 4858
A1.IT.02.60000 ......-G--G-----------------------G-----------------------------------------G-----G------------T------------TGT----A--G-----A--TA-----C----------C---------------CCA---.-- 5679
A1.KE.02.ML1990 ......----C--G---------A--------C-G--TCT-A-------------------------G------------T-C--A--A------T------------TGT-------A-----A--T--------------A---------------G--CCA---.-- 4997
A1.RU.08.PokA1Ru ......-G-GA--G--------------------G------A----------------------------------G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--T------C----------C-----------A---CCG---.-- 5177
A1.RW.93.93RW037A ......-G--G--G------------A-------G----T-AG---------------------------------G------------------T------------TG-----AT-G-----A--C-----AC--------------------------CCA---.-- 5667
A1.SE.95.SE8538 ......---------------C------------A----T-A--------C-------------------------G--------------A---T------C-----T-T----CT-G-----A---------C--------------------------CCA---.-- 4873
A1.TZ.01.A341 ......----C-----------------------G--T-T-AG-------C-------------------------G------------------T------------TGT----T--G--------T------C-------C--G--------------ACCA---.-- 4876
A1.UA.01.01UADN139 ......-G-GA--G---------A----------G------A---------------------T------------G-----G--------A----------------TGT----A--G-----A--A------C----------C-----------A---CCG---.-- 4873
A1.UG.99.99UGA07072 ......-G--C--G--------------------G---GT-AG-------C-------------------------G------------------T--------------T----A--G-----A--A------C--------------------------CCA---.-- 4873
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ......-G-CC------------A----------A----T-A--------C--------------------------------------------T------------TG-----A--G-----A---------C------------------AC------CCG---.-- 5115
A2.CD.97.97CDKTB48 ......-G--C-----------------------G----T-AGT--------------------------------G-------C----------------------GTGT----A--G-----------A---C-A-----A-----------C------CCG---.-- 5014
A2.CY.94.94CY017_41 ......-G--C-----------------------G----T-AGT---------------------------------------------------T------------TGT----A--G-----------C---C-G-----------------C------CAC---.-- 5031
B.AR.04.04AR143170 ......-G--G---------------------A-G---G---------------------G---------------------------A--A--GT--C-------------------A--------A-------G---------C---------------G-G---.-- 4875
B.AU.04.PS1038_Day174 ......RG--C-------------------R--R---------------------------------------T---------------------T----------------------------A----------G-------------------------CCA---.-- 4888
B.BO.99.BOL0122 ......----C-------------------C--CA--T--------------------------------------------------A--------------------------A--------A----------G--------------------------CG---.-- 4894
B.BR.05.BREPM1081 ......-G--G---------------------C-G---GT-A-------------------------------------------A-----A---T------C------------A-----------A-----A-G------------G--C-----------A---.-- 5178
B.CA.97.CANB3FULL ......C--------------------------G------------------------------------------------------A------T-------------------A-------------------G---------G---------------G-G---.-- 4963
B.CN.05.05CNHB_hp3 ......-G--G----------------------G------------------------------------G--T-----------------A---T-------G------------------------A----A-GG-------------------------GA---.-- 5673
B.CO.01.PCM001 ......--------------G-------------A--------------------------------G-----T---------------------T-------------------------G-------------GA-T---------------------CTCA---.-- 4879
B.CU.99.Cu19 ......-G--G-----------------------G----------------------------------------------------------------T-----------------------------------G--------------------------CG---.-- 5221
B.CY.06.CY165 ......----C----------------------G-A-------------------------------------------------A---------T---------------------------------------G---------C---------------G-C---.-- 4933
B.DE.86.D31 ......---------------------------G-A--------------C----------------G---------------------------T---------------------------------------G------------------C--------A---.-- 5220
B.DK.04.PMVL_012 ......----G----------------------G------------------------------------------------------A------T-------------------A-----------------------------------------A-----A---.-- 5041
B.DO.05.05DO_160884 ......----C-----------------------GA--------------------------------C----------A----C----------T------T----G--------G----------------------------C-----C-----------G---.-- 4885
B.EC.89.EC003 ......----------------------------A---GT---------------------------G----------------------T----T---------------------------------------G------------------------AG-A---.-- 4799
B.ES.07.X2231 ......C-------------C------------GT---G--A-------------------GA----------------A---------------A--------------T------------------------GA------------------------CCA---.-- 5137
B.FR.92.92FR_BX08 ......-G--C-----------------------G-----------------------------------------------------A------T-----------G-----C--A------------------G---------G-----C-----------A---.-- 4882
B.GA.88.OYI ......-----------------------------------A-----------------------------------------------------T---------------------------------------G---------------------------A---.-- 5217
B.GB.86.GB8_46R ......-----------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------------G------------------------T--A---.-- 5694
B.GE.03.03GEMZ004 ......----G-----------------------G--------------------------------G-----------------------A-A-T--------------------A------------------GA------------------------CCA---.-- 4870
B.HT.05.05HT_129389 ......-----------------------C--ACA--------------------------------------T--------------A-----CT-----------G-------A--------------C----G---------------C---------G-G---.-- 4875
B.IN.x.11807 ......----------------------------AA--G---------------------G------------T-----------------A---T-------------------------------------------------------C---------G-A---.-- 5021
B.JM.05.05JM_KJ108 ......---------------------------CG-----------------------------------------G------------------T---------------------------------------GA--------G-----------C---G-G---.-- 4882
B.JP.05.DR6538 ......---------------------------G----------------C-----------------------------A--------------T-------------------A-------------------GA------------------------CCA---.-- 5678
B.KR.04.04KMH5 ......----------------------------G------A-----------------------------------------------------T-------G--------------C--------A-------G-------------------------CCA---.-- 5652
B.MM.99.mSTD101 ......--AGAG----------------------G----T------------------------------G-----------------A------T---------------------------------------GA------------------------CCA---.-- 5064
B.NL.00.671_00T36 ......----------------------------G--------------------------------G--------------------A------T------C----------------C-------A-------G-------------------------GGA---.-- 5239
B.RU.04.04RU128005 ......----G----------------------G-A-----AG-------Y--------------------A----G-----------A--A---T-------------------AA----------------A-----------G--------C------G-G---.-- 5165
B.TH.00.00TH_C3198 ......----G----------C-----------G------------------------------------G--------------------------------G-------------------------------G---------------------------A---.-- 4888
B.TT.01.01TT_CRC50069 ......C---------------------------A-----------------------------------------------------A------T-------------------A--------A----------G-------------------------GCA---.-- 4894
B.TW.94.TWCYS ......---------------------------GT------A------------------------------------------C----------T------C--------------------------------GA--------C---------------CCA---.-- 5675
B.UA.01.01UAKV167 ......-G-CAG----------------------G-------------------------------------------------C----------T------C----G-------------G-----A-------G------------------------ACCA---.-- 4900
B.US.07.CR0027M ......-G--G------------A--C--------A---T-A-----------------------------------------------------T-------------------------------------------------G--------------AT-A---.-- 4926
B.UY.01.01UYTRA1179 ......-G------------------C-----C-G------------------------------------------------------------T-------------------A---C-------A-------G---------------------C---TCA---.-- 4879
B.YE.02.02YE507 ......-----------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------------G-------------------------C-A---.-- 4891
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ......---------------------------G----------------------------A-------------C------------------T--------------T------------------------G---------C---------------CCA---.-- 5109
C.AR.01.ARG4006 ......----G----------C------------G----T-AGT---A----------------------------G--A--G--------A---T-T-----------------A--C--------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---.-- 4858
C.BR.04.04BR013 ......-------G-------C------------A---GT-AGT--------------------------------G--A--G------------T-------------------A--------A--A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 5138
C.BW.00.00BW07621 ......----G----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T----------------------CC-------A--C--AC-G--------C-----C--C-----ACCA---.-- 5027
C.CN.98.YNRL9840 ......---------------C------------A----T-AGT---A--------------C----------T--G-----G--------A---------------------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 4861
C.CY.05.CY040 ......----G----------C------------G----T-AGT---A-------------GC-------------G-----G--------A---T-----C-------------A---C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 4879
C.ES.07.X2118_2 ......----G----------C----C-----C-G----T-AGT------------------C-------------G--------------A---T--------------Y-----A--C-------A--C---C-G--G-----C-----C--------ACCA---.-- 5090
C.ET.02.02ET_288 ......----G----------C------------GT---T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T---G---------------------------C--C---C-G--------C--------------ACCA---.-- 4876
C.GE.03.03GEMZ033 ......C---G----------C------------GA---T-AGTG-------------------------------G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 4855
C.IL.98.98IS002 ......---------------C------------GT---T-AG----A----A------------------A----G-----G--------A---T-----------G-------------------A--C---C-G--------C--------------ACCA---.-- 5008
C.IN.03.D24 ......----G----------C------------G----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T----------------------CC-------A--C---C-G--G-----C-----C--------ACCA---.-- 5710
C.KE.00.KER2010 ......---------------C-----------CA----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--A---C-A--------C-----C--------ACCA---.-- 4855
C.MM.99.mIDU101_3 ......---------------C--------A---A----T-AGT------------------C----------T--G-----G--------A---------------------------C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---.-- 5028
C.MW.93.93MW_965 ......---------------C------------A----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T-----------G----------------A--A--C---C-G--------C-----C---------CCA---.-- 4861
C.SN.90.90SE_364 ......---------------C------------G----T-AGT---A----------------------------G-----G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 4843
C.SO.89.89SM_145 ......---------------C-------CA---G----T-AGT------------------T-------G--T--G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 4895
C.TZ.02.CO178 ......---------------C--------A---G----T-AGT------------------C-------------G-----G--------A---T-------G---G--------A--C-------T--C--AC-A--------C-----C--------ACCA---.-- 4855
C.US.98.98US_MSC3018 ......---------------C------------G----T-AGT------------------T-------------G--A--G------ACA---T-----------------------C-------A--C---C-G-----C----------------TACAA---.-- 4849
C.UY.01.TRA3011 ......---------------C------------A----T-AGT--------------------------G-----G--A--G--------A---T-------------------A-----------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 4845
C.YE.02.02YE511 ......--------A------C------------G---GT-AGT--------------------------------T-----G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C-----C--ACCA---.-- 4849
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ......-G--C----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--------A--------------------------------A--A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 5078
C.ZM.02.02ZM108 ......----G----------C------------G----T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T-------------------------------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---.-- 5643
D.CD.83.ELI ......C---------------------------G---G--A-----A---------------------C------G------------------T-----------G--T------------------------G---------------------------A---.-- 5220
D.CM.01.01CM_0009BBY ......--------A-------------------G---GT-A-----A--C-------------------------G--------------A---T--------------T-----A-------------C----G------C-----------C------G-A---.-- 4873
D.CY.06.CY163 ......C---G-----------------------G---GT-A-----A--C------------------C---------------A---------T-------G------T-------C-----------C----G------------------C-------CA---.-- 4882
D.KE.97.ML415_2 ......--------A-------------------G---G--------A--C-------------------G------------------------T--------------T------------------------G---------------C---------G-----.-- 5140
D.KR.04.04KBH8 ......-G--------------------------G---GT-A-----A---------------------G------------G-----------CT-----------G--T-G-----------A----------G-------------------------CCA---.-- 5633
D.SN.x.SE365 ......--------------C-------------G---G--A-----A----------------------------------------A---------------------T----A-----------------A-G------------------C-------CA---.-- 5691
D.TD.99.MN011 ......----G---A-------------------G---GT-A-----A---------------------C-------------------------T-------------------A--------------C----G------------------C--------A---.-- 4898
D.TZ.01.A280 ......----------------------------A---G--A----------------------------G-----------------------CT--------------T------------------------G----------C----C---------T-G---.-- 4875
D.UG.99.99UGK09958 ......--------A-----C-------------A---G--------A----------------------G--------A---------------T-------G------T----A-----------------------------------C---------G-A---.-- 4873
D.YE.02.02YE516 ......-G--G---A-----G-------------A---GT-A-----A---------------------C-------------------------T--------------T----A--------A-----C----G---G--------------C------GCA---.-- 4885
D.ZA.90.R1 ......----C-----------------------G---G--A-----A----------------------------G------------------T--------------T----A-----G-------------G---------------C-------TA-CA---.-- 5023
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ......--A-C------G--------------CCA----T-AGT---A--C----------------------T-----------------A---T-T---------G--------A--------------------------------------------C-A---.-- 4777
F1.AR.02.ARE933 ......----C------C--------------CCA-------GT---A--C-------------------------G------------------T-----------G-------T---------------------------------------------CCA---.-- 4968
F1.BE.93.VI850 ......----C---------GC----------CCA------AGT------C------------------G------G------------------T-----------G-------AA-------------------------------G------------CCA---.-- 5014
F1.BR.07.07BR844 ......----C------G--------------CCA------AGT------C------------------GG-----G------------------T----------------------C------------------------------------------CCA---.-- 5455
F1.ES.x.P1146 ......----C---------------------C-A-------GT---A------------G------G-----T--G-----G--------A---T-----------------------------------------------------------------CC----.-- 4951
F1.FI.93.FIN9363 ......---GC------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G---T--G------------------T-----------G-------A--------------------C------------------------CCA-TC.-- 5003
F1.FR.96.96FR_MP411 ......----C------G--------------C-A------AGT---A---------------------G------G------------------T-----------------------------------------------A-----------------CCA---.-- 4876
F1.JP.04.DR6082 ......----C---------G-----------CCA------AGT---A--C---------G---------------G------------------T-----------------------------------------------------------.-----CCA---.-- 5646
F1.RO.96.BCI_R07 ......----C---------------------C-A------AGT---A-------------------G-G---T--G------------------T-------------------------------------------------C-A-------------CCA---.-- 5698
F1.RU.08.D88_845 ......----C-----------------------A------AGT---A---------------------G-------------------------T-------------------------------R-----------G-----C--------------RCCC---.-- 5133
F2.CM.97.CM53657 ......-----------G--------------C-G------AGT------------------C-------------G---------------------------------------------------------C-------------------C------GAG---.-- 4867
G.BE.96.DRCBL ......-G--G--G--------------------G----T-A------------------G---------------G-----------A--A--C------------G--T----A--G-----A--------AC--------------------------CCC---.-- 5631
G.CM.04.178_15 ......-G----------------------A---G---GT-A-----A----------------------------------------A--A--CT-------G------T-G--AT-G-----A--------A-T---------------------C--ACCC---.-- 5195
G.CU.99.Cu74 ......----------------------------A----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T----AT-G--------------A---------------------------CCC---.-- 5278
G.ES.05.P962 ......-------G--------------------A----T-A-----A----------------------------------------A--A--CT-------G---G--T----A--G--------------A-----------------------C--AC-C---.-- 5157
G.GH.03.03GH175G ......-G--A-----------------------G------A-----AA--C-------------------A----------------A--A--CT-----------G--T-G--A--G-----A--------A---------------------------CCC---.-- 5714
G.KE.93.HH8793_12_1 ......----C--G--------------------G----T-A-----A---------------T------------G-----------A-----CT-----------G--T----A--G-----A-G----------------------------------CCC---.-- 5074
G.NG.01.01NGPL0669 ......-----------------A--C-------G----T-A-----A-------------------G---A----------------A--A--CT-------G------T-G--A--G-----A--A-----AGT------------------------ACCC---.-- 4879
G.PT.x.PT2695 ......---GC-----------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT-----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------CCC---.-- 5616
G.SE.93.SE6165 ......-G--GT-G------------C---------G--T-AG----A----------------------------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------C-----.-- 5071
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B.FR.83.HXB2 ......AAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG.CT 5674
Vif _.__.__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W_#_L
H.BE.93.VI991 ......-G--C-----------------------GA-----AGT--------------------------------G--------------------------------------A-----G-----A-----A-G------------G----A-------CCA---.-- 5063
H.BE.93.VI997 ......----C-----------------------AA--G--AGT-------G------------------------G----------------------------A-----------------------------G---------C--G-----------AGAC---.-- 4998
H.CF.90.056 ......----------------------------GA--G--AGT--------------------------------G---------------------------------------------------A----------G--------G-----------AG-A---.-- 5021
H.GB.00.00GBAC4001 ......----C-----------------------GA--G--A----------------------------------G------------------T----------------------G-----A----------G---------C--G---------C-TGCA---.-- 5192
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ......----G----------C-----------CA---G--AGT--------------------------------------------A------T-------------------------G-----------A-GA------------------------CCA---.-- 4868
J.SE.93.SE9280_7887 ......-G--G----------------------CA------AGT--------------------------------C-----------A------T--C----------------------G-----------A-----------------C---------CCA---.-- 4988
J.SE.94.SE9173_7022 ......-G--G----------------------CA------AGT--------------------------------G--A--------A------T--C----------------------G-----------A-----------------C---------CCA---.-- 4989
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ......----C---A-----GG----------CCA------AGT---A----------------------------G------------------T-------G------A-----A------------------GA-----------------C------CCA---.-- 4866
K.CM.96.96CM_MP535 ......-G-CC----------G------------A------AGT--------------------------------G------------------A--------------T-----A----G-------------GA------------------------CCA---.-- 4870
01_AE.CF.90.90CF11697 ......----C--G-------C------------G----T-A-----A----------------------------G-----------A--A--CT--------------T----A--G--------------A-T-------------------------CCC---.-- 5623
01_AE.CN.07.07JSWX045 ......C------G-------C------------AA---T-A-----A--C----------------------T--G-----------A-TA--CT--------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.-- 4873
01_AE.HK.04.HK001 ......GG--GC-G---G---C----C-----A-A----T-A-----A----------G-G---------------G-----------A--A--CT--------------T----A--A--------------A----------Y-------------R--CCC---.-- 5036
01_AE.JP.x.DR0492 ......-G--C--G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-------G---A--A--C---------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.-- 5686
01_AE.TH.04.BKM ......-G-------------C------------A----T-A-----A-------------------------T--------------A--A--CT--------------T----A--G--------------A--C------------------------CC----.-- 5626
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ......-G-----G-------C------------G----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--CT--------------T----A--G--G-----T-----A---------------------------CCC---.-- 4879
01_AE.VN.98.98VNND15 ......-G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G---T-------A--A--CT--------------T----A--G--------T-----A---------------------------CCC---.-- 4929
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ......-G--C--G-------------------CA----T-A-----A----------------------------G-----------------GTT-------------T----A--G-----A--------AC-G--------C---------------CCA---.-- 4861
02_AG.CY.05.CY048 ......-GT-------------------------G---GT-A-----A--C----------------------------------------A--GTT------------------A--G-----A--------AC-G------------------------CCA---.-- 4873
02_AG.ES.06.P1261 ......-GA-A--G--------------------A---GT-A-----A--C---------G---------------G------------------TT-------------T----A--G-----A--------AC--------------------------CAG---.-- 5112
02_AG.FR.91.DJ263 ......----C-----------------------A---GT-AG----A--C-------------------------G--------------A--GTT------------------A--G-----A--------AC----------G---------------CCG---.-- 5022
02_AG.GH.03.03GH181AG ......-G--AG----------------------A----T-A-----A--C-------------------------G-----------------GTT------------------A--G-----A--------AC--------------------------CCC---.-- 5698
02_AG.LR.x.POC44951 ......-G--C------------A----------A---GT-AG----AA--C---------------------T--G-----------------GTT------------------A--G-----A--------AC-G------------------------CCG---.-- 5669
02_AG.NG.01.PL0710 ......----C-----------------------GA--GT-A-----A--C--------AG---------------G-----------------GTT-------------T----A--G-----A--------AC----------------C---------CCA---.-- 4858
02_AG.SE.94.SE7812 ......-G--C-----------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G-----------------GTT------------------A--A-----A--------AC------------C-------------CCG---.-- 5046
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ......-G--G-----------------------A---GT-AG----A--C---------G---------------G--------------A--GTT------------------A--G-----A--A--G--AC----------C---------------CC----.-- 4871
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ......-G--G-----------------------G---GT-A-----A--C---------G---------------G--------A-----A---TT------------------A--A-----A--------AC-G-----------G------------CCG---.-- 4870
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ......-G--AG-G---G----------------A---G--AG----A--C-------------------------------------------GTT------------------A--G-----A--------AC----------------C---------CCA---.-- 4864
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......----------------------------------------------------------------G--------A---------------T-------G-------------------------------G---------------C---------G-G---.-- 4900
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ......----C-----------------------A------AGTG-------------------------------G-----G-----A--A---A-T-----------------------G-----------A--------------G-----------ACCC---.-- 5040
05_DF.BE.x.VI1310 ......----C---------------C-------G---G--A-----A--C-------------------------------G--------A---T------------T------------------------AC--------------------------CCA---.-- 5056
06_cpx.AU.96.BFP90 ......----G---A------------------CAA--G--AGT--------------------------------G-----------A------T-------------------A-----G--------G--A-G------------------------ACCA---.-- 5702
07_BC.CN.98.98CN009 ......---------------C--------A---A----T-AGT------------------T----------T--G-----G--------A---T-----------------------C----------C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 5009
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ......-G-------------C--------A---A----T-AGT------------------C----------T--G-----G--------A---------------------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-- 4857
09_cpx.GH.96.96GH2911 ......--A-C-----------------------A------AGT--------------------------G-----G-----------A--A---A-------------------------G---------------------------------------CC----.-- 4876
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......----C---A-------------------G---G--A-----A----------------------G------------------------T--------------T-------C--------------------------------C---------------.-- 5053
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ......--AG------------------------A----T-A----------------------------------G-----------A--A---T------------TGT-G--A--G-----A--A------C-------A--C-----C---------CCG---.-- 5038
12_BF.AR.99.ARMA159 ......--A-C------G--------------C-A---G--AGTG--A--C-----------C-------------G------------------T----------------------------------------------------------C------CCA---.-- 5679
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ......-----------G--------------G-AA---T-AGT--------------------------------G--A--------A--A---A-------------------------G-----------AC------------A-------------CC----.-- 5079
14_BG.ES.00.X605 ......---GC-----------------------G----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT-----------G--T----A--G-----A--------A---------------------------CCC---.-- 5112
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ......-G-----GA------C-------G----A----T-------A---------G---------------T--G-----------A--A--CT------G----C--T----A--G--------------A-----------A-A-TT--C-...---CCC---.-- 5067
16_A2D.KR.97.97KR004 ......-GA-C---------CC------------G---G--A-----A-----------------------------------------------T--------------T-------C-----A--T-------GA------------------------CCA--A.-- 5037
17_BF.AR.99.ARMA038 ......----C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T-----------------------------------------------------------------CCA---.-- 4888
18_cpx.CU.99.CU76 ......----C------------A----------G----T-AG----A----------------------------G--------------A---A-------------------------G-----------A-----------------C------C-ACCC---.-- 4979
19_cpx.CU.99.CU7 ......-G--GT-G--------------------G----T-A-----------------------------A----G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--C-----------------------C---------CCA---.-- 4900
20_BG.CU.99.Cu103 ......----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.-- 5140
21_A2D.KE.99.KER2003 ......-G--C----------C----------A-GA--G--A-----A-------------------------T--------------A--------TG-----------T------------------------G-------------------------CCA---.-- 4879
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ......--------A-----CC------------G----T-A-----A----------------------------G-----------A-TA--CT--------------T-G--AG-G--------------A------------------------G--CCC---.-- 4882
23_BG.CU.03.CB118 ......----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------AC-A------------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.-- 5117
24_BG.CU.03.CB378 ......----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A------------------T----A--G--------A-----A---------------------------CCC---.-- 5099
25_cpx.CM.02.1918LE ......--------------C-------------G---GT-A-----A------------G-A-------------------------A--A---A-------------------------G--------------------C--C--------------ACCC---.-- 4882
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ......-GA-C-----------------------A------A----------------------------------------------A------T--------------T----A--G---------------C-G-----------------------ACCA---.-- 5679
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ......------------T---------------G---G--A----------------------------------G-----------A--A---A--------------A----------G-----------A---------------------------CCC---.-- 5665
28_BF.BR.99.BREPM12609 ......----C-----------------------G--------------------------------------T-----------------A---T-------------------------------A-------G---G-----------------------A---.-- 5040
29_BF.BR.01.BREPM16704 ......-G--------------------------G--------------------------------G---------------------------T---------------------------------------G-------------------------------.-- 5078
31_BC.BR.04.04BR142 ......---------------C------------G----T-AGT---A-------------G--------------G--A--G--------A---A-------------------A-----------A--C---C-G--------C--G--C--------ACCA---.-- 5146
32_06A1.EE.01.EE0369 ......----G----------C-----------CAA-----AGT----------------G---------------G-----------A--------------------G-----A-----G-------------G-----------A-------------CCA---.-- 5309
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ......-G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C-G---C--G---G--T----A-----------------A---------------------------CAA---.-- 5053
34_01B.TH.99.OUR2478P ......-G-----G-------C------------A----T-A-----A---------------------C---T--G-----------A--A--C-----C---------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.-- 4876
35_AD.AF.05.05AF095 ......------------------------A---G----T-AG----A------------G---------------G-----C-----A------T--------------T-------GC----A--A------C----------------C---------CCA---.-- 4867
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ......----G-----------------------A----T-A-----A--C-------------------------G-----------------GTT---C---------T----A--G-----A---------C--------------------------CCA---G-- 4880
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ......-G--A--G--------------------A---GT-A----------------------------------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A-----------------------G-----C------CCA---.-- 4864
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ......----C------G--------------C-AA-----AGT---A--C-------------------------G-----------------------------------------------A---------GC-------------------------CCA---.-- 5097
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ......------------------------C---A-----------------------------------------C------------------T-----------------------C----A--A-------C-------------------------G-G---.-- 5151
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ......-----------------A------C---A----T-------AA---A-----------------G------------------------T-----------------------C----A--A-------G-------------------------CCA---.-- 5157
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ......----Y-----------------------GA---T-A-----A-----------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------CCA---.-- 5212
43_02G.SA.03.J11223 ......-G--A---------C------------G-A--GT-A-----A--Y------------T------------G-----------------GTY------------------A--G-----A--R-----AC----------------------C---CCG---.-- 5199
N.CM.95.YBF30 ......----G---------C--A--------G--T--G--A-----A------------G---A--------TGC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------.-- 5268
N.CM.97.YBF106 ......----G--G------C--A--------G--T--GT-A-----A------------G---G---------GC---------------A--CT-T---------G-C-----AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------.-- 5266
N.CM.02.DJO0131 ......----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A----------------A---------GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A----C----.-- 5180
N.CM.04.04CM_1015_04 ......----G---------C--A--------GG-C--GT-A-----A-------------G--A---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--CT-A--A-----------GC-C--------A---------.-- 5179
O.BE.87.ANT70 ......-GC-GG-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----------------A--T--GA-T--G--A---GCT-AA-----CTT----------G----------C-----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----.-- 5728
O.CM.x.BCF06 ......-GA-AC--A--T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----AA--C---------------------T--G------GCT---------TT---------AG-----------C-G--------A--AG-A-----A--A--------C-----ACC----.-- 5727
O.CM.91.MVP5180 ......-GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA--G-T-A-----A------------------TG---A-T--G--A---GCT---------TT---------------------CC-G--A-----G--AG-A-----A--A--------C------CC----.T- 5703
O.CM.96.96CMA102 ......-GA-AT-----T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-------------G--A--T-----T--G--A----CT--A------TT---------------------CC----A-----G--A-CA-----A--G----------------A----.-- 5164
O.CM.97.97CMABB447 ......-GA-GT--A--T--CC-A--C-----CCA---GT-A----GA--C----------G--A--T---A-T--G--A---GCA--A------TT----------G--T-----ACCC-G--A--A--A--AGCA-----A--A-----C---------CC----.-- 5166
O.CM.98.98CMA104 ......-GA-AT-----T--C--A--C-----CCA---GT-A-----A-------------GA-A--T-----T--G--A---GCT--A------TT----------G----------CC----A--T--G--A-CA-----A--A---------------CC----.-- 5160
O.CM.99.99CMU4122 ......-G--AT-----T--CC-A--C-----CCA------A-----A----------------A--T--G--T--T--A---GCT-----A---TT----------G--------ACCC----A--T--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----.-- 5159
O.FR.92.VAU ......-GA-AT-G---T---C-A--C-----CCA---GT-A-------------------G--A--T--G--T-----A---GCC---------GTT----C----G----------CC----A-----A---GCA-----A--A--------------A-AC---.-- 5240
DO.FR.08.RBF208 ......-GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA---G--A-----A--C------------------C---------------A-----A---T-------G------T-------------------C----G------------------C------G-A---.-- 5135
O.SN.99.99SE_MP1299 ......-GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----------G--G--A--T--G--T--G--A---GCT--A------TT----------T----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----.-- 5727
O.US.x.I_2478B ......-GACAT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----AA--C---------------------T--G------GCT--A------TT----------G----------CC----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----.-- 5730
O.US.97.97US08692A ......-GACAT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--------------R-A--T--G--T--G--A---GYT--A------TT----------G----------CC----A-----A--AGCA-----A--A--------C------CC----.-- 5125
O.US.99.99USTWLA ......-CA-GT-GA--T--AG-A--C-----CCA---GT-A----GA-----G-------G-TGT-------T-----A---GCT--A------TT-------------A--C----C-----A-----A--A-CA-----A--A--G--------C---CC----.T- 5157
P.FR.09.RBF168 ......--A-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A----T-----G--R--------G-----R-----G-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---GCG-----A--A----CC--C---YT-CAA-AC.T- 5710
CPZ.CD.90.ANT CCCAAGGGTCC--GAAG--AG--C------C-GT-T-TCT-A-----A-------------------GC-G--TG-G-----------A--A---ATG-----G---TTGT----AAC------A--AA-A--A-----G--A--A--------C--ACA-CC-ACA.T- 5131
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ......--A-AT-GA------C----CTCA--AG-A--GT-AG----A----------------------G-----G--A---TCA--A-----CT-TG-GC-G---CTGT----CACA--G--A--AA----AC-A-----A--------C-----C--ACCC---.T- 5216
CPZ.GA.88.GAB1 ......-G-CAT-GA--------A--------CG-C---T-A----------------------A-----G--------T----CA--A--A--TT--C-G------G--T-----ACC--G--A--AT-A--A--------A--A--------C-----ACCA---.T- 5738
CPZ.TZ.00.TAN1 CCAAAGGGACC--G-AGG--C-----ATC------A-----A--------C-------------A--GA-C---A-C-----G-----A--A---T---C---G---CTGT----CA-CC----A--AA-A--AC-A-----A--G-A---C-----A--ACCAATA.T- 5336
CPZ.US.85.US_Marilyn ......--A-G--GA-----C--A--------G--T---T-------A---------------TG------------------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC---.-- 5734
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 CCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA......CAG............AGGAGAGCA 5826
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__Q__.__.__.__.__R__R__A_
Vpr __H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
A.CD.02.02CD_KTB035 ------A-----A--GT----A---A-C--C--------C-------A------T-----T----C------CT----C.C-GCTACTA--TAT-CA--A------------C-A----------------A---T----......AGC............--A---AGG 5819
A.SN.01.DDJ369 T-----G-----A---T--G-----A-C--C----------------A------T-----T------CA---CT-----.C-ACTACT---TGTTCA-----------------A----------------A--------......AGAGGG.........--A----GC 5029
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------A-----A---T--------A-T--C----------------A---G--T----------------C-T-----.C-A-TACTG--TGTTCA---------------C-A----------------A---TR---......GG-............--A----GC 5033
A1.CY.06.CY171 -----AA-----A------------A-C--C----------------A---G--T-T---T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-A----------------A-C-T-GTG......--AAGG.........--A----GC 5033
A1.GE.99.99GEMZ011 ------AC----A------------A-C--C----------------A---G--T-----T----------C-T-----.C-ACTGCTG--TGTTCA---------------C-A----------------A--GAG-A-......AG-............--A----GC 5009
A1.IT.02.60000 T-----A-----A------------A-C--C----------------A---G--T-----T------------T-----.C-ACTGCTG--TGTTCA---------------C-A----------------A--TTG-A-......AG-............--A----TC 5830
A1.KE.02.ML1990 T--G--G-----A------------A-C--C----------------AG-----T-----T---G------C-------.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-A----------------A---T---G......GG-............--A----GC 5148
A1.RU.08.PokA1Ru --T---A-----AG-------A---A-C--C----------------A---G--T-----T----------C-T-----.C-ACTGCTG--TGTTCA---------------C-A----------------A--GTG-A-......AG-............--A----TC 5328
A1.RW.93.93RW037A T-----A-----A---T--G-----A-C--C----------------A------C-----T---G--------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-A----------------AC--T--C-......AG-............--A----GC 5818
A1.SE.95.SE8538 T-----A-----A--------------T--C----------------A------T-----T----C-----C-T-----.C-A-TACTG--TGTTCA---------------C-AC---------------A---T----......GG-............--A----TC 5024
A1.TZ.01.A341 T----AG-----A-----G------C-C--C----------------A------T-----T---G-G----C-------.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-A----------------A---T----......GG-............--A----GC 5027
A1.UA.01.01UADN139 ------A------------------A-C--C----------------A---G--T-----T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-A----------------A--GTG-A-......AGA............--A----GC 5024
A1.UG.99.99UGA07072 ------A-----A------------A-C--C----------------A------T-----T----------C-T-----.C-ACTACTG--TGT-CA---------------CTC----------------A----G---......AG-............--A-----T 5024
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T----CA-----A-----------CA-C--C--------C------A----G--T----TT------------T-A---.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---T--C-......GG-............--A----GC 5266
A2.CD.97.97CDKTB48 A------C-G--A------------A-T--C------------A---AG-----T-----T---G--------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-A----------------A---T--C-......AGA............--A----T- 5165
A2.CY.94.94CY017_41 A------C----A---T-C------A-T--C-----------C----A------T----TT--C------TA-------.C-ACTACTG--TGT-CA---------------C-A---------G------A---T----......AGA............--A----T- 5182
B.AR.04.04AR143170 -----AA------------------A-C--C----------------AG-----T-----T--------G--GT-----.C-ACTTCTG--TAT-CA-----------------AT---------------A--------......--A............--A--GAT- 5026
B.AU.04.PS1038_Day174 T---A-------A---T-C---------------------------A--------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA----------------------------------A---T--A-......-T-............--------- 5039
B.BO.99.BOL0122 ---G-----G--A-----------------------------------------------------------A------.C-ACTGCTGC-TATTCA----------------------------------A-C---TAC......---............-AA------ 5045
B.BR.05.BREPM1081 T-----------A-----------------------A--C---------------------T----------GT-A---.C-ACTGCTG--TATTCA------------A---------------------A------C-......---............--------- 5329
B.CA.97.CANB3FULL -------C----A------------------------------------------------------------------.C-A-TGATG--TATTCA-----------------A----------------A-------G......---AGG.........--AGC-AG- 5117
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----AG--G--A---T-C-----------A----------------T-------------------------------.C-ACTGCTG--TA-TCA------------A----A----------------A--------......---............--------- 5824
B.CO.01.PCM001 A------C----A------------------------A---------------------T-T---------CC------.C-ACTGCTG--TATTCA---------C-----C----T-------------A-C...-A-......---............--AG----- 5027
B.CU.99.Cu19 T-----------A---T-------------------------C------------------T----------G------.C-AATACTG--TA-TCA----------------------------------A-C-A--TG......---............------A-- 5372
B.CY.06.CY165 -T-------------G---C---------A-------AC-GG----A-----------A-AT-T-C----CA-------.C-AATTCTA--TATTCA-G-------GC-AA----G-----------T-A-A---TG-A-......-CC............--A-----C 5084
B.DE.86.D31 T---A-------A--------------G------------------A-------A------C----------GT-----.C-ACTGCTG--TATTCA-----------------A----------------A-------C......--A............--------- 5371
B.DK.04.PMVL_012 G-----------A----------------------------------------------------C------------C.C-ACTGCTG--TATTCA------G-----------G---------------A---T--A-......---............--------- 5192
B.DO.05.05DO_160884 T-----------A---T-------------------A----------A------------------T-----C------.C-ACTGCTG--TATTCA-----------------A----------------A--CT--C-......-G-............--A---A-- 5036
B.EC.89.EC003 A--GAA---G--A---T-----------------------------A--------------------------------.C-ACTGCTG--TAT-CA------------------C---------------A-------G......---............--A------ 4950
B.ES.07.X2231 T---A-----------T-------------------A-----C---A--------------------------------.C-ACTGCTG--CATTCA------G----------A----------------A---T----......---............--------- 5288
B.FR.92.92FR_BX08 A---AA------A---T-------------------------------------------------------A------.C-ACTGCTG--TATTCA------G----------AC---------------A------C-......--A............------A-- 5033
B.GA.88.OYI ----A------AA---T------------------------------A-------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA-----------------A----------------A--------......---............--A------ 5368
B.GB.86.GB8_46R ------A---------T-------------------A------------------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA------G---------------------------A--------......---............--------C 5845
B.GE.03.03GEMZ004 ---G--------A---T-C----------------------------------------------C-----C-------.C--CTGCTG--TGTTCA-----------------A---C------------A---A--C-......--AAGG.........--AGC-AG- 5024
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------------------------------------------T------------------.C-ACTGCTG--TATTCA---------------C-A----------------A-C----CT......ACTCGACAG......--A------ 5032
B.IN.x.11807 ------------A---T----------------C-------------------------------------C-------.C-ACTGCTG--TGT-CA------G--------C-A----------------A--------......--A............--------- 5172
B.JM.05.05JM_KJ108 T-----------------------------------A----------------------------------C-------.C-ACTGCTA--TGTTCA---------C-------A----------------A---T--A-......---............--A---A-- 5033
B.JP.05.DR6538 ----A--C----A--------T---------------------------------------------------------.C-ACTGCTG--TAT-CA---------C-------A----------------A---T--C-......---AGG.........--AGC-AG- 5832
B.KR.04.04KMH5 ------------A--------------------C--------------------A------------------------.C-ACTGCTG--TAT-CA------------A----A----------------A--------......---............--A------ 5803
B.MM.99.mSTD101 ------G-----A---TT------------A------------------------------------------------.C-A-TGCTG--TATTCA-----------------A----------------A--------......---............--------- 5215
B.NL.00.671_00T36 ------------A------------------------------------------------C-----------------.C-ACTGCTG--TATTCA------------A----A----------------A--------......-GA............G------T- 5390
B.RU.04.04RU128005 ----------------T-------------------A---------R--------------------------------.C-A-TGCTA--TGTTCA---------------C--G---------------A--------......--A............--------- 5316
B.TH.00.00TH_C3198 ------G--G--A--------------C--A------------------------------T--T-G----C-------.C-A-TGCTG--TATTCA----------------------------------A------A-......---............--------- 5039
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----A-------A---T--G-------G---------------------------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA-----------------AT---------------A---T----......---............--A------ 5045
B.TW.94.TWCYS ----A-------A---T--------------------------------------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA-----------------A----------------A---T----......---............--------- 5826
B.UA.01.01UAKV167 ----A-------A---T-C------------------------------------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA------------A----A---------------AA---T----......---............--------- 5051
B.US.07.CR0027M ----A-------------------------C---------------A--------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA-----------------A----------------A--------......-G-............--------- 5077
B.UY.01.01UYTRA1179 ----A-----------T----------------------------------------------------------A---.C-ACTGCTG--TATTCA------------A----A----------------A-A...-AG.....................--A------ 5024
B.YE.02.02YE507 ----A-----------T-------------------A-----C------------------T--G-------G------.C-ACTGCTG--TATTCA-----------------A----------------A------C-......-G-............--------- 5042
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 T--------------------A-----------------C------A-------A------T--C----G-G-------.C-ACTGCTG--TATTCA----------------------------------A-CCTC-A-......---............--------- 5260
C.AR.01.ARG4006 T---A-------A---T-------------C-----A---------ATG-----------T------------------.C-ACTACTG--TGT-CA---------------C--T------C--------A---TAA--......---............--------- 5009
C.BR.04.04BR013 T---A-------A---T----------G--C---------------A-G-----------T------------------.C-ACTACTG--TGT-CA---------------CAAT------C--------A---TGA--......---............--A------ 5289
C.BW.00.00BW07621 ----A----------G---------A-T--A-----A---------A-------A--G--T------------T-----.C-ACTACTG--TATTCA------------A--C-AG--------------TA---TG---......---............--A---A-- 5178
C.CN.98.YNRL9840 T-----------A---T--G----------C---------------A-------C---A-T---------C-A--A---.C-ACTGCTG--TATTCA---------------C-AG---------------A--TGGA--......---............--A------ 5012
C.CY.05.CY040 ---------G--A---T----A--------C-----A---------A-G-----T-----T------------------.C-ACTACTG--TATTCA---------------C-AG--C------------A---TA---......---............--A---A-- 5030
C.ES.07.X2118_2 ----AA-C----A--------A--------C-----A---------A-G-----T-----TC-G---------------.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-AG--C------------A--TTA-A-......--A............--A------ 5241
C.ET.02.02ET_288 ----A-T-----A---T--------A-C--C---------------AGG-----A-----TC------C-T-C------.C-A-CACTG--TAT-CA---------------C-AC---------------A-C--AA--......---............--A------ 5027
C.GE.03.03GEMZ033 ----A--A----A---T----T--------C---------------A-G-----T----TG---------G--------.C-A-TACTG--CATTCA---------------C-AG---------------A--TTG---......---............--A------ 5006
C.IL.98.98IS002 ----A-------A---T-------------C---------------ATG-----A-----T------------------.C-AATGCTG--TAT-CA---------C-----C-AT---------------A---TA---......---............--A------ 5159
C.IN.03.D24 T-----------A---T--G----------A-----A---------A-------T---A-T-----------A------.C-ACTGCTG--TATTCA---------------C-AT---------------A--GTG---......---............--A------ 5861
C.KE.00.KER2010 ----A--A----A---T----------G--C---------------A-------C-----T-----C-----C------.C-ACTACTG--TATTCA---------------C-AC---------------A--CT----......--A............--A------ 5006
C.MM.99.mIDU101_3 T-----------A---T--G----------C---------------A-------T---ATT-----------A------.C-ACTACTG--TATTCA---A--G--------C-AG---------------A--GTGA--......---............--A------ 5179
C.MW.93.93MW_965 ----AA------A-----------------C---------------A-G-----C----TG------------------.C-A-TA-TG--TATTCA---------------C-AT-----T---------A--TTG---......---............--A---A-- 5012
C.SN.90.90SE_364 ----A-------A-----------------C---------------A-G-----C-----T------------------.C-ACTACTG--TATTCA---------------C-AG--C------------A---TA-A-......---............--A------ 4994
C.SO.89.89SM_145 ----AA------A-----------------C---------------A-------C-----T-----T-----A------.C-ACTACTG--TA-TCA---------------C-A----------------A--TTG---......---............--A------ 5046
C.TZ.02.CO178 ----A-------A-------------C---CC--------------AAT-----C-----TC----------G------.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-AG---------------A--TTG-A-......---............--A------ 5006
C.US.98.98US_MSC3018 ----A----G--A-----------------C---------------A-------T-----------------A------.C-ACTGCTG--TAT-CA---------------C-AGT--------------A-CCTG---......---............--A---A-- 5000
C.UY.01.TRA3011 T---A-------A-----------------C-----A---------ATG-----------T------------------.C-A-TACTG--TGT-CA---------------C-AG------C--------A-CCTAA--......---............--A------ 4996
C.YE.02.02YE511 ----A----G------T-------------C-----A-----A---A-G-----T-----T---C-------------G.C-ACTA-TG--TGTTCA---------------C-AG--C------------AC--TA---......--T............--A------ 5000
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ----AA------A---T-------------C-----A---------A-------AC---TG------------------.C-A-TACTG--TATTCA--A---G--------C-AG---------------A--TGG---......---............--A------ 5229
C.ZM.02.02ZM108 T---------------T-------------A-----A---------A-G-----T-----T------------------.C-AATGCTG--TATTCA---------------CTCG---------------A---TA--T......---............--A------ 5794
D.CD.83.ELI ----A-------A--------T--------------------C----T------T-----T-----------A------.C-A-TACTG--TATTCA-----------------A----------------A---T----......---............--A------ 5371
D.CM.01.01CM_0009BBY T-----------A--------T--------------------C-----------T-----T----C----G-C------.C-ACTACTG--CATTCA---------------C-A----------------A--------......---............--A------ 5024
D.CY.06.CY163 T-----------A--------T--------------------C-----------T-----TC---------CC------.C-AATACTG--CATTCA-----------------A----------------A---T--C-......-C-............--A------ 5033
D.KE.97.ML415_2 T------C----A--------------G--------------C---A-------T-----T-----------C--T---.C-A-TACTA--TAT-CA------------------C--------G------A---A----......---............--A---A-- 5291
D.KR.04.04KBH8 T----A------A-------------C---------------C----T------T-----TC--C-----G--------.C-ACTA-TG--TGT-CA-----------------A----------------A---T---G......---............--A------ 5784
D.SN.x.SE365 ----A-------A---T-------------------------C-----------T-----T-----------C------.C-ACTACTG--TATTCA-----------------A----------------A------C-......---............--A---AT- 5842
D.TD.99.MN011 T-----------A--------T--------------------C-----------T-----TC----------C------.C-ACTGATG--CATTCA---------------------------------AA--CAGA--......ACA............GCA------ 5049
D.TZ.01.A280 ----AA------A---TT------------------A-----A-----------T-----T-----------C--A---.C-ACTACTG--TATTCA-----------------A----------------A------T-......---............--A---A-- 5026
D.UG.99.99UGK09958 T---A--C----A---T----T--------------------C---A-------T-----T-----------C--T---.C-ACTACTA--TAT-CA------------------T---------------A------A-......---............--A---A-- 5024
D.YE.02.02YE516 T-----------A--------T--------------------C-----------T-----T----------CC------.C-ACTACTGC-CATTCA-----------------AG---------------A--T---C-......---............--A------ 5036
D.ZA.90.R1 ----TC------------------------------------C-----------T-----T------------------.C-ACTACTG--TATTCA-----------------A---------------TA---T----......---............--A------ 5174
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------------T-------CA-T--C--------C-------G------T-----TT-G-----G--A--A---.C-ACTACTG--TAT-CA-------G-G-----C-A----------------A------C-......AG-............--A----TG 4928
F1.AR.02.ARE933 ----A-T-----A-----C------A-C--C-----------C-----G-----T-----TC--C----G--AT-----.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-AT--------G------A--------......---............--A------ 5119
F1.BE.93.VI850 T--C--------C------------A-C--C--------C-------AG-----T-----T--------G--AT-----.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C--T---------------A--GT--C-......---............--A----T- 5165
F1.BR.07.07BR844 ------A-----A---T----A---A-C--C----------------AG-----T-----T--C-----G--A------.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-AT---------------A-C-T----......---............--A----T- 5606
F1.ES.x.P1146 ---------G--A---T-C------AGC--C----------------AG-----T--G--T--------G--A------.C-TCTA-TG--TAT-CA-----------------A----------------A--------......---............--A----T- 5102
F1.FI.93.FIN9363 -------A----A---T--------A-C--C----------------AG-----T-------------A---AT----G.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-AT---------------A---T----......---............--A----T- 5154
F1.FR.96.96FR_MP411 T-----A-----A---T--------A-C--C----------------A------T-----T--------G--A------.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-A----------------A---T----......---............--A----T- 5027
F1.JP.04.DR6082 ----A-------A---T--------A-C--C----------------A------T-----T--------G--AT-----.C-ACTGCTG--TAT-CA---------------C-AT---------------A---T----......---............--A----TG 5797
F1.RO.96.BCI_R07 ------------A------------A-C--C----------------AG-----T--G--T--------G--A------.C-ACTA-TG--TAT-CA---------------C-AG---------------A--------......---............GCA----T- 5849
F1.RU.08.D88_845 ----A-------A--G-----------C--C----------------AG-----T-----T--C-----G--AT-----.C-ACTA-TG--TAT-CA---------------C-AG---------------A-------G......---............--A----T- 5284
F2.CM.97.CM53657 ------------A--G--------CA-C--C----------------AG-----TC----T----------CA------.C-ACTACTA--TAT-CA-----------------AT---------------A---T----......--A............--A---CT- 5018
G.BE.96.DRCBL ------T-----A--G-T-------A-C-------------------AG-----T-----------------A--A---.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-A----------------A---T--C-......---AGG.........--A----T- 5785
G.CM.04.178_15 ---G--------A------------A-C-------------------A------T-----------------A--A---.C-A-TACTG--TAT-CA---------------C-A----------------A------C-......-G-............--A----T- 5346
G.CU.99.Cu74 ------------C--GT--G-----A-C-------------------A------T-----------------A--A---.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C------------------A---G--T-......-G-............--A----T- 5429
G.ES.05.P962 T-----A-----A------------A-C-------------------A------T-----------------A--A---.C-A-TACTG--TAT-CA---------------C------------------A-C-A--T-......-G-............-------T- 5308
G.GH.03.03GH175G T-----------A--GT--------A-C-------------------A------T-----T-----------G--A---.C-ACTACTG--TAT-CA--A------C-----C-A----------------A---TC-C-......---............--A----T- 5865
G.KE.93.HH8793_12_1 T-----------A--G---------A-C-------------------A---G--T------T----------A------.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-A----------------A------T-......-G-............--A----T- 5225
G.NG.01.01NGPL0669 ------------A------------A-C-------------------A------T-----------------A--A---.C-A-TACTG--TAT-CA---------------C-A----------------A------C-......-G-............--A----T- 5030
G.PT.x.PT2695 T-----------A--GT--------A-C-------------------A------T-----------------A--A---.C-A-TA-TA--TAT-CA---------------C-A----------------A------C-......-G-............--A----T- 5767
G.SE.93.SE6165 T-----------A--G---------A-C-------------------A------T-----------------A--A---.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-A----------------A----A-C-......-G-............--A--G-T- 5222
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 CCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCATTTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACTCGA......CAG............AGGAGAGCA 5826
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__R__.__.__Q__.__.__.__.__R__R__A_
Vpr __H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H__F__Q__N__W__V__S__T__*_
H.BE.93.VI991 T----A------A--G---------A-T--C----------------AG-----T-----T----------C-------.C-A-TACTG--CG-TCA-----------------A---C------------A-------G......---............--A----T- 5214
H.BE.93.VI997 ----CAA-----A--G---------A-T--C-----A----------G------C--G--TT---------C-------.C-ACTACTG--TATTCA---------------C-AT---------------A---T----......---............--A----T- 5149
H.CF.90.056 ----CAA-----A--G---------A-C--C-----A----------T------T-----TT---------CG------.C-ACTACTG--TATTCA---------------C-A---------------AA--------......---............--A----T- 5172
H.GB.00.00GBAC4001 ---CCAAC----A--GT--------A-T--C-----------C---AG------T-----TT---C-------------.C-ACTGCTG--TA-TCA---------C-----C-A----------------A-------G......--A............--A----T- 5343
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----AA------A--G---------A-C--------A----------A------T-----------------AT-----.C-ACTGCTG--TATTCA---------C-----C-AC---------------A---TA--C......---............--A----GG 5019
J.SE.93.SE9280_7887 T---A-T-----A--GT--------AGC--------A-----A----A------C-----------------A------.C-ACTA-TG--TATTCA---------C-----C-AT---------------A---TA-C-......--A............--A----GG 5139
J.SE.94.SE9173_7022 ------T-----A--GT--G-----AGC--------A-----A----A------C------G----------A------.C-ACTA-TG--TATTCA---------C-----C-AT---------------A---TA-C-......---............--A----GG 5140
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----A---G--A--G---------A-C-A-----------------A------T-----T-----------AT-A---.C-ACTACTG--TAT-CA-----------------AC---------------A-CTTA---......---............--A----G- 5017
K.CM.96.96CM_MP535 ----AATC-G--A--G---------AC--------------------A----C-T-----T-----------AT-----.C-ACTACTG--TATTCA---------------C-AC---------------A---TA-C-......---............--A----GG 5021
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------A--GT--------A-C-------------------A---G--T----------------C-T-----.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-A----------------A---TA---......GG-............--A----GC 5774
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----T------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T-----T----------C-T-----.C-ACTACTG--TGT-CA-----------------A----------------A--TGG-C-......GG-............--A----GC 5024
01_AE.HK.04.HK001 ----A-------A--GT-C--------T-------------------A---G--T-----T----C-----C-T----G.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---TA-C-......GG-............--A----GC 5187
01_AE.JP.x.DR0492 --T---------A--G--C-----CA-C-------------------A---G--T-----T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA--A--------------AG---------------A---TA-C-......GG-............--A----GC 5837
01_AE.TH.04.BKM T------C----A--G--C--------C-------------------A---G--T-----T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---TA---......GG-............--A----GC 5777
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------A---T-C------T-C-A-----------------A---G--T-----TC--G---T-T--T-----.C-ACTACTG--TGTTCA------G----------A----------------A---TA-C-......GG-............--A----GC 5030
01_AE.VN.98.98VNND15 ------------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T-----T----------C-T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---TA-C-......GG-............--A----GC 5080
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY T-----A-----A----T------------A-----------------------TATT--T-----------CT-----.C-ACTACTG--TGT-CA---------------C-A---------------TA-C-T--C-......GG-............--A----GC 5012
02_AG.CY.05.CY048 A-----------A-----------------A----------------A---G--TC----T-----------CT-----.C-ACTACTG--TGT-CA-----------------A----------------A---T--C-......GG-............--A----GC 5024
02_AG.ES.06.P1261 ------A-----A------------A-C--A-----------A----A---G--T-T---T------------T-----.C-GCTGCTG--TGTTCA-----------------A------T---------A---TC-C-......GGA............--A----GC 5263
02_AG.FR.91.DJ263 ------A-----A--------------C--A----------------A---G--TC----T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---T----......GG-............--A----GC 5173
02_AG.GH.03.03GH181AG ------------A---T-------------A--------------------G--T-----T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------AC---------------A---T----......GG-............--A----GC 5849
02_AG.LR.x.POC44951 ------A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G--T-----T----------C-T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---T----......GG-............--A----GC 5820
02_AG.NG.01.PL0710 A-----AC----A--------------G--A----------------A---G--TAG---T-------C----T-----.C-ACTACTG--TATTCA-----------------A----------------A---T--C-......GG-............--A----GC 5009
02_AG.SE.94.SE7812 ------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G---T------------T-----.C-ACTGCTG--TGTTCA-----------------A---------G------A---T----......GG-............--A----GC 5197
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G----------------T-A---.C-A-TACTG--TGTTCAC----------------A----------------A---T--C-......GG-............--A----GC 5022
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------A-----A---T-------------A-----A---------CA---G-CTCT---T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---T--C-......GG-............--A----GC 5021
02_AG.UZ.02.02UZ0683 A-----A-----A---T-------------A----------------A---G--TAC---T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---T----......GG-............--A----GC 5015
03_AB.RU.97.KAL153_2 T---A-------A---T-C-----------------A------------------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA------G----------A----------------A---T--A-......-G-............--------- 5051
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------C----A--G---------A-C--------A-----C----A---G--T-----T------------T-----.C-ACTACTG--TATTCA---------------C-A------T---------A------CT......--AAGGAGA......--AG-CAGG 5197
05_DF.BE.x.VI1310 ----A----------GT--------A-C--C----------------AG-----T-----T---G----G--AT-A---.C-GCTACTG--TAT-CA---------------C--C--------G------A--CT----......---............--A---AT- 5207
06_cpx.AU.96.BFP90 ----AA-A-------GT----T---AGC-------------------A------T-----TC--T------CA------.CTACTACTG--TGT-CA---------C-----C-AC--------G------A---TA-C-......---............--A----GG 5853
07_BC.CN.98.98CN009 T---A-------A-----------------A----------------------------------------C-------.C-ACTGCTG--TATTCA-----------------AG---------------A--TTGA--......---............--A---A-- 5160
08_BC.CN.97.97CNGX_6F T-----------A---T--G----------C---------------A-------T---A-T---C-------A------.C-A-TACTG--CATTCA---------------C-AG---------------A--GTGA--......---............--A------ 5008
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------A--------------T--C----------------A------T-----T------------T-----.C-A-TACTG--TGTTCA---------------C-AT---------------A---T----......GG-AGG.........--A----GC 5030
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T---AA-C----A-----------------------A-----C---A-------T-----T-----------C--T---.C-ACTGCTG--TAT-CA-----------------CC------C--------A--GTG---......---............--A------ 5204
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------A-----A------------A-C--C-----------A----T------T-----T------------------.C-ACTACTG--TGTTCA------G--------C-A----------------A---T--C-......GG-............--A----GC 5189
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------A--G---------A-C--C----------------AG-----T--G--T--------G--AT-----.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-AG---------------A---TG---......---............--A----T- 5830
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T-----A-----A--G---------A-C-----C-------------A------T-----T----C------G--A---.C-ACTACTG--TATTCA---------------C-A---------------T---GTG---......--A............--A----GT 5230
14_BG.ES.00.X605 ------------A--G---------A-C-------------------A------T-----------------A--A---.C-GCTA-TG--TAT-CA---------------C-A----------------A---T--C-......-G-............--A----T- 5263
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------A--GTCC------ACC-A-----------------A---G--T-----T---G--------T----C.C-ACTACTG--TGTTCA---T-------------AC-------------C-A---T--C-......GG-AGA.........--AGCCAGG 5221
16_A2D.KR.97.97KR004 ----A-------A---T----T----C---------------C---A-------T-----T------------------.C-AATGCTG--TATTCA------------A----A---------------TA---TG-C-.....................--AG----- 5185
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A-------A------------A-C--C----------------AG-----T-----T-----------AT-----.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-AT---------------A---T----......---............--A----TC 5039
18_cpx.CU.99.CU76 -------C----A--GT--------A-C-------------------A------T-----T-----------A------.C-ACTGCTG--TATTCA------G--------C-A---------------TA--GTG---......--A............--A----GG 5130
19_cpx.CU.99.CU7 T-----A-----A---T--G-----AC---C----------------A------T-----T-----------A------.C-ACTACTA--TATTCA---------------C-A----------------A------C-......-GA............--A----T- 5051
20_BG.CU.99.Cu103 T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T------C----------A--A---.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-A----------------A---G--T-......-G-............--A----T- 5291
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A----G--A--------T----C---C-----------C-----C-----T-----T--G---------------.C-A-TACTG--TAT-CA-----------------AC--------------T----T----......---............--------- 5030
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------AG-----------A-C--------A----------A---G--T-----T------------T-----.C-A-TACTG--TGTTCA-----------------A---C------------A---TA---......GG-............--A----GC 5033
23_BG.CU.03.CB118 T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T-----------------A--A---.C-ACTA-TG--TA--CA---------------C-A----------------A---G--C-......-G-............--A----G- 5268
24_BG.CU.03.CB378 ------------A--G---------A-C-------------------A------T--------C--------A--A---.C-ACTACTG--TAT-CA---------------C-A----------------A---G--T-......-GAAGAAGA......CTA----G- 5256
25_cpx.CM.02.1918LE T--------------GT--------A-T-------------------A------T-TG--------------A--A---.C-ACTACTG--TAT-CA-----------------A----------------A---T--C-......---............--A----GG 5033
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------A-----------------------A--C-------G------T-----T-----------AT-----.C-ACTACTG--TGTTCA---------------CA-T---------------A--TTC---......AGC............--A----GC 5830
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------C----A--GT--G-----A-C-----------C-------AG-----T-T---T-----------AT-A---.C-A-TGCTG--TATTCA---------------C-AG--------------TA---TA-C-......---............--A----GG 5816
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------A-----------------------------------------A------T-----------------.C-ACTGATG--TATACA------------A---------------------A---A----......---............--------- 5191
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------G--A--------------------------C---------------------------------------.C-ACTGCTG--TATTCA------------A---------------------A---A--C-......---............--A------ 5229
31_BC.BR.04.04BR142 T-----------A---T-------------C-----A---------A----G--------T------------------.C-ACTACTG--TGT-CA---------------C-AG------C--------A---TAA--......--A............--A------ 5297
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A-------A--GT--------A-C--C----------------A------T--G--------------A------.C-ACTACTG--TATTCA---------C------AAC---------------A---TA-C-......--A............--A----GG 5460
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ------------T-----C------C-C-------------------A---G--T-----T--G-------C-T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A---TA-C-......GG-............--A----GC 5204
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------A--GT-C--------C-A----------------CA---G--T-----T------------T-----.C-ACTACTG--TGTTCA-----------------A----------------A--TTG-C-......GG-............--A----GC 5027
35_AD.AF.05.05AF095 T-----A-----A---T----T--CA-C--------------------------T-----T-----------CT----G.C-ACTGCTG--TATTCA---------C-----CA----C------------A---T----......GG-............--A--G-TC 5018
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A-----A---T-------------A----------------A---G--T-----T-----G-----CT-----.C-ACTACTG--TGTTCA---------------C-A----------------A---TA---......GG-............--A----GC 5031
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T------C--------T-------------C---------------CA------T-------------A---AT-A--G---T-A---------------------------C-A----------------A------C-......-GC............--A----TG 5016
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T---A-------A------------A-C-------------------AG-----T-----T----C---G-CAT-----.C-ACT-CTG--TAT-CA---------------C-AT--------G------A--CA----......---............--A----T- 5248
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------A---T----------------------------------------G-------C-----CA------.C-ACTGCTG--TATTCA------------A----A---------------TA--------......---............--------- 5302
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----AA------A---T------------T----------------A----------G--------------C------.C-ACTGCTG--TATTCA------------A----AC---------------A---T---G......-T-............------T-- 5308
42_BF.LU.03.luBF_05_03 T-----T--G--A----------------------------------A-----------T-------------------.C-ACTG-TG--TATTCA---------------------------------TA---ACAT-......-G-............--------- 5363
43_02G.SA.03.J11223 ------AY----A------------A-C--A----------------A---G--------T----------Y-T-A---.C-RCTACTG--TGTYCA-----------------A----------------A---T----......GG-............--A----GC 5350
N.CM.95.YBF30 A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A---.C-A-TACTG--TAT-CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA-C----CT.....................CAA--GAG- 5416
N.CM.97.YBF106 A-----G-----A-----C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A---.C-A-TACTG--TAT-CA--AT--G-----C--C-AG--C-----------GA------CC.....................CAA--GAG- 5414
N.CM.02.DJO0131 A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--T--G--A--A---.C-A-TACTG--TAT-CA--AT--G-----C--C-AG--------------GA------CT.....................C--G-GAG- 5328
N.CM.04.04CM_1015_04 A-----G-----------C--------C--------A--C--C----AG-----A--G--A--T--C--G--GY-A---.C-A-TACTG--TAT-CA--AT--G-----T--C-AG--C-----------GA------CT.....................CAA--GAG- 5327
O.BE.87.ANT70 A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C-------T------TATG--A--T--------CT-A---.C-A-TGCTG--TA--CA--AT--------A--C-A------T--------AA---AC-C-......AGAGGA.........--AG--AG- 5882
O.CM.x.BCF06 A--A-CA-GT------T-C--T-----G--------A--C-------AG-----TATG--A--C--------CT-A---.C-ACTAATG--TA--CA--AT--------A----A------T--G-----AA---TC-C-......TCTAACACAAGAGGA--AG--AG- 5890
O.CM.91.MVP5180 A--A-C--GT-----GT-C--T-----G--------A--C-------A------TATG--A--T--------CT-A---.C-ACTACTG--TA--CA--AT--------A--C-A------T--------AA--CTC-C-......TCTAACACAAGAGGA--AG--AG- 5866
O.CM.96.96CMA102 A--CTC---G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG--A--T--------CT-A---.C-AATGCTA--TAT-CA---T--------A--C-AC-----T--------AA---T--CW......TCTAACACAAGAGAA--AG--AG- 5327
O.CM.97.97CMABB447 A--AAA------A---T-C--------T--------A--C--C----A------TATG--A--C--------CT-A---.C-G-TGATA--TAT-CA---T--------A----A------T--------AA----C-C-......TCTAACGCAAGAGGA--AG--AG- 5329
O.CM.98.98CMA104 AY-C-C---G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG--A--T-C---G--CT-A---.C-AATACTA--TG--CA---T--------A--C-AG-----T--------AA---AC-C-......TCTAACACAAGAGGA--AG--AG- 5323
O.CM.99.99CMU4122 A--C-C---G------T-C--T-----G-----------C--G----T------CAT---A--T--G-----AT-A---.C-ACTGCTA--TA--CA---T--------A----A------T--------AA---AC-C-......TCTAACACAAGAGGA--AG--AG- 5322
O.FR.92.VAU G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C-------A------AAT---A--T-C------CT-A---.C-AATAATA--TA--CA--AT--------A--C-A------T--------AA---T--C-......TCTAACGCAAGAAGA--AG--AG- 5403
DO.FR.08.RBF208 T-----------A--------T-----G--------A-----C-----------T-----T----------CC------.C-ACTACTG--CATTCA-----------------A----------------A--------......---............--A------ 5286
O.SN.99.99SE_MP1299 A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C-------T------TATG-----T--------CT-A---.C-ACTGCTA--TG--CA---T--------A--C-A------T--G-----AA----C-C-......TCTAACACAAGAGGA--AG--AG- 5890
O.US.x.I_2478B A--G-----G--A---T-C--T-----T-----------C-------A------TATG--A--T------C-CT-A---.CTACTGATA--TG--CA---T--------A--C-A------T--------AA---AC-C-......TCTAACACAAGAGGA--AG--AG- 5893
O.US.97.97US08692A A--G-----G--A---T-C--T-----Y-----------C-------A---G--TATG--A--T------G-CT-A---.CTACTGATA--TG--CA---T--------A--C-A------T--------AA---AC-C-......TCTAACACAAGAGGA--AG--AG- 5288
O.US.99.99USTWLA A-----A--G--A---T-C--T--------------A--C--C----A-------ATG--A--T--------CT-A---.C-AATACTA--TA--CAC-AT--------A--C-AG-----T--------AA---TC-C-......TCTAACACAAGAGGA--AG--AG- 5320
P.FR.09.RBF168 A--CTCA-----A---T-C------A-T--C--------C--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A-M-.C-A-TAAT---TAT-CA--AT--------A----AY-----T--------TA-ATTG-C-CCCTCT-GA............--AG--AGG 5867
CPZ.CD.90.ANT A--ACA-C-T--AA-TTGGG-A----C--A---C--A---T-A---AG-------C-G-TTT-G----TTC-C--T---.--AGCTCTG--TA-ACA--AT---CAC--A---GCT--------G-----A....................................... 5261
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A----CAC----AG-------T--------A-----A--CT-C-----G-----AC----T------------T-----.C-A-TACTG--TGT-CA------------C--C-AT---------------A-A-AC-CT......---............--A---AGG 5367
CPZ.GA.88.GAB1 G---CAA-----A---TTC--T-----C--------A-----A----T------A--G-----C--------CT-A---.C---TGCTG--TAT-CA---T---C-------C-AG---------------A-CCTC-C-......--A............--A---AG- 5889
CPZ.TZ.00.TAN1 A--G--GG----AA-TTGGG---TCACC-T------A--CT-C----AG-----AC-G-AAT----C-AG--CT----G.-GAGCT-TG--TA--CAC-ATC-CCA---T---ATC--C-----------ATCATGAATC......-CA............TA--..... 5482
CPZ.US.85.US_Marilyn A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG-----A-----A--T-----G--CT-A---.C-ACTT-TG--TAT-CA--AT--G-----C---AAT--------G-----GA--T-CTTG......GCAAGGAGAACTCCTCAAG-GAG- 5897
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Tat exon 1 start Vpr end Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 AGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAA...............GTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGA 5981
Vpr (frameshifted) _R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__.__.__.__.__.__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__
Rev exon 1 _M__A__G__R_
A.CD.02.02CD_KTB035 --GG-----A-TG----------AC--------------------G------------------C----C-G---A----------------------A-------T-C...............AG---C--TC---A-----G-------------------------- 5974
A.SN.01.DDJ369 --GG-------------------AC------------C-A-----G--------A----------------G------T---------GCA-------GG-----T---...............-C---C--TC-G-AC----G-------------------------- 5184
A1.AU.03.PS1044_Day0 --G------T--G-----Y----AC--------------T-------------------C-----------A---A-----C--C-------------A------T-C-...............AG---C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5188
A1.CY.06.CY171 --G------T-------------AC--------------T--C--G-------------------------G------T--C----------------GG---------...............A-G--C--TC---A---G-G---------T---------------- 5188
A1.GE.99.99GEMZ011 --G------T-------------AC--------------T-----G-------------------------G------T--C----------------GG---------...............C----C--TC---A-----G-------------------------- 5164
A1.IT.02.60000 --G------T-------------AC--------------T-----G-------------------------G---A--T--C----------------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5985
A1.KE.02.ML1990 --G------C--G----------AC--------------C--C--G-------------C----C------A---------C-----G----------A-------GT-...............-----C--TTC-CAC----G-------------------------- 5303
A1.RU.08.PokA1Ru --G------T-------------AC--------------T-----G-------------------------G------T--C----------------GG---------...............-----C--TC---A-----G-------------------------- 5483
A1.RW.93.93RW037A --GG-----A-------------AC--------------C-------------------C-----------A---G--T--C----------------A----------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5973
A1.SE.95.SE8538 --GG--------G----------ACA-------------C-------------------C----C----C-----G--T-----C-----A-------A--------C-...............-C---C--TC-G-AC----G-------------------------- 5179
A1.TZ.01.A341 --G------T--G----------AC--------------C--C--G-------------T-----------A---A-----C----------------A---C------...............-C---C--TT-G-AC----G-------------------------- 5182
A1.UA.01.01UADN139 --G------T-------------ACA-------------T-------------------------------G------T--C-------G--------GG---------...............A----C--TC-G-A-----G-------------------------- 5179
A1.UG.99.99UGA07072 --GG-----T-------------AC--------------C-----G------------GC-----------G--CG--TC-C----------------A------T-C-...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5179
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --GG--------G----------AC-----T--------C--C--G------------TC----C------G------T--C------T-T-------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5421
A2.CD.97.97CDKTB48 --GG--------------C----ACT-------------C-----G-----C-------------------A--------------------------A----------...............AGG--C--TC---AC----G-------------------------- 5320
A2.CY.94.94CY017_41 --GG--------------C----A---------------C-----G-----------------------------A--T---------CGC-------A---------G...............T-G--C--T----AC----G---------------C---------- 5337
B.AR.04.04AR143170 ------------------------C-----------------------------------G----------A--CA-------------G-------------------...............-----C-------------G-------------------------- 5181
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------------------C-----------------------------------G----------------------------GA------------------...............--C-----Y-C--A---------------T---------------- 5194
B.BO.99.BOL0122 ------------------------------------------------------------------------------------C------------------------...............--------T----A-----G-------------------------- 5200
B.BR.05.BREPM1081 --G------------------------------------------------------------------C--T------------------------------------...............-----C-----T-------G-------------------------- 5484
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------------------------------------GG----------A-------------------------------------...............-------------GC----G-------------------------- 5272
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------------T----------------------------------G----------A------------------A--CA--------------...............----------C--A-----G-------------------------- 5979
B.CO.01.PCM001 ---------------------------------------A--------------------G--------------------------------C---------------...............----------C--A-----G-------------------------- 5182
B.CU.99.Cu19 --G--------------------------------------------------------GG---C------A----------------C----C---------------...............----------C--A-----G------A------------------- 5527
B.CY.06.CY165 --C---A--T-------------CCTGGA------C---------GC-------------T---C--------CC-AAA----------GA------CAA-----T---...............-CAA------C--A----A------A------G--G-A-------- 5239
B.DE.86.D31 -------------------------------------G----------------------G-----------------------------A--C---------------...............----------C--A-----G-------------------------- 5526
B.DK.04.PMVL_012 ------------------------------------------C----------------GG-----A-----------T------------------------------...............-C------T-C--A-----G----------AT-------------- 5347
B.DO.05.05DO_160884 ---------T-------------------------------------------------GG---S------M------------------R-------W----------...............-----C---RY--A-------------------------------- 5191
B.EC.89.EC003 -----------------------------------------------------------GG---T------A---------------------C---------------...............----------C--A-----G-------------------------- 5105
B.ES.07.X2231 ----------------------------------------------------A-A---GGG---C---------C---------C-----A--------A---------...............-----C-------------G-------------------------- 5443
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------------------------------------------------M-G---Y--------------------------------Y-----------...............----------C--M-----G-------------------------- 5188
B.GA.88.OYI ------------------------------------------------------------G------A---A-----------------G-------C----C--T---...............----------C--A-----G---------T---------------- 5523
B.GB.86.GB8_46R -------------------------A---------------------------------GG-----------T------------------------------------...............-----C---T-G-G-----G-------------------------- 6000
B.GE.03.03GEMZ004 ---------A-----------------------------A--------------A-----G-----------------------------------T------------...............---------TC--G-----G------T------------------- 5179
B.HT.05.05HT_129389 ---------A-TG-----------------------------------G----------GG----------M------T--C-------R--------A----------...............-----C---T---------G-------------------------- 5187
B.IN.x.11807 -----------------------A-----------------------------------GG------------TC------------------C---------------...............-------------------G------------A------------- 5327
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------C---------------T----------------C----------------GG---C----------A-------------GC------------------...............-----C-------------G-------------------------- 5188
B.JP.05.DR6538 -------------------------------------G-------------C-------GG----------AT--------------------C---------------...............----------C--A-----G-------------------------- 5987
B.KR.04.04KMH5 --G---------------------------------------------------------G--CC-------------------------------T--A-----T---...............-----C-------A-----G---------A-A-------------- 5958
B.MM.99.mSTD101 -------------------------T-------T--------------------------G--------------------------------CAAT-GCT----TA--AGTGCTGCTTCATGCAG-----------A-----G-----------T-------------- 5385
B.NL.00.671_00T36 --G---------------C-----------------------------------------G----------A-------------------------------------...............----------C--G-----G-------------------------- 5545
B.RU.04.04RU128005 -------------------------------------G----------------------G------------GCC--T------------------------------...............-------------A-----G-------------------------- 5471
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------------T-------T--------------------------G--------------------------------C---------------...............-------------A-----G-----------T-------------- 5194
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----------------------------------------------------------GG----------A---C------------C----------------Y---...............--G--C-------------G-----------G-------------- 5200
B.TW.94.TWCYS ---------T-----------------------------------------C--------------------------------------A--------G---------...............--C--------G--------A------------A------------ 5981
B.UA.01.01UAKV167 --G--------------------------------------------------------GG--------C-----A---------------------------------...............-----------G-----G-G-------------------------- 5206
B.US.07.CR0027M ---------T---------------------------------------------------------------------------------------------------...............-------------------G-------------------------- 5232
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------C----------------------------------------------G-----------A---G---------------------------------...............-------------------G-------------------------- 5179
B.YE.02.02YE507 -------------------------T-------------T--C-----------------G---C--------GC---------C-----------------C--T---...............--G-----T-C--------G-------------------------- 5197
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------G--------T--------C-----------------G------------CC----------------------------------...............----------CG-A-----G----------GT-------------- 5415
C.AR.01.ARG4006 -----------------------A---------------C------------------------C----C--T--A--------------A--CA---A------T---...............-----C--TC-G-------G---------T---------------- 5164
C.BR.04.04BR013 -----------------------AC--------------C-----------------------CC----C-AT-G---T----------GC--CA-T-A------T---...............-----C--TC-G-------G---------T---------------- 5444
C.BW.00.00BW07621 -----------A-----------AC--------------C------------------------C------AT--G----T---C----GT---A---A------T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T--A------------- 5333
C.CN.98.YNRL9840 -----------------------AC--------------A-----------------------------C-AT--C--T---------T-C---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------- 5167
C.CY.05.CY040 -------------A---------A---------------C-------------------------------ATC-G------------T-C---A---A------T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------- 5185
C.ES.07.X2118_2 -------------A---------RC-----R--------C-----------------------------C-AT--C--T---------T-T---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-------G------A--T---------------- 5396
C.ET.02.02ET_288 -----------------------AC--------------T-----------C------------C----C--T-----T---------------A---A------T-C-...............-----C--TC-G-------G-------------------------- 5182
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------------ACT-------------C--------------------------------T--G----T---C-----A--C----A------T-C-...............-C---C--TC-G-------G---------T---------------- 5161
C.IL.98.98IS002 ---------A-------------AC--------------C-------------------------------AT--G--T-T-------------A---A------T-T-...............-----C--TCAG-A---G-G---------T---------------- 5314
C.IN.03.D24 -----------------------AC--------------C-------------------GT--------C-A--CA--T-T--------GA---A---A------TGC-...............-----C--TC-G-------G---------TC--------------- 6016
C.KE.00.KER2010 -----------T-----------A---------------T-----------C-----------------C-AT-CG--T-----------A---A---A------T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------- 5161
C.MM.99.mIDU101_3 -----------------------AC--------------C------------------G----------C-AT---------------CGC---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------- 5334
C.MW.93.93MW_965 ---------C---A---------AC-----A--------C-------------------------------AT-GG--T--C--C---CGC--C----AC-----T-T-...............-----C--GCAG-------G---------T---------------- 5167
C.SN.90.90SE_364 -----------------------AT--------------C-------------------------------AT--G--T---------CGC---A---A------T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------- 5149
C.SO.89.89SM_145 ----------------------GA---------------C---------T----A----------------AT-----T---------CTC---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------- 5201
C.TZ.02.CO178 -----------------------AC--------------C-----------C-----A-----CC------ATC-G------------C-C---A---A------T-T-...............-----C---CAG-------G---------T---------------- 5161
C.US.98.98US_MSC3018 -----------------------AC--------------C-------------------------------AT-----T---------TCC---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------- 5155
C.UY.01.TRA3011 -----------------------AC--------------C-----------------------------C-AT--C--T-T---------A--CA---A------T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T---------------- 5151
C.YE.02.02YE511 -------------A---------A-T-------------T-------------------G---C-----C-AT--A--T--C------GCC--C----AC-----T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------- 5155
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------------A---------ACT----A--------A-----------------------C-------ATGGG--T-----C-----A--CA---A------T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------- 5384
C.ZM.02.02ZM108 -----------------------AC--------------T------------------C-G---C----------A----T---C---T-T---A---A---C--T-T-...............-----C--TCAG-------G---------T--A------------- 5949
D.CD.83.ELI ---------T-------------AC--------------C-------------------GG---C------A---G--TC------------------A--------C-...............-----C---T---AC----G-------------------------- 5526
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------T-------------AC--------------A-----------------A-GT----------A-TCA--T---------C---------A----------...............C----C-------AG----G-------------------------- 5179
D.CY.06.CY163 ---------T-------------AT--------------C-----------------A-GT----------A-TCA--T----------G--------A----------...............TGC--C--------G----G-------------------------- 5188
D.KE.97.ML415_2 --------------------A--AC--------------C-------------------GT---C--C---A---G--T-------------------A----------...............-----C--------G----G-------------------------- 5446
D.KR.04.04KBH8 ---------T-------------AC--------------A-------------------GG----------A-------------------------C-----------...............-----C---T---AG----G-------------------------- 5939
D.SN.x.SE365 ---------T-------------AC--------------C--------------------G---C------A---C--T-----------------T-A----------...............AA---C-----------G-G-------------------------- 5997
D.TD.99.MN011 ---------C-------------ACT-------------C-----------------A-GT---T------G-TCA--T----------TT-------AC--------G...............C----C-------------G-------------------------- 5204
D.TZ.01.A280 ---------T--------C----AC--------------T-------------------GG---C------A------T-------------------A------T---...............AA---C--------G----G-------------------------- 5181
D.UG.99.99UGK09958 ------------------------G--------------C-----------------C--G---C------AT--G--T--------------C----A------T---...............T-G--C--------G----G-------------------------- 5179
D.YE.02.02YE516 ---------T--------C----AC----------------------------G---G-GT---C------G-CC---T-----------A--------C-----T---...............-----C--------G----G-------------------------- 5191
D.ZA.90.R1 ---------T-------------AC--------------C--------------------G---C------A---G--TC------------------A---------G...............C----C------T-C----G---------T---------------- 5329
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------AAT-A---------ACT----T--------C-----------C-------C----C---------------T-------GTC---------------T-C...............CGC--C--T-C---G--G-G-------------------------- 5083
F1.AR.02.ARE933 -----------T-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C-------------T---------CG---------------TT-C...............CGG--C--AGC-CGG--G-G-------------------------- 5274
F1.BE.93.VI850 ------------------------CT----T--------T-----------C-------C----C----------A--T---------CGA------------------...............TGG--C--T-C---G--G-G-------------------------- 5320
F1.BR.07.07BR844 ----------AT-----------AC-----T--------C-----------C-------C----C----------A--T---------CGC--------------TT-C...............TGG--C--T-C---G--G-G-------------C------------ 5761
F1.ES.x.P1146 -----------------------ACT----T--------T-----------C-------C----C-C----A---A--T-----------T---------------T-C...............CAC--C--TGC---G--G-G-------------------------- 5257
F1.FI.93.FIN9363 -----------T-----------ATT----T--------C-----------C------CC----C------A---A------------CG----------------T-C...............TGG--C--TGC---G--G-G-------------------------- 5309
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------A-T-----------ACT----T--------T--A--------C-------C----C----------A--T---------------------------T-C...............TGC--C--TGC---G--G-G-------------------------- 5182
F1.JP.04.DR6082 ------------------------CT----T--------T-----------C------GC----C----------A------------CGA--------------T---...............TGG--C--T-C---G--G-G-------------------------- 5952
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------------ACT----T--------T-----------C-------C----C------A--GA--------------A---------------T-C...............CAC--C--T-C---G--G-G-----A-------------------- 6004
F1.RU.08.D88_845 -----------T-----------ACT----T--------C-----------C------GC----C----------A---------------------------------...............CGG--C--T-C--TG--G-G-------------------------- 5439
F2.CM.97.CM53657 ---------AATG----------A---------------T------------------G-G---C------AT--A--T--C---------------------------...............T-G--C--T-C--GG--G-G-------------------------- 5173
G.BE.96.DRCBL --GG-----T--G----------A---------------------G--G---------------C-C----A-----------------GTGT-GCTGCATTG...---...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5937
G.CM.04.178_15 --G------T--------------T--------------T-----G--G----------------------A---G------------GT--------GG---------...............-----C--TC-GGAC----G-------------------------- 5501
G.CU.99.Cu74 --GG-----C--G----------AC--------------T--------G----------------------A-----------------GA-------GG-----T---...............AG---C--TC--CAC----G-------------------------- 5584
G.ES.05.P962 --GG-----T--G----------AC--------------T-------------------------------A---A------------GT------T-GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5463
G.GH.03.03GH175G --GG-----C--------C----AT--------------T--------G----------C----C-C----A---A--T-----C---GT--------GG-----T---...............-----C--TT-G-AC----G-------------------------- 6020
G.KE.93.HH8793_12_1 --G------C-------------AC--------------C-----G--G-----------G----------A---G-------------TA-------GG-----T---...............-----C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5380
G.NG.01.01NGPL0669 --GG-----T--G----------AT--------------T-----G--G----------G-----------A---C----------------------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5185
G.PT.x.PT2695 --GG-----C--G----------AC--------------T--------G--------------------------A------------GT--------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5922
G.SE.93.SE6165 --GG-----C--G----------AC--------------T-----G--G---------------C-C----A---A--T-T-------GT--------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5377
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Tat exon 1 start Vpr end Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 AGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAA...............GTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGA 5981
Vpr (frameshifted) _R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__.__.__.__.__.__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__
Rev exon 1 _M__A__G__R_
H.BE.93.VI991 --G------C-------------AC-A------------C-----------C-------G-----------A------T--------------C----A----------...............T-A--C--TT---AG----G---------T-A-------------- 5369
H.BE.93.VI997 ---------C-------------AC-A------------C----------A-------------C------A------T---------C----CA--------------...............T-G--C--TT---AG----G---------T---------------- 5304
H.CF.90.056 ---------C-------------A---------------C------------------C------------A------T--------------C----A----------...............A-G--C--TT---AG----G------A--T---------------- 5327
H.GB.00.00GBAC4001 --G------C-------------A---------------C--------------A--C-------------A-GGC--T-----------T--C----A----------...............T-G--C--TT---AG--G-G---------T---------------- 5498
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G------T-------------ACA-------------T--G-----G--C--------G----------A-C-G--T-----C----G--------A--------C-...............T-G--C--TT---AG--G-G---------T---C------------ 5174
J.SE.93.SE9280_7887 --G--------------------ACAG------------T--------------------------------T-----T-------------------A------T---...............--G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------- 5294
J.SE.94.SE9173_7022 --G--------------------ACAG------------C--------------------------------T-----T-------------------A------T---...............--G--C--TC--CAG--G-G---------T---------------- 5295
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G----------------------ACA-------------T--G-----------A-----------C----A-C-G--T-------------------A------T---...............C-A--C--TT-GCAG--G-G---------T-G----------G--- 5172
K.CM.96.96CM_MP535 ---------T-------------ACA-------------C--A----------------------------A-C-G------------CG--------A----------...............A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A------------ 5176
01_AE.CF.90.90CF11697 --G---------G-----------C--------------C-----G-------------C-----------G---G--T-----------A-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A---G-G-------------------------- 5929
01_AE.CN.07.07JSWX045 --G---------G----------AC--------------T-----G-------G-----C----AA-----G---G--T--C-------TT---GT--GG---------...............C-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------ 5179
01_AE.HK.04.HK001 --G--------------------AC--------------T-----G------A------C---C-----------G--T--C-------TA----C--GG---------...............T-A--C--TC-G-A-----G-------------------------- 5342
01_AE.JP.x.DR0492 --G--------------------AC--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C-------GA-------GG---------...............C-A--C--TC-G-AC----G-------------------------- 5992
01_AE.TH.04.BKM --G--------TG----------AC--------------T-----G-------------C-----------G--CG--T--C-------TA-------GG---------...............C-A--C--TC---A-----G-------------------------- 5932
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --G---------G----------AC--------------T-----G--G----------C-----------G------T--C--------A-------GG-----T---...............A-A--C--TC-G-A-----G-------------------------- 5185
01_AE.VN.98.98VNND15 G-G----A----G----------AC--------------T-----G-------------C----AA-----A--CG--T-----------A-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A-----G-------------------------- 5235
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --G------C---A---------A---------------C--C--G--------A---GC----C------G---A--T-----------A--C----GG-----T-C-...............A-A--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5167
02_AG.CY.05.CY048 --G--------TG-----------C--------------T--C--G-----C-------C-----------G---A--T--C-------T---C----GG---------...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5179
02_AG.ES.06.P1261 --G--------TG-----------C--------------C--C--G------------GC-----------G---G--T--C-------T---C--T-GG---------...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5418
02_AG.FR.91.DJ263 --G---------G-----------C--------------C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-------TA--C----GG-----T---...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5328
02_AG.GH.03.03GH181AG --G--------TGA----------C--------------C--C----------------CC----------A---G--T--C--------A--C----GG---------...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 6004
02_AG.LR.x.POC44951 --G------T--------------CA-------A-----T--C--G-------------C------G----G---G--T--C------GC---C----GG-----T---...............T-G--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5975
02_AG.NG.01.PL0710 --G--------TG-----------C--------------C-----G-------------C-----------G---G--T--C-------TA--C----GG---------...............T-G--C--TC-G-A---G-G-------------------------- 5164
02_AG.SE.94.SE7812 -----------TG-----------C--------------C--C--G-------------C-----------G---A--T--C-------TC-------GG---------...............T-A--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5352
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --G--------TG----------A---------------C--C----------------C-----------G---G--T--C------TT---C----GG---------...............T-A--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5177
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --G---------G-----------C--------------C--C--G------A------C-----------G---A--T--C--------A--C----GG---------...............T-G--C--TC-G-AC--G-G------------A------------- 5176
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --G------T-TG-----------C--------------A--C--G-------------C-----------A---G--T--C-------T---C----GG---------...............T-G--C--TT-G-AC--G-G-------------------------- 5170
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------------------C--------------------------------------------TC-----------...............-----------G-A-----G-------------------------- 5206
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..GG------------------GAC--------------C-----G-------------C-----A-----A---G--T-TC----------------GG---------...............-----C--TC-G-A-----G-------------------------- 5350
05_DF.BE.x.VI1310 ---------T-------------AC--------------T-------------------GG----------A-C-G-------------T--------A----------...............AA---C--------G----G-------------------------- 5362
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------------A-A-------------T--G----------G------G--------------A----------------------A--------C-...............--G--C--TC---AC--G-G---------T---------------- 6008
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------A-T-----T-T--------------------------G--------------------------------C---------------...............-----------G-A-----G-----------T-------------- 5315
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------------------AC--------------C------------------G----------C-AT--C------------CGC---A---AC-----T-T-...............-----C--TCAG-A-----G---------T---------------- 5163
09_cpx.GH.96.96GH2911 --GG-------TG----------AC--------------C------------------GC-----------A---A--T--C-------GA-------A----------...............CAC--C---T-G-AC----G-------------------------- 5185
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------A------C------AC--------------C--C--------C-------------------AT--A---C--------GCA---A---A------T-T-...............-----C--TCAG------AG---------T---------------- 5359
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G--------------------ACA-------------T--G--------C--------G----------A-C-G--T-----------A--C----A----------...............CA------TC---AG----G---------T--A------------- 5344
12_BF.AR.99.ARMA159 C----------T-----------ACT-------------C--C--------CA-----TC----C----------A--T---------CG---------------TT-C...............TGG--C---G---------G-------------------------- 5985
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------T-------------A-A-------------C--G---------------------C----------G--T--------------------------T---...............-----C-----------G-G-------------------------- 5385
14_BG.ES.00.X605 --GG-----C--G----------AT--------------T--------G--------------------C-----A-------------TA-------GG---------...............-----C--TC-G-AC----G-------------------------- 5418
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G------C--G-------T--AC--------------T-----G-------G-----C-----------A------T--C-------TA-------GG---------...............A-A--C--TC-G-A-----G-------------------------- 5376
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------T-------------AC--------------C--------C----------GG----------A---G--T----------G--------A------T-C-...............--G--C---C---AC----G-------------------------- 5340
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------AT-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C---------GA--T-T-------G----------------TT-C...............TGG--C--T-C--------G----------AA-------------- 5194
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------------ACA-------------C--G----------------------------A------T----------GA-------A------T---...............C-A--C--TT---AG----G---------T---------------- 5285
19_cpx.CU.99.CU7 --GG-----C--G----------AT--------------T-----G--G----------------------A--CA-----------------------------T---...............C-G--C--T-C--AG--G-G-------------------------- 5206
20_BG.CU.99.Cu103 --G------C-------------AC--------------T-----G--G----------------------A---G------------GT--------GG-----T---...............-----C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5446
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------T-------------AC--------------C-------------------GG----------A---G--TC---------G--------A-------AT-...............AAG--C---T-G--G----G----------CG-------------- 5185
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------TG-----------C--------------T-----G-------------C---G-------AT-----T-T-------GT--------GG---------...............-----C--TC---A-----G-------------------------- 5188
23_BG.CU.03.CB118 --G------C--G----------AT-----C--------T-----G--G----------------------A---G-------------T--------GG-----T---...............-----C--TC-G-A---G-G------A------------------- 5423
24_BG.CU.03.CB378 --GG-----T--G----------AC--------------T--C--G--G----------------------A---G------------GT--------GG-----T--G...............C----C--TC-G-A-----G-------------------------- 5411
25_cpx.CM.02.1918LE ---------C-------------ACA-------------T--------------A---GG----C------A-----------------G---C-----------T---...............-----C--T----AG--G-G-------------------------- 5188
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --G---------G-----C-G--ACA----C--------C-----G------------------C------A---A------------C---------AC--------G...............C----C--T-----C----G---------A---------------- 5985
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------C--------C----AC-----A--------T--G-----------A----------------A-C-G--T----------G--------A----------...............CA---C--TT---AG----G---------T-T-------------- 5971
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------C-A--C-----G----------GG----------A---A---------------------C-----------...............-----------G-A-----G-------------------------- 5346
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------------C-----G----------G-----------A---A---------------------------------...............-----C-------------G------------A------------- 5384
31_BC.BR.04.04BR142 ---------T-------------A---------------C-----------------------------C-AT-----T--C-------GA--CA---A------T---...............--G--C--TC-G-------G---------T---------------- 5452
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------A----------A--A-A----A--------T--G----------G------G---C-G------CCA--T-------------------A-------T-C...............A-G--C---T---AC--G-G---------T-A-------------- 5615
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --G--------TG----------AC--------------T-----G------A------C-----------G------T--C-------GA-------GG---------...............T-A--C--TC-G-A-----G-------------------------- 5359
34_01B.TH.99.OUR2478P --G--------------------AC--------------T-----G-------------C-----------G---G--T--C--------T-------GG---------...............C-A--C--TC-G-A-----G-------------------------- 5182
35_AD.AF.05.05AF095 --GG-----T-TG-----C---GAC-----T--------C--C--G-------------C---GC------A---G--T-TC------GT----A---A------T---...............-----C--TC-G-AC----G------------A------------- 5173
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --G--------TG----------ACA-------------T-----G-----C-------G-----------A---C--T-T------------C----GG---------...............-----C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5186
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --G------C-------------AT--------------------G--G----------------------A---C--------C--------C-----------T---...............-----C--T-C--A---G-G------A------------------- 5171
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------AAT-----------A-T-------------C-----------C-------C----C------A---A------------CG---------------TT-C...............TGG--C--T-C---G--G-G---------A---C------------ 5403
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G------T--------------------------------------------------G-----------T--A-----------------C---------------...............----------C--------G-------------------------- 5457
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --G------T--------------------------------------------------G-----------T--A-------------G-------------------...............-----C--------C----G-------------------------- 5463
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------A---------AGT-----------G----------------------------C----------------------G-------------------...............-----C-------G-----G-------------------------- 5518
43_02G.SA.03.J11223 --GC-------TG-----------C--------T-----C--C--G-------------C-----------G---G--T--C-----------C----GG---------...............T-A--C--TC-G-AC--G-G-------------------------- 5505
N.CM.95.YBF30 --G------A---------------T-------------T-----------C--A--------A-----C-AT----------------GA-------A---C---TT-...............TA---C----C--AG----G------------A------------- 5571
N.CM.97.YBF106 --G----------------------T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-AT--G--------------A--C----A---C--TATG...............TG---C----C--AG----G------------A------------- 5569
N.CM.02.DJO0131 --G----------------------T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-ATGGA------------T-T--C----A---C--TATG...............TG---C----C--AG----G---------A--A------------- 5483
N.CM.04.04CM_1015_04 -------------------------T-------------T--------------A--C-----A-----C-AT--G--------------T--C----A------TGTG...............-----C----C--AG----G------------A------------- 5482
O.BE.87.ANT70 ---------T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T...............---------G---G---G-GT--G--A------------------- 6037
O.CM.x.BCF06 ---------T------------GA-A--CCT--T---C-T--C--T--G--CA-A--CC----CC------AT-----------C---CGC--C--T-A---C---TTT...............--C-------C--AG--G-GT--G--A------C------------ 6045
O.CM.91.MVP5180 ---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--G--CA----CC----CC------AT-----------C----GA--C----A-------T-T...............----------C--AG--G-GT--G--A------C------------ 6021
O.CM.96.96CMA102 ---------T------------GAGG-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CCM-----AT--G--------C----GC--C----A-------T-T...............----------C--G---G-GT--G--A------------------- 5482
O.CM.97.97CMABB447 ---------T------------GAGG-GCCC------C-T--C--T-----------CCC---CC----C-A-GC---------C-----A--C--T-A-------T-T...............C---------C--AG--G-GT--G--A------C------------ 5484
O.CM.98.98CMA104 ---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT-----------C----GC--C----A-------T-T...............------C-TG-G-G---G-GT--G--A------------------- 5478
O.CM.99.99CMU4122 ---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT--G--------C-----A--C----A-------T-T...............----------C--GC--G-GT--G--A------------------- 5477
O.FR.92.VAU ---G-----T--CA--------GA-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC------A-GC---------C---C-A--C----A-------T-T...............C---------C--AG--G-GT--G--G------C------------ 5558
DO.FR.08.RBF208 ---------T-------------AC--------------C-----------C-----A-GT----------A-TCA-----C------C--------------------...............T----C----C--AG----G-------------------------- 5441
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC------AT--G--------C---GCA--C----AC------T-T...............--------TGC--GC--G-GT--G--A------------------- 6045
O.US.x.I_2478B ---------T--------C---GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CCC---CC-------T--G--------C-----A--C----A-------T-T...............----------C--GC--G-GT--G--A------------------- 6048
O.US.97.97US08692A ---------T--------C---GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CCTG--CC-------T--G--------C-----A--C----A-------T-T...............----------C--GC--G-GT--G--A------------------- 5443
O.US.99.99USTWLA ---G-----T--------C-A-GAGA-GCCC------C-T--C--T------AGC--CC-G--CC------AT-CC--------C----GT--C----A-------ATT...............----------C--AG--G-GT--G--A------------------- 5475
P.FR.09.RBF168 ---C-----C-A----------GAC--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A----A---------C--C---GCC--C----A-------T-T...............----------C--AG--G-GT--G--G------------------- 6022
CPZ.CD.90.ANT ...C-----C--C-----CG--GA-AC-CCT--A---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C-AT--C--T--C------TGC-----T-AC-------CT...............C-C--C----C--A-----G---G--G--T---------------- 5413
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---G-----A---A----G---GACT----A--A-----C--------G--CA-A----G---A-AA--C-AT--G----T---C-----------T-A------TAT-...............C----C--T-C--AG----G-------------------------- 5522
CPZ.GA.88.GAB1 TCC------T---A--------GAC--G-----------A--C-----C--------A-G---A-T-----AT-----------C---GCT-----T-A---C--TAT-...............TA---C----C--A-----G------A------------------- 6044
CPZ.TZ.00.TAN1 ..................----CAGG---CA--A---G-A---------GC-GCA---G----AC-------A--C--T--C--------A--C-------------C-...............-----C--T-CG-A------A-----A------------------- 5619
CPZ.US.85.US_Marilyn --G------T-------------ACA----------------G--------C--------G--------C-AT--------C--------------------C--TGTG...............--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------- 6052
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu start (ACG in HXB2)
B.FR.83.HXB2 AGCGGAGACAG......CGA...CGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAG...............................TAAGTAGTACATGTA..ACGCAACCTATACCAATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATA 6109
Tat exon 1 K__R__R__Q__.__.__R__.__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Vpu _T__Q__P__I__P__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I_
Rev exon 1 _S__G__D__S__.__.__D__.__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
A.CD.02.02CD_KTB035 ------C---C......---...---G--A--TC---C-G----A--GA-------AA-CA-A--C--------..................................TG----------..-T-TCT-T-T-GGA----TGGT-----A-----C--A-------TT-C 6099
A.SN.01.DDJ369 -----------......---...---G--A---C-----G--A-A--GA------GAA-C--G--CG-------.....................TAAGTAGTAGC--T-----T-----..-T---GG--C-GGA---CTGT------A---G-C-GA--------G-- 5322
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------......---...---G--C---C---AGG--A-A---A-T-----AM-C--G--C--------.....................TAAGTATAAG--TT-----T-----..-T-ACT---T-GGA---CTGGT---------G-C-G-----T--GC-- 5326
A1.CY.06.CY171 ----------C......A--...--TG--A---C---C-G----A--GA-------A--C--A-----------...........................TAAG--CTA-A--A-----..-T-AC----T--GA---CTAT----------------------TGGCT 5320
A1.GE.99.99GEMZ011 ----------C......A--...T-CG--A---C---C-G----A--GA-------AT-C--A--C--------...........................TAAG--CTA-A--A-----..-T-AC----T--GA---CTAT-----------------G----TGT-T 5296
A1.IT.02.60000 ---------GC......A--...---G--A---C--------A-A--GA-------AA-C--A--C----C---...........................TAAG--CTC-A--G-----..-T-AGC---C-G-A---CTGT------A-----C-G-------T-GGT 6117
A1.KE.02.ML1990 ------A----......---...---G--C---C---C-G----A--GA-------AA-C--A--C--------..................TAAGTATTAGTAAAT----TATGTAA-G..TT-TCTA-CT-G-AT--CTG--------C--G-C-GA-------GC-- 5444
A1.RU.08.PokA1Ru ----------C......A--...--CG--A---C---C-G----A--GA-------AA-C--A-----------...........................TAAG--CTA-A-TA-----..-T-TT----T--GT---TTGT------------------A---TGT-T 5615
A1.RW.93.93RW037A -----------......---...---G-CA---C---AGG----A--GA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTAGTAA---T-----------..-T-TCT---T--GA---CTGT-------C--GGC-G-----G--GC-- 6111
A1.SE.95.SE8538 ------A----......---...---G--A---C----GG--A-A--GA-------AA-C--A--C--------......TAAGTATTAGTAGTGAGTATATGTAATGTCT-CTTTA-A-..-TCTCTG--T--GA---CTGGT---------G-C-G-----G---C-- 5332
A1.TZ.01.A341 ------AG---......---...---G--A---C----GG--A-A--GAC------AA-C--G--CG-------............................TAAGT-TC--ATGTAA-G..GT-TCG---T-G-AC--CTGC----------G-C--A-------GC-- 5313
A1.UA.01.01UADN139 ---------CC......A--...--CG------C---C-G----A--GA-------AA-A--A-----------...........................TAAG--CTA-A--A-----..-T-AC----T--GA---CTATA---------------------TGTCT 5311
A1.UG.99.99UGA07072 -----------......---...----------C---A-G----A--GA-------AA-C--G--C--------...................TA.AGTAGTAGTA-TTA----T-----..-T-ACT---T-GGA---CTCT----------G-C-G-----G--GC-- 5318
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---------GA......--T...---G--T---C--CA-G----A--GA-------AA-C--A--CA-------...........................TAAG--TTA----G-----..-T-AC----T-GGA---CTGT-------C--G-C-G--------GC-- 5553
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------CC......---...---G--C--G-----GG--A-AC-GA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTAGTAG---TC-A--T-G---..-T-TC----T--G-----C-GT---------G-C-G---------TC- 5458
A2.CY.94.94CY017_41 ----AC---CC......---...----AGC--TC--CA-G--A-A--GAC------AA-C--A--C--------.....................TAAGTAGTAG---T--A--T-----..-T-TT----T--GT----T-G----------G-C-GA-------TT-- 5475
B.AR.04.04AR143170 -----------......---...----------C--GCG---------GC------------------------...............................-G------------G..-T-------T---AG----C----------------A------T-GC- 5309
B.AU.04.PS1038_Day174 -----------......---...----------C---AG-----G------R----------T-----------...............................-R-------A-----..-T----T-CT--AMT---T------------G-------------GG- 5322
B.BO.99.BOL0122 -----------......---...------T---C--CAG------------------T-C-----C--------...............................-G-------T-----..-T----T--T--AT----T--------------------------GC- 5328
B.BR.05.BREPM1081 -----------......---...------T---C----G--TA----G---------A----------------...............................-G-------------..-T-A-----T---A-----C------------T----------T-GG- 5612
B.CA.97.CANB3FULL -----------......---...----------C---AG-----G------------T----------------...............................--------------G..-T---CT--T---A-----------------T----A--------GC- 5400
B.CN.05.05CNHB_hp3 --A-A-----A......---...------A---C---AG-------A----------T-------C--------......................TAAGTAATA--T---A-G--ATCT..TT----G--T--A-C--TT-T-----------T---A------T-GC- 6116
B.CO.01.PCM001 -----------......---...------T------CAG-----A---T------G---C---------CT---...............................------C-G-C----..-T---CG--T---A----TC------------T---------A--GC- 5310
B.CU.99.Cu19 -----------......---...---------------G-----G-------------AGA-------------...............................-G-------------..-T---TT--T---AG---T--------------------A-----GC- 5655
B.CY.06.CY165 -----------......--T...------A---C---AG--------GT------G-T-C-----C--G-A--A...............................A-----A--A-----..-T---C---T---AG---T-----------T------------T-GC- 5367
B.DE.86.D31 -----------......---...----------C-G-AG------------------T----------------...............................---------------..-T----T--T---A-G---C-----------------------T-GC- 5654
B.DK.04.PMVL_012 -----------......---...------T---C---AG------C-C--A--------------C--------...............................---------------..-T-------T--GTG---T-------------T-------C----GC- 5475
B.DO.05.05DO_160884 -----------......---...---M-----G----AG---------Y--------T----------------...............................------A--------..-T---CT--W---A-G--A--------------------------GC- 5319
B.EC.89.EC003 -----------......---...------A---C----G-----A---A--------T-C--------------...............................------A--T-----..-T-A-C---T--GA-T--TC-------A-----------------G-- 5233
B.ES.07.X2231 ----------A......---...----------C-----G----G----------G-T------------A---...............................---------------..-T-------C--GA----T--------------------------GC- 5571
B.FR.92.92FR_BX08 -----------......---...------C---C---AG---A-----G--------T----------------...............................---------------..-T----T--T--GA----T--------------------------G-- 5316
B.GA.88.OYI -----------......---...----------C---AG-----A------------T----------------...............................------A--------..-TAT-CT--T---A----T------------------------T--C- 5651
B.GB.86.GB8_46R -----------......---...------CT--C-G-AG---------T--------T-------C--------..................................TA......A---..GTAT-TGTA----A----T--A-----------C-----------GG- 6119
B.GE.03.03GEMZ004 -----------......---...----------C-A-AG-----G-A-----------AAA-------------...............................--------------G..-T--TTG-CT--AAT---T------------G-C--A--------GC- 5307
B.HT.05.05HT_129389 --A--------......---...------R--TC---AR-------------------AG--------------...............................-G-------Y----R..-T----T-YT--YAWR--T--------------------------GY- 5315
B.IN.x.11807 -----------......A--...---C------C---CG--T----AGA--------T--T-A--C--------...............................---------------..-T------CT--GT-T---C-------------------------G-- 5455
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------C-......---...---C------C-G-AGG----TC----------AT----A-----G-----...............................---------------..-T----T--T--GAG---A----------------------------- 5316
B.JP.05.DR6538 -----------......---...---G--C---C---AGG-----------------T-------C--------............................TAAGT----A--------..-T---G-T-T--GA----TC-----------------------T--C- 6118
B.KR.04.04KMH5 -----------......---...----------C----G---A-A---A--------T-------C--------...............................------A-------G..-T-------T--GT--------------------------------C- 6086
B.MM.99.mSTD101 ----A-----A......GAC...GA-CAGC---C---AG----C------------------T-----------...............................---------T-----..-T----G--T--ATC--TTGG-----------C------------GC- 5513
B.NL.00.671_00T36 -----------......---...------A---C----G------------------TA---T-----------...............................------A--T-----..-T----T--T--A--------------------------------GC- 5673
B.RU.04.04RU128005 -----------......---...------T---C-----G----G--G---------T-C----------T---...............................---------------..-T----T-CT--GMR----C-----------G-------K-----GY- 5599
B.TH.00.00TH_C3198 ----A------......---...--------------AG----------------G------------------...............................------A--A-----..-T----A-CT--A-C--TT-------------C------------GC- 5322
B.TT.01.01TT_CRC50069 --A--------......---...----------C--GAG---------T--------T-------C--------...............................---------------..-T----T-CT--SW-----C-------AC----------A---YRGY- 5328
B.TW.94.TWCYS -----------......---...------A---C-------------------------GA-------------...............................---------------..-T---G---T---AT---T--------------------------GC- 6109
B.UA.01.01UAKV167 -----------......---...------C---C---AG-----G--G---------TAC-----C--------...................TAAGTAGTACATGT-A-GCA-TCCT--..CA-AC-G-AGC-AT-G---C-TTG---A-------GA------T-GC- 5346
B.US.07.CR0027M -----------......---...----------C--CAG---A-----A--------T----------------...............................---------T-----..-T--C-T--T--TAT---TATT-----A-----------------GC- 5360
B.UY.01.01UYTRA1179 -----------......---...---------TC---AG-------------------AG-----C--------...............................---------T-----..-T-------T---A-----------------------------T-GC- 5307
B.YE.02.02YE507 -----------......---...------C---C---AGG-----------------T-C-----------T--...............................---------------..-T-------C---ACT---C-------A-----------------GC- 5325
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------......---...---C------C---AG-----G----------G-T-C-----C--------...............................---------A-----..-T----T--T--GT-------------------------A---T-GC- 5543
C.AR.01.ARG4006 -----------......---...-----C----C--CT-G-G--G--GA-------AACCT-A-----G-----......................TA.AGTATTCC-TAGCAGATGT-G..TTAG-MWTAGATTAT-G-T---G-----G------GA--------C-- 5300
C.BR.04.04BR013 -----------......---...-----C---TC-TCA-G----G--GA-------AA-CT-A-----------.........TAAGTATTCAATAGTAGATGTAATGC---ACTTAAC-..TATAG-GTAGATTAT-G-T---G-G---G------GA--A-----C-- 5594
C.BW.00.00BW07621 ----------A......---...---CAC----C--CAGG----A--GA-------AA-C--A-----------.........TAAGTACTAAATAGTAGATGTAATGA---AGTTAA--..G-TGC-GTAGATTAT-G-A---G-G---C----C-TA--A-----C-- 5483
C.CN.98.YNRL9840 ---------G-......---...-----C----C-----G----G--GA-------AA-CT-A-----------...............................------TCTGTAA-G..TTAGGGATAGATTAT-G-T---G-----G------GA--------C-- 5295
C.CY.05.CY040 ----------A......---...--C--C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A-----------.........TAAGTAATAAATGGTAGATGTAATGT--AGTTTAT--..G-AAG-GTAGATTAT-G-T---------G------CA--------T-- 5335
C.ES.07.X2118_2 -----------......---...-----C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----------...................TAAGTATATGTAATGT---AGTTAT-G..GYAG--GTAGATTAT-G-T---G-G---G----------------TC- 5536
C.ET.02.02ET_288 -----------......---...--C--C----C--CA-G----G---GC-------A-C--A-----------.........TAAGTATCAAATAATAGATGTAATGT-TAGTTT-AC-..GAAAG-GTAGATG-T-G-----G-----G-------A--------C-G 5332
C.GE.03.03GEMZ033 -----------......---...-----C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----------..........TAAGTACTATATGGTATGTGTA-T--TAG--T-T--..G-AA--GTAGATTAT-G-T---G-----G------GA--------C-- 5310
C.IL.98.98IS002 -----------......---...-----C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--G-----------TAAGTACCACATAGTAGATGTAATGGTAGAC-T-C---ACTTAC--..GAAA--GTAGATTAT-G-T-----G--A-------GA------T-GC- 5473
C.IN.03.D24 -----------......---...-----C----C-----G----G--GA------GAA-AT-G-----------...............................------TCTGTAA-G..TTAG-TTTA-ATTAT-A-T--A--G---G------T---A-----T-- 6144
C.KE.00.KER2010 --T-------A......---...---C------C--C--GT---G--GA--------A-CT-A-----------...................TAAGTATATGTAATGT---ATTTAC--..G-AAG-GTAGATTAT-G-T---G-G---G-------A--------C-- 5301
C.MM.99.mIDU101_3 -----------......---...-----C----C-----G----G--GA-------AA-C--A-----------...............................------T-TGTAA-G..TTAG-GATAGATTAT-G-T---G-G---G------GA--------C-- 5462
C.MW.93.93MW_965 -----------......---...-----C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--------------.........TAAGTACTCAATAGTAGATGTAATGT---AGTTAA-T..G-AA--GTAGATTAT-G-T---G-G---G------GA--------C-- 5317
C.SN.90.90SE_364 -----------......---...-----CA---C--CA-G----G--GA-------AA-C--A-----------.........TAAGTACCAAATAGTAGATGTAATG----ATTTAC--..G-AA--GTAGATTAT-G-T---G-G---G------GA--------C-- 5299
C.SO.89.89SM_145 -----------......---...-----C----C-----G----G--GA-------AA-C--A-----------...................TGAGTATCTGTAATGT--AATTTAT--..G-AGG-GTAGATTAT-G-A---------G------TAGT------C-- 5341
C.TZ.02.CO178 -----------......---...---C-C-------CA-GT---G-AGA--------A-CA-A-----G-----.........................TAAGTAATT---A-GGTA-AC..TTCTT-GAAGATTAT-G-T---G-G---G------GA--------C-- 5295
C.US.98.98US_MSC3018 -----------......---...-----C----C--C--G----G--GA-------AA-CT-A-----------............................TAAGT-TAT---ATGT-G..TTAG--GTAGATTAT-G-A---G-G---C-------A--------C-- 5286
C.UY.01.TRA3011 -----------......---...-----C----C--C--G----G--GA-------AT-C--A-----------.........TAAGTATTCAATAGTAGATGTAATGT--CA-TTCA--..GAAA-GATAGACTAT-G-T-----G---GG------A--------TC- 5301
C.YE.02.02YE511 ----------A......---...--C--C----C--CAG-----G-AGA-------AA-CT-G-----------..........TAAGTACAAGTAGTAGATGTAATGT---ATTTAC--..G-AA--GTAGATTAT-G-A---G-----C------T---------C-- 5304
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----------......---...-----C----C--CA-G-------GA-------AA-C-----C--------.........TAAGTACTTAAAAGTAGATGTAATGA---ATTTATAT..G-AGG-GTAGATTAT-G-A---G-G---G------GT--------T-- 5534
C.ZM.02.02ZM108 -------T---......---...-----C----C--CA-G--ACA--GA------G-A-CT-G-----------..........TAAGTACTAATAGTAGATGTAATGA-TAATTTAC--..GAAA--GTAGATTAT-A-A--A--G---C------TA--A-------- 6098
D.CD.83.ELI -----------......---...---G--C---C---AGG-G-----G---------T-C--A--C--------...............................---------------..-T-------T--GGG---A---------C------------------- 5654
D.CM.01.01CM_0009BBY --A-AG-----......---...---G--C---C---AGGT----------------T-C--G--C----A---...............................---------------..-T----T--T--GAG---T-------------------------GC-- 5307
D.CY.06.CY163 --A-AG-----......---...------C---C---AGG--A-A------------G-C--G--C--G-----...............................---------------..-T----T--T--GAG---T---------C----------------C-- 5316
D.KE.97.ML415_2 --T--------......A--...------T--TC---AGG-G-----G---------A-C--A--C--------..............................TA-GTAG-----A---..-T-A-TG--C--GAG---TC----------------------A-GC-- 5575
D.KR.04.04KBH8 -----------......---...------C---C---AGG-GA----G---------T-C--------------..................................TA----ACATAT..GT-ATG-AACCTGT-G-GA---------K-------------A-GC-- 6064
D.SN.x.SE365 -----------......---...------A---C---AGG--A--------------T----G--C----A---...............................------A--T-----..-T---GT--T--GA----T---------C----A-T--------GC-- 6125
D.TD.99.MN011 --A-A---A-A......---...---G--CT--C---AG---A-A------------TGG--G--CA-G-----...............................-G------------G..-T-------T--GTG---T---------------------C---GC-- 5332
D.TZ.01.A280 -----------......---...------A---C----GG-GA----G---------A-C--A--C--------...............................---------------..-T-AC----T--GAG---AC--------C----------A----TTC- 5309
D.UG.99.99UGK09958 -----------......---...------A---C-----G-G-----GA--------A-C--A--C--------...............................--------------G..-T----T--T--GAG---T--------------------------C-- 5307
D.YE.02.02YE516 --A-AG-----......---...------T---C---A-G--A--------------T-C--G--C----A---...............................---------T-----..-T----A-CT--GAG---T--T-----------------A----GGC- 5319
D.ZA.90.R1 -----------......---...----A-C---C---C-G-GA----GA--------T-C--A--C--G-----...............................--------T------..-T-------T--GTG---T--------------------------T-- 5457
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----------......---...---C--T---C--C--G----A-AGTA------AA----G--C--G-----...............................---------T-----..-T-TCTTA-T-G......T--A-----A---T---G---------C-- 5205
F1.AR.02.ARE933 -----------......---...-AC---A---C---CGG--C-----TA-------A-CT-G--C--------.....................TAAGTATTGT---------T-----..-T-TC-TACT-GTT-GC-A---GC---AC-------A--------C-- 5412
F1.BE.93.VI850 -----------......---...-AC---A---C---A-G------AGTG------AA-------C--------.....................TAAGTAGTGT---A-----T-----..-T-TC-TA-T-GTT-GC-A---GG----C-------A--------C-- 5458
F1.BR.07.07BR844 -------G---......---...-AC---A---C-----G--A------A-------A-CT-G-----------.....................TAAGTACTGT---A-----T-----..-T--CTGA-T--TT-GC----AGC----C-------A--------T-C 5899
F1.ES.x.P1146 -----------CGACACA--...-AC---A---C---AG-----A--GTG------AA-C--G--C--G-----.....................TAAGTATTGT-------C-TC----..-T-TC--A-G--TT-GC-A---TG-----------CA--------C-- 5401
F1.FI.93.FIN9363 -----------......---...-AC---A---C---A-G------A-TA-------A-C--G--C--------.....................TAAGTATTGT--------GT-----..-T-TC-GA-T-GTT-GC-A--A-G-----------TA-------CC-- 5447
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------A......---...------A---C-----G--------GC---A--AA-C--A--C--G-----..........................TAAGTATTA-----T-----..-T-TCCAA-C-GTATG--T--T-------------TA--A-----T-- 5315
F1.JP.04.DR6082 -----------......---...-AC---C---C---AGG--------TA-------A-CT-G--C--------.....................TAAGTATTGT---T----CT-----..-T-TC-TA---T-T-GC-A--AGC---A--------A--------TC- 6090
F1.RO.96.BCI_R07 -----------......---...-AC---A---C---A-G-----CA-TA------AA-C--G--C--------.....................TAAGTATTGT---------T-----..-T-TC--A-G--TT-GC-A----G------------A--------C-- 6142
F1.RU.08.D88_845 -----------......---...--CG--A--YC---A-G------A-TA------AA-C--G--C--G-----.....................TAAGTATTGT---A---C-T-----..-T-AC-GAA---AT----A---G------------GA-------GC-- 5577
F2.CM.97.CM53657 -----------......---...---------TC---A-G----G---TA------AA-C--G--C--------...............................-------C-T-----..-T-TC-T--T-G-T--C-A---------------ATA----------- 5301
G.BE.96.DRCBL ------AG--C......---...---G--A---C---C-G----A--GA-------A--C--G--C--------.....................TAAGTAGAAA---A-----G-----..-T------AC--GA----TCT----------GC---A--------TCC 6075
G.CM.04.178_15 ------AG--C......---...---G--A---C--CAGG----G---A--------A-C--A--C--------.....................TAAGTAGTCA---T-----T-----..-T--T---AC---AG----CT----------G-C-----------T-C 5639
G.CU.99.Cu74 ------AG--C......---...---G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTACTGAC--T----CT-----..-T-A-GT-AT--GA----TCT----------G----A--A-----GGC 5722
G.ES.05.P962 ------AG--C......---...---GC-A---C--CAGG----A--GA-------AA-C--G--C--------TAAGTAGTTATAATCAGTATATGTAATGCAA-CGCA-TCG--ATC-..TTAG----AT--G------CTT---------G-C--A--------T-C 5622
G.GH.03.03GH175G ------AG--A......---...---G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTAGTAA---T--T--T-----..-T----T-CT--GA----TCT----------GGC--A---------GC 6158
G.KE.93.HH8793_12_1 ------AG--C......---...------C---C----G---A-A--GA-------AA-C--G--C--------.....................TGAGTAGTAA---T-----T-----..-T----T-AT--GA----TCT----------GGC--A--------T-C 5518
G.NG.01.01NGPL0669 ----------C......A--...-----CA---C-GCAGG----A--GA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTATTTA---T-----T-----..-T----G--T--GA----TCT--------G-G-------------GCC 5323
G.PT.x.PT2695 ------AG--C......---...---G--A---C-----G---CAC-GA-------AA-C--G--CG-------.....................TAAGTAGTAA---T-----T-G---..-T----T-AT--GG----T-T----------G-C--A--------GGC 6060
G.SE.93.SE6165 ------AG--C......---...---G--A---C-----G----A-AGGC-------A-C--G--C-----.CA...................GT.GAGTAGAAAA--T-----T-----..-T---GT-AT--GT----T------------G----A--------T-C 5515
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu start (ACG in HXB2)
B.FR.83.HXB2 AGCGGAGACAG......CGA...CGAAGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAG...............................TAAGTAGTACATGTA..ACGCAACCTATACCAATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATA 6109
Tat exon 1 K__R__R__Q__.__.__R__.__R__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Vpu _T__Q__P__I__P__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I_
Rev exon 1 _S__G__D__S__.__.__D__.__E__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
H.BE.93.VI991 ----------A......---...---G-GA---C-A---G-TTG---GA------GA--CT-A--C-----.CA..................................--..A-GTAAC-..TAAATGAA----TT-GG-A---G-----G----C-G--------TT-T 5491
H.BE.93.VI997 -------C-G-......---...---GC-A---CCGCA-GTGTG--AGA-------AA-CA-A--C--------..................................TA...-GTATCC..TGCATGTA----AT-GG-A---G-----G---CC--A--------T-T 5426
H.CF.90.056 -------C---......---...-AC---A---C-GCA-GTTTG--AGA-------AA----A-----------..................................TA----TTATC-..TAAATGTA----TT-GG-T---G-----G---GC--------A--T-T 5452
H.GB.00.00GBAC4001 -----------......---...---G-GA---C-GCAGGTTTG--AGA-A------A-C--A--C--------..................................TA-----CATA-..-T-T-CATAT--...GG-A---G-----G---GC--A--------GGT 5620
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------......---...---GC-----C-TCTGG----A------------A-C--A--C--GG----.....................TAAGTAAAACC--T-GT--T-----..-T-------T--GAT----C-----------G----A--------G-T 5312
J.SE.93.SE9280_7887 -----------......---...---TC-----C--CTGG----A------------A-CT-A--C--------......................TAAGTAAATC------C-T-----..-T-AT----T-G-A-----C---------------TA----------T 5431
J.SE.94.SE9173_7022 ----------A......---...---TC-----C--CTGG----A---A--------A-CT-A--C--G-----........................TAAGTAACTTAATTAG---A-GTA-T-GT-T--T---A----------------------A--------T-T 5432
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A--------......---...AC--C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-C--A--C--------........................TAAGTAG--CCA----TTACAT..GTAATGGTACCTTT--C-----G----A------------C---GC-- 5307
K.CM.96.96CM_MP535 --A------CC......---...----C-A---C-T-C------G---AC-------A-C-----CG-------........................TGAGTAG-GCTA----GTACAT..GTAATGGTGTCCTT-GC-A-TT-----------------------C-- 5311
01_AE.CF.90.90CF11697 ------A---C......---...---G--C---C--CAGG----A--GA-------AA-C--A--C--------...........................TAAG--TTA----T-----..-T-TC-G--T-G-A---CTAG----------G-C-GA-------GC-- 6061
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------A---C......---...----------C---A-G----A--GA-------AA-C--G--C--------...........................TAAG---TA----------..-T-ACT---T--GA---TAGT----------G-C-GA-------GC-- 5311
01_AE.HK.04.HK001 ------AG--C......---...---G--A---C--G--G----G--GGC------AA-C--G--C--------...................TAAGTATTTGTAA--TA----A-----..-T-AC----C-T-A---TAGT----------G-C-GA-------GC-- 5482
01_AE.JP.x.DR0492 ------AG--C......---...------A---C-----G----A--GA-------CA-A--A--C--G-----............................TAAGT-T-----TC----..-T-TC----T-GGA---TAGT----------G-C-GA-------GC-- 6123
01_AE.TH.04.BKM ------AG--C......---...---G--A---C-----G-CA-A--GAC------AA-C--G--C------G-..................TAAGTAATAAGTA--T---A-GACACCT..TT-AC----T-GGA---TAGT----------G-C-GA-------GC-- 6073
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------AG--C......---...---G--A---C-----G----A---GC-----GAA-C--A--CG-G-----...........................TAAG---TA----T-----..-T-AC----T-G-T---TAGT----------GGC-GAC------GC-- 5317
01_AE.VN.98.98VNND15 ------AG--C......---...---G--A---C-----G----A--GA------GAA-C--A--CG-G-----...........................TAAG---TA----T-----..-T-AC----T-GGA---TTGT----------G-C-GA-------GC-- 5367
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---------GC......---...---G--C---C-----G-C-----GA-------AA-C--A--C--------.....................TGAGTAGTAA---T-----T----G..-T--T---CT-G-A-----CT---G---C--G-C-----------T-C 5305
02_AG.CY.05.CY048 ---------GC......---...------A---C----G--T-----GA-------AA-C--G--C--------.....................TGAGTAGTAA---T-----T-----..-T----T--T---A-G---CTC---------G-C-------GC--T-C 5317
02_AG.ES.06.P1261 -----G---GC......---...---G--C---C--C--G-C-----GA-------AA-C--G--C--------...................TG.CAGTAGTAG---TA----T----G..-T-------T--G------CT----------GTC-----------T-T 5557
02_AG.FR.91.DJ263 ---------GC......---...---G--A---C-----GTC-----GA-------AA-C--G--C--------.....................TGAGTAGTAA---T-----AG---G..-T----T--T--GA----ACT----------G-C-----------T-C 5466
02_AG.GH.03.03GH181AG ---------GC......---...---G--A---C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C--------......................TGAGTAATAAT-A-TAGTAT---G..-T----T--T--G------CT----------G-C-----------T-C 6141
02_AG.LR.x.POC44951 ------A--GC......---...---G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-C--G--C--------.....................TGAGTAGTAA---T-----T----G..-T-------T--GA-----CT----------G-C-----------T-C 6113
02_AG.NG.01.PL0710 ---------GC......---...---G--A---C-----G-CA----GA-------AA-C--G-----------.....................TAAGTAGTAAG--T-----T-----..-T----T--T--AA-----CT----------G---------------C 5302
02_AG.SE.94.SE7812 ------A--GC......---...---G--A---C-----G-C-----GACA------A-C--G--C--------.....................TGAGTAGTAA---T---C-T----G..-T-A-CT--T--GAC-----T----------G-C-----------T-C 5490
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------GC......---...---G-GA---C-----G-C-----GA------GAA-C--G--C--------................TAAGTAGTAAGAATTA--T-----T----G..-T-------T--G--G---CT----------G-C-----------T-C 5320
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---------GC......---...---G--A---C-------C-----GA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTAGTAA---T-----T----G..-T-------T--GA-----CTT---------G-C--A--------T-C 5314
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---------GT......---...---G--A--TC-----G-C-----GA-------AA-C--G--C--------.....................TGAGTAGTAA---T-----TC---G..-T----T--T--GA-----CT----------G-C-----------T-C 5308
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------......---...----------C---AG---A-------G------T-------C--------...............................---------------..-T----T-CT--G------C-----------------------T-GG- 5334
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A---T......---...---G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-CT-A--C--------...........................TAAG--TTA----T-----..-T-TT-TTCTGGGA---CTGG----------G-C-G--------GC-- 5482
05_DF.BE.x.VI1310 ---------C-......---...------C---C---AGG-------G---------A-C--G--C--G-----.....................TAAGTAGTGA--------CT-----..-T-TC-GA-C-G-T--C-A-----G-----------A--------C-- 5500
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------......---...---CAG----C--CTGG----A---A--------A-C--G-----------...................TAAGTAATAATAATTAGCTA--TG---..-T---GG-AT--GAG----CT----------G-C-----------T-C 6148
07_BC.CN.98.98CN009 ----A------......---...-----C----C---A-G----G--GAC------AA-CT-A-----------...............................---------------..-T----A--T--A-C--TT-------------C-----------GGC- 5443
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------......---...-----C----C-----G----G--GA-------AA-CT-A-----------..................................TA...-GTATCT..GTAATGTTAGATTT-GA-T-----G---G------GA--------C-- 5285
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------A......---...---GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-C--A--C--------.....................TGAGTATAAT---A--AGCTC----..-T----T--T-G-A-----C-AGC-------G-A--A--------T-C 5323
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------......---...-----C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A-----------.........TAAGTGCTAAATAGTAAATGTAATGT--AGTTTAC--..G-AAG-GTATATTAT-A-T--CG-G---G-------A--------C-- 5509
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------A......---...---CC----TC---C-G----A---A--------A-CA-A--C--G-----......................TAAGTATAA-T-A-TAGTTC----..-T-AT-T--T---A-----C-AGC---A-----------------T-C 5481
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------......---...----------C---AGG---C------A-----------------------...............................--------G------..-T----T--T--GT--C-T--------------------------GC- 6113
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------......---...-----T---TC---C----------A--------A-CT-A--C----A---......................TGAGTATAA-T-AATAGTAT----..-T-A-TG--T--------A--AGC------------A--------T-T 5522
14_BG.ES.00.X605 ------AG--C......---...---G--C---C-----G-GA-AGAGA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTAGTAA---T-----T-----..-T----K-AT--GA-----CT----------G-C--A--------GGC 5556
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------AG--C......---...---G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--GC-C--------...........................TAAG---TA----T-----..-T-TC----T--GA---TAGT----------G-C-GA----------- 5508
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------CC......---...------C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-C--A--C--G-----.....................TAAGTAGTAG-TCT--A--G-----..-T-A-TT--T---A----T-GT---------GTC-GA--------T-C 5478
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------......---...------C---C---AGG--A--C-C---------T-------C--------...............................---------------..-T----G--T--GA----T----C----------------------C- 5322
18_cpx.CU.99.CU76 -----------......---...----C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-CT-A--C--G-----...............................--..AGTAG-T---G..-T-KGGK--T-TGA--------GT---A--------A-------TT-T 5411
19_cpx.CU.99.CU7 -----------......---...---G--C---C-----GTCA----GA-------AA-C--G--C--------...............................---------T----G..-T---GG--T---A-----CT----------G-C--A--------T-C 5334
20_BG.CU.99.Cu103 ------AG--C......---...---G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-C--G--C--------...................TG.AGTAGTGACA-TTA---RT-----..-T----T--C--GA-G---CT----------G----A--------GGC 5585
21_A2D.KE.99.KER2003 --A--------......---...---C--C---C---AGG-GA----G---------T-C--G--C--------...............................-G--------G----..-T----G--T---AG---A---------C-----------------C- 5313
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------AG--C......---...---G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--A--C--------..........................TAAGTATTAA----T-----..-T------CT-GGA---CTGTA-T-------G-C--A-------GC-- 5321
23_BG.CU.03.CB118 ------AG--C......---...---G--A---C----G-----A--GA-------AT-C--G--C--------.....................TAAGTATTAAC--T-----T-G---..-T---CT-AC--GA-----CT---G------G----A--------GGC 5561
24_BG.CU.03.CB378 ------AG--C......---...---G--A---C--TT-G--A-A--GA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTAGTGAC--T-----TC----..-T----T-AC--GA-----CT----------G----A--------GGC 5549
25_cpx.CM.02.1918LE -------T--A......---...---G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-C--G--C--------.....................TAAGTAGTAA----C----T-----..-T----T-CT--GA----T-T----------GGC--A--------T-C 5326
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------CC......---...---G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-C-----C--------...............................---------TT.---..-T-ACC--CT---A---CTAT----------G-C--A--------C-- 6112
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A--A------......---...----C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-C--A--CA-G-----......................TAAGTATAA-T-AATAGTAC----..-T-AT-T--T--AA--C-A--AGC----C-------A--------T-T 6108
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------......---...------C-------AG---A-----A-A------T----------------...............................------T--------..-T----G-CT--AT-----C-----------------------T-GC- 5474
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------......---...------A-------AG-----------G------T----------------...............................------C-C------..-T---GT--T---A----A------------------------T-GC- 5512
31_BC.BR.04.04BR142 -----------......---...-----C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A-----------..........TAAGTATTCTTAGTAGATGTAATGT-TACCTTACC-..GAAAG-ATAGATTAT-G-----G-----G---C--GT--A-----T-- 5601
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------A......---...----C-----C--CTGG----A---A--------A-C--GA----------.....................TAAGTAACAA--GT--T-GTG----..-T---GG-AT--GA----TCT----------G-C--A--A----TTC- 5753
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ------AG--CAAGCAC---...---G--A---C---A-G----G--GA-------AA-C-----C--------...........................TAAG---TA----T-----..-A-AC----T-GGA---TAGT----------G-C-GA---C---GC-- 5497
34_01B.TH.99.OUR2478P ------AG--C......---...---G--A---C-----G----A--GAC------AA-C--A--C--G-----...........................TAAG---TA----T-----..-T-TC----T-GGA---TAGT----------GGC--A-------GC-- 5314
35_AD.AF.05.05AF095 -----------......---...------A---C-----G-------GA-------AA-C-----C--------.....................TAAGTAGTAGC--T-----------..-T--CT---T-G-AT--CT-G----------G-C-G-----G--GC-- 5311
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------GC......---...---G------C-----GTC-----GAC-------A-C--G-----------..................TAAGTAGTAGTAG---T-----T----G..-T----T--T---A-----CT-------C--G-C-----------T-C 5327
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------......---...----C----GC-----G-C-----GA-A-----CA----G--C--------.....................TGAGTAGTAA---C-----T----G..-T-------T--GA----TATT---------G-------------T-C 5309
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------G---......---...------A---C---A-G--A-----TA-------A-C--G--C--------.....................TAAGTATTGT--------TT-----..-T-TC-AACT-GTT-G--T---GC------------A--------C-- 5541
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------......---...------A---C---A----------TA-------A-C--G--C--G-----.....................TAAGTACTGT---A-----T-----..-T-TC-GA-T-G-T-GC-A---GC---AC-------A--------C-- 5595
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------......---...------T---C----GG-C------GC-------G-----------GCAGT.AAGTAGCTTCAAGTTTCTCTATCAAAGCAG---------------..-T----T-CT---A-----C-----------G-----------T-GCT 5621
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------C-......---...----ACC---C--CAG-----G-------------G---T-----------...............................----------C----..-T----T--T--GTG---T-------------------T----Y-GC- 5646
43_02G.SA.03.J11223 ---------GC......---...---G--A---C-----GYC-----GA-------AA-C--G-----------.....................TAAGTAGTTA---T-----T-----..-T----Y-CT--GA-----CY----------G-C--A--------T-C 5643
N.CM.95.YBF30 -------T--A......---...------A---C-----G----A---G--------A-CT-A--C--G-----..................................TA----A-ACCT..GTAT-TATGC-GT--T-G-G-TTC----CGTT-GG--C--C--TT... 5693
N.CM.97.YBF106 -------T--A......---...------C---C-A-A-G----A-AGA--------A-C--A--C--G-----..................................TA.AGTA-AACT..GTAT-TATGC-GTGGT-G-G-TTC----CGTT-GG---G-C-ATT... 5690
N.CM.02.DJO0131 -------T--A......---...------A---C-A---G----A---A--------A-C--A--C--G-----..................................TA----A-A-CT..GTAT-TATGC-GGAGTGG-G-TTCGC--CGTTGGG---G-C-ATT... 5605
N.CM.04.04CM_1015_04 -------T--A......---...----A-A---C-A-C-G----A--GA-T------A-C--A--C--G-----..................................TA----A-AACT..GTAT-TATGC-GT--T-G-G-TTCTC--CGCTCGGG--G-C-ATT... 5604
O.BE.87.ANT70 ----AG--.........---...-C-...---GC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-C--G--C--------..................................TA----ACGC--..-T---T-A--GGGACC-GC--------A--ATTA-TAGT-CTTTGC-G 6156
O.CM.x.BCF06 ----AC--.........A--...-C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G-----..................................TA----ACGC-G..-T---T-AA-GGGACC-GC----T---A----T---AGT-CTTTGTGT 6167
O.CM.91.MVP5180 ----A---.........A--...-C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G-----..................................TA----ACGC-G..-T---T-AAGAGAACC-GC----CT--A----T---AGT-CTTTGTGT 6143
O.CM.96.96CMA102 ----AC--...............---TC----GC-GCAGG-CA-TC-GA-A--A---A-CT-G--C--G-----..................................TA----ACGC--..-T---TTA--GGGACT--TC-A--T--A--ATTG-TAGT-CTTTGC-T 5601
O.CM.97.97CMABB447 ----AC--.........---...-CGGC----GC-GCA-G-T--TC--A-A--A-G-A-CT-G-----------..................................TA----ACGC--..-T---TTAC-G-GACT-GC--ATCT--A---TTG-TAGT-CTTTGC-T 5606
O.CM.98.98CMA104 ----AC--...............---CC----AC-GCA-G-CA--C-GA-A--A---A-C--G--C--G-----..................................TA----ACGC--..-T---TTA--GGGACC-GT-----T--A--ATTG-TAGT-CTTTGC-T 5597
O.CM.99.99CMU4122 ----AC--...............--TCCC---GC-GCAC--CA--C-GA-A--A---A-CT-G--C--G-----..................................TA----ACGC--..-T-----A--AGGATC-GC--AT-T--A--ATTACTAGT-CTTTGC-G 5596
O.FR.92.VAU ----A---.........A--...-C-GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G-----..................................TA----ACGC-G..-T---T-A-CAGGGCC-GC---T-T--A---TCA-TA-T-CTTTGC-T 5680
DO.FR.08.RBF208 --A-AG-----......---...---G--C---C---AGGTG---------------T-C--G--C----A---...............................---------T-----..-T-------T--GAG---T---------------------C---GC-- 5569
O.SN.99.99SE_MP1299 ----AC-G.........A--...-C-GCC---GC-GC-CG-CA--CAGA-A------A-AT-G--C--G-----..................................TA----ACGC--..-T---T-A--GGGACC-GC-----T--A--A-TACTAGT-CTTTGC-G 6167
O.US.x.I_2478B ----AC--.........--T...-C-GCC---GC-GCA-G-C---C-GA-A--A---A-CT-G--C--G-----..................................TA----GCGC--..-T---T-A--GGGACC-GC--TT-T--A--ATTA-TAGT-CTTTGC-G 6170
O.US.97.97US08692A ----AC--.........--T...-C-GCC---GC-GCA-G-C---C-GA-A--A---A-CT-G--C--G-----..................................TA----GCGC--..-T---T-A--GGGACC-GC--KT-T--A--ATTA-TAGT-CTTTGC-G 5565
O.US.99.99USTWLA -----C--.........A--...-C--C-A--GC-G-ACG-CA-ACAGA-A--A---A-C--G--C--G-----..................................TA----TCGCC-..-T---GTAC-AGGACT-GC--TTCT--C----T-ATAGT-CTTTGT-T 5597
P.FR.09.RBF168 ----AC--.........A--CCTGCG------G--A-C----A-----A--------A-C--G--------T--.....................TAAGTAGAAA---TA---TGCAT--..-T---T----G-GATGAG-C--T-T--A--AT-GCT-GG---TT-C-- 6160
CPZ.CD.90.ANT GAA-AGCT-GAAGGAACA--...----C-A--GC-G-A-G----G-A-A-A------A-C--G--------T--...............................------C-CTTAA-G..--TA-TATAT-TGAGTAT-CTTTTC-T-CCTTTAGTA-----CT-TGG 5547
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----AG-GAGA......---...AA-CCT---TCGAGC--TCAGG-T...A--A-G-A-C-----CG-------........................TAAGTAAA-G-CTCACATGCAG..CTAG--AT-G-G-T----A--TT-T-CA----T---A-GC-T-T-GCT 5654
CPZ.GA.88.GAB1 ----A-CCACA...AGA---...--C-CG----C-GCAGG----A-A-A-A------A----A--C--------...........................TAAG--TA-GACT-TGT--..GTCGGCTTAG-T-TC---T---T-GGCT--ATTGC-TGGAACATTTGT 6179
CPZ.TZ.00.TAN1 GAA-AG--.........--C...AA-...T--GC-GTAC-----AC--A-A------A-C--G--CG-C-----...............................------CCCATGA--..-AAAT-GTAG-GGG--GT--GT---CTAAT-TCA---GCA-TCTTTGT 5741
CPZ.US.85.US_Marilyn -----G-G-GA...CGCA--...----C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-C-----CGC------.........................TAAGTGCCCT-TTGTGC-A-G..CTTA-TTGGT-TGA-----GTTT-----C-TT-GG-A---A--GT--T 6189
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B.FR.83.HXB2 ATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGACAA..................AGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTA.........ATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA.ATGAGAGTGAAGGAG.........AAA 6242
Vpu _I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__Q__.__.__.__.__.__.__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__.__.__.__I__E__R__A__E__D__S__G__#N__E__S__E__G__.__.__.__E__
Env _M__R__V__K__E__.__.__.__K_
A.CD.02.02CD_KTB035 --C----T-------------A-T------T-T---------------C-GAG--AG---..................---------------C-G-----A---A--.........-G-----------------------.----A--C--G--G-ATACAGAGG--C 6241
A.SN.01.DDJ369 --CT----------A------A-T------GGG----------A----T-GAG--AG--G..................-----------------------G-A-A--.........-G-----------------------.-C--------T--G-ATACAGAGG--C 5464
A1.AU.03.PS1044_Day0 --C------------------A-T------GGT----------A----T-GC---AG---..................-----------------------G---A--.........-G-----------------------.-------C-----G-ATACAGATG--C 5468
A1.CY.06.CY171 --C------------------G-TT-----GGT-------------G-T-GCA--A----..................--G--------------------G---A--.........-C-----------------------.----A--C--G--G-ATGCAGAGG--C 5462
A1.GE.99.99GEMZ011 G-C------------------A-T------GGT---------------T-GC---A----..................---------------------A-G---A--.........-G-----------------------.----A--C--G--G-ATGCAGAGG--T 5438
A1.IT.02.60000 --C------------------A-T------GGT-------------G-T-GC--------..................--G------A-------------G---A--.........-G-----------------------.----A--C--G--G-ATGCAGAGG--T 6259
A1.KE.02.ML1990 --CT---G----A--A-C---A-TT-----GGT----------A----T-GC---A----..................---------------------------A--.........-G-----------------------.----------T--G-ACACAGAGG--T 5586
A1.RU.08.PokA1Ru --C------------------A-TT---C-GCTC--------------T-GC---A----..................------------------G----G---A--.........-------------------------.----A--C--G--G-ATGAAGAGG--T 5757
A1.RW.93.93RW037A --C------------------A-T------GGT----------A----T-GC---AG---..................--G-----------AC-----A-C---A--.........-G---------------T-------.----------T--G-ACACAAATG--T 6253
A1.SE.95.SE8538 --CC-----------------A-T------GG------G-G--A--G-C-GCA--AG---..................--G--------------------G---A--.........-G-----------------------.-------------G-ATACAGAGG--C 5474
A1.TZ.01.A341 --CC------C----------A-T------GGT----------AA---T-GC---A----..................-----------------------G---A--.........-G-----------------------.----------T----ATACAGAGG--T 5455
A1.UA.01.01UADN139 G-CT--------T--------A-TGC----GGT---------------T-GCG--A----..................-----------------------A---A--.........-G-----------------------.----A--C--G--G-ATGCAGAGG--T 5453
A1.UG.99.99UGA07072 --CC-----------------A-T------GGT----------A--G-T--AG--AG---..................--G------------A-----A-G---A--.........-GT----------------------.----------T--G-ACGCAGAGG--T 5460
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --C-----------A------A-T------GGT---------------T-G-----G---..................-----------T---------A-G---A--.........-C-----------------------.----------T----ACACAGAGG--T 5695
A2.CD.97.97CDKTB48 --TT-----------------A-TG-----T-T-----------A--G--TAAG-AG---..................--G---------T-----C----G---A--.........-GT----------------------.-C--------T--G-ACACAGAGG--T 5600
A2.CY.94.94CY017_41 --CT-------------A---A-T------T------------A------TAAG-AG---..................--G---------T-------CA-A---A--.........-GT--G-------------------.----------T--G-ACACAGAGG--C 5617
B.AR.04.04AR143170 ---------------------A-------GC-T-----G----A----------------..................-------------A-------------A--.........-G-----------------------.----------C--G-ATCAGGAAG--T 5451
B.AU.04.PS1038_Day174 ---C-----------------A--------GS----------------------------..................---------------------------A--.........-GW--------------T-----A-.-------Y-----G-ATCARGAAG--T 5464
B.BO.99.BOL0122 ---C-----------------A-T------T--------------------C--------..................-----------T---------------A--.........-G-----------------------.-------------G-ATCAAGATG--T 5470
B.BR.05.BREPM1081 ---C---------G-------A--------C-T---------------------------..................----G---------A------------A--.........-GG----------------------.-------C--G----ATCAGGAAG--T 5754
B.CA.97.CANB3FULL ---------------------A--------GG----------------------------..................-----------------------A--GA--.........--T----------------------.---------------CCCAGAAAG--T 5542
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---------------------A--------T-AC-------------------------G..................-----------T---------------A--.........-G-----------------------.-------C--C--G-ATCAGGAAG--T 6258
B.CO.01.PCM001 ---------------------A--------GG-T-----AT------GG-----------..................-----------------------A---A--.........GC------------------C----.-------C-----G-ATCAGGAAG--T 5452
B.CU.99.Cu19 ---------------------A--------G--------------------C--------..................---------------A-----A-----A--.........-------------------------.----A----------ATCAGGAAG--T 5797
B.CY.06.CY165 -----------------------TG-----C-----------------------------..................---------------------------A--.........GC-----------------------.----A----------ATCAGGATG--T 5509
B.DE.86.D31 ---------------------A--------T-----------------------------..................---------------------------A--.........-------------------------.----A----------ATCAGGAAG--T 5796
B.DK.04.PMVL_012 ---------------------A--------C--------------------G---A----..................---------------------A-----A--.........-------------------------.-------------G-ATCAGGAGG--T 5617
B.DO.05.05DO_160884 ------------A----A-----T------T-------------------------G---..................-----------T------C--------A--.........-G-----------------------.-------C--T--G-ATGAGGAGCC-C 5461
B.EC.89.EC003 ---C-----------------A-------GC-T---------------------------..................-----------T--A--------G--GA--.........-GT----------------------.-------C--G--G-ACCAGGAGG--T 5375
B.ES.07.X2231 ---C----------G------A--------TA-T-----------------G---A----..................-----------T--A---C--------A--.........-GT----------------------.-------------G-ACCAGGAGG--T 5713
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------A--------GG--------T-------------------..................------------------C--------A--.........-G-----------------------.----A----------ACCAGGAAG--T 5458
B.GA.88.OYI ---------------------A--------C--T--------------------------..................---------------------------A--.........-G-----------------------.----C--C--G--G-ACCAGGAAG--T 5793
B.GB.86.GB8_46R ---G-----------------AT-------T------------------------A-A--...............AA.-A-------------------------A--.........----------------------A--.----A--C-----G-ACCAGGAAG--T 6263
B.GE.03.03GEMZ004 ---C-------------A---A-T-----GTA-------------------G--------..................-----------T--A------------A--.........-G-----------------------.----A--C-----G-ATCAGGAAG--T 5449
B.HT.05.05HT_129389 ---M-R------A--------W--------T---------------R----AAR------..................-A--G------T--A------------A--.........-G---Y--------G--------A-.-------------G-ATCAGGAAG--T 5457
B.IN.x.11807 -------T------A--------------------------C------C----G------..................-AG------------------------A--.........-G-----------------------.----------C--G-ATCAGGAGG--T 5597
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------A-A------TA----------------------------..................---------------------------A--.........-G-------A---------------.----------G--G-ATCAAGAAG--T 5458
B.JP.05.DR6538 ------------A--------A--------T-------------------C---------..................--G------------------------A--.........-C-----------------------.----A--C-----G-ACCAGGAAG--T 6260
B.KR.04.04KMH5 ---------------------A--------C------------A-----------A----..................-------------A-A-----------A--.........-G-----------------------.-------------G-ATCAGGAAG--T 6228
B.MM.99.mSTD101 ---------------------A------C-T-----------------T------A--T-GTA...............-A-G-------A---------------A--.........-G-----------------------.----------C--G-ATCAGGAAG--T 5658
B.NL.00.671_00T36 ---------------------A-T-----GT-----------------------------..................--G--------T---------------A--.........-G-----------------------.----A--------G-ATCAGGAAG--T 5815
B.RU.04.04RU128005 ------------------------------T-A----------AA--MT-----------..................--------------A------------A--.........-G-----------------------.-------C--G--G-ATCAGGAAG--T 5741
B.TH.00.00TH_C3198 --------------A------A-T------C----------------------------G..................---------------------------A--.........-G-----------------------.-------C--T--G-ATCAGGAGG--T 5464
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------M-------A---A--------GC----------------------------..................-------------RAA-----------A--.........-G-----------------------.-------------G-ATCAAGAGG--T 5470
B.TW.94.TWCYS ---------------------A--------C--T--------------------------..................---------------------------A--.........-G-----------------------.----------G--G-ACCAGGATG--T 6251
B.UA.01.01UAKV167 G----------------A---A--T----GT-A---------------------------..................-----G---------------------A--.........-------------------------.-------------G-ATCAGGAAG--T 5488
B.US.07.CR0027M ------------------------------T-----------------------------..................-----------T---------------A--.........-G-----------------------.----------T--G-ATCAGGAGG--T 5502
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------------------A-T-----GT--T-------------G------------..................------------------C--------A--.........-------------------------.-------C--G--G-ATCAGGAAG--T 5449
B.YE.02.02YE507 ---------------------A--------GG-T------------G-------------..................-----------T---------------A--.........-GT----------------------.----------T-A--ACCAGGAGG--T 5467
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -----------------------T------C-------------A---------------..................---------------------A-G---A--.........GC-----------------------.-------------G-ATCTGGAAC--T 5685
C.AR.01.ARG4006 --C---------A--------A------CTTAT---------------T-GG--------..................-A--G-------T----------A---A-T.........-GG----------------------.-------C-----G-ATACAGAGG--T 5442
C.BR.04.04BR013 G-CT--------A--------AT-----CTTAT---------------T-GG--------..................-A--G-------T----------A---A-T.........-GG----------------------.-------------G-ACACAGAGG--T 5736
C.BW.00.00BW07621 --C------------------A------C-TAT-----G---------T-G----A----..................-AG------------C-----A-G---A-T.........--------G----------------.----------T--G-ATCATGAGG--T 5625
C.CN.98.YNRL9840 --C------------------A--------TAT-------------G-T-GG--------..................---------------------A-A---A-T.........-GG----------------------.----------G--G-ACACGGAGG--T 5437
C.CY.05.CY040 --C---------A--------AT-----C-TATC--------------C-GG--------..................------------T--------A-A---A-T.........GGG--G-------------------.----------T--G-ACACGGAGG--T 5477
C.ES.07.X2118_2 --CC--A-----A----A---AT----RC-TAT-G-------------T-G---------..................--G--------TT----------A---A-T.........-GG----------------------.----A-----G--G-ATACYGAGG--T 5678
C.ET.02.02ET_288 --CC--------A--------A------C-TAT-----------A---T-G---------..................C-G--------Y-----------A---A-T.........-GG----------------------.----------G--G-ATACAGAGG--T 5474
C.GE.03.03GEMZ033 --CT--------A-A-C----A------C-TAT-----------A---T-G--------G..................-A--G-T-----T----------A---A-T.........-AG---T------------------.---G---------G-ATACTGAGG--T 5452
C.IL.98.98IS002 --C---A--------------A--------TAT-----------A---T-G---------..................--------------A--------A---A-T.........-GG----------------------.-------------G-ATGCAGAGG--C 5615
C.IN.03.D24 --CC----------A------A--------TAT---------------T-GG--------..................-----------T-----------A---A-T.........-GG----------------------.---------GG--G-ATACTGAGG--T 6286
C.KE.00.KER2010 --C---------A--------A-T------TAT---------------T-G---------..................--G---------T----------A---A-T.........-GG----------------------.----------G--G-ATACAGAGG--T 5443
C.MM.99.mIDU101_3 --C---------A--------A--------TAT---------------T--G---A----..................------------T----------A---A-T.........-GG----------------------.----------G--G-ACACGGAGG--T 5604
C.MW.93.93MW_965 --C---------A-A------A--------TAT---------------T-GG--------..................------------T-----G--A-A---A-T.........-GG----------------------.----------T--G-ATACGGAAG--T 5459
C.SN.90.90SE_364 --C---------A--------AT-----C-TAT---------------T-G---------..................-AG---T----TT-----G--A-G---A-T.........-GG----------------------.----------C--G-ATGTTGAGG--T 5441
C.SO.89.89SM_145 --C------------------A--------TAT---------------T-G---------..................------------T-----G--A-A---A-T.........-GG----------------------.----------G--G-ATACTGAGG--T 5483
C.TZ.02.CO178 --C------------------A------C-TATT--------------T-G---------..................----G-------CA-A-----A-A---A-T.........-GG----------------------.----------T--G-ATACTGAGG--T 5437
C.US.98.98US_MSC3018 TCC------------------A--------TAT--------------GT-G---------..................------------T-----G--C-A---A-T.........-GG----------------------.----------T----ATACTGAAG--T 5428
C.UY.01.TRA3011 --C----T----A-A------AG------TTAT-----------A---T-GG--------..................----G-------T-----G----G---A-T.........-GG----------------------.-------------G-ATACAGAGG--T 5443
C.YE.02.02YE511 --C---------A--------A-T----C-TAT---------------T-GG---T----..................------------T-----G--A-A---A-T.........-GG----------------------.----------C--G-ATACTGAGG--T 5446
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --C---------A-A------A--------TAT---------------T--G--------..................------------TT-------A-A---A-T.........-GG--------------T-------.-------------G-ATACAGAGG--T 5676
C.ZM.02.02ZM108 --CT--------A----A---A------CCTATC----------A---T-GG--------..................--G---------T--------A-A---A-T.........GA------G--------T-------.----------T--G-ATCATGAGG--T 6240
D.CD.83.ELI ---C-----------------A--------T-------------A-GG---AA--AG---..................--G-G-------T-T---C--------A--.........-C-----------------------.-------C--G--G-ATAGAGAGA--T 5796
D.CM.01.01CM_0009BBY ---T-----------------A------C-TA----------------G--AAG--G---..................---------A-TCA-------------A--.........----------A--------------.----------G--G-ATAGAGAGG--T 5449
D.CY.06.CY163 ---C-----------------A--------TAT------------------AA---G---..................--G---------T--C-------C---A--.........GG-----------------------.----------G--G-ATAAAGAGG--C 5458
D.KE.97.ML415_2 ---------------------A-T--------------G-GG-TA-G-T--AA--AG---..................-----------------------G---A--.........-G-----------------------.----A-----G--G-ACACAGATG--T 5717
D.KR.04.04KBH8 ------------A--------A-------TT-------G-GCT-T-G-T--AG--AG---..................-----G---------------A-----A--.........-G---------------T-------.----------G--G-ATGAAGAGG--T 6206
D.SN.x.SE365 ---C----C------------A--------T--------GT------G---AG---G---..................--G---------T----------C---A--.........-A---------------T-------.-------C--G----ATGAAAAGG--T 6267
D.TD.99.MN011 ------------A--------A--------TA------------A------AAG--G---..................------------TATC-----------A--.........-------------------------.----------T----ATAAAGAGG--T 5474
D.TZ.01.A280 ---C----------G------A-T------TA------G-------G----AA--AG---..................-AG---------T--------------A--.........-G---------------T-------.----------T----ACACAGAGG--T 5451
D.UG.99.99UGK09958 --------------G------A-T---T--T-------G-G---A-G-T--AA-GAG---..................--G---------T--------------A--.........-G---------------T-------.----------G----ATAGAGAGG--T 5449
D.YE.02.02YE516 ------------A--------A--------TA------------A------AGG--G---..................------------CA-C-----------A--.........-G-----------------------.----------G--G-ATGAAGAGG--T 5461
D.ZA.90.R1 ---T-----------------A-T------T---------------G----AG--AG---..................------------TAT------------A--.........-G-----------------------.-------C--G--G-ATGGAGAGG--T 5599
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------------------A-T----C-TAT---------------G-GG---AG--G..................---------A-T--TA--TA---A---A--.........T--------TT---G----------.-------------G-ATGCAGAGG--T 5347
F1.AR.02.ARE933 ---------------------A-T----C-TAT----------AA---C-GG----G---..................--G-G----A-T------TA-A-A---A--.........-G---------------T-------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 5554
F1.BE.93.VI850 --------C------------A-T------TAT----------A----C-GG----G---..................---------A-T-AA---TA-A-A---A--.........-G-----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 5600
F1.BR.07.07BR844 ------------A--------A-T----C-TAT---------------G-GG--------..................---------A-T------TA---A---A--.........--T----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 6041
F1.ES.x.P1146 ---T--------A--------A-T------TAT------------------G----G---..................-A--G----A-T------TA---A---T--.........-----------------T-------.----A-----T--G-ATGCAGAGG--C 5543
F1.FI.93.FIN9363 -------T-------------A--------T-T----------A---GC--G----G---..................---------A-T-----GTA-ATA---A--.........-G-----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 5589
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------------A-T------T-T----------A----T-G-----G---..................---------A-T------TA---A---A--.........-G-----------------------.----------G--T-ATGCAGAGG--C 5457
F1.JP.04.DR6082 -------T-------------A-T------TATC--------------C--G----G---..................---------A-T-A----TA-A-A---A--.........-GT----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG-GC 6232
F1.RO.96.BCI_R07 ------------A--------A-T----C-TAT---------------T-GG----G---..................---------A-T-----GTA---A---A--.........-G-----------------------.-C--A-----G--T-ATGCAGAAG--C 6284
F1.RU.08.D88_845 ---G-----------------A--------T-T---------------------------..................---------A-T------TA---A---A--.........-G-----------------------.----------T--G-ATGCAGAGG--T 5719
F2.CM.97.CM53657 C-----------A--------A-T-----GTAT----------A----C-G-----G---..................-A--G----A-T-A----TA-A-A---A--.........-G-----------------------.----------G----ATGCAGAGG--T 5443
G.BE.96.DRCBL ---GC---C------------A-T------T-T-----------A------AG--A---G..................-A--G------A-A----C-------GA--.........-G---------------------A-.-------------G-ATACAGAGG--T 6217
G.CM.04.178_15 --GGC---C------------A-A------C-T------------G-----AG--A---G..................-A---------T-A----C--A-----A--.........-G---------------------A-.----------G--G-ATACAGAGG--T 5781
G.CU.99.Cu74 ---GC---C------------A-------TT-----C-------AG-----AG--A---G..................-A---------T---A--C----A---A--.........-G---------------------A-.----------G--G-ATACAGAGG--T 5864
G.ES.05.P962 ---GC---C-----G------A-A------T-TC-----------------AG--A---G..................-A--G------T---------------A--.........-G---C-----------T-----A-.----------G----ATACAGAGG-GT 5764
G.GH.03.03GH175G ---GC---C---A--------AG-------T-T-------------G----AG--A---G..................-A---G-----A-AA------------A--.........-G---------------------A-.-------------G-ATACAGACG--T 6300
G.KE.93.HH8793_12_1 ---GC---C---A--------A--------C-TG--C--------G-----AG--A---G..................------G----A--A-----------GA--.........-G---------------------A-.-------------G-ATAGAGAGG--T 5660
G.NG.01.01NGPL0669 ---GC---C------------A-T--------T------------------AG--A---G..................-A--G------T------C--------A--.........-G---------------------A-.----A--------G-ATACAGAGG--T 5465
G.PT.x.PT2695 ---GC---C---A--------AT------CT-T---C------A-G-----AG--A---G..................-AC------C-A-A-A--C--------A--.........-G---------------------A-.----------G--G-ACACAGACG--T 6202
G.SE.93.SE6165 ---GC---C------------A--------T-T------------G-----AG--A---G..................-A--G-----GA-A----C--------A--.........-G---------------------A-.----------C--G-ATACAGAGG--T 5657
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B.FR.83.HXB2 ATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGACAA..................AGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTA.........ATAGAAAGAGCAGAAGACAGTGGCA.ATGAGAGTGAAGGAG.........AAA 6242
Vpu _I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__Q__.__.__.__.__.__.__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__.__.__.__I__E__R__A__E__D__S__G__#N__E__S__E__G__.__.__.__E__
Env _M__R__V__K__E__.__.__.__K_
H.BE.93.VI991 --C-----C------------A------C-TAT---------------C-G.---AG--G..................--G--------------------A---A--.........-G-----------------------.-C--------T----ACACAGAGG--T 5632
H.BE.93.VI997 --C-----C-----A------A--------TAT--------------GT-GG---AG---..................-AG------------------C-G---A-C.........------G------------------.-C--------T-AG-.........--T 5559
H.CF.90.056 --C-----CG--A--------A--------TAT----------AA---T-GG----G---..................-AG------------C-------A---A--.........GG-----------------------.-C--------T----ACACAGAGG--T 5594
H.GB.00.00GBAC4001 --CT--TGT---A-A------A-T------TATT--------------C-GG--CAG---..................-A--G-------------C----A---A--.........-G-----------------------.-C--------T----ACACAGAGG--C 5762
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --C------G--A--------A--------T-T--------------GG-G-----G---..................--G--------T--------CA-----A--.........-G---------------------T-.-C--A-----T----ACACAGATG--T 5454
J.SE.93.SE9280_7887 T-CC-T-------G-A-----A-T-----GTAT----------A----C-G---------..................--G--------T-A-------------A--.........-G---------------------T-.-C--------T----ACACAGAAG--T 5573
J.SE.94.SE9173_7022 T-CC-T------TG-------A-T-----GTAT----------A----C-G---------..................--G--------T-A-------A-----A--.........-G------G--------------T.A-C--------T----ACACAGACG-GT 5574
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---C--------A--------A------CCTATC----------A---G-GG--------..................-A--G----A--T-----T--------A--.........-G-----------------------.-------C--G----ATACAGAGG--T 5449
K.CM.96.96CM_MP535 ---T--------A----A---A--------TAT---------------T-GG---A----..................-A--G----A--T-------A------A--.........-G-----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 5453
01_AE.CF.90.90CF11697 --CT----------A------A-T-----GT-T----------A-------C----G---..................-----------------G-----A---A--.........-G---------------------A-.---G---------G-ACACAAATG--T 6203
01_AE.CN.07.07JSWX045 --CT----------A------A-T------GCT----------A------------G---..................------------------G----G---A--.........-G-----------------------.-------------G-ATACAGATG--T 5453
01_AE.HK.04.HK001 --CT----------A------A-T------GGTT-----GT----------C----G---..................-----------T---------A-G-A-A--.........-G--------A------------A-.---------------ACACAGATG--T 5624
01_AE.JP.x.DR0492 --CT----------A------A-T------GCT----------A-------C---AG---..................---------------------A-A---A--.........-G--------A------T-----A-.---------------ACACAGATG-TT 6265
01_AE.TH.04.BKM --CT----------A------A-T------GCT-------TA---------C----G---..................----G-G--------------A-G---A--.........-G---------------------A-.---------------ACACAGATG--T 6215
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --CT----------A------A-TT-----GCT-------T----------C----G---..................------------------G--A-G---A--.........-G--------A------------A-.---------------ACACAGATG--T 5459
01_AE.VN.98.98VNND15 --CT----------A------A-T------GGT-------T--------------AG---..................------------------G--A-G---A--.........-G---------------------A-.---------------ACACAGATG--T 5509
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---GC---C---A--------A--------T-T------------------AG--A---G..................-----------TCA----C--------A--.........-GG--------------T-------.----------T--G-ATACAGAGG--T 5447
02_AG.CY.05.CY048 ---GC---C------------AG-----C-T-T------------------AG--A---G..................-AG---------------C-G------A--.........-G-C----G--------T-------.----------T--G-ACACAGAAG--T 5459
02_AG.ES.06.P1261 ---GC---C------------A--------TAT------------------AGG-A---G..................-AG----------A----C--A-----A--.........-G---------------T-------.----------T--G-ATACAGAAG--T 5699
02_AG.FR.91.DJ263 ---GC---C------------G--------T----T---------------AGG-A---G..................-AG----------A----C--------A--.........-G---------------T-------.----------T--G-ATGCAGAGG--T 5608
02_AG.GH.03.03GH181AG ---GC---C------------AG-------C-T------------------AGG-A---G..................-AG---------CA----C-A------A--.........-G---------------T-------.----------T--G-ACACAGAAG--C 6283
02_AG.LR.x.POC44951 ---GC---CG----G------A--------G-T-----------A------AG--A---G..................-AG------C-T------C--------A--.........-G---------------T-------.----------T--G-ATACAGAAG--T 6255
02_AG.NG.01.PL0710 ---GC---C----CG------A-T------TAT-----------A------AGG-A---G..................-AG-GG-------AA------------A--.........-G---------------T-------.---G------T----ATACAGAAG-GT 5444
02_AG.SE.94.SE7812 ---GC---C------------A-------GTAT------------------AGG-A---G..................-AG---------------C--------A--.........-G---------------T-------.----------T--G-ATACAGAAG--T 5632
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T----C------------A--------T-T------------------AG--A----..................G------------A----C-------GA--.........-G---------------T-------.----------T--G-ATACTGAAG-GT 5462
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---GC---C------------A-T------TATT-TC--------G-----AGG-A----..................-AG---------------C--A-----A--.........-G---------------T-------.----------T--G-ATACAGAAG--T 5456
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---GC---C------------A------C-TAT------------------AG--A---G..................-AG----------A----C--------A--.........-G---------------T-------.----------T--G-ATATTGAAG--T 5450
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------G-----------T-----------------------------..................---------------------------A--.........-G-----------------------.---------------ATCAGGAAG... 5473
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T----T------A------A-TT-----T-T----------A----T-GAG---G---..................--G-G---------C--GTACA-----A--.........-G-----------------------.----------T--G-ATGCAGAGG--T 5624
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------ATT------TAT----------A----T-GG----G---..................---------A-T------TA-A-A---A--.........-G-----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 5642
06_cpx.AU.96.BFP90 T--GC---C------------A-T------T-T---C--------G-----AG--A---G..................-A---------A-A----C--------A--.........-G---------------------A-.-------------G-ATACAGACG-GT 6290
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------A--------C----------------------------G..................-A--G----------------------A--.........-G-----------------------.----------C--G-ATCAAGAAG--T 5585
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --C------------------A--------TAT-------------G-T-GG---A----..................--G---------T--------A-A---A-T.........-GG----------------------.----------G--G-ACACGGAGG--T 5427
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---GC---C---A---C----A--------T-T------GT------G---AG--A----..................-AG-G------T---------------A--.........-G---T-------------------.---------------ATACAGAGG--T 5465
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --C------------------AT--G----TAT---C-----------T--G--GA--CT..................-CG---------T-------CA-A---A-T.........-GG---------------C-----C.----C-----C--G-ATACAGAGG--T 5651
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --T----T-G-----------A-T------GGGC----------A--GT--C--------..................---------------------------A--.........-G---G--------G----------.---------------ACACAGAGG-GT 5623
12_BF.AR.99.ARMA159 ---T------------C-------------T-A---------------------------..................--G------------------------A--.........-G-----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 6255
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --TT-----G-----------A------C-TAT-----------A--GC-GG--CAT--G..................-AG--------A-A----T-G------A--.........-GG--G-----------------A-.-------C--G--G-ATACAGATG-CT 5664
14_BG.ES.00.X605 ---GC---C---A--------AT------TT-T---C------A-G-----AG--A---G..................-AG------C-A---A--C--------A--.........-G---------------------A-.----A--C-----G-ACACAGAGG--T 5698
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --CT----------A------A-T------GCT------AT------T-----G-AG---..................------------------G--A-G---A--.........-G--------A------------A-.---------------ACACAGATG--T 5650
16_A2D.KR.97.97KR004 --CT-----G-------A---A-T------T------------A------TAAG-AG---..................-AC---------T--------A-G---A--.........-GT--------------T-------.----------G--G-ATACAGAGG--T 5620
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------T-----GC-----------------T-----------..................-----------------------A---A--.........-G---------------T-------.----------G--G-ATGCAGAGG--- 5464
18_cpx.CU.99.CU76 --T------G--TG-------A--------TAT-----------A--G--T----A----..................-AG--------TG-----T----G---A--.........-G---C------------------T.----------G--G-ACACAGAGG--T 5553
19_cpx.CU.99.CU7 ---GC---C------------A-------GTAT-----------A------AG--A-G-G..................-----------A-A----C--------A--.........-G-----------------------.----------T--G-ACACGGAGG-GT 5476
20_BG.CU.99.Cu103 ---GC---C---A--------G-------TT-----CT-----A-G----TAG--A---G..................-A---------T---A--C----A---A--.........-G---------------------A-.-------------G-ATACAGACG--T 5727
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------A---A--------T-T-----------A-G----AA-------..................--G-G-------T-T------------A--.........-G-----------------------.----------G----ATAGAGAGG--T 5455
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --CT-------------A---A-T------GCT------AT--A----G--AG---G---..................-AG--------T------C----A---A-C.........-G---------------------A-.----------G--G-ACACAGATG-CT 5463
23_BG.CU.03.CB118 ---GC---C---A--------G-------TT-T--TCT-----A-C-----AG--A---G..................-A---------T---A--C----A---A--.........-G---------------------A-.-------------G-ATACAGAAG--T 5703
24_BG.CU.03.CB378 ---GC---C---A--------G-----A-TT-----C------A-G-----AG--A---G..................-----------T---A--C----A---A--.........-G---------------------A-.-------------G-ATACAGATG--T 5691
25_cpx.CM.02.1918LE ---G-----G--A--------A-T------TATC-----AT----------AG--A---G..................-A---G-----TCA----C----A---A--.........-GGAC---G----------------.----A-----G--G-ATACAGAAG--T 5468
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --CC-------------------T-----GT-AG---------A---G---C---AG---..................--G--G------------C--------A--.........-G---C-------------------.----------T--G-ACACGGAAG--C 6254
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-T----T-G-----------A--------TAT-----------A--GT-G---------..................-A--G------T------C----G---A--.........-G-----------------------.----A-----T--G-ATACAGAGG--T 6250
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------A------A-------GT-T---------------------------..................--G------------------------A--.........-G-----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 5616
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------A-------GT-T-----------A---------------..................----GG---------A-----A-----A--.........-G-----------------------.-------C-------ACCATGAAG-CT 5654
31_BC.BR.04.04BR142 --C---------A--------A-------TTAT---------------T-GG--------..................----G-------T-----G--A-A---A-T.........-GG----------------------.-------------G-ACACAGAGG--T 5743
32_06A1.EE.01.EE0369 T--GC---C------------A-T------T-A---C--------G-----AG--A---G..................-----------A-AA---C--------A--.........-G---------------------A-.----------G--G-ACACAGATG--T 5895
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --CTC---------A------A-T------GCT-------TGCA-------C---AG---..................---------------C--G--A-G---A--.........-G---------------------A-.---------------ACACGGATG--T 5639
34_01B.TH.99.OUR2478P --CT----------A------ATT------GCT------------------C-----G--..................-----------T------G--A-G---A--.........CA---------------------A-.---------------ACACAGATG--T 5456
35_AD.AF.05.05AF095 --CC-----------------A-T------GGT------CT--A--G-T-GC-G--G---..................-----------T--AA-----A-G---A--.........-GT--------------T-----T-.-C--------T--G-ACACAGATG--T 5453
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---GC---C----G--G----A--------C-T----------AA------A----G---..................-A----------------C----A---A--.........-A----------A----T-----A-.-------C--G--GAACACAGAGG--T 5469
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---GC---C------------A-T------C-T----------A-------AG--A---G..................---------------------A-----A--.........-G-----------------------.----------T--G-ATACAGAGG--T 5451
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------A-T------TAT-----------------TG----G---..................----G----A-T------TA---A---A--.........-G---------------T-------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 5683
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------A-T----C-TATC--------------T-TG--------..................----G----A-T------TA---A---A--.........-G-----------------------.----------G--G-ATGCAGAGG--T 5737
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------A-T-----GC--C-------C------T------A---G..................-----------------------G---A--.........GC-----------------------.-------------G-ATCAGGAAG--T 5763
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----------------A------------C------------------------A----..................-----------T----------C----A--.........-GC----------------------.----------C--G-ATCATGAAG--T 5788
43_02G.SA.03.J11223 Y--GC---C------------A-A------T-T------------------AG------G..................-A--R------T--A---C--R-----A--.........-G---------------------A-.---------------ATACAGAGG--T 5785
N.CM.95.YBF30 -GC------G--A-A--C---G-AT--C--TAT-G--------A-------AA-TTG--G..................GA-------A-ACACA---GAC-G---A--.........-G--------A------T-------.----A-----T--G-ATGCAGAGTGGT 5835
N.CM.97.YBF106 ---------GC-A-AA-C---GTAT-GC--TAT-A--------A-------AA-TTG--G..................GA---------ACAAA---GAC-G-A-A--.........-G---T---A----G-----G----.-G--------T--G-ATGCAGAGTGGT 5832
N.CM.02.DJO0131 ---------G--A-AA-C---GTTT--C--TAT-A--------A----C--AA-TTG--G..................GA---------ACAAA---GAC-A---A--.........-G---T---A-------T-------.G-----A---T--G-ATGCAGATTGGT 5747
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------G-CA-AA-C---GTAT--C--TAT-A--------A-G-----AA-CTG--G..................GA---------ACAAA---AAC-G---G--.........-G---C-----------T-------.----------T--G-ATGCAGAGTGGT 5746
O.BE.87.ANT70 T-T---AATG--A--T-A---GGGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAGGA----......GACAGAAAGGAG---G-----CTTGA-AGGT-AAGA---A--.........-G-----TTAGG--T--T----A-T.----A--CA-T----AAGAGGAAC--G 6310
O.CM.x.BCF06 C-T---AGT---A----A---ATA--CAACC-T-G-A-T---TTAG-GCA-AG--A----......GATAGAAGGGAGCAGG-----CTTGAAAG-T-AAGA---G--.........-GG----TCAAG--T-------A-T.----C---A-T----AAGAAGAGC--G 6321
O.CM.91.MVP5180 C-T---AATG--C--A-A----TGT-TAACC-T-G-ATT---TTAGTGCA-AG--A----......GATAGAAGGGAGCAGG-----CTTGAAAG-T-AAGG---A--.........-AG----TCAGG--T-------A-T.----A---A-T-A--AAGAACAAC-GG 6297
O.CM.96.96CMA102 C-T---AATG--A-KT-A---ATGT-TA-TC-T-G-M-----TT-G--CATAAG------......GAAAGAAGGGAG---G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A--.........-G-----TTAAG--T--T----A-T.----A---A-T----AAGAAGAAC--G 5755
O.CM.97.97CMABB447 C-T---AAT-----GA-A---A-AT-TA-TC-T-AGA-----TTAG-GCA-AAG-A----......GATAGAAGGGAA---G--C--CTT-ACAG---AA-A---A--.........-G----GTCAGG--T-------ATT.--------A-T----AGGAAGAAC--G 5760
O.CM.98.98CMA104 C-T---AATG--C--T-A---AG-T-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG-A----......GACAGAAGGGAA---G-----CTTGAAAGGT-AAGA-A-A--.........-G-----TTAAG--T-------A-T.----A--CA-T-A--AAGAAGAAC--G 5751
O.CM.99.99CMU4122 C-T---AATG--A--C-A---CTGT-T--TC-T-AGC---G-TTAG--CA-AAG-A----......ACTAAAAGAGAA---G-----ATT--AAGGT-AAGA---A--.........-G-----TT-AG--T--T----A-T.-------CA-T----AAGAGGAAC-G- 5750
O.FR.92.VAU C-T---AATG--C--C-A---ATGT-TAATC-T-G--C----TTAG--CA-AAG-A----......GATAGAACAGCA---G-----CTTGAAAG---AAGA---A--.........-G----GTT-AG--T-----C-ATT.----A--CA-T--G-AAGAGGAAC-GG 5834
DO.FR.08.RBF208 --------------K------A--------TA------------A------AAG-RG---..................--G------A-TCA-------------A--.........-G--------A--------------.----A-----G--G-ATAGAGAAG--T 5711
O.SN.99.99SE_MP1299 C-T-C-AATG-----C-A---A-AT-TA-TC-T-G-C-----TTA---CA-AAG-A----......GATAAAAGGGAA---G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A--.........-G-C---TT-AG--T-------A-T.----A-----T---ACAGAGGAAC-GG 6321
O.US.x.I_2478B C-T---AAT---A--C-A---ATGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG------......GACAGAAGGGAA---G-G---CTTGAAAGGT-AAGA---A--.........-G-----TTAG---T--T----A-T.----A---A-T-A--AAGAAGAAC--G 6324
O.US.97.97US08692A C-T---AAT---A--C-A---ATGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG--R---......GACAGAAGGGAA---G-R---CTTGAAAGGT-AAGA---A--.........-G-----TTAG---T--T----A-T.----A---A-T-A--AAGAAGAAC--G 5719
O.US.99.99USTWLA C-T-C-A-CGCGC--A-A---ATGT-T--GC-T-A-CTT-GCTTAG--CA-AAG------......GGAAAAAGGGAA---G-----CTTGATAG-T-AAGA---A--.........-GR--R-TCAGG--T-------ATT.----A--CA-T----RGGAAGAAC-GG 5751
P.FR.09.RBF168 --TTGCATT-----A--T---GGG-AG--CC-GC--...-T-GT-......C---A-G-G..................---G---GG--T-A---TG-AC-A--G---GTAAGGTGG-G------GCA------TG-G--GT.-------CA-T-A--AAGAAGAAG--C 6302
CPZ.CD.90.ANT --T--CTGT---CC-A-ACTC-AT-AGC-TTAT-A-AT-----A-...CAGCAGCA-AT-GATAATAAGAGAAATCAA----TC-----AGT-----G-AGA-----T.........-GTAT-GATAGT-C-ATAGAA-AAG.-----GAA-CC-ATACATATTATT... 5701
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T-T--TTGGA-A-CAGCT-AT.........-A---G----AA--GT--..................CAACAAGTA--GCG------A--AC-TCAG--C---A-T.........-G-AGT--------G----------.----A-----T--G-ATGAAATATT-T 5787
CPZ.GA.88.GAB1 ---TGG-G-TACA--A-TAAA-GGGG-TAT...-G-AGG----AA...-G-CAT--G...............CTTGAG-C-G----T--G--AC-T-ACCTA-T-T-G.........-G---------------T-----A-.----A---A-T----...AAGAAG--G 6315
CPZ.TZ.00.TAN1 ---T--CTG--TT-AA-AG--GGAGGCT-GC-A----GTATAG-T-T--G-AG-GAGTT-.........GAAAGGGAA--GC--CATC-A--AG--T-A--A--G---......GCT-G-AG-TT-AGCAT---------AG.TA--AGAA--T-A--...AATTTA-TT 5892
CPZ.US.85.US_Marilyn T--G---TG---A-CTG-G-ACTAG-T-CT-GAT-GTGGAGACAA-T--A-A---A-G--.........AATACTCAACA-G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---A-C.........-G-AT-----A------T-----A-.----A-----T----...AAGAAG--G 6337
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B.FR.83.HXB2 TATCAGCACTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGG.........GGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATCTGTAGTGCTACAGAAAAA......TTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGC 6397
Vpu I__S__A__L__V__E__M__G__V__E__M__.__.__.__G__H__H__A__P__W__D__V__D__D__L__*_
Env _Y__Q__H__L__W__R__W__G__W__R__W__.__.__.__G__T__M__L__L__G__M__L__M__I__C__S__A__T__E__K__.__.__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A
A.CD.02.02CD_KTB035 -----A-----A----A----.....................--G-T-T--A-GT-G-----A-----A--TG--------G--C--G-G......--------T--G-----C-------------------GA--T---GAA-----C-------------------- 6384
A.SN.01.DDJ369 -G-ACA-C--G------G---.....................--G-TA--AT-------AT--A-A--A--T----AG-----------G......-----------------C-----------G--------A--C---GAG-----C-------------------- 5607
A1.AU.03.PS1044_Day0 -TG--CTG---A-T--A----.....................--A--T---A--T-G--A---A-AT-A------------G-----C--......AG------T--T-----C--------------A-----A--T---GAG-----CT------------------- 5611
A1.CY.06.CY171 -----A-----A---G-G---.....................--A-TG-----TT--T-----A----A--G----AG-----------C......-----------G--A--C-------------------G---G---GAG-----C-------------------- 5605
A1.GE.99.99GEMZ011 -----A-----A-----G---.....................--A--T---T--T--T-----A-A--A--G----AG---G-------C......-----------G--A--C-------------------GA--T---GAG-----C-----C-------------- 5581
A1.IT.02.60000 -----AA----------G---.....................--G--T---A--T--T-----A-A--A--G----AG-----------T......--A--------G--A--C-------------------GA--T---GAG-----C-------------------- 6402
A1.KE.02.ML1990 -G-----------T-------.....................--A--T--AA--T-G--TT--A-A--A---------A---A------C......--------T--T--------------------------A--T---GAA-----CT------------------- 5729
A1.RU.08.PokA1Ru -----AA--------G-G---.....................--A---T----TT-GT-----A----A--G----AG-T-G---G---C......-----------G--A--C-------------------GA--T----AG-----A-------------------- 5900
A1.RW.93.93RW037A -G---AA--------------.....................--A--T---A--T-G-----AA-A--A--T---------GT------C......--------T--T-----C--------------------A--C---GAG-----CT----------------C-- 6396
A1.SE.95.SE8538 -C---------A-T-------.....................--A--T---A--T-G--A---A-A--A---------A--G----C---......--------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----C-----C-------------- 5617
A1.TZ.01.A341 -G---------A-T-------.....................--A-TT---A--T-G------A-A--A---------A--G----C--C......--------T--T-------------------------GA--C---GAA-----CT------------------- 5598
A1.UA.01.01UADN139 -----A-----A---G-G---.....................--A--T---T-----T-----A-A--A--G----AG-----------C......--------------A--C-------------------GA--T---GAG-------------------------- 5596
A1.UG.99.99UGA07072 -GG--AA--------------.....................--T--T---A--T-G------A-A--A--T------A--G-------C......--------T--T-----C--------------------A--C---GAG-----CT------------------- 5603
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----CA-G--G-----T----.....................--A-TT---A--T-G------A-A--A--TG----GT-AGACA-C.........C----------G-----------A--------------A--T---GAT-------------------------- 5835
A2.CD.97.97CDKTB48 -G---AA-A-G----GA----.....................--A-T-T--G-TT--------A-A-----G----AG---G----T.........--------------A--C-----A-------------GA--T---GAT-----C-----------------C-- 5740
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------G--.....................----T-T--A-TT-G--------A--A--G----AA--------T.........--------------A--C-----A--------------A--T---GAT----TC-------------------- 5757
B.AR.04.04AR143170 -------G--G-----A----.....................----T----------------------------------GA------T......--------------------------------------A-----------------T------R---------- 5594
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------G-------G--.....................------T-------AT----A--R-----T---------G----TC--......--------------------------------------R----------------------------------- 5607
B.BO.99.BOL0122 -G----T--------G-----A-C..................AC--TG-----------------A---------------------C--......--------------------------------------A----------------------------------- 5616
B.BR.05.BREPM1081 ......T---G----------.....................-----G-----------------A---------------G----C---......--A-----------T-----------G-----------A----------------------------------- 5891
B.CA.97.CANB3FULL ---------------------.....................---------------------------------------G-----C--......-------------------------------------GA------CA--------------------------- 5685
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---...--GCAT---------.....................------T-AT----C--A---C-----------------G--------......--------------------------------A-----A---A----T-----------------------G-- 6398
B.CO.01.PCM001 -GG-------------A----.....................-----G-----------------A-----A---------------C--......--------------------------------A-----A-------A---TGT------------C-------- 5595
B.CU.99.Cu19 ---------------------.....................----T------------A--------------------------CC--......--------------------------------------A----------------------------------- 5940
B.CY.06.CY165 -G-----G--G----------.....................----TG-----------------A-----------------------G......A-------------A----------------------GA-----C----------------------------- 5652
B.DE.86.D31 ---------------------.....................-----------------------------T------------------......--------------------------------A-----A---------------T----------------C-- 5939
B.DK.04.PMVL_012 --------A---C--G-----.....................A---G-------T--T----T---C------------T-G---G---C......-------------------------------------GA--T----A------C--G----------------- 5760
B.DO.05.05DO_160884 -GG---------------AT-.....................------T-------------------------------AGA-C-G.........-----------------------A-----A--------A-----------T----------------------- 5601
B.EC.89.EC003 ----------G-------G--.....................----T-T----------------A------------A--G-----C--......-----------------------------A--A-----A------GT---T----------------------- 5518
B.ES.07.X2231 -----------A----A----.....................-----T------------T----A-------A-------G---G---T......-----------------------A-----A--------A--------------G-------------------- 5856
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------A----.....................-----------------------A---------------G----CC--......--------------------------------------A--T-----T--------G--C-------------- 5601
B.GA.88.OYI -------G-------------.....................-----------------------------A---------G-------T......--------------------------------------A--------------------C-------------- 5936
B.GB.86.GB8_46R ----------------A----.....................----T-------------------------------------------......--------------------------------------A----------------------------------- 6406
B.GE.03.03GEMZ004 -G----TT--G-----A-G--.....................----T-T----------A-----------A---------CA-............C-------------------------------------A--------T-------------------------- 5586
B.HT.05.05HT_129389 ----------G-----C----.....................------T----------------A---------------G--A-G.........A-------------------------------------A----------------------------------- 5597
B.IN.x.11807 ------GG-------------.....................-------A----T-------AC-----------------G---GCC--......-----------------------------------------------------G-----------G-------- 5740
B.JM.05.05JM_KJ108 -G-----G--------A----.....................----T---------------------------------------C--C......--------------T-----------------------A----------------------------------- 5601
B.JP.05.DR6538 -----------A---------.....................-----------------------A---------------G----GC-G......--------T-----------------------------A------GAA-----------------C-----C-- 6403
B.KR.04.04KMH5 --C...TGG-G-AAAT-G........................----------------------G--------------T-G---G-GG-......--------------------------------------A--------T-------------------------- 6365
B.MM.99.mSTD101 --------T--A----A----.....................-----G-----------A------------------------ACT---GAAAAA-C------------------------------A-----A-------T--------------------------- 5807
B.NL.00.671_00T36 -------T-------------.....................----T--------------C---------------------------T......--------------------------------------A-----------------C----------------- 5958
B.RU.04.04RU128005 ------GG---A-T-------.....................------T-------------A--------T---------G---G---T......--------------------------------------A------GA--------------------------- 5884
B.TH.00.00TH_C3198 --------T--A---------.....................---------------------------------------G-------C......--------------------------------A-----A-------T--------------------------- 5607
B.TT.01.01TT_CRC50069 -GG---GG---T---------.....................---------------------------------------G--------......-----------------C--------------------A----------------------------------- 5613
B.TW.94.TWCYS -G-------------------.....................--T--------------------A------A--------G-------T......--------------------------------------A-----T---------T------------------- 6394
B.UA.01.01UAKV167 -G--GA----------T----.....................------T----------A--A-------------A---------C---......--A-----------------------------------A-------AA-------------------------- 5631
B.US.07.CR0027M -G-------------------.....................----TG-----------------A----------AG---------G-T......--------------------------G-----------A--------T-------------------------- 5645
B.UY.01.01UYTRA1179 -G-------------------.....................----T------------------------------------------G......C-------------------------------------A------T---------------------------- 5592
B.YE.02.02YE507 -GG--------A----A----.....................---GT-T----------------A----------AG------C-G--T......A-------T---A-------------------------A--C----A--------------------------- 5610
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -G-------------------.....................-----G---------------------------------G----TC--......--A-----------------------------------A-------T-------T------------------- 5828
C.AR.01.ARG4006 -GGA-A--A-G-----T----.....................----T-T-AGG-T--T-C-----M-----T----A--TG-GG-GG--C......--A-----------A-----------------------A-------AA--T---T------------------- 5585
C.BR.04.04BR013 -GGA-A--A-G-----T----.....................--A-T-T-AGG-T--T-------CC----T----A--TGGTG-GG--C......--------------A-----------------------A-------AA--T--C-------------------- 5879
C.BW.00.00BW07621 -G---A--A-G-----T----.....................-T--T-T-AGG-T--T-----C-A---G-T----A--TA-T--GG--C......-------------------------------------GA-------AG--T----------------------- 5768
C.CN.98.YNRL9840 C-------A-G-----T----.....................--A-T-T-AGG-T--T-------A-----T----A--TGGG--G---C......C-------------------------------------A-------AA--T--------C-------------- 5580
C.CY.05.CY040 -G---A--A-G-----C----.....................--ACT-T-AGG-T--T-----C-----...-------TAGGG-GG--C......--------------------------------------A-------AA--T-----C--C-------------- 5617
C.ES.07.X2118_2 -GG-GA--A-G-----TG---.....................----T-T-AGG-T--T-------A-----T-A-----TATT--GG--C......-------------------------------------GA--T----AA--T-----G--C--C----------- 5821
C.ET.02.02ET_288 -G---A--A-G-----T----.....................--ACT-T-AGG-T--T-------C-----T----A--TGGTG-GG--T......-----------------------------A--------A--C----G-C-T----------------------- 5617
C.GE.03.03GEMZ033 -G---A-G--G-----T----.....................--A-T-T-AGG-T--T-----C-A---G-T-----CCAGGA-A-C.........--A--------------C--------------A----GA-------AA--T----------------------- 5592
C.IL.98.98IS002 -G--GA-CA-G----------.....................--A-T-T-AGG-T--T--------C----T----A--TA-TG-G---C......--------------T-----------------------A-------AA--T----------------------- 5758
C.IN.03.D24 -GC--A----G-----T----.....................--A-T-T-AGG-T--T-------C-----T----A--TGGT--G---C......--------G----------------------------GA-------AA--T--------C-----------G-- 6429
C.KE.00.KER2010 -GG--A--A-G-----T----.....................----T-T-AGG-TC-T-------A----CT-------TGGA--GG--C......-----------------C--------------------A-------AAG-TC-------C-------------- 5586
C.MM.99.mIDU101_3 -----A--A-G-----T----.....................---GT-T-AGG-T--T-------A----G-----A--TGGG--G---C......-------------------------------------GA-------AA--T--------C---------A---- 5747
C.MW.93.93MW_965 -GG--A--A-------T----.....................----T-T-AGG-T--------C-A-----T---GA-ATG-AG-GC.........------------A----C--------------------A-------AA--A--------------------G-- 5599
C.SN.90.90SE_364 -G---A-CA-G-----T----.....................----T-T-AGG-T--T-----C-AT----T-A--A--TGGGG-GG--C......--------------A-----------------------A-------AA--T----------------------- 5584
C.SO.89.89SM_145 -GG--A--A-G-----T----.....................----T-T-AGG-T--T-------A-----T-------GGGG--GG--C......-----------------------------G-------GA-------AA--T-----G---------------T- 5626
C.TZ.02.CO178 -GG--A--A-G-----T----.....................--A-T-T-AGG-T--T-------A-----T----A--TGGTG-GG--C......-------------------------------------GA-------G---T--------C-------------- 5580
C.US.98.98US_MSC3018 -GG--A--A-G-----T----.....................----T-T-AGG-T--T------------GT----A--TGGGG-G---C......--------------------------------------A-------AA--T--------C-------------- 5571
C.UY.01.TRA3011 -GGA-A--A-G-----T----.....................----T-T--GG-T--T--C----A---GGT-A--A--TA-GG-GG--C......--------------A---------------------C-A-------AAG-T--------------------C-- 5586
C.YE.02.02YE511 -----A--A-G-----T----.....................----T-T-AGG-T--T----A--A-----T----A--GGGG--GG--C......--------------T-----------------------A-------AA--T----------------------- 5589
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----A--A-G-----T----.....................A---T-T-AGG-T--T--T--A-A--A--TA-CG-G-TGGTG-GG--C......-----------------C--------G-----A-----A-------AA--T----------------------- 5819
C.ZM.02.02ZM108 -G---A--A-G-----C----.....................----T-T-AGG-T--T-----C-A-------A-----TA-TG-GG--T......-----------------------A--------------A-------AA--T----------------------- 6383
D.CD.83.ELI -G---AA---G-----A----.....................----T---------------A-------C----------G----C--T......C-------------T-----------G-----A----------------------------------------- 5939
D.CM.01.01CM_0009BBY -----A-----A----A----..................GGCAC--TGC-C--TGGGAT-T--C----A-CA-A------AG--AGT--T......--------------A-----------G-----A-----A-------A-G------------------------- 5595
D.CY.06.CY163 -----CA----A----A----..................GGCAC--TGC-C--TGGAAT-T--C------CA-A------AG----T--G......--------------G-----------G-----------A-------AAG------------------------- 5604
D.KE.97.ML415_2 -GG--AA--------------.....................--A--T---A----G------A-A--A--T---------G-------C......--------T--T-----C--------------------A-----------T----------------------- 5860
D.KR.04.04KBH8 -----A-----A----A----.....................-----------------A----G------T---------G---G---C......--------------T-----------------------A-----------------------------G----- 6349
D.SN.x.SE365 ----------------T----.....................-----------------A----------C--------T-G--------......--------------T--------------G--------A----------------------------------- 6410
D.TD.99.MN011 -----A-----A----C----..................GGCAC-CTGC-C--TGGGCT-T---------C--A------AG----GG-T......-C------------A--C--------G-----------A-------AAG------------------------- 5620
D.TZ.01.A280 -----A---------------.....................----T------------A----G-----CA-A-----T-G-----C-G......------------A-T-----------------T----GA-------A--------------------------- 5594
D.UG.99.99UGK09958 -----AAG-------------.....................--------------------A-------CA-A--AA-T-G---G-G--......--------------T-----------------------A--C--------T----------------------- 5592
D.YE.02.02YE516 -----A-----A----A----..................GGCACGCTGC-C--TGGAAT-T--C------C--A------AG----T--G......--------------G-----------------A-----A-------AAG------------------------- 5607
D.ZA.90.R1 -G---AA---------A----.....................--T-TG-----------A---------------------G-------T......--------------T-----------G-----A-----------------T----------------------- 5742
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -GG---------G---AG---.....................---TTTT-AT----G-----A--A--A-------A------------C......------------A-T--C--------------------A-----------T----------------------- 5490
F1.AR.02.ARE933 -GG---------G---A----.....................---C-TT-AT----A-----A-----A-------A------------C......----T---T----------------------------GA-----------T---T----C-------------- 5697
F1.BE.93.VI850 -GG---------G---A----.....................---CTTT-AT----G-----A--A--A-------A----G----C--C......--------------------------------------A-----------T--------C-------------- 5743
F1.BR.07.07BR844 -GG---------G---AG---.....................---CTTT-AT----G-----A--A--A--T----A-----A---G--C......--------------------------------------A-----------T---T----C-------------- 6184
F1.ES.x.P1146 -GG---------G---AG---.....................---CTTT-AT----G-----A--A--A-C-------------A-GG-C......--------T-----T-----------------------------------T----------------------- 5686
F1.FI.93.FIN9363 -GG---------G-A-A----.....................---CTTT-AT----G--------A--A-------AA---G-G--TG-C......------------A-------------------------A-------A-------T----C-------------- 5732
F1.FR.96.96FR_MP411 -GG---------G---A----.....................--TCTTT-AT-T--G-----A--A--A------------G----C--C......--------T-----------------------------A--------T--T--GT------------------- 5600
F1.JP.04.DR6082 -GG---------G---AG---.....................---CTTT-AT----G--A--A--A--A-------A------------C......--------------------------------------A-----------T--------C-------------- 6375
F1.RO.96.BCI_R07 -GG-------G-G---A----.....................---CTTT-AT----G-----A--A--A-----------------T---......--------T-----T-----------------------------G-----T--------------C-------- 6427
F1.RU.08.D88_845 -GG-------G-G---A----.....................---CTTT--T----G--------A--A-------A-------A-C--C......-------------------------------------GA--------A--T----------------------- 5862
F2.CM.97.CM53657 -GG---------G---A----.....................---CTTT-AT----G-----A--A--A-------A----G----T--C......-----------------------A--------------A-----------T----------------------- 5586
G.BE.96.DRCBL -GG--A-----A----AC---.....................--G-TTT--A--------T--G----A--T--------AGA-A--.........-----------------------A------------G-A--T----ATG--C----------------T----- 6357
G.CM.04.178_15 -GG--A----------C----.....................T-G--TT--A--------T--G----A--T--------CT----T--C......-----------------------------A------G-A--G---GAT---C----------------T----- 5924
G.CU.99.Cu74 -G--------------A----.....................--G--TT--A--A-----T--GC---A--T--------CT--ART--C......------------A-----------------------G-A--C---GATG--C----------------T----- 6007
G.ES.05.P962 -GG--AA---------C---T.....................T-G--TT--A--------T--G----A--T--------CT--A-T--C......-----------------------------A------G-A--T---GAT---C--T-G--------T--T----- 5907
G.GH.03.03GH175G -GG-------------A----.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT----C---......------------------------------------G-A--T---GAT-----------C--------T----- 6443
G.KE.93.HH8793_12_1 -GG--A-----A----A----.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT--A-T--C......------------------------------------G-A--C----AG--------------------T----- 5803
G.NG.01.01NGPL0669 -GG--A----------C----.....................T----TT--A--------T--G----A--T--------CT--AGT---......-----------------------------A------G-A--T----ATG-TC----------------T----- 5608
G.PT.x.PT2695 -GG--A-T--------A----.....................--G--TT--A-------AT--G----A--T--------CT--A-T--C......------------------------------------G----T---GAT--------------------T----- 6345
G.SE.93.SE6165 -GGT-A----------A----.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT--A-T--T......--------T---------------------------G-A--T---GAT--------------------C----- 5800
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B.FR.83.HXB2 TATCAGCACTTGTGGAGATGGGGGTGGAGATGG.........GGCACCATGCTCCTTGGGATGTTGATGATCTGTAGTGCTACAGAAAAA......TTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGC 6397
Vpu I__S__A__L__V__E__M__G__V__E__M__.__.__.__G__H__H__A__P__W__D__V__D__D__L__*_
Env _Y__Q__H__L__W__R__W__G__W__R__W__.__.__.__G__T__M__L__L__G__M__L__M__I__C__S__A__T__E__K__.__.__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A
H.BE.93.VI991 ----CAAG-------------.....................------T-AA--T-G--T------C------------T-GT--G---C......--------------A-----------G-----------A-------AG--T--------C-------------- 5775
H.BE.93.VI997 ----CA--A-G-------G--.....................----T-T-A--TT-G--T------C----T-A-------G---G---C......--------T-----A-----------G-----------A-------AA-----------C-------------- 5702
H.CF.90.056 ----CAAG---A---------.....................------T-AA--T-G--T------C--------------G--C----C......--------T-----A-----------------------A--G----AA-----------C-------------- 5737
H.GB.00.00GBAC4001 ----CA-------T---CG--.....................----T-T-AA--T-G--T------C----G------A--GG------C......--------------A-----------G-----------A-------AA--T--------C-------------- 5905
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -GGA-AA---------A----.....................---CT----A--T----A-----A-----T----A--G-G--------......--------------A-----------------------A--T----AG------T-------------T----- 5597
J.SE.93.SE9280_7887 -GG---AC----------G--.....................---CT----A--T----A-----A-----T----AG--A-A----G-C......--------------------------------------A--T----AG------T-------C-----T----- 5716
J.SE.94.SE9173_7022 -GG-T-AG-------------.....................---CT----A--T----A-----A-----T----------G------C......--------------------------------A----GA--T----AG------T-------C-----T----- 5717
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -GG---------G---A-C--.....................----T-T-AT--T-G-----A--A--A--------C---G--A-C--C......--------------------------------------A--------A-----------C-------------- 5592
K.CM.96.96CM_MP535 -GG---ACA---G---AC---.....................----T-T-AT--T-G--A--A-----A--------CAA-G----C---......--------------------------------------A--------AC----------C-------------- 5596
01_AE.CF.90.90CF11697 -GG-CA----------AG---.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT----C-CC......--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C-------------------- 6346
01_AE.CN.07.07JSWX045 -GG-TAA---------A----.....................--G--TT--A--A-----T--G----A--T--------CT----C--C......--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C-----------------C-- 5596
01_AE.HK.04.HK001 -GG-CAA--------------.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT----C--C......--------T-----T-----------C-----------A--T---GAT-----C-------------------- 5767
01_AE.JP.x.DR0492 -GG-CAA---------A----.....................--G--TT-AA--------T--G-A--A--T--------CT----C--C......--------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C-------------------- 6408
01_AE.TH.04.BKM -GG--AA---------A----.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT--A-C--C......--------T-----TC----------T----------GA--T---GAT-----C--------------G----- 6358
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -GG-CAA---------A----.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT----C---......--------T-----T-----------T--G--------A--T---GAG-----C-------------------- 5602
01_AE.VN.98.98VNND15 -GG-CAA---------A----.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT----C---......--------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----C-------------------- 5652
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----CA-T---A-----G---.....................-TG--T---A-TTC-TT-T-AA----A--T----A----GACA--.........--A--------G-----C-------------------GA--C---GAA-----C-----------C-------- 5587
02_AG.CY.05.CY048 ----CA-T---A---------.....................--GGTG--AA-AT-G-----AA----A--T----A----CA---T.........-----------G----------------------------------AG-----C-------------------- 5599
02_AG.ES.06.P1261 ----CA-T--CA----A----.....................--G-TG--AA-AT-------AA---CA--T----AA---GA-A-T.........--------T--G--T--C-------------------GA--T----AG-----C-------------------- 5839
02_AG.FR.91.DJ263 ----CA-T---A----A----.....................--T--G--CA-AT--T----AA----A--T----A----GA-A-G.........-----------G-----C-------------------GAA-C---GAG-----C-------------------- 5748
02_AG.GH.03.03GH181AG -T-ACA-C--GT----A----.....................--T-TG--AA-AT--T----AA-------T----AG---GA---T.........-----------G-----C-------------------GA--C---GAG-----C-------------------- 6423
02_AG.LR.x.POC44951 ----CA-T---A-------T-.....................--T--G...A-AT--T----AA-A--A--T----A-----ACA-T.........A----------G-----C-------------------GA--C---GAG--A--C-----------C---A---- 6392
02_AG.NG.01.PL0710 -G--CA-C---A----A----.....................--T-TG--AA-AT--T---CAA----A--T----A----GAT--G.........-----------G-----C--------------------A--C---GAG-------------------------- 5584
02_AG.SE.94.SE7812 ----CA-T---A---------.....................--T-TG--AA-AT--T----AA---CA--T---------GG-A-T.........-----------G-------------------------GA--C---GAG-----C-------------------- 5772
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G--CA-C---C-----------T..................ATG-TA-----G---T----A-----A--T----A----GA-A-T.........-----------G-----C---------------C---GA--T---GAG-----C-------------------- 5605
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ----CA-T---T---------.....................--T-TG--AGG-T--TT----A----A--T----A----CA-A-G.........--------------------------------------A--C---GAG-----C--G----------------- 5596
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----CA-C---A---------.....................--T--G--AA-AT--T----AA----A--T----AG---CA---T.........-----------G-----C-----------A--------A--T----AG-----C-------------------- 5590
03_AB.RU.97.KAL153_2 C-C...TTA-G-A-AT-G........................------T--T-----------C-------------------------T......--A-----------T-----------------------A----------------------------------- 5610
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----CA---------GA----.....................--A--TT--A--------T--G----A-----------CT--A-C--C......--------------T----------------------GA--C---GAG-----C-----------------A-- 5767
05_DF.BE.x.VI1310 -GG-C-------G---AG---.....................---CTTT-AT----G-----A--A--A-----------------C---......--T-----------------------------A----GA-------AA--T--C--G----------------- 5785
06_cpx.AU.96.BFP90 -GG--A-----A----A----.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT-TA-G--C......A-------T-----------------G----C----G-A--T---GAT----T---------------T----- 6433
07_BC.CN.98.98CN009 ----G---T--A---------.....................---------------------------------------GT--G---C......--------------------------------A-----A--G------------T------------------- 5728
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----A--A-G-----T----.....................---GT-T-AGG-T--T-------A-----T----A--TGGA--G---C......--------------------------------------A-------AA--T--------C-----G-------- 5570
09_cpx.GH.96.96GH2911 -GG--AA--------------.....................---CT----A-T-----A-----------T----A----G-------C......--------------------------------------A--G---GAG-----CT------------------- 5608
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -G--GA--A-G-----T----.....................--A-T-T-AGG-T--T-------A-----T----A---A-GG--G--G......--------------A-----------------------A---A-------T----------------------- 5794
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -GG--CA--------------.....................---CT----A--T----A----------------A---------C--C......-------------------------------------GA--T---GAT---C----------------TA---- 5766
12_BF.AR.99.ARMA159 -GG-----T---G---AC---.....................---TT-T-AT----G--A--A-----A-------A------------T......--------------------------------------A-----------T--------C-------------- 6398
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -GG--AA---------A----.....................--A--TT--A--------T--G----A--T--------CT--A-T--C......--------------T-----------T----------GA--T---GAG-----C-------------------- 5807
14_BG.ES.00.X605 -GG--ATC--------A----.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------CT--A-TG-C......--A-----------------------------------A--------------------C-------------- 5841
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -GG-CAA---------A----.....................--G---T--A--------T--G----A--T---------G-------C......--------------------------------A-----A--C---T---------------------------- 5793
16_A2D.KR.97.97KR004 -----A-----A----A----.....................--A-T-T--A-TT-G------C-A-----TA---AA---------G-T......C-------------A--C-----A-------------GA--T---GAG--T--C-------------------- 5763
17_BF.AR.99.ARMA038 -C---------A----A----.....................--------------------A--A----------A-A-AG---G--CT......--------------------------------------A-----------T-T------C-------------- 5607
18_cpx.CU.99.CU76 ----CAAG---A----A----.....................--A-----AA----G--T------C----G--------------TC-C......--------------A-----------G-----------A--T---GTA--------------------T----- 5696
19_cpx.CU.99.CU7 ----CA-C---A----AT---.....................--G--TT--A--------T--G----A--G--------CTTT--C--C......--------------T-----------T----------GA--T---GAA-----C-------------------- 5619
20_BG.CU.99.Cu103 -GG---TG--------C----.....................--G--TT--A--A-----T--GG---A--T--------CT--A-T--T......--------T---------------------------G-A--C----AT---C----------------T----- 5870
21_A2D.KE.99.KER2003 -G---AA---------A----.....................----TT-----------A--A-------C----------G---GC--T......C-------------T-----------G-----A-------------A---T----------------------- 5598
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -GG--AA--------------.....................--A--TT--A--------T--G-A--A--T--------CCA-A-T.........--------------T-----------C----------GA--G---GAG-----C--G--C-------------- 5603
23_BG.CU.03.CB118 -GG----G--------C----.....................--G--TT--A--A-----T--GG---A--T--------CT----T--C......------------------------------------G-A--T---TAT---C----------------G----- 5846
24_BG.CU.03.CB378 -GG--A----------C----.....................--G--TT--A--A-----T--GG---A--T--------CT--A-T--C......--------------------------------------A--C---GAT---C----------------T----- 5834
25_cpx.CM.02.1918LE ----CA-T---A---------.....................--G-TTT--A-G------T--G----A--T--------CT----C---......-----------------------A--------------A--T----AG--------G-----------T----- 5611
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G-----------T--A----.....................--G-----AA--------G-TA-A---T-T----A----G----C---......--A----------------------------------GA--T---GAA-----C-----C-------------- 6397
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -GG--AGG-------------.....................---CT----A--T-G--A---A-A-----T-------T-CA--G---C......--------------A------------T---------GA------GAT-----C-------------------- 6393
28_BF.BR.99.BREPM12609 -GGA--------G---C----.....................---CT-T--T--T-G--A--A--A--A--T----A-------A-CC--......-CA-----------------------------------A----------------------------------- 5759
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---...TGGCAC-C-T-G........................----TG-----------------A--------------------GC--......--------------A--C--------G-----------A------T-------C-------------------- 5791
31_BC.BR.04.04BR142 -GGA-A--A-G-----T----.....................--A-T-T-AGG-T--T-------CC----T-A--A--TA-GG-G---C......---------C----A----------------------GA--T----AA--T----------------------- 5886
32_06A1.EE.01.EE0369 -GGTCA-----A----A----.....................--A--TT--A--------T--G----A--T----A---CT--A-GG-C......C-------------T-----------G----C----G-A--T---GAT--T-T-T-------------T----- 6038
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -GG-CAA---------A----.....................--G--TT--A--------T--G-A--A--G--------CT--A-C--C......--------T-----T-----------T----------GA--T---GA------C-------------------- 5782
34_01B.TH.99.OUR2478P -GG-TAA---------A----.....................--A--TT--A-------AT--G----A--T--------CT----C--C......--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C-------------------- 5599
35_AD.AF.05.05AF095 -GG--AA--------------.....................--A--T---A--T-G--A---A-A--A--T---------GT------T......--------T--T--------------------------A--C---GAG-----C-------------------- 5596
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G--TA----------A----.....................--G--TT--A--A-----T--G----A--T--------CT----CTTG......--------T-----T-----------T----------GA--T----AT-----CT------------------- 5612
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----CA-C---A----AT---.....................--G--TT--A--------T--G----A--T--------A-ACA-CCTC......--------------T--C--------T-----------A--T---GAT-----C-------------------- 5594
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -GG---------GA--AG--C.....................A--TTGT-AT----G--A--A--A--A--T----A----GA-A-G.........--------------------------------------A----------------------------------- 5823
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -GG---------G----G---.....................---CTTT-AT--T-G-----A--A--A------------G----C--T......--------------------------------------A--------T--T--------C-------------- 5880
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G---A-C---A---------.....................----T-----------------------------A---C--GA-C--T......-G------------------------------------A----------------------------------- 5906
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------K-----A----.....................----T---------------A---------A-----------------......--------------T-----------------------A-------S-------T------------------- 5931
43_02G.SA.03.J11223 -GG--AT---------C-AT-.....................T-G-SYT--A--------T--GK---A--T--------CT--A-T--C......-----------------------------A------G-A--T---RAY---C----------------TA---- 5928
N.CM.95.YBF30 -GG.........AT-G-GAT-AA-A-TG-T---TTACTCTTCTATCTTC-AG-AAGCTT---CAA-G-A--TG-GTC--AACA-............CAT-----A-----G--C-----------A--A----GA------GAG--A-----T--C-----T-------- 5984
N.CM.97.YBF106 -GG....................................CCATT-TT-TGT-----GATA-GC----CA--TG-GTC--ACC--............CAT-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--AGT---T--C--C--T-------- 5954
N.CM.02.DJO0131 -GG....................................CCATT-TT-TGT---A-GATA-GT----CA--TG-GTC-AAA-A-............-AT----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA--AGT---T--C--C--C-------- 5869
N.CM.04.04CM_1015_04 -GG....................................CCATT-TT-TGT-----GATA-GC-C---A--TG-GTC--AACA-............CAT-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG--AGT---T--C-----T-------- 5868
O.BE.87.ANT70 A-G...TTA-G-ACCTTG...........................TA-T-AGC-A-G-CTT--A-A-CCCCA---TTGAGCCTTAG-C-G......C-A-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----AC-AGTA-----C-----T-------- 6444
O.CM.x.BCF06 A-G...TCA-G-ATCTT-...........................TG---AGC-A-G-CTT--A-A--CCCA---TTGAG-GGTAG-C--......----ATA------------C------------A---G-A--T-----AC-AGTA-----C-----T-------- 6455
O.CM.91.MVP5180 A-G...TCA-G-A-CTT-...........................TA---AGC-A-G-CTT--C-A--CCCA---TTGAG-TATAGT---...CAA----AT-C------T----C------------A---G-A--G---G-AC-AGTA-----C-----T-------- 6434
O.CM.96.96CMA102 A-G...TTA-G-ATCTTG...........................TA---AG--A-G--TT--A-A-CCCCA---TTGAGCT-TAGCC-G......----AT-CA----------C---A--G-----A---G-A--T----G-C-A-TAT----C-----C-----C-- 5889
O.CM.97.97CMABB447 ARG...TTA-GCATCTTG...........................TG---A---A-G-TTT--C-A-CCCCA---TTGAG-T-TA-C--T......C-A-AT-CA----------C------G---------G-A--T----S-C-A--AT----C-----T-------T 5894
O.CM.98.98CMA104 AGG...TTA-G-ATCTT-...........................TA---AG--A-G--TT--A-A-CCCCA---TTGAGCT-TAGCC-G......--T-AT-CA---------GC---A--G-----A---G-AA-T----A-C-AGTAT----C-----T-------- 5885
O.CM.99.99CMU4122 C-G...TTAGG-ATCTT-...........................TA---AG--A-G-CTT--A-A--CCCA---TTGAGCTAT--CC-G......C---AT-CA----------C------------A---G-A--G----AAC-A--RT----C-----T-------T 5884
O.FR.92.VAU A-G...TTAGG-ATCT-G...........................TG-T--A-TT-G-CTT--A-A--CCCA---TTGAGCTGTA-CC--......C-A-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AAC-A--AT-G--C-----T-------- 5968
DO.FR.08.RBF208 -----A----CA----C----..................GGCATG-TGC-C--TGGRAT-T--C----A-CA-A----A-AG---GGG-T......--------------A-----------G-----A-----A--T----ATG------------------------- 5857
O.SN.99.99SE_MP1299 A-G...TTAGG-ATCTTG...........................TG---AG-TA-G-CTT--A-A-CCCCA---TTGAGCTATA-CC-G......CAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------C-AGTAT----C-----T-------- 6455
O.US.x.I_2478B A-G...TTAGG-GTC-TC........................TTGTG---AG-TT-G--TT--A-A--CCCA---TTGAGCT-TA-T.........C---AT-CA---------GC------G-----A---G-A--G---GAAC-AGTAT----C-----C-------- 6458
O.US.97.97US08692A A-G...TTAGG-GTC-TC-T-........................TG---AG-TT-G--TT--A-A--CCCA---TTGAGCT-TA-T.........C---AT-CA---------GC------------A---G-A--G---GAAC-AGTAT----C-----C-------- 5853
O.US.99.99USTWLA A-G...TCA-G-ATCTTG...........................TG---RA--A-G-CTT--A-A--CCCA---TTGAACT-T---C-G......C-A-AT-C-----------C------G---------G-A--T----G-C-T--A-----C-----T-------T 5885
P.FR.09.RBF168 AGC...TTAGG-AACTTG............G-AATTTGCTTG-CTTTGG-AA-ATACTTT-ATGCT--T-G----GC-AG-GG-.........ATACAC-AT--T--T--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAAGTT--CT-G---------G------- 6448
CPZ.CD.90.ANT ................................................TG-GGT--G-CTT--C-A--CCAG-T--TA-AG-AG-GG-CGAATGAAGAC-AT--A-----A-TC-----A--C-----C----GAA-T--G--AC-T--------------CA--A---- 5823
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GGTG-AGGAAC-CAT-CA--TCCATC...............A---T--A-T-AA-CCT---TGGATG----GCATCCTG-TTT-GTG--GAAAAT-G---------T--T-----------C--A--A----G---G----AA-----C--T--C-----C--C----- 5942
CPZ.GA.88.GAB1 AGAG-CTGGAACA-CTT--CCATAATT...............ACA-T---AACAA-CATTT--C-A-CCCCA---TTGA-CT-T--G.........--A-----A-----A--------A--------T---C-T--T--TGA-C-GGTA--C--------C-----C-- 6461
CPZ.TZ.00.TAN1 GGA...ATAACT-T--TC..............................C-CA-AA--ACA--CC-AGG---TG-ATT-AGC--T............-AT-ACAC------G-T------A--------T-----A--G--CCAAC-A--CT-G--------C--T----- 6017
CPZ.US.85.US_Marilyn AGA...-T--G-CTA--T........................TATTGTC-T---TCGA-CT--A-A--CCCAG-ATTGT---GC............--A----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG--A--CT----C-----C--T----- 6468
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B.FR.83.HXB2 TAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATC 6564
Env __K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__
A.CD.02.02CD_KTB035 ------------G-A---AA-G--------C-----T---------------------------G-----------A-G-ACC--...--C---------------------------------A-T--------G-----------A---------------------- 6551
A.SN.01.DDJ369 ------------GCG---A--G--------------T-----C--------G------------------------A---AT---...-A-------------G-G------------------A-T-----G--G---------ACA------------C-------C- 5774
A1.AU.03.PS1044_Day0 G-----------C-----A--G--------C-----T-----------------T---------------------A--AAT---...RA-------------G-G------------------A----------G--------G--A------------C-------C- 5778
A1.CY.06.CY171 --------------AG--A-----C-----C-----T--------------------------T------------A-GAAT---...-A----------------------------------AG------------A-----AACA------------C-C-----C- 5772
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------A---A-----C-----C-----T--------------------------TG-----A-----A--A-T---...-A---------------A----------------G-A-------------A-----AACA------------C-C-----C- 5748
A1.IT.02.60000 ------------------A-----------C-----T--------------------------TG-----------A--A-G---...-AC------------G-A------------------A-------------A-----AACA------------C-------C- 6569
A1.KE.02.ML1990 ------------G-A---ACAG--------C-----T---------------------------------------A--CAT--A...-AC------------G-C------------G-----A----------G---------ACA-----------CC-----...G 5893
A1.RU.08.PokA1Ru --------------A---A-----C-----C-----T--------------------------T------------A----T---...-A-------------G-C---G----A-----------------------A-----AACA----------A-C-C-----C- 6067
A1.RW.93.93RW037A ------------------A--G--------C-----T--------T------------------------------A--CAT---...-A-------------G-G--C---------------A----------G---------ACA--------T---C--------- 6563
A1.SE.95.SE8538 ------------------A--G--------C-----T--G------------------------------------T--CAT---...-C------------GG-A------------------AG---------G---------ACA------------C-------C- 5784
A1.TZ.01.A341 ----------AG------AAAG--------C-----T---------------------------------------A--CCT---...-AC------------G-G------------------A----------T-----------A--------------------C- 5765
A1.UA.01.01UADN139 --------------A---A-----------C-----T--------------------------T------------A--CCT---...-A---------------------T------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C- 5763
A1.UG.99.99UGA07072 G-----G-----------AA-G--------C-----T--G--------------T---------------------A--AAT---...AA-------------G-A------------------A----------G----------CA------C-T---C-------C- 5770
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------AG--A---A-----------C-----T--------------------------A------------A-GAAT---...-A------A--------G-------------------G------------A------ACA--------------------C- 6002
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------C------AAAG--------C------------------------------------------------AACC--...-C------A------G--------------------A----------G----------CA------------C--------- 5907
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------A--G--------A---------------------------------------------A--AACC--...-A------A--------------T------------A----------G--------A--A-----------C---------- 5924
B.AR.04.04AR143170 ----------AGC--------G------------------------------------A----TGC---G---------------...-A------A-----G---------------------A-------------------C--A---------------------- 5761
B.AU.04.PS1038_Day174 ------------Y-------C---C--------------------T-----G---------------------------RC---A...CC-------------T--------------------A-T-----------------A--A---G--------C--------- 5774
B.BO.99.BOL0122 ----------AG-------AA-------A--------------------------------------------------CC----...-A-----------------A----------------A--------------------------------------------- 5783
B.BR.05.BREPM1081 -----G------------A-----------G--------------T-----------------T--------G---A-G------...-C------------G-----------------------------G--C---------------------------------- 6058
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------------------------------------------------------G-------------...-G----------------------------------A---------------------------------A----------- 5852
B.CN.05.05CNHB_hp3 -----------C----------------A----------------------------------------------------C---...-A----------------------------G-----A----------------------A------------------...G 6562
B.CO.01.PCM001 -----------G-----------------C-----------G-------------------------------------------...-A-----------------------------------G---------C-----------A--------T------------G 5762
B.CU.99.Cu19 -------------------------------------------------------------------------------------...-G----------------------------------A--------------------------------------------- 6107
B.CY.06.CY165 ------------C-----------------C-----------------------------------------C------C-C---...-A----------------------------------A-------G--C---------------------------------- 5819
B.DE.86.D31 ------------C-A-------------------------------------------------G--------------------...-A-------------G--------------------A--------------------------------------------- 6106
B.DK.04.PMVL_012 ---G-------------------------------------------------------------G-------------T-----...-A----------------------------------A----------C--A-------------------A-------...G 5924
B.DO.05.05DO_160884 ------------C------AAG--------C---------------------------------------------A--A-----...AA----------------------------------A----------------------A---------------------- 5768
B.EC.89.EC003 ------------------------------------------------------------------------------------....-A----------------------G--------G----------G------------------------------------- 5684
B.ES.07.X2231 ------------C-------C------------------------T-------------------G----------A--------...-A---------------------------------------------G---------------------G------------ 6023
B.FR.92.92FR_BX08 --------------A---A------------------------------------------------------------------...-G-------------------------G--------A----------------------A---------------------- 5768
B.GA.88.OYI --G--------C-------------------------------------------------------------------------...-G-------------------G--------------A-T-----------A-----A--A---------------------- 6103
B.GB.86.GB8_46R ------------C-----AAA------------------------------------------------------G---------...-G----------------------------------A--------------------------------------------- 6573
B.GE.03.03GEMZ004 -------C--C-C-----A----------------------------------------------GG---------------A--...-G-------------T-------T------------A-T-----------A------------------------------- 5753
B.HT.05.05HT_129389 ------------A-----------------C--------T------------------------------------A---A----...AA----------------------------------A-------G--------------------------CC--------G 5764
B.IN.x.11807 -------------------------------------------------------------------------------------...-A----------------------------------A-----------------------------------------...G 5904
B.JM.05.05JM_KJ108 ---G------A-A-----------------C---------------------------------------A-T-------A----...-A------------------------------------------------A-----------------T------------- 5768
B.JP.05.DR6538 ----A-C-------------C-----G---------------------------------A------------------------...-A-------------------------G--------A-A-----------A-----------------T--CA--------- 6570
B.KR.04.04KMH5 ---G--------C--------------------------------A----------T----------------------------...-C----------------------------------A--C----------A------------------------------G 6532
B.MM.99.mSTD101 -------------------A----------------------------------------------------G--------C---...-G---------------C------------------A-T--------T-----------A---------------------- 5974
B.NL.00.671_00T36 ------------A--------------------------------------------------T------------C-------A...-A---------------------T------------A-------------------------C------------------G 6125
B.RU.04.04RU128005 -----G-Y--AG---------------------------------A------------------------------A---AC---...-A----------------------------C-----A----------------------A----------------T----- 6051
B.TH.00.00TH_C3198 --------------------C-----------------------------------------------------------C----...A----------------C-----------------------------------------A---------G-C---------- 5774
B.TT.01.01TT_CRC50069 -C--------A-AGA---------------C------------------------------------------------AA----...-A----------------------GC----------A--------------------------------------------- 5780
B.TW.94.TWCYS ----A-------------------------C--------------------------------T---------------AC----...-G----------------------------------A------C---C--------A-----------T------------G 6561
B.UA.01.01UAKV167 ---G------C-C--------------------------------------------------T------------A-----A--...-A---------------------T------------A----------T---------------------------------G 5798
B.US.07.CR0027M ---G-G------A-A-----C---------------------------------------T---------------A---G---A...-A----------------------------------A--------------------------------------------- 5812
B.UY.01.01UYTRA1179 -------GT---C--------G-----------------------------------------T--T---------A--------...-G---------------------TGCA---G-----A----------C---------------------------------- 5759
B.YE.02.02YE507 -------------GA---A-----------------------------------------T---------------A--AA----...-A------A---------------------------A--------------------------G----T------------- 5777
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------------------------------------------G--T-------------------------C----...-AG---------------------------------A--------------------------------------------- 5995
C.AR.01.ARG4006 -----G------------A--G--------C-----T-----------------------------T---------T-G--T---...AA------A---------------------G----------------T---------C------------------------ 5752
C.BR.04.04BR013 ------------------A--G--------C-----T-----------------------------T---------A-G--T---...--------A---------------------G----------------T---------C-----G------------------ 6046
C.BW.00.00BW07621 ------------C-G---A--G--------C-----T---------------------------------------C-G--T---...-A------A---------------------------T-------G--C---------------------------------- 5935
C.CN.98.YNRL9840 ------------G-A---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-AT---...-A------A-----------------------------------G--T---------------G------------------ 5747
C.CY.05.CY040 ------------G-G---------------C-----T------------------------------------------A-TA--...-G------A-----------------------------------G--T--------------------------------C- 5784
C.ES.07.X2118_2 ------------G-G---A--G--------C-----T---------------------------G-----------C-G--C---...-A------A-----------------------------T-----G--T---------------------------------- 5988
C.ET.02.02ET_288 ------------------A--G--C-----C-----T---T-----------------------------------T-G--TA--...-A---------------------T--------------------G------------C-----------------------G 5784
C.GE.03.03GEMZ033 -----G------A-A---A--G--C-----C-----T-----C-----------------------T-----G---C----T---...-A------A-----------------------------T-----G--T--A--------------------C---------G 5759
C.IL.98.98IS002 ------------G-G---A--G--------C-----T---------------------------------------T-G--T---...-A------A--------------T--------------T-----G--T---------------------------------- 5925
C.IN.03.D24 ------------G-A---A--G--------C-----T--------------------------------------GT---AT---...--------A--------------T--------------T-----G--T---------------G--------------...G 6593
C.KE.00.KER2010 ------------G-A---A--G--------C-----T----------------------------G----------A----T---...-A------------------------------------T-----G--T--A------------------------------- 5753
C.MM.99.mIDU101_3 ------------G-----A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-AT---...-A------A---------------------G-C-----T-----G--T---------------G--G--------------- 5914
C.MW.93.93MW_965 ------------G-A---A-----------------T---------------------------------------A-G--T---...-A------A--------------T--------------T-----GA-T-----------A------------C--------- 5766
C.SN.90.90SE_364 ------------G-A---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T---...-A------A------T-------------------------------T---------------------------------- 5751
C.SO.89.89SM_145 ------------G-G---A--G--------C-----G----------------------------G----------A-GC-T---...-G------A-----------------------------T-----G--T---------------------------------- 5793
C.TZ.02.CO178 -----G------G-A---A--G------A-C-----T--------------------------------------GC-G--T---...-C------A--------C--------------------------G--G---------------------------------- 5747
C.US.98.98US_MSC3018 --------------G---A--G--------C-----T---------------------------------------A-G--T---...-A------A--------------T--------------------G--T--A------------------------------- 5738
C.UY.01.TRA3011 ------------------A--G--------C-----T---------------------------------------A-G-CT---...-A------A---------------------G-----A-------G--T---------------------------------- 5753
C.YE.02.02YE511 ------------G-GC--A--G--------C-----T---------------------------------------A----T---...-A------A-------G---------------------T-----G--T--------G-----------A------------- 5756
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------C-----A--G--------------T--------------------------T------------A-G--T---...-AC-----A-----------------------------T-----G--T------------------------C-G------- 5986
C.ZM.02.02ZM108 ---G--------G-A---A-----------C---------------------------------------------C---A----...AA------A-----G-----------------------T-----G--T---------------G------------------ 6550
D.CD.83.ELI ----T-------A-------C-------A-C--------------------------G------------------A---C-C--...-A---------------C------------------A-------G------------------------------------- 6106
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------A-AG------C-------A-C-----T--------------------G--------T---------A---A-C--...AA------C--------------T------------A-------G-----A-----------------------------A- 5762
D.CY.06.CY163 -----T-AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G--------T--C------A--------GGG-A------C--------C---G----------------------G------------------------------------G 5774
D.KE.97.ML415_2 ----T-------AG------C------CA-C-----T-----------------A---------------------A-----C-A...-A------C--------C------------------A-------G--G---------------------------------- 6027
D.KR.04.04KBH8 ---CT--CT-A-AG------C-------A-C--------------T-----------G--T----G------G--G------C--...-C------C-----G--C--A-CATGT---------A-------G--C--------------------------------G- 6516
D.SN.x.SE365 ----T-------A------AA------CA-C-----T--------------------G------------------A---A-C--...-C------C--------C------------------A-------G--G-----------A---------------------- 6577
D.TD.99.MN011 ----T--AT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G-------GT--C------A---AGC--...-A------C--------C------------------A-------G--G---------------------------------- 5787
D.TZ.01.A280 ----T---T---C-------C-------A-C-----T-----------C-----A---------------------A-G-ATC--...--------TT-------C------------------A-------G--------------------------C--------GG 5761
D.UG.99.99UGK09958 ----------A-AG------C------CA-C-----T-----------------A---------------------A--AA-C-A...-A------C--------C--------------G---T-T-----G--G--------------------T------------- 5759
D.YE.02.02YE516 ----T--GT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G--------T--C------A---AGC--...AA------C--------C--------------------------G--G------------------------C--------- 5774
D.ZA.90.R1 -----G----A-A-A-----C-------A-C-----T--------------------G----------------------G-C--...-A---------------C-----T-------G-------------A-C------------------------------...G 5906
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----G------A-G------G--------C-----T---------------------------G-------G---A--TGGC-A...AA------AC-----------G-T------------A-------G-----A------A-A---------------------G 5657
F1.AR.02.ARE933 ----T-------A-G---------------C-----T-----------------------T---G-T----G---------CC-N...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------- 5864
F1.BE.93.VI850 ------------A-G-----C------C---------------------------------------------------T-TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------- 5910
F1.BR.07.07BR844 ------------C-A-----C---------C-----T--------T--------------T-----T--------------TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA--------------------A- 6351
F1.ES.x.P1146 A----G-----TACA-----C---------C-----T-----------------------------------G---A--TATC--...-A------A--------------T------G-----A-------------A--------A------------C-----...G 5850
F1.FI.93.FIN9363 ----T-------A-A---A-----------C-----T-----------------------------T-------------CTC-A......--------------------T------G-------------------A------A-A---------------------- 5896
F1.FR.96.96FR_MP411 -----G------A-G---A--G--------C-----------------C-----------------------G---A--TGGC--...AA------A------------G-T------------A-------------A--------A---------------------- 5767
F1.JP.04.DR6082 ------------A-GT-----G--------C-----------------------------T---G-T---------A--AAGC-A......-----A------------G-T------------A-------------A------ACA--------T------------- 6539
F1.RO.96.BCI_R07 -----G------A-A---------------C-----T-----------------------------T-----G---A---AT---...--------A--------------T------------A-------------A--------A------------C--------G 6594
F1.RU.08.D88_845 ---G---------GA-----C---C-----C-----T------------------------------------------T-TC--...-A------A------G-----G-T--------C---AG---------------------A---------------------- 6029
F2.CM.97.CM53657 ------------A-G----A----------C-----T---T-------------T---------------------T----TC--...-G------A---------------------------A----------C-----------A---------------------- 5753
G.BE.96.DRCBL -------C--AG---T--AAGT------A-C--------------T--------------T----G----------A--AATA--...AG------A---------------------------A--------------------------------------------G 6524
G.CM.04.178_15 ---G------AG---T--AAG---------C--------G-----------------------------------GA--A-T---...-A----A-A------CC-------------------AC-------------------------------------------G 6091
G.CU.99.Cu74 ----------AG---T--AAGC--------C-----T--------A-----------------------------GA--CCTC--...-A------A--------G------------------A-------------------------------T------------G 6174
G.ES.05.P962 C---------AG-GAG--AAAG--------C---------------------------------------------A--CCTC--...--------A---------------------------A--------------------------------------------G 6074
G.GH.03.03GH175G ----T-----AG-T-T--AAA---------C-----------------------------------T---------A----TA--...AA------A--T---T--------------------A----------------------A------------C--------G 6610
G.KE.93.HH8793_12_1 ----------AG---T---AG-------A-C-----T---------------------------G----------GA--CCCC-A...-G------A---------------G--------------------------------------------------------G 5970
G.NG.01.01NGPL0669 ----------AG---T--AAG---------C-----------------------------T--------------GA-GA-TC-A...-A------A------CC-------------------A-------------A-----A------------------------G 5775
G.PT.x.PT2695 ----------AG---T--AAGC--------C--------------------------------------------GA--CCTA--...AAG-----A---------------------------A-----------------------------------------...G 6509
G.SE.93.SE6165 ----T-----AG-G-T--AAGC--------C-----T---------------------------------------A--A-TA--...-A------A------T--------------------A-------G-----A------------------------------G 5967
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B.FR.83.HXB2 TAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATC 6564
Env __K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__
H.BE.93.VI991 ------------C-----AAGG--------A-----T---------------------------------------A-G--C---...-A------A-------CC-----T------GT-------------------------ACA---------------------- 5942
H.BE.93.VI997 ---G--------GC----AAAG--------C-----T----------------------------G---------GA-G--CC--...-C------A-----G--C-----T------G-C-----T--------G--------GACA--C------------------- 5869
H.CF.90.056 ---G--------G-----AAAG--------C-----T--------A-----------------------------GA-G--CA--...-AG-----A-----G-GC-----T------G-----A-------G--G---------ACA--C------------------- 5904
H.GB.00.00GBAC4001 ---G------AGC-----AAA---------A-----T-----------------------T----G---------GA-G--CC--...-A------A-----G--------T------G-----A----------C-----------A--------T------------- 6072
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----T-----AG---T--AAA---------C-----T--------T-----------------A------AG---GA--ACTA--...-A------A--------------T--A--------------------------------T------------G-----...G 5761
J.SE.93.SE9280_7887 ----------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A-G---------GA-GAATC--...CC------A--------C-----------------------------C--------G--A------------G--------G 5883
J.SE.94.SE9173_7022 ----------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A-----------GA-GAGTC--...CC------A--------------------------------------C--------G--A------------G--------G 5884
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------A-----------------C-----T--------------------G-----------------------T---...-A------A---------------------------A----------G---------ACA---------------------G 5759
K.CM.96.96CM_MP535 ------------G-AG--------------C-----T--C-----------------G----------------------AGA--...-A------A--------C------------------A----------G---------ACA---------------------G 5763
01_AE.CF.90.90CF11697 C--C---C-A--G-----A--G--C-----C-----T-------T-------------------------------A--CACC--...-A------A------------G--------------A----------G--------A------G------------------ 6513
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------C----G-----AA-G--C--------------------------------------------G------A--CCCA--...---G----A--------------T------------AG-----C---G--A-----G--A---G------------------ 5763
01_AE.HK.04.HK001 C------C----G-----A--G--C-----C--------G------------------------------------A--AA-C--...-G-G----A---------------------R-----A-A----C---G--------G------G------------------ 5934
01_AE.JP.x.DR0492 C------C----G-----A--G--C---A-C---------------------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G------------------ 6575
01_AE.TH.04.BKM C--G---C----A-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--TACA--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----A---------...G 6522
01_AE.US.00.00US_MSC1164 C-G----C----G-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--TACC--...-A------A---------------------------A-G----C---G--------C------G------------------ 5769
01_AE.VN.98.98VNND15 C------C---TGC----A--G--C-----C---------------------------------------------A--CCCC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G------------------ 5819
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------------------A-C---------C-----T----------------------------G----------A--CAT---...AA------A--------G---G--------------A----------G---------ACA--------T---C--------- 5754
02_AG.CY.05.CY048 --------------A---A-----------C--------------------------------T------------A--AAT---...AA------A------G-A------------G-----A----------G-----------A--------T---C-C-----C- 5766
02_AG.ES.06.P1261 ------------C-----A-C---------C-----T-----------------------T---------------A--CCT---...AA------A------G-A-----------------------------------------A--------T---C-------C- 6006
02_AG.FR.91.DJ263 -------------G----A-----------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...AA------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C- 5915
02_AG.GH.03.03GH181AG ----A-------------A-----------C--------------------------------T--------G---A-GCAT---...-A------A------C-G------------------A-A--------T----------CA--------T---C--------- 6590
02_AG.LR.x.POC44951 ----A-------------A-CT--------C-----T--------------------------T---------------C-T---...-A------A---------------------------A----------T-----------A--------T---C-------C- 6559
02_AG.NG.01.PL0710 --------------------C---------C-----T--------------------------T------------A--CAT---...-A------A--------------T------------A-A--------------------A--------T---C-------C- 5751
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------A-----------C-----T-----------C--------------T------------A--CAT---...-G------A------G--------------------AG---------G-----------A--------T---C--------- 5939
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C-----------G-----A-----------C-----T--------------------------T-G----------A-GCAT---...-A------A--------C------------------A-------------A-------TA--------T--CC--------- 5772
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------------A-----------C-----T--------------------------T-----C------A-GT-C---...-A------A-----------------A---------A----------G--A--------A--------T-A----------- 5763
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------C-----C-----A---------A-C-----T--------------------------T------------A--CAT---...--------A--------C------------------A----------G-----------A--------T---C-------C- 5757
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------AG--AG------------------------T----------------G-------G----------A--CC----...AA-------------------------G--------A--------------------------------------------- 5777
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------G-A---A---------A-C-----T-------------------------------------------CTC--...A-------A-----G--C------------------------------------------------------------A--G 5934
05_DF.BE.x.VI1310 -----G------C-A---------------C-----T--------T-----------------------------------TC--...-G------A--------------T--------------------------A------ACA--------T------------- 5952
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------AG-C-T--TAAG--------C-----A--------T------------------------------A--TCTC--...AA------A--------------T------------A----------C---------------------------------G 6600
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------------------T---------------------------------------A-GT-T---...-A------A-----------------------------A------A-T-----------A---G------------------ 5895
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------------G-----A--G--------C-----T----------------------------G----------A----TA--...-A------A-----------------------T-----T-----GA-T---------------G---C-------------- 5737
09_cpx.GH.96.96GH2911 -C-G-----CTC--A---AAA---------------T--------------G-----G------------------A---GTC--...-A------A---------------------------A----------G---------A-A--C---------C--------- 5775
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------C--CA-AG------C-------A-C-----T-----------C-----T----------------G----A----T---...-A------A--------------T-------------G------G--T---------------------------------- 5961
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------AG---T--AAA---------C-----T--------------------------------------GA--CATC--...-A------A---------------------G-----A-------------A------------------------------G 5933
12_BF.AR.99.ARMA159 ----T-------A-GG--------------C-----T--C--------------------T--A--T--------------TC--...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA---------------------- 6565
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---G------TC------AAA------C--C-----T---------------------------------------A--AAT--A...-GC--------------C------------G----CA-T--------G---------ACA--------T---A--------- 5974
14_BG.ES.00.X605 -------------G------------------------------------------------------------------C----...-A---------------C------------G-----A----------C--------G------------------------- 6008
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------C--------G------T--------------------G-------G-----------A-A-----...-G---------------C------------G-------T-----------------G--A------------C--------- 5960
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------A-C-------------------------------------------------------A--AACC--...-A------A----------------------------G---------------------A------------C--------- 5930
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G------G-----------------------------------------------T-----T---------A-GCCGC--...-A------A------------G-T--------C---A-------------A------ACA---G------------------ 5774
18_cpx.CU.99.CU76 ----T-----AG---T--AAGC--------C-----T---------------------------G-----------A--ACTC--...-G------A--------------T------------A----------------------A--C------------------G 5863
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------G--------C-----T----------------------------G----------A--AAT---...-A-------------G-G------------------A-------------A-------CA------------C-------C- 5786
20_BG.CU.99.Cu103 ----------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...-A------A---------------------------A-----------------A-------C-----T------------G 6037
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------TCA------AAG------A-C--------------------------G------------------A-G-A-C--...-G---------------C------------------A-------G------------------------------------- 5765
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C------------C----A--G--------C-----T--------------------------T-G----------A---AG---...-CC-----A---------------------------A-A--------G--------G-----------T------------- 5770
23_BG.CU.03.CB118 ----------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------------------GA--CCTC--...RA------A---------------------------C-------------------------C-----T------------G 6013
24_BG.CU.03.CB378 ----T-----AG---T--AAGC--------C--------------G-----G------------------------A--CCTC--...-A------A---------------------------A----------G--------------C-----T------------G 6001
25_cpx.CM.02.1918LE ----------A-A--T--A-CC------A-C---------------------------------------------A---ATA-A...-A------A-----------------------------T------------------------------------------G 5778
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---G--------------A--G--------C-----T--T-----------------------------------GA-GAACC--...ACT-----A------T--------------------A----------G----------CA-----------C---------- 6564
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------C----G-----A-CG--------C-----T--------------------------------------GA--C-T---...-AC-----A----------------------G----A------C----------------------------------...G 6557
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---C---GT-A-A-------C-------A----------------------------------T-T------G------------...AA------C---------------------------A-------------A------------------------------G 5926
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------GT---C-------C---------------------------------------------------G---T--------...-A------------------------------------------------A------------------------------G 5958
31_BC.BR.04.04BR142 ------------G-----A--G--------C-----T-----------------------T-----T---------A----T---...CA------A---------------------G-------------G--T---------C------------------------ 6053
32_06A1.EE.01.EE0369 -------C--AG---T--AAGG--------C-----T--------T------------------------------A--CAT---...AA------A-T-------------------------C------------------------------AA------------G 6205
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 C------C-C--G-----A--G--C-----C---------------------------------------------A--CACC--...AA----A-A---------------------------A-A----C---G--------G------G------------------ 5949
34_01B.TH.99.OUR2478P C------C----G-----A--G--C-----C---------T-----------------------------------A--CACC-A...-A------A--------------------------CA----------G--------G------G-G------------...G 5763
35_AD.AF.05.05AF095 ------------G-----AA-G--------C-----T---------------------------------------A--CCT---...-G-------------G--------------------A-A--------G---------ACA------------C-----...G 5760
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C-----------------A--G--------C-----T--------------------------T------------A---AT---...--C-----A-----G---------------------A----------G--------G-----------T---------...G 5776
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C--------T-C----A--G--------C-----T---TTGC-TG--ACC-A--G-CC--A-...-----GA--A--AATG--...-GT---------A--G--------------------A-------------------GATA------------C------GA- 5758
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------G-----------------------------------------------T-----T--------G---T-TC--...AA------A------G-A---G-T------------A-------------A------ACA---------------------- 5990
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------A-GG--------------C-----T----------------------------G------C----A-T-TC--...-A------A--------------T------------A----------G--A--------C---------------------- 6047
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------C--------------------------------------------------T---------------------...-G----------------------------------A--------------------------------------------- 6073
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------------C---------------A----------------------------------T---------------------...------------------------------------A-------------A---------------------------...G 6095
43_02G.SA.03.J11223 ----------AG---T--AAA---------Y---------------------------------------------A-GACTC--...-A------A------CC---C---------------A----------------------T---------------------G 6095
N.CM.95.YBF30 ------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T--T--T-----T-----------GC----A...CCC-----A--T-----A-----T------G-----A-A----C---C--A-----A--------T------C-G-----A- 6151
N.CM.97.YBF106 ------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T-----------GC----A...ACC--------T---T-------T------G-----A-A----C------A-----A-----C--T--------------A- 6121
N.CM.02.DJO0131 ------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T-----T------------CC-C-A...-AC--------T---CC------T------G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A- 6036
N.CM.04.04CM_1015_04 ------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T-----T-----------GCC---A...A-C--------T---C-----G-T------------A------C------A-----A-----C--T--------------A- 6035
O.BE.87.ANT70 ---CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T----------CT---T-T---TATCC----...CAC-----------TG-C-----T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C- 6611
O.CM.x.BCF06 ---TTTGACAAGC--T--AAAG--------------AT----A-----C--T-------------CT-----T---TATCC-C-A...--C-----------T--A---G-T--A---------T-------G--C--A--------A--C--T--T------------- 6622
O.CM.91.MVP5180 ---CCT-ACAAGC--T--ACAG------A-------AT----A-----C--T--T-----T-----T-----T---T-TCC-C-A...-GC-----------T--C---G-T--A---------T-------G--C--A--------A--C--C--T-----G-----A- 6601
O.CM.96.96CMA102 ---CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AG----A--------T-------------CT-----T---TATCC---A...AA------------T-GA---G-T--A---------T-------G-----------G--A--C--T-CT---Y-------G- 6056
O.CM.97.97CMABB447 ---CCTTAC-AGC--T---AGC------A-------AT----G-----C--C------------TCA-----T--GTATCC-C-A...A-T-----------T-GA--C--T--A-----G---T----------T--A-----G--A--C--T--T-----------G- 6061
O.CM.98.98CMA104 ---CCT-ACAAGCC-T---CA-------A-------AG----A--------T--------------T-----T---TATCC----...CAC-----------T-GA---G-T--A---G-----T-------G-----------A-----C--T-CTGA---------G- 6052
O.CM.99.99CMU4122 ---CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T--------T----CT-----T---TATCC---A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A- 6051
O.FR.92.VAU ---CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T-------------GT---A-T---TAT-AGC-A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C- 6135
DO.FR.08.RBF208 ----T-----A-A-------C-------A-C-----T--------T-----------G--------T---------C---A-C--...AA------C--------------Y------------A-------G-----A------------G----------------A- 6024
O.SN.99.99SE_MP1299 ---CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T------------TCT---T-T---TATCCT--A...ACC--G--------T-----C--T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A- 6622
O.US.x.I_2478B ---CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C-------------CT-----T--GTATCC---A...CGC-----------T--A-----T--A---------T----------C--A-----G--A--C--T--T--CC-------A- 6625
O.US.97.97US08692A ---CCT-ACAAGC--T---CAG--------------AT----A--------C-------------CT-----T--GTATCC---A...CGC-----------T--A-----T--A---------T----------C--A-----G--A--C--T--T--CC-------A- 6020
O.US.99.99USTWLA ---TTT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A-----C--T--------T----GT---A-T--GTAT-AC--A...AA------------TT-------T--A---------T----------C--A--------A--C--C--T------------- 6052
P.FR.09.RBF168 ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G-----C-----T-CA---AT---GA-CCCG......A-------A-----GTC------T--T---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C---------- 6612
CPZ.CD.90.ANT CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G--A-T---T--AG-T--TATT-T---TAGG......C-C---ACCT---TCTGG-----TGCT-AT------T-T---------AGT---ACA--A-----GN-ACAA----TCC-A- 5987
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---GAGT---AG------A-CT-----CA-C--------C--A--T--------T--T--T----CT--T-----G---C-C--A...CCT-----C--T---G-G------------G-----T----------T--A-----G--A--C-----A---C-C-----A- 6109
CPZ.GA.88.GAB1 ---G---C--AG--------CT------A-------------G--A--------T-----T----GT--T--G------T-TC-T...CC------A-T----TCA------------------A-T-----G--C--A--------A--C--T------C-C------- 6628
CPZ.TZ.00.TAN1 -G-TATTAC-AG--G---TAA---C--CA-A-----A------AA------G--TTT---T-----T--TT-T------ACCC-A...-CC------T--AT--GG-----T---GAAG-----T-------GC--G-----A-A--A------T-ATCAC-T-TTC-A- 6184
CPZ.US.85.US_Marilyn A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T--T--------T------------CAT---...CC---------T-----G---G--------G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C- 6635
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V1 loop start
B.FR.83.HXB2 AA...AGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC...CCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGAT..............................................................................ACTAATACCAATAGT 6650
Env Q__.__S__L__K__P__C__V__K__L__T__.__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__N__T__N__S_
A.CD.02.02CD_KTB035 --...---T----------------G------...--T----------C----G-T---CACA--G-C--TGT--GC...............................................................AATGTTGATATCAGC-GCC---T---C-AC 6652
A.SN.01.DDJ369 --...---T----------------G------...--T-----C----C------C---CACA-CG-C-CC--GACC.................................................................................---T-----TCC 5857
A1.AU.03.PS1044_Day0 --...--T-----------------G------...--T----------C------C--T-GCC--GA-GTC-TCTT-......................................................AATAGCACCCTTAATAATAGCACCCA--G--AT--A-CC 5888
A1.CY.06.CY171 --...-----G------------C-G------...--T-----C----CC-----T--T---A-AC-C--C-GCAC-..........................................AGCTCTAACAGCACTAGCTCTAACAGCACTAGCTCT-AC--C-GT-G-GT- 5894
A1.GE.99.99GEMZ011 --...--------------------G------...--T-----C--C-C------T--T---A-CCCC--C-TCAC-..............................................................................-GCTC--A---C--- 5834
A1.IT.02.60000 --...--------------------G------...--T-----C----C------C--TCAA--ACCC--TGTCAC-.........................................................AACAGCAATGACACTAGTTAT-AC--C-G----GTC 6676
A1.KE.02.ML1990 -CCAA---------------------------...--T--T-------C----C-T--T--AA--G-A-CTGTCAC-AATGAT....................................................................................... 5973
A1.RU.08.PokA1Ru -G...--------------------G------...--T-----C----C------T--TT----CCCC-CTG-ATTC........................................................................AACAGC----GCTAT-GC-AC 6159
A1.RW.93.93RW037A --...--------A-----------G------...--T----------C----G-T---CA-A-G-AT--C-GCACC.......................................................................................T---AC 6640
A1.SE.95.SE8538 --...-------TA------------------...--T-----C--C-C----G----T-A-----AT--TT--A--.................................................................................GTC--------- 5867
A1.TZ.01.A341 --...------------------C-G------...--T----------C------T--T-G-A--GCC-G-GTCA--............................................................................................. 5836
A1.UA.01.01UADN139 --...--------A-----------GC-----...--T-----C----C------T--T---A-ACCC-C-CCCCCA.....................................................................ACTTTAAATTG--C-G-ATCC-AC 5858
A1.UG.99.99UGA07072 --...--------------------G------...--T-----C----C----G-A--TCAAA-C-ATG-AGGCACC........................................................................AATTTA-------GT--C-CC 5862
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --...-------CA-----------G------...--T----------C------T--T---A-CAGC--CTTCAC-............................................................AGGAATAGCAACCTCACTGA-G----TG---AC 6106
A2.CD.97.97CDKTB48 --...---------------------------...--T-----C--C-C------T--T-GCA--GCC--C-CCAC-............................................................................................. 5978
A2.CY.94.94CY017_41 --...---------------------------...--G-----C--C-T------T--T-GCA--GCC--T-CCAGC.................................................................................-CCCAT-GC-A- 6007
B.AR.04.04AR143170 --...--------------------------T...-------------C------T------A--GCT--T--CA--............................................................................................. 5832
B.AU.04.PS1038_Day174 --...---T--------------CR------T...-----M-------C----R-C------A--GCC--T-T-AGY........................................................................AGTAATG---C--TG-CC-A- 5866
B.BO.99.BOL0122 --...---------------------C-----...-----T-----C-C------C--T---A--G-A-CC-TAAG-............................................................................................. 5854
B.BR.05.BREPM1081 --...TT-T-----------------------...-------------C------T--TT--AC-----GT-CAA-G.......................................................................................TGC-A- 6135
B.CA.97.CANB3FULL --...---------------------------...-------------C------T-------------G-----G-..............................................................................----------C--A- 5938
B.CN.05.05CNHB_hp3 -TCAAG------------------G-------...-------------C------T-----------C----G-A--AGTACCAGTAGT................................................................................. 6648
B.CO.01.PCM001 --...-----------------C---------...-----A-----C-C------T-----GA--GCT--T-CCAC-.......................................................................................-G---- 5839
B.CU.99.Cu19 --...---------------------------...-------------C------T--------------C-G-AC-..................................................................GCTAGTATCACT-G-----AT-TC--- 6205
B.CY.06.CY165 --...---------------------------...-----------C-C------T------A-CG-TGT-GGGA--........................................................................AATACTCTC----AT-C---- 5911
B.DE.86.D31 --...---------------------------...-------------C------T---------C---------C-...........................................................................ACT-A--CC-AT------ 6195
B.DK.04.PMVL_012 -TCAA-----G----------C----------...---A--------GT------T------T--G----C-T-ACGCAGCCCCTTAACTTT.............................................................................. 6013
B.DO.05.05DO_160884 --...---------------------------...--------C----C------T------A--GCC-CT----G-............................................................................................. 5839
B.EC.89.EC003 --...--------------------------T...-------------C------T----------G---TGCCA--.....................................................................AGTACTGTG-A-GC---T----C- 5779
B.ES.07.X2231 --...--------A------------------...-------------CC-----T------A--ACT-CT---AT-............................................................................................. 6094
B.FR.92.92FR_BX08 --...---------------------------...-------------C------T--------G---------AG-............................................................................................. 5839
B.GA.88.OYI --...---------------------------...-------------C----G-T---------G-T--T-CCAC-............................................................AGTAGTAGTTTGAGGAATG---C--AT-CC-CA 6207
B.GB.86.GB8_46R --...---------------------------...-------------C------T-------------G-------..........................................................................................-C- 6647
B.GE.03.03GEMZ004 --...---------------------------...-------------C----G-A------A--G-T-CC--GA-C...............................................................AGTACTGGCAATAGT-G-G--TTTGCC-A- 5854
B.HT.05.05HT_129389 --...--------------------------T...-------------C------C--T---A-GCCTGTT--CTGC..........................................ACTAAGGAGGAGAATGGTACCTGTCCTGAGTATTCG-AG-C--AGCC--A- 5886
B.IN.x.11807 -TCAA---------------------------...-----T-----C-C------T----------G-------A--ACTAATACCAATAGT.............................................................................. 5993
B.JM.05.05JM_KJ108 --...---------------------------...-----------G-C------T------A--G-T--T-CCAC-.........................................................GATGTTAGGCGGAATGATACC-A--GC--TGT-G-C 5875
B.JP.05.DR6538 --...---------------------------...-------------C------T---------GAA-TTCTCA--..................................................................AGCACTGAGACT-A-----GA-C--A- 6668
B.KR.04.04KMH5 --...--------------------------T...-------------C------T--T-G-A---AC--TGGGAC-...........................................................................AGT--C---GGG-C--A- 6621
B.MM.99.mSTD101 --...--T-----A------------C-----...-----------C-C------T----T-----ATGT---AA--.........................................................GCTACTAATACTAATAGTACTG---C--AT-CC-C- 6081
B.NL.00.671_00T36 --...--------A--------G---------...-------------C------T---------GCC--T-T-AC-..................................................................AGTTCCAATAAT-T--C-GGTTCC-A- 6223
B.RU.04.04RU128005 --...---------------------------...-----T-------CC-----T--------------A---AG-..............................................................................----CGGA-----C- 6137
B.TH.00.00TH_C3198 --...---------------------------...-------------C----C-T------A-------TGC-ACC....................................................................................-AT-G---- 5854
B.TT.01.01TT_CRC50069 --...---------------------C-----...-------------C------T---------ACTTT--GGA--.......................................................................................----C- 5857
B.TW.94.TWCYS --...------------------G--------...-------------C-----------A----ACT-CC-TGTCA.......................................................................................--G-A- 6638
B.UA.01.01UAKV167 --...---T----------C------A--G--...-----------C-C-C----T------A------G---GA--................................................GTCACTAATACCAATGGTACCATTACCAGT-A--G--------A- 5914
B.US.07.CR0027M --...--------A------------------...-------------C----C-T------A---G---TGCAAC-.........................................................GGTGCCAACGTTACTAGGAGT-ACGGGGGG---GC- 5919
B.UY.01.01UYTRA1179 --...---------------------------...-------------C----C-T--------AA-T-CTCTAA-G.................................TGCAATACTAGTACTAATGCTAATACTAGTACGTCAAATTGCAATGGC-C--ATTGG-A- 5890
B.YE.02.02YE507 --...--------------------G------...-----A-------C------T----G-----G---TGG-AC-......................................................AGTACCAATAGTAGTATGAATAGT-T---------G-A- 5887
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --...---------------------------...-------------C------T------C-A-----T-G-CC-..........................................................................................-A- 6069
C.AR.01.ARG4006 --...--------------------G--G---...-------------CC-----T-----G---GCT--C-GAAC-...........................................................................ATT-GCRGA--T-T---C 5841
C.BR.04.04BR013 --...--------------------G--G---...-------------C------C--T---AC-GCT--C-GAAC-.....................................................................ATTATTGGCTAC----A-C-A-C- 6141
C.BW.00.00BW07621 --...--------A-----------G--G---...-----------C-C------C--T-T-A--G-T-CT----C-............................................................................................. 6006
C.CN.98.YNRL9840 --...--------------------G--G---...-----T-----C-C----G-A--T-GAA--G-T-GA----T-..............................................................................-GC-G--ATGG--CC 5833
C.CY.05.CY040 -G...---------------------------...-----------C-C-----TA--TGGA---G-T--TGT-ACC..............................................................................-GA---GGT-C--A- 5870
C.ES.07.X2118_2 --...-----------------------G---...-----------C-C----S----T-AAA--A-T-CA------............................................................................................. 6059
C.ET.02.02ET_288 --...--------------------G--G---...-------------C----C-C--T-G-TC-AATGTT-CC.........................................................AGTAATTCTAATGTTACCAGTAATC-----GTT-CC--- 5891
C.GE.03.03GEMZ033 --...--------------C-----G--G---...-----------C-C------T-----CA--GCT--A-T-A--....................................................................................-GT-CC-A- 5839
C.IL.98.98IS002 --...--------------------G--G---...-----T-----C-C------C----A----GCT--T-T-ACC............................................................................................. 5996
C.IN.03.D24 -TCAA--------------------G--G---...-----------C-C----G-A--T-ACC--G-T--T-T-ACCTATAATGCTACCATCCATAAT..................................................................GC--C- 6694
C.KE.00.KER2010 --...--------------------G--G---...-----------C-C------T--T-GCA--G-T-CC-G-A--...............................................................GCTACCAGCAATAGC------GGG-CAG-C 5854
C.MM.99.mIDU101_3 --...--------------------G--G---...-----------C-C----G-A--T-AAA--G-T--A-T--T-.........................................................AACAGTACTGGTAGAAATGTT-GC-G--GT-G-G-- 6021
C.MW.93.93MW_965 --...-----C--A-----------G--G---...-----------C-C------C--T---A--GCT--TGG-AC-.................................................................................----AT---G-- 5849
C.SN.90.90SE_364 --...--------------------G--G---...-----------C-C------C--T-GGA--G-T-CC-CCAGC..........................................................................................-A- 5825
C.SO.89.89SM_145 --...--T-----------------G--G---...-----------C-C------T--T--A--AGCT--T-T-A--.................................................................................-T-----G-GT- 5876
C.TZ.02.CO178 --...-----T--------------GC-G---...-----------C-C------T--T-G-A-GG-T-GA-T-A--...............................................................GCTACCATTAGAGAGTA-GT-G--CT-GAA 5848
C.US.98.98US_MSC3018 --...--------------------G--G---...-----------C-C------C--T--CA-CAATGGT---A--............................................................................................. 5809
C.UY.01.TRA3011 --...--------------------G--G---...-------------CG-----C----G----GCT--C-G-AC-.......................................................................................-GA-C- 5830
C.YE.02.02YE511 --...---T----------------G--G---...-----------C-C------C----A-A--AAT-TT-CCA--.................................................................................---GTT-CC-A- 5839
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --...--------A-----------G--G---...-----------C-C------C--T--AA-GG-T-CC---A--............................................................................................. 6057
C.ZM.02.02ZM108 --...--------------------G--G---...-----------C-C-C----A--T-GC---G-T-CCT-CA--............................................................ACCAGTAGTGTTAAAGAG-A--CC-----C-A- 6654
D.CD.83.ELI --...--------A------------------...-----------C-C------C--T-G----GAATT--GGA-C....................................................................................-ATGGC-C- 6186
D.CM.01.01CM_0009BBY --...--------A------------------...-----A-----C-C------C---------GCT--AGTGAGC.......................................................................................-GC-C- 5839
D.CY.06.CY163 --...--------A------------------...-----------C-C----G-C----T----G-TG---CCA-C..........................................................................................-A- 5848
D.KE.97.ML415_2 --...---T----A------------------...--G--------C-C------C---------GC---TGCCAC-........................................................................AATGTC----C---AG--GC- 6119
D.KR.04.04KBH8 --...--------A------------------...-----------C-C------C--T------A-CCG----A-G............................................................................................. 6587
D.SN.x.SE365 --...--------A------------------...-----------C-C------C----GG---A-TTCT-G---C........................................................................GCCACT-G---C----T---- 6669
D.TD.99.MN011 --...--------A------------------...--G----------C---G--C---------G-C-GC--CA--............................................................................................. 5858
D.TZ.01.A280 --...--------A------------------...-----------C-C----C-C---T----CGC---C-CGAC-........................................................................AACAGTGGG---GGG-C--AC 5853
D.UG.99.99UGK09958 --...--------A------------------...-----------C-C------C--T-----C-ACC------TC............................................................................................. 5830
D.YE.02.02YE516 --...--------A------------------...--G--------C-C-----GC--T------A-T-------T-............................................................................................. 5845
D.ZA.90.R1 -TCAA--------A------------------...--G--------C-C------C---------GCC-TCTT-A-CTCCACCTCCTTCAGCAGC........................................................................TCC 6001
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --...--------------------G--G---...-------------C-----CC--TGACA--ACC-G----TCC.......................................................................................---TCC 5734
F1.AR.02.ARE933 --...-----------------G--G------...--------C-N--C-----NT--T------GCC-TC-GGA-C..........................................................................................-CG 5938
F1.BE.93.VI850 --...--------------------G------...-----------G-C------C--T---A--GCC-CC---A-C............................................................................................. 5981
F1.BR.07.07BR844 --...-----------------G--G------...-------------C------T--T---A---AC--T---AC-.....................................................................GATTACAAT-A--GC--T--A-AC 6446
F1.ES.x.P1146 -TCAA--------------------G------...-------------C-C----T--T---A--GCC---GGCA--TTCACTAGCCAAAGCAGCACT.....................................................................GAG 5948
F1.FI.93.FIN9363 --...--T-----------------GC-----...-------------C------T--T---A--GCC-CT-CCACC...........................................................................AATGAC-C-CT-TC-GAC 5985
F1.FR.96.96FR_MP411 --...--------------------G-----T...-------------C----C-C--T-G----G-C--T-TCAC-...........................................................................AGT-A-GCC--T-CC-C- 5856
F1.JP.04.DR6082 --...-----------------G--G------...-------------C---GG-T--T------G-CCCT-TCA-C............................................................................................. 6610
F1.RO.96.BCI_R07 --...--------------------G------...-------------C-C----T--T---A--GCC--TGGCAC-...................................................CTGTCTGCTAACCAAAGCAGCCCCATTT-CCCCG--CCC-CC 6707
F1.RU.08.D88_845 --...---T----------------G------...-----T-------C------C--T---A--GCT-CT-TCCCC........................................................................AATGGC-A-----A-TCC-CA 6121
F2.CM.97.CM53657 --...------------------C-GA-----...-----------A-CC-----T--T------G-TCCTGT-A-C........................................................................ATCACT-A-GGG-A--GC-CC 5845
G.BE.96.DRCBL --...--------------------GC-----...--T----------C------C--T-----GA-A--C---A--............................................................................................. 6595
G.CM.04.178_15 --...--------------------GC-----...--T----------CC-----C--T---AC-G-C--T----GG..............................................................................----GAGTA---G-G 6177
G.CU.99.Cu74 --...--T-----------------GC-----...--T----------C------C--TGT-A--G-A-GTTGCACC....................................................................................-A--GC-C- 6254
G.ES.05.P962 --...------------------C-GC----T...--T----------CC-----C--T---A--G-C--TTGCAC-..................................................................AGGAACAGTACT-A-GCC-AT-G---- 6172
G.GH.03.03GH175G --...--------------------GC-----...--T----------C-C----C--T-----CA-TGTCT--TC-......................................................AATTGTACTAGAAAGCATCCCAATGGC-C-GTGG--TAC 6720
G.KE.93.HH8793_12_1 --...--------------------GC-----...--T----------C------C--T------GCA--TGTAACC............................................................................................. 6041
G.NG.01.01NGPL0669 --...--------------------GC-----...--T--T-------C------C--TGTG---G--G-TGTCA--.....................................................................TGTACTAAG-AC--C-A--C-G-G 5870
G.PT.x.PT2695 -TGAA--------------------GC-----...--T--------C-C-----CC--T---A--G-A-CT-T-A--GTAACCAGCAGTAGCAACAGTAGTGTAACCAGCACTAGCACTGTGGGTAGCACTACCAGCACTAGCACTGTGGGTAGC---GCC-G--C---C 6676
G.SE.93.SE6165 --...--------------------GC-----...--T----------CC-----C--T------G-A-CC--CA-A......................................................GGCAACAAAAGAAATAATAGCACTGA-----G--C-GAA 6077
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V1 loop start
B.FR.83.HXB2 AA...AGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC...CCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGAT..............................................................................ACTAATACCAATAGT 6650
Env Q__.__S__L__K__P__C__V__K__L__T__.__P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__N__T__N__S_
H.BE.93.VI991 -G...---T----------------G------...-------------C-C--G-C--T-G-AG-G-A--TGCAACA........................................................................AATGTA--A--A-GT----AC 6034
H.BE.93.VI997 --...---T-----------------------...-------------C-C--G-C--T-G-A--A-A-CT-GAA--........................................................................GATACT-AC-G--G--GC-C- 5961
H.CF.90.056 --...---T-G--A------------------...-------------C-C----C--T---A--G-C-GA--CA--.......................................................................................-CCTC- 5981
H.GB.00.00GBAC4001 -G...---T----------------G------...-------------C-C--G-A--TGG---AG-AGGA---A-G.................................................................................-C--G------- 6155
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -TGAA---T----A------------A-----...--T----------CC-----T--T-----GGCA-CA-TCA-CAATAGTACTGATAACAGTAAT..................................................................-CC-C- 5862
J.SE.93.SE9280_7887 --...---T----------------GA-----...--T--A-----C-C------T--T-G-A-CA-C-CT-G-A-C....................................................................................-GT----CA 5963
J.SE.94.SE9173_7022 --...---T----------------GA-----...--T--------C-C------T--T-GC--CG-C--T-G-A-C..............................................................................-A--G---AG----- 5970
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --...--------A-----------G------...--T--------C-C-C---CT--T--CA--G-A-CT---A-C..................................................................CGTACCAATGCA-A---G-A-G---CC 5857
K.CM.96.96CM_MP535 --...--------A--T------G-G------...--T--------C-C------T--T-------AC--AGGAACC.................................................................................----G--CC-A- 5846
01_AE.CF.90.90CF11697 --...--T-----------------G-----T...--T--T--C--C-C----C-T--T--CA-GGCT--ACTGA--..............................................................................GAC-C-TAT--CG-A 6599
01_AE.CN.07.07JSWX045 --...--T-----------------GC----G...--T--T--C----C------T--T--CA--GCT---TTCA--...........................................................................AAC--A-CCG-TGTC-AC 5852
01_AE.HK.04.HK001 --...--------------------G-----T...--T----------C------C--T--CC-GGCT--TTGGA-A..................................................................TCTAATAACACA--CC-G-AT-TA-A- 6032
01_AE.JP.x.DR0492 --...--T---C-------------G-----T...--T-----C----C------T--T--CA--GCT--TTTGACC.........................................................CATAACATAACCAATGATGGC-A---C-TA-CC-A- 6682
01_AE.TH.04.BKM -TCAA--TA----A-----------G-----T...--T-----C----C------T--T--CA--AA-GTTCGG-CGATCAATGTCACATCA.............................................................................. 6611
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --...--T-----------------G-----T...--T----------C------T--T--CAC-GCT--TTTGACC...........................................................................AATGTC----TA-CC-AA 5858
01_AE.VN.98.98VNND15 --...--T-----------------G-----T...--T-----C----C------T--T--CAG-GCT-C-TTGCCC.....................................................................AATAGTAATG-----TTG-CC-A- 5914
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --...--------A-----------G------...--T-----C----C-C--C-T--T--CCC---C--T--AACC...........................................................................TCTGGC--CGA--CCTC- 5843
02_AG.CY.05.CY048 --...--------------------G------...--T-----C--G-C------T---T--A--G-C--T--CACC...........................................................................AGC-GC---GG--CC--C 5855
02_AG.ES.06.P1261 --...---T----------------G------...--T-----C----C----T-T--TTA---C-AT--CT-CACC.................................................................................-GC-G-----AC 6089
02_AG.FR.91.DJ263 --...--------------------G------...--T----------C----G-T--TCA-A--G-C--C-GCAGC...................................................AATAGCAGCACCTCTAACAGCAGCAAT-GC-GC---CC--TC 6028
02_AG.GH.03.03GH181AG --...--------A-----------G------...--T----------C-C----T--TCAA--C--T--TGTCAGC.....................................................................TATAGTAAT--CTC-CG-G-AGTC 6685
02_AG.LR.x.POC44951 --...---------------------------...--T-----C----C---GG-T--TCA-A-CA-C--CTC-AGC............................................................................................. 6630
02_AG.NG.01.PL0710 --...--------------------GC-----...--T-----C----C------T--T--A--CCGCCTC--CA-C............................................................................................. 5822
02_AG.SE.94.SE7812 --...------------------C-G------...--T----------C----C-T--TCAG---AACCTC-C-AGC............................................................................................. 6010
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --...--T-----------------G------...--T----------C----G----TCA-A-C-AT--CT--ACC............................................................................................. 5843
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --...--T-----------------G------...--T----------C------T--T-G----AGT--CTTCACC.....................................................................AGCCCCAAT-GC-CC-T-TC--A- 5858
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --...--------------------G------...--T-----C----C----G-T--TCA---C-AC--A-G-A--...........................................................................GTCT----C-GT-GC-CC 5846
03_AB.RU.97.KAL153_2 --...--------------------G------...-------------C------T-----------------G--G.......................................................................................GT--C- 5854
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --...G-------A-------C---GC-----...T-T----------C---T-CA--T-T-A--GCA-CT-C-AC-............................................................................................. 6005
05_DF.BE.x.VI1310 --...---T----------------G------...-------------C-C----C--T--------C---GCCA--........................................................................TCCACTG-C---T---CC-CC 6044
06_cpx.AU.96.BFP90 --...--T-----------------GC-----...--T-----C----C-----CA--T---A--GCT-CATTA-G-................................................AACAAAACATTAGGTAACAATAGTACTAAT-G--CATTAGG--AC 6716
07_BC.CN.98.98CN009 --...--------------------G--G---...-----------C-C----G----T-AAA--G-T-GC-G-A--.................................................................................-G--ATGG--CC 5978
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --...--------------------G--G---...-----------C-C----G-A--T-GAA--G-T-GC-G-A--.................................................................................GG--ATGG--CC 5820
09_cpx.GH.96.96GH2911 --...---T----------------G------...--T-----C--C-CG---G-T---CA-AGAG-C--C--CAGC..........................................................................................-AA 5849
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --...G-------A------A-----------...-----------C-C------C----A--GCA-T--TGCCAC-............................................................................................. 6032
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --...--------A------A----G------...--T----------C---G--C--T---A--G-A-----GA-C.............................................TGTACTAATGTAGAGAAGAATAATACTACTTTAGGG----G---CT-C 6052
12_BF.AR.99.ARMA159 --...-----------------G--G------...-------------C------T--T-G-A--GCT--TGCCAC-..................................................................GCCAATAATGCC---GCC-ATGGC-C- 6663
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --...-------------------GT------...--T-----C----CC-----T--T-A-A-CA-C-CT-G----.......................................................................................-GC--C 6051
14_BG.ES.00.X605 --...--------A---------G--C-----...-------------C------T-----------T--T-CCAC-.....................................................................AGTAATAATG---C--AT-CC-TK 6103
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --...---------------------------...--------------------T-------------G-------............................................................................................. 6031
16_A2D.KR.97.97KR004 --...---------------------------...--T--------C-C------T--T-GCAGGG-C--A---ACC............................................................................................. 6001
17_BF.AR.99.ARMA038 --...-----------------G---------...-------------C------T--T-A----G-C--TGTCAC-.................................................................................GCC--------- 5857
18_cpx.CU.99.CU76 --...--------A-----------GC-----...--T----------C------C--T---A--G-A-MTTR-AG-................................................................................GG-A--A-CACT- 5947
19_cpx.CU.99.CU7 --...--------------------G------...--T-----C----C----G-T---............................................................................................................... 5839
20_BG.CU.99.Cu103 --...--T-----------------GC-----...--T----------C------C--T---A----ATCAGTAA--............................................................................................. 6108
21_A2D.KE.99.KER2003 --...--------A------------------...-----------C-C------C----A----CAAGT--GGA-C.......................................................................................-GCGAA 5842
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --...--------------------G-----T...--T-----C----C---------TGAA---GCT-G-TTCA--..........................................................................................-T- 5844
23_BG.CU.03.CB118 --...--T-----------------GC-----...--T----------C-C----C--T---A-GG-AG-CTG---G..............................................................................--C-GA-ATTGC-C- 6099
24_BG.CU.03.CB378 --...--T-----------------GC-----...--T----------C------C--T---AC---A--C-G-A--........................................................................CAAACC-AA---TG--C-GAA 6093
25_cpx.CM.02.1918LE --...--------A---------C-GC-----...--T--T-------C------C--T-G-A--A-A--C-TCA--...........................................................................AGC--AGGA-AT-CA-CA 5867
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --...---T----------------G------...--T--------C-C------C--T-----CA-C-C--C-A--..........................................................................................--A 6638
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -TGAA--T----------------GG------...---T-T-------C-C----C--T------G-A--T-CAACAAGGATTCATGACAGT.............................................................................. 6646
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G...---A-----------------------...-------------C------T------A--AATGT--C--T-..................................................................ACTAATATGAATG---C--AT-CC-C- 6024
29_BF.BR.01.BREPM16704 --...---------------------------...-------------C-----------T-A--C----TGC-AC-......................................................AATTTGAATGATGCTAGCACCCAAG--CC---T-CC-AG 6068
31_BC.BR.04.04BR142 --...--------------------G--G---...-------------CA---C-C--T-G----GCT--C-GAACA............................................................................................. 6124
32_06A1.EE.01.EE0369 --...--------------------GC-----...--T----------C----C-C--T-AGA--GCA-CCTT-A-G...............................................................AATGCAACCATTAATGG--C--GTG-GG-A 6306
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --...--T---------------C-G-----T...--T-----C----T-C--C-T--T--CA--GCT--TTTGACC........................................................................AATGTC----GACAA-CC-A- 6041
34_01B.TH.99.OUR2478P -TCAA--T-----------------G-----T...--T-----C----C------T--T--CA--GCTGCTTTGACCAATGTAACTATA................................................................................. 5849
35_AD.AF.05.05AF095 -CCAA--------------------G------...--T-----C----C------A--T--CA-CGCA-CC-CCA-CATA.......................................................................................... 5837
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -TCAA--------------------G------...--T-----C--A-C-C--G----TCAGA-C--T--CGGCAGCAACAACCAC.................................................................................... 5859
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C-AAGTTA...----------A---G------CCCT-T--GC--CACTT.-----TA-T-GCC--AA-GTC--CCCCCAAGACCAACGGGAGC............................................................................. 5847
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --...-----------C-----G--G------...-------------C-C----T--T-G----GCC-GTGCCCC-..........................................................................................-AA 6064
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --...--------------------G------...-------------C------T--T------GC-GT--GA-CC.................................................................................-C--ATGGC-C- 6130
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --...-----------------G--G------...-----T-------CG---C-T--TG---CC--C--TGGCAC-..................................................................CAAAACAGCACCCAGGGGGGAG--CAA 6171
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -TCAA-----------------G--G------...-------------CC-----T--T---A--NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN.............................................................................. 6184
43_02G.SA.03.J11223 --...--T----------------TGC-----...--T----------CC----CC--T---A--GCC-CTTG-A--............................................................................................. 6166
N.CM.95.YBF30 -G...---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-GCTT--T-AC---AGCT-TGGG--G........................................................................GAAAGG-AC-----A----TG 6243
N.CM.97.YBF106 -G...---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-GCTT--T-ACA--AGC--TGGGA--...........................................................................AGTG-AGGG-AT-G--C- 6210
N.CM.02.DJO0131 -G...---T-------C-----T---------...---T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC--TGGAA--.....................................................................CGGACAACAGA-G-G-AAG-A-AA 6131
N.CM.04.04CM_1015_04 -G...---T-------C-----TM--------...---T-A-----A-C-A-GC-T--TWACA--AGC--TGGGKT-.................................................................................---GRG-CAGT- 6118
O.BE.87.ANT70 -G...--T--T--A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AGCTGGAACA............................................................................................. 6682
O.CM.x.BCF06 --...--TT-------T-----GC--A-G--T...TTCT-A-----ACAAA-G--C--T--A--GC---GT---AGC...........................................................................AGTG-ATCA-A--CA-CC 6711
O.CM.91.MVP5180 -G...--TT-------T----AG---A-G--T...TTCT-A-----ACAAA-G--C--TGTA---C--C-A-CAA--............................................................................................. 6672
O.CM.96.96CMA102 -G...--TT----A--T--Y---C--A-G--T...TTCA-G-----ACAAA-G--C--T--A--CACA--CTCAACA............................................................................................. 6127
O.CM.97.97CMABB447 -G...--T-----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-G--T--T--A---G-C--TC-AACA............................................................................................. 6132
O.CM.98.98CMA104 -G...--TT----A--T-----G---A-G--T...TTCA-G-----ACAAA-GG-A--T-A---CA-A--T-CAACA..........................................................................................-AC 6126
O.CM.99.99CMU4122 -G...--TT----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-G--T-----AA-CG-A--CG-CACA............................................................................................. 6122
O.FR.92.VAU -G...--TT----A--T-----TC--A-G--T...TTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A---A-C--A---AG-.................................................................................-T---T-CC-CA 6218
DO.FR.08.RBF208 --...--------A------------------...TAT--A-----C-C------C------A--GCT-CCTCRA-A..............................................................................GAC-CC-G-CC--C- 6110
O.SN.99.99SE_MP1299 -G...---T----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATGTAC-A-GG........................................................................AATTAT--A--C-AT-GCTCC 6714
O.US.x.I_2478B -G...--TT----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G---A-ACAAA-G--T--T--A--CA-ACCA-GCA--.......................................................................................GC--CA 6702
O.US.97.97US08692A -G...---T----A--T-----TC--A-G--T...TTC--G---A-ACAAA-G--T--T--A--CA-AC-A-TCA--................................................TCTAAAGAAAACAACTCTACAAACGATAGCT-A-TA-A-CC--TA 6136
O.US.99.99USTWLA -G...--TT----A--T-----GC--A-G--T...TTCT-A-----GCAAA-G--C--T--A---G-A--AG-CA--........................................................................ACAACA-AC-CA--A-CCGCA 6144
P.FR.09.RBF168 -G...-----T--A--T-----------G--A...ATC--A-----C-C-A-G--T--T-G---A-GCC-C-GG--G..................................................................GCTAGCTGTAAT-A---C-GT-GCTCC 6710
CPZ.CD.90.ANT --...----AT---------------C----A...--TA-G---A-A-AAA-G--T--T--A-GA-AC--TGGAACA......................................................CCTACAACACCAAGTACAACAACA-G--CAGTA-CACCA 6097
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --...--T--T--A-----------------A...--CT-A-----G-CCC-T-CT--T-A-A--CCC-CT---AC-..........................................................................................TCC 6183
CPZ.GA.88.GAB1 -G...--T--C-----T--------G--G---...--TT-A-----A-CC--GC------G-A-GGCT--CTT-AGC.................................................................................C-GG-A--A-AC 6711
CPZ.TZ.00.TAN1 -G...--TT-T-----T--------------A...---T-T--CA-A-AGA-G-CA--T--AATGACT--T-CCACA......................................................AATAAAACCCTGAATTCGGCAACA--A-CCTTA-CACCA 6294
CPZ.US.85.US_Marilyn -G...---T----A--T---A----G------...---T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A--............................................................................................. 6706
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V1 loop end V2 loop start
B.FR.83.HXB2 AGTAGCGGGAGAATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACAAGCATAAGAGGT...AAGGTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATA...ATACCAATAGATAATGAT............................. 6785
Env _S__S__G__R__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T__S__I__R__G__.__K__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__.__I__P__I__D__N__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.
A.CD.02.02CD_KTB035 --CTAT-TC-ATG-C-GTG-C--AG-GCAC-CA--G-C----------------G-G-C----GCA-------A-...--ACAA-------T-C--T-TC-C--------GG-----T--...G---A-T---GGG-A---AAGGGTAGTAGC................. 6799
A.SN.01.DDJ369 -A-TC-A-TGTC-AA-ATGAAAT-CCT-----A--------------G-A----G-A-C----GCA-------A-...---AG------T-T----T-GC---------G-G-----G--...G-------TA--G-AA--AGTAAT....................... 5998
A1.AU.03.PS1044_Day0 CT--ATAAT-AC-CC--TGAAAT-----A---AG-G-GG----------A---CG-G-C----GTAC------A-...---AAA------AT----T--C---------G-------G--...G-------T-G----A--............................. 6023
A1.CY.06.CY171 --C---AAC--C-GTGAT-GCTT-T-T-A---A--G-G---------------C--G-C----GAGC---T--AC...--AACAA-A--G-T-C--T--C--------------------...G--T---CT----G-A--AATGAT....................... 6035
A1.GE.99.99GEMZ011 --CGTTAAC----ACGAT-GCAT-GTT-A---A--G-G---------------C--G-C----GAAC------A-...--AAG-A-A-CT-T----T--C---------G----------...G--G---CT-G--T-A--............................. 5969
A1.IT.02.60000 -C-CAGTAT-AC-AC-GC-AT-GC--G-A---A--G--------------------A-C----GAAC------A-...---ACAA-A--G-T----T--C--------------------...G------C--G--G-A--AGT.......................... 6814
A1.KE.02.ML1990 .........-A--C-G---A-A-CC-GCA---AT----------T---------G-A-CT---GAAT----G-A-...---AAAA------T----T--C---------G-------G--...G---A---TA--G-GA--AGT.......................... 6102
A1.RU.08.PokA1Ru -T----A-T--C-GA--C-GAA-TG-TACT--T--G---------------C-A--G-C----GAAC------A-...-GAACAA-A-CT-T-C--T--C---------G----------...G--T---CTA--G--AG-............................. 6294
A1.RW.93.93RW037A G-C-C-AAC--T-C-G-TGACAT-CG--A---A-----------------------A-C----GAAT----G-A-...---AAAA-------GC--T--C---------G------C---...G---A---TA-----AGCAGT.......................... 6778
A1.SE.95.SE8538 ---CATA-TTAT-ATG-C-CCA-C-TGCA---A--G------------------G-A-C----GAAC----G-A-...---AGA-------T-AC-T--C-----------------G--...G-------T-GGGGGA--GAT.......................... 6005
A1.TZ.01.A341 GCC-CTTTT-AC-GT-CGGA---C-GG-A--GA--G--------T-----------G-C----GAAC----G-A-...--AAAA--AC---TT---T--C---------G---A------...GA-AAG--TA---G-AG-AAC.......................... 5974
A1.UA.01.01UADN139 T-C-CTATCTCT-AC-GC-GCTT-T-T-A---A--G-G---------------C--G-CA---GAAC------A-...--A-A-A-A----T-C--T--C--------------------...G--T---CT-G--G-A--............................. 5993
A1.UG.99.99UGA07072 -C-GT-AAC-TC-CCGAGGACAT---------A-----------------------G-C----GAAT----G-A-...---AG-------ATGC--T-GC---------G---G------...G---A---TA--GGCA-CAGA.......................... 6000
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -ACCC-AAT-AT-CT--T-ATAT-G--AAT--A--------T------------G-G-CT---GAA-------A-...---AG---A----C-------C-------------A---G--...G---A---T------A--............................. 6241
A2.CD.97.97CDKTB48 ............-AC-CC-ATAGC-CT-A---A----------------A------GCC----GAAC---A--A-...--AACA-------TC---T--C-G------G--------G--...G---T-C-TA---GAAG-AAG.......................... 6104
A2.CY.94.94CY017_41 --C--TA-C-CCCA--GCCCCATT--T-A---A----------------A-----CT-C-----TAC------A-...---ACA--A----TT---T--C-G-------G-------G--...G---A-C-T---G-AAG-GAAAATAAG.................... 6151
B.AR.04.04AR143170 ----C-AATGCT-CTG-T-CT--T--G-A---A-----------------------A-C----G-----G--AAA...C-----AG--GG---------------A----G------G--...G--------A--------............................. 5967
B.AU.04.PS1038_Day174 -C--RTATT--TGG-GA---A--T--------A-----------T-------------C--------------A-...---TAT----------T----C--------------------...GC-------A--GR----............................. 6001
B.BO.99.BOL0122 ...............-AT-ATAGT-C------T--G----------------------CTG--G-A----AG-A-...-----AA--------------C----------T------G--...G----C------G-----AAT.......................... 5977
B.BR.05.BREPM1081 -A--CT--T-CT-AT-AT-GCCGTTGC-A---A--G---------A----T-------C----G-----G-----...---A--A-A------------C---------C-GG-------...G--T-------GGGA-G-............................. 6270
B.CA.97.CANB3FULL ------A--GA-----GG------G-------A--------------------G----C-----A--G-----A-...--A--T---------------C-----------------G--...G-----------------............................. 6073
B.CN.05.05CNHB_hp3 ...-ATAAC--T-GT-C--CA-----------A-------------------------C--------C-G--AC-...-----A...-G---C-C----C-----A----G------G--...T--------------AG-AGTACCAGCTATAAT.............. 6792
B.CO.01.PCM001 G-G--A-T--TGCCC-C----A--CC--A---A---------------------G---C----------G--A--...-----A...C-----AC----C---------G-------G--...GA------------GA--............................. 5971
B.CU.99.Cu19 ---G-TA-TT-GGGA-AG--------------A-----------------------T-C----GAG-------A-...-G------AG-----------C-----------------G--...G--------------A-AGATAGTAGT.................... 6349
B.CY.06.CY165 -CC-CTA-T--C-CC-ACCCCATT-C------A--G------------------G--TC-T---T-----CT-A-...---AA----------------C-----------GA-------...G---A-T---G----A--............................. 6046
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04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A---TACC-ATGGC-CTG--ATT----A--GA------------------G----A-C----GAA-----G-A-...---AA-A-------------GC----C----G-A--------...G-G-----TA--GC-AGAGTGCCAATTAATGGT.............. 6155
05_DF.BE.x.VI1310 -ACTC-ACT-CCC---A-GAA----C---G-CAG--C-------T-----------G-CT---GAAG---AT-AC...--AAA--T-----T-C-----C-C-------G----------...G-------CAG--GC---GAC.......................... 6182
06_cpx.AU.96.BFP90 -A---TACT-T-G-AGATGATATC-GCAAG--A-----------------------A-C----GAA-------A-...---ACAA-------------GC----C----G--C-------...G-------T-GGG-----AGT.......................... 6854
07_BC.CN.98.98CN009 T-C-AT-A--CCTGCCGTGA-AGC-TGAAG--A--G-----T------------GCA-C----GTAG------A-...---AA-----C--TG------C---------G----------...G-----T-TAC---GA-GAACTCT....................... 6119
08_BC.CN.97.97CNGX_6F TAC-AT-A--CCTAC-ATGA-AGCGTGAAG-----------T------------GCA-C----TTAT------A-...-G-AA-A---C--TG------C---------G----------...G----CC-TA--G----GAACTCT....................... 5961
09_cpx.GH.96.96GH2911 CCC-A-ACC-CG-GTGACGG-AGTG---T-AGA--GC-------------------A-C----GAAT------A-...--ACAC-------T----T--C---------G-TC-------...G--T----CA--GCAAG-............................. 5984
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .........-ATGAC-CTG-T-GTG-CCCCAGA--G-C-----------------CA-C----GAAG---A--A-...---AA-A--C-----------C-----------------G-G...G---A-----G-G--AG-............................. 6158
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C----AAT--C-CTG-GGA--GCC---C---A--G-----T--------------A-C----GAA-------A-...---CA-A--C----------GC----C------------G--...G-----C-CA--G--A--............................. 6187
12_BF.AR.99.ARMA159 CAA-A-AAC-CCC--GAGGAA---CC---G-CA---C-------T-----------G-C----GAA-------A-...--ACA--T-----T-C-----C---------G----------...G-G-----C-G-----GC............................. 6798
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -TC-ATA-C--C-CC---CA--G--G--A---A----------------AT-----G-C----G-AG--G-C-A-...-G-AGA-------T---CT--C----C----G-G--------...GA------T--GGGAA--AGTAATAGT.................... 6195
14_BG.ES.00.X605 -A---TA-CCT-GAA--G--------------A-----------Y-------------C-------C------A-...---AGAA--------------C----------C------G--...G---A---G-RC------............................. 6238
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -C--ATATC-AT-G--C---A--AGG------A-----------T-----------A-C-------------AC-...-----A...-----C------C-------C-GC------G--...GA-G-----------................................ 6160
16_A2D.KR.97.97KR004 -TC--TA-C-CCCA--GCCCC--T-GCAATA-C-CC-TG-----------TG-G-CT-C----GAAC------A-...---AAA-------TCC-A---C-A------G-----------...G---A-C-TA---G-AG-GACAGT....................... 6142
17_BF.AR.99.ARMA038 -C-CAAAAC--C-CCC-G-A---AG-G-C--G-GC--T-C-AAA--G--CTTTC-AT-TG--C-CAGA-GT-A-GGAT---CA--TA----T-C-----C---------G----------GTACC-ATC-AT-G--G-A--............................. 5998
18_cpx.CU.99.CU76 RTGCTA-CA-T-G-AGC-TAA-CT-C--A---A--G---------------TT---A-C----GAAG------AW...---CA-A--C----------GC----C---WWW--A------...G--T------TGGGGATRGTAAT........................ 6087
19_cpx.CU.99.CU7 ..............................C-C--G--------------------G-C----GAAC------AC...---AAA--AC--AT----T--C----C-----G---------...G-------T-G-G--................................ 5941
20_BG.CU.99.Cu103 .........--C-CTG-C-C-TCT-GT-A---C-----C-T----------T----A-C----GAG----AG-A-...-GAAA-A--C----G--C--GC----C----G-------G--...G-G-----TA--G--A-GAATAGTAAT.................... 6243
21_A2D.KE.99.KER2003 G-G--TACCCA--AC--T-ACC---C--TG--T--G--------------------A-C----GTGG------A-...---AG-A--C---T-------C--------------------...G--------A-C------GAT.......................... 5980
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -CC-ATA-TTCTG-TGA-GAATTA---ACG--AG-G-C------T-----T-----G-C----GAAC------A-...--AAGAAG-G---T----T--C-C-------GG---------...G--GG---TA--GGA................................ 5976
23_BG.CU.03.CB118 -C--CTAATG-C-CTG---ACA-CTCT-C---T-----------------------A-C----GAG-----G-A-...--AAGTA----------C--GC----C---------------...--G-----T---G--A-GAATAATGGT.................... 6243
24_BG.CU.03.CB378 GAA---AAC--C-CTG-G--AA-CTGTAA---A-----------------------A-C----GAGC--CAG-AC...--AAA-A--C----------GC----C------A--------...G-G-----TA-----AG-AGTAGT....................... 6234
25_cpx.CM.02.1918LE -AC-A-AAT--C-CTG---ATA-C-G--A---A-----------T---------G-A-C----GAAT------A-...---AA-A-A--G-----C--GC----C---------------...G-----C-T---G-----............................. 6002
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -C----A-A-ACCAT-CTGACATA--CA-G--A--G-G------------------G-C----GTAC------A-...---CAAG------T-C----TC---------G-T-A------...G---T---GA--GG-A--GATAGT....................... 6779
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...-C-AAT-CC-GT--CCACAC--C--AG--AC-------T--T---------G-A-CT---GCA----A--A-...---AA-------TT-C-A---C-----G-G-GC------G--...G-------GA----AAG-............................. 6778
28_BF.BR.99.BREPM12609 G---ATA-T--TG--GA-GC-AT-G-G-----A--G------------------G---C----------G---A-...---A-----------------C-----------------G--...G---------C-------............................. 6159
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----ATA-T--TTG-----AT---G-G--------G------------------G-T-C--------G--A--A-...---A--A-A-----------GC-----C---C----------...G--T---C--GGG-A-GG............................. 6203
31_BC.BR.04.04BR142 .........CAC-ATGGT-CCATAGTG-----A--------T--TA----------G-C----GAAC------A-...----GAAG---G-T-C-----C---------G----------...G-----C-T--A-G---G............................. 6250
32_06A1.EE.01.EE0369 -CC-AGAAT-TC-CTG-G-ATA-C----A---A--G-C----------------G-A-C----GAA---GA--A-...---AAAA---C------C--GC----C------------G--...--------T--GGG-A-AAATAAT....................... 6447
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 GCCCCTA-C-T-C-AGA--AT-TA-C--AG--A----GC-----T-----T----CA-C----GAAC------A-...---AA------G-TC------C----------G---------...G--T----T-GAGG-A--AAG.......................... 6179
34_01B.TH.99.OUR2478P ......ACC-ATGGCCC--ATATA-C--A---A----G------T-----T-----G-C----GAA-------A-...---AA------G-TC------C-----------------C--...G---A---TA--GG-AG-............................. 5978
35_AD.AF.05.05AF095 ............-C-GAG-ACAT---C-----A-----------------------A-C----GAAC----G-A-...--AAGA-------T----T--C-----------------G--...G---A---T--GG-----............................. 5960
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ......AACGTGTCT-AGGACAT-C-G--G--A----------------------CA-C----GT-C------A-...---A-A-------TGC--T--C---------GG---------...G-------T---GCAAG-AAT.......................... 5991
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...-AGA-CTT-GATGG-GGA---G--AT---A----------------A------G-C----GAAC------AC...---AAA--A---AT----T--C----------G------G--...G-------T-G-G--A--............................. 5979
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -CC-CT-AT--C-CCC-GGAA--------G-CA-----------TA----------G-C----GAA-------A-...---CA--TA----T-C-AT--C-C------------------...G-G-----T---GG----AAT.......................... 6202
39_BF.BR.04.04BRRJ179 CA--A-A-C-CCT---AGGAA--TCC-----CA---C-------T------TT---G-C----GAAG------A-...---AA---A----T-C----TC---------GG---------...G-T-----CAGC---AGCAGC.......................... 6268
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -AC---ACTGTTC---AGGAA---CC-----CA---C-------T-----------G-C----GAAG------A-...---CA-A------T-C-----C-C-------G----------...-C------CA--GG---GGGT.......................... 6309
42_BF.LU.03.luBF_05_03 NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN--A---------------------G-T-C-TT-G-A----A-A--...---A-----------------C---------G-TC----G--...G--------------A--AGT.......................... 6322
43_02G.SA.03.J11223 -AG-C-AATGTT-AATGTGAA--TGTG---A-CT--------------------G-A-C----GAAT------A-...---AA-A-------------GA----C------------G--...G-------T---GGGA--AGT.......................... 6304
N.CM.95.YBF30 -CA-CAA-AGA-CCAGAC--A-GAT-CAA-C-A--G-----T-----A------GCA-C---TGAGC---C--A-...--AAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--...G-------CA--GCCT--............................. 6378
N.CM.97.YBF106 -CC-ATA---C-GA-GATC-A--AG-CA--C-A--G-----T-----A--------A-C---TGAG-------A-...-GAAA-A--C---TT--CT-TC-G------GT-GAA---G--...G-G-----CA-AG---GGACT.......................... 6348
N.CM.02.DJO0131 CCAG-AAATG-G-CAGACC-A--AGC-A--C-C--G-----T-----A--------A-C---TGAA---CAT-AC...--AAA-A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--...G-G---C-CA--G---GG............................. 6266
N.CM.04.04CM_1015_04 GAC-AT---GA-T-AGAT--A-GAT-CAA-C-A--G-----T--T--A------G-A-C---TGAG-G--A--A-...--AAA-A--CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--...G-G-A-C-CA--G-GAG-GAC.......................... 6256
O.BE.87.ANT70 ..................-CAA-TG--AACCTT--G--G--G--TGAG--T---G-A-C---TGTT--C-A--AC...--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G...--GGA-C-GA--G-GACAAGCAGCACA.................... 6808
O.CM.x.BCF06 GACCTAA---TCGCAGGCC-A--AG--AT-CCC--G-----T--TAG---T---G-A-CT---TT-C-C-AT-AC...-GAAA-G-----AGGC-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G...G-TAAG--T--C--CAGC............................. 6846
O.CM.91.MVP5180 -AA-CA--CCT-T-A-ATGA-ACA-T-AAT-----G-G---T--TAG---T---G-A-CT---GT-C-C-C--AC...--AAA-G--C--A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---C-G...-GTAAGG-TA--G-CTCAAAT.......................... 6810
O.CM.96.96CMA102 GCC-A--CATCT-AA-C-GAAACAG---TCC-C--G---C-G--TGAG--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC...---AAAG-----A--C-G--TC-A------GT-ACA---T-G...G-C-AG--TAG-G-CA--GGAAATGGA.................... 6271
O.CM.97.97CMABB447 ......TT---T-ATGCG-CAC-AGGGATG--AG-------G--TGAA--T---G-A-CT---GTTT---A--AC...--AAA-G-A--GA--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G...GCTAAGG-TC-AG--AG-GGT.......................... 6264
O.CM.98.98CMA104 -CC-A-ACA-C--CACAC-ACCCATC-CC---C--G---C-G--TAA---T---G-A-C----GTT--C-A--AC...--AAAAG-----A--C-G--TC-A------GT-TCA---T-G...--CAGGT-TA--G-GACAGAAAAT....................... 6267
O.CM.99.99CMU4122 ......ACA-ACGCA-C-GC--CC-GCA-C-CAG-G-----G--TGAG--T---G-A-C----GTTC-C-A--AC...--AAA-G-----C--C-G--TC-A--C----G-TCA---T--...-ATAA------G--CAGCACA.......................... 6254
O.FR.92.VAU -AC--TCCCTT--ACTC--ACA-T-C-AAG---G-G---C-G--TGAC--T---G-A-CT---GTGC-C-A--AC...--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-G...G-TAAG--TA-CGCCACATCG.......................... 6356
DO.FR.08.RBF208 GC--CATCAGTC-AC-GC-GCAGC-TT--G---G-------T---A----T---G-A-C----GAAT---T--A-...---ACTA--------C-----C---------G----------...G--GA-----G-G-GA-GAATAAT....................... 6251
O.SN.99.99SE_MP1299 -TA-ATAATGAT-CC-GC-GTCCAG-GAACCTTG-G---C-G--TGAA--T---G-A-C----GTTG-C-A--AC...--AAA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G...--GAAG---A--G-A-CAAAT.......................... 6852
O.US.x.I_2478B -AC-A-A-CTC-GG-GAC-GCTTCG-GAACCCTG-G---G-A--TGAG--T---G-A-C---GGTTC-C-A--A-...--AAA-G---G-AG-C-G--T--A--C---GT-TCA--CT-G...GCTAG-G-G---G--AGCGAAACAAGTGGCAGTAACACAACAAGTGG 6866
O.US.97.97US08692A --C-CA-A--ACCCT-AC-GCATAG-GAACCCT--G-----T--TGAG--T---G-A-CT---GTTC-C-A--A-...--AAA-G-----AG-C-G--TC-A--C---GT-GCA--CT-G...GATAG-G-GA-----AG-GAA.......................... 6274
O.US.99.99USTWLA -AG-CAACA-ACCCAGAGGAA----CCAATCC-G-------A--TGA---T---G-A-CT--GGTTG-G-A--AC...--ACA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G...C-TAAG--T-GA----GA............................. 6279
P.FR.09.RBF168 TC-GTGAAT-KC-CCGCCGACA-TCC-TT---TC--TTT--G---AG---T----CA-C----GTAT-G-A--A-...--AAA----GG-C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC--...---G--C-GA--G-GACAGCA.......................... 6848
CPZ.CD.90.ANT -AG-CAACA-C-CCA---G-A--TGGCATGA--C--C--G-A--TAAC--T---CAG------G-AT-T-A--A-...---AAA--A---ATGA-A--CA-A---------GGA---C-T...--GAAGTGTC-GG-CA-CAAT.......................... 6235
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-C-CTAACTCT-CTGACGATCGCTTG-----C--G-G---T--TAGC--T---G---CA--TGAAC------A-...---AAAAGAC---TG---T-C--A--C---GTGGAG------...-C-G------GA---................................ 6315
CPZ.GA.88.GAB1 CTA-CAAACCAG-CATCTTCTCC-CCTCTC--A--G--------T--A--T---G-G-CA---GAAT------A-...---AA-A-AC-G-TC---T--C-A------GTGGAG---G-G...G--AACC---GG-----G............................. 6846
CPZ.TZ.00.TAN1 -CAGTAAATTTG-GTTCT--ACCT--CTAT---G-GT-T--T--T--A--T---CAG-CA--TGAGT-T----A-...---AAAA-AC--AT----T-C--G-------G-GAA-----T...G--AA-GAG---GG-A-C............................. 6429
CPZ.US.85.US_Marilyn ......A-T--TGCTG---ATACT-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT--TGAAT------AC...--AAA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--...GCT-AT--CA-----................................ 6832
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B.FR.83.HXB2 ......................ACTACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAG 6933
Env __.__.__.__.__.__.__.__T__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__
A.CD.02.02CD_KTB035 .......AACAGTAGTAACAGT-G--TACTG----GAC-A-T--A------T-------C------------T-----------G--------------C--------C--------A--A-----C--C-----------G-----AG-----GA-------------- 6962
A.SN.01.DDJ369 ..........AGTAGTGAGAAT-G--GTGAG----GAC-A-T--A------T--T----C------------T--C---------A----------------------------------A--------------------G-----GG-----GAT------------- 6158
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...................AGTGA--GTGAG----TA--A-T--A------T------AC---------A--T--------------T---------------------------A-T--A-------A------------G------G-----GAT------------- 6174
A1.CY.06.CY171 .............AGTAATAAT-G-GGACTG----GAC-A-T--A------T--A----C---A--------------T---A--A-T--------------T--C--------------A--------------------G--C--GG---CA-AC--T-CA----A-- 6192
A1.GE.99.99GEMZ011 ...................GAT-G--AGCAG----GA--A-T--A------T--A----C---G--------------T---A--A----------------T-----------------A--------------------G--C-GGG--CCA-AT--T---------- 6120
A1.IT.02.60000 .............AGTAATAGT-G-GAAGAG----GA--A-T--A------T--A----C---G--------T-----T------A-------A--------T-----------------A--------------------G--C--GG----A-AT--T---------- 6971
A1.KE.02.ML1990 .............AGTAGTAAT-G--GTGAG----GA--A-T--A------T-------C------C-----T--C---------AG----A-T--------------------------A--------------C-----G----GGG--G--GA-------------- 6259
A1.RU.08.PokA1Ru ...................GAT-A--GGCTG----GAC-A-T------C--T--A----AGG-G-A------------T------A----------------T-----------------A-------------------------GGG--GCA-AT--T-CA----A-- 6445
A1.RW.93.93RW037A ...................AAT-GC-GTCAG----GA--A-T--A------T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G-TAGA-------------- 6929
A1.SE.95.SE8538 ................ACTAAT-G---TCAG----G---A-T--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G----GGG--G---AT------------- 6159
A1.TZ.01.A341 ...................AAT-A--GTGAG----GA---GT--A------T-------C------------T--C---------A-------A--------------------------A--------------C-----G------G---C-GA-------------- 6125
A1.UA.01.01UADN139 ...................GAT-G-GGGGAG----GAC-A-T--A------T--A----C---G--------------T------A----------------T-----------------A--------------------G--C---G---CA--T--T---------- 6144
A1.UG.99.99UGA07072 .............AGCAATAGT-G-GAACAG----GA--A-T--A------T-------C---------A--T-----------------------------------------------A-----------------G--G-----GG---GAGAT------------- 6157
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ......................-G--GTGAG----TAC-A-T--A------T-------C------------T------------A-------C--------------------------A---------------------------G-----CAA---------T--- 6389
A2.CD.97.97CDKTB48 .............AATAGTAGTTA--GT-CT----GAC-A-T---------T-----------C-----A--T-----------------------------T-----------------A-------A------------G-----GG-----GAA----------A-- 6261
A2.CY.94.94CY017_41 .......AATACATCAGGTAGT-A---TCTG----GAC-A-T--A------T------AC---C-----A--G------------A----------------T-----------------A--------------------G-----GG--CC--GA------------- 6314
B.AR.04.04AR143170 ......................-AC--A-------T-----T---------T---------C--------------------AC---------A----------------T------------------------------G------G------A-------------- 6115
B.AU.04.PS1038_Day174 ......................-A---T--T----G-----T---------T------------------------------A-------------------------------------------A---------T----------GG----A-A-------------- 6149
B.BO.99.BOL0122 ...................GGT-G-----C-----G-----T--A------T------A-T--------AA--------------A-----------------------------A-T--A-----------A---------------G------AT------------- 6128
B.BR.05.BREPM1081 ...................AAT-AG--T-------T-----T--A------T-------------A-------------------A-------A--------T---------------------------------T----G------G------A---T------T--- 6421
B.CA.97.CANB3FULL ......................-G-----------G-----T-------------------------------------------------------------------------------------------C-------G-----CG------AA------------- 6221
B.CN.05.05CNHB_hp3 ....AGTAGTACCAGCAATAGGTA-CA--------G-----T-CA-------------AGA--------A--T------------------------------------------A-----------------C-C-----G-----C-----A-------------T-- 6958
B.CO.01.PCM001 ......................GA--G---A----G-----T-CA--------------------A-------------------------------------------------A-----------------------C-G------G----A-A-------------- 6119
B.CU.99.Cu19 ..........AGTAATAATATC-GC-RG----T--G-----T-CA-------------AC----------A-----------A--A----------------------C--------------------------------G-----C-------------G-----A-- 6509
B.CY.06.CY165 ...................ACT-A---T-CT----G-----T-------------------------------------------A-------------------------------------------------------G-----C--------A----------GT- 6197
B.DE.86.D31 ......................-A---T-------G-----T-------------------------------------------------------------------------A-------------------G-----G-----AG------G-----------A-- 6478
B.DK.04.PMVL_012 ..........ACTGGGACCAATTA-----------G---A---CA---------------A---------------------A-------------------T-----------------T--------------CA-G---------G-------A------------- 6314
B.DO.05.05DO_160884 .............AATAATGAT-A---T-------GA----T-CA------T-----------------A--------------G-----------------T-------------------------A---A--------G------G-----GA-------------- 6125
B.EC.89.EC003 ...................GAT-A--AT-------G-----T--A-------------------------------------A----------A-----------------------------------------------G------G---GT--A----G-----AG- 6068
B.ES.07.X2231 ................GAGAATTA---A-------G----GT---------T-----------------------------AA-------------------------------C--------------------------G---------C----A----------A-- 6383
B.FR.92.92FR_BX08 ......................-A---T--A----G---A-G---------T------A---------------------------------------------------T------------------------------G-----C-----A---------------- 6116
B.GA.88.OYI ......................GA---T-AA-T--G---A-T-CA-------------AC----------------------A----------------------G---------A-T-----------------------G------G------A-------------- 6490
B.GB.86.GB8_46R ......................-A---T-------TA-------AG---G--G-----------------------------A---------------------------T------------------------------G-----C--------A---G------A-- 6930
B.GE.03.03GEMZ004 ......................-A--GT-------GA----T--A------T------------------------------A----------------------------------------------------------G--------------A--TG------A-- 6137
B.HT.05.05HT_129389 ......................-A--AT-------GA--------------T----------C------A--T--------A--------C--------------------------------------------------G------G-----TG-------------- 6169
B.IN.x.11807 ................ACCAGCTA-G---AT----G-----T----------------AG-C-------------------------------------------------------------------------------G-----CG------A------------G- 6282
B.JM.05.05JM_KJ108 ......................-A--AT-------GA----T---------T--------------C-----------------C---------------------------------------------------T----G----GAG-C----A-------------- 6155
B.JP.05.DR6538 ..........TATAATAATACATA--GT-CA----G---A-T-CA---------------------C--A------------A-G--A-----------------------------------------------------G-----------T-GC------------- 6972
B.KR.04.04KMH5 ......................-A---A-------CA----T--A-------T-----AC-C-------------------A-----------A---------------------A-------------------------G---------------------------- 6904
B.MM.99.mSTD101 ................GCCAAT-A--A--------G-----T--A-------T----------------A--T--------------------------------------------------------------------G-----C-----A--A------------- 6367
B.NL.00.671_00T36 ......................-G-TAT--T----T-----T--A------T---------------------------------------C-A---------------------A--------------------------------G------A---T--------G- 6506
B.RU.04.04RU128005 ......................-A-----------T------------Y--------------------A-----------------------A--------------------------------G--------------G-----AG-G--T-A-------------- 6420
B.TH.00.00TH_C3198 ......................-A-----------G-C------AG-----------------------A--T---------A-------------------T----G---------------------------------G-----C---GCA-G-------------- 6134
B.TT.01.01TT_CRC50069 .............AATACTAAT-G--GTTA-----GA----T--A------T-----------------------------------------A-----------------------T--A---------------------------G-G----AA------------- 6155
B.TW.94.TWCYS ......................-G---T-------GA----T----------G------------A---------------------A---------------------------A--------------------A----G---------------------------- 6921
B.UA.01.01UAKV167 ......................-A---A-------TA----T--A--------A------------------T--C---------A-------A--------------------------T---------------T----G------G------A-----------A-- 6197
B.US.07.CR0027M .......ACTAGTAGTACTAATTA--GT-TA----G----------------------A----------------------AAC---------A-----------------------------------------------G----GAG------AT------------- 6229
B.UY.01.01UYTRA1179 ......................-A--AA------GCA----T--AC---------------------------------------A-------A------------T--------A--------------------A-----------G----A-A-------------- 6173
B.YE.02.02YE507 ......................-A---T--T----G-----T--A-------------AC------C--------------------------------------------------------------------------G-------------AA------------- 6170
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...................AGT-A---T-------T-A-A-G------------------------------T--------A---A----------------------------------------------A--------G-----AG------A-------------- 6358
C.AR.01.ARG4006 ...................GAT-G--GTGAT----GA----T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------A------------- 6130
C.BR.04.04BR013 .............AATAACACTTA-GAT-AT----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------CA-T-----C-----------------------T--A--G----A------------G--------------A------------- 6436
C.BW.00.00BW07621 ................GCCAATT-C-GTGAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------CAAT-----C--------T--------------T--A-------A------------G-------C------A---G--------- 6286
C.CN.98.YNRL9840 ....AAATCTAGTGAAAACTCT-G-GAGTAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G----T--A--------G---- 6146
C.CY.05.CY040 ................CAAAACT----T-AG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--T-----------CA-T-----C--T-----T--------------T--T-----G--------------------------T--A------------- 6162
C.ES.07.X2118_2 ..........GGGAATAACGAAT-CCAGGAG----GA--A-T------C--T------AC---A-----A--------------C--G-----C--------T--------------G--A-----G--------CT----G--------------A--------G---- 6339
C.ET.02.02ET_288 ...................AGCT--GATGAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T-----C--------TC-------------T--T-------A------------G------G-------A------------- 6180
C.GE.03.03GEMZ033 ....AACCAGGGGAATGACACTT--GGTGAA----GA--A-T--A------T------AC---A--G--A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-----C-A------------G--------------A------------- 6152
C.IL.98.98IS002 ...................GAC-ACT----T----GA--A-T--A------T-------CTG-A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------CGG---A------------- 6276
C.IN.03.D24 ....TCTAGTGAGAATAATTCT-G-GGACAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----------------A--CA-T-----C--------T-----C------A-T--A--------------------G-----AG------AA--------G---- 7007
C.KE.00.KER2010 ...................AAT-G--GT-CG----GA--A-T--AC--C--T-------C---A-----A------------A-C--T-----A--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G---- 6143
C.MM.99.mIDU101_3 ..........AGTGAAAACTCT-G-GAGTAT----GA--A-T--A---G--T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T-----C-----C--T--A-------A------------G-----GG------AA--------G---- 6322
C.MW.93.93MW_965 ................AACAACT---GTGAA----GA--A-T--A------T-----------A-----A--------------CA-T-----C--------T--------C-----T--A-------A------------G--------------A----CA----T-- 6141
C.SN.90.90SE_364 .............AGTTCCAATT-C-GTGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A-------T----G--------------A------------- 6123
C.SO.89.89SM_145 ................AACAACT---GG-AG----GA--A-T--A---C--T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G---------G----A--------G---- 6168
C.TZ.02.CO178 ..........AAGGATGCCAACTT---T-CA----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--------T--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G---- 6149
C.US.98.98US_MSC3018 ...................AACT---GTGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T------------A-T--A-------A------------G--------------A------------- 6083
C.UY.01.TRA3011 ...................ACTT-A-GT-AT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A------------- 6116
C.YE.02.02YE511 ................GAGAACC-C-GTGAG----GA--A-T--A--------------C-G-A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------C-G---A------------- 6131
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ......................-GCT-T--T----GA--A-T--A---C--T------AC---A-----A--------------CA-------C--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G---- 6328
C.ZM.02.02ZM108 ....GATAATAGTACTGAGACTC-C-AAGAG----GA--A-T--A------TT-----AC---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T----------A------------G--------------A------------- 6967
D.CD.83.ELI .............AGTACCAAT-G-----AT----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G----GAG------A-------------- 6481
D.CM.01.01CM_0009BBY .......ACTGATAATAGTACTGA-GGA-CT----G---A-T--A------T-------C---------A--T-----------------------------------------------A-----A-----A-----C-----C---G-C----G-------------- 6146
D.CY.06.CY163 ..........GCTAATCAGAGT-A-GGT-CT----G---A-T--A------T--T----C------------T--C---------AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A-- 6152
D.KE.97.ML415_2 ................AATAAT---G-TGC--T-TGT--A-T--A-G--GGTG--C--AC-G-------A-AT----------GGA-AA-------------T-----------------A-----A--G--A--------------CG-C----AT--T-G---GGGG- 6408
D.KR.04.04KBH8 ......................-A------T----GA--A-T--AC-----T------AC-G----------T---------A----------A--------T-----------------A-----------A--------G-----C-----A--A------------- 6864
D.SN.x.SE365 ..........AATAGCACCAATTA------T----GA--A-T-CA------T------AC---------A--T------------AA---------------------------------A-----------A--------G-----AG------A-------------- 6970
D.TD.99.MN011 ...................ACA-G-GGA-CT----GA--A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A----------G----------------G------A-------------- 6144
D.TZ.01.A280 ...................AAT-A--AT--T----CA--A-TGCA---C--T-------C-----A---A--T-----------------------------------------------A-----------A--------G-----AG------A-------------- 6139
D.UG.99.99UGK09958 ...................AAT-G-----C-----G---A-T--A------T--------------------G------------A----------------T-----------------A-----A-----A----------------------------------TG- 6113
D.YE.02.02YE516 .........................-GT-CT----GA--A-T--A------T------AC------------T-----------------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A-- 6119
D.ZA.90.R1 .............AATGGTAAT-AG----CT----G---A-T--A------T------TC------------T--------------------A--------A--------------T--A-----------A-------------GAG------A-------------- 6299
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ......................-AG-ATGAA----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--C-----------T-GG--T-----C--T--C-----------T--A--------------------------------A-----------G---- 6017
F1.AR.02.ARE933 ................GACAAT-G--GT-CA--C-G-C-A-T--A-------------AC------------T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G- 6230
F1.BE.93.VI850 ...................AAT-GC-GTGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----C--T--------------T--A-------A---A---------------G----A-GA--------G---- 6255
F1.BR.07.07BR844 .............AATAGTAGCTA--GA-CA--C-G-C-A-T-CA------T-----TAC-C----------T--------------T-GG--T--C--------------------T--A-------A------A------------G----ACA-------------- 6741
F1.ES.x.P1146 TACTAGTAACAATACTAGTAGCTA-GAGGAA----GAC-A-T--A------T------AC-----A------T-----------G----GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G-GG-AGA---------G--G- 6279
F1.FI.93.FIN9363 ...................AGC-GGGAAGAA----G-C-A-T--C------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----A-G---------G--G- 6274
F1.FR.96.96FR_MP411 ...................AGT-G--GTGA-----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G----GGG--CCA-G---------G---- 6142
F1.JP.04.DR6082 ....AATGTCAGTAGTAATGGC----GACAA--C-G-C-C-T-CA------T--T---AC------------T---------A----T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G---T--G---CAGAA--------G--G- 6926
F1.RO.96.BCI_R07 ..........CTCAACAATACT-G-GGGGAA----G-C-A-T-CA------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----AGA---------G---- 7011
F1.RU.08.D88_845 ..........RACAATAGAACT-R--AAGAG----TA--A-G---------T------AC---G--------T---------A----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A-- 6422
F2.CM.97.CM53657 ......................----GTGAA----G-C-ACT---------T------AC-G----------T-----------G--------T--------A--------------T--T--------------------G------G----AGA---------G---- 6128
G.BE.96.DRCBL .......AATAATGGTACAAAT-G---AT-G----G-C------A------TGT----AC-----A------T------------A-T-----------------------------T--A--------------C-----G---GTGG------A-------------- 6899
G.CM.04.178_15 ......................-A---T--T----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A---A--T-----------GA-T-----C--------T--------------T--A-----G---------T----G----GGG------AT----------T-- 6460
G.CU.99.Cu74 ....ACAGTTAGTAATAGTAGCC-AGAA-A-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----C-----------------------T--A-----G-------------------GGG-----GA-------------- 6567
G.ES.05.P962 ...................AGT-A--GT-------G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----C-----------------------T--A-----G--------------G----GGG------AT------------- 6458
G.GH.03.03GH175G .............AATAGTACTTA--GTGAT----G-C-A-T--A------TGT----TAT--C-AG-----T------------AAT-----C--------------C--------T--A---------------T--------GGGG------A-------------- 7015
G.KE.93.HH8793_12_1 ..........AGTACAGGTAATTA--GT-AT----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------GGAT-----C-----C-----------------T--A-G-------------T----G-----GG-A---GA-------------- 6345
G.NG.01.01NGPL0669 .......GCAACTAATTATAATG-A--T-AT----G-C-A-T--AC-----TGTG---AC-----A------T--------------T-----A-----------------------T--A-----G-----A---T----G------G------AC------------- 6177
G.PT.x.PT2695 .............AATAGTAGTG-A-AT-AT----G-C-A-T--A------TGT----AC-----AG-----T-----------G--A-----C-----------------------T--A--------------------G----GGG-----GA-------------- 6971
G.SE.93.SE6165 ......................G-A--T-AT----G-C-A---CA------TGT----AC---C-A------T------------A-T-----C-----------------------T--AA--------------T----G----GGG-----GA-------------- 6357
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V2 loop end
B.FR.83.HXB2 ......................ACTACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAG 6933
Env __.__.__.__.__.__.__.__T__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__
H.BE.93.VI991 .............AATAAAAGTGA--ATCAT----G-C-A-T--A------T-----G-------A---A--T--C--------G--------A-----------------------T--A--------------------G--C---GGG--A-AA--T---------- 6332
H.BE.93.VI997 ..........AATAATAGTAAT-G---T-AG--C-G-C-A-T--A---C--T--------------------T--C-----------T-----T--C--C--T--------------T--A---------------T----G-----C-----A-----T---------- 6265
H.CF.90.056 ......................-G---TCAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A------------- 6264
H.GB.00.00GBAC4001 .......ACTAATGGGACTAAC-GG--TCTG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------GA-------A--------A-----C--------T--A--------------------G--C--C-----A--A--T-----G---- 6465
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ......................-A--GT--T----TTC-A-T--A------T-------------A------T-----------G--T-----A--------------------------A--------------------G------G----T-A-------------- 6145
J.SE.93.SE9280_7887 ......................-A--AA-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT------------- 6246
J.SE.94.SE9173_7022 ......................-A--AA--T----TTC-A-T--AC-----T--------T----A------T-----------G--T---C-A-----------------------T--A-----------------------------------T------------- 6253
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .............AATCAATCTGAAT-TGAAG---G-C-A-T--A------T------AC-G-------------------------------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G----------- 6155
K.CM.96.96CM_MP535 .............AATAACAGT-G---TGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G---- 6141
01_AE.CF.90.90CF11697 ..........AGTAGTGGAAAT-G--GTGAG----TA--A-T-CA---------T----------AG--A--T------------A-------T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G-G----AT------------- 6903
01_AE.CN.07.07JSWX045 ...................AGT-G--GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------------------T--------T--------------T--A---------------T----G------G------A---------G---- 6138
01_AE.HK.04.HK001 .........................-GT-CG----G---A-TT-A------T--T----------AG--A--T--------------------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G----A-AA----G---G---- 6309
01_AE.JP.x.DR0492 ..........AGAAATAGTAAT-T--GTCAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T----------A-------T----G------G------AT--------G---- 6983
01_AE.TH.04.BKM .............AGTAACAAT-G--GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G---- 6906
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...................AAT-G--GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T-----C---A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G---- 6144
01_AE.VN.98.98VNND15 ................AATAGT-G--GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G-----GG------AT--------G---- 6206
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .............AATAATGGT-G-GGGGAG----GAC-A-T--A------T--T----CTG----------T---------A-G--------------------------------T--A--------------------G------G-G----A-------------- 6141
02_AG.CY.05.CY048 ......................-A--GTGAT----GA--A-T--A------T-------C------------T--------A---A-T-----------------------------T--A-------A---A--------G-----GG-----GA-------------- 6138
02_AG.ES.06.P1261 ...................GAT-A--GTTCT----G---A-T--A------T--T----C------------T-----------G-----------------------------------A-----G-----A--------G------G---C-GA-------------- 6375
02_AG.FR.91.DJ263 ...................GGC-A--GTCAA----G---A-TC-A----C-T-------C-------A-A--A-------G----A----G-----------------------------A--------G--A--------G------G------A-------------- 6314
02_AG.GH.03.03GH181AG ......................-G--GTCAG--C-TA--A-T--A------T-------C-----A------T------------A-------A--------------------------A-----------A--------G------G-----GA-------------- 6968
02_AG.LR.x.POC44951 .............AGTAAAAATGA--GTCAG----G-C-AGT--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G------- 6916
02_AG.NG.01.PL0710 ...................AAC-G--GTGAG----G---A-T--A---C--T-------C------------T---------A--A----------------------------------A-----------A---------------G-C---GA-----G-------- 6111
02_AG.SE.94.SE7812 ...................GAT-AC-TTCAA----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A-----C-----A--------G------G--G---A-------------- 6299
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ......................G----TTAT----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------T--------C--------A-----------A--------G------G-G---GAT----G-------- 6126
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ......................-G--GTTAT----GA--A-T--A------TG--A--AC---------A--T--------A--G--------------------T--------------A-----------A--------G------G-AC---AT------------- 6138
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .............AGTAGTCAG-AC-GT-------G---A-T--A------T--T----C------------T-----------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-----GA-------------- 6144
03_AB.RU.97.KAL153_2 .........................GAT-------G-----T---------T---------G-------A------------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C------- 6131
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....AGTAATAGGAATAATAGT--AGAAGAG----T---A-T--A-------G-----AC-----A------T--C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT-- 6321
05_DF.BE.x.VI1310 ................AGTAGC-A--G---T----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G---- 6336
06_cpx.AU.96.BFP90 ...................AAT-A--GTGAT----GA--A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT------------- 7005
07_BC.CN.98.98CN009 ..........AGTGGGAACTCT-G-GAGCAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G---- 6279
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ..........GGTGAGAACTCT-G-GAATAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------TA--------G---- 6121
09_cpx.GH.96.96GH2911 ......................-A--ATGAG----GAC-A-T--A------T-------C------------T------------A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA-------------- 6132
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......................-A-----------GA--A-T--A------T-------C------------A------------A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G- 6306
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...................GAT-A---A--T----G-C-A-T--A----R-TGT----AC-G---A------T--C-----A---A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA------------- 6338
12_BF.AR.99.ARMA159 ......................-G-GAA-CA--C-G-C-A-T--A------T------AC-------T----T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G- 6946
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..........GGTAATAGTAGT-G--GTGAA----GA--A-T---------T-------------A---A--T------------A-------------------------------------------------------G------G--G--GA-------------- 6355
14_BG.ES.00.X605 ......................-A--GT-------G---------------------------------------------A---------AC--------------------------------------T---------G-----C---------------------- 6386
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .........................----------G-----G--AG------------A----------A--T------------------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T---------- 6305
16_A2D.KR.97.97KR004 ..........AATGATACACTG-A--GGCAG----GAC-A-T-CA----G-T------AC---C--------T--C--------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA------------- 6302
17_BF.AR.99.ARMA038 ................GGCAGTGGAGGAGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G- 6152
18_cpx.CU.99.CU76 ................AGTAATTA--GTGAT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---------C-----A--G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T---------- 6241
19_cpx.CU.99.CU7 ..................................---A-A-T--A------T-------C------------T-----------CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA-------------- 6077
20_BG.CU.99.Cu103 ..........AATAGTAATAACTA--GTGA-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA-------------- 6403
21_A2D.KE.99.KER2003 ................AATACC----GT-C-----G---A-T--A------T-------C------------T--------------------A--------------------------A--------------------G----GAG------G-------------- 6134
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ......................-A--AT--T-T--GAC-A-T--A------T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA-------------- 6124
23_BG.CU.03.CB118 ..........AGTAATAAAAACTA--GTGA-----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA-------------- 6403
24_BG.CU.03.CB378 .............AATAACAACTA--GTGA-----GAC-A-T--A------TGT-----C-----A------T--C--------G--T-----T-----------------------T--A-----G-A---A-------------GGG--G--GA-----------A-- 6391
25_cpx.CM.02.1918LE ......................-A--GTTCA----G---ACT---C-----T------AC-----A------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G--- 6150
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .............AAGAATAGT-G-GGGGAA----GA----T--A------T-------C---A--------T--------------------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G- 6936
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ......................-G--AT-CT----G-C-A-T--A--------------------A------T---------AC---T----------------------T------T-----------------------G-------------A-------------- 6926
28_BF.BR.99.BREPM12609 ......................-A-G-A-------C-C---T--A------------------------A-----------------------A---------------------------------------C-------G--------------A--T---------- 6307
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...................GAT-A---A-------TAC---T--C------------------------A------------A----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA------------- 6354
31_BC.BR.04.04BR142 ...................AGTTA-GAAGAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA------------- 6401
32_06A1.EE.01.EE0369 .............AATGGTAAT-G--GTGCT----TA--A-T--A------TG--A--AA----GA------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT------------- 6604
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ................AGTAAT-G--GTGAG--C-G---A-T--A------T-------------AG-----T-----------G--------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G---- 6333
34_01B.TH.99.OUR2478P ......................GG-GGTGAA----G-----T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G---- 6126
35_AD.AF.05.05AF095 ...................AAT-G--GT--T----GA--A-T--A------T-------C---------A--T------------A-------------------------C--------A-----------A--C------------G-G--T-A-------------- 6111
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ................AATGAT-G--GT--G----GAC-A-T--A------TG------C---------A--T------------A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA-------------- 6145
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ......................-A-GAG-CT----GA--A-T--A---C--T--------------------T------------A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A----------- 6127
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...................AGC-GC-GATAT--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G- 6353
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .............AATAGCAGT-G-GGAGAA--C-G-C-A-T--A-----GT-------C------------------------G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G---- 6425
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ................AATGAT-A-GGA-CA--C-G-C-A-T--A------T-------C---------------------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G- 6463
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...................AAT-G---A-AT----T-----T---Y--------------YC----------------T---A----------A-----------------------------------------------G------G----A-A-------------- 6473
43_02G.SA.03.J11223 .............AATAATGAAT-AGGTGAT----G-C-C-T--A------TGT----AC---------A--T-----------GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G---- 6461
N.CM.95.YBF30 ......................-A--AA-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACT-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT- 6526
N.CM.97.YBF106 ...................GAC-A--AT-CA----G-C-A-T--A------T---A---CTG-G-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AT--T-G-----AT- 6499
N.CM.02.DJO0131 ...................AAT-A--GT-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T---------- 6417
N.CM.04.04CM_1015_04 ................AGTACG-A-CAA-CA----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A-- 6410
O.BE.87.ANT70 ..........AATAAGACAAAC-GC-AA-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T---------- 6968
O.CM.x.BCF06 ......................T-A--A-TA----GA--A--T-A------TT--A--AC---C-G---A--------G------AG---------C--C-----------------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--------C-CAGAC--T---------- 6994
O.CM.91.MVP5180 .............GCAGTAAATGGA--A-CA----T---A--T-A-------T--A--A-T--C-AG-----------G------AGT--------C-----------C--------T--AA-A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAC--T---------- 6967
O.CM.96.96CMA102 ..........ACTACCGGGAAGGGA-A--TG----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA--C-----A-----------------T--------C-----A--------------T--A--A--A-A---T---T-T--G-----C----CAGAA------------- 6431
O.CM.97.97CMABB447 ...................CAG-A-GGA-CA----CA--A-TT-A------TT--A--AC---C-AG--A-----C--------T--T--------C--C--A--------------T--A--A--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAG-A--T---------- 6415
O.CM.98.98CMA104 .............AACAAGACA-GAGAA-TA----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA-CC--G--A-----------------T--------C-----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T---------- 6424
O.CM.99.99CMU4122 ...................ACC-GC--A-TG----CA--A-TT-A---C--TT--A--AC-----AG--A---------------A-T--------------A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAA--T---------- 6405
O.FR.92.VAU ...................AATGAA--A-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T---------- 6507
DO.FR.08.RBF208 .............AATACTAATTGG--A-CT----G---A-T--A------T------AAA--------A------------R--A-T---C----------A-----------------A-----A------C----------C---G-C----G-------------- 6408
O.SN.99.99SE_MP1299 ................GACACA-AGGA--TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T---------- 7006
O.US.x.I_2478B CAGTAACACAACAAGTAGCAGT-AC--A-AA----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----GG--A-----------------T--------------A-----C-----C--T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T---------- 7036
O.US.97.97US08692A ................ATAGGT-AC--AGCA----CA--A-TT-AY------T--A--AC---C-AG--A-----------------T--------------A-----C--------T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C-GC-CAGA---T---------- 6428
O.US.99.99USTWLA ......................--A-A--TA----CA--A-TT-A------TT-----AC---C-AG--A---------------A-T--------C-----------C--------T--A--A--A-A---T--CT-T-----C---G-A-CAGG---T---------- 6427
P.FR.09.RBF168 ...................AAT-A---ACTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T---- 6999
CPZ.CD.90.ANT ...................GAG----A-T-----T-C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-----GA----TCTA-T-----A--------T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA---GT-- 6386
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ......................-A--GT-CT--C-G-----TT-A------T---A---C---C--T--A--T---------ACT--------A--------A--------C-----A--A--A--A-----AC-C------------G---TAGAT-A---A--G-AT- 6463
CPZ.GA.88.GAB1 ......................-AC-A--CA----G-A-A-TT-A---C--T--TA---C---A-----A--A--------AACG-----------T-----A-----C--------A--A--A--G-----A-----T-----C---G----AGAC--TTCA----A-- 6994
CPZ.TZ.00.TAN1 ......................-A--AT--T---T-T--ACAT-A---C--T--------------T--A-AA---GAT--ATCTA-T-----A-----------CAGA--C-----T--A--A--C-----CC-GT---------GAG--C---AT----CA--G-A-- 6577
CPZ.US.85.US_Marilyn .........................-AT-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG- 6977
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B.FR.83.HXB2 GACCATGTACAAATGTCAGCACAGTA......CAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAG...GTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACA 7094
Env G__P__C__T__N__V__S__T__V__.__.__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__E__.__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T_
A.CD.02.02CD_KTB035 -G-----C-AG---------------......-------------------A-----------------------------------------------G-A-A...--CA-G----------AA---A----AA----------------------------T---GAG 7123
A.SN.01.DDJ369 --A----C-GG---------------......-----C-----------C-A---------GA----------------G-------------------G-A--...---A-G----------AA---C----AA-------C--------------------TG-TGAG 6319
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------C-AG--------T------......-----C-----------C-A----------A-----------------------------------A-TAG-...AC-A-G---------AAA--CA-T--A------AAAG---A---------------T-C-GAG 6335
A1.CY.06.CY171 -G-----C-AG---------------......-----------------C-A------------C--------------------------------G---A--...---A-G----------AA---A--T-A------AGC--------------------T-CTGA- 6353
A1.GE.99.99GEMZ011 -G-----C-AG---------------......-----C-------------A---------------------A-----------------------GA--A--...---A-G---------AAA---A----A-------GC----T---------------T--T-AG 6281
A1.IT.02.60000 -G------------------------......-----C-----------C-A------G--------------------------------------G------...-----G----------AA---A----A--------C--------------------TGCT-AG 7132
A1.KE.02.ML1990 -G-----C-AG---------T-C--C......-----C-----------C---------------------T-------------T---------A-T---A--...A--A-----------AAA---A----A-------G-----AT-----------A--TGG--A- 6420
A1.RU.08.PokA1Ru -GA----CCAG---------------......-----C-----------C-A---------------------------------------------GA-----...A--A-G---------AAA---C--T-AA-------C----A---------------T--TGAG 6606
A1.RW.93.93RW037A -------C-AG---------------......-----C-----------C---------A--------------------------------------C--A--...A--AGG----------AA---A----AA-------C-----------------A--TGT-CAG 7090
A1.SE.95.SE8538 -G-----C-AG---------------......-----C-----------C-AA------------------------------------------AG----A--...---A-G----------AA---A----AA------TC----A------------A--T--AGAG 6320
A1.TZ.01.A341 -G-----C-AG---------------......-----C-----------C-A----------------------------------------------AG----...---AG---C-------AA---A--G-AA-T-----C----AT------------T-TGC--GT 6286
A1.UA.01.01UADN139 -------C-GG---------------......-----C-----------C-A----------------------------------------------A-T---...---A-G----------AA---A-T--A-------GC----A---------------T-CTGAG 6305
A1.UG.99.99UGA07072 -G-----C-AG---------------......--G--C-----------C-A--------C----------T---------------------------G----...--TA-G----------AA---A----AA-------C----A------------A--T----AG 6318
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -GAT---C-AG---------------......-----C-----------C-A-------------------T--TC---------------------G-----C...A--A-G----------AA---A----A------A-C----A-------------T-T--TGAG 6550
A2.CD.97.97CDKTB48 -GT----C-GT-----T---T-----......------G---------------------C----------------C-G-------------------G-A--...---A-G----------AA---A-T--A--------C----A-------------T-T--T-A- 6422
A2.CY.94.94CY017_41 -GT----C-AG-----T---T-----......-------------------AA-------C------------------G-------------------G--G-AAAA--A-G----------AA---A-T--AA-------C----A---------T---T-T-CT-AG 6478
B.AR.04.04AR143170 ---------A----------------......-----------------------------G--------------------------CT---------G----...---A------------AA---C-----A----------------------------A--T-A- 6276
B.AU.04.PS1038_Day174 ---T-----G----------------......------------------------------A-----------------------------------------...--G-------------C-------T--A----------------------------A--TGA- 6310
B.BO.99.BOL0122 ---------A----------------......--------------------A--------G-----------------------------------G-----A...A---------A-----AA-----------------------------------------T-A- 6289
B.BR.05.BREPM1081 --------------------------......-----------------------------G------------T----------------------------T...A---------------AA----------------------G------------------T-A- 6582
B.CA.97.CANB3FULL -------------------T------......-----------------------------G---------------------------T--------------...----------------C----------------A--------------------------GA- 6382
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------------T------......--------------------A---------A----------------G-----T---T-------C------...---------------AAA--------A-------------T------------------ACA- 7119
B.CO.01.PCM001 --------------------------......-----------------------------G-----------A---C--------------------------...A---------------AG--------------------------------------A--TGTT 6280
B.CU.99.Cu19 --------------------------......-------------------A----A----G--------------------------C---------C----T...--G-------------AT--------A---------------------------------GAG 6670
B.CY.06.CY165 --------------------------......-------------------A--------G---T-------------G------T-------------G----...---A------------GA--------AA----------------------------A--TGA- 6358
B.DE.86.D31 ---A-----A---C------------......-----------------------------G---------------C--------------------------...----------------A------------------------------------------GGA- 6639
B.DK.04.PMVL_012 ----------------T---------......------------------------------------------T-----------------------A-----...A---------------AA---------A-------A---GT---T--------T-----TGT- 6475
B.DO.05.05DO_160884 ---------A----------------......--------------------A-----G--G-----A-----------------T--C----------G----...----------------AA---------A--------------------------T------GC 6286
B.EC.89.EC003 --------------------------......-----------------------------G------------T-----------------------A----T...--------------A-AA---------A------T---T--------------------TGA- 6229
B.ES.07.X2231 ---------A----------------......-----------------------------------------A---------------T--------...---...------G---------AA--------AA-T-----C--------------G-----A--TGA- 6541
B.FR.92.92FR_BX08 --------------------------......--------------------------------------------------------C---------------...----------------AA--------AA----------------------------A--TGA- 6277
B.GA.88.OYI --------------------------......-------------------A---------G--------------------------C---------------...---A-----------AG---------AA------------T------------------T-A- 6651
B.GB.86.GB8_46R --------------------------......-----------------------------G---------------------------------------A--...----------------A--------T-------A-------------------------AGA- 7091
B.GE.03.03GEMZ004 ---A-----A----------------......-----------------------------G------------------------------------------...A-T-------------C-------T-T------------GT------------T-----TGA- 6298
B.HT.05.05HT_129389 ----------------T---T-----......-----------------------------------------------------T-------------G---C...AC-A--C---------AA---A--T--A-------C-----------------T--A--TGA- 6330
B.IN.x.11807 ---------A----------------......------------------------------------------------------------------------...----------------AA---------A------------T------------------AGA- 6443
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------A------T---------......-----------------C-----------G---------T--T-----------------------------...---A------------AA---A-------------------------------------GGA- 6316
B.JP.05.DR6538 --------------------------......-------------------A---------G------------------------------------A-----...----------------AA---------A----------------------T--------GGAC 7133
B.KR.04.04KMH5 --------T-----------------......--------------G---------------------------------------------------------...A---------------AA---A----A---------------------------------G-- 7065
B.MM.99.mSTD101 -------------------T------......------------------------------------------------------------A---------G-...A--------------AG---------A------------GT---T--------------TGA- 6528
B.NL.00.671_00T36 ---------A----------------......--------------------------G--G-----C---T-A-----------------------------T...---------------AAA--------A------A-C-----------------------GGA- 6667
B.RU.04.04RU128005 ---------A---------------G......--G-----------------------------C-----G--------------------------G------...------G--------AGA------T---------------A---------G--A--A--AGAT 6581
B.TH.00.00TH_C3198 -------------------T------......---------------------------------------------------------T--------------...---A-G---------AG-------T--------A-----GT------------------TGA- 6295
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------A----------------......--G----------------AA--------G------------------------------------A-----...----------------AA---------A--------------------------T-A--GGA- 6316
B.TW.94.TWCYS --A-----------------------......-----C-----------------------G-----C---------------------A--------------...A--T------A-----AA---A-----A--------------------A------------A- 7082
B.UA.01.01UAKV167 ----------------T---------......-----------------------------G---------T-A-------------------------GG--C...A---------------AA--------A-------T---G--------------------TGA- 6358
B.US.07.CR0027M --A------A----------------......-----------------C-A----------------------------------------------------...----------------AA--C---T-AA----------GGT------------------TG-- 6390
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------------------......-----------------------------G-------------------------------------G---A...A--AA----------AAA---A-AT-A---------C---T-----C------------TGA- 6334
B.YE.02.02YE507 ---------AT---------T-----......-----C-------------A-------------------T-----------------T--------------...A-------C-----C-C-------T--A------------TA------------T----T-A- 6331
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -G------T-----------------......--------------------A---------------------------------------------------...----------------AA--CA----AA------------T------------------TGA- 6519
C.AR.01.ARG4006 -------C--T--G-----T------......-------------------A------G--------------A-----------T------------------...A--A-----------AAA---A-A--A------A-C-----A-----------C--T--TGA- 6291
C.BR.04.04BR013 -------C-AT---------------......-------------------A------G--------------A-----------T-----------------A...A--------------AAA---A-AT-A-------TC-----A-----------T--T--GGA- 6597
C.BW.00.00BW07621 -------C--T-----------T---......-------------------A---------------C-----A-----------T------T---------G-...A----------G----AA---A-A--AA-------------A--------G--T--T--TGA- 6447
C.CN.98.YNRL9840 -------CCAT-----T---------......-----C-------------A------G-----------G--A-----------T--C----------G----...A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A--------G--T--T--TCA- 6307
C.CY.05.CY040 -------C--T---------------......-------------------AA---------A-------CT-A-----------T---T-----A------G-...A---------------AA---C-G--AA-T-----C-----A--------------T--A-AC 6323
C.ES.07.X2118_2 --------CAT-----T---------......-------------------AA--------------------A-----G-----T--C---------RR--R-...A--A------------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T--TGA- 6500
C.ET.02.02ET_288 -------C-A----------------......-----C-------------AA-----G--------------AT----------T---A----------T---...AC-A------------AA---C-G--AA-T-----C----TA--------------T--TGA- 6341
C.GE.03.03GEMZ033 -G-----C-AC---------------......-------------------A------G--------------A-----------T--C---------------...A--A------------AAG--A-A-ACA-------C----TA-----------T--T--TGT- 6313
C.IL.98.98IS002 -------C-AT-----------T---......-------------------AA-----G--------------A-----------T---T--------A-----...A---------------AA---C-G--AA-------C----TA-----------C--T--AGAC 6437
C.IN.03.D24 -------C-GT---------------......-------------------A------G-----C------T-A---C-------G--C-----------G---...A--A-----------CAA---C-G--AA-------C-----A-----------T--T--TGA- 7168
C.KE.00.KER2010 -------CCAG-----T---------......-------------------A------G--------------A-----------A--C---------------...A--A-G----------AA---A-A--AA------TC-----A-----------C--T--T-A- 6304
C.MM.99.mIDU101_3 -----C-CCGT-----T---------......-------------------A------G--------C-----A-----------T--C---------------...A--A------------AA---C-G--A---C--TTC-----A-----------A--T--TCA- 6483
C.MW.93.93MW_965 -------C-AG---------------......--------T----------A------G--------------A-----------T--C---------------...A--A--G---------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--TGA- 6302
C.SN.90.90SE_364 -------C-AT---------------......-------------------A------G--------------A-----------T-------------G---A...A--A------------AA---C-G--AA-T-----C-----A-----------T--T--TGA- 6284
C.SO.89.89SM_145 -------CCGT---------------......-------------------A------G--------------A-----------T--C----------G----...A--A-G----------AA---C-G--AA-------C-----A-----------C--T---CA- 6329
C.TZ.02.CO178 -------C-A----------------......-------------------A------G--------------A--------------C---A-----------...A--A-------C----AA---A-A--A----G---C----TA-----------T--T--TGAG 6310
C.US.98.98US_MSC3018 -------C-AT---------------......-------------------A------G--------------A-----------T--C----------G----...A--A------------AA---C-G--AA-------C-----A--------G--T--T--TGA- 6244
C.UY.01.TRA3011 -------C-AT---------------......--G----------------A------G--G-----------A-----------T----------C-A----A...A--A----C------AAA---A-A--A------A-C----TA-----------T--T--TGA- 6277
C.YE.02.02YE511 -------C-AT---------------......-------------------AA--------------------A------------------------------...A---------------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--A-AC 6292
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -------CCTT---------------......-------------------A------G--------------C-----------T--C---------------...A--A------------AA---C-G--A-------GC-----A-----------C--C--TGA- 6489
C.ZM.02.02ZM108 -G-----C-AT-----------T---......-------------------A---------------------A-----G-----T---T--------------...A-----------A---AA---C-A--A--------C-----A-----------T--T-CA--- 7128
D.CD.83.ELI -C-----C------------------......--------------------------G--G-----------------G------------------------...--CA----------C-AA---C----AA------------A--------C---T--T--TGA- 6642
D.CM.01.01CM_0009BBY -C-----C------------------......-----------------C-A---------G---------T-------------------------------C...A-TA-G----------AA--------A-------T-----A---------G---T-T------ 6307
D.CY.06.CY163 -CA----C-A------T---------......-----------------C--------G--G---------T-----A-G-----T--------------C---...A-CA------------AA---C----AA-----AT-----A------------A--T--T-A- 6313
D.KE.97.ML415_2 -TGG---CTGC--CA--------A--......--TC----------TGGG---G--CC---CC-----A-----T----G-----------------------C...A---------------AG---A----AA-T----------TT--------------T--GCAG 6569
D.KR.04.04KBH8 -C-----C------------------......-------------------A------G---------------------------------------A-G--A...A--A------------AA---C----AA------------A---------------T--TGT- 7025
D.SN.x.SE365 -C-----C-A------T---------......--------------C----A------G--G-----------------------------------------A...A--A------------AA---C----AA-T------------------------T-T--TGA- 7131
D.TD.99.MN011 -T------------------------......--G--------------C-A------G--G---------T-T--A--------------G------------...A-C--G----------AA---C----A------A------A---------G-----T--TGA- 6305
D.TZ.01.A280 -C-----C-A---A-----T------......--------------------------G--G-----------------G---------T------G-------...A--A------------AA---C----AA------T-------------------T-A--TGAG 6300
D.UG.99.99UGK09958 -T-----C------------------......--G-----------G----A---------G------------T-A--G------------------------...A--A------------AA---C----AA-T--------------------------T--GGAG 6274
D.YE.02.02YE516 -C-----C-AC---------------......-----------------C-A------G--G---------T-T-----G-----------G------------...A--A------------AA---A----A------AT---------------G-----A--TGA- 6280
D.ZA.90.R1 -C-----C------------------......-------------------A------G------------T-------G------------------------...A-CA-------G----AA---C----AA------------A---------------T--TG-- 6460
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -G-----C-AT--------T------......-----C-------------A------G------------T----A-----------C----------G---T...A--A----C---A--CAG---A--T-A------A-A-----------------T--T--TGA- 6178
F1.AR.02.ARE933 -G-----C-GG---------------......-------------------CA-----G------------TC-T----------T--C--------------T...A--A----C------CA----A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA- 6391
F1.BE.93.VI850 -G-----C-AG---------------......-------------------AA-----G------------T--T-------------C-------------GT...A-------C------CAA---A--T-AA-T-----A-----------------C--T--TGA- 6416
F1.BR.07.07BR844 --T----C-AG---------------......-------------------AA-----------C------T--T-------------C------A--C----T...A--A----C----G-CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA- 6902
F1.ES.x.P1146 -G-----C-GG---------------......-------------------A------T-----------------A-----------C-------G------T...A--A----C----T-CAA--CA--T-A--T---A-A--G--------------C--T--TGA- 6440
F1.FI.93.FIN9363 -G-------GG---------------......--------------------------G------------T--T-------------C---T------G--GT...A--A----C------CAA---C--T-A--T-----A-----T-----------C--T--TGA- 6435
F1.FR.96.96FR_MP411 -G-----C-AG---------------......--------------------------G------------T----------------C--G-----------T...A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA- 6303
F1.JP.04.DR6082 -G-----C-GG--------------G......-------------------AA-----G-----C------T--T-------------C-------G-CC----...A--A----C--G---CAA---A-TT-A--T-----A-----------------T--T-GTGAG 7087
F1.RO.96.BCI_R07 -G-----C-AG---------------......-------------------A-------------------T----A-----------C---------A----T...A--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--------------G--C--T--TGA- 7172
F1.RU.08.D88_845 -G-----CRAC-------------G-......------R-------G----A-----YG-----------R------G----------C----------G---T...A-------C--GC--RAA---A---A-A-T-----AGG---------------C--T--GGAG 6583
F2.CM.97.CM53657 -GTT-----GG---------------......-------------------AA--------G-----------A--------------C----------G---T...A---------------AA---A--T-A--T-----A------------------T-T--T-G- 6289
G.BE.96.DRCBL --A------AC--------T------......-------------------A---------------------A---C-G---------T--------A----T...A-CA-------T----AA---A--T-A--------C---GT---------G--C--T--T-GG 7060
G.CM.04.178_15 ---A-----A---------TT-----......-------------------AA-----G------------T-AT-AC-------T---G-----------A-A...A-----------GT--AA--CA----A------A-C----T---------G---T-T--TGA- 6621
G.CU.99.Cu74 ---------AT--------T------......-------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A----A...A--A-G----------AA--CC----AA-------C---GT---------G-----T--TGA- 6728
G.ES.05.P962 ---A-----G---------TT-----......-----C-------------AA-----G------------T-A--AC-------T---T-------------A...A---------------AA--CC----AA-------C--GGT---------------T--TGA- 6619
G.GH.03.03GH175G ---T-----AC-----T--T------......-------------------A------G--------C-----A---C-G---------G-GA----G-----A...A--A-----CA-----AA---G----A------AG----GT-------------T-T--TGAT 7176
G.KE.93.HH8793_12_1 --------CA---------T------......-------------------A------G--------------A---C-G---------T---------G---A...A--A------A---A-AA--CA----A------A-C---GT---------G-----T--TGA- 6506
G.NG.01.01NGPL0669 --A------A---------TT-----......--------------G----A-------------------T-A--AC-G---------G------------GA...A-----------A---AA--CAC-T-A------A-C----T---------G-----T--TGAC 6338
G.PT.x.PT2695 --TT-----A---------T------......-------------------A------G------------T-----C-G--C------T---------GG--A...A--A-G----------AA--CA-----A-------C----A---------------C--TGA- 7132
G.SE.93.SE6165 ---------A---------T------......-------------------A------G--------------A--AC-G---------T---------G-A-A...A--AA-G---------AA--------A------A-C---GT---------------T--T-A- 6518
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B.FR.83.HXB2 GACCATGTACAAATGTCAGCACAGTA......CAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAAGAG...GTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACA 7094
Env G__P__C__T__N__V__S__T__V__.__.__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__E__.__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T_
H.BE.93.VI991 -------C------------------......-----C--------------------G---------------T----------A--C----------TG---GAG---A-----------AAA---A-T--A--T---A-C----A-------------T-A--TGA- 6496
H.BE.93.VI997 --------------------------......-------------------A------G-----------------A--------A--C----------G-C--...--CA-----------AAA---A--T-A------A-C----A---------------TG-T-GT 6426
H.CF.90.056 --TT---------------T------......--------------------A-----G-----------------A--------A--C------------C--...A-CA--------A--AAA---A--T-A------A-C----A---------------T--G--- 6425
H.GB.00.00GBAC4001 -------C--G---------------......-------------------A------G--------------------G-----A--C----------GGC--...---A-----------AAA---A----A------A-C----AT------------T-T--TGA- 6626
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G-----C-A---------T------......-------------------A------G--G-----------A---C-------T---A----G---A----A...---A------A---CAAA---A--T-A-----------G-----------------T---CA- 6306
J.SE.93.SE9280_7887 --T----C-A---------T------......-----------C-------A------G--------------A---C-----------A---------G---C...A--A------------AA--CA--T-A--------C----A------------A--T--T-A- 6407
J.SE.94.SE9173_7022 -------C-A---------T------......-----------C-------A------G--------------A---C-----------G---------G---C...A--A------------AA---A--T-A-------------A------------A--T--TGAC 6414
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G-----C------------------......-------------------AA-----G------------T----A-----------C---------------...A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G---A-A----A---------------T--TGA- 6316
K.CM.96.96CM_MP535 ---------A----------------......-------------------AA-----G-----------------------------C---------------...A--A-------G----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA- 6302
01_AE.CF.90.90CF11697 -G-----C-A----------T-----......-----C-------------A------G--G---------T--T----------------------------C...A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A- 7064
01_AE.CN.07.07JSWX045 -G-------A----------T-----......-----C-------------AA-----G------------T--------------------------------...A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--A--T----A- 6299
01_AE.HK.04.HK001 -G-------AC-----A---T-----......-----C-------------A------G--G---------T----A-----------C---------------...A--A------------AA--------AA-T-----C--------------G--C--T--TGA- 6470
01_AE.JP.x.DR0492 -G--C----A---G------T-----......-----C-----------C-AA-----G-----------GT--------------------------------...A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A- 7144
01_AE.TH.04.BKM -G-------A----------T-----......-----C-------------A------G------------T--------------------------------...A-------C-------AA---C----AA------TC-----------------T--T--T-A- 7067
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -G-------AC---------T-----......-----C-------------A------G------------T--T----------T---T----------T---...A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A- 6305
01_AE.VN.98.98VNND15 -G-------A----------T-----......-----C-------------A------G------------T-------------------T------------...A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A- 6367
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -G-----C--G--C------------......-----C-----------C--A--------G--------------AC-----------A----------C---...---A-G----------AA---A----AA-------C------------------T----T-AG 6302
02_AG.CY.05.CY048 -G-----C-GG-----T------A--......-----C-----------C-A-------------------------------------T---------G-AG-...---AGG----------AA---A----AA-------C------------A-----T--G-TGAG 6299
02_AG.ES.06.P1261 -G-----C-AG-----T---------......--G--C-------------A--------C---------------------------C---------A----C...A----G----------AA---A----AA-------C-----------------AT-A--AGAT 6536
02_AG.FR.91.DJ263 -G-T---C-AG-----T---------......-----C-------------A---------------A-----A--------------------------G---...-----G----------AA---A----AA-------C----A-------------T--GTTG-G 6475
02_AG.GH.03.03GH181AG -G-----C-AG--------T------......-----C-----------C-A-----------------------------------------------G---C...A--A-G----------AA---A----A------A-C--G-A-------------T-A--TGAG 7129
02_AG.LR.x.POC44951 -G-A---C-AG---------------......-----------------C-A----------------------------------------------A--A--...A---------------AA---A----AA-------C------------------T--G-T-AG 7077
02_AG.NG.01.PL0710 -G-----C-AG--------T------......-----C-----------C-A------G------------T-----------------------------A-T...----C-----------AA---A----AA-------C------T-----------T--GTT-AT 6272
02_AG.SE.94.SE7812 -G-----C-AG---------------......-----C-----------C-A----------------------T-A-----------C---------------...A----G----------AA-----T--AA-------C----T-------------T--C-TGA- 6460
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -GT----C-AG---------------......-----C-----------C-A---------G-------------------------------------G---T...A----G----------AA---A--T-AA-------C------------------T----T-AG 6287
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -G-----C-AC---------------......-----C-----------C-A------------------GT-AT--------------------A----CAG-...A---------------AA---A--T-AA-------C------------------T-C--TGAG 6299
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------C-GG---------------......-----C-----------C-A-----------------------------------------------G----...---ACG----------AA---C----A--------C--GGT---------------T--TGAG 6305
03_AB.RU.97.KAL153_2 -G-----------------T------......-------------------A---------------------------------T------------------...---------------------------------A-------------------------AGA- 6292
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G-----C------------T-G---......-G---C--T----------A------G------------T-------------A--CT-----ACG------...---------------AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AG 6482
05_DF.BE.x.VI1310 -------C-AG---------------......-----C-------------A------G-----------GT----------------C------A------GT...A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A----A------------C--T--TGA- 6497
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------A---------T------......--------------G----A------G------------T-A---C-G---------T---------G-A-C...A--AC-----A-A---AA--CA----A------A-C----AT--------G-----T--TCAG 7166
07_BC.CN.98.98CN009 -------CCAT-----T---------......--------------G----A------G--------------A-----------T--C--------------A...A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA- 6440
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---A---CCAT-----T-----G---......-------------------A------G--------------A-----------T--C---------AG----...A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA- 6282
09_cpx.GH.96.96GH2911 --AT-----A---------TT-----......--------G-----G-----------G------------T-A---C-G---------T-------------C...A--A------------AG---A----AA------TC---GT-------------T--GCTGAT 6293
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------C-A---CA----T------......--G-----------G----AA--------G------------T-A--G------------------------...A--A------------AA---C----A--T----------AT--------G-----T--TGAG 6467
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -G-----C--G---------------......------------------C--------------------T-A-------------------------G----...---AG----------AAA--CA----A--------------------------AT-TG---GT 6499
12_BF.AR.99.ARMA159 -G-----CCAG---------------......--------------G----AA-----G------------T--T-------------C--------------T...A--A-----------CAA--CA--T-A--T---A-A--------------T--T--T--TGA- 7107
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -G-----C-GG---------T-----......-----C-----------C-A------------------------------------C----------G---A...A--AAG------G--AAA--C---T-A-------T-GG--A---------------TGCT--G 6516
14_BG.ES.00.X605 --------------------------......---------------------------------------------C--------------------A----A...A----------G---AAA--C--------------------------------------AGAG 6547
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------T------......---------------------------------------------------------T--------------...---A----C------AG---C------A------------T---------------A--TGA- 6466
16_A2D.KR.97.97KR004 -G-----C-AG-----T---T-----......--------------------------G-C---T------T-----C-G-------------------G-A-TAAAAC-A------------CA---A-T--A------A------A-------------T-T-CT-AG 6466
17_BF.AR.99.ARMA038 -------C-AC--------TGT---G......-------------------AA-----G------------T--T-------------C----------G---T...A--A----C------AAA---A--T-A--T---A-A-----------------C--T--TGA- 6313
18_cpx.CU.99.CU76 -G-----C-G------T---------......-------------------A------G------------T-------------A---------AC----A--...---A-G--C-------AA---A----A------A-C--G-A---------------T-CG--G 6402
19_cpx.CU.99.CU7 -GAA---CCGG---------------......-----C-----------C-A---------G-------------------------------------G-A--...--GAC-----------AA---A----A--------C------------------T-T-CTRAG 6238
20_BG.CU.99.Cu103 ---------A---------T------......-------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A-G--A...A--A-G----------AA--CC----A--------C---GT---------G-----T--T-A- 6564
21_A2D.KE.99.KER2003 -C-----C------------------......--G----------------A------G--------------------G---------T--------------...A-CA------------AA---C-T--A-----------------------------T--TGA- 6295
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G-----C-AC---------T-----......-----C-------------A------G---------------T----G------------------A-----...A--A-G----------AA--------AA----C--C----T-------------TY-GT--AG 6285
23_BG.CU.03.CB118 ---------G------T--T------......-------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------A-G--A...A--A-G----------AA--CC----AA-------C---GTT--------G-----T--T-GC 6564
24_BG.CU.03.CB378 ---------G---------T------......-------------------A------G------------T-A---C-G--------CT-------CA-G-GA...A--A-G----------AA--CC----AA-------C---GT---------G---T-T--T-A- 6552
25_cpx.CM.02.1918LE -G-----------------T-----G......-----C-----------C--A-----G--G--------------------------CT--------------...A---------------AA---A-T--AA------------A----C----G--T--T--TGA- 6311
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G-T---C------------------......-----C--------G----A------G-----------------A----------------------G--GA...---AAGG----G----AA--------AA-------C----A-------------T-TG-T-AG 7097
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G-----C------------T-G---......-----C--------------------G-----------CT--------------------------------...A--A------A-----AA---C----A------A-C-----------------C--T--TGA- 7087
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----G---------------------......-----------------------------G-----------C------------------------------...A--A------------AA---C----A-------------T---------G--------TGA- 6468
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A------A----------------......-----------------------------G---------------C-------------------------C...A---------A-----AA-----T--------------------------G--A------GA- 6515
31_BC.BR.04.04BR142 -------C-AT--------------G......--G----------------A---------------------A-----------T------------------...A--------------AAA---C-AT-A-------TC-----A--------------TC-G--- 6562
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------A---------T------......-----------------C-A------G------------T-A---C-----------T------G----AGT...A--A------------AA--CA----A------A-C--------------G-----T--TCA- 6765
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -G-----C-A----------T-----......-----C-------------A------G------------T-------------T------------------...A--A-G--C-------AA---C----A--T---A-C----A---------G--C--T--T-A- 6494
34_01B.TH.99.OUR2478P -G-------A----------T-----......-----C-------------A------G------------T--------------------------------...A--A----C-------AA---A----AA-------A--------------G--C--T--T-A- 6287
35_AD.AF.05.05AF095 -GT----C-A----------T-----......-----C-----------C-A------G--------------A-----G-----T-----------C-G----...A--A--C---------AA---A--T-A--------------------------T--T--TGAG 6272
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G-T---C-A----------T-----......-----C--------G----A------G------------T-A---------------------A--A-T--A...AC-A----C-------AA---A----AA-------C--G---------A-----T--GT--AG 6306
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G-----C-GG--------T------......-----C-----------C--------G------------T---------------------------G-A--...---A-G----------AA---A----AA----C--C-----------------AT-T--TGAG 6288
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------C-GG---------------......--------------------A-----G--G---------T--T-------------C---------------...A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TGA- 6514
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------C-GG---------------......-------------------AA-----G------------T--T--------------T-----------A--...A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA- 6586
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------C-AG---------------......-----C-------------A------G--T-----------AT-------------C------------A-T...A-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A---GT------------T--T--TGA- 6624
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------A----------------......-----------------------------G--------------------------CY-------------T...A--A----C------CAA---A-YT-A--------A-----------------C--T--TGA- 6634
43_02G.SA.03.J11223 ---A-----A---------TT-----......-------------------AA-----G------------T-A--AC-------T---T-------------A...A--------------AAA--C---T-A--------CC--GT-C-------G-----T--TRGC 6622
N.CM.95.YBF30 --AGC-----------G--T--T---......-----C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC---T-GA...A-T--T------AA-...G--.........-G-CAC-GT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAG 6675
N.CM.97.YBF106 --AGC-----------G--T--T---......-----C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT---ATAC---T--T...A-T--T------CA-...............C---GGGGT-ATC-GT-G--G--ATG---TGAG 6645
N.CM.02.DJO0131 -GGA-----A------G--T--T---......-----C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--...--T...A-T--T------AA-AAT-G-GGTGGA............-ATC-GT-G--G--ATG---TGAG 6563
N.CM.04.04CM_1015_04 -GGA-----A------G--T--T---......-----C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC---T--T...A-T--TM-----YR-SAT--WGAT...............-AT--GT-G--G--ATG---TMAG 6556
O.BE.87.ANT70 -CA----C-G---CA-A-CGGT---T......ACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA---G-A-A...A--AG---G-TGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-T 7129
O.CM.x.BCF06 -C-T----C-C---A-TTCAGTG--T......AC------------C--C-A----AC----AGT------T-AA-AA-G-----G-CA--CT-TAG--GGA--...A--AG-----TGGGAAGA---A-T--A------A-A--G-AT--TG-----ACC--A-----T 7155
O.CM.91.MVP5180 -C-T---CCAC---A-TTCAGTG--T......ACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-AC-G-----G-CA--CT-TAG----A--...A--AG-----TGGGAAAA---A-T--A--ATCA--A--G-AT--C------ACC--A-----T 7128
O.CM.96.96CMA102 -CAT---C-A---CA-T-CAGT---T......ACT-----------T--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------A-CA--CT-TA---G---T...A--AG-----TGGGAAGA---A-T--A----G---A----AT--TC----GACC--A--TT-T 6592
O.CM.97.97CMABB447 -CTT---C-AG--CA-TTCAGT---T......ACT-----------T--C-A----AC----AGT--------AA-AC-------A-CAA-CT-T----G-A-C...A--AG---GCTGGGAAAA---C-G--AAGT---...G-G-AT--CC----GACT--A--TT-C 6573
O.CM.98.98CMA104 -CA----C-AC--CA-TTCAGT---T......ACT-----------C--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------G-CA--CT-CA---GGA-A...A--AG-----TGGGAAAAG--A-T--A-CTGG-T--CGC-AT--CC----GACT--A--TT-T 6585
O.CM.99.99CMU4122 -T-A---C-G---CA-T-CAGT---T......ACT--C--------C----A----AC----AGT--------AG-A--------G-CA--CT-T----G-A-A...A--AG-----TGGGAAAA---A-T--A----G--GA----AT--------GACC--AG-TT-T 6566
O.FR.92.VAU -T-TC----A---C--T-CAGT---T......ACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G-GGA-T...A--AC---C-TGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--T 6668
DO.FR.08.RBF208 -C-----C------------------......-----------------C-T---------G---------T-------G------------------------...A-CA-G----------AA---C----A-------T-----A---------G---T-T----A- 6569
O.SN.99.99SE_MP1299 -C-----C-AC--CA-T-CAG----T......ACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T----G-A-C...A--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-T 7167
O.US.x.I_2478B -CA----CCAC--CA-T-CAGT---T......ACT-----------T--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CAA-CT-G----G-A--...A--AG---A-T-G-AAAA---A-TT-A-CT-C--GC--C-AT--C-----GACCT-A--T--T 7197
O.US.97.97US08692A -CA----CCAC--CA-T-CAGT---T......ACT-----------T--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CA--TT-G----G-A--...A--AG---A-T-G-AAAA---A-TT-A-CT-C--GC--C-AT--C-----GACCT-A--T--T 6589
O.US.99.99USTWLA -C-------A---CA-TTCAGT---T......ACC-----------C--C-A----AC----AGC-----C--AA-A--T-----G-CAA-CT-TA---G-A-A...A--AG-----TGG-AAAA--CA-TT--AG---CT-AG-T-AT--CT----GACC--A--TT-T 6588
P.FR.09.RBF168 ----T----ATC-G......-----CATAACA--C----------------A----AC---------A---T--A-AC-------A-C---------G------CCCT--------...A--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-AG 7160
CPZ.CD.90.ANT -GATG----A-------TCAGT----......--T--C--T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A--------A-C-TACCA-AC-A-CACTTCA--------G-ATGG-CG---AAATGAATCTGTGCT-GT--GAT-TGG-AA-G-AT-CG-A-AC 6550
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 A-A-T----A------A--T------......--T-----------C----AA-----G-C-A-C--C------A-T--G-----G---AC------CA-TC--...ACT--GGCC---ATA......GA-C-TTCA...-AG--TTTAGC----A-------C--AGAT 6615
CPZ.GA.88.GAB1 -TAA------T-----A--T-----G......--T----------------AA-----G--TA-C-----GT-A--TA-T-----A---T----T----G-A-C...A--ACTG-A---GTG-AG---AAGT-AA-A---A--G-TGT-TGG-----------AGTAGA- 7155
CPZ.TZ.00.TAN1 ---A---CT-C------TCAGT---T......--C-----------G---TAT--TA-GA--G-C--AGC-T-A-AC--------GTCC--G-A---------A...AC-AA-GC-TAC-T-...GT-AAT--CTCAGT-AA--C-C--T--T-----A-AT-T--TGT- 6735
CPZ.US.85.US_Marilyn --GAG----A------T--T-----G......--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACTA--A-T...--TACTG-A---AG-AAA--C--TG-A----T-.........--TC-------AT-CTCAGAG 7129
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B.FR.83.HXB2 TCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGAATCCGT...ATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACAATA.........GGAAAAATA...GGAAATATG................AGACAAGCACATTGTAACATT...AGTAGAG 7230
Env _S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__T__R__K__R__I__R__.__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__I__.__.__.__G__K__I__.__G__N__M__.__.__.__.__._#_R__Q__A__H__C__N__I__.__S__R__
A.CD.02.02CD_KTB035 A-----A-C----C----CTC---TT---------------------TG-A.........-GT-T---------ACA--T----TA-G---C-.........---GGC---ATA--GG----A................---A----CTTC----TAG-C...-A-GC-A 7256
A.SN.01.DDJ369 C-----T-C-----------C--------------------G-----TG-A.........--T-T---------ACAG-----CTA-G---C-.........---G-C---ATA--GG----A................-----------------TG-C...------- 6452
A1.AU.03.PS1044_Day0 C-----A-C----C-----TC-----T--------------------TG-A.........-GT-T---------ACA-A----CTA-G---C-.........--TG-----ATA--GG----T................---A-----------GTGG-C...-A--A-A 6468
A1.CY.06.CY171 C-----A-C--C-C-----TC-----T-G--------------C---T--A.........-GT-T---------ACA-A-C--CTA-G---C-.........--TGCTG--ATA--GG-C--A................---A-----T-------TG-C...--C---- 6486
A1.GE.99.99GEMZ011 C-----A-C--C-C-----TC-----TGG--------T-----C---T--A.........-GT-T---------ACA-A-C--CTA-GG--C-.........--TG-TG--ATA--GG----A................---A-----T-------TG-C...-AC---A 6414
A1.IT.02.60000 C-----A-C----C-----TT--G--T--T--------G--------C---.........-GT-T---------ACA-A----CTA-G---C-.........-AT-T----...--GG-C--A................---N-----T-----TTTG-C...-A----A 7262
A1.KE.02.ML1990 C----GA-------------C-------GT-----------------TG-G.........--T-T---G-----ACAG-----CTA-G---C-.........--TGCC---ATA--GG----A................-----------------T--C...------- 6553
A1.RU.08.PokA1Ru C-----A-C--C-C-----TC-----T----T---G---------G-T--A-A-GTAGGA--T-C---------ACA---CA-CTA-GT--C-.........--TGCTG--ACA--GG-C--A................---A-------------TG-C...--C---- 6748
A1.RW.93.93RW037A C-------------------------T----------------G---TG-A.........--T-T---------ACA------CTA-G---C-.........--T------ATA--GG----A................-----------------TG-C...------- 7223
A1.SE.95.SE8538 C-------------------C-----TGG------------------C--A.........-GT-T---------ACA------CTA-G---C-.........--TG--G-GATA--GG----A................-----------------TG--...------- 6453
A1.TZ.01.A341 C----GA------------TC--G--T--------------G-----TTA-.........-GA-T---------ACA-A----CTA-G---C-............G-C---GTA--GG----A................--G--------------TG-C...------A 6416
A1.UA.01.01UADN139 C-----A-C--C-C-----TC-----TGG--------------C---T--A.........-GT-T---------ACA-A-C--CTA-G---C-.........--TG-----ATA--G--CCCA................---A-------------TG-C...--C---- 6438
A1.UG.99.99UGA07072 C-----A-C----C-----TC-----T---------------C----TG-A.........-GT-T---------ACA------CTA-G---C-.........--T--C---ATA--GG----A................---------T-----G-TG-C...-A----A 6451
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------AGC-----------C-----TGG------------------T--A.........-GT-T---G-----ACA-A----CT--G---C-.........--CG-C--CATT--GG----A................-----------------TG-C...--C-A-. 6682
A2.CD.97.97CDKTB48 C-----CC------------C--------------------------T--A.........-GCTTT--------ACAG--C--CTA-----AT.........AAT--C---ATA--GG----A................-----------------T--C...--C-T-A 6555
A2.CY.94.94CY017_41 C-----CT-----C-----TC--------------------------T--A.........-GCTTT--------ACA---C--CTA-...-C-.........AATG-----ATA--GG-C--A................-----------------T--C...-AC-A-A 6608
B.AR.04.04AR143170 A----------------------------T-----------------T--A.........--T-TG---TGG--A---------TA-G---C-.........---G-T---ATA---G----A................------------------C--...------- 6409
B.AU.04.PS1038_Day174 ---A--AC---G-C----GTG------C-------------G-----T--A.........-RC-T-----------------GGTA-G---C-.........---G-R---ATA--RR----A................-------T---------TC-G...------- 6443
B.BO.99.BOL0122 ---A--TC---------------------T-----------------T--A.........A-T-T----------------C--TA-G---C-.........---G-----ATA-----C--A................--G------------------...---GC-A 6422
B.BR.05.BREPM1081 A------T---------------G--T--------------------T--A.........--T-TG---TGG--A---A-----TA-G---C-.........---G-C---ATA---G-C--A................-----------C--C--TC-C...------- 6715
B.CA.97.CANB3FULL A----------------------------------------------T--A.........--T-T--C----------------TA-G---C-.........---G-----ACA---G----A................---A-----------------...------- 6515
B.CN.05.05CNHB_hp3 --C--------------------------------------------G--A.........ACT-TG-------------T---GTA-----C-.........---C-----GTA---G----A................---A--------------C--...------C 7252
B.CO.01.PCM001 --------------------------------T------------G-T--A.........--TCT-----------A------CTA-G--TC-.........---G-C---GTA-----C--A................----------------CAC--...-A----A 6413
B.CU.99.Cu19 C-----A---------------------C------C---------G-T--A.........--T-T----------------G--TA-G---C-.........-A-G-----ATA---G----A................---------------------...TT----A 6803
B.CY.06.CY165 -------T--------------------G--------------G---C--A.........--T-T-------------------TA-G---C-............G-C---ATA---G----A................-----G------------C--...-----GA 6488
B.DE.86.D31 --------------------------------TT-------C-----G--A.........-GT-T----G--A-----------TA-----A-.........---------ATA---G----A................---------------------...---G--- 6772
B.DK.04.PMVL_012 ------C-----------------GT---------------------T--A.........A-T-TG------------------TA-----C-.........---G-C---ATA---G-C--A................------------------C--...---GA-- 6608
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------GG----------------G-T--A.........--T-T------------CA---GGTA-----C-.........---G-----GTA---G----A................-----G---------------...------- 6419
B.EC.89.EC003 --G---A-----G-G----T-------C-------------GG----T--A.........A-T-T-------------------TA-G---C-.........AA-GCT---ATA---G----A................---------------------...---GT-- 6362
B.ES.07.X2231 ---A-------C-----------------------------------T--A.........--T-T------------------ATA-...GC-.........CA-G-C---ATA---G----A................---------------------...-----CA 6671
B.FR.92.92FR_BX08 -----------------------------------------------T--A.........--T-T-------------------TA-----C-.........---G-T---ATA---G----A................---------------------...------A 6410
B.GA.88.OYI --------------------------------------------C--G--A.........TCA-T-------------------CA-----C-.........AA-C-----ATA---G----A................------------------C--...------- 6784
B.GB.86.GB8_46R G--------------------------------------------G-T--A.........T-C-T-------------AG----TA-----C-.........----G----ATA---G----A................---------------------...----A-- 7224
B.GE.03.03GEMZ004 A-----A-C----C----GT-C----------T-----G-----G--T--A.........TCT-T-------------------TA-G---C-.........----GC---ATA---G----A................---A-----------------...------- 6431
B.HT.05.05HT_129389 ---A--T-C-----------------T-------------TG---G-T--A.........--T-T------------------CTA-G---C-.........---GCT---ATA---G----A................---A-----------------...---G--T 6463
B.IN.x.11807 G----------------C--T-------G------------------T--A.........--TCT----------GC-------TA-G---C-.........-----C---ATA---G-C--A................---------------------...------- 6576
B.JM.05.05JM_KJ108 G----G------G-G---GTG-----------------G----C--C--GT......G-A--T-T----------C-----A--TA-G---C-.........---G-C---ATA--TG----A................----G----T--------C--...------- 6452
B.JP.05.DR6538 C-A------------------------GG-T----C----T------GG-ATCG...--AGGACC----AG---A------A-----G---C-.........AA---G---GAA---G---CA................-A-A-----T------CAC--...-A--A-A 7272
B.KR.04.04KMH5 ------C----------------------------------------T--A.........AG--T------------CA----CTA-G---C-.........--GG-C---ATA---G----A................---------------------...---GA-A 7198
B.MM.99.mSTD101 ------CG----G------T------T--------------------T--A.........A-TCT----------CA-----GGTA-----C-.........---G-C---ATA---G----A................------------------C--...-C---CA 6661
B.NL.00.671_00T36 -----------------------------------------------T--A.........--T-T-------------------TA-G---C-.........---G-----ATA---G----A................------------------C--...------- 6800
B.RU.04.04RU128005 C-----C---------------------G------------------T--A.........TCT-T------------R------TA-G---C-.........---G-T---ATA---G----A................-----R------------C--...---G--- 6714
B.TH.00.00TH_C3198 ------C-------------------T-------------T----G-T--A.........--T-T----------CA-----GGTA-----C-.........---C-----ATA---G----A................---A--------------C--...-----CA 6428
B.TT.01.01TT_CRC50069 C-----AT------C----------------------------G---TG-A.........--T-T------------T-T----TA-...-C-.........--GG-----ATA---G----A................--GA-----T------C-C--...-A-GT-A 6446
B.TW.94.TWCYS ------A---------------------------TAT---A--G-----GT......--G--T-T----A---------T----TAC---GC-.........AAC-..---...--------A................------------------C--...----A-- 7213
B.UA.01.01UAKV167 ---A--AC-------------------------------------G-T--A.........--T-T---------AG-GA-----T--G---C-.........---GCT---ATA-----C--A................------------------C-C...-----G- 6491
B.US.07.CR0027M ----------------------------G--------------C---T--A.........A-C-T---------C-------GGTA-----C-.........---C-----ACA---G----A................----T----T-----------...---G--A 6523
B.UY.01.01UYTRA1179 A---------------------------G------------------T--A.........--C-T----GTG---------C--TA-G---C-.........---G-T---ATA---G-C--A................------------------C--...--C--TA 6467
B.YE.02.02YE507 A----------------------------------------------T--A.........--T-T---------C---------TA-G---C-.........---G-T---ATA--------A................---------T-----------...---G--- 6464
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------C----------------------T---T-GA-----G------A......CCA--T-T-------------------TA----GC-............C-C---AGA---G----A................--------C------------...------A 6652
C.AR.01.ARG4006 -----------------C--G-----------T---------G----T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-C---ATA---G----A................---G-------------T---...----C-A 6424
C.BR.04.04BR013 C-------------------G-----T-----T---------G----T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-C---ATA---G----A................---------------------...----A-- 6730
C.BW.00.00BW07621 -----------CGTG--------G---GG---T----------G---TG-G.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-C---ATA--------A................---------------------...----A-A 6580
C.CN.98.YNRL9840 ------------GTC-----------------T----------C---T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-----ATA---G-C--A................---------------------...---GA-- 6440
C.CY.05.CY040 C-----------GTG--------G--TGG---T--------G-----TG-G.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-C---ATA---G----A................---------------------...---GA-- 6456
C.ES.07.X2118_2 -------------CA-----------------T--------G-----T--A.........AG--T---------ACA------CTA-G---C-.........---G-C---ATA--------A................---G-----------------...---GA-C 6633
C.ET.02.02ET_288 C-------------------------------T---------C----T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-----ATA---G----A................---------------------...---G--- 6474
C.GE.03.03GEMZ033 -----------------C---------GG---T---------C----T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---G-.........---G-C---ATA---G----A................-----G---------------...-A-GA-A 6446
C.IL.98.98IS002 C-----------GTA--------G----G---T--------G-----T--G.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........--GGCC---ATA---G----A................---------------------...---GA-A 6570
C.IN.03.D24 -------------TA-----------------T--------G--G--T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-C---ATA-----C--A................---------------------...---G--. 7300
C.KE.00.KER2010 ---A--------GTG----T-------GG---T--------------TG-A.........AGA-T---------ACA-A-----TA-G---C-.........--TG-C---ATA---G-C--A................---A-----T-----------...----A-- 6437
C.MM.99.mIDU101_3 C-----------G-A-----------------T--------------T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---CG.........---G-----ATA---G-C--A................---------------------...----A-C 6616
C.MW.93.93MW_965 --------G---GTG-----------------T--------------TG-G.........AG--T----------CA-A----CTA-G---C-.........---GCC---ATA---G----A................---------------------...----C-A 6435
C.SN.90.90SE_364 ---A--------GTG---G----------T--T--------------T--G.........AG--T---------ACA-A-C--CTA-G---C-.........---G-C---ATA---G----A................---------------------......--T- 6414
C.SO.89.89SM_145 -------------GG---------TA-GC---T--------------TG-A.........AGA-T---------ACA-A----CTA-...-C-.........AATG-C---ATA---G-C--A................---------------------...---G--- 6459
C.TZ.02.CO178 ------CC----GTG-----------------T----------C---T--A.........AG--T---------ACA------CTA-G---C-.........---G-C---ATA---G-C--A................---------------------...---GA-A 6443
C.US.98.98US_MSC3018 ---A--------G-G--------------T--T----A---G-----C--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-----ATA---G-C--A................-----------C---------...-CAGA-- 6377
C.UY.01.TRA3011 --------------------G-----------T----------CC--T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-----ATA---G----A................---------------------...----A-A 6410
C.YE.02.02YE511 C-------C-----G--------G--------T--------G-----T--G.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........----GC---ATA---G----A................---------------------...---GA-A 6425
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 A--.ACA----CGTG-----------TGC---T--------------T--A.........AG--T------G---CA------CTA-...GC-.........CATG-T---ATA--GG-C--A................---------------------...------A 6618
C.ZM.02.02ZM108 C-----C-----GTG--------G-A------T--------------TG-G.........AG--T---G-----ACA------CTA-G---C-.........---G--G--ATA---G----A................---GC----------------...---GA-- 7261
D.CD.83.ELI ------A------CC---G----G---T-TC-A---------C------CA.........-CT-T-----T----CA-T--C-CTA---T-C-.........A--TC--G-...TC--TA--A................G----------------T---...------- 6772
D.CM.01.01CM_0009BBY A--A--A-C----CC----T---G--TGGT-----------------T--A.........--TTTC---------CAG---C-CTA-G---AT.........-AT-T----...---G-C--A................---A----T--------T---...---G--A 6437
D.CY.06.CY163 A------------------T---G-----T------------G-C--T---.........--T-T----------CAG---C-CTA-G---C-.........AC---C---ATA-----C--A................---G-------------T---...-----T- 6446
D.KE.97.ML415_2 ------CC-----C---C-----G-----------------------TG-A.........--T-T---------AC-----C-CTA-------............G--T--GTA---G----A................---------------GC---C...-A-G--A 6699
D.KR.04.04KBH8 ------CC------A---GA---G------------------CG-G-T--A.........--T-T--C------ACA----C-CT--G---C-.........AC---TG--ATA---G----A................---AG------------T--C...-----CA 7158
D.SN.x.SE365 ------ATG--------------G--TT---------A----C----G-CA.........-CT-T-----T----CAG-T-C-CCA-----C-.........A-GGT--A-...---G----A................---------------------...----A-- 7261
D.TD.99.MN011 A--A--A-C----C-----T---G--------T----------G---TG-A.........--T-T----------CA----C-CTA-----C-.........AATGT----...---G----A................-----------------T---...---G--- 6435
D.TZ.01.A280 A-----A----------------G--T--T---------------G-T--A.........-GT-T----------CA-A----CT-----GC-.........-AGGT--C-...---G----A................---A-----T-----------...---G--- 6430
D.UG.99.99UGK09958 ------A-C----C---C-----G---T--------------C--G-T--A.........--T-T----------CA------CTA-G---C-.........A---T-G--...---G----C................---------------------...---GA-- 6404
D.YE.02.02YE516 A--A--A-C----C-----T---G------------------C--G-T--A.........--T-T--C-------CAG---C-CTA-----C-.........AATGT----...---G-C--A................-----------------T---...---G--A 6410
D.ZA.90.R1 -----------------------G---T--------------C---AT-CA.........--A-T----------CA-A----CTA-G---GC.........A-G-TG---ATA---G-C--A................---------------------...---GA-- 6593
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------C-G-----------------A--------------G-----T--A.........--T-T---------ACA------CTA-G---C-.........--TG-C---ATA---G----A................---A-G--------------C...----A-A 6311
F1.AR.02.ARE933 ------C-G-----------------T--------------------T--A.........--CTT---------ACA-------TACG---C-.........---G-C---ATA-----C--C................---A-G-----------TG--...---G--A 6524
F1.BE.93.VI850 ------C-G--------------------------------G---G-T--A.........--TTT---------ACA-A----CTA-G---C-.........---GC----ATA---G-C--A................---A-G---------------...---G--A 6549
F1.BR.07.07BR844 ------C-G--------------------------------------T--A.........T-TTT----------CAT------CA-G---C-.........-A---T---ATA---G-C--C................---A-G------------G--...---G--- 7035
F1.ES.x.P1146 ------C-G--------------------------------G-----T--A.........-GC-T---G-----ACA------CTA-G---C-.........--TG-T---ATA---G----A................---A-G------------G--...---G--- 6573
F1.FI.93.FIN9363 ------C-G--C-----------------------------------T--A.........-GT-T---------ACA-T-----TA-G---C-.........---G-----ATA---G-C--A................---A-G---------------...---G--- 6568
F1.FR.96.96FR_MP411 AG----C-G--------------------------------------T--A.........--TTT---------ACA------CTA-G---C-.........--TG-T---ATA---G----A................-A-A-G---T-----G-A---...-A-G--A 6436
F1.JP.04.DR6082 ------TGG--------------------T-----------------T--A.........--T-T---------AC-T------CA-----C-.........-AC-G----GTA---G-C--C................---A--------------G--...------- 7220
F1.RO.96.BCI_R07 ------C-G-----C--------------------------G-G---T--A.........T-TTT---------ACAC-----CCA-----C-.........-AC-GG---ATA---G----A................---A------------T-G--...-A-G--A 7305
F1.RU.08.D88_845 G--A--C----------------------T--------------GG-TG-A.........---CTT-C-------GC------ATA-G---C-.........--TGCG---ATA---G-C--A................---A-------------T---...---G--T 6716
F2.CM.97.CM53657 -------C------C-------------C-----T--------G---T--G.........-GT-T---------AC---T----TA-G---C-.........--T-CCG--CTA---G----A................---A-G---T------C----...-A-G--A 6422
G.BE.96.DRCBL --------------------C----------------------G---TG-A.........GCA-TT--------ACA------CTA-----C-.........---G--G--ATA---G-C--A................---A-G-----------TG--...---T-GA 7193
G.CM.04.178_15 ---A---G-----------TC----------------------G---T--A.........AGA-TC-----T--ACA-A----CTA-G---C-.........--TG-----ATA---G----A................---------T-------GG-A...-A--A-A 6754
G.CU.99.Cu74 A--A----------------C--------------------------T--A.........-GATTT--------ACA---G--CTA-G---C-.........--TG-C---ATA---G----A................---------------G-GG--...-A-G--A 6861
G.ES.05.P962 A-AA----------------C-----------------------G--T--A.........AGA-TC-----T--ACA-A-G--CTA-G---C-.........-AT-T----...---G----A................--------T--------TG-A...------- 6749
G.GH.03.03GH175G A-------------------C------GG--------------G---T--A.........AGATTC--------ACA------CTA-G---C-.........--TG-C---ATA-----C--A................----------------TTG--...-A-G--- 7309
G.KE.93.HH8793_12_1 A------------CG---GTC--------------------------T--A.........--CCTC--G-----ACA---GC-CTA-G---C-.........--GG-C---ATA--------A................-----G---------G-TG--...---G--A 6639
G.NG.01.01NGPL0669 A--A-------------C--T--------T---------------GAG--A.........GG--TT-----T--ACAGATG--CTA-G---C-.........--TG-----ATA--------A................-----------------TG-A...---G-G- 6471
G.PT.x.PT2695 A-----CCC----CG---G-C-------G---T--------------T--A.........AGATTT--------ACA---G--CTA-G---C-.........-ATGCC---ATA---G----A................-----------------T---...------A 7265
G.SE.93.SE6165 A-------------------C-------------------TG-----G--AA-A...--GGGA-TT--------ACA-A-G--CTA-G---C-.........--TGCC---ATA---G-C--A................-----------------TG--...-C--A-A 6657
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B.FR.83.HXB2 TCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAATACAAGAAAAAGAATCCGT...ATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACAATA.........GGAAAAATA...GGAAATATG................AGACAAGCACATTGTAACATT...AGTAGAG 7230
Env _S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__T__R__K__R__I__R__.__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__I__.__.__.__G__K__I__.__G__N__M__.__.__.__.__._#_R__Q__A__H__C__N__I__.__S__R__
H.BE.93.VI991 C-----C-------C-----C---A-AGG---T-----G--------T--A.........-GT-T---G-----ACA------CTA-G---C-.........--TG-C--CATA---G----A................----G----T-------T---...---G--A 6629
H.BE.93.VI997 C--A---------CC-----C-----T-----T------------G-T--A.........--TTTC--G------CA------CTA-G---C-.........--TG-T--CATA-----C--A................-----------------TG--...---GA-- 6559
H.CF.90.056 C-A---A-C----CA-----C--G--T-----T-----G----C---T--A.........--TTT---G-----AC-------CTA-G---C-.........--TG-C--CATA---G----A................-----------------T---...------A 6558
H.GB.00.00GBAC4001 ------C-G-----C-----C-----A-----T------------G-T--A.........--T-T---G-----ACA------CTA-GT--C-.........--TG--G-CATA-----C--A................-----------------T---...---G--A 6759
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A----------C--------C------GC---------------GG-T--A.........-CC-T----------CA--TGC-ATA-G---C-.........--TGC-G--ATA-----C--A................---------------------...---G--- 6439
J.SE.93.SE9280_7887 A-----------GTG---TAC-----T--T-----------G---G-T--A.........--C-TG--------ACA--TGC-CTACG---C-.........---G-----ATA--------A................---G--A--------------...---GA-A 6540
J.SE.94.SE9173_7022 A-----------GTG-----C-----T--T---------------G-T--A.........--C-TG--------ACA--TGC-CTACG---C-.........--GG-----ATA---G----A................--GA-----T-----------...------A 6547
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G----------------------G--A-G------------------T--A.........--T-T---------A--------CTA-G---C-.........--TG-C---ATA---G----A................--G--G--G------------...--CG--- 6449
K.CM.96.96CM_MP535 A-----C----------------G--A--------------------T--A.........--T-TG--------A-A------CTA-----C-.........--TG-T---ATA---G----A................-----G--------C------...---G--- 6435
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------C--------C------TT---A----TG----C---TGCA.........-GT-T---------ACA--T---CTA--A--C-.........----GC---ACA---G-C--A................---A-----T-----G-G---...-A-G--A 7197
01_AE.CN.07.07JSWX045 -----------C--------C------TC-------------G----T-CA.........AGA-T---------CCA--TG--CTA--G--C-.........---G-C---ATA---G----A................---A-----T-----G-G---...-A-G--A 6432
01_AE.HK.04.HK001 ------C----C-C------C------TC-------------G----TG-G.........-GT-T---------ACA--T---CTA--G--C-.........---G-----ACA---G----A................--GA-----T-----C-G---...-A-GC-A 6603
01_AE.JP.x.DR0492 -----------C--------C------TT---A-G--------C-----CA.........TCT-T-----A---ACA--T-C-CTA--A--C-.........-----C---TAT---G----A................--GA-----T-C---G-G---...-A-G--A 7277
01_AE.TH.04.BKM -----------C--------C------TC------------------T--A.........ACT-T---------ACA-ATG---TAC-G--C-.........---G-----ATA---G----A................---A-----T-----G-G---...-A-G--A 7200
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --G--------C--------C------TC--------------C-G-T--A.........ACT-T---------AGC--T---CTA--G--C-.........---G-T---ACA---G----A................---A-----T-C---G-G---...-A-GA-A 6438
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------C--------C------TC--------------T---G--G.........ACT-TG--------ACAT-T---CTA--G--C-.........---G-C---ATA--------A................--GA-----T-----G-G---...-A-G--A 6500
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY C-----A-------------C-----T-GT-------------C---TG-A.........-GT-T---G-----ACA-A----CTA-GGT-C-.........--TG-----ATA--GG----A................---A-----T-----C-TG-C...-A--A-A 6435
02_AG.CY.05.CY048 C-----A-----C------TC---A-T-----T-----G--G-G---TG-G.........-GC-T----------CA-A----CTA-G---C-.........--TG-C---ATA--G-----A................-----------------TG--...-A----A 6432
02_AG.ES.06.P1261 C-----A-------------C-----TGC---T--------------T--G.........-GT-T---------ACA-A----CTA-G---C-.........--TG-C---ACA-----C--A................---AG------------TG-C...------- 6669
02_AG.FR.91.DJ263 C-----AG---C------C-C-----T--------------------TG-A.........-GT-T----------CA-A----CTA-G---C-.........--TG-C---ATA--GG----A................-----------------TG--...------T 6608
02_AG.GH.03.03GH181AG A-----AGG---------T-C-----TGG---T-----T---C-G--TG-A.........-GA-T----------CA-A----CTA-G---G-.........--TG-C---ATA--GG----A................-----G-----------TG-C...----A-A 7262
02_AG.LR.x.POC44951 C-----AG------------C-----T--------------------TG-A.........-GA-T----------CA-A-----TA-G---C-.........--TG-C---ATA---G----A................---------T-------TG-C...------A 7210
02_AG.NG.01.PL0710 C-----AG------C-----C-----T-------------T----G-TG-A.........-GT-T----------CA-A----CTA-G---C-.........--T------ATA--G-----A................---------T-C----CTG--...---GA-A 6405
02_AG.SE.94.SE7812 ------A-------------C-----TGG------------------TG-A.........-GT-T----------CA-A----CTA-G---C-.........--TG-C---ATA--GG----A................-----------------TG-C...--CT-GC 6593
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C-----TGG-----------C-----T-G------------------TG-A.........-GT-T----------CA-A----CTA-----C-.........--TGC-G--ATA--GG-C--A................-----------------TG-C...------- 6420
02_AG.US.00.00US_MSC3083 A-----AG---------C-TC-----TGG------------------T--A.........AGT-TG--------ACA----C-CTA-G---C-.........--TG-C---ATA--GG----A................-----------------GG-C...-A-GA-A 6432
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------C------------C------------------------G-TG-A.........--T-T---------ACA------CTA-G---C-.........--TG-C---ATA--GG----A................---------T-------TG-C...---G--- 6438
03_AB.RU.97.KAL153_2 C----G---------------------------------------G-T--T.........--T-T-------------------TA-G---C-.........---G-C---ACA---G----A................---------------------...----T-A 6425
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G-----A-------------C-----TGG------------------TG-A.........--T-T---G-----ACT-A---GGTA-G---C-.........--TG-----ATA---G----A................---------------------...---G--A 6615
05_DF.BE.x.VI1310 ------C-T--------------G-----------------------T--A.........--TTT---------ACA------CTA-G---C-.........--TG-C---ATA---G-C--A................---A-G------------G--...-----G- 6630
06_cpx.AU.96.BFP90 C------------GG-----C------GGT-----------------T--A.........TCCTTT--------ACA---G--CA--G---C-.........--TG-C---ATA---G----A................--------T--------TG--...------- 7299
07_BC.CN.98.98CN009 ------------GTA------------GG---T--------------T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-----ATA---G-C--A................---------------------...---GA-- 6573
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------------GTA-----------------T--------------T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-C--CATA---G-C--A................---------------------...----A-- 6415
09_cpx.GH.96.96GH2911 C-----ACG---G-----GTC---A-TGG--------------C---TG-A.........-GT-T---------ACA-A-G--CTA-G---C-.........--TG-C---ATA---G----A................--GA---T-------C-G---...-A-G--A 6426
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------AC---------CGTG-----------T----------G---T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-............G-C---ATA-----C--A................---------T---A-------...---G--A 6597
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C-----C-C-----------C-----T--------------------T--A.........-G--T---------ACA---T--CTA-G---C-.........--TGCT---ATA--GG----A................---------------GTA--C...-A-GC-A 6632
12_BF.AR.99.ARMA159 ------C-G-----C-----------------T--------------T--A.........---TT---------AC-G------TA-G---C-.........---G-C---ATA--GG-C--T................---A-G-----------TG--...---G--- 7240
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C-----AG------------C-----T--------------------T--A.........-G--T---------ACA------CTA-G---C-.........--GG-T---ATA---G----A................-----G--------------C...------C 6649
14_BG.ES.00.X605 C--A----------------------------------------------A.........ACT-TG-------------T--GGTA-----C-.........---C-----ATA---G----A................---AR----------------...--C-A-A 6680
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------------------------------------T--A.........--T-T---T---------T---GGTA-----C-.........---G-----ATA---G----A................------------------C--...-----CA 6599
16_A2D.KR.97.97KR004 C-----C-------------C------G--GT-GG-CA-----GG--TG-A......CG-ATTG--CC-GG-C-AGCCTTC-A-ACA-GGCA-ACATATACAA-GC--GC-AAA--GG----A................-----------A-----T--C...--C--CA 6611
17_BF.AR.99.ARMA038 --C---C-G-----------------------T--------------T--A.........---TT---------AC-T------TA-G---C-.........---G-----ATA---G-C--C................---A-G-----------TG--...----A-A 6446
18_cpx.CU.99.CU76 C-----A-C----CC-----C-------G---T--C--G----G---T--A.........--T-T---------ACA------CTA-G---C-.........--TG-C---ATA---G----A................-----------------T---...--CGA-A 6535
19_cpx.CU.99.CU7 C-----A--------------C----T----------------C---TG-A.........-GT-T---------ACA--T----TA-G---C-.........----T-......--GG-C--A................-----G-----------TG-C...----A-A 6365
20_BG.CU.99.Cu103 AG-A----------------C-----------------------G--T--A.........GGATTT--------ACA---G--CTA-G---C-.........--TG-C---ACA---G----A................---------TT----GTGG--...-A--A-A 6697
21_A2D.KE.99.KER2003 -------T---------------G---GGT------------C--G-T--A.........--T-T----------CA----C--TA-----CC.........AAG-T----...---G-C--A................--G--------------T--C...---G--- 6425
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C-----ACT----------GC-----TGG---------------C--T--A.........-GT-T---------ACA--TC--CTA-G---GG.........--TG-T---ATA--GG----A................---A-----T-----G-GG-C...-A--A-A 6418
23_BG.CU.03.CB118 AG-A--AC------------C-----------------------G--T--A.........ACATTT--------ACA------CTA-G---C-.........--TG-C---ATA--------A................---G-----TT----GTGG--...-A----A 6697
24_BG.CU.03.CB378 AG-A----T-----------C-----TGG---------------G--T--A.........AGATTT--------ACA---G--CTA-G---C-.........--TGCC---ATA--CG----A................---------T-----G-GG--...-A----A 6685
25_cpx.CM.02.1918LE ------ATG-----------C-----T--------------------T--A.........--T-T---------ACA------CTA-G---C-.........---G-C---ATA---G----A................-----------------T---...------T 6444
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G------T------C----GC--------------------------T--A.........--TCT---------ACA-T----CTA-G---C-.........--TG-T---ATA---G-C--A................--------TGC---C-----C...------A 7230
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------A-------------C------TT------------G-----TG-A.........AGTCT---------ATCC-T--GGTA--G-CC-.........---G--G--ATA---G----A................---------T-------T---...-A----A 7220
28_BF.BR.99.BREPM12609 A----------------------G-------------G--AC---C-T--A.........--TCT-----GG------AT-A-GTA-GT--C-.........-A-CG----CAA---GG---AAGA.........CAA.GC---TTGCA-CAT--GT-GAGAA-AAT-G- 6610
29_BF.BR.01.BREPM16704 A--A-------------------------------------------T--A.........--T-T-------------------TA-G--GC-.........---G-GG--ATA-----G--A................----------------G-C--...---GA-T 6648
31_BC.BR.04.04BR142 C-----A-T----C-----TG-----------T--------GG----T--A.........AG--T---------ACA-A----CTA-G---C-.........---G-C---ATA---G----A................---------------------...----A-A 6695
32_06A1.EE.01.EE0369 --------C----TA-----C------T-T--T----------G---T--A.........--C-TT---------CA---G---T--G---C-.........--TG-C---ATA---G----A................--------T------------...---G--- 6898
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -----------C---------------TC-----G--T-----C---T--G.........ACT-T---------ACAC-T---CTA--G--C-.........---G-C---GTA---G----A................-----G---T-----G-GG--...-A-G--A 6627
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------C--------C------TC--------------C---TG-A.........--T-T---------ACA------CTA--A----.........---G-C---ATA---G----A................---------T-----G-G---...-A-G--A 6420
35_AD.AF.05.05AF095 ------AC------------C-----T-G------------------T--A.........-GT-T---------ACA-A----CTA-G---C-.........-AT-T----...--GG----A................-----------------TG-C...------- 6402
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C-----A-T----C----GTC--G--T------------------G-T-CA.........-CT-T---------ACA---T--CTA-G---G-.........AATG-TG--ATA--GG-C--A................---A-----------G-GG-C...-A-GC-A 6439
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A-------------------C--GTTT--------C-----------TG-A.........-GC-T---------ACA-A----CT--G---C-.........--TG-C---ATA--GG-C--A................---A-------A---GCTG-C...-A--A-A 6421
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------C-R-----C-----------------T--------------T--A.........--TTT---------ACA-------TA-----C-.........---G-T---ATA---G-C--C................---A-G---T-Y------G--...---G--- 6647
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------C-G-----------------T--------------G-----T--A.........--TTT---C-----ACAT------CA-----C-.........-----G---ATA---G-C--C................---A-G-------A---T---...---G--A 6719
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------C-G----------------------------------C---T--A.........A-T-T---------AC--------TA-G---C-.........---G-C---GTA---G-C--C................---A-G-----------TG--...------A 6757
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------C-G--------C--G-----------T--------------T--A.........--T-T--C------AC--------TA-G---C-.........---G-C---ATA---G-C--C................-----G---T--------G--...-----G- 6767
43_02G.SA.03.J11223 ---A-------------C--C--------------------R-----T--A.........GGATTC--T--T--ACA-A-G--CTACG---C-.........--TG-T---ATA---G----A................---G-------------TG-A...------A 6755
N.CM.95.YBF30 A-A--GCC---A-----------G--AGGA--T------G--GG-CAGG-G.........----T------T-CT-TGA-----TA--AC---.........-A-------GTA---G-C--T................---------T-C-----TG-C...TC--A-- 6808
N.CM.97.YBF106 A-A--GTC---A-----------G--AGGA--T------G--GG-CAGG-G.........----T------T-CT-TGA-----TA--AT---.........-A-------GTA---G-CG-T................---------T-C-----TG-C......TCT- 6775
N.CM.02.DJO0131 ATA--GAC---G-----------G--AGGG--T------G--GG-CAGG-A.........--A-T------T-CT-TGA-----TA--AC---.........-A-------GTA---G-C--T................-----------C-----TG-C......TCTA 6693
N.CM.04.04CM_1015_04 A-A--GTC---A-----------G--AGGG--T----Y-G--GG-CAGG-G.........----T------T-CT-TGA-----TA--AC---.........-AG------ATA--GG-C--T................-----------C-----TG-C......TCT- 6686
O.BE.87.ANT70 A-CC--A-C--G-CC---GA------AC-A-TAG-C...-T-C--GAG--G.........AGA-T---T---...-TG--C-GGTAC-GC--G.........----T-GGGGGAAC-GCAGGAAACAGCTCA.......--GGC---TT----C--GTA-...-A-GCCA 7265
O.CM.x.BCF06 ---A--A-C--G-CA-----G---AAAGGA-GAGG--A--T-C----G--A.........GC--C---T---...CTGCG--GG--C-GT--G.........-C-GCT-A-ACA-AG....-CACAGAACACAGGGTCA--GAT---TT------TGTA-...-AC-ACA 7297
O.CM.91.MVP5180 C--A--A-C--G-CC--C-T----GAAGGA-TTGCAGAGGT-C--GAT--A.........T-T-C---T---...-TGAG--GGCGC-GT--G.........AC-CTT-A-AGAA-T--C-ATACATCACCAAGATCA.--GGT---TT------CATA-...-A--AGA 7273
O.CM.96.96CMA102 ------AGT--G-CC---GAG-----AT----TCTAT--GT-C--CAG--A.........AG--T---C---...-TGT-C-GGTAC-GCG-G.........--C-T-GGGAGA-AC---GCAACCGACCCA.......--GAG---CTT---C-GTT--...-A--CCA 6731
O.CM.97.97CMABB447 A--A--AGC--A-CC---GAG-----AT----TC-GT---T-C--GAGT-A.........AG--T---T---...-TG--T-GGTAC-GC--G.........AC-TT-GA-CAAAAC--A-CAGGCAGT...AACATA.--GAC---TT----C--TTA-...-A-G-CT 6715
O.CM.98.98CMA104 A--A--A-T--A-CC---GAG-----ATT---TCTG--GGT-G--CAG--G.........A---T---C---...-TG--C-GGTAC-GC---.........-AT-T-GGGAGA-----C-CAAGCGACCCA.......---AG---TTT---C--AT--...GAAGA-A 6724
O.CM.99.99CMU4122 G--A--A-C--A-CC---GAG-----ATGG--TC-GT--GT-C--GAGC-G.........A-A-T---T---...-TGT-C-GGTAC-GC--G.........--C-T--GCTCACC-CTCTCAAATGCCTCA.......--GTT---TT----CCGGTA-...-A-GCCA 6705
O.FR.92.VAU GA-A-GAC---AGCA---GAG-----AGGA-GTC-G----T-CG--AG--A.........AT-GC---T---...-TG--T-GGTAC-GC--G.........-CCCTT-GTAATAC---GGG-GAT.........ACA.--GGC---TT-------TTA-...---GCCA 6804
DO.FR.08.RBF208 ---A--AGT----C----GTG--G--TGG--------------G---T--A.........--TTTC---------C-G-----CTA-...GC-.........AATG-T---ACA---G-C--A................---A----T--------T--Y...---G--- 6699
O.SN.99.99SE_MP1299 A--A--A-C--G-CC---GTG----AAGGA--TC-GT--GT-C--GAG--A.........--A-T---T---...-TG--C-GGTAC-GC--G.........A-CCTGGCCCAA-AGGGA-AACCAAAT...AACTCA.--GAT---CT----C--GTA-...-AC-TCT 7309
O.US.x.I_2478B A--A--A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-TC-AGATGT-C--GAG--A.........AT--C---T---...CTG--C-GGTA--GC--G............G--C--AAGAA-G-C-CAAACACATCCAAGTCA.---AT---TT-----G-GTA-...-A-CCCA 7339
O.US.97.97US08692A A--A--A-C--G-CC--CCAG-----AGGAC-TC-AGATGT-C--GAG--A.........AT--C---T---...CTG--C-GGTA--GC--G.........-A-CT--AGAAA-AC-CA-ACACATCC...AAATCA.---AT---TT-----G-GTA-...-A--CCA 6731
O.US.99.99USTWLA A--A--A-C--G-CC--C-TG--G--AGGA--T---T--GT-C--GAG--G.........AGA-T---T---...-TG--T-GGTAC-GT--G.........---CTTGGGAAC--GT---CAAATAGATCA.......---AT---TTT-----C-TA-...-A-GCCA 6727
P.FR.09.RBF168 AA---GTC---C-CC---GT------AGGT--T--C------GG-CA-G-G.........--A-T------C...-TGA-C-GGTA--AT--G.........AA-TTCTACACA--TG----C................--GA----TT-----------...TCC-TGC 7290
CPZ.CD.90.ANT -TA...AC-----CA----T------AGGA--T-GG---GT--G--ATC-A.........--A-T---------A-TGA-T--CTA--ACG--.........-A--T-GC-ACA---G-C-CT................--GA----GTTC----CAG-C...-A--AGA 6680
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C-A---A-G----CA----GG-----AGGA--T--C------GGTCA---A.........--A-T--------CA-TGA-T---TA--AC---.........-A---TG--GTA--GG-C-CT................---A-----T-----G-G--A...-A-G-GA 6748
CPZ.GA.88.GAB1 G-A--TAGTC-A------CAT-----AGGA-----------GGG-GAGG-G.........----T---G-----A-TGA-C---TA--AT---.........-A---TG--GTA---G---CC................---TCT--CT-C-----G--A...-A-G-GA 7288
CPZ.TZ.00.TAN1 --AA--A-TT-A-CG---GA----A-AGGA------------GGTCA-G-A.........----T---T-----T-TGA-C---TA--AT---.........-A---TG--GTA--GG-C-CC................--GA----TT-----TCAG-C...-A-GC-A 6868
CPZ.US.85.US_Marilyn GGA--CA-T--G-C-----TT-----AGGA---------GTGGG--ATG-A.........--ACT---------A-TGA-T---TA--AC---.........CC---G---GTA---G--G-A................---G----------------C...TCA-A-C 7262
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B.FR.83.HXB2 CAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATA.GCTAGCAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAATAAA........................ACAATAATCTTT...AAGCAATCC...TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATT 7369
Env A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I_#_A__S__K__L__R__E__Q__F__G__N__N__K__.__.__.__.__.__.__.__.__T__I__I__F__.__K__Q__S__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F
A.CD.02.02CD_KTB035 --G-----G---CA---A---GCAG-G-G.AGGGAAC-----C---C---C--CCC------A...........................------G-T---...GCTA-C---...A------------T-------AC---A--T-C---------------A----- 7392
A.SN.01.DDJ369 A-G-T--------A------T-TA--G-G.-T-GAAC--------A-G--C---AAC--C-GA...........................-------A----...-CTGC-C--...-----------TTT-------AC---A--T--C--------------A----- 6588
A1.AU.03.PS1044_Day0 --G----------A-A---G---A--G--.-T-GTAC--------AC-T-C---AAG--C--A...........................-------G----...-CTA-CCAT...-----------T------G--AC---A--T-----------------A----- 6604
A1.CY.06.CY171 T-GC---------A------C--A-----.AG-GCAC--------A----C----AG--C-CA...........................------------...--CACC---...-----------TTT----G--AC---A-CT-C---CTG---------A-T--- 6622
A1.GE.99.99GEMZ011 --G-----------------C--A-----.AG--TAC--------A-CT-C---AAT--C--A...........................------------...-G-A-C---...-----------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A----- 6550
A1.IT.02.60000 --G-----------------C--A-----.AG--AA------G---C-T-C---AA---C--A...........................------------...-G-A-C---...-----R--A--TTT-------AC---A--T-----C-----------A----- 7398
A1.KE.02.ML1990 --G-C----C-G-G------CG-A-TG-G.AG--AAC--------A----C----AG-----A...........................-------AG---...G-AA-----...-----------T------G-CAC---A--T-----------------A----- 6689
A1.RU.08.PokA1Ru ------------CA--G---C--A-AC--.AG-GAA-G-------A--T-C----T---C--A...........................------------...---A-CCA-...-----------TG--------AC---A--T-----C-----------A----- 6884
A1.RW.93.93RW037A -----------G-T------CG-G--G-G.--C-CAC-----------T-C---AAG--C--A...........................------------...G-TA-----...-----G-----TTTG------AC---A--T-----------------A----- 7359
A1.SE.95.SE8538 -------------A-----GC-TG--G--.--C-AAC--------AC-T-C---AAT--C--A...........................------------...-CTA-C---...-----------T-T-------AC---A--T-C-G----------G--A----- 6589
A1.TZ.01.A341 --G-T----------------G--T-G--.--A-ATC--------A--T-C---A-T--C--A...........................--------A--C...-CTA-C---...-----------T-T------CAC---A--T--------C-------------- 6552
A1.UA.01.01UADN139 T-GC----------------C--A-----.AG--TAC--------A--T-C---AAT--C--A...........................-------C----...---A-C---...-----------TTT----G--AC---A--T-----C-----------A----- 6574
A1.UG.99.99UGA07072 --G----------A-----GC--G--G--.--CTA-C-----G--A----C-----G--C--A...........................------------...GCTA-C---...A----------T-T------AAC---A--T-----------------A----- 6587
A1.ZA.04.04ZASK162B1 AGG------TG--AGT-C-GC-----G--.-T---A---------A-GG------A---C--A...........................------G-----...G-TA-TC--...-----------TTT-------AC--T---T------------AA---A--G-- 6818
A2.CD.97.97CDKTB48 --G--------GC----C-----A--G--.-T-GAAC-------------C--CCCT-----A...........................------------...--TAGC---...-------------T-------AC---A--T-----------------A----- 6691
A2.CY.94.94CY017_41 --TT-------G--------C--A--G--.---GAAC----------GA----CCCT--G--A...........................--C---------...-CTA-C---...---------------------AC---A-TT-------------C---A----- 6744
B.AR.04.04AR143170 T-G-------C--------------A---.-T--TA--G-----------T---AAT...--A...........................------------...--T-G----...---------------------A---T---T-C------------G-------- 6542
B.AU.04.PS1038_Day174 ----C----C-GC----------AG-G--.----TA--------------------G-----A...........................------G-----...-GT--C---...-------------------------T-------C-C----------------- 6579
B.BO.99.BOL0122 --G-----------------G--------.-TC-CA------G-------------GGTA------........................------------...--T------...-------------------------T--------------------------- 6561
B.BR.05.BREPM1081 --G-C-----C-G-------C----A---.A--GCA-------A----------AAG---C-A...........................------G-T---...--T------...-------------------------A--------------------------- 6851
B.CA.97.CANB3FULL --------------G-----G--------.-TG-AA------G-----------AAG-----A...........................------G-----...--T------...-------------------------T--------------------------- 6651
B.CN.05.05CNHB_hp3 --C-----G--G-----C---G----G--.-T-G-A--------------------G--C--A...........................------------...--T-----T...G----------T-----GG------T-----T--C------------------ 7388
B.CO.01.PCM001 --------G-G--A------GG----G--.----A----C------------A-AA------A...........................------------...--T------...-------------T-----C-----T---T----------------------- 6549
B.CU.99.Cu19 G-G-----------------GG-A-----.-T-GCA------------AC----A-G-----A...........................--------T---...---------...--------A----------------T----------------A---------- 6939
B.CY.06.CY165 A-G-T------------------AGAG--.TT-GTA-----G--------------GG-A------........................------G-----...--T--C---...-------------------------T--------------------------- 6627
B.DE.86.D31 --------G---G--------G-------.-T--AA-------------G------G--C--A...........................------G-----...--T------...----------------------------------------------------- 6908
B.DK.04.PMVL_012 -----------G--------------G--.----AA-------A--C----C----G-G---A-C-.....................ATAG-----GC----...--T--G---...-----------T-------------T---------------------A----- 6750
B.DO.05.05DO_160884 A------------T------------G--.-T-GAA--------G--G------AAT...--A...........................------G----C...--A-C----...------------------------CT------------C-------------- 6552
B.EC.89.EC003 G---T----C---T------C-G--A---.T--C-------------G--------G-----A...........................------G-----...--C-GTA--...---------------------AC--T---T-C--------------------- 6498
B.ES.07.X2231 -----------------C--GG----G--.-T--AA-----------------C--G--C--A...........................--------T---...--T--GA--...A------------------------T--------------------------- 6807
B.FR.92.92FR_BX08 ----C----C-------------AG-G--.---GAA------------A-----AAT----CA...........................------G-----...--T------...-------------------------T--------------------------- 6546
B.GA.88.OYI ---C----G-G--A------G--------.----CA---------A--------A-G-----A...........................------GC----...G-T-G----...-----------T-------------T--------------------------- 6920
B.GB.86.GB8_46R A------------T------C-C------.-T--TAG----G--GA--------A-G-----A...........................------G-----...--T------...-------------------------T--------------------------- 7360
B.GE.03.03GEMZ004 -C---------G--------CG-AG-G--.----TA------G---C-------AA------A...........................------------...--T-----T...----------------------------------------------------- 6567
B.HT.05.05HT_129389 --G-----G-A--G-TG--GGG-A--G--.----CA-------A---G------AAT...--G...........................------------...G-T-G----...--------------------------T-------------------------- 6596
B.IN.x.11807 ---------------------GC------.-T--AA-------A----AT-G----G--G---C--........................---G--G-----...--TTC----...-----------T-------------T--------------------------- 6715
B.JM.05.05JM_KJ108 ----C----C----G-------C----C-.-----G------------------AAT...--A...........................------------...--TTC----...-----------------------G-T-TTT--C-------------------- 6585
B.JP.05.DR6538 --C--------G---------G----G--.---GAA--------------------G-----A...........................------G-----...--T------...-------------------------T---T-------C--------------- 7408
B.KR.04.04KMH5 A-G-------C---------C-----C--.-Y--TA--------------C-----G-----A...........................------------...--TG-----...-----------------G-------T--------------------------- 7334
B.MM.99.mSTD101 A---T----------------T----G--.A--GAA--------------------G--C--A...........................------GA----...--A------...-----------------G-------T--------------------------- 6797
B.NL.00.671_00T36 -----------G----------C------.-T-G-A------------TT--A-AAG-----A...........................------G-----...--TTC----...-----------T-------------T----------------A---------- 6936
B.RU.04.04RU128005 --G-C----C---A------G--------.-T--AA------MA--------A-AAT...--G...........................------G-----...--------A...--------A------------AY--T--------------------------- 6847
B.TH.00.00TH_C3198 ----T------------------------.-T--AA------------------A-------A...........................------G-----...---------...-----------------G---AC--T--T------------------------ 6564
B.TT.01.01TT_CRC50069 --G-----------------------G--.-T-GAG------G------------AG-----A...........................------G-----...--T------...-------------------------T--------------------------- 6582
B.TW.94.TWCYS -GG-----------------CC-------.-T--AA-----T--------------G-----A...........................------G-----...--T------...-------------T-----------T--------------------------- 7349
B.UA.01.01UAKV167 --C----------A------G----A---.-T--TA------G--A--------AAC-G--CA-C-........................-T---CT-TGA-...C-A---C--...C--------------------T---T-----C--------------------- 6630
B.US.07.CR0027M A---T----GC------------------.-T-GAG------G-----------A-G-----A-C-........................-T-----AG---...--T--C---...------------------------CT--------------------------- 6662
B.UY.01.01UYTRA1179 ----------C----------G----G--.----AA-------C-----T----AAT-----A...........................------G-----...--T-G----...-------------T-----------T---T----------------------- 6603
B.YE.02.02YE507 A--------T-------C----CA-----.T---TA-----------C---------G-A------........................------G-----...--T------...-----------T----------------------------------------- 6603
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --G-----GGA--AGT-----C-A--G--.---GAA--------------------G-----A...........................------G-----...--AA-T---...-----------T------------------------------A---------C 6788
C.AR.01.ARG4006 --GC---------A------C-TG-AT--.AG--AA-------A-A-G-TC--CCCT-----A...........................------CAA---...-CAA-CCA-...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A----- 6560
C.BR.04.04BR013 --GC---------A------C--G-AG--.AG--CA------GC---G--C--CCCT-----A...........................-------AA---...-CAA-GAG-...------------AT-------AC---A--T--C---------ATG--A----- 6866
C.BW.00.00BW07621 -T-----------G--C--G-GCAG---T.-GGGAA-------AG-----C--CCCT-----A...........................--C----GA---...--CTC---T...G-----------TT-------AC---A--T--C-----C---A----A--G-- 6716
C.CN.98.YNRL9840 -T---------G-A------C--AG-G--.-G-GAA------GC------C--CCCT-----A...........................-------A----...-CATC----...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A----- 6576
C.CY.05.CY040 AG-----------A---C--C--G--G--.AG--CA-------A------C--CCCT-----A...........................-------AG---...-CATC-G-T...G--------------------AC---A--T--C---------A----A----- 6592
C.ES.07.X2118_2 AG--------CGCA------C-----G--.AGG-AA------GA------C--CCCT-----A...........................------GGA---...C-A-M----...-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A----- 6769
C.ET.02.02ET_288 AC-G---------G---C--G--A-TG--.AAGGAA-G----CA-A-G-----CCCT-----A...........................------C-A---...GCA-C----...-------------T---G--CAC---A--T--C---------A----A----- 6610
C.GE.03.03GEMZ033 AT----------CA------C--A--G--.---GAA--G----AGA--T-C--CCCT-----A...........................------GCA---...--CTCG---...-------------T-------AC---A--T--C--------------A----- 6582
C.IL.98.98IS002 GGGT-------G-G------C--GG-G--.-T-GAA-------A------C--CCCT-----A...........................-------GA---...GCA-C----...--------A--T-T---G---AC---A--T--C---------A----A----- 6706
C.IN.03.D24 ..---------G-A------T-CA-TG--.AG---A------GC------T--CCCT-----A...........................-------AT--C...-CTTC-C--...--------A----T-------AC---A--T--C--------------A----- 7434
C.KE.00.KER2010 AG-----------T------C-----G--.AGG-AA------GA------C--CCCT--C--C...........................------GAA---...----C-CA-...C----------T------G---C---A--T--C-------------------- 6573
C.MM.99.mIDU101_3 A----------G-A------C--AG-G--.-G---A------GC-----TC--CCCT----GA...........................------G-A---...--CTC----...C------------T--------C---A--T--C---------A----A----- 6752
C.MW.93.93MW_965 TT-----------A------C--GG-G--.-AG-AA-------A------C--CCCT-----A...........................------GAA---...--A-C----...-----------T-T-------AC---A--T------------A----A----- 6571
C.SN.90.90SE_364 GT--C------GCA------G--A--G--.AAAG-A------CA------C--CCCTGG---A...........................-AT----G----...G-A-C----...-------------T-------AC---A-----C---------A----A----- 6550
C.SO.89.89SM_145 AT--------C-GA------C-----G--.-GA-AA------GC------C--CCCT-----A...........................-------AG---...G-A-C----...-----------T-T-------AC---A--T--C---------A----A----- 6595
C.TZ.02.CO178 GC-C---------G------C--TG-G--.-GA-TA------C-G---T-TGAACATTT-------........................--------A---...--TTC----...------------TT-------AC---A-----C--------------A----- 6582
C.US.98.98US_MSC3018 A---T---C----AG--A-GC--AG-G--.AG-GAA-------A----T-C--CCCT-C---A...........................G------CA---...--CTC----...GT------A----T------CAC---A--T--C---------A----A----- 6513
C.UY.01.TRA3011 A-GC------GG-A------C--A--G--.AGA-AT------GC---G--C--CCCT-----A...........................-------A----...-CAA-GCA-...-------------T-------AC---A--T--C---------A---------- 6546
C.YE.02.02YE511 AG---------G----C---C--G-----.-GA-AA-------A------C--CCCT-----A...........................T------GG---...G---C-CA-...-------------T-------AC--T---T--C---------A----A----- 6561
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --G-------C--A------G--AG-G--.AAA-AG------G-------C--CCCT-----A...........................-------AG---...--A-C-CA-...-------------T----G--AC---A--T-----------CA----A----- 6754
C.ZM.02.02ZM108 GGCT-------C-A------C-CA-TG--.AG-GAA-----C-----GT-C--CCCT-----A-C-........................-TG-ACT--ACA...C-A-CCG-T...G-----------TT-------AC---A--T--C---------A----A----- 7400
D.CD.83.ELI --C------G---A------C----AG--.-----A------G--ACC-TTC--AAC--A-CA...........................-T-----AG---...--A-C----...---------------------AC---A-------------------------- 6908
D.CM.01.01CM_0009BBY A-G-T------------C--C--G--G--.-----A------G--A-T-TC-A-AAC...--A...........................-------GT---...-GA-C----...---------------------AC---A-------------------------- 6570
D.CY.06.CY163 G-G-C------------C--C----AG--.--A-AA------G--A---TTC--AAC...--A...........................------G-T---...--A-C----...-----G---------------AC--AA-T------------------------ 6579
D.KE.97.ML415_2 ---G-------G--------C-G---G--.----CA------G---CCTTT--AAC---G--A...........................GA------T---...--A-C----...--G------------------AC---A--T--C-------------------- 6835
D.KR.04.04KBH8 -----------G-A------C-----T--.--A-AA------G----C-TC---AAC--G-CA...........................GA-----AT---...----C---T...-------------T---G---AC---A---------GT--------------- 7294
D.SN.x.SE365 A--G---------A------C-----G--.-T--AA-------A---C-TC---AAC...--A...........................--------T---...G-A-C----...----------------------C---A---------------A---------- 7394
D.TD.99.MN011 -----------------C--C--G--G--.-----A------G---C-GCTC--AAC-CC-CA...........................CA------T---...--A-C----...--------------------AAC---A-------------------------- 6571
D.TZ.01.A280 --G-----G----A------C----AG--.----CA---C--G----C-TTC--AAC--G-CA...........................-T-----AT---...-GT-C----...---------------------AC---A--T--C-------------------- 6566
D.UG.99.99UGK09958 G-C---------GA------C-----G--.---GAA-----------C-TTC--AAC...--G...........................------GAT---...--A-C-CA-...-----------------G---AC---A-----C-----C-------------- 6537
D.YE.02.02YE516 --C--------------C--C--A-----.----AA------G--A---TT-A-AAC--A-CA...........................------G-T---...--A-C----...--------A------------AC---A-----------C-------------- 6546
D.ZA.90.R1 A---------G-GA------C-----G--.----TA------G--A-C-TTC--AAC--A-CA...........................-------AT---...-GA-C-C--...---------------------AC-T-A-------------------------- 6729
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --C--------------C----CTG-G--.CG--AA--G--GGAGACTT-T--CCCT-----A...........................------GCA---...--C------...-------------T----G--AC--T---T------------A----A----- 6447
F1.AR.02.ARE933 TGC---------CA--GC--G---G-G--.AAGGCA-------AGCCT-TT--CCCT---GCA...........................-----T-AA---...--CTC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 6660
F1.BE.93.VI850 --C--------------C-GG-GT-TG--.AAGGCAG------AGTCG--T--CCCT-------C-........................G------AA---...--C------...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 6688
F1.BR.07.07BR844 A-C----------A--AG--C---G-G--.AGGGAA--G----AGTCTT-T--CCCT-----A...........................------G-G---...--C------...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 7171
F1.ES.x.P1146 --C----------A---G--G---G----.AG-GCA--G----AGTCTT-T--CCC------A...........................------CAA---...--CTC----...-----------T-T-------AC--T---T------------A----A----- 6709
F1.FI.93.FIN9363 A-C----------A------G-C-GAG--.AAGGCAG-G----AGCTT--T---AAT...--A...........................------CAA---...--CTC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 6701
F1.FR.96.96FR_MP411 --C------G---A---AA--C----G--.CAAGAA--G---C-G-CT-TT---AAT...--A...........................-------AA---...--C------...-------------T-------AC--T---T------------A----A--G-- 6569
F1.JP.04.DR6082 G-G------G---A--A---GG----G--.AGG-AAGCG---G-GTCT--T--CCCT---GGA-C-........................-------AA---...--CTC----...------------------G--AC--T---T-TG---------A----A----- 7359
F1.RO.96.BCI_R07 --C---------C----G--C---G-G--.CAAGCA--G----AG-CTT-T--CCAGGG---A...........................-------CA---...--C-C----...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 7441
F1.RU.08.D88_845 --------G-AG-A---------A-YG--.AG--AA--G-----G--C--TG---TTGGG----T-........................--------A---GCCTCA-C-C--...C-----------AT-------AC---A--T-TG--------------A----- 6858
F2.CM.97.CM53657 --CTG--------A------G--GGAG--.----AAG-GG-CCA-AGC--CC--AAT...--A...........................T------CA---...GC--C---A...-------------T----G--AC---A--T------------A----A--G-- 6555
G.BE.96.DRCBL -----------G-G--GC---GGG-TG-C.CAGGCA---C--CAG---T-C---ATT-----G...........................-GC---GAA---...--CTC---T...-------------T-------AC---A--T-----C----------------- 7329
G.CM.04.178_15 ----T----G-G-G-TG-----GA--G--.AAGGTAC--C--CAC---GTCC-CAAG--A-GC--TATAAGC............TATGAA-AT----C----...-GC-C----...G------------T-------AC---A--T------------A----A----- 6905
G.CU.99.Cu74 -----------G-G--AC--C-GA--G--.AAAGAA---C---AG---AGC-ACAAC--A--G--CATAACA............TTTGGG-AC----CA---...G-A------...A------------T-------AC--T---T-------TC---A----A----- 7012
G.ES.05.P962 A-C----------G--GA-G--GA-AG--.-AAGCA---C---A---GGTC----AS...--A...........................-AT----C----...--CTC-A--...-------------T----G--AC---A--T------------A----A----- 6882
G.GH.03.03GH175G A----------C-GGTGA--C--A--G-C.AAA-CAC-TC--GAG---ATC-A-AAT...--G...........................--C---------...-GCTC----...G------------T-------AC---A--T-----C------A----A----- 7442
G.KE.93.HH8793_12_1 G---T----G-----TGA--G-GA--G--.AAAGCAC--C-----A--ATC---AAC...--G...........................--C----C----...G-CTC---T...G------------T-------AC---A--T------------A-G--A----- 6772
G.NG.01.01NGPL0669 A-------GGGG---TG-C-C-GA-AG--.AAA-CA---C--CA---GGTC---AAC...--G...........................-AT----C----...--CTC----...-------------T---G--AAC---A--T-T----------A---------- 6604
G.PT.x.PT2695 T--G----G-A--T-TGAA-C--A-TG--.A--GCA---C--GA-A--AT----...--A--G...........................-AC----C----...--C-C-C-T...G-----------TT-------AC---A--T-------T----A----A-G--- 7398
G.SE.93.SE6165 G---------AG-GG-C---C-GA-TG-C.---GCAG--C--G-GA--ATC---AAT--G-GC-GC.....................GAG-AC----C----...--CTC---T...G------------T-------AC---A--T-----C-T----A----A--G-- 6799
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B.FR.83.HXB2 CAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATA.GCTAGCAAATTAAGAGAACAATTTGGAAATAATAAA........................ACAATAATCTTT...AAGCAATCC...TCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAATT 7369
Env A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I_#_A__S__K__L__R__E__Q__F__G__N__N__K__.__.__.__.__.__.__.__.__T__I__I__F__.__K__Q__S__.__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E__F
H.BE.93.VI991 A-C--------G-G--C---C-CA--G--.ATC-C-------G--AGCT-C----AC-----A...........................--------T--A...C-A-C-C--...G----------TAT---G---A----A--T-----------------A--G-- 6765
H.BE.93.VI997 AG-----------G------C--------.----CAC-------TA--T-C----TC----GA...........................---T----T---...--A-C-CA-...-------------TG---G--AC---A--T--------C---A----A----- 6695
H.CF.90.056 --G-C--------G------C-C---G--.-T--CAC-----G--AT---C--GAAC----GA...........................-------G----...----C-AA-...------------ATG---G--AG---A--T------------A----A----- 6694
H.GB.00.00GBAC4001 --C----------G--C---T-CA-TG--.-TC-A-C--------A-G--C---AAT...--A...........................--------T---...G-A-C---T...-----------TAT---G---AC-T-A--T-C---------------A----- 6892
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T------------T------C-TA-AG--.---GAAG--------------GAACACTT---G--TAAA..................ACA-T-G-CT-TGCA...CCAGC-AAT...------------AT-------A-G-T---T-C---------------A--G-- 6584
J.SE.93.SE9280_7887 G-G-T----G----------CGTAGAG--.----CA---C----------C---AAT...--A...........................-------A----...-CATC-C--...-----------TAT---------G--A--T-----------------A----- 6673
J.SE.94.SE9173_7022 A-G-T---------------CGTAGAG--.----AA---C----------C---AAT--A..............................------GA----...-CATC-C--...------------AT-------AC---A--T-----------------A----- 6680
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G-C-G--------A---G----C--AG--.AAG-AAG-----G--A----C---AAC...--A...........................--------A---...C-A-C----...---------------C--G-CAC--G-----T------C---A----A----- 6582
K.CM.96.96CM_MP535 A---------C-TG-------GCAGAG--.AAGGAA--GC---A------T---AAG---GGA-C-........................-T--C-T-TAAA...CCA-C-AA-...C-------A------------C---------TG----------C---A----- 6574
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------G-A------------G--.A-A-AA-----------G--C---AAG-----G...........................------------...C-A-C----...--------A--T---------AC--T---TCA----------A---------- 7333
01_AE.CN.07.07JSWX045 --G--------G-A------------G--.---GCA-------A--GG--C---AAT-----G...........................C-----------...CGA-C-C--...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A---------- 6568
01_AE.HK.04.HK001 --------G-A--AGT----------G--.----AA-----------G------AAT--G-CA...........................-AC----GA---...C-A-C-CA-...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------AA--------- 6739
01_AE.JP.x.DR0492 -----------G-A------------G--.A--GAA-------A---G--C---AAT-----G...........................------------...C-A-C-C--...--------A--T-T----G--AC--T---TCA----------A---------- 7413
01_AE.TH.04.BKM --G--------G-A-------G----G--.---GTA-------A---G--C---...-----G...........................--------A---...--A-C-C--...-----G--A--T-T-------AC--T---TCA----------AA--------- 7333
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -----------G-A--G---------G--.-----A-------A---G--C---AAT...--G...........................-------A----...C-A-C-C-T...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A---------- 6571
01_AE.VN.98.98VNND15 ---C---------AGT----------G--.A--G-A---C---A---G--C---AAT-----G...........................------------...--A-C-C--...--------A--T-T-------AC---A--TCA----------A---------- 6636
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --G-T------G-A--A---C-C---G--.----CAC----G--G-C---C---AA---C--A...........................------------...--TA--C--...-----------TAT-------AC---A--T-----------------A----- 6571
02_AG.CY.05.CY048 ----G------------------A--G-G.--GGAAC-------GAGC--T---AAC--C--A...........................------------...--AA-CCA-...-----------TTT-------AC---A--T-----------------A----- 6568
02_AG.ES.06.P1261 --G-----------------C--A--G-G.---GCA--------G-----C--CA-GG------CC........................--------T---...GCTA-C---...-----------TGT-------AC---A--T-----------------A----- 6808
02_AG.FR.91.DJ263 --G---------GA------C-----G-G.----CAC-------GA-G--C---AAC...--A...........................------------...GCTA-C---...-----------TAT-------AC---A--T-----------------A----- 6741
02_AG.GH.03.03GH181AG A-G--------GC-------CG-A--G--.---GAA--------GC-G--C---A-T--CG-C-C-........................-------AT---...-CTA-CCA-...--C--------TTT-------AC---A--T-C----------A----A----- 7401
02_AG.LR.x.POC44951 --G---------CA------C--A--G--.----CACG------G--GTCC--G--G------C-C........................------------...-CTA-CCA-...-----------TTT-------A----A--T-----------------A----- 7349
02_AG.NG.01.PL0710 --G-------AG-AG-----C-G---G--.----CAC-------GA--A-C---AAG-----G...........................------------...G-TA--C--...--------A--TGT-------AC---A--T-----------------A----- 6541
02_AG.SE.94.SE7812 A-C-------C--A------C-CG-TG-G.----CA--------G--GT-T---AAT----CC...........................------------...G-TG--C--...-----------TTT-------AC---A--T-----------------A----- 6729
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A-----------G-------C--A--G-G.-T--CA------G-GA-G--T---AAT-G-TCC...........................-A----------...-CTA-C---...-----------TTT-------AC---A--T--C--------------A----- 6556
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --G-------GGGAGT----C--A--G--.----CAC-----G-GACTT-C-----G--C--A...........................-A-----AA---...-CTAGCC--...-----------TTT-------AC---A--T--C---------A----A----- 6568
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --GG---------AG-----C--A--G-G.-T--CAC-----CAGA----T---CAG----CC...........................------------...GCTA-CCA-...-----------TTT-------AC-T-A--T-C---------------A----- 6574
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------A------------.-T--T----------A----------G-----A...........................------G-----...--T------...-------------------------T--------------------------- 6561
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ATG-T------G----C------GT----.AG-GAAG----G-A-AG--TC--CCCT-----A...........................-------AA---...GCT-C-C--...GT-----------T-------AC---A--T--C---------AA---A----- 6751
05_DF.BE.x.VI1310 A-C----------A--C----TC---G--.--G-AAG-G---CAGTCT--C--CCCT-----A...........................-------AA---...--CTC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 6766
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T----CAG-T-TAC--GG-G-AG-G.AAGGTA---C--GA----GTT---AAT--C-CA...........................CAC----C----...---TC---T...G------------T-------AC---A--T-----------------A----- 7435
07_BC.CN.98.98CN009 AT-----------A---C--C--GG-G--.AG-GAA------GC------C--CCAG-----A...........................-------AA---...GCATC----...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A----- 6709
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ATGC----T--G-A------C-GAG-G--.AG--AA------GC------C--CCCT-----A...........................-------AA--C...GCATC----...-------------T-------AC---A--T--C---------A----A----- 6551
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------G-A-TC---GG-A--G--.---GAA-------A--G---C---AAT-----G...........................------------...CGA-C----...-----------TGT-------AC---A--T-----------------A----- 6562
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --G----------A------C----AG--.----AA------G----C-TT---AACCGACCA...........................--------T---...--A-C----...---------------------AC---A----CC-----------------G-- 6733
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---T-------------------AG-G--.-T-GAAC-------GC--AT-GAAATCTT-------.....................ACA------------...--TAGC---...-----------TTT-----C-AC---A--T--C--------------A----- 6774
12_BF.AR.99.ARMA159 --C------G---A--GG--G-----G--.AAGGCA--G------TCT-----CAAT...--A...........................-------AA---...--CTC----...---------------------AC--T---T-----C------A----A----- 7373
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A---------------C---C-----G--.---GCAC-G------A--T-T--GAA-G------C-........................------------...GCTA-TC--...-----------TTT----G--AC---A--T-----------------A----- 6788
14_BG.ES.00.X605 --------------------GG-------.-T---A-----------------CATG-----A...........................------G-----...C---GT---...--------A-------------A--T---------C-----------A----- 6816
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------GG------------C------.A--GAA--------------------G-----A...........................------G-----...--C---C--...-----------------G---A--GT---------C----------------- 6735
16_A2D.KR.97.97KR004 G-C--------G--------C--A--G--.---GAGC-G------A--T-C--CTCT-----A...........................------------...-CCA-C---...--G---------AT-------AC---A--T---G-C-----------A----- 6747
17_BF.AR.99.ARMA038 --C----------A--A---G-----G--.AGGGCA--G---GAGTCT--T--CCCT-----A...........................-------AA---...--CTC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 6582
18_cpx.CU.99.CU76 A-G-T------G--------C-CG--G--.----CAC-----G---G---CC-GAAC--G-GC...........................------TA----...--A-C---T...--------A---AT-------AC---A--T-C---------------A----- 6671
19_cpx.CU.99.CU7 A-G-G-----AG-AG-C---C--G--G--.----AAC------C--TC-TC---AAC...--A...........................-------G----...GCTA-C---...--------A--TTT------AAC---A--T-----------------A----- 6498
20_BG.CU.99.Cu103 -----------G-G-TGC--C-GA--G--.AAAGCA---C--GCT---AGC-ACAAT--G--C-T-.....................ACA-AC----AA---...-GC-C-C--...A------------T-------AC---A--T------------A----A----- 6839
21_A2D.KE.99.KER2003 --G----------A------C--AG-G--.----TA---------AG--TT---AAC--C--A...........................-------CT---...--T--C---...-----------T--------------A-------------------------- 6561
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G--------G-A------C-CGG-G--.-TA-AAC-G------A----T-GGAAC...--A...........................-----------C...-CTA-C---...-----------TTT-------AC---A--T------------A----A----- 6551
23_BG.CU.03.CB118 --GCC------G-G--GA-GC-GA--G--.AAAGCA---C--GCT---AGC-ACAAC-CG-GC-C-.....................GAA-AC----CA---...GGA-C-C--...-------------T-------AC---A--T-------T----A----A----- 6839
24_BG.CU.03.CB378 --------G-GG-A-TGA--C-G---G--.AAAGCAG--C--GCT---AGC-ACAAC--G-GC-T-.....................GCA-AC----CA---...-GC-C-C--...A------------T------CAC---A--T------------A----A----- 6827
25_cpx.CM.02.1918LE -CC-------C--G------C--GGAG--.-T-GCAC--------A----C---AAG--C-CA-T-........................------TCA---...--CAGT---...--------A--TTT----G--AC---A----T---------------A----- 6583
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 A-G-T---G----AG----G-GCA--G--.----AAC-G-----T--T--C--CCCT-----A...........................-GT---GC----...--T------...-------------T-------AC--T---T-----C-----CA----A--G-- 7366
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-G-G------GGA------T-CA--G--.-T-GCAC-----G--AG---CC-GAAC--C-TG-GC.....................ACA-T--ATT-TCAG...CCA-CCC--...------------AT-------AC---A--T-C---------------A----- 7362
28_BF.BR.99.BREPM12609 A---CACTTTA-GACAGG--GTTACA-A-.TTAGAAG--CA-TTTAC-A----A---G-AC-ATTTAAAGATTTT......AAAAATAGA------GC----...--T------...-----------------------G-T-----C--------------------- 6767
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------A-GG------G--------.----CA------G-------G---AA--TC---G--.....................ACA-T-GCCT-TGA-...C-A-CTC--...C------------------------T------------C-------------- 6790
31_BC.BR.04.04BR142 --GC------C-GA------C--G--G--.-G--AA------GC---G--C--CCCT-----A...........................-------A----...-CAA-GCA-...------------TT-------AC---A--T--C---------A----A----- 6831
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------G-G-TG---C-TA--G-G.ATAGCA-------AG---TCC---CCTGG---G...........................-AC----C----...--TTC---G...G------------T-------AC---A--T-----------------A----- 7034
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -G-----------AGT----------G-G.T--GAA-------A---G--C---AA------G...........................------G-----...CG--C-C--...C-------A--T-T-------AC--G---TCA----------A---------- 6763
34_01B.TH.99.OUR2478P -----------G-A------------G--.---G-A---------A-G--C---...-----G...........................-------G----...--A-C-C--...--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A-------G-- 6553
35_AD.AF.05.05AF095 --GCC--------A-------G----G--.----C-C--------C----C-GG...--C--A...........................------G-----...-GTA-C---...-----------TGT-------AC---A--T-----------------A--G-- 6535
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --G--------G-------GC-G---G--.-TACAA---------A--TTT-GG...--C-CA...........................-----------C...-CTG--C--...--------A--TTT----G--A----A--T-----------------A----- 6572
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --G-G--------AG-----C--A--G--.-T-GCAC--------A-C--T-----G--C-CA...........................--------G---...GCTA-C---...--------A--TGT-------AC---A--T-------------C---A----- 6557
38_BF1.UY.03.UY03_3389 A-C-T-----------A---G--AGAG--.AAGGAA--------GTCTT-T--CCCT---G-A...........................-------AA---...--CTC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 6783
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --C----------A--A----G----G--.AAGGAAG----G-AGTCT--C--CCCT---GGA...........................-------G----...--A-C-G--...-------------T----G-CAC--T---T------------A----A----- 6855
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --C-----G----A--A---------G--.-GGGCAG------AGCGT-TT--CCAT-----A...........................-------AA---...--TTC----...-------------T-------AC--T---T------------A----A----- 6893
42_BF.LU.03.luBF_05_03 A-C----------A--A---G---GAG--.AGGG-A--G-----GTCT-TT--C...-----A...........................-------AA---...--KTC----...--------A---------G--AC--T---T-A----------A----A----- 6900
43_02G.SA.03.J11223 ---G-------G-G--G-----GA-TG--.AAGGCAC--C--CACA-GATC---AAC...--G...........................--T---C-----...--CTC----...AT-----------TR------AC---A--T-----------YA----A----- 6888
N.CM.95.YBF30 A-CT----G-ACCA-TG-GG--TAGA-C-.AGAGAGG--A---AGA--ATCC-G--G--A--C--C.....................ATA--CT-C-GGGC-...CGAG-GAGG...AAT-A---A----T----G-GAC-CACTTA-TG--C------A----A--G-- 6950
N.CM.97.YBF106 A-G-----GGATCA-TG-GG--TA-A-C-.AAA-AG--GA---A-AG--TCC-G-----C--C-C-........................--TT-C-AAGC-...C--G-TAAA...AAT-----A----T----G-AAC-CACTTA-TG--C------RR---A--G-- 6914
N.CM.02.DJO0131 ACG------GATCA-TG-GG--TA-A-C-.AAAGAG---A---AGAGC-TCC-G-----C--C-T-........................---T-C-AGGC-...C--G--AAG...AAT-----A---------G-AAC-CACTTA-TG--C-----------A--G-- 6832
N.CM.04.04CM_1015_04 A-G-------ATCA-TG-GGG-TAGA-C-.AAAGAG---A---AG-GC-TCC-G-----C--C-C-........................--CT-T-AG-C-...CG-GTGAA-...ATT-----A---------G-AAG-CACTT--TG--C-----------A--G-- 6825
O.BE.87.ANT70 -TG-T---GGA--A-TA--------A-C-.---GAA-GG-ATTT-----T-G-AAAC----CAGGTAGT..................ATT-AC--G-CA--C...--T--CAG-...AGC--T--A--T-T---GG-AACCCATTTACAC-----C---CAT--A----- 7410
O.CM.x.BCF06 -TG------TA--T--C--------A-C-.---GAA-G--ATTT-----T-G-AAAC--G-CA-G-AATTTAAGCAAGACAAGAAATTTT-GC-----A--C...--C--CAGTATAAGT--T--A---AT----GCAAGCT-TTTACA------C---CAT--A----- 7463
O.CM.91.MVP5180 -TGT----G-A--TG-CC--C----A-C-.----TA-GG-ATTT-A-T-TTG-AAACC-A-CAG-GAAT..................GTT--C-----A--C...-GCAG-A-T...AGT--T--A--TG-----G-AAGCCATTTACA------C---CAT--A----- 7418
O.CM.96.96CMA102 -TG-C---GTA--A--C--------A-C-.---GAA-G--ATTT-----TTG-GAAC----GC--GACAGAR............AATATT-GC-----T--C...-GTA-CAGT...G-T--T--A--T-T---GG-A-CCTTTTTGCA------C---CAT--A--G-- 6882
O.CM.97.97CMABB447 -TG-C---G-AGGT--A------GGAG--.---GAA-G--ATTT-----TTA-AAATC-G-CA--CAAT..................GCT--CG-G-CA--C...-GTA-TAGT...A-G--T--A--T-----G--AAGCTTTTTGCA------C---CAT--A----- 6860
O.CM.98.98CMA104 -C--------AG-AG-C----R---A-C-.---GAA-GG-ATTT-----TTG-GAAC----CA-T-GAT...............AATGTT-GCG-G-----C...--TAG-AG-...AAT-AT--A--T-----G--A-CCTTTTTGCA------C--CCAT--A--G-- 6872
O.CM.99.99CMU4122 -TG-G-----A--AG-C--------A---.---GAA-GG-ACTT-----TTG-AAAC----CA--CAATACAGRT......GACAATGTT-GC--G--A--C...-GTA--AG-...A-T--T--A--TT----G--A-CCCACTTGCA-----GC---CAT--A--G-- 6862
O.FR.92.VAU -TG-C-----C--AG-C------A-C---.A--GAA-G--ATTT-----TTG-A-A-T-----C--ACT...............GATGTT--C----AA--C...GGTA-TCA-...AGT--T--A--TG-----G-AAC--ATTT-TT------C---CAT--A----- 6952
DO.FR.08.RBF208 G---TW---G-------C--C-T---G--.----AA---------A-T-TC-A-AAC-CA-CA...........................-AG-----T---...C-A-C----...---------------------AY---A----------------AC-------- 6835
O.SN.99.99SE_MP1299 -TG-T---G-A--AG-C----------C-.---GAA-GG-ATTT---C-TTAGGAAC----CA--TACA..................GTT-AC----CA--C...G---GCAG-...ATT--T--A--TT----GG-AACCCATTTGCA---C--C---CAT--A--G-- 7454
O.US.x.I_2478B AGG-T---G-A--GG-C----G-----C-.---GAA-GG-ATTT----TT-G-AAAC----CAGGTAATATAAACA..TGATATTCAATT---G--................GT...A-T-----A--T--------AACCCA--TGCA----------CAT--A--G-- 7487
O.US.97.97US08692A AG--G---G-AG-GG-C----G-----C-.---GAA-GG-ATTT----TT-G-AAAC----CAGGTGTT..................AGAGA---G--A--C...--TT-CAAT...A-T-----A--T-----G--AACCCA-TTGCA----------CAT--A--G-- 6876
O.US.99.99USTWLA -GG-------AG-A--C--GC--GGA---.---GAA-GG-ATTT-----TTG-AAATT---CAG--AAA..................ATT-AC----CA--C...---A-CAG-...A-T-AT--A--TATC---G-AACCCATTTGCA------C---CAT--A----- 6872
P.FR.09.RBF168 A---T----CAG-A--C------TCTG-CA-TG--GCC--CTG--A-G-TTA-CCTC--CCCCCC-ACCAA.............AACCAT---T-TG-----...CGAA-CAGT...A----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC-KC------CAT-------- 7441
CPZ.CD.90.ANT -GCT----G-AC-AG-ACGT--CA-A-C-.-AGCA-GTTC-TGCG--G--T-GGAA---AGTAG-CAACAAA............ACCAATG-G-A--CAA-A...TG-AC--T-...CA--AT--A--T--T---G-AAA-GT---TT-G--------CCA---A----- 6831
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --C-G---GCA--AG-CC-C--TG-A-C-.AAAGAAGTTC----GA-CAT-C-GA-G...--G...........................-AC----G----...-T-GTCC-T...--T--G--A--T------G-GACT-AC--TCAC-----C--C--G--A----- 6881
CPZ.GA.88.GAB1 -C-C-------CGA--GG-GG--G-AG--.AAA-AGGCT---GC-ACCTC--CAAATCGA-CAGC-.....................GCC-AC----CAC-C...--CAG-G--...--T-----A--T-----GG-CAC-CAT--T-TG--------------A----- 7430
CPZ.TZ.00.TAN1 ---C----T-C-GG-AC---G-TTG-GCT.ATGGCTGCCA---ACAC-ACCA-GA-GGCC-GA--TGAA...............ACGGTACA-CA--CG--C...C-ATGGCAG...AGG-AT--A-----T--GG-CACT-GCTT-T-G--C------CA---A----- 7016
CPZ.US.85.US_Marilyn TG-C----G-G............A-ACAG.AGA-AAT-CACTTT---GAT-A-AAA---GG-AGC-AAC...............CTGACA-AGG--GAG--A...-TT-C-AAT...G-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A----- 7398
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B.FR.83.HXB2 TTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG..............................TTTAATAGTACTTGGAGTACTGAAGGGTCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATA...AACATGTGGC 7506
Env __F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__F__N__S__T__W__S__T__E__G__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__.__N__M__W__
A.CD.02.02CD_KTB035 ---T--T--C---A--T--GGT---AA-----ACT-----...................................................-G-ACTAA-----T--T--CCAAT--CAC--T---TCTTT-AT-C---------C--------......--T------- 7505
A.SN.01.DDJ369 ------T--C---A--T--GGC------------------TAT...........................AA--G--C-TGGAAT-AC-----CA-CA--C-G--AT-AA-T--C-CG--G-A---A--T---------------------G-----...--A------- 6728
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------T-----CA--T--G-------------G------..............................AA-GCC-C-GACCA-TTA-A-AGCACAGA-G---G---A-CGCT--AC--G--T--A-TT-----------------G---G-----...--T------- 6741
A1.CY.06.CY171 ------T----C-A----------A--C-------G----..............................AAAG-A-A--G-GCTGTC-TAA-TA-CA--G-CG--GA---GACC-AG-G--AT--A--TT-A--T-----------G-T-------...-TT---AATA 6759
A1.GE.99.99GEMZ011 ------T--C---A-----GGC-----C-----C------.......................................GACG-A-A-GACACT-TCC------G---A--G-CT-A---A--T--A--T--A--------------G---------...--T------- 6678
A1.IT.02.60000 ------T--C---A-----GCC--A--C--------A---..........................................AATGAA-A-A-CACTATC-GC-CA-A-AGC-C-GAG--A-AT--A--T-----G-----------G---------...--T------- 7523
A1.KE.02.ML1990 ------T---G--A--T--GCT-----C-----C------AATGCCACTGAGTCAAAT..............................GACAC-AAC--C-CAG-AT-AA-CTC--A------T--A--T---------------------------...--T------- 6826
A1.RU.08.PokA1Ru ------T------A-----G-------C-----C------.......................................TACAAA-A-GGCACTAACA---C--G---AC-GACC-----A-AC--A--T--G--------------G------G--...-GG------- 7012
A1.RW.93.93RW037A ------T------A--T--GGC-----------C------.......................................--CAATGAA-GCATGCAAGT-----G---A---TC--A------T--A--T-----------------G---------...--T------- 7487
A1.SE.95.SE8538 ------------CA--T--GGC--A--------C------.................................TC---C-A-GCC--CGAGCCGAT--------G---A--GTC--A------C--A--T----A---T-------GG---------...--T------- 6723
A1.TZ.01.A341 ------T------A--T--GGC-----------C------.......................................---ACC-AC-ACATGCA-GAGTCA--TGACACTA-C-A--G---T--A--T-----------------G---------...-GG------- 6680
A1.UA.01.01UADN139 ------T--C---A-----G-------C-----C------.......................................GGCGAA-A-GGCACTATCA------G---A--GACC-----A-AT--A--T--A--------------G---------...--T------- 6702
A1.UG.99.99UGA07072 ------T-----CA-----A-C----------AC-T----..........................................A-T-A-G-CAGCAT-CAG--GGCA-A-AGCAT--AC-----T--A--T----A------------G---------...--T------- 6712
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ------T--C---A--T--GGC--------C--A------..............................AA-G-C-CCG------A-GAAAC-ACT-GG-------TAA-TTC--A--GA-GT--A--T----A---T--------G------T--...--T------- 6955
A2.CD.97.97CDKTB48 ------T--C---A-----GGC-----------C--A---.......................................GAAAATG-C---A-CAAACAG---T----G--GTC--A------T--A--G----A----------------------...---------- 6819
A2.CY.94.94CY017_41 ------T--C---A-----GGC---------G----G---..............................-GG--C-A-GG-AC-T-G-AC-GGCCC-AC-CACCT-A-A-CACC-A--GA-GT--A-T----------------------------...---------- 6881
B.AR.04.04AR143170 -------------A-------G------------------..............................AA--T--A--G-ACTT-G-A-A-TACTGAC-C-G-AGGAA-TTCC-C---AC-T-----A---------------------------...----G----- 6679
B.AU.04.PS1038_Day174 C------------A------G---R---------------.......................................GGG-TT-A--G-ACTTCAAATR---CTGAA---TC--A--GA--T-----A--------------------G------...---------- 6707
B.BO.99.BOL0122 C------------A-----G--------------------AAT........................TTTAC--G--CCTGGAAT-TG---AGT---------T--T---C--A---AA-T-TC-----A---T-----------------------...---------- 6704
B.BR.05.BREPM1081 C---------G--A----TAGG---------........................................................................--TGAAAC-CAG-A------T-----A----------A-----G----------...----GA---- 6946
B.CA.97.CANB3FULL -------------A-------G--------------A---.......................................GT-AAT------TGGAATAGC-C-G-A-GGTC-AAT--CACTGAT----TA--------------------------C...---------- 6779
B.CN.05.05CNHB_hp3 -------------A-CT---G-------------------TATAATAATGGTACT....................................TGGAATAATGC--GT----GGAATGA-AG---T--T-TA-----T------------------G--...----G----- 7519
B.CO.01.PCM001 -------------A--------------------------..............................AA-G-G-A--G-ACTT-G-A--GGACTATT-C-G-A-A-TC-AAT-ACACT-AT-----A--------T-A------G---------...--T------- 6686
B.CU.99.Cu19 -------------A-----A--------------------.......................................GA-GTT-A--A-A-TATTAGCGGGC-A-A-A-CACTGAA-CT-AT--T--A--------T---------------G--...---C------ 7067
B.CY.06.CY165 ----------G--A--G---C---------------C---....................................-A--A-ACTGA--T-AGCT--C----------A-GCAC--A---AC-T-----G---A--------------------G--...---C------ 6758
B.DE.86.D31 ----------------G-----------------------................................................-A---TACTAA-G-GTCA-A-A-CAC--A--GA--T-----A---------------------------...---------- 7027
B.DK.04.PMVL_012 ------T------A--T--A--T-------C---------GATGACAATACTTGG.......................................AATG-T-C---TGGAA-T-AC-C--GA-AT-----A--------T------------------...---------- 6878
B.DO.05.05DO_160884 C------------G-----G-G------------------.............................................-A-GA-ACTACTGGG-G-GTT--------T-A------------A--T------------------------...---------- 6674
B.EC.89.EC003 ---T---------A-----A--------------------..........................................CAT-C--A--G-A-T------T---A-AC-A-TG-A-TA-AT-----A--------T--------------C---...---------- 6623
B.ES.07.X2231 ----------G--------A----------------C---..............................-A-TT--A-GG-ACTT-G-A-A-TACAAAT-----T-A---TACCCA---TC-C-----A------------------------G--...---------- 6944
B.FR.92.92FR_BX08 -------------A--------------------------.............................................-A-GAAACTAACAGTG-AGGA-A-ATCACC----GA--T--A--A---------------------------...---------- 6668
B.GA.88.OYI -------------A--T-----------------------................................................-A---TACTA---GGGCA-A-AGCACTGAA-TA--T-----A--------T---------------G--...---------- 7039
B.GB.86.GB8_46R ------------GA--G-----------------------.......................................-A-A-T-C-GGAA-T--TA-T-TA--GT-AA-TACC-C---A-TT-----A--------T---------------G--...---------- 7488
B.GE.03.03GEMZ004 C---------G--A---A----T-----------------.................................---TC--A-GAT-C-TGGA-TTCTAATGG--CG-GGA-T-ATTCA--A-TT-----A--------T-------G-------G--...---------- 6701
B.HT.05.05HT_129389 -------------A-----A------------A-------..........................................AATG----A--CTTTATTT-CCCTTGGA-TAAG-C---A-AT-----A--------------------------C...--T------- 6721
B.IN.x.11807 -----------T-A--------------------------TGGAATGATACTGAA....................................AGGATAAAT--C-TTGAA---AAC-CA--A-AT-----A----------------GG--G---G--...---C------ 6846
B.JM.05.05JM_KJ108 -------------A--G---------------------TT................................................-A--GTACTCTT-G-CCAGGG--GAAT-C-AC---T-----A---------------------------...----G----- 6704
B.JP.05.DR6538 ---------------------G------------------....................................CA-GGAAAC-TAT-AA-T-T-----------T--G-AA--A-AG--AC-----A-----G--T-------G-------G--...---------- 7539
B.KR.04.04KMH5 -------------A--------------------------.......................................CTGCTT-A-GA-ACT---AATG-G-GT-AAC-GCC--A---A--T-----A---------------------------...----G----- 7462
B.MM.99.mSTD101 C------------A--T-----------------------..........................................-ATG-G-A-A-TACTAGT-C-TGG-A-A-TACTGCA--A-AT-----G-----C------------------G--...---------- 6922
B.NL.00.671_00T36 -------------A-------G------------------.......................................GA-GT--A-G--ACT---AATGG--CT--A---CC--A-AGT--T--A--A---------------------------...----GA---- 7064
B.RU.04.04RU128005 -------------A-----A--------------------....................................GAA-A-AAT------A-TA-TA-TRGG--TGAGACT----A--RG--------A---------------------------...----GA---- 6978
B.TH.00.00TH_C3198 -------------A--T--A--------------------..........................................AAT-C--A--GTACT-GG---G-T---AC----GA------T-----G-----T-----------G------G--...---------- 6689
B.TT.01.01TT_CRC50069 -------------A--T-C-----A---------------AAGAAT.....................GGCAC-TGGTA--G-AAT------A-TACTA--G-GTCA-GCAG-AAT-T-ACACTC--T--A---------------------------...---------- 6728
B.TW.94.TWCYS -------------G------C-------------------.......................................-A-GCT-CC-G-ACTTT-AATGC--CT-A-----A--A---A-AT-----A----T---T------------------...---------- 7477
B.UA.01.01UAKV167 ------T------A--T--A-G-----C------------...........................AATAA-GG--C-TGGAC-----A-ATT-ATGAGGG---T---AC---GCCA---CAC-----A---------------------------...----GA---- 6770
B.US.07.CR0027M -------------A----GA--T-----------------AATAAGACTGATAGT............GTTAA--G--C-TGGAATTT--T--------T-----------G--A--A---T-T------A---------------------------...---------- 6817
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------A-----G--T-----------------..............................CCGTT--A--G-ACTGAA-A-A-G-CTAACG-GTCAGGGAC-A-TGAAAGA-AT-----A---------------------------...----G----- 6740
B.YE.02.02YE507 -------------A---------------------G----....................................CAGTT-AAT------TGGAATGAT-C-C-A-TGTT--AT-A-AT----C----A-----------------------C---...---------- 6734
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 C-----T------A------G---A--C---G-G-GC---.................................G--G-C-AA---TCA-ACAGCTCTGA-TGGTCA-ACA-CACTGAAC-A-AT----AA---------------------T-----...---------- 6922
C.AR.01.ARG4006 ------T--C---A-------G--------------A-AT....................................TRC---AATG----A---ATTA--GG-TGG--AA-C-ATTCA--MC-C-----AA--T-----------------------...---------- 6691
C.BR.04.04BR013 ------T--C---A--T--GGCT--------G----A-AC.......................................-A-G-T-CAGAAAGCAATAATG-A-CAGAAA-T-C--AC-CA-AC-----A----------A-------------G--...CG-------- 6994
C.BW.00.00BW07621 ------T--C---A-----AG----------G----A-AT.............................................-A--G-AC---AAATG---CA-A-TC-AC--A-TCA--C-----A----A----------------------...---------- 6838
C.CN.98.YNRL9840 ------T------A--T--GGC---------G----A-AC................................................-TGCCTAATGGT-CA----G-A-CTC---CTCA-AC-----A-----------------G---------...---------- 6695
C.CY.05.CY040 ------T--C---A--T--A-----------G----A-ACAATTCTACTAGTACAAACAATACT........................T-AA-T-CAA-C-TC-.----ACTTC--A--CA--C-----A----A----------------T-----...---------- 6734
C.ES.07.X2118_2 ------T--C---A--T---GC---------G----A-AC.............................................-A-GGCA-TTATA-TTC---TGA-AC--A--ACAT----C----A----------A---------G------...---T------ 6891
C.ET.02.02ET_288 ------T--C---A--T--A------------CA--AG-A..................................................................CTGTCT-AT-A--CA--TT-A---A----------------G---------...---------- 6711
C.GE.03.03GEMZ033 ------T--C---A--T--A--------G-G-A--GAAT-.......................................TT-AATGA---CT-CA--G-T--CT-------G-C--A-TCA-GC-----A---------------------------...---------- 6710
C.IL.98.98IS002 ------T--C---A--T--A----------------A-AC..........................................CT-TC--A-AGTACA---T----T-G-ACTTC--A-TCA--C----TA----A----------------------...---------- 6831
C.IN.03.D24 ------T--C---A--T--GT---------------A-ACAAC.................................CA---AACA-AGCAGTTTA-TAGTCCAT---A---TAC--ACTCA--C-----AA---AC----A------G---------...---------- 7568
C.KE.00.KER2010 ------T------A--T--GGC---------GAA---CTA.............................................-C-CGGTTGAATGAT-CAT---G-TCTAATG-GACA-AC-----A--------T------------------...---------- 6695
C.MM.99.mIDU101_3 ------T------A--T--GGC---------G-G--A-AC..........................................AATGA---AT-CA----T---G-T--A--TA-T-A-TCA--C-----A-----------------G---------...---------- 6877
C.MW.93.93MW_965 ------T------A--T--A-C------......--A-CA................................................-ACCTGTTTA-T--C--TCTAAC-AAT-C-ACA-AC-----A---------------------------...---------- 6684
C.SN.90.90SE_364 ------T--CG--A--T--A-R---------G----AACA..................................................................CA-ACT-C--A-TCA-GC-----AA---A---------------G------...---------- 6651
C.SO.89.89SM_145 ------T--C---A--T--GGC--------------A-AC................................................-A-CCTAATAAT-CAGGA-G---GTC--ACA--RAC-----A----A----------------------...---------- 6714
C.TZ.02.CO178 ------T--C---A--T--A-----------G----A-TC....................................-A-GG-ACATTC-A-AGTA-C-AT-CAGGA-AA--TTC-...A--T------T-.........-------G----T-----...----CA---- 6701
C.US.98.98US_MSC3018 ------T--C---A--T--GGG---------G----G-AT......................................................AATGAT-CA-GGGG---GCC--A--GA--C-----A---------------------------...G--------- 6626
C.UY.01.TRA3011 ------T--C---A--T--AGC--------------A-ACAAT...........................ACA-CAG-G--AGAA--C-G-A-T---A--G-A-G--G-A-T-A--CA-GA-GC--T--AA--------------------G-----...---------- 6686
C.YE.02.02YE511 ------T--C--CA--T--A--T----------G--A-AC..............................A-GTT--A--G-ACATAC-TGCCTAATAGT-C---T-G-ACTTC--A-TCA--C-----A-----T---------------------...---------- 6698
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------T--C---A-T---A-C---------..........................................G-A-A--TAACA---GTAA-TATAA---G---A-A---TTC--CA----GC-----A--T-A------G---------------...---------- 6879
C.ZM.02.02ZM108 ------T--C---A--T--A----------C--GG-A-TT....................................-A-GG-ACATACTA-TGGAACAGT-CA-CAGGGA-TTC--ACTCA-AC-----AA---------A----------------...---------- 7531
D.CD.83.ELI C------------A--T--GG---------------A---..............................AA--T----G-A----A--A-ATTACAGAGTCA--T-A-AGCAC--ACACA-AC-----A----A----------------------AAG-TGG--GCAG 7048
D.CM.01.01CM_0009BBY -------------A--T--A-------------A--A---AGT........................ATTGG--CAT-GGAGGAT-----A-GGAATGAT-----T----C-TT--A---T-----A-----------T------------------...---------- 6713
D.CY.06.CY163 -------------A--T--A------------CA--A---..............................-C--G-GAA--A---GAG-A-AGTAC-GG------T--C---TT--A--GT--G--A---A-------T-C----------------...-T------C- 6716
D.KE.97.ML415_2 ---------C--CA--T--A-C-----------C-T----AAT...........................G---C--A-GG-ACT--CCAGCTG-A--------G---A--GTT-GCC-GA-AT--A--T-----------------G---------...---------- 6975
D.KR.04.04KBH8 ---------C---A--T--GG---------------C---.......................................-TGGTT-A--G-AC--T-AATC-G-CAGGGTT-AAT-A-AGT--------A----A----------------------...---------- 7422
D.SN.x.SE365 ---------C---A--T--GG---------------A---...............................................................--A--AA--TC-G----T-AT--T--A--------------------G------...---C------ 7498
D.TD.99.MN011 ---T-----C---A--T--A--------G----AGAA-TT.......................................-ACATA-CAGGGA-TAATAGT-C-----A-AGTAC-GA---T-----A---A--------------------------...---------- 6699
D.TZ.01.A280 ---------C---A--T---TC----------C---A---..........................................ATT-AGGG-AC-CAAAAT----CAGAGAC-AAT-A-AGT--------AA--------------------------...---------- 6691
D.UG.99.99UGK09958 ---------C---A--T--A-G--------------A---..........................................ACAG-GGG--G-AATATC-CA--T-TCAC-A-T-TCACA-AT-----A---------------------------...---------- 6662
D.YE.02.02YE516 ---------C---A--T--AC--------C---A--AATT..............................AAC-CA-CA-A-GAT-A-----T-AATAGT-C-GGA-A-A-TAC--A---T-----A---A-------T------------------...--T------- 6683
D.ZA.90.R1 -------------A--T--GGG--------------A---AATAGGACAGGGAAT.......................................AATAGT-G--GT--A-GGTC--A---G--------A--T-------------G----------...---------- 6857
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ---------C---A--T--GG-T--------GAC--A-T-......................................................TTTAATG-C-CAGTA--CAATGAAACT-TC-----T--------T---------------G--...---------- 6560
F1.AR.02.ARE933 ---------C---A--T--GG----------........................................................................G----A--T-AC-A--G---T-----T--------TC--------------G--...---------- 6755
F1.BE.93.VI850 ---------CG--A--T--GG----------GAC--AG-C.....................................................................TCCAAT-A--G---T-----T--------TC-G------------G--...---------- 6786
F1.BR.07.07BR844 ---T---------A--T--A-----------GAC--AGAC.....................................................................CCCTTC-A---A--T-----T--------TC------G----------...GGG---G--- 7269
F1.ES.x.P1146 ---------C---A--T--A--T------CA-A--ACATA.....................................................................AGCTCC-A--GG--T-----T--------T-----------G------...---------- 6807
F1.FI.93.FIN9363 ---------C---A--T---T-----------A---AGTA.....................................................................CCTAAT-A--G---T-----T--------TC-----------T--G--...---------- 6799
F1.FR.96.96FR_MP411 C--------CG--A--T--GG-T--------GAA-G-GAA.....................................................................A-GTAC-A--G---T----TT--------T-A----------------...---------- 6667
F1.JP.04.DR6082 ---------C---A--T--AG-T--------GAC--AGAA................................................TT-TTCAATGAC-CAG-TT-CA-TA-C-C----C-T-----T--------TC------G-------G--...---------- 7478
F1.RO.96.BCI_R07 ---------C---A--T--GG--------------GCAC-.............................................--CC-C-----AGTGTT------GAGCCAC-AA-GA-AT-----T----T---T-----------G------...---------- 7563
F1.RU.08.D88_845 ---------C---A--T--A--T--------CAC--AGT-....................................TTC-A-GAT-CC-A-A-CATAGTC---GG-T-ATC-CTC-A--G---T-----T------------------------G--...---------- 6989
F2.CM.97.CM53657 ---------C--CA--GT-GCT---------GCA---AAC...................................................ATGACTAATGCA-TG-ACAGGTCC-A--G--TT-----T--T-----T-------G-------G--...---------- 6671
G.BE.96.DRCBL ------T------A--T--GG---A-------A--G-ATA...................................................TT-AA-AGT----TAT-A---AAT-A---T--T-----A--TAAT--T-AG------------G-G...-GA------- 7445
G.CM.04.178_15 ------T------A--T-TGG----------GA--G-ATC..........................................ACA-AATTG-CTAA-AATGG--C--TCA--CCT-A---G--C---CAA--T--G--TC-G------------G-G...-GA------- 7030
G.CU.99.Cu74 ------T------A--T--A---------------G-WAT.........................................................ATGKG---T-G-ACT--G-A--G-C--T---AA--------Y-AG--------G---G-G...-GG------- 7122
G.ES.05.P962 ------T-----CA--T--AGG---------...............................................................AAA---G-ATGGT---G-AATGACRCT-AT-----AA-------T--G------------G-G...-GA------- 6986
G.GH.03.03GH175G C-----T------A--T--AGG---------...............................................................AATGA--C-GGG-A-AGCAC--ACACA-AT-----A--------T-A-------------G--...-GA------- 7546
G.KE.93.HH8793_12_1 ------T------A--T--GG-----------A-GAGACC.....................................................................AT-A-C-A--GG--C-----A--------TG-G-K----------G-G...-GAC------ 6870
G.NG.01.01NGPL0669 ------T------A--T--G-CT---------A---A-CA.....................................................................--GTAT-AG-G--AT-----A--------T--G------------G-G...-GA------- 6702
G.PT.x.PT2695 ---T--T------A--T--GC--------------G-A-TCTGTCT......................................................----GT-A-AGTA-T-A------C-----A--T-----T--G------------G-G...-GA------- 7511
G.SE.93.SE6165 ------T------A--T--GGC---------TCA-GCCT-......................................................TT-AG-TCA--T-G-AGT-AG-A--GG--T-----A--------T-AG------------G-G...-GA------- 6912
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B.FR.83.HXB2 TTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGG..............................TTTAATAGTACTTGGAGTACTGAAGGGTCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATA...AACATGTGGC 7506
Env __F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__F__N__S__T__W__S__T__E__G__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__.__N__M__W__
H.BE.93.VI991 ------T--C---A-----A--T----------C--C---ACCAAT.....................AGCAGCT---CC-A-GAC-CCTA-A-CA-CAAC-GC-CAGAA--TATC-CA-GA-AT-----A--A-A-----A-------------G-G...---------- 6911
H.BE.93.VI997 ------T--C---A--T--GGG-------------G----..........................................ACTG-GGACA-TATTAAT-TGCCA-A---CAC-G-AA-A-AT--T--A--G---------------------G--...--T------- 6820
H.CF.90.056 ------T--C---A--T--GGG-------------G----....................................GAA-TGCAT-C--A-T-CACA------G----AA-G----AC--A-AC--T--A--G---------------------G--...---------- 6825
H.GB.00.00GBAC4001 ------T--C---A--T--AG-T-------------C---.............................................-AC-GCA-T-ATA-CGGG--TGGCACT-AT-A-AG---T-----A--G-------A----------------...--T------- 7014
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------A--T--AT------C-------G----GATGAGAAT...................................................-GC-CTGTGACTAT--A---A---G----A--------T-A-----G-------G-G...-GA------- 6700
J.SE.93.SE9280_7887 ---A--T------A--T--A-------C-------G----.......................................GA-AA--A--GCATT-AAG-T-CA--TGACAC-A-TNAC-CA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G...-GA------- 6801
J.SE.94.SE9173_7022 ------T------A--T--AC------C-------G----....................................GA-GAGAAT-AC-T-A-G-ACA------GT--AA-T-AC-ACACA--T-----AA-A-----T-A-------------G-G...-GA------- 6811
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --C-------G--A-T---G-CAC-G--G--GAC--AGA-..................................................................GAG----AGGA-AC---------AA-------T--G--------G--A---...---------- 6683
K.CM.96.96CM_MP535 ---------C---A-----A-----------GAG--AG--........................................................................-AG-A--GT--T-----A--------T--------G--G------...---------- 6669
01_AE.CF.90.90CF11697 ------T--C---A-----A--------------------....................................-CA--AAATGAA-T-ATG-A-GAGTT---GGGCAC-AACTCAAG---T-----A--T--------G-----G---G--G--...---------- 7464
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------T--C---A-----A--T----------C--AGAA......................................................AATGG--CC-TGGAG-GGCTC-A--G---T---GTA--T--------G-----G---------...---------- 6681
01_AE.HK.04.HK001 ------T--C---A--------------G------G----................................................-A-AC-ACAA---CC--T-GG--GAACC--AGT-ATT---TA--T--------G---------------...---------- 6858
01_AE.JP.x.DR0492 ------T--C---A--T--A--------......------................................................C-A-G-AATGA--CC-GG-AG-GG-AT-A--G---T----TA--T-------AG-----G-----A---...--T------- 7526
01_AE.TH.04.BKM ------T--C---A--------------------------GTAGGAAATGAAACCAAAAAGGGG...GAT.........-A-G-C-C--TAAG-AATGA--CC--A-AG-GG-AT-A--G---T----TA--T--------G-----G---------...---------- 7488
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------T--C---A-----A-G------------------.......................................--AG-A-A-GAAAGCA--GATGGGTGT-A--GCACT-CGTGT-AG----TA--T-------A-T----G---------...---------- 6699
01_AE.VN.98.98VNND15 ------T--C---A-----A-----------GA------C...................................................AT-AAAAAT--C-G--GG-GGT-T-A------T----TA--T--------G---------------...---------- 6752
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------T--C---A--T--GG---A--------C------.................................-C-T-G-A-A-TGA--A-A-CACTGG-T---G--ACA-CACT-----ACTT--A--T----A---T--------G--G------...--T------- 6705
02_AG.CY.05.CY048 ------T--C---A-----GG------------C------..............................AC-GCCGAC-ACATT--C-GC--T---AAC-GC-G-T-A-C.TC--C--CA-AT--A--A-----------------G------G--...-GA------- 6704
02_AG.ES.06.P1261 ------T--C---A-----A-C-----------C--C---..............................GAG--A-A--ACAAT-CC-TGACCA-CAAT-TC-G-T-A--GTT--A-----TT--A--T----A-----A------G---T-----...--T------- 6945
02_AG.FR.91.DJ263 ------T--C---A--T-GG-------------C------AAT...........................AGC-C-T-GGA-AAC--CT-AA-TCACAT-G-GTCA-A-C-CAC-GAA-G--AT--A--T----A------G-----G------G--...--T------- 6881
02_AG.GH.03.03GH181AG ------T--CT--A--T--G-C-----------C------..............................CCC----AC---GCAGAGT-AA-TA-CA--GGGTCA-TAAGGTC--A---G--T--A--T---AA------------G---------...--T------- 7538
02_AG.LR.x.POC44951 C-----T--C---A--T--AT------------C------.......................................GACAAT--C----TCAACA------T---A--GTC--A---T--T--A-------A------------G---------...--T------- 7477
02_AG.NG.01.PL0710 ------T--C---A--T--A-------------C---G--...................................................--TACCAAT-CC-CTG-CA-CTC--CA-GA--T--AGAG----A------------G------G--...--T------- 6657
02_AG.SE.94.SE7812 ------T--C---A--T--A-T-----------A------AATCATAATGGCACTTGGAATGCA...CCAGGACCGTT--A-GAC-C-GAG--TAAAA---TA--TGGCACT-AGGA-A-A-----A--T----A------------G------G-G...CGT------- 6893
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------T--C---A--G--G-------------C------GCTAGCAAT............ACT...AATGGC-T-T-GG--A-C-A--TAA-T-CTAGC-------AG--C-C--A------T--A--T---AA-----A----------------...--T------- 6708
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------T--C---A--T-GGG-----------------TT....................................-A--ACACTCAGG-CA-CTCAAGTT-C-C-T-A-GGAC--A---T--T--ACTT----A-----------GG---------...-GA------- 6699
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------T--C---A--T--GC------------C-T----..........................................AAT--C---TGGAATAGC-C-GGGGAGA-TATC-C----C-T--A-AA-----------------G------G--...--T----A-- 6699
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------A-----A-------------C------.............................................-A-GG-ACT-AAGAGTTA--T-ACACT-A-G-A--T-T-G----A---------------------------...---------- 6683
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------T--C---A------C---------------ACAC....................................-TGCAAAATG----AA-CATTA---G--CAGA-TCTAC--A-TCA--C-----A----A-------C--------T--G--...-GG------- 6882
05_DF.BE.x.VI1310 ---------CG--A--T--A--T--------GCC--AGT-..............................------GA---AGT-TT--A--CCACAATGTT---T-A---CA-TGACA-G-AT----TT--------T-A------------AG--...-GA------- 6903
06_cpx.AU.96.BFP90 C-----T------A--T--A-C----------CAT-AGAC.............................................CTGTT-A-CACC----GGGGT-A---CACC-ACAC---T-----A--------T-AG------------G--...-GA------- 7557
07_BC.CN.98.98CN009 ------T------A--T--GGC---------G----A-AC................................................-TGCCTAATGAT-CA--A-G-A-TTC---CTCA-TC-----AA----------------G---------...--T------- 6828
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------T------A--T--GGC---------G----A-AC....................................-A-GG-ACATAC-TGCTTAATGGT-CA-GAGA-A-TTC---CTCA-TC-----AA-A--------------G---------...---------- 6682
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------T--CG--A--T--GGC--A-------AC------.............................................-A-GG-ACTT--GA--------A-A-TA-C-TA--A-ATTA---TA---AC-----------G------G-G...-GA------- 6684
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------C---A--T--G----------------A---.............................................-CAT-AA-TAATA---G--CAGGG-T-AATG-GAGT--------A----------------G----------...--T------- 6855
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------T--C---A--T--A-------------C------....................................-A--GCAATG-G----T---AAAT-GC-CT-TA-G-CCC-A-----AT--A--A---T------A------G------G--...-GG------- 6905
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------C---A--T--GG----------GA---AATA........................................................................TCC-A---T--T--T-TT--------T-A-------------G--...---C------ 7468
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------T--C---A--T--GCC-----------C------..............................GAA---GAC---GTC--C--GC-----------G----A-GGTC--A------T--A--T-----------------G---T--G--...---------- 6925
14_BG.ES.00.X605 ---T---------A--------T-------C---------.................................-GGTC--A-A-T-C-TGGA-T-ATA-T-CAG-G--AA-TAAC-C----CT------A------------------------G--...---------- 6950
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------A--T-----------------------....................................TT-CAGAATG---A-AGTACT-GG---G-T----C-----A--G---T-----G-----T----------G-------G--...---------- 6866
16_A2D.KR.97.97KR004 ------T--CG--A--T--GGC-----------C--G---..........................................CCTGCC-A--C-TCAAGGG-G--TGAG--GAA-GA-CG--ATG-G--T------------------------G--...---------- 6872
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------C---A--T--A-----------GACT-CC--.........................................................GAT---G----A---TCC-A------T----TT--------TC--------------G--...----G----- 6692
18_cpx.CU.99.CU76 ------T------A-----GCCT-------------C---AAT........................AAAACARR-G----C----TA-AACT--ATAAC-C--CA-A-RCGCA--A--GT--T--T--A--G-A-------------------G--...-GA------- 6814
19_cpx.CU.99.CU7 ------T------A-----G-C-------------GAA-A................................................................................G--T--A--T----AG---------------G--G--...--T------- 6585
20_BG.CU.99.Cu103 ------T------A--T--GG---A----------G-AAT.....................................................................A-TAAT----GA-AT-----A-----------G--C-----G---G-G...-GA------- 6937
21_A2D.KE.99.KER2003 C------------A-------------------C--A---.................................--C-----AGA-TCA-GCAC-T--AAC-G--CAGAGTC-AAT-A-AG---------A---------------------------...--T------- 6695
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------T--C---A--T--GGC-----------C------.............................................CA-GACA-CACAA--GGGTTAGA-A-CACG-A--G---C--A-TT--T--G-----------G---------...--T------- 6673
23_BG.CU.03.CB118 ------T------A--T--GG------------C-G-AAT.....................................................................A-TAAT---AGT-AT-----A-----------G--------G---G--...-GA------- 6937
24_BG.CU.03.CB378 ------T------A--T--A-----------GAGT-ACT-................................................CT-A-TA-TAGC-GG--TGA-AGTAAG-A---T--T----TA-----------G--------G---G-G...-GA------- 6946
25_cpx.CM.02.1918LE C-----T--C---A--T--AGCT------------G----.............................................-CA-A-AGCACTG-T---GGG--A--T--C-A---T-AT--A--T----AG----------G----------...---------- 6705
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------T-----CA--T--GGC-----------A------.......................................-AAGATG-C-A-TGGACCA-CC-GG-A-A--GGAC--A---A-AC--A--A-----------G------------G--...CG-------- 7494
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------T--CG--A---A-G----------------C---AATAAGAGCACCAATGGCACCTGG..................ACT-AG-ACAGCACCA-TGGCG-G--A-GGAAC-CA-CA-AT--T--A--G-A-------------------G--...---------- 7511
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------CA------TG--------C---------....................................-AGTGGAAT-AC---TGGAATAAC-C-GGG-AG-GT-CTGA-A-G-AT-----A----T----------------------...----G----- 6898
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------A--T---GG------------GT----AGGCTGGAT.........AATAAC...ACT-C-TGGGAGCAGGAT-A--ACACTA-AAATGG--CT-A-AGTAAT-A---T--C-----A-----------------------C---...---------- 6945
31_BC.BR.04.04BR142 ------T--C---A--T--GGC--------------A-AC....................................TA--G-ACATAC-A-AGTACAGTT-G---T--AAC--C-GA--TA-AC--A--AA--------------------------...--T------- 6962
32_06A1.EE.01.EE0369 ------T------A--T--A-------------CT-A-CA.....................................................................AG-A-T-A---G--T-----A--------T-A-----G-------G--...-GA------- 7132
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ------T--C---A--GA-A------------A------C................................................-TA-G-AATGA--CC-TGGGA-GGT-T-A-A----T----TA-----------------G---------...---------- 6882
34_01B.TH.99.OUR2478P ------T------A-----A--T-----------------CCAGAAAAT................................................GG--CC-TGGAG-GGA-T-A--G---T----TA--T--------G-----G---------...---------- 6672
35_AD.AF.05.05AF095 ------T---G--A--T--GGC--------C-----C---AATATCACTGACATAGGA.................................--GCCAAAT-GC-CA-A-AGCAC--A------T--A--T-----------------G---------...--T------- 6669
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------T--C---A--T--GGC-----------C------GGGTATAACAATAGC....................................A-C-T-A---GGTTA-A-A-CACG-A------T--A-TT-----G--T-A------G---------...--G------- 6703
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--------C---A--T--GGC-----C--------A---AACACTACTACCAGC....................................ACGCA-ATTCCA--T-GGACTAC-GA--GG-AT--A--T-----T-----------G------G-C...--T------- 6688
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------C---A--T--A-----------.....................................................................G-C-CAG--TCCAAT-A--GT--C-----T--------TC--------------G--...---------- 6881
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------C---A--T--A-T---------........................................................................G----GAT---C-A--G---T--A-TT--------T-A-----G-------G--...---------- 6950
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------C---A--T--GG-T-----...............................................................--TAATAAC-CAGGG-----CACT-A------T-----T--------T-A------------AG--...--T------- 6997
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------C---A-----G-----------GAC--AGAA.....................................................................TCCAAT-ACACT-TC--T--T--------TC-----------------...---------- 6998
43_02G.SA.03.J11223 ------T-----CA--T--AG-------..................................................................--ACTGTT---TGMATC---GTC---T-ATC----AA-------Y--G------------G-G...-GA------- 6989
N.CM.95.YBF30 ------T-----CA-TT-CA--T-A------GAGGAA-TA...............................................................CTT-AC--GAC-G----GC-T--T--T--G--T--T-------G---G---G--...--TT-----A 7054
N.CM.97.YBF106 ------T--C--CA-TT-CAG-T-A------GAG-GCGA-..................................................................-ACA-GACT-A-A-G--T--T-TT--G--C--T---------------G--...R-TT-----A 7015
N.CM.02.DJO0131 -A----T------A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-............................................................----CA-A--GGACT-A--GG--T--T--T--G--C--T-------G-------G--...--TT-----A 6939
N.CM.04.04CM_1015_04 ----CTT-----CA-TT-CAG-T-A---.....................................................................GATG-G---GGGACT-T--A--GG--T--T-TT--G--C--T---------------G--...--TT-----A 6923
O.BE.87.ANT70 C--T--T-----CA--G-TA-GA--------TA---C-TTTCATGTAACGGAACCACCTGTAGT..............................-TTAGT...--TGT-AGTCA-G--A---ATGG---T--A--T----A-C-G-G---GG-GG--...-GGTCA---A 7544
O.CM.x.BCF06 C--T--T---G-CA--T-T-GG--------CTA-----TTAAGTGTAATGGTTCCCAATGTAAT........................GAGACCAATAA--C-C-G--AA-TAA--C-C-GGAT-CT-TAA-A--T----AG----G---GG-AG--...-GATCA---A 7606
O.CM.91.MVP5180 C--T--T-----CA--T-TGGGA-------CTA-----TTATCAACTGTACAAAGTCCGGATGCCAG........................--GATCAA-GGG-G--A---GACC-A-A-A-ATGGT--TA-A--T----AGT---G---GC-AG--...-GATCA---A 7561
O.CM.96.96CMA102 C--T--T-----CA--T-TGGGA-A------TA--AC-TTACATGCTTAGGAACCACCTGCACT.....................GAC-A-AGCACTAAT--C-CT-ACAGCATT-A--GT--T-G--TGA-A--T----A-T-G-----GG-GG--...-GGTCA---A 7028
O.CM.97.97CMABB447 C--T--T---G-CA---GTA-GA--------TA---C-TTAATTGTAACAAGACCAAATGTAAT...........................A-TA-TAA-----GT--CC-TAAT-ACACT-TG-CA--AA-A--T--------------GG-AG--...-GGTCA---A 7000
O.CM.98.98CMA104 C--T--T-----CA--T-GGGGA--------TA---C-TTACATGTAACAAAACCAACTGCACT..............................AACAAT-GG-CT...--TAAT--CACT-ATGA---AA-A--T----AGT-G-G---GG-AG-G...-GGTCA---A 7006
O.CM.99.99CMU4122 ------T-----CA----C--GA--------TA---C-TCTCATGTAACGGAACCAGCTGTACT.....................-A--ACC--A-TAAC-G-G-K-ACA-GAATG-CACATTG-CAGAGA-A--T----AG--------GG-AG--...-GGTCA---A 7008
O.FR.92.VAU C--T--T-----CA---AT--G---------CA---C-TTTCCTGCAAGAAGAATATGACCTAT...............-ACAA--TC-A-TGTACTAAT-T--G--A-A-TA-C-A--G---TCAGG-AA-A--T-----GT-G-G----G-AG--...-GGGAC---A 7104
DO.FR.08.RBF208 ---------CG--A--T--A-----------G-G--A---..........................................AAT-A-GGAAC-T--GA-----G---ATGGAAT-A-ACTGAT--A---A-------T----------W-------...---------- 6960
O.SN.99.99SE_MP1299 C-----T-----CA--T-TA-GA--------TA---C-TTTCATGTATAGGAACCAACTGTACT..............................A-TAACC-A--T-GCAGCAAC---A-TGAC-CTCGGA-ATAT-----G--------GG-GG--...-GGTCA---A 7591
O.US.x.I_2478B C--T-----C--CA--T-T--GA--------CA--AC-TTAGCTGTACCGGAACCACCTGTAGT............TA---CG-A-TCCTCT-TAATCAT-CCTTT-GCC--AAT-CCACT-GC-CT-AGA-A--T------T-G-GG--GG-AG--...-GGTCA---A 7642
O.US.97.97US08692A C--T-----C--CA--T-T--GA--------TA--TC-TTAACTGTACCGGAACCACCTGTAAT............TA---CAAA-AC-TCC--AAT-AT-CCTTT-GCC--AAT-CCACT-GC-CT-AGA-A--T------T-G-GG--GG-AG--...-GGTCA---A 7031
O.US.99.99USTWLA C--T--T-----CA---AT---A--------TA---A-TCGAATGTAATAACTCCAACTGTAGG........................-T-C-GAATGAC-----T---T-T-A--ACAGT----GA--AA-ATAT---C-GT-G-G---GG-AG--...-GGTCA---A 7015
P.FR.09.RBF168 C--T--T-----CA-C-GTACC---------TA--GC-ATACTTGTAATACCTCG..............................G--G-ATGTACAGGT--AC----A-GT-AG-ACATG-----A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T...--TTCA---A 7578
CPZ.CD.90.ANT C--T--T---G--AT-----CTTG---C---GCC--A-AC.........................................................A-GGGA---CTCATCAC--AC-GAG-CC---TAGCA-AT--------T--G--G--AG-T...--TCAT---G 6941
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 C------------A---GTG-GA-CA-C----TC---AA-...............................................................-TA-ACA--ACTGAGA-T-TG-CA-TAA----T--T-------G------AG-G...--TTCC---A 6985
CPZ.GA.88.GAB1 ------T------A-T-GC---A-A----C-GAC-ACATT........................................................................AC--A--G--TT--A-TA--G-----------T-G---G--AG-T...-GTTCA---A 7525
CPZ.TZ.00.TAN1 C--T---------CTC---A-TTG-AC----......................................................-CCTGGAC--CTAAT-GA-C--A-A-TACTCA--GT--TC-TGTTGCA---------C-G-GG--G--AG--...--TCAT---G 7129
CPZ.US.85.US_Marilyn ---T--T------A---TT-CC--A-----C-TG--C-AC...............................................................----A-ACC-AC-ACAC---T-----A--TAAG--T-------G-------G--...--TCA----A 7502
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B.FR.83.HXB2 AG...AAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGA......TGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT....................................AATAGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGA 7631
Env Q__.__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__.__.__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__N__N__E__S__E__I__F__R_
A.CD.02.02CD_KTB035 --...-G-----T-C--C--------AA---------AGAA---TT---A-T-......----A-----C--------CA--AT----G----C----------....................................GG---G--T--CAGTAA-----C------- 7630
A.SN.01.DDJ369 -A...-G-------C----------------------TCAA---GT---A-A-......---GT------C---------A-A--GC-------------G--G....................................--CCTT--T-GCTCA-TT----CG------ 6853
A1.AU.03.PS1044_Day0 --...-C-CC----C----------------------AC-A---GC---A--G......---GA------C--------A--AA-------------------GAAT.................................G---A--CA-GCACAAAT--A-C------- 6869
A1.CY.06.CY171 --...-G---GA--CT----CAA-CA---------C--CC----GTT--AG-GATTGAA--AGAC----CC-G----......---C---------C---A---GGAAGT..............................GGA-AT--T-GCA-CAAT----C------- 6890
A1.GE.99.99GEMZ011 --...-G-------C-------------------T----AA---A-T--A--G......---GA------C--------A--A---C---T------------AGGT.................................GGA-CT--T-GCAGCAAT----C------- 6806
A1.IT.02.60000 --...-G-------C-------A-----T-----T--TGCA---R----AGAG......---RA------C--------A-----------------------AGGT.................................GGA-AT-GT-GCATCAAT----C------- 7651
A1.KE.02.ML1990 --...-G-A-----C-----------AA----------CAA---A----A-AG......---GA------C--------A--AT-G-----------------AGAAAAT...........................AGAG-A-AT--TG-CAGTAGT--A--------- 6960
A1.RU.08.PokA1Ru --...-G-------C-------------------T---------ATT--A-AG......---GA------C--------AT-AA--C----------------A....................................G---AT-GT-GCAGCAAT----C------- 7137
A1.RW.93.93RW037A --...-GG-C----C-------A---------------GAA---GT---A--G......---AGC-----C--------A--A--------------------G....................................GT--A---T-CA-TCAAT--A-C------- 7612
A1.SE.95.SE8538 --...-G--C------------A---------------CCA---AT---A-AG......---GT------C-----------AA-------------------G....................................-G--AT----G-ACAAAT--A-C------- 6848
A1.TZ.01.A341 --...-G-------C----------------------TGAA---GT---A---......---GA------C--------A--AA--C-------------C--G....................................----AT----G--CAAAT--A-C---T--- 6805
A1.UA.01.01UADN139 --...-G-------C-------------------T-----A---A-T--A--T......---GT------C--------A--A---C----------------A.......................................-CT--T-GCAGCA-T----C------- 6824
A1.UG.99.99UGA07072 --...-G-------C-------A---------------CAA---GTG--A-AG......---GA------C--------A--AA-------------------G....................................GG--AT------ACAAAT--A-C------- 6837
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --...-G-------C-G--G------------------CCA---G----A--G......---GA------C--------A--AA-C-----------C--G--GCTTGAG..............................CT--A---T-CGA-TAAT----C------G 7086
A2.CD.97.97CDKTB48 --...-G------CCG---------------------TGCA---GT---A-AG......---A-------C--------AA--A----G--------C-----G.......................................-AG----G-ATTAAT----C------- 6941
A2.CY.94.94CY017_41 --...-G--------G---------------------TGCA---AT---A-AG......---A-------C--------AA-AA----G---------------.......................................-A---TGGGACTAAT----C------- 7003
B.AR.04.04AR143170 --...G--------------------------------GAA-----------C......--------------------A--------------------GA--....................................-GC-A-----G------A--A--A------ 6804
B.AU.04.PS1038_Day174 --...--G--------------------------------A----------AR......--C------------------------------------------ARCRAG..............................----AG-C------CA------C---Y--- 6838
B.BO.99.BOL0122 --...G----------------------------T-----A----------A-......--------------------------------------------G....................................G---AT----GAAGCA------C---T--- 6829
B.BR.05.BREPM1081 --...G-----------T----------------------A---G------A-......------------------------A--------------------....................................--C--T-C--GCACCATT----C------- 7071
B.CA.97.CANB3FULL --...GG---------C-----------------------C------------......---------------------------------------------....................................-T--A-----G-ACCAAT----C-----A- 6904
B.CN.05.05CNHB_hp3 --...G-------G--------A--------------TGCA----C-----AT......-----------A---------T-A--------------------G....................................-T--AT--G-C---CA------C------- 7644
B.CO.01.PCM001 --...-G---------------------------------A---GT---A---......---GT------C--C--------A--------------------GAAC.................................--CGAT-CT--CA-CAAT----C------- 6814
B.CU.99.Cu19 --...G---------------------------------AA-----------C......---------------------------------------------AAT.................................--CG-G-C----A-CA------C------- 7195
B.CY.06.CY165 --...G----------------------------------A---GT------C......-----------------C---T-------------------G--GGGTAATAACAAT..................GGGACCG---ATG------G-A------C------- 6901
B.DE.86.D31 --...G-----------------------------------------------......---------------------------------------------AAA.................................----AGG----C---A------C------- 7155
B.DK.04.PMVL_012 --...G---------------------------------------T-----A-......-----------------------AA--A-------G---------ACT.................................---GAA-CA-G----A-A--A-C-----R- 7006
B.DO.05.05DO_160884 -A...G----------------------------------G---T-T----AC......-----------C-------------------T---------G---....................................-T--AT--T-CA-GCAAT----C---T--- 6799
B.EC.89.EC003 --...G-------------------------------T--A------------......--CAT---------------A------------------------GCT.................................--CCAG-C-----G-A----A--------- 6751
B.ES.07.X2231 --...G---------------------------------AG------------......--C---------------------A--------------------GTT.................................G---A--G--GCACCAAT----C------- 7072
B.FR.92.92FR_BX08 --...G--------------------------------G-A----------A-......----TG-----C--C---------T--------------------AGTGAT..............................--C--T-GT-G--G-AAA------------ 6799
B.GA.88.OYI --...G-----------------------------------------------......-----------G---------------------------------AAG.................................--C-C--CG--C-G-AT---A--------- 7167
B.GB.86.GB8_46R --...G---------------------------------CA------------......---G-----C-------------A-----------------A---AGGGAG..............................--C-AT-C---C---A------C------- 7619
B.GE.03.03GEMZ004 -A...G----------------------------A----AA----------A-......---GT---------------AA-AA--C-----------------GAT.................................---GAG-CT-GA-GCAAT----CT------ 6829
B.HT.05.05HT_129389 --...GG---------------------------------C----C---A---......---GA----------------------------------------GACCAG...........................AACGGG-CGG--GC-ACCAAT----C---T--- 6855
B.IN.x.11807 --...-C---------------------------------A------------......-----------------G---------------------------....................................---CC---T-CCAC-GAA----G------- 6971
B.JM.05.05JM_KJ108 --...G-------C-------------------------AA----T-------......----T----------------------------------------....................................----AT-GTG---CTAAT----C------- 6829
B.JP.05.DR6538 --...-C---------------------------------C---T-C----A-......---A----------------A--------G--------------AAAG.................................GGA-AT----CG--CA-G---G-------- 7667
B.KR.04.04KMH5 --...G----------------------------------C------------......------------------------T-G--------------G--GAATACT...........................AATG-G-CTGGG----G-A-T----C------- 7596
B.MM.99.mSTD101 --...G---------G----------------------GCA----------AG......---------------------T----G------------------....................................----AG-C---CCCCA-------------- 7047
B.NL.00.671_00T36 --...G-------------------------------TGCA-----------C......-----------C--C--------------------G---------GGT.................................GG-GAG------AGCA----------T--- 7192
B.RU.04.04RU128005 --...G---------------------------------AA----------A-......--C--------------------A---------------------....................................-G--A--G--CCA-CAA-----C------- 7103
B.TH.00.00TH_C3198 --...G--------------------------------GCA---A-C--C--C......---------------------T-AA--------T-G---------AATAAGAAC.....................GGGAAC--G-C--C------TA-A----C---T--- 6829
B.TT.01.01TT_CRC50069 --...GC------C-----------------------T--A----C-----C-......---GT------C--C----------------T-------------AGAAAC..............................G-G-ATG-----A-CA-T------------ 6859
B.TW.94.TWCYS --...-G---------------------T---------GAA----T-----A-......------------------------A-G--------------G---....................................-CA-ATG---G----GT----G-------- 7602
B.UA.01.01UAKV167 --...G----------------A-----------------C----T-------......---------------------A-A------GT-------------....................................----AT-GT-G-A-CAA-----CT------ 6895
B.US.07.CR0027M --...G---------------------------------AA---AT------C......---AG-------------------A--------------------.......................................--T--T--CACAAA-----C------- 6939
B.UY.01.01UYTRA1179 --...G--------------------------------CAA----G------C......-----------A---------A-----------------------AAAGGG...........................AACG-G-CA-GG--C--TA------C------- 6874
B.YE.02.02YE507 -A...G-------------------------------TGCA---A-------C......---------------------A-A-----------G---------AAC.................................G-G-A-C-G-CCACCC-----G-------- 6862
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --...G-----------------------------G--GAA--G---------......------------------------A-C------------------ATT.................................----A--CA-----TAAT----C------- 7050
C.AR.01.ARG4006 -A...G-G------CG---------------------T--A---ATG--A-C-......---AG---------C-----AA-A---C-G---C-T-----A--CACA.................................---G---CA---A-CA-A-----A-----G 6819
C.BR.04.04BR013 --...G--------C--------------------G-T-AG---ATG--A-C-......---AG---------C-----AT-A-----G---C-G-----A--CTCT.................................--C-C--CG---A-CA-A--A-CA-----G 7122
C.BW.00.00BW07621 --...GGG-----------------------G-----TGCA---A-C--A-T-......---AA------C--------A--A-----G---C-T-----A---....................................G-AG-TG-A---ACAA-A----CA-----G 6963
C.CN.98.YNRL9840 --...G-G------CG---------------------TGCA---A----A-C-......---AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--AACAGAGAAT........................AAT-CAGAG-CA---A-TA-A----CA------ 6832
C.CY.05.CY040 --...C-G------CGG--------------------TCCA---G-C--A-C-......---AA---------C-----A--A-----G---C-T-----A---GAGGGAGGA........................AATG-G-C--GA-----CA-A--A-CA------ 6871
C.ES.07.X2118_2 --...G-G------CG---G-----C--T--------TGCA---A-C--A-C-......---AAG----CC--C-----AT-A-----GGTGC-T-----A--A....................................C-AG-A-----CTCAAAT----CA---R-- 7016
C.ET.02.02ET_288 --...G-G------CG---------------------T-AA---AT---A-C-......---AG---------C-----AT-AT--C-G---C-T-----G--GATG.................................--C-A--CA--CA-CA-A----CA------ 6839
C.GE.03.03GEMZ033 --...G-G------CG---------------------TGCA---T-C--A-C-......---AAT--------C-----A--A--C--G---C-T-----A--CAAT.................................GG---T-GT---TGCA-A----CA------ 6838
C.IL.98.98IS002 --...G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C-......---AA----G----C-----A------C-G-T-C-T-----A--CATAAAT..............................---GA--CA--C---A-A----CA------ 6962
C.IN.03.D24 --...G-G--G--GCG------A--------------TGCA---A-C--A-C-......---AA---C-----C-----AT-A-----GGT-C-------A--AAAT.................................-C-GAGTCA---A-TA-A--A--A------ 7696
C.KE.00.KER2010 --...--G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C-......---A-------A--C-----A--AT----GCA-C-T-----A--G....................................--C--T-CA---A-AA-T----CA-----G 6820
C.MM.99.mIDU101_3 --...G-G------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C-......---AA------C--C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A.............................................----GTA-AC---CA------ 6993
C.MW.93.93MW_965 --...GGG------CG---------------------TGCA---A-C--A-C-......---AA---G-----C-----A--A---C-G---C-T-----A--A.......................................GAA--T---AG-A-T----CA------ 6806
C.SN.90.90SE_364 --...GG-------CG------A--------------TGCA---A-C--A-C-......---AA---------C-----A--A---C-G---C-T-----A--A....................................-CACTT--T-----TA-A----AA------ 6776
C.SO.89.89SM_145 --...G-G------C----------------------T-AA---A-C--A-C-......---A----------C-----A--A-----GCTGC-T-----A--AAATGATCCAAAA..................AGAACTG-AGAGC-A---A-CA-A----GA------ 6857
C.TZ.02.CO178 --...--G------CG---------------------AGCA---A-C--A-C-......---AAC----GC--------A--A-----G---T-G-----A--CAGTAGT...........................AAAG-A-CA-G---CACCA-A----CA------ 6835
C.US.98.98US_MSC3018 --...--G------CG------------T--------TGAA---A-T--A-C-......---AA---------C-----A--AT----G---C-T-----A--CCTG.................................TTAGAT--T-G-AGCA-A----CA------ 6754
C.UY.01.TRA3011 -A...GGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C-......---AGG--------C-----AT-A---C-G---C-G-----A--A....................................G-CG-G--TGGCACAA-A----CA------ 6811
C.YE.02.02YE511 --...GGG------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C-......---A-------C--C-----A--A-----G---C-T-----A--A....................................GGA-AAG----C-----A----CA------ 6823
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --...G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C-......---AAT----C---C-----A--A---------C-T-----A--AAAC.................................-TC-CG--T--CACAGAG-----A--T--- 7007
C.ZM.02.02ZM108 --...G-G------CG---------------------TGCA--GA----A-C-......---G----------C-----A--A-----G---C-T-----A--AGTATCAAAT........................AAG-CAGATGCA---A--A-A----CA------ 7668
D.CD.83.ELI GCAGG---.........-----A-----------T---GAAA--A-C---CT-......-----------------------A-----G---------------....................................-TA-AT--T-G-ACTAA-----C---T--- 7167
D.CM.01.01CM_0009BBY --...G--------------------------------GCA----------A-......---A-------------------AT----G---------------AATAATAATTCT..................GGTAAT---TCTGGA---TCTA-A-----------G 6856
D.CY.06.CY163 --...GG---G---GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG......---AA-------------ATTACAGGGC-G---------------....................................----AT-GT---TGTAAT----C------G 6841
D.KE.97.ML415_2 --...GG--------T---------------------TGCA---AT---C-A-......--------------------A--AT-G------------------GCA.................................G---AT-GT-G-C--AAT----C------- 7103
D.KR.04.04KBH8 -A...G---------G---------------------TGAA---GT---C-A-......-----------C-----------AA----G-------------CA.......................................-AT--T---AC-AAT----CT------ 7544
D.SN.x.SE365 --...-G------------------------------TGAG---GTG--C--C......-----------------------A-----GCT------------GATACAT..............................----CT-G-------A------C------- 7629
D.TD.99.MN011 --...GG-------------------------------GCA----------A-......-----------------------A-----G---------------.......................................-AA--TGC-TCTAAT----C------- 6821
D.TZ.01.A280 --...GG-------------------------------GCA----T---C---......---A----------------A--AT--C-----------------AAT.................................GTA-AT--T-G-AGAGAG------------ 6819
D.UG.99.99UGK09958 --...GG------C-----------------------TGAA----T---CCA-......--------------------A--AT----G---------------GCA.................................-C--ATG-T-G-C--AGT----C---T--- 6790
D.YE.02.02YE516 --...GG--------G----------------------GCA---AT-----A-......-----------------------A-----G---------------AGT.................................--C-AT-CT--CAGTA-T----C------- 6811
D.ZA.90.R1 --...GG------------------------------AGAA----T-------......-----------------------AA----G-----G---------GAT.................................-----T-GTTC-C-CAAT----C------- 6985
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --...GG-------C--------------G----T--TGCA---A-C----CC......---AAC--------------C--A-----G---------------AAT.................................G-GG-T--T--AACAA-T------------ 6688
F1.AR.02.ARE933 --...G--------CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC......---GGT--------------T--A-----G---------------ACTGGGAATTGC...............ACTGATGGTGG--CTGGG---TGCA-T----C------- 6901
F1.BE.93.VI850 --...GG-------CG----------A--T-------TGCA---A-C----CC......---AAC--------------TT-A-----G---------------.......................................-ATG-G-G-A-CATT----C------- 6908
F1.BR.07.07BR844 G-...G---A----CG-----C------------T-CTGA----A-C----CC......---AGT--G-----------TT-A----GG-------G-------AAT.................................GG--AT--T-G-ATTAAT----C------- 7397
F1.ES.x.P1146 --...GG-------C-----------A--G-C-----TGCA---A-C----C-......---AAC--------------CT-A--CA-----------------CAGGAG..............................GGGC-T--TG--ACTGAA--A--A------ 6938
F1.FI.93.FIN9363 --...G--------CG-------------G-------TGCA---A-C----CC......---AAC--------------T--------G---------------CAG.................................-G--AT--T-G---T--T----C------- 6927
F1.FR.96.96FR_MP411 --...GG-------C-----------T--G-------TGCA----GC----AC......---AAC----C---------C--A---------------------CAGAGT..............................---GAT-CT---AG-A-T----CT------ 6798
F1.JP.04.DR6082 --...G-----------------------G-------TGCA---AGC----CC......---AAC----C---------CT-A-----G---------------AATAATGCT........................AAT--G-CTG-A---CG-A-T--A-C------- 7615
F1.RO.96.BCI_R07 --...GG------CC--------------G-------TGCA---AGC----CC......---AAC--------------CT-A-----G---------------.......................................CAG--T------A-T----C------- 7685
F1.RU.08.D88_845 --...GG-------CG-------------G-------TGCA---A-----GTC......---AAC--M-GY--------T--A-----G-----G---------GRT.................................---GAT-CT-GGACTAAT----C------- 7117
F2.CM.97.CM53657 -A...-G-------CG-------------G-------TGC----------CAG......---AAC----GC--C-----T--AA----G--------------G....................................--A-AT--T-CCA-TAAT--C-C-C----- 6796
G.BE.96.DRCBL --...-G---G---C----------------------TGCA---A-C----C-......---AG------C--------A--AA-------------------G....................................G---A---T-GCACTAGT------------ 7570
G.CM.04.178_15 --...----GG---C----------------------TGCA---A-C----C-......---CAG-----C-----------AT-------------------G.......................................--T--T---AC-A-T----C------- 7152
G.CU.99.Cu74 --...-G-------C-----------------------GCA---A-C----C-......---GT------C--------A--AT-------------------AACT.................................----AT-CT---AGAA-T---G-------- 7250
G.ES.05.P962 --...-G---G--GC----------------------TGCA---G------C-......---AGT-----C-----------AT-------------------GTCTAAT..............................---GAT-CT----GAAAT--A-C------- 7117
G.GH.03.03GH175G --...-G---G---C-----------------------GAA---G--------......---GAC----CA--------A--AA-------------------GAACAGT..............................--C-AT-CT---A-TA-A----C------- 7677
G.KE.93.HH8793_12_1 --...-G---G--GC-----------T-----------GCAA--A-C----C-......---AA------C--------A--A--------------------AAATGCT..............................--C-ATGCA-G----A-T----C------- 7001
G.NG.01.01NGPL0669 --...-G-------C----------------------TGCA---G-C----C-......---AG------------------A------GTG-----------C.......................................-TA--T-GCACAAAT--A-C------- 6824
G.PT.x.PT2695 --...-G---G---C-----------------------GAA---A-C----C-......---ATG--------------A--A--------------------AGAAAAT..............................---G-T-CA------A-T-----T------ 7642
G.SE.93.SE6165 --...-GG--G---C-----------------------GCA---A-C---GA-......---AAC----GC--------A--AA-------------------GAATAATAAC........................AAT-CA-AT-CA-G----AGT------------ 7049
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V5 loop start
B.FR.83.HXB2 AG...AAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGA......TGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGT....................................AATAGCAACAATGAGTCCGAGATCTTCAGA 7631
Env Q__.__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__.__.__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__N__N__E__S__E__I__F__R_
H.BE.93.VI991 --...-G-------C-------------------------A---A-C--C-C-......---AT---------------A--AA----G---TTT--CC-G..........................................-AT--T-CAA-TAAT-TT-C------- 7030
H.BE.93.VI997 --...-G-------C-------------T--------T-AA---AGC----C-......---GT---------------AT-AA-CC-G--TTAT--C-AA-A-....................................--GG-A--T-----TAAT-TT-C------- 6945
H.CF.90.056 --...-G-------CG----------------------CAA---A-C----TG......---GT---------------A--AA----G----TT--C-AG---....................................--CGCGTCTGCA--AAATT-T-C------- 6950
H.GB.00.00GBAC4001 --...-G-------C-----------------------CAA---A-T----C-......---GT---------------AT-AA----G---CTT--CA-GTA-....................................GTAGAT--TGG-ACCAAT-TT-C-C----- 7139
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --...-G-------C-------A---------------GCA---A-C--C-C-......--CA-----------------T-A-----G---C-T-----G--AAATACC..............................--GGAG-GT---AGTAGT----C------- 6831
J.SE.93.SE9280_7887 -A...-GGAC----C-------C--------------TGCA---A-C----CG......--CA----------------AT-A-----G---C-T-----A--AAACAGGGGG........................AATGGC--TG-G----GCA-T----C------- 6938
J.SE.94.SE9173_7022 -A...-G-AC----C-------A---------------GCA---A-C----C-......--CAA---------------AT-AT----G---C-T-----A--A...........................AACAGGAATGGC--TG-G----GCA-T----C------- 6945
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --...-----G--GC-------A-------------C-GCA---A-C----CC......---AG---------------AA--A----G---------------AATGAC..............................----AT-CT-GGACTGAG----C------- 6814
K.CM.96.96CM_MP535 --...-----G-----------A--------------TGCA---AGT----AC......---AGC--------------AA--A----G---------------.......................................-AT--T-C-C-TAAT----C------- 6791
01_AE.CF.90.90CF11697 --...G----------------------T-------------A-GC-G---AT......---GT---------------AA-AA--------------------..........................................--TGCGACTAAT----C------- 7583
01_AE.CN.07.07JSWX045 --...GG-------C-------------T---------------AT-----AT......---AT---------------AA-A---------------------.......................................--T--T-CAACTAA------------- 6803
01_AE.HK.04.HK001 --...G--AC------------------T-----------G---AGC---CAG......---GT---------------AA-A-----G---------------AATAAT..............................---G-GTCT--C---A------C---T--- 6989
01_AE.JP.x.DR0492 --...GG-------C-------------T---------------AG-----AT......---GT---------------AA-A-----G---------------....................................GC--AT--TGCGACTAA-----C---T--- 7651
01_AE.TH.04.BKM --...G--AC----C-------------T---------------AC-----AT......---GT---------------A--A-----G--------------AGGTAAT..............................---GA-TCG-G-C--AA-----C------G 7619
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --...G---C----C-------------T---------------AGT----AT......---GT---------------AA-A-----G---------------GCT.................................GC---T--G-----TA-A------------ 6827
01_AE.VN.98.98VNND15 -A...-G-------C-------------T---------------AG-----AT......---GT---------------AA-A-----G---------------ACTAATAGCAGG...............ACTAACGAG-C--A-G-G-C-A-CGAG------------ 6898
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --...-G-------C----------------------T--A---AT---A-A-......---GA------C-----------AT----------------A--A.......................................-AT--T-G-ACAAAT----CA-----G 6827
02_AG.CY.05.CY048 --...-G-------C-----------------------CAA---AT---A-AG......---GA------C--------A--A-----------G-----A---....................................----AT--TGCAAGTAAT--A-CT------ 6829
02_AG.ES.06.P1261 --...-G-------C----------------------TCCA---GT---A--G......---GAG-----C--------A--A---C-------------A--A.......................................-ATG-T---ACAAAT----CT--T--G 7067
02_AG.FR.91.DJ263 --...---------CT----------------------TCA---G----A--G......---AA------C--------A--A---C-------------A--G....................................-G--AT--T-G-ACAAAT----C------G 7006
02_AG.GH.03.03GH181AG --...-G-------C-------A-----------------A---G----A--G......---GAT-----C--------A--AA----------------A--GAATAAT...........................AGTG-G--TGCA----GAA-T--A--T-----G 7672
02_AG.LR.x.POC44951 --...--------GC------------------------AA---ATC--A--G......---GAT-----C-----T--AT-A-----------------A--G....................................----AT--T-G-ACAA-T----C------- 7602
02_AG.NG.01.PL0710 --...---------C-------A---------------CAA---AT---A--G......---GAT-----C--------A--A-----------------A--G....................................-T-GAG--TGCA--TAAT----C------G 6782
02_AG.SE.94.SE7812 --...---------C-----------------------CCA---G----A--G......---GA------C--------A--A-----------------A--G....................................---GAT--T---A-TA-A----C------G 7018
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --...---------C-------A---------------GAA---GT---A--G......---GAT-----C--------AA-A-----------------A--G....................................G---AT-CT----GTGAT----CT-----G 6833
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --...-G-------C-----------------------CAA---G----A--G......---GA------C-----T--A--A-----------------A--GGAT.................................-C---TG-T---AGTA------C------G 6827
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --...---------C-------------------T---CCA---GT---A--G......---AAT-----C--------AA-A-----------------A--G.......................................-TT----G-ACAAAT----C------- 6821
03_AB.RU.97.KAL153_2 --...G---------------G----------------GCA------------......--------------------A------------------------....................................--CCAG-G-----TTA-------T--T--- 6808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --...G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC......--CAGC---G----------AA-AA----G---------------..........................................-CT---A-TA-T------------ 7001
05_DF.BE.x.VI1310 --...GG-------C--------------G-------TGCA---A-C---GCC......---AAC----C----------A-A-----GG-------------AAATGGT...........................AATG-----TC---C--CA-A-----A------ 7037
06_cpx.AU.96.BFP90 --...-G---G---C----------------------TGCA---A-C----C-......---GT------C--------AA-AA----------------G.......................................----ATG-G----TCAGT--A-C------- 7679
07_BC.CN.98.98CN009 --...G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C-......---AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A....................................-CAGAG-CA-----TA-A----CA------ 6953
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --...G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C-......---AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--AAGA.................................-CAGAGCCA---A-TA-A-----A------ 6810
09_cpx.GH.96.96GH2911 --...-G-------C-----------------------CCA---G----A--G......---AG------C--------A--AA-------------------G..........................................-GTG----CAAT----C------- 6803
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --...GG---------------A--------------TGCA----TG--C-AT......--------------------A--AG-G--G---------------GCG.................................----AT--T-G-C--AAT----C------- 6983
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --...-G-------C-----------------------CAA---A-G--A-TG......---AAC----CC--------A--A--------------------G....................................--G-AT-G-TCAA--A-A----C------- 7030
12_BF.AR.99.ARMA159 --...G----G---CG-------------G-------TGAA---A-C----CC......---AAC--------------T--A-----G---------------CTT.................................---GAG-CT---C--A-T--A-C------- 7596
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --...-G-------C-----------------------CAA---AT---A--G......---GA------C--------A--A------T--------------GTG.................................GG--AT--T-GGACAAAT----CA------ 7053
14_BG.ES.00.X605 --...-----------------T-----------------C--G---------......--C----------------------------T-------------....................................GG----------ACTAA-----C---T--- 7075
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --...G---------G-----------------------AA------------......---------------------T-----------------------AAAAAT...........................GAG----C--CG---ACCA-------------- 7000
16_A2D.KR.97.97KR004 --...-G-------CG---------------------T-AC---AC---A-AG......---A----C--C--------AA--A----------------GAACAGT.................................GGGG----TGCAACCAAT----C------- 7000
17_BF.AR.99.ARMA038 --...G--------C--------------G-------TGCA---A-C---GTT......---AAC--------------T--A-----G---------------.................................CAGGGA-ATGGT-G--GAC-A--A--------- 6820
18_cpx.CU.99.CU76 --...-G-AC----C---------------------G---A---A-T----C-......-----------------------AA----G-----T--CCT-AT-....................................Y--CATKNT-CA---AAT-TT-C------- 6939
19_cpx.CU.99.CU7 --....--------C-----------------------CCA---GT---ACAG......---AA---T-----------A--A--------------------G................................................A-TAA-----C---T--- 6697
20_BG.CU.99.Cu103 --...-G-------C-----------------------GCA--GAGC----C-......---AT------C--------A--AT--A----------------GAAT.................................--C--T-CT---AG-A-T------------ 7065
21_A2D.KE.99.KER2003 -A...G--------------------------------GAA-----C----AC......-----------------------A-----G---------------ACA.................................----AT-CA-G-A-TATG------------ 6823
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --...-G--C----C-----------------------CCA---AC---A-CG......---RAG-----C--------A--A-----G-----G--------G....................................G---AA--T-G--CAAAT----CT------ 6798
23_BG.CU.03.CB118 --...-G-------C-----------------------GCA---AGC----C-......---GT------C--------A--AA--A----------------G.......................................CCT----G-ASTAAT----C------- 7059
24_BG.CU.03.CB378 --...-G-------C-----------------------GAA---AGC------......---GA------C-----------AA--A----------------GACT.................................----AT--A---ACTA-T------------ 7074
25_cpx.CM.02.1918LE --...-G-------C-----------------------CAA---GT---A---......-----------C--------AT--A--C-G-------------CA....................................----CAGCT---A-CA-T--A--A------ 6830
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A...G--------C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG......---AT---------------AT-AA----G-----------G--G....................................--AGAT--G-----TA-T------------ 7619
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --...-G-AC----C-------A-----------T--T--A---AT----CAG......---GA----------------A-A-----G---------A-G..........................................CAT--TC--ACTAAT----C------- 7630
28_BF.BR.99.BREPM12609 --...G-------------C------------------GAA------------......--------------------------------------------GTCTAAT..............................--CGAG-C---CAT-A------C------- 7029
29_BF.BR.01.BREPM16704 T-...GC--------------C--C-C-----------C-A--------A---......----------CA--C---CT---A----C-----AT---------AGTAAT..............................----C--CT--CAG-AA-----C------- 7076
31_BC.BR.04.04BR142 --...G-G-------G---------------------T-AA---GC---A-C-......---AT------C--C-----AT-AT--C-G---C-G-----A..........................................GA---G-----CA-A----CA-----G 7081
32_06A1.EE.01.EE0369 -A...-------C-CG---T-----------------TGCA---A-C----C-......---A-------C--------A--A-----------------GTC-....................................--GGAA-GT-----AA-T-----T-C---- 7257
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --...GG--C----C-------------T----------AG---AT-----AT......---GT---------------AA-A---------------------GCTAAT..............................---GCA-GT------A------C------- 7013
34_01B.TH.99.OUR2478P --...GG-------C-------------T---------------AC-----AT......---AT---------------AA-A--G--G---------------....................................-----T-CT-C---TA-A----C------- 6797
35_AD.AF.05.05AF095 --...-G-AC----C-------A---------------C-A---G----C--G......---GT------C--------A--AT-G--G---------------ACT.................................----A--GT-G-CT-AAT----C------- 6797
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --...-G-------C-----------------------GCA---AGG--A--G......---GAG--------------A--A-----G--------------G....................................--A-AT----G-ACAAAT----CT------ 6828
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --...-G-------C-----------------------CCA---GT---A--G......---GAG--C--C--------A--AA-G-----------------G....................................-T--A---A-CA--TAAT----C------- 6813
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --...G----G---CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC......---AG---------------T--A-----G---------------CAGAAAAATAAT...............GGAAGTTGT-CAGAGGCA-C-TGTA-AC----------- 7027
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --...G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC......---AAC----C---------T--A-----G---------------AGTGGA...........................AGT---G-T-CT---C-AAAT----C------- 7084
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A...G--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC......---AAC----G---------A--A-----G---------------CAGAAT..............................---GAG-CT---A-TA-T----C------- 7128
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --...G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C----CC......--------------------T--A-----G---------------CTGGCT...........................AATC-G-CTGGA---C--AAT--C-C------- 7132
43_02G.SA.03.J11223 --...-G---G---C----------------------AGAA---AT-----C-......---AG------C-----------AT-------------------G....................................----TT--T-G-ACTAAT--C-C------- 7114
N.CM.95.YBF30 CA...-GG----------G---T-----A--A--A--TC-G---GTTC---AC......---A-C--C--------T--A---G-TC--GA-TATAG------G.......................................CCTG---CCA--GAAACA--AG-ATAT 7176
N.CM.97.YBF106 CA...-G-----K-----G---T-----A--A--A--TC-G---A-TC----C......---ARC--C-G---C--T--A---A-TC--GA-CATAG----.............................................G-A--C-GTAA-A---CAG-ATAT 7131
N.CM.02.DJO0131 CA...-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---A-TC---CC......---AAC--C-C------T--A---A-TC--GA-CATAG----................................................GGCAGTAAT-GC-CAG-ATAT 7052
N.CM.04.04CM_1015_04 CA...-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---A-T----CC......---AAC--C-G------T--A--AA-TC--GA-......................................................GTT-G--GAAATAGT-CAG-ATAT 7030
O.BE.87.ANT70 TA...-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C-......---ATG-----C--A--T--AA--A-CC--CA--TG---AACACATGG.................................--C----G---CA-CAAT-TA-CA--T--- 7672
O.CM.x.BCF06 TA...--G-G--AGTT--G-C-C-----A---------CCA--TG-TC-A-C-......---AA---C--C--A--T---A--A-T---CA-CT----ACACCCTAC.................................--CTC-TCATG---CAAT-TC-CA--T--- 7734
O.CM.91.MVP5180 T-...--G-G--AGTCGAG---C-----A---------CCC--CA-CT-A-C-......---CAT--C--C--A--T--AA--A-TC--CAGTT----CAACCA....................................TGG-ATTC--CA-GTGAAA-T-CAC-T--- 7686
O.CM.96.96CMA102 TA...--G-G---GTC--G-C-C----------------AA--TA-CC-A-C-......---AGG-----C--A--T---A--A-TC--CA--T----CARCCATGGGGC..............................-G--AT-T--CGA-TGA-AC--CA--T--- 7159
O.CM.97.97CMABB447 TA...-GG-G--AGTCG-G-C-C-----A--C-----T-AA--TA-TT-A-CC......--CAT------C--A--T--AA--A-TC--TT---G--C-AGCCA.......................................G-G--T--CAGCAGAC-C-C-C-T--G 7122
O.CM.98.98CMA104 TA...C-G-GG--GTC--G-C-C----------------AA--TACCC-A-C-......---ATG-----C--A--T---A--A-TC--GA--TG--AC-GTCATGGAACGGGAGTGCTACA......AAGGACATTAATGC--CATGG--CATTAAT-CT-CA------ 7161
O.CM.99.99CMU4122 TA...-GG-GR-AGTCG-G-C-C-----A----------AA--T-CTC-A-A-......---GAG-----C--A--T--AA--A-TC--CA--A-----AACCATGGAAC..............................--A-CA-----CACACA--CC-CA--T--- 7139
O.FR.92.VAU T-...-GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---A-CC-AGT-......--CAGG-----C--A--T--AA--A-TC--CA-TTG--CACGCCATGGAAT..............................--A-CAC-TCC-A-CAG-ACC-C-C-T--- 7235
DO.FR.08.RBF208 --...GG---------------A---------------GCA----------AC......---A----------N--------AA--C-G--------C------AWTAGTAAT........................GAT-G-CAT-GT---A--AAT----C------G 7097
O.SN.99.99SE_MP1299 TA...C-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--TA-CC-A-C-......--CAGC---CTC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCATGGAAC..............................-GC-C------CAGCAA--CC-CA--T--- 7722
O.US.x.I_2478B T-...-G--G----TCG-G-C-C-----A---------C-A--TA-CT-A-C-......---GG------A--A--T--AA--A-TC--GA--TG----AGCCATGGAAAGGGAACCAGAACAGCACAGACGGGAACCAG--C----CAG-CAG-AAAAGC--A--T--- 7803
O.US.97.97US08692A T-...-GG-G----TCG-G-CCC-----A---------C-A--TA-CT-A-C-......---GG------C--A--T--AA--A-TC--GA--TG----AGCCATGG.................................--CGAG-G-C-CAG-GAAAGC--A--T--- 7159
O.US.99.99USTWLA T-...-GG-G---GTC--GCC-C-----A-----T----AA--TAGTC-A-CC......--CAGT-----C--A--T--AT-AA-CC------------CACTAATAAAM...........................AGA-RCTC--G---CCCCAA-ATC-CA--T--- 7149
P.FR.09.RBF168 T-...-----G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG......--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC---......-CATCACCT...........................TAT---GC-----GCAGCAA-ACC-CT--A--C 7706
CPZ.CD.90.ANT GC...-T---TTC-----GC--T--CTTAG-C--T-GG--A--GA-TG--TCC......---A-T--C-GC--A--T--AA-TA-G--GGA-G-TC-A.............................................-TAT-T-----AA-T-TT-AAG-GTC- 7057
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T-...CGT-----G----G---T-T---A--A--A--T--A--TA-C----CC......--CA-T--T-----C-----TA-----C--GAG-T-C--AAGAACCGAGAAGATCAG..................GGAGAAG--CAGG-TC-GA-TAA-ACATA-G-TT-T 7128
CPZ.GA.88.GAB1 T-...-GG-------G--G---A-----A--C--A-----A---A-C--C-CT......--CAAT--T--C-----T--A--T--C-----TTC---CAC-CC-GTG.................................-C--A-----G--GTAA-CT--CA--T--- 7653
CPZ.TZ.00.TAN1 GT...-T---GTC-----GGG-T--CCTT--C--A-GG--G---AC-G-A-A-......---CAC-----C--C-----A--TA-CA-G---GC---A.............................................-AAG----CA-TAATAGTTATAC-CCC 7245
CPZ.US.85.US_Marilyn T-...-G-----------G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T......---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGTC..............................----A-G-T-G-AG-AATATA-CAG-G-TG 7633
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V5 loop end Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 CCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGA...AGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGAGCAGTGGGA...ATAGGAGCTTT 7777
Env _P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__.__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__V__G__.__I__G__A__L
A.CD.02.02CD_KTB035 -----G----------------------------------------GG------------C-----------------------------------------...--G------..................G-----------------A-T---...--G-------- 7776
A.SN.01.DDJ369 ------------A------A----------------------------------------------------C-----------------------------...---------..................G----------------G--C---...C-G------G- 6999
A1.AU.03.PS1044_Day0 -----------------------------------------------G-------------GG---------C-----A------------C----------...---------..................--------------------T---...---------G- 7015
A1.CY.06.CY171 ---AC-------A------A-A-----------------C-------G------------G-----------A-------------T----------G----...---------..................G-----------------A-T---...C-G------GC 7036
A1.GE.99.99GEMZ011 ---AT-------A--------------------------C-------G------------C-----------A-------------T---------------...---------..................G-----------------A-T---...C-G------GC 6952
A1.IT.02.60000 -----C-----------------------------------------G-----------------A------A----G--------T----G----------...---------..................G-----------------A-T---...C--------GC 7797
A1.KE.02.ML1990 --A----------------A---------------------G-----G------------------------C------------------G-----G----...---------..................GG------------------T---...---------G- 7106
A1.RU.08.PokA1Ru ----A---------C--A----------------A----C-------G------------G-----------A-------------T--TG------G----...---------..................------------------A-T---...C-G------GC 7283
A1.RW.93.93RW037A ------------A----------T---------------C--------------------------------C------------------G------A---...---------..................G-------------------T---...C-G------G- 7758
A1.SE.95.SE8538 -----------------------------------------------------------------------CC-----------------------------...---------..................G-----------------A-T---...---------G- 6994
A1.TZ.01.A341 -----------------A-----------------------------G------------------------C------------------G----------...---------..................G-------G-----------T---...---------G- 6951
A1.UA.01.01UADN139 ---AC----------------------------------C-------G------------G-----------A-------------T---------------...---------..................G-----------------A-AATTGGAC-G------GC 6973
A1.UG.99.99UGA07072 -----------------------------------------------G------------------------C-------------T----G----------...---------..................G-------------------T---...--G------G- 6983
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------------------------------------G--------C------A--------------C------------------G------A---...---------..................G-------------------T---...C-G------G- 7232
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------------------------------------------G------------------------C-----A----------AG------G----...---------..................--------------------T---...T-G------G- 7087
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------------------------------------------C--------C-------------T----G------A---...---------..................G-------------------T---...C-G------G- 7149
B.AR.04.04AR143170 --------------------------------------------------------------G-----G---------A-----------------------...---------..................------------------------ACG--G-----CA- 6953
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------------------------------------------------------------------------------------G----------...---------..................------------------------ACG---------A- 6987
B.BO.99.BOL0122 ------------A-------A----------------------------------------------------------------------G-----G----...---------..................--A---------------------ACG---------A- 6978
B.BR.05.BREPM1081 ------------A------A------------G-----------------------------------G---C-----A------------------G----...---------..................--A-----------G---------ACGT-T------A- 7220
B.CA.97.CANB3FULL -----------------------T--------------------C---------------C--G--------------------------------------...---------..................------------------------...---------G- 7050
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------------------A--------------------------------------G-------------------------------G----------...---------..................--A---------------------GCA--------GA- 7793
B.CO.01.PCM001 ------------A-C--------T------------------------------------------------------------------------------...---------..................--------------------AAC-...C--------A- 6960
B.CU.99.Cu19 ------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------..................--A---------------------ATGG--------A- 7344
B.CY.06.CY165 ---AC-------A------AA-----------------------------------G--GC--G-----------------------T--CT-----G----...---------..................------------------------...---------A- 7047
B.DE.86.D31 ------------A-----------------------------------------------------------------------------------------...---------..................------------------------CTGC-G------G- 7304
B.DK.04.PMVL_012 ---AT-------A------A---T--------------------------------------------M---------A-----------C-----------...---------..................---------------......---...C------T-GC 7146
B.DO.05.05DO_160884 --------G---A------A-----------------------------------------G----------------------------------------...---------..................------------------------...---------G- 6945
B.EC.89.EC003 ----C---G------------------------------C----------------------------------------------------------A---...---------..................-----------------------G...T--------G- 6897
B.ES.07.X2231 ------------------------------------------------------------G--C--A-----------A------------G----------...---------..................--A-----G---------------...---------A- 7218
B.FR.92.92FR_BX08 --------G--------------------------------------------G------------------------A-----------------------...---------..................------------------------...--------CA- 6945
B.GA.88.OYI ----C---------C----------------------------------------------------------------------------------G----...---------..................------------------------ATGC--------A- 7316
B.GB.86.GB8_46R ------------------------------------------------------------------------------------------------------...---------..................------------------------ATG---------A- 7768
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------------A---------------------------------------G----------------A-----------C------G----...---------..................--A---------------------ACGC--------A- 6978
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------------C---------------------G----------------------------G-----------...---------..................------------------------...C--------A- 7001
B.IN.x.11807 ------------------------T-----------------------------------------------------------------------------...---------..................--A-----------------A---...---------G- 7117
B.JM.05.05JM_KJ108 --ACA-------A------AA--------------------G-------------------G----------------A------------GA----G----...---------..................------------------------GTA---------A- 6978
B.JP.05.DR6538 --------------------------------------------C---------------------------------A------------------G----...---------..................--------------------A......---------A- 7810
B.KR.04.04KMH5 -----G------------------------------------------------------C-------G--------GA----------T-------G----...---------..................------------------------GTA---------A- 7745
B.MM.99.mSTD101 ----C--------------------------------------------------------G-----------------------------G----------...---------..................--A---------------------ACGC--------A- 7196
B.NL.00.671_00T36 --------------------A-----------------------------------------------G-----G---------------------------...---------..................------------------A-AACG...C--------A- 7338
B.RU.04.04RU128005 ----C------------A-----------------------------G-------------------------------------------T----------...---------..................------------------------...C--------G- 7249
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------------------C-------------------G------------------------------------------...---------..................------------------------...----------- 6975
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------A------A----------------------------------------------------------A-----------------------...---------..................------------------------ACA---------A- 7008
B.TW.94.TWCYS -------------------A-----T--------A----------------------------G--------------C------------G-----G----...---------..................------------------------...----------- 7748
B.UA.01.01UAKV167 -----------GA------A------------------------------------------------G---------------------------------...---------..................---------------AGTCCAACG...C-T------C- 7041
B.US.07.CR0027M -------------------------------------------------------------------------------------------G----------...---------..................------------------------...C--------C- 7085
B.UY.01.01UYTRA1179 ----C--------------A------------------------------------------------G---------A------------G----C-----...---------..................------------------------ATG---------A- 7023
B.YE.02.02YE507 ----C--------------------------------------------------------G-G----G---------A-----------------------...---------..................------------------A-A---...--G------G- 7008
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------------------------A---------------------------T---------------------------------------------...---------..................--A---------------------...----------- 7196
C.AR.01.ARG4006 --------------------------------------------------Y-----G---G----CA-C---C-----A----------TR-T-----A--G...---------..................G-----------------A-A-TGGGAC--------G- 6968
C.BR.04.04BR013 ---------------------------------------C----------------G---G-----A-----------A----------TG-------A--G...---------..................------------------------...---------G- 7268
C.BW.00.00BW07621 ----C---------------------------------------------------G---G-----A-G---------A----------T-GC-----A--G...---------..................G-------------------A-TGGGA---------G- 7112
C.CN.98.YNRL9840 --------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TCCA-----A--G...---------..................G------------------C----...---------G- 6978
C.CY.05.CY040 --------------------------------------G-----------C-----G---G-----A-----------A----------TGGA-----A--G...---------..................G------------------C----...---------C- 7017
C.ES.07.X2118_2 -----------------------T-----------------G-----G--------G---G-----A-G-----G--------------TG-------A--G...---------..................G-----------------------...C--------G- 7162
C.ET.02.02ET_288 -----------------------------------------------G--------G---G-----A-G--------------------TGG------A--G...GC-------..................GG-----------------CA......C---------- 6982
C.GE.03.03GEMZ033 --G-----------C-----------------------------------C-----G---G-----A-G-----------------------------A--G...---------..................G---A-------------------...---------G- 6984
C.IL.98.98IS002 --G--G--------------------------------------------C-----G---G-G---A-G---------A----------T--------A--G...---------..................G------------------CA......C--------A- 7105
C.IN.03.D24 -----------------------------------------G--C-----------G---G--G--A-G-----G---A-------A--TGCA-----A--G...---------...............GAAAGAGA-A---G-GC--T-T----TGGA---------G- 7848
C.KE.00.KER2010 ------------A------A------C-----------------C-----------G--GG-----A-G-----G---A----------TG-------A--G...---------..................G-----------------------...---------G- 6966
C.MM.99.mIDU101_3 ------------A------A---T--------------------------------G---G-----C-G---------A----------TGGA-----A--G...---------..................G------------------CA......---------A- 7136
C.MW.93.93MW_965 -------------------A---------------------------------G--G---G-----A-G--------------------TGGT-----A--G...---------..................G-------G---------------...---------G- 6952
C.SN.90.90SE_364 ------------------------------------------------------------G-----A-G---------A----------T--------A--G...---------..................G-----------------------...---------G- 6922
C.SO.89.89SM_145 --------------------A--------------------------------G--G---G-----A-----------A----------TGG------A--G...---------..................G-----------------------...---------G- 7003
C.TZ.02.CO178 ---TT---------C--------T---------C----------------------G---G-----A-G-----G---A----------TGG------A--G...---------..................G-----------------------...C--------A- 6981
C.US.98.98US_MSC3018 ----C---------------------------------------------------G--GG-----A-G--------------------TGCT-----A--G...---------..................G-----------------------...---------G- 6900
C.UY.01.TRA3011 --------------------------------------------C-----------G---G-----A-----------A----------T-CT-----A--G...---------..................G------------------C-......C--------A- 6954
C.YE.02.02YE511 -----------------------T--------------------------------G---G-----A-----------A----------TGCA--------G...---------..................G------------------CA---...--G-------- 6969
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------------A------A---T--------------------------C--G--G---G-----A-------------------------------A--G...---------..................G-------------------A---...C--------C- 7153
C.ZM.02.02ZM108 ---AT-------A----------------------------------------G--G---G-----C-G---C-----C-G--------T--------A--G...---------..................G-----------------------...---------G- 7814
D.CD.83.ELI -----------------------------------------------------G------C-----------C------------------G----------...---------..................G-A---------------A-A---...T--------A- 7313
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------A------A----------------------------------A------G----------C------------------G----------...---------..................G-A---------------A-A---...T--------A- 7002
D.CY.06.CY163 -----------------------------------------G-------------------G----------------A------------GA---------...---------..................G-A---------------A-A---...T--------A- 6987
D.KE.97.ML415_2 --A-----------------A-----------------------C----------------G-G--------C----TA-----------------------...---------..................G-A---------------A-A---...C-G------A- 7249
D.KR.04.04KBH8 ------------A------AA------------------C--------------------C--G--------A-----C-------T---------------...---------..................G-A--G------------A-A--G...C--------A- 7690
D.SN.x.SE365 -------------------------------------------------------------G-C-C------C------------------CA---------...---------..................G-A---------------A-C---...C------T-A- 7775
D.TD.99.MN011 -------------------------------------------------------------G----------C------------------------G----...---------..................G-A---------------A-A---...T--------A- 6967
D.TZ.01.A280 --------------------A-----------------------C----------------G---A------A------------------G----------...---------..................G-A---------------A-A---...C--------A- 6965
D.UG.99.99UGK09958 ----C---------------A--T--------------------C----------------G----------C----TC-----------------------...---ACA---..................G-A---------------A-A---...C--------A- 6936
D.YE.02.02YE516 -----------------------T-----------------G-------------------G----------C-------------------------A---...---------..................G-A---------------A-A---...C--------A- 6957
D.ZA.90.R1 --------------------------------------------------C----------G----------A-----T------------G----------...---------..................GCA--G------------A-A---...C---CGAGC-G 7131
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----AG------A------AA------------------C--------------------G-----------C-------------------------A---...CA-------GAAAGA............G-----A----G------------...----------- 6840
F1.AR.02.ARE933 -----G------A------AA--T--------------------------C---------G-----------C-------------------A----GA---...CA------A..................A-----------------------...--G-------- 7047
F1.BE.93.VI850 ----AG------A------AA------------------C-------G------------G-------------------------------------A---...CA-------..................-------------------C----CTAGG--CTTTG-- 7057
F1.BR.07.07BR844 -----G------A------AA-----------G---------------------------G-------G---C-------TA----T---------------...CA-------..................A-----------------A-ACTGGGC--G------G- 7546
F1.ES.x.P1146 -----G------A------AA------------------C--------------------G-----A-----C-----A-----------G------G----...CA-------..................A------------------CA---...C-----CT--- 7084
F1.FI.93.FIN9363 -----G-------------AA------------------C--------------------G-----------C------------------G-C-C--A---...CC-------..................AG--------G-----------C-...---------G- 7073
F1.FR.96.96FR_MP411 ----AG------A-C----AA-------------A----C--------------------G-----------C------------------------GA---...C--------..................----------G-------------...---------C- 6944
F1.JP.04.DR6082 -----G------A------AA-------------A-------------------------G-----------C------------------G------A---...CA-------..................A-----------------------ATGC--------A- 7764
F1.RO.96.BCI_R07 -----G------A------AA------------------C--------------------G-----------C-----A------------G----C-A---...CA-------..................A-----------C------C----...T-----CT--- 7831
F1.RU.08.D88_845 ----C-------A-------A-----------------------C--------G--G----G----------C-------------------------A---...CAT------..................G----GC-----------T-----...--G-----C-- 7263
F2.CM.97.CM53657 --------G-----------A------------------C-G-----------G------------------C-------------------------A---...CA-------AAG............AGAG-A---------------------...---------G- 6948
G.BE.96.DRCBL -------------------AAA-------------------------G------AC---------CA--T--C-----A------------G-----G----...---------..................G-------------------T---...G--------A- 7716
G.CM.04.178_15 --------------------------------G--------------G--C---A-----------A-G---C-----A-----------------GG----...--------T..................G-------------------T-TTGGAC--------G- 7301
G.CU.99.Cu74 ----C---------C-------------------------------GG------------------A-----C------------------R-----G----...---------..................G-------------------A---...--GA-----G- 7396
G.ES.05.P962 ----C------------------------------------------G------------------A-----C-----A------------------G----...---------..................--------G-----------T---...T-G------G- 7263
G.GH.03.03GH175G -----------------------------------------------G--C---AC---------CA--T--C-----A------------G-----G----...C--------..................G-------------------T---...C-G------G- 7823
G.KE.93.HH8793_12_1 ----C-------A------A--------------A------------G------------------A-----C------------------------G----...---------..................GG------G-----------T---...G-G------G- 7147
G.NG.01.01NGPL0669 -------------------A---------------------------G------AC---------CA-----------------------------------...---------..................--------------G-----T---...--G------G- 6970
G.PT.x.PT2695 ----T---------C--------------------------------G------------------A-----C--------A---------G-----G----...---------..................GG------------------T---...C-G------G- 7788
G.SE.93.SE6165 -----------------------------------------------G------AC---------CA--T--C------------------G-----G----...---------..................G-------------------T---...C-G------G- 7195
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V5 loop end Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 CCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGA...AGAGTGGTG..................CAGAGAGAAAAAAGAGCAGTGGGA...ATAGGAGCTTT 7777
Env _P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__.__R__V__V__.__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__V__G__.__I__G__A__L
H.BE.93.VI991 ------------------------------------------------------------------------C-G-----------A---G------G----...---------..................G-------------------A---...--G-------- 7176
H.BE.93.VI997 ------------------------------------------------------------------------C-G---------------G------G----...---------..................G----------------T------...--G-------- 7091
H.CF.90.056 -----------------------------------------G------------------------------C-G---A--------------A---G----...---------..................G-----------------------...--G-------C 7096
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------------------------------------------C-----------C-G---A------------------G----...---------..................G-----------------------...--G-------- 7285
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---AC--------------A--------------A---G---------------A----G--GG----G----------------------G------A---...---------..................G-----------------A-A-TGGGA--G------G- 6980
J.SE.93.SE9280_7887 ---AC-------A------A----------------------------------------G-G-----G---C-------------------------A---...---------..................G-----------------------...---------G- 7084
J.SE.94.SE9173_7022 ---AC-------A------AA--T------------------------------------G-GC----G---C-------------------------A---...---------..................G-----------------------...---------G- 7091
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------C-----A------------------C--------------------C-G---------C-----A------------G-----G----...---------..................-----------G--------A---...--------G-- 6960
K.CM.96.96CM_MP535 --------------C------------------------C-G------------------C-G---------C-----A------------G---C-G----...---------..................--------------------A---...T--------G- 6937
01_AE.CF.90.90CF11697 ------------A------A----------------------------------------C-----------C-----A------------G----CG----...---------..................G-----------------------...---------A- 7729
01_AE.CN.07.07JSWX045 --G---------A----A-A----------------------------------------C-----------C-----A------------G----------...---------..................G-T---------------------...---------A- 6949
01_AE.HK.04.HK001 -----------------A--A---------------------------------------C-----------C------------------G----------...---------..................G-------------------A-TGGGA---------A- 7138
01_AE.JP.x.DR0492 ------------A----A-A----------------------------------------C----------TC-----A------------G----------...---------..................G-----------------------...---------A- 7797
01_AE.TH.04.BKM --------G---A----A-A----------------------------------------G-----------C-----A------------G----------...---------..................G-----------------------...---------A- 7765
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------------A----A-AA---------------------------------------C-----------C------------------G----------...---------..................G-----------------------...---------A- 6973
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------------A-AA---------------------------------------C-----------C-----A------------G-----G----...---------..................G-------------------A-TGGGA---------A- 7047
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY -----------------------------------------------------G---A--C----------------T--G-------A---------A---...---------..................G-----------------------...--T------G- 6973
02_AG.CY.05.CY048 ----A---------------------------------------------------------------------G--T------------C-T----GA---...---------..................AC------------------T---...C-G-------- 6975
02_AG.ES.06.P1261 --------------C--------------------------------G------------G-----A-----C----T-----------T--------A---...---------..................G-------------------A-TTGGAG-G------G- 7216
02_AG.FR.91.DJ263 --------------C--------------------------------G------------------------C----T------------CGTC----A---...---------..................G-------------------T---...C-G------G- 7152
02_AG.GH.03.03GH181AG -----------------------------------------------G------------------------C-----T----------T-GA-----A---...---------..................----------G---------T--C...C-G-------- 7818
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------------------------------------G--------------------T---A----T--G--T------C-T-----A---...---------..................G---A---------------T---...C-G------G- 7748
02_AG.NG.01.PL0710 --G--------------------------------C-----------G------------------------C----T-----------A--A-----A---...---------..................G-------------------C......G-T------C- 6925
02_AG.SE.94.SE7812 ------------------------------------------------------------------------C----T---------T--C-T-----A---...---------..................G-----------------C-T-TTGGAC-G-------- 7167
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------------------C------------C-------G------------------------C----T---------T--C-T-----A---...---------..................G-------------------T---...C-G------G- 6979
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----------------------------------------------G------------------------A----TA-------------------A---...---------..................--------------------T---...---------G- 6973
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------C--------------------------------G------------------------C----T------------GG------A---...---------..................G-------------------C---...C-G------G- 6967
03_AB.RU.97.KAL153_2 A----------------------------------------------------------T-------------------------------G----------...---------..................--------G---------------...---------G- 6954
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------C------------------------C----------------------G---------A---------------AT-------G----...C--------..................------------T-----------...-----G--CA- 7147
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------A------------------C--------------------G-G---C-----C-----A------------G------A---...CA-------..................A-----------------A-----...---------A- 7183
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------------------------------C-G-----G------------------A-----C-----A-----------TG-----G----...-----A---..................GG------------------T---...C-G------A- 7825
07_BC.CN.98.98CN009 --------------------------------------------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G...---------..................G-----------------------...---------G- 7099
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------------AA------------A---------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G...---------..................G-----------------------...C--------G- 6956
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---AC-------A------A---------------------------G--------G---------------C-------G----------G-----G----...---------..................G-------------------T---...--G------C- 6949
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------------------------------C---------------------------A----TC------------C----------...---------..................G-A---------------A-A---...C-G------G- 7129
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---AT--------------A---------------------------G-----------GG-----A-----C------------------G------A---...---------..................G-----------------------...---------G- 7176
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G------A------AA-----------------------------------G---G-----------C------------------G------A---...CA-------..................AC----------------------...----------- 7742
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------A------AA--------------------------G----------------------------------------G--GA--G-G----...---------..................GCA-----------------A-TTGGAC----G---G- 7202
14_BG.ES.00.X605 ------------A------A-----------------------------------------------------------------------G----------...---------..................--R-----------------A---...----------- 7221
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C-------------------------------------------------A-----------------------------------------------...---------..................------------------------ACG---------A- 7149
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------------------------------------G---------------C-A------C-------------T----G-----GA---...---------..................G----G-------------CA......G-T---CTG-- 7143
17_BF.AR.99.ARMA038 ----AG------A------AA-----------------------------C---------G-----------------------------------------...---------..................------------------------...--G-C----G- 6966
18_cpx.CU.99.CU76 -----G--------------A-----------------------C--------------G------------C----------------T-------G----...-----A---..................GG---------------C--T---...C-G------G- 7085
19_cpx.CU.99.CU7 ----CT-------G---------------------------------G--------------------G---C-----------------------------...---------..................G-----------------A-----...C-G------G- 6843
20_BG.CU.99.Cu103 ----C---G-----C--------------------------------G------------------A-----C------------------G----------...---------..................--------------------T---...C-G------G- 7211
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------A------A---------------------------------G-------G----------C-G--------T-------G----------...-----A---..................G-T---------------A-A---...C--------A- 6969
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------------A---------------------------------------------------C-----A-------A----G----------...--G------..................G-----------------C-----...T-T------G- 6944
23_BG.CU.03.CB118 -T--C---------C-----A--------------------------G------------------A-----C------------------------G----...---------..................G------G------------T---...C-G------G- 7205
24_BG.CU.03.CB378 ----C---------C--------------------------------G------A------G---CA-----C-----A-----------G------G----...---------..................G-------------------C---...C-G------G- 7220
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------------------------A------------G-------------G----------C-------------T----------G---G...--G------..................G-----------------A-C---...C-G------GC 6976
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------A------AA--------------------------G------------C-------G---C-----T-------T----------G----...---------..................G-------------------T---...--G------C- 7765
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------A------A--------------A-------------------------G-----------C-----A------------G------A--G...---------..................G-----------------------...----------- 7776
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----C---------------------------------------------------------------G----------------------T-----G----...---------..................------------------------GCAC--------C- 7178
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------A----------------------------------------GG-----G---------------------------------...---------..................--A---------------------...---------A- 7222
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------------------------------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G...---------..................G-----------------------...C---------- 7227
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------A------A---------------------------G------------------A-----C----CA--------T---------G----...-----A---..................GGA-----G-----------T---...C-G------G- 7403
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --------G---A------A---------------------G------------------C-----------C-----A------------G----------...---------..................G-----C-----------------...-------T-A- 7159
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A-------A----A-A------------------G--------------------GC-----------C-----A------------G------A---...---------..................G-----------------------...---------A- 6943
35_AD.AF.05.05AF095 --------------------A-----C--------C--------C------------------C--------C------------------G----------...---------..................G-------------------C---...C-G------A- 6943
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A-----------------------------G--------------G-----G------C-----------C----T--G---------CGA---------...--G------..................G-------------------T---...C-G------G- 6974
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----G-----------------T-----------------------G------------------------A-----A------------------G----...---------..................G-------------------T---...C-G------G- 6959
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---CAG------A------AA---------------------------------------G-----------------A------------G----------...---------..................------------------------...--G-C----G- 7173
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----G------A------AA-----------------------C---------------G-----------C-----A------------G----C-A---...CA-------..................A-----------------...-C-...C------T-G- 7227
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----G------A------A------------------------------------------------G----------------------G-----G----...---------..................--------G------------ACG...C-G------A- 7274
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -----G--------------A---------------------------------------G-------G---------A------------CA---------...---------..................------------------...-TG.............. 7264
43_02G.SA.03.J11223 --------------C----A---------------------------R------------------A-----Y-----R------------------G----...---------..................--------------G-----T---...--G------G- 7260
N.CM.95.YBF30 --CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G-----G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---...C-CACA---..................AGT----------------CCTTTGGAC----T--GC- 7325
N.CM.97.YBF106 --CTC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA---C-G-----G--C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--C--A---...C-CACA---..................AGT--------G-------CCTTTGGAC----T--GC- 7280
N.CM.02.DJO0131 --CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---...C-CACA---..................AGT----------------CCTTTGGAC----T--GC- 7201
N.CM.04.04CM_1015_04 ---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---...C-CACA---..................A-T--------G-------CCTTTGGAC----T--GC- 7179
O.BE.87.ANT70 --AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--G...CC---CA-AAGCACT......AGAACT--T-----------------A---...T-G---ATGC- 7830
O.CM.x.BCF06 --AAC---G-----------A--T-TA-------C------G--C--C--C------A--C-GG-AA----T--TA-T--------T--A--AATTTCA---...CC-A-AA-AGGCCTT...AACACCACC--C----G------------A---...T-G---ATGC- 7895
O.CM.91.MVP5180 --A-T---G----------AA--T-TA-------C-A----G--C--C--C---------C-G--AA----T--TA-T--------T--A--AATGTCA---...CC-A-AA-AAACATT...CACACCCCT--C--G--------------A---...T-G---ATGC- 7847
O.CM.96.96CMA102 --A-T---G---------GAA--T-TA-------C-C----G-TC--C-------------GGG-AA----T--TA-T--------Y--A--AATTGCA--G...CC---CA-AGGCACT......GGCATT--T-----C-GG--------A---...T-G---ATGC- 7317
O.CM.97.97CMABB447 --A-T---G----------AA--T-TA-------C-------GTC--T--C--------------AA----T--TA-T--------T--A--AATT-CA--G...CC---CA-AAGCACC............--T-----------------A---...T-G---ATGC- 7274
O.CM.98.98CMA104 --AAT---G----------AA--T-TA-------C-C------TC--C-----G--G----GGG-GA----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--G...CC---CA-AGGCATGGGCACTGGTACT--T--G-----G--------A---...T-G---ATGC- 7325
O.CM.99.99CMU4122 --A-----G----------AA----TA-------C------G--C-----C--G-------GGG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--G...CC---CA-AGGCACT......GGTACT--T--G--G-----------A---...T-G---ATGC- 7297
O.FR.92.VAU --A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC----------------G-G-AA----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--G...CC-ACTA-AGGAACT......AGCACT--T-----G----------CA--T...T-G-C-ATGC- 7393
DO.FR.08.RBF208 ------------A------A-----------------------------------------G----------C-R---------------------------...---------..................G-A---------------A-A---...C---------- 7243
O.SN.99.99SE_MP1299 --AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--G...CC---CA-AGGCACT......GGCACT--A-----------------A---...T-G---ATGC- 7880
O.US.x.I_2478B --AAC---G---A------AA--T-TA-------C----C-GCTC-G---C----------GG--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATT-CA--G...CC---CA-AGGCTTT......GGCACC-GC--------------------C...T-G---ATGC- 7961
O.US.97.97US08692A --AAC---G---A------AA--T-TA-------C------GCTC-G---C----------GG--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATT-CA--G...CC---CA-AGGCTTT......GGCACC-GC--------------------C...T-G---ATGC- 7317
O.US.99.99USTWLA --AAC--------------AR--T-TA-------CCC----G--C--T--C----------G-G-AA--T-T--TA-T--------T--T---ATT-GT---...CC---TA-AGGCACT......AACCAT--A-----------G-----A---...T-G---ATGC- 7307
P.FR.09.RBF168 ---AC---G-----A-----AA-T-TC-----------G------CCC--C--G-----TC--G-AA-GG-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCT-C-A-CA--......GCTCATGATGCT--T--GA-------G-G--CA--C...C-----ATGC- 7867
CPZ.CD.90.ANT ----CT-C-...AGAG-AGCA---C-A------GCG--G--G-CC-GG--CC-G--G---G-G----RT--C--GTC------C--A--A-CA-GN--A--G...CC--AAA-AAAA.........CAACACTCC---C---------GCA-T---...-----GCTG-- 7209
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -TAAC---G--TA-C----AA--T-T-------------C----C-----C---A----TG-G--AC-----C-------------T--T--AAGT-GA---...TAT-CA--AGAAAAA......CAACAC--T--------G-----CC-T---...C-------AC- 7286
CPZ.GA.88.GAB1 ---AC-------A-C----AA--T-T------------GC-C-----G-----------TCG---A--G--T---TC---G-----A--A--A----GA--G...CATACA---GCAAGA......CAGAAAG-C---C-G----------CCTTCGGTC-G-----AC- 7814
CPZ.TZ.00.TAN1 -AATTTTCT-CT-TAG-AGAA---T------A-GTA------GCA-G---------G--GG-----C-G--C--GTC---G--T--A-GGCCA-G---A--G...CCT-AAA-TAAGGCC......AATCATACT--GTC--G-----AT-----C...------CTG-- 7403
CPZ.US.85.US_Marilyn ---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--G...CATACA---..................A-A----------------CCTTCGGAC----T--AC- 7782
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B.FR.83.HXB2 GTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGC 7947
Env __F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__
A.CD.02.02CD_KTB035 C--------------A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------A-------------A-----T--A- 7946
A.SN.01.DDJ369 C--------------A--------------T-----------G--G-----A----------C------------------------------A--A-------G----C-------------A-----T--------AA-----A-------G-----------T--A- 7169
A1.AU.03.PS1044_Day0 C---A----------A--------------------------G--G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---A-----A-------G-----------T--A- 7185
A1.CY.06.CY171 C--------------A--------------T-----------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A-------G-----------T--A- 7206
A1.GE.99.99GEMZ011 C--------------A--------------T-----------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G-----GT--C--A-------G-----------T--A- 7122
A1.IT.02.60000 C--------------A--------------T-----------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G-----G---C--AM------G-----------T--A- 7967
A1.KE.02.ML1990 C--------------A--------------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------------------T--A- 7276
A1.RU.08.PokA1Ru C---A----------A-----------------------------G---C-----------------------A-------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A-------G-----------T--A- 7453
A1.RW.93.93RW037A C---A----------A--------------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A--------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A- 7928
A1.SE.95.SE8538 T---A----------A--------------------------G--G-----A-----------------------------------Y--------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A- 7164
A1.TZ.01.A341 C--------------A--------------------------G--G-----A--------------A--------------------C--------------A-G------------------A-----T-----A--G------A-------G-----------T--A- 7121
A1.UA.01.01UADN139 C--------------AA-T--------------------------G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G------T--C--AG------G-----------T--A- 7143
A1.UG.99.99UGA07072 CC--A----------A--------------------------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T---------------A-------G-----------T--A- 7153
A1.ZA.04.04ZASK162B1 T--------------A--G--------------------------G-----A-----------------T--G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T-----A---T-----A-------------------T--A- 7402
A2.CD.97.97CDKTB48 T-----------------------------------------G--G-----A------------------------------A----C--------A-----A-G-----------A------A-----T-----A--GA-----AGG-----------------T--A- 7257
A2.CY.94.94CY017_41 C-----------------------------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G----------CA------A--A--T---------------A-------------------T--A- 7319
B.AR.04.04AR143170 ----------------TC---------------------------G---G-A--------------------------G-----------------A-----A-----------------------T-----------CA-------G---------------------- 7123
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------A-----------------------------------G---G----------------------------------------------A--------------------A--------------------------T--------------------T---- 7157
B.BO.99.BOL0122 ---------------------------------------------G---G----------------A------------------------------------------C-----------------------------A------------------------------ 7148
B.BR.05.BREPM1081 ---------A-----------------------------------G---C------------------------T---------------------A-----A--------------A-----------------A---A------------------------------ 7390
B.CA.97.CANB3FULL ---------------------------------------------G---G----------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------- 7220
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---------------------------------------------G-----A--------------------------G---A-------------A-----A-GA-----------A--------------------------------------------------A- 7963
B.CO.01.PCM001 ---------------------------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C-------------------------A-----------------------------T---- 7130
B.CU.99.Cu19 ---------------------------------------------GG--------------------A----------------------------------A--------------------------------A---------------------------------- 7514
B.CY.06.CY165 ---------------------------------------------A---G---T------------A-----------------------------A-----A--------------A-----------------A---A----------------TAT----------- 7217
B.DE.86.D31 -------------------------------------------CGG------G----------------------G--------------------A------------------------------------------------------------------------- 7474
B.DK.04.PMVL_012 ---------------------------------------------G---G----------------A-----------------------------A-------G----C------A---------T------------A-------------------------T---- 7316
B.DO.05.05DO_160884 ---------------------------------------------G--------------------------------------------------A-----A--------------A--------------------------------------------------A- 7115
B.EC.89.EC003 ----------------TC---------------------------G--------------------------G-----------------------A------------C-------------------------------------------------------T---- 7067
B.ES.07.X2231 ---------------------------------------------G----------------------------T---------------------A-------G------------A---------------------------------------------------- 7388
B.FR.92.92FR_BX08 ---------------------------------------------G---C-A--------------------------------------------------A-----------------------------------C------------------------------- 7115
B.GA.88.OYI -------------------------------------------CGG--G------------------------------------------------------------C----------------------------C------------------------------- 7486
B.GB.86.GB8_46R ---------------------------------------------G---C------------------------T---------------------A-----A--T----------------------------------------G----------------------- 7938
B.GE.03.03GEMZ004 ---------------A-----------------------------G----------------------------T----------------------------------C-A---------------------------------------------------------- 7148
B.HT.05.05HT_129389 ---------------A-----------------------------G-----AG---------C---------G-----G------------------------------C-------------------------------------------G--------------A- 7171
B.IN.x.11807 --------------------T------------------------G----------------------------T---------------------A--------T--CC---------------------------------------------C-------------- 7287
B.JM.05.05JM_KJ108 ---------------------------------------------G--GC----------------------------------------------A------------C------A------------------A-----------------G--------------A- 7148
B.JP.05.DR6538 ---------------------------------------------G---G----------------------G-----------------------A------------C------AA---------------------------------------------------- 7980
B.KR.04.04KMH5 ---------------------------------------------G---G-----T------------------T---------------------A-----A--T-----------A---------------------------------------------------- 7915
B.MM.99.mSTD101 ---------------------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GA-----------A---------------------T----------------------------A- 7366
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------------------------G------G-------------------------------------------A-----A---------------------------------------C----------------------T---- 7508
B.RU.04.04RU128005 ------G--------------------------------------G--------------------------------------------------A-----A--Y-----------------------------A---------------------------------- 7419
B.TH.00.00TH_C3198 ---------------------------------------------G--------------------------------G-----------------A-----A-GA-----------T-------------------G-------------------------------- 7145
B.TT.01.01TT_CRC50069 ---------------------------------------------G----------------------------T---------------------A-----A--------------------------------------------------G--------------A- 7178
B.TW.94.TWCYS ---------------------------------------------G---C-A--------------------------------------------A------------C-------A--------------------CA------------------------------ 7918
B.UA.01.01UAKV167 ---------------------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----------C--------A-----------------------------------------------T---- 7211
B.US.07.CR0027M ---------------------------------------------G---G-----------------------------C----------------A------------------------------------------------------------------------- 7255
B.UY.01.01UYTRA1179 ---------------------------------------------G---G-----------------------------------------------------------C------------------------------------------------------------ 7193
B.YE.02.02YE507 ---------------------------------------------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------A---G-------------A--------------------------------A- 7178
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---------------------------------------------G-----------------------T---------A----------------A-----A-----C------------------------------A-------------------------A--A- 7366
C.AR.01.ARG4006 ---------------------------------------------A-----A--------------------------------------------------A-G------------------A---------------A-------------G-----------T---- 7138
C.BR.04.04BR013 ---------------------------------------------A-----A-----------------------------------A--------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T---- 7438
C.BW.00.00BW07621 ---------A-----------------------------------A-----A-------T----------------C-G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A-------------G-----------T---- 7282
C.CN.98.YNRL9840 ---------------------------------------------G-----A----------C---------------G-----------------A-----A-G-----------T------A-----------------------------G-----------T---- 7148
C.CY.05.CY040 ---------------------------------------------A---C-A------------------------G-------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T--A- 7187
C.ES.07.X2118_2 -A--T--------------------R----------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G-----------A------A-----A---------A-------------G-----------T---- 7332
C.ET.02.02ET_288 ---------------------G-----------------------G-----A--------------------------------G-----------------A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T---- 7152
C.GE.03.03GEMZ033 AC-------------------------------------------G-----A------------------------G-G--------A--------A-----A--T-----------------A---------------A-------------------------T--A- 7154
C.IL.98.98IS002 ------------------------C--------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T---- 7275
C.IN.03.D24 ---------------------G--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C-------A-----A-----------A---A-A-----------G-----------T---- 8018
C.KE.00.KER2010 AC----------------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G------------------A--A------------A-------G-----G-----------T---- 7136
C.MM.99.mIDU101_3 ------------------------------------------G--G--G---G-------------------------G-----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T---- 7306
C.MW.93.93MW_965 ---------------A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T---- 7122
C.SN.90.90SE_364 ------------------------------------------G--A-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------------------T---- 7092
C.SO.89.89SM_145 ------------------------------------------G--G-----A------------------------C-G-----------------A-----A-GT-----------A-----A---------------A-------------G-----------T---- 7173
C.TZ.02.CO178 ---------------------------------------------G--G--A----------C-------------G-GC----------------A-----A-G---------------C--A-----------------------------G-----------T---- 7151
C.US.98.98US_MSC3018 ------------------------------------------G--G-----A-------------------A------G-----------------------A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T---- 7070
C.UY.01.TRA3011 ---------------------------------------------G-----A-----------------------------------G--------A-----A-G-----------A------A---------------A-------------G-----------T---- 7124
C.YE.02.02YE511 ----------------TC---------------------------A-----A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T---- 7139
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ---------------------------------------------A-----A------------------------G-G-----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T---- 7323
C.ZM.02.02ZM108 -A-------------------------------------------A---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T---- 7984
D.CD.83.ELI ---------------------------------G---------CGG---G-----------------------------A----------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T--A- 7483
D.CM.01.01CM_0009BBY ---------------------------------G-----------G----------------------------T---------------------A-----A--T-----------A-----A-----------A-----------------------------T--A- 7172
D.CY.06.CY163 ---------------------------------G-----------G-----AG---------C-------------G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A-----------A-----------------G-----------T--A- 7157
D.KE.97.ML415_2 ---------------------------------G-----------G---G-------------------------G---C----------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A- 7419
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------------A-----------G---G-------------------------G--------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T--A- 7860
D.SN.x.SE365 ---------------------------------G-----------G------G----------------------GC-------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------G-----------T--A- 7945
D.TD.99.MN011 ---------------------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T--A- 7137
D.TZ.01.A280 ---------------------------------G-----------G---T-------------------------G--------------------A-----A--------------------A---------------T-------------------------T--A- 7135
D.UG.99.99UGK09958 ---------------------------------G-----------G---C------------------------TG--------------------A-----A--------------------A-----------------------------------------T--A- 7106
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------A-----------------G-----------T--A- 7127
D.ZA.90.R1 ---------------------------------A-----------G--TG-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A- 7301
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -------------------A-------------C-----------G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A-----G---------C----G-----------------T--A- 7010
F1.AR.02.ARE933 ----A------------C----------G-------------G--G-----A-----------------------G---C-------A--------A-----A--------------A--------A------------A-------G-----------------T--A- 7217
F1.BE.93.VI850 CC-T..G--T--------GA-------G----.---------G--G--G--A-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T--A- 7224
F1.BR.07.07BR844 ------C---------A-T--------------------------G-----A---------------A--------C-----G----A--------A-------G----C----------------A--------A-----------G-----------------T--A- 7716
F1.ES.x.P1146 ---------------------------------------------G-----A-----------------------T-----------A--------A-----A-------------A---------A--A---------A-------G-----------------T--A- 7254
F1.FI.93.FIN9363 A---------------A-C-----------------------G--G---C-A-----------------------------------A--------A------------C-----CA---------A------------A-------G-----------------T--A- 7243
F1.FR.96.96FR_MP411 -------A-A----------------------AC--A--------G-----A---------------------------C-------A--------------A-----------------------A--------------------G-----------------T--A- 7114
F1.JP.04.DR6082 ---------------------------------------------G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A--------------------G-----------------T--A- 7934
F1.RO.96.BCI_R07 -C----------------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A-----A-------------A---------A--------------------G-----------------T--A- 8001
F1.RU.08.D88_845 ---------------------------------------------G-----A-----------------------------------A--------------A--T--C-----------------A------------A-------G-----------------T--A- 7433
F2.CM.97.CM53657 -C----------------------------------------G--G--------------------------------------------------A-----A-------------A------A--A--------------------G-----------------T--A- 7118
G.BE.96.DRCBL C--------------A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T--A- 7886
G.CM.04.178_15 C--------------A---A-------------------------G-----A----------------T---G--------------C--------A-----A-G----------------R-A--------G--A-----------------------------T--A- 7471
G.CU.99.Cu74 C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G------------------A--------G--------------------------------T--A- 7566
G.ES.05.P962 C--------A-----A----T---------------------G--G-----A----------------T----------A-------C--------A-----A-G------------------A--------------C--C-----------------------T--A- 7433
G.GH.03.03GH175G C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A- 7993
G.KE.93.HH8793_12_1 C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G------------A-----A--A-----G--------------G-----------------T--A- 7317
G.NG.01.01NGPL0669 CC----------------------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A-----------A-----------------------------T---- 7140
G.PT.x.PT2695 CC-------------A---A----------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G---C--------------A--------G--------------------------------T--A- 7958
G.SE.93.SE6165 C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T--A- 7365
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B.FR.83.HXB2 GTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTATGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGC 7947
Env __F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__
H.BE.93.VI991 T--------------------------------------------G--T--A---T----------------------------------------A-----A-G------------A-----AC--------------A-------G-----G--------T--T--A- 7346
H.BE.93.VI997 T-----------------------T--------------------G-----A--------------------G-----------------------------A-G---------A--A-----AC-------------CA-------G-----G--------TG-T--A- 7261
H.CF.90.056 T-----------------------------------------G--G-----A--------------------G-----------------------------A-G------------A-----AC------G-------A-------G-----G-----------T--A- 7266
H.GB.00.00GBAC4001 T--------------R-----------------------------G-----A------------------------C-------------------A-----A-G------------A-----AC----------A---A-------G-----G--------TG-R--A- 7455
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------------------A-------------------------G-----AG----------------------G--G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------AG------T-----------T---- 7150
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------A----------T--------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------A-------T-----------T---- 7254
J.SE.94.SE9173_7022 -------------------A-------------------------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------AN-A------------------A-G-----T-----------T---- 7261
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A--------------A-----A--A--------A--AA----A--G--T--G-----------T--A- 7130
K.CM.96.96CM_MP535 ----T----A--------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T--A- 7107
01_AE.CF.90.90CF11697 -A--T----------A--------------------------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A- 7899
01_AE.CN.07.07JSWX045 -A--T----------A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------------A-G------------A-----A--------G------A-------------------------T--A- 7119
01_AE.HK.04.HK001 -A--T----------A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A- 7308
01_AE.JP.x.DR0492 -A--T-------------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A--------G--------------------------------T--A- 7967
01_AE.TH.04.BKM -A--T----------A-----G--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A- 7935
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -A--T----------A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A- 7143
01_AE.VN.98.98VNND15 -A--T----------A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A- 7217
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY CC--T----------A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A-------G----C-------------A-----T-----A-----------------G-----------T--A- 7143
02_AG.CY.05.CY048 A------------C-A--------------------------G--G--------------------------------------C-----------A-------G------------A-----A-----T-----A---------A-------G-----------T--A- 7145
02_AG.ES.06.P1261 C--------------R--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A---------A-------------------T--A- 7386
02_AG.FR.91.DJ263 C--------------A-----T--------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A- 7322
02_AG.GH.03.03GH181AG A---A--------C-A--------------------------G--G---T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------------------T--A- 7988
02_AG.LR.x.POC44951 C---A----------A-----T--------------------G--G-----A--------------A-----------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T--A- 7918
02_AG.NG.01.PL0710 C--------------A--------------------------G--G-----A--------------------------------C-----------A-------G------------A-----A-----T-----A---------A-------G-----------T--A- 7095
02_AG.SE.94.SE7812 C---T----------A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C------A------A-----T-----A---------AG------G-----------T--A- 7337
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--------------A-----------------------------G-----A--------------------------------------------A------------C------A------A-----T-----A---T-----A-------G-----------T--A- 7149
02_AG.US.00.00US_MSC3083 CC--T----------------------------------------G-----A--------------------------------C-----------A-----A-G-----------A---C--A-----T-----A---------AG------------------T--A- 7143
02_AG.UZ.02.02UZ0683 C--------------A---A-------------------------AG----A--------------------------------------------A------------C-------------A-----T--------CA-----A-------G-----------T--A- 7137
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------------G--G-----A--------------------------------------------A--------T---C-------------------------A---------------------------------- 7124
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------------------------------G--------------------------------------C--C----------------G------------------A-----T-----A---------AG------G-----------T--A- 7317
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------C------------------------G--G-----AG----------------------------------A--------A-----A------------CA---------A--------------------G--------------T--T--A- 7353
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------------A---A-------------------------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T--A- 7995
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T---- 7269
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------------------------------------------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T---- 7126
09_cpx.GH.96.96GH2911 T--------------A-----------------------------G-----A-----------------------------------C--------A--A----G----C-----C-------A-----T--------------AA-------G-----------T--A- 7119
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------------A--------G--G--GC--------------------------G----------------------A--A--------------------A-----------------------------------------T--A- 7299
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C----------------------------------------G--G-----A------------------------C----------C--------A-----A-G-----------A------------A---------------A-------T-----------T--A- 7346
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------------------------------G--G---G-------------------------------------A--------A-----A-----C------CA---------A--------------------G-----------------T--A- 7912
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C--------------A-------------------------TG--G---C-A-----------------------------------C--------A--A---------C------T------A-----T---------------A-------G-----------T--A- 7372
14_BG.ES.00.X605 -C--T----------------------------------------G---------T--------------------C--C----------------A------------C-----------------------------A-------------------------A---- 7391
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------A-------------------------G-----A--------------------G-----G-----------------A-------GA---C-------------------A---------------------------------------- 7319
16_A2D.KR.97.97KR004 C-----------------------------------------G--G---G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T--A- 7313
17_BF.AR.99.ARMA038 ----A----------------------------------------G-----A-----------------------------------A--------A-------G----C----------------A------------A-------G-----------------T--A- 7136
18_cpx.CU.99.CU76 C--------------A-----------------------------A-----A-----------------------------------C--------A-----A-G---------A--------A-----T---------A-----A-------G-----------T--A- 7255
19_cpx.CU.99.CU7 C--------A-----A--------------------------G--G--C--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------A------A-----T-----A--G------AG------C-----------T--A- 7013
20_BG.CU.99.Cu103 C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A- 7381
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------------------G-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T----------T------A-----------A-----------------------------T--A- 7139
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C--------------A--------------------------G--G-----A--------------------------G--------C--------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A-------------------T--A- 7114
23_BG.CU.03.CB118 C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A- 7375
24_BG.CU.03.CB378 ---------------A---A-------------------------G---C-A----------------T---G--G---C-------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A- 7390
25_cpx.CM.02.1918LE C------------------A-------------G-----------G-----A----------------T----------C-------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T--A- 7146
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T-----------------------C-----------------G--G-----A--------------------------GC-------C--------A-----A-G------------------A--A--T---------A-----A-G-----------------T--A- 7935
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A--T----------A--------------------------G--G-----A--------------T-----------------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A- 7946
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------------------G--------------------A------------A----------------A-----A--------------A--------------G------------------------------------- 7348
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------------------G---G--G-------------A--------------A--------------A-----A------------------------------------------------------------------- 7392
31_BC.BR.04.04BR142 ----T----------------------------------------A-----A------------------C-------G--------G--------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T---- 7397
32_06A1.EE.01.EE0369 T--------T-----A---A-------------G-----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---------------T-------------------------T--A- 7573
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -A--T----------A--------------------------G--G--C--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A- 7329
34_01B.TH.99.OUR2478P -A--T----------A--------------------------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A- 7113
35_AD.AF.05.05AF095 ----A----------A--------------------------G--G-----------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T---------A-----A-------G-----------T--A- 7113
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C--------------A--------------------------G--G-----A--------------A------------C----C-----------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A- 7144
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C--------------A--------------------------G--G--T--A-----------------T-----------------C--------A-------G---CC----A--------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A- 7129
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----A-------------------------------------G--G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A------------A-------G-----------------T--A- 7343
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------C------------------------G--G-----A---------------------------C-------A--------A--------T---C------A---------T--------------------G-----------------T--A- 7397
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------------------------GG---CA--------------------------------------------------A-G---------------------A------------A-------G-----------------T--A- 7444
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .........................--------------------G---G-A--------------------------------------------A-------------------A---------------------C------------------------------- 7409
43_02G.SA.03.J11223 C--------------A--------------------------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A- 7430
N.CM.95.YBF30 ---T--------TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC------A-----G--------A--------T-T-C--T----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A- 7495
N.CM.97.YBF106 ---T--------TC-T-----------G-----------------G-----A--------------A---C-GAC------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A- 7450
N.CM.02.DJO0131 ---T--G-----TC-T-----------G-----------------G-----A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A- 7371
N.CM.04.04CM_1015_04 ---T--------TC-T--T--------G-----------------G-----A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A--AT-----------T--A----------T--A- 7349
O.BE.87.ANT70 A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA- 8000
O.CM.x.BCF06 A---T-A---G-TC-AA-C--------T-----------------GG---CA------G------G-A--CA-GGTG--C-AAAG-----------A------G----CC-------A--G--AC----C--G--A---T--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA- 8065
O.CM.91.MVP5180 A---T-G---G-GC-AA-T--------T-----------------GG---CAG------------G-A--CACAGTG--C--AAG-----------A------G----CC-------A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA- 8017
O.CM.96.96CMA102 A---T-A---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CA-A-T--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA- 7487
O.CM.97.97CMABB447 A---T-A---G-TC-AA-T--------T-----------------GG--G-----------------A--CA-ACT--G---AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--A--GT--C--AGGT-AT-T--A-----T----GA- 7444
O.CM.98.98CMA104 A---T-A---G-TC-AA-T--------T-----------------AG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC-------A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA- 7495
O.CM.99.99CMU4122 ----T-G---G-TC-AA-T--------T---------------A-GG---CA---T--G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA- 7467
O.FR.92.VAU A---T-G---A-TC-AA-T--------------------------GG---CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA- 7563
DO.FR.08.RBF208 ---------------------------------A-----------G---G----------------------------------------------A-----A--T-----------A-----A-----------A-----------G-----G-----------T--A- 7413
O.SN.99.99SE_MP1299 A---T-A---G-TC-AA-T--------------------------GG---CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA- 8050
O.US.x.I_2478B A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA- 8131
O.US.97.97US08692A A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA- 7487
O.US.99.99USTWLA A---T-G---G-TC-AA-T--------T-----------------GGG---A------T------GAA--CACTC----A-AAGG-----------A------G----CC-------A--A--AC----C--G--A------C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA- 7477
P.FR.09.RBF168 A-----------TA--A-T--------------------------GG--G-T--------------------G---------CA-------------------------A----AC-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA- 8037
CPZ.CD.90.ANT C---T-G--TC-TC-CA-T-----T--C--T--A-----------G-----AG---------C----A----GA-T--GY-CCA------T--A--A------GC----C-----CAA--C--A---A-A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A- 7379
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---T---------C-------------------------------A---G-CGT------------A---C-G-----G--AA-G--C-----------------T---C----A--A--A--A--A--T-----A-----------G--TT-T--------A-----A- 7456
CPZ.GA.88.GAB1 -------------C----T--------------------------GG--G-A------------------C----G--GC----G--------------A-----T---C--T---AA--A--A-----T--------C--A--------AT--A-------AG-A--A- 7984
CPZ.TZ.00.TAN1 ---T-----A--TC-TA-T-----------T--A-----------G-----AG---------C----------GG----C-C--------T--A--------AC-A--CC----TCA---C--A--A--------A--CT-------G---T-T--A--------T---- 7573
CPZ.US.85.US_Marilyn ------G-----TC-T-----------------------------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A- 7952
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B.FR.83.HXB2 AGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT..............................AATAAATCTCTGGAACAG 8087
Env Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__L__E__Q_
A.CD.02.02CD_KTB035 -------------------------A-----------------------------AA-A----AA--A-----------------C---------AA------C-A---CTA-----A----..............................----G-----A----G-T 8086
A.SN.01.DDJ369 --------------G----------------G-----------------------A--A--------------------------C---------AA------------CT-----------..............................---------TATAGTG-A 7309
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------G--------C-A-----------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CAA--C-------..............................------AACAA-AGTG-- 7325
A1.CY.06.CY171 --------------G-------------------------------G--------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A-AGTG-T 7346
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------G-------------------------------G--------A--A--------------------------C---------AA------C------T-----------..............................---------TACAGTG-- 7262
A1.IT.02.60000 --------------G----------------------------------------A--A--------------------------C---------AG------C---M-CT----------C..............................----------AT--TG-T 8107
A1.KE.02.ML1990 --------------G----------------------------------------A--A--------A----------G------C---C-----AA------C------T-----------..............................---------T-T--TG-- 7416
A1.RU.08.PokA1Ru --------------G----------------------G--------G--------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-----------..............................--C---------AGGGC- 7593
A1.RW.93.93RW037A -----------C--G-------------------------------------------A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A-AGTA-- 8068
A1.SE.95.SE8538 --------------G----T-----------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------T-----------..............................--------C-A-AGTG-- 7304
A1.TZ.01.A341 --------------G----------------G-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------..............................---------TAC--TG-C 7261
A1.UA.01.01UADN139 ----A---------G-------------------------------G--------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT---A-------..............................-G--------AT--TG-- 7283
A1.UG.99.99UGA07072 --------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................--------C-A-AGTG-- 7293
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------G-------------------------------------T--A--A--------C-----------GA----C---------A-------C-----CT-----------..............................--------CTAT--TG-C 7542
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------G--------C--------------C----------------A--A--------C-----------------C---G------A----AGA-----CT-----------..............................-----GA---A---G--- 7397
A2.CY.94.94CY017_41 ----------G--GG-------------------------------------------A--------C-----------------C---G-----A-------C-----CA-----------..............................-----G----A---TG-- 7459
B.AR.04.04AR143170 ----T---------G----A-------------------GT-------G-T----A-----G-----------------------C---------A--------------------------..............................--C------T-AA--GGA 7263
B.AU.04.PS1038_Day174 --------------G-------------------T--------------------------------------------------C------------------------------------..............................------W-C-A-R--G-- 7297
B.BO.99.BOL0122 --------------C------------------------G---------------A-----------A---------------------------AA------C------AG----------..............................------------AGTA-- 7288
B.BR.05.BREPM1081 --------------G----------------------------------------A-----C---------------------------------AA-------------AA----------..............................----G-AACT--AGTA-- 7530
B.CA.97.CANB3FULL --------------C----------A-----------------------------A---------------A--------------------------------------A-----------..............................------------A-TG-A 7360
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------------G--T-------------------------------------A------------------------------------------------------------------..............................----------AC--TG-- 8103
B.CO.01.PCM001 --------------G----------A--------------------------------A--------------------G---------------A-------------------C-----C..............................-----------A--TAT- 7270
B.CU.99.Cu19 --------------G-------------------------------------------A------------------------------------A--------------------------..............................-----------A--TA-A 7654
B.CY.06.CY165 --------------G----------------------------------------------------C------------------------------------------------------..............................-----G---TAT--TGCC 7357
B.DE.86.D31 --------------G------------------------G---------------A--------------------------T---------------------------------------..............................---------A----TAT- 7614
B.DK.04.PMVL_012 --------------G------------------------G---C-----------A-----------------------G-----C------------------------A-----------..............................-----------------A 7456
B.DO.05.05DO_160884 --------------G----------A--G--------------------------A-----------------------------C-----------------------CA-----------..............................----G----AG---TT-C 7255
B.EC.89.EC003 --------------G----------------------------------------A-----------C-----------------C------------------------------------..............................---------T-CA-TG-- 7207
B.ES.07.X2231 --------------C----------------------------------------------------------------------------------------------------C------..............................---------TAT--G--- 7528
B.FR.92.92FR_BX08 --------------G--------C--------------C---------G-T----A-----G-----------------------C------------------------------------..............................------AA----AGT--- 7255
B.GA.88.OYI --------------G----------------------------------------A-----------------------G---------------A--------------------------..............................------------A-TG-- 7626
B.GB.86.GB8_46R --------------G----------------------------------------A---------------------------------------A---------------T----------..............................--------------TA-- 8078
B.GE.03.03GEMZ004 --------------G------------------------GA--------------A---------------------------------------T----A---------T-----------..............................--------------TAT- 7288
B.HT.05.05HT_129389 --------------G-----------------------C----------------A---C---------------------G---C---------A-------------CA-----------..............................-----------A--TT-T 7311
B.IN.x.11807 -A------------G----------------G-G------------------------A------------A-G-----------------------------------CA-----------..............................-----------A--TGC- 7427
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------G----------A-------------G---------------------C--------------------------------CT-C------------------------..............................---------G----TAGA 7288
B.JP.05.DR6538 --------------G--------A----G----------G---------------A------------------------------------------------------A-----------..............................-------------G-G-C 8120
B.KR.04.04KMH5 -------A------G----------------------------------------------------A-----------G-----C---------AA-------------A-----------..............................------A----A---T-T 8055
B.MM.99.mSTD101 --------------G----------------------G---------------A--------------------------------------------------------A-C---------..............................--------------TG-C 7506
B.NL.00.671_00T36 --------------G--------A-A------------C----------------A--A--------------------G---------------A--------------------------..............................--------------T--- 7648
B.RU.04.04RU128005 --------------G----------------------------------------------------------------------C-----------------A------------------..............................------------A-TG-- 7559
B.TH.00.00TH_C3198 --------------G----------------------------------------A------------------------------------------------------AA----------...........................AAT---------TAT--G--- 7288
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------G------------------------G---------------A--A--------------------------C---CA--------------------G----------..............................------------AGTA-T 7318
B.TW.94.TWCYS --------------G------------------------G---------------------------------------------C----A----AAC------------AT----------..............................------A--TAT--TG-- 8058
B.UA.01.01UAKV167 --------------G--------------------T--GG------G--------A---------------G-------------C---------A------------------C-------..............................------A-----A-G--- 7351
B.US.07.CR0027M --------------G----------------------------------------------------------------------C---------A--------------------------..............................---------A--A-TG-- 7395
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------G------------------T---------------------A-----------------------------------------------C------A-----------..............................--------G---A-T--- 7333
B.YE.02.02YE507 --------------G------------------------G---------------A---C-------------------------C---------A----A---------A---CC-----C..............................----G---------T--T 7318
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------------G-----------------------------------------------------------------------------------------------T----C------..............................---------G-AA-TG-C 7506
C.AR.01.ARG4006 ----T---A-----G--------C-A--G----------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-----------..............................-----------A--TA-T 7278
C.BR.04.04BR013 ----T---A-----G--------C-A-------------G---------------A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------..............................---------AAA---GCT 7578
C.BW.00.00BW07621 --------A-----G-T------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----------C-----------C------------..............................---------GAA-G-G-T 7422
C.CN.98.YNRL9840 --------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------..............................G-C-------AA--TG-T 7288
C.CY.05.CY040 --------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------------CT-C---------..............................----------AAAC-G-T 7327
C.ES.07.X2118_2 --------A-----G--------A-A-----------------------------A---C-------C-----------------C-----------------------CT-C---------..............................---------AAAAC-G-T 7472
C.ET.02.02ET_288 ------G-A-----G-------GA-A------------C----------------A-----------C-----------------C---C-----A-------------CT-----------..............................-----G----AA--GG-- 7292
C.GE.03.03GEMZ033 --------------G--T-----A-A------------C----------------A--AC-C-----------------------C------T-CTT------------CT-C-C-------..............................----------A-AC-G-T 7294
C.IL.98.98IS002 --------A-----G--------A-A------------------------T----A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------..............................----------AA-CGG-- 7415
C.IN.03.D24 --------A-----G-----T--A-A-------------G---------------A-----C-----C-----CA----------C--------------A--------CT-C--------C..............................-----------A--TG-T 8158
C.KE.00.KER2010 --------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------G-----C---------AA------------CT-C---------..............................----------AAAC-G-T 7276
C.MM.99.mIDU101_3 --------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------..............................--C-------AA---G-- 7446
C.MW.93.93MW_965 --------------G--------A-A-------------G---------------A-----G-----C-----------------C-----------------------CT-----------..............................------A--TACA-TG-T 7262
C.SN.90.90SE_364 --------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C------------A----C-----------------------CA-----------..............................-----------A--GG-T 7232
C.SO.89.89SM_145 ------G-------G--T-----A-A------------G----------------A-----------C-----------------C--------------A--------CT-C---------..............................----R-A---AA---G-A 7313
C.TZ.02.CO178 --------------G--T-----A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----------------------CT-C---------..............................----------AAAC-G-A 7291
C.US.98.98US_MSC3018 --------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C--------G--------C--T--------------------CT-C--------C..............................----G-----AA---G-T 7210
C.UY.01.TRA3011 ----T---A-----G--------A-A-----------------------------A--------------------G--------C-----------------------CT-C---------..............................---------GAA--GG-T 7264
C.YE.02.02YE511 --------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C--------------A--------C------------..............................----------AA-GGG-T 7279
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------------G--------A-A------------C----------------A-----G-----C-----------------C------------------------T-----------..............................------AA--AAACTG-- 7463
C.ZM.02.02ZM108 --------------G--------A-A--------------A--------------A-----------C-----------------C-----------------------CT----C------..............................----G-----AA--GG-- 8124
D.CD.83.ELI -------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA------C-----CT-----------..............................----G------AA-TG-- 7623
D.CM.01.01CM_0009BBY -------------------------------------G-----------------A--A----------------------A---C---------AA------C------T-----------..............................-----------A--TG-T 7312
D.CY.06.CY163 -------------------------------------------------------A--A----------------------A-------------AA---AG-C-----CT---C-------...........................AGG-----G---T-AA-TG-A 7300
D.KE.97.ML415_2 --------------G----------------C-----------------------A--AC-G---------------------------------A-------------CT----C------..............................----------AA--GG-- 7559
D.KR.04.04KBH8 --------------G--------C-A-----------------------------A--A------------------------------------A-------------CT----------C..............................----G----G-A--TACA 8000
D.SN.x.SE365 ---------------------------------------G---------------A--A-------------------G--A-------------AA------C-----CT-----------..............................-----------AACTG-- 8085
D.TD.99.MN011 --------------C----------------------------------------A--A----------------------A-------------A-------------CT-----------..............................----G------AA-TG-T 7277
D.TZ.01.A280 --------------G----------A-----C-----------------------A--A----------------------A---------------------C-----CT-----------..............................-----G--CT-A--TG-C 7275
D.UG.99.99UGK09958 --------------G----------------------------------------A--A----------------------A-------------AA------C-----CT----C------..............................-----------A---G-- 7246
D.YE.02.02YE516 -----------------------------CA------------------------A--A----------------------A-------------AG---A--C------T-----------..............................----G------A--TGCT 7267
D.ZA.90.R1 --------------G------------------------G---------------A--A----------------------A-------------A-------C---G-CC--GAA------..............................------A--TAC--TG-- 7441
F1.AO.06.AO_06_ANG125 --------------G-------------------------------G--------A-----------C-----------------C---------AA------------CT-----------..............................----------A---GG-- 7150
F1.AR.02.ARE933 --------------C------------------------G---------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------..............................------A---A-A-GG-- 7357
F1.BE.93.VI850 --------------G----------------------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A----G-- 7364
F1.BR.07.07BR844 --------------G-----------------------C-----------T----A---C-C-------------------G---C---------AA-------------T-----------..............................---------TAT--GACA 7856
F1.ES.x.P1146 -----------C--G--------C-------------------------------A-----------C-A---------------C---------AA---C--C-----CT-----------..............................------A-CTAT--C--- 7394
F1.FI.93.FIN9363 --------------G----------------------------------------A---C-------A-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A---TG-- 7383
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------G----T-----A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CA-----------..............................----------AT--TG-- 7254
F1.JP.04.DR6082 --------------G-----------------------C-----------T----A-----------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------..............................------A--TATA-TG-A 8074
F1.RO.96.BCI_R07 ----------C---G----------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................--------C-A---T--- 8141
F1.RU.08.D88_845 --------------G----------A------------C---------G------A-----------A---------------T-C---------AA------C-----CT-----------..............................------A--TAT--TG-A 7573
F2.CM.97.CM53657 ----------G--------------------------------C-----------A-----------A-----------------C---------AA------C------T-----------..............................----------A-A-TG-A 7258
G.BE.96.DRCBL ------G-------G--------C-------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------..............................---------TATA-TG-- 8026
G.CM.04.178_15 --------------G----------------------------------------A-----G-----A-----------------C---------AA------C-----CA-----------..............................----G----TAT--GG-- 7611
G.CU.99.Cu74 --------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----C------------..............................---------G-T--TG-A 7706
G.ES.05.P962 --------------G--------A-------------------C-----------A--A--------C-----------------C---------AA------------CA-----------..............................---------TAT--GG-A 7573
G.GH.03.03GH175G --------------G----A-------------------G---------------A-----------C-----------------C---------AA---A--C-----CA-----------..............................------A--TATA-TG-- 8133
G.KE.93.HH8793_12_1 --------------G--------C-A-----------G-G---------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C------------..............................------A--TATA-TG-C 7457
G.NG.01.01NGPL0669 --------------G-----------------------C----------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CA-----------..............................---------TAT--GG-T 7280
G.PT.x.PT2695 --------------G----------------------------------------A-----------C----------GG-----C--T------AA------C------------------..............................---------TATA-T--A 8098
G.SE.93.SE6165 --------------C----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------..............................---------TATA-TG-A 7505
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B.FR.83.HXB2 AGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT..............................AATAAATCTCTGGAACAG 8087
Env Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__K__S__L__E__Q_
H.BE.93.VI991 -A------------G----A-----------------------------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------..............................--------------TG-A 7486
H.BE.93.VI997 --------------G----A-----------------------------------------------------------------C---------AA------------CT---C-------..............................-------------CTG-A 7401
H.CF.90.056 --------------G----C-------------------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------..............................--------A-A-AGTG-A 7406
H.GB.00.00GBAC4001 --------------G----A--------------------------------------R--------C-----------------C---------AA------------CT-----------..............................--------CTATRMTR-A 7595
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------T-------------------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................--------C-AT--TG-- 7290
J.SE.93.SE9280_7887 --------------G----------------------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C------------------..............................---------TAT--GG-C 7394
J.SE.94.SE9173_7022 --------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------------------..............................---------TAT--GG-C 7401
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G-------G----------A--G----------G---------------A--A--------C--------------T--C---------AA------C-----CT----C------..............................----------A-AGTG-- 7270
K.CM.96.96CM_MP535 ------G------------------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------..............................---------TG----G-- 7247
01_AE.CF.90.90CF11697 --------------G-------------------------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CA-C---------..............................---------TAT-C-G-A 8039
01_AE.CN.07.07JSWX045 --------------G-----------------------------------T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------..............................---------TATA--G-- 7259
01_AE.HK.04.HK001 --------------G--------------------------------AG-T----A--AC-------C--------G--GA----C-----------------C-----CAAC-C-------..............................---------TAT---G-A 7448
01_AE.JP.x.DR0492 --------------G-------------------------T------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------..............................---------TAT---G-- 8107
01_AE.TH.04.BKM --------------G--------------------------------A-------A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------..............................---------TAT---G-- 8075
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------------G--------------------------------A--T----A--AC-------A------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------..............................---------TAT---G-- 7283
01_AE.VN.98.98VNND15 --------------G-------------------------A------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-CTC-------..............................---------T-T---G-- 7357
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------------G--------C----------------A--------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT---C-------..............................------AG-T-TA-TG-- 7283
02_AG.CY.05.CY048 --------------G--------C-----G-T-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A-GC-----CT-----------..............................---------TATA-GG-C 7285
02_AG.ES.06.P1261 --------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------..............................----G-A--TAT-GTG-C 7526
02_AG.FR.91.DJ263 --------------G--------C-------T-------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C-----CT-----------..............................------A--TATA-TG-C 7462
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------G--------C-----G---------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------..............................------AG-TACA-TA-C 8128
02_AG.LR.x.POC44951 --------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C------A-----------..............................------A--TATC-TG-C 8058
02_AG.NG.01.PL0710 --------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------..............................-----GA--TAT--GG-T 7235
02_AG.SE.94.SE7812 --------------G--------C-A---GC------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------..............................------A--TAT--T--C 7477
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------A------G--------C-------------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------...........................AAT------A--T-TA-GG-C 7292
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -A------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--A------T-----------..............................------A--TATA-TG-C 7283
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --------------G----------------G-----------------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A---TG-T 7277
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------G---G-------------G---------------------------------------------------------------------------------A-----------..............................------C----A--TG-- 7264
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------G--------C-------C-----------------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--------CT-----------..............................---------TATA-TG-T 7457
05_DF.BE.x.VI1310 --------------G----------------------------------------A---C-------CA------------A---C---T-----AG------C-----CT-----------..............................---------GA--GGG-- 7493
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------------------------------------------------A--A--------C-----------------C--TC-----AA-----TC-----CA-----------..............................------A--TAT--TG-A 8135
07_BC.CN.98.98CN009 --------A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------..............................--C-------AA-G-G-- 7409
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----A---A-----G--------A-A-----------------------------A-----------C--------------T--C-----T--------A--------CT-C---------..............................--C-------AAC--G-- 7266
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------G----------------G-----------------------A--A--------C-----------G-----C---------AA------C-----CT-----------..............................----------AAC-TG-A 7259
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------G-------------G--C-----------------------A--A--------A----------G--A-------------AA------C-----CT----C------..............................-----------A-GGG-A 7439
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------G--------A-A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------..............................--------ATATA-TG-- 7486
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------G----------------------------------------A---C-------C-----------------C---G-----AA------C-----CT-----------..............................----------A---GG-A 8052
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------A---------------A-A-----------------------------A--A--------A-----------------C---------AA------------CT----C------..............................----------A-AGTG-A 7512
14_BG.ES.00.X605 -----------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------..............................--------------TG-C 7531
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------G----------------------------------------------------------------------C------------------------------------..............................------------A-TG-- 7459
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------G-----------------------C-------------------A--------C-----------------C--------CTT------C-----CT-----------..............................----GGA-C-A---TG-C 7453
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------G----------------------------C--G------A----A---------------------------------------------------A-----------..............................----------A---GG-- 7276
18_cpx.CU.99.CU76 --------------G----A-----------------------------------A--A--------C-----------------C---C-------G-----------CT-----------..............................------A--TACA-TG-C 7395
19_cpx.CU.99.CU7 --------------G--------C----------T--------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT----------C..............................----C---CTAT--KG-T 7153
20_BG.CU.99.Cu103 --------------G----------A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------..............................---------TATA-TG-A 7521
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------G-TT-------------------------------------A--A--G-------------------A------T-------A------C-----CT-----------..............................-----------A--TG-C 7279
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------G--------------------------------------T-A--A--------C-----------------C--------CA-------C-----CT-----------..............................--C-------A----G-- 7254
23_BG.CU.03.CB118 --------------G--------C-A-----------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------------C------------..............................------A----T---G-A 7515
24_BG.CU.03.CB378 --------------G----------A-------T---------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................---------GWTA-TG-A 7530
25_cpx.CM.02.1918LE --------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------AA-------------A-----------..............................---------T-CA-TG-- 7286
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------G-------------------------------G--------A-----------C--------G---A----C---------AA------------CA-----------..............................---------TG-A-TG-A 8075
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------G-------------------------A---------T----A--A--------C------------A----C-----------------C-----CT-----------..............................---------TAT--GGCA 8086
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------G--------------A-----------------------------A-----------------------------C---------AA-------------T-----------..............................--------------G--- 7488
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------G----------------C-------G---------------A--A--------A------------------------------------------------------..............................------AG--A-AGTG-- 7532
31_BC.BR.04.04BR142 --------A-----G--------A-C-----------------A-----------A-----------C-----------------C--------CAA-------------T-----------..............................----------AA-C-G-T 7537
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------G-------GT----R------G-------------------A--A--------A---A-------------C---C-----AA------C-------A----------..............................------A--T-T---G-A 7713
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --------------G--------C--------------C-A------A--T----A--AC-------C------------AC---C---------A-------C------T-C-C-------..............................----G----TAT---G-- 7469
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------------------------------------T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C------C..............................----G----TAT---G-A 7253
35_AD.AF.05.05AF095 --------------G----------------------------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CA----------C..............................------AAC-A-AGTG-- 7253
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------G--------C---------------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................------A--TAT--TAGC 7284
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------G----A---C-------------------------------A--A--------C-----------------C---CA----A-C-----A-----CT----------C..............................-----------CA-TG-T 7269
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------R---G----------------------------------------------------------------------C---------A--------------A-----------..............................----------AT--TG-A 7483
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------C------------------T------A--------------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------..............................----------A---GG-- 7537
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------G----A-----------------------------------A---C-------C-----------------C---------AA-------------AT----------..............................--------------TG-C 7584
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --------------G-----------------------C----------------A---C-------C-----------G-----C---------AA------------CT-----------..............................------A--TATC-GG-A 7549
43_02G.SA.03.J11223 --------------G----------A-----------------------------A-----------C-----------------C---------AA------------CA-----------..............................---------TAT--TG-R 7570
N.CM.95.YBF30 ------------A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACA--A---TAT--CA---------------AG-C------C...........................AAC----CC---TAT--TACA 7638
N.CM.97.YBF106 ------GA----A-G----T--GA-A-----------T-GA-----G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------A--CY-----C...........................AGT----CC--CTAT--TACA 7593
N.CM.02.DJO0131 ------GT----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...........................AAT----CC---TAT--TACW 7514
N.CM.04.04CM_1015_04 -------A----A-G----T---A-A-----------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...........................AATC---CC--CTAT--TTCA 7492
O.BE.87.ANT70 -A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA----TA.................................GG-...AAC---AGC 8134
O.CM.x.BCF06 -A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AA-CC-A-----A--TAAA----GGA-A--A--TTA---AT-A-CAAAA-----CAAC-CA---G-A..............................--CTGGA--GACAGTGCT 8205
O.CM.91.MVP5180 -A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA--C--A----G--A-G---AAACC-A-----C--TAAA--------A--C--TTA---AT-A--AAAA-----CA-ATCA---TCA...........................GGA-GAT-TAA-GAT--CAGT 8160
O.CM.96.96CMA102 -A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----C--A--C---TA---AT-A--AAAA-------A--CA----AAGGA.....................AGTAAT----TTAGCA----GA-A 7636
O.CM.97.97CMABB447 -A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-C-----C--TAAG-----G--A------TAT--AT-A--AAAA-----CAAA-CA---G-A....................................GGAGAT--GTCA 7578
O.CM.98.98CMA104 -A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA---G-C...........................GGAG---GGGACT-A-G-A-C 7638
O.CM.99.99CMU4122 -A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA---AT-A--AAAA------AAC-CA---GCA...........................AACGGC-CTAA---AA-TACA 7610
O.FR.92.VAU -A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-A.................................GG-GA-AAT---TCA 7700
DO.FR.08.RBF208 -----A-------------------A-----------R-----------------A--A----------------------A---C---------AA------C------T-----------..............................----G------A--TG-T 7553
O.SN.99.99SE_MP1299 -A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CAAATTGC..................ACAAAT-CC--TAAGT-A--TG-T 8202
O.US.x.I_2478B -A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA----GG--AG-C--TTA---AT-A--AATA-----CA-ATCAGAAT-GAAA.................................GGAAAT--GTCT 8268
O.US.97.97US08692A -A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA----GG--AG-C--TTA---AT-A--AATA-----CA-ATCAGAAT-G.................................---GGAAAT--GTCT 7624
O.US.99.99USTWLA -A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CCCTTA-GC--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA------TCA--C---TA---AT-A--AAAA-------AA-CA---G-A....................................GGAAATCTCTCA 7611
P.FR.09.RBF168 ------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--ACAG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CCAACAAA..................AGTGAG-C-G--...T-A--TGGC 8186
CPZ.CD.90.ANT -A--------------G--T--A--C--G-AG-------GA--------A--AT--A-CC-C--------TG---AC--GG-G-CC--TCA----A-G------------AA-TCC---GTAAACTTCACGCAA...ACATGTGCAAAGAAC-GC-GTGA-A-AC--TGT 7546
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ----------G---G-T--T-----------G-------G------G--A-----A--TC-A-----C--TA-A------ACT-----TC----------A-GC-----CAAG-CA---G-A...........................AAT-T--GTGACTATC-GGTT 7599
CPZ.GA.88.GAB1 -A--A--A--C---T-G--T-----A-----G-----GC-------G---A-T-----CC-G-----C-----------GGCTG-C--TTAT--CA-G-----------CAACTC----CC-...........................GGG-GC--T--CACA--TG-C 8127
CPZ.TZ.00.TAN1 ----------C-----G--T--A--A--G-A----A---GA--C-----------AA-CC-C-----A--TG--AAC---T-GG-G--TCA--G-AG------A-----CCTC-CC---GC-GAAGATTCTACAAAGTGCAATCACAGTGATGCA--G-ACTAT--CTGT 7743
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T--A--C---G-A--T-----------------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC------...........................AAC--CCTC--CTAT--TGCT 8095
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B.FR.83.HXB2 ATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTG 8257
Env _I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W
A.CD.02.02CD_KTB035 -----A-GAA---T-----A----C-A-A---T-A----G---G---G-------A-AC----T--ATGC----------------GC-A--A--G----G---------G--T-------C---G--CG-G-A-------C---A-----A----G-----T----A-- 8256
A.SN.01.DDJ369 --A---G--A-T-T---T---C--C-A-----T-A--------G----------GA-------T-TAATC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C-A------------------T------- 7479
A1.AU.03.PS1044_Day0 --A---G-CA-A-T-------C--C-A-----T-AG-------G------T---CAAA-----T-TAATC----------------G-C------G----TA-------------------C---G--C--G-----T-A-C--------------G----CT--C-A-- 7495
A1.CY.06.CY171 --A---G--A---T----------C-A--------G---G---T-----------A-A-----T-TGGTC--C-C-C------------------G-----------------T-------C------C--G-------A-C------C-------G----------C-- 7516
A1.GE.99.99GEMZ011 --A---G--A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGAGC-------------------------G-----------------T-------C---G-----G------G--C---------------G----T------- 7432
A1.IT.02.60000 --A------A--CT----------C-A---R---A--------------------A-A-----T-TAATC--------C-----N---G------G-----------------T-------C---G--C--G---------C--------------G------------- 8277
A1.KE.02.ML1990 --A---G-CA---T---T---C--C-A-----G-AG-------G----------CAAAA----T-TA-AC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C------R-------G-----T---GA-- 7586
A1.RU.08.PokA1Ru --A---G--A---T------------A-----T-AG---G--C------------A-A-----T-TCAGC-------------------------G-------------------------C---T-----G---------C--------------G-----T----G-- 7763
A1.RW.93.93RW037A --A---G--A---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAGTC-----------G----G--------------------------C-------C---C--C--G---------C--------------G-----T----A-- 8238
A1.SE.95.SE8538 --A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGAC----T-TAGGC----------------G--------G-----------------C-----A-C---G--C--G---------C--------------G-----T---GA-- 7474
A1.TZ.01.A341 --A---C-GA---T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-A-----T-TAG-C-------------A-----------G-----------G-----C-------C---G--C--G-------A-C--------------G-----T----A-- 7431
A1.UA.01.01UADN139 --A------A---T----------C-A-------AG---G---T-----------A-A-----T-TGGTC--------A----------------G-----------------T-------C---G---------------C------G-------G-----T------- 7453
A1.UG.99.99UGA07072 --A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A--------G----------CAGA-----T-TAATC----------------G-T------GA----------------C-------C---G--C--G-------ACC--------------G-----T----C-- 7463
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --A---G--A---T----------C-A-----A-AG------GG----------GAA------T-TAGTC--C-------------GGT------G-------------------------C---G--C--G---------C-A------------G-----T---GA-- 7712
A2.CD.97.97CDKTB48 --------AA---T-------T--C-A-----T-AG-------G--C-------GA-A-----T-TATGC--C----G--------G--------G-----------------C-------C------C----------A----------------G---------GA-- 7567
A2.CY.94.94CY017_41 ------G-CA---T-------T--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAGG---C----------------------G-----------G-----C-------C------C---------GA--------G------C-----TT--C-C-- 7629
B.AR.04.04AR143170 ------G-CA---T------------------G---------G-----------GA-------T--A-----C-------------G-----A--------------------------------G--C--G-------A----------------G----------C-- 7433
B.AU.04.PS1038_Day174 ------G-AA---T----------C-R-----A---------G-----------GAAG-----T--A-----C----GAM------G-T---A--------------------C-----R---------M-G-------------------------G---------C-- 7467
B.BO.99.BOL0122 ------G--A---T------------------A---------G-----------G--------T-TA-T--------------A--G-----A--------------------------A------C-----------------------------G----------G-- 7458
B.BR.05.BREPM1081 ------G--A---T----------C-A-----A-A-------G-----------GA-A-----T--CAA--GC-----A-------------------------C--------------------G----------G------A------------G----------C-- 7700
B.CA.97.CANB3FULL ------G--A---T----------C-------A---------G---G--------ATGAC---T--AGA-----------------------A--------------------------------------G------------------------------T----C-- 7530
B.CN.05.05CNHB_hp3 ---------A---T---T--------------A---C-----G-------T---GCAGA----T--A-----------C-------G-----A--------------GTT----C----------G-----G--------C--------------------G---C-A-- 8273
B.CO.01.PCM001 ---------A---T------------C-----A-A-------G-----------G--------T-TA-------------------G-----A--G------------A----------------G--C--G---------C------CA------G----------C-- 7440
B.CU.99.Cu19 ---------A---T----------C-------A-A-------G--------------A-----T-TAA------------------G--------------------------------------------G---T---A---------------CG----------A-- 7824
B.CY.06.CY165 ------GGAA---T---T------C-------A-A---------T-------------C----T--A-----C--------G-------------G-----------------CC------C-C------------AC---C------G-------G-T---T----A-- 7527
B.DE.86.D31 ---------A---T------------------A---------G--------------------T--A-------------------G--------------------------------------GA----G----A--A--------G-------G-----T----C-- 7784
B.DK.04.PMVL_012 ------G--A---T----------C-A-----A------G--G-----------G-TAC---CT-TGAG---C----GC-------------A--G-------------------------C---G---------T------------G------GG------------- 7626
B.DO.05.05DO_160884 ------G-AA---T------------A-----A-A-------G-T---------GAAA-----T--CAA---------AT------G-----------------------------G--------G---C-------------A-------------GT------C-G-- 7425
B.EC.89.EC003 ---------A---T----------C-------A--G------G-----------G--------T--A-------------C-----G--------G--------------------G--------G-----G------------------------G----------A-- 7377
B.ES.07.X2231 --A------A---T---A--------------A--G------G-----------G--------T--AA-C--------AGT--------------------------------G--G--------G------------------------------G----C-----G-- 7698
B.FR.92.92FR_BX08 ------G--A---T------------------G--------A-G----------GAGA-----T--AG------------------G-----A----------------T---C-----AC----G-----G-----------------------C-------------- 7425
B.GA.88.OYI ------G--A---T----------C-------A---------G-----------CA-------T--A-------------------G-----A--G-----------------------------G-----G------G---------G--------G---------C-- 7796
B.GB.86.GB8_46R ---------A---T------------------A---------G------------A-AC----T--A-------------------G-----A--------------------------------G-----G-------A----------------G----------C-- 8248
B.GE.03.03GEMZ004 ------GG-A---T----------C-------A-A-------G-------T---GA-------T--------C-------C-----G-T---A-----C--A------A----G-----------------G-------A----------------G-T---T----C-- 7458
B.HT.05.05HT_129389 ------C-GA---T----------C-------A----------G----------G--------T--AG--------------------T---------C---------------------C-----------------------------------G-----T----C-- 7481
B.IN.x.11807 ------G--A---T------------A-----A----------G-------------AG----T--A-------------------G-----A--------------------------------------------T------------------G--G--T------- 7597
B.JM.05.05JM_KJ108 ------GGGA---T------------------A---------G-----------GA-C-----T-TAA----C--ATG--------G---------------------A----------A-----G-----G---------C--------------G----------C-- 7458
B.JP.05.DR6538 --C---G--A---T---A------C-------A---------G------------A-------T--A-----C-------------------A------------------------C-A-----------G------------------------G--------CGA-- 8290
B.KR.04.04KMH5 --C---GG-A---T----------------------------------------GA-------T--AA----C-----A-------G-----A-----------------G--------------G---------T----C---------------G--------C-A-- 8225
B.MM.99.mSTD101 ---------A---T---T--------------A---------C-----------GCAGA----T--A-----------C-------G----------------------T---------AA----G----CG----------------G-------G-----T------- 7676
B.NL.00.671_00T36 ------G-GA---T----------C-------G---------G-------------T------T--A-TC----------C-----G--A--A----------------------------C---G----C--------------------------G------------ 7818
B.RU.04.04RU128005 ------G--A---T---T------C-------R---------G------------R-AC----T--AA----C----------------------------------------------------G------------------------------G----------C-- 7729
B.TH.00.00TH_C3198 ---------A-T-T---T------C-------A-C-------G------------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--------------------------------G-----C----------------G-------G----------G-- 7458
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------G-GA---T------------------T----------------------A-------T--A-----C----G--------G--------------------------------A-----G---------T--------------------G-------G--A-- 7488
B.TW.94.TWCYS ---------A---T----------C-------A---------G-----------GA-CAC---T--AA----C-----A----------------G--------------G--C-----A-----G--------------C---------------G------------- 8228
B.UA.01.01UAKV167 ------G--A---T------------------G---------------------GA-A-----T--AAT---------C----A--------A--------------------------------G-------------------------------G---------C-- 7521
B.US.07.CR0027M ------G--A---T----------C-------A---------G-T---------GA-------T--CT----C-----A-------------A----------------------------------------------A----------------G-----T------- 7565
B.UY.01.01UYTRA1179 ------G-CA---T------------------G---------G--------------------T--------------C-------G--------G-----------------------------G-----G-------------------------G------------ 7503
B.YE.02.02YE507 ------C-AA---T---A------C-------A---------G-T---------G-A------T--A-----C----G--------------A----------------------------C-------G--------------------------G-----T----G-- 7488
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------CA---T----------C-------A---------G----------T-AAGA----T--AG------------------G-----------C-G---------G--------------G------------------------------G--------C-A-- 7676
C.AR.01.ARG4006 ------G--A---T---A------C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G--GC-A------A----T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------------------T----C-- 7448
C.BR.04.04BR013 ------G--A---T----------C-------T---------G-T---------G--AC----T--ATG--GC----------------------G--------------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------------G---------G--- 7748
C.BW.00.00BW07621 ---------A---T----------C-------T----------GT--C-------A-AC----T--AGG--GC-----A-C-------T------G---C-A------A-G--T---C-A-C---G--C-GT---AA--A-C------G-------G-----T------- 7592
C.CN.98.YNRL9840 ------GG-A---T----------C-------T----------GT---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G---G-A------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G--------------------- 7458
C.CY.05.CY040 ------G--A---T---T------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC---------------T------------A------A----T---C-A-C---G-GA-GT----AC-A-C---------------G----T------- 7497
C.ES.07.X2118_2 ------G--A---T----------C-------T---------------------GA-AY----T--CAA--GC---------------C------G---C-A------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--AC--------------YG----------G-- 7642
C.ET.02.02ET_288 ------G-AA---T----------C-------T--------C-G------T------AC----T--AGG--GC------TC--A-----------G--G--A--------G--T---C---C---G--C------AA-GA-C------G--------G-------C-G-- 7462
C.GE.03.03GEMZ033 ------G-AA---T----------C-------T----------GT---------G-AAC----T--CAA--GC----G--TG------G------G--G--A------A-G--T-----A-C---G--C-GT---AAT---C-------------C-G----T------- 7464
C.IL.98.98IS002 ------G--A---T---T------C-------T----------GT---------GA-A-----T--AGG--GC------TC--A-----------G---G-A------A----T---C-A-C---G--C--T---AAC-T-C------G--------------------- 7585
C.IN.03.D24 ------G-AA---T----------C-------T-A---------T---------G--C-----T--AGT---C-----A---------T------G---C-A------A----T-----A-C---G--C-GC---AA--A-C------G-------G-----T------- 8328
C.KE.00.KER2010 --C------A--CT----------C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG---C-------------G-G------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AAC-A---A------------G---------GG-- 7446
C.MM.99.mIDU101_3 --------CA---T------------------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A-------------------------- 7616
C.MW.93.93MW_965 ------G--A---T----------C-------T----------GT---------GA-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T---C-A-C---G--C-GT---AAC-A-C-------------------------C-- 7432
C.SN.90.90SE_364 ------G--A---T---T------C-------T-----------T------------A-----T--AG---GC----------------------G--G--A------A----T---C-A-C---G--C-GT---AAC-A-C-------------------------G-- 7402
C.SO.89.89SM_145 ------G-AA--CT----------C-A-----T-A--------GT---------GA-AC----T--AGG--GC------TC--------------G-----A------A----T-----A-C---G--C-GT----G----C--------------G----------A-- 7483
C.TZ.02.CO178 ------GG-A---T----------C-------T----------GT-----------TGCC---T--AGA--GC-------C-------T------G--GG-A------A----T-----A-C---G--C-GT---AAC-CCC--------------G-----T---G--- 7461
C.US.98.98US_MSC3018 ------GGGA---T----------C-------T-----------T---------G--AC----T--AGG--GC----------A-----------G-----A-----GA----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C--------------G----------C-- 7380
C.UY.01.TRA3011 ---------A--CT----------C-------T-A--------GT------------AC----T--AGGC-GC-------C-----G--------G--G--A------A-G--T-----A-C---G-----G---CA--A-C------C-------G-T--------G-- 7434
C.YE.02.02YE511 ------G--A---T---T------C-------T----------GT---------G-AA-----T--AAG--GC----------------------G---G-A------A----TC--C-A-C--CG--C-GT---AAC-A-C---------------------------- 7449
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------G--A---T----------C-------T-A---G----GT---------TATACT---T--AGG--GC-------C-------T------G-----A------A----T---C-A-C---G--C-GT---AAC-A-C-A-------------G---------A-- 7633
C.ZM.02.02ZM108 ------G-CA---T----------C-A-----T-A----G---GT------T--GA-AC----T--AAG--GC------CC--------------G--GC-A------A----TC--C-A-C---G--C-GT---------C-----TC--------------------- 8294
D.CD.83.ELI ------C-GA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G--------G-C-------------------A-------G--------G--C--G-------------------------G-------C-A-- 7793
D.CM.01.01CM_0009BBY ------G-GA---T----------C-A-----A-A-------G-G---------G-TG-G---T--AAT-----------G-------T------------A------A----------A-----G-----G-------------------------G------T--C-- 7482
D.CY.06.CY163 ------G--A---T----------C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C--------------CT-----------GA------A----C-----A-----G--C--G------------C-----------G------GT--A-- 7470
D.KE.97.ML415_2 ---------A---T----------C-------A---------G-----------GAT------T--A-----------A--------------------C----------C---C-T---A----G--C----------------------------G-------C-A-- 7729
D.KR.04.04KBH8 ------G--A---T----------C-------A---------G-----------G--A-----T-TGA----C----------A------------------------A----C--G--------G--C----------------------------G--------GA-- 8170
D.SN.x.SE365 ------C-AA---T------------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G----------C--------------------------------C---G--C--G------------------------G------------- 8255
D.TD.99.MN011 ------C-AA---T----------C-A-----A-A------AG-A---------G-TG-----T--AA---------------A----T---------G--A------A----------A-----G--C--G-------------------------------GTC-A-- 7447
D.TZ.01.A280 ---------A---T------------------A-A-------G-----------G-AG-----T--AG-------------------GT-------------------A-----C----------G--C----------------------------G---------A-- 7445
D.UG.99.99UGK09958 ---------A---T------------------A---------G-----------G-T--C---T--AG----C---------------C------------A------------C----AC----G--C--C-------------------------G---------A-- 7416
D.YE.02.02YE516 ------C-GA---T---A--------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C----------A----T---------C--A------A----------A-----G--C--G-------------------------G-----GTC-A-- 7437
D.ZA.90.R1 ------GGGA---T------------------A---------G-----------G-A-AC---T--A----------------A--GGT-------------------A-------G--------G--C--G---------C-------------------------C-- 7611
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------GGAA-T-T------------A-----A-A---G----G-------T-----AC----T--AGA---------C----A--G--------G----TA------A------------C---G--C--G---------C--------------G-----T--C-C-- 7320
F1.AR.02.ARE933 ------G-AA---T------------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG-----------GG----G--------G-----------------------A-C---G--C------------C---------------G---------C-- 7527
F1.BE.93.VI850 ---------A---T------------------A-AG--G----G-------T---A-A-----T--AAA--G--------G--A-----------G-------------------------C------C------------C--------------G-----T----C-- 7534
F1.BR.07.07BR844 ------G-CA---T------------------A----------G-------T--G-TGA----T--AGG-------C---------G--------G--------------G----------C---G--C------A---ACC---------------------------- 8026
F1.ES.x.P1146 ------G-CA---T------------A-----A-A---G---GGT------T---A-AC---CT--CGG---C-----C----------------G----TA-----------------ATCC--G--C--G---------C------G-------G------------- 7564
F1.FI.93.FIN9363 ---------A---T----------C-------A-A---G----G-------T---AAAC----T--ATG---------A-------G-G------G---CG---------------G--------G--C--G----AT---C------G-------G-T--------C-- 7553
F1.FR.96.96FR_MP411 --------CA---T----------C-------A-A---G------------T---A-AC----T--AGG-----------------G-----A--G-------------------------C---G--C------------C------G-------G-----T------- 7424
F1.JP.04.DR6082 ------G--A-G-T----------C-A-----A-AG--G----G-------T---CAGA----T--AGG-----------------GT-------G---------------------C--TC---G--C------------C--------------G-----T------- 8244
F1.RO.96.BCI_R07 ------G-CA---T------------A-------A---G----G-------T---A-A-----T--AA----C-----C---------T---A--G-----A-------------------CC--G--C--G--------CC------C-------G----------G-- 8311
F1.RU.08.D88_845 --------CA---T----------C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC-------------GTC------G--T-G-------A-G--------------G--C--G---------C------G-------G-----T------- 7743
F2.CM.97.CM53657 ------G-GA---T----------C-------A-A---G--C-GT---------G--AC----T--AAA-----A---A-TG-A-----------G--------------G--C-------C---G--C-------AC-A-C------G--------CT----------- 7428
G.BE.96.DRCBL ------G-GA---T---T-----A--A-----A--G------G-----------TA-CAC---T--AG-C-G------C---------T------G-----------------C-------C---G--CC-G---------C------G--------G---CT----C-- 8196
G.CM.04.178_15 ------G--A---T---------A--------A--G---G-C-G----------CAACA----T--A--C--------A-------G--------G-----------------C-------C---G--C--G-----------------C-------C----T------- 7781
G.CU.99.Cu74 ------GGAA---T---------A--A-----G--G------------------GCACA----T--AG------------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G----------------C-------G-----T----C-- 7876
G.ES.05.P962 ------G--A---T-------C-AC-A-----T--G---G-C------------CAACA----T--AG-C----------------G--------G----G------------------A-C---G--C--G-----------------C------G----------C-- 7743
G.GH.03.03GH175G ------G--A---T---T-----AC-A-----A-AG-------------------AACA----T--AG-C----------------G--------G-------------------------C---G--C-------------------G-------G----------A-- 8303
G.KE.93.HH8793_12_1 ------G--A---T---------AC-A--------G-------G----------CAACA----T--AG-C----------------G--------------A-----G-----C-----A-C---G--C--T----------------C-------G----------A-- 7627
G.NG.01.01NGPL0669 ------GG-A---T---------AC-A-----A--G--G----G----------G--CA----T---A-C--------C----------------G------------------------TC---G--CC-G-------AC---------------G-----T----C-- 7450
G.PT.x.PT2695 ------G--A--CT---A---G-AC-A-----A--G-------G------T---CAACA----T--A--C--C----G--------G--------G-----------------C-----A-C---G--C--G------GA----------------G-----T---GA-- 8268
G.SE.93.SE6165 ------G--A---T---T-----A--A-----A--G-----C------------TA-CA----T--AG-C--C----------A--G--------G-----------------C-------CC--G--CC-G------------------------GG--------GA-- 7675
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B.FR.83.HXB2 ATTTGGAATCACACGACCTGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTG 8257
Env _I__W__N__H__T__T__W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W
H.BE.93.VI991 ------G-CA---T---T----------------A-C-----------------GATGA----T--AGA--GC------TC--------------G-----------------C-----A-C---G--C----------A-C-A-------------GT----------- 7656
H.BE.93.VI997 ------G-CA---T---T--------------T---C-----G-----------GAGG-----T--AGA--GC-----CTC-------C------G---C-------------T-----A-C---G--C-------AC-------------------G---------C-- 7571
H.CF.90.056 --C---G-CA---T---T--------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G--------------G--C-----A-C---G--C------------C------C-------G-----T--C---- 7576
H.GB.00.00GBAC4001 ------G-WA---T---T--------------A---C-----G-----------RMTGAR---T--ASG--GC-----ATC--A-----------G-----------------C-----ATC-Y-G--C------T----CC-A------------G-T---T----M-- 7765
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------A---T-------G-A--A-----A---------G-------------AA-----T--AATC-------G-T---A-----------G-----------------C---C---C-C-G--C--G---A-----C------G---------G---T------- 7460
J.SE.93.SE9280_7887 ------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G-----T------A----C-------C---G--C--G---A---A----------------------T----C-- 7564
J.SE.94.SE9173_7022 ------G-GA---T---------AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G----CT------A-G--C-------C---G--C--G---A---A----------------------T----C-- 7571
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G-GA---T----------C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG-----------G-------T---A--G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T----C-- 7440
K.CM.96.96CM_MP535 --------CA---T------------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G-----------------T-------C---G--C------------C--------------G----------A-- 7417
01_AE.CF.90.90CF11697 ------G-CA---T---A-----A--A-----T-A--------------------A-CA----T-TGAGC--C--AC-A----A--G--------G--------------G--T--G--A-C---G--C--G-------A-C---------------G------------ 8209
01_AE.CN.07.07JSWX045 ------G-CA---T---A---G-A--A-----G----------G-------------AG---TT-TGAGC--C--AC---------G--------G--C-GA------A-G--TC-G--A--G--G--C------------C--------------G----------C-- 7429
01_AE.HK.04.HK001 --------CA---T---A----CAC-A-----G----------G----------GA-CA----T-TG-TA--C--AC------------------G--C--A-----GA-G--T--G--------G--CC-----------C---------------G---------G-- 7618
01_AE.JP.x.DR0492 --------CA---T---A---G-A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGA-A--C--AC---------G--------G--C---------A-G--G-----------G-------------A-C--------------GG---------G-- 8277
01_AE.TH.04.BKM ------G-GA---T---A-----A--A-----G----------G-----------AACA----T-TGAGA--C--AC------------------G--T---------A-G--T--G--A---C-G---------------C------C-------G-------CC---- 8245
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC-A-------G--------G--C-G-------A-G--T--G--A-----G---------------C---------------------------- 7453
01_AE.VN.98.98VNND15 ------G-CA---T---A-----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TG-GA--C--AC---------G--------G--C---------A-G--T--G--A-----G---------------C---------------------------- 7527
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --A---G-CA---T-------C--C-A-----T---------------------CAGAC----T-TAGGC--C-------------G-----A--G-----------------C-------C---G--C--C---------C---------------G------------ 7453
02_AG.CY.05.CY048 --A---G-AA---T----------C-A-----T-A------A-G-----------A-A-----T-TGATC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T----C-- 7455
02_AG.ES.06.P1261 --A------A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TGATC--------A-------G--------G------------A----C-------C-C-G--C--G---------C--------------G------------- 7696
02_AG.FR.91.DJ263 --A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TAATC----------------G--------G-----------------C-------C---G--CC---------A-C--------------GG---------A-- 7632
02_AG.GH.03.03GH181AG --A------A---T-------C-A--A-----T-A-------G-------T---GA-A-----T-TAATC--C----G---G-------------G-----T-----------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T---GA-- 8298
02_AG.LR.x.POC44951 --A---G-CA---T---A---C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C------------C-A------------G----------A-- 8228
02_AG.NG.01.PL0710 --A---G-AA---T-------T--C-A-----T-A--------GT-----T---CAGA----TT-TCAGC----------------G--------G------------A----C-------CC--G--C--G---------C--------------G------------- 7405
02_AG.SE.94.SE7812 --A---GG-A---T-------C--C-A-----T-A--------GT--C------CA-A-----T-TGATC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C-----G---------G----T---G--- 7647
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --A---G--A---T-------C--C-A-----T-A--------GT---------GAAAA----T-TA-T------------G-------------G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------G------------- 7462
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --A---G-CA---T-------C--C-A-----T-A------C-G-------------A-----T-TAGTC----------------G--------G--------------G--C-------C---G--C--G----A-G--C------G--------G---------C-- 7453
02_AG.UZ.02.02UZ0683 --A-----AA-T-T-------C-AC-A-----T----------G----------GA-A-----T-TGGGC--C-------------G--------G-------------------------C---G--C--G---A---A-C--------------G-----T------- 7447
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----A---A---T------------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A---------------------A------C----------------------------------G-----T----A-- 7434
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A---G-CA-T-T-------T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G-----------G-----C-------CC--G--C--G--------CC---------------G---------A-- 7627
05_DF.BE.x.VI1310 ------G-CA---T------------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG---------C-G-----G-T------G------------------------TC------CC-G--------CC--------------G----------A-- 7663
06_cpx.AU.96.BFP90 ------GG-A---T---------A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C--------CT--------CT-----G-----------------C-------C---G--C--G-------A-C-----TC-------G----------C-- 8305
07_BC.CN.98.98CN009 ------G--A---T----------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC---------------------------G-------A----TC----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G------------- 7579
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------G--A---T----------C-------T-AG-------GT----------A-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G------------- 7436
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A---G-GA-T-T-------C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC----A-----------G--T-----G-----------------C-------C---G--C-GC---------C------G-------G------------- 7429
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G--A---T------------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA--------------------T-------------------------C-----C----G-----------------A----G--------G---------C-- 7609
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------G--A---T---------A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C----G-----A--G--------G-----------------C-------C------C--G---------C------C-------G------------- 7656
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------A---T----------C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG-----------T-----G--------G-------------------------C---G--C------------C--------------G-----T----A-- 8222
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A---G--A---T-------C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C-------------G--------G-----------G-----C-------C---G--CC-G---------C---------------GT---T----A-- 7682
14_BG.ES.00.X605 ---------A---T------------------A---------G-----------G--------T--A-----------C----A--G-----------G-G-----------------------GG------------G------------------G------------ 7701
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G--A---T---T--------A-----A----------G-----------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--G-----------------------A-C---G-----G------------------------G----------C-- 7629
16_A2D.KR.97.97KR004 --------CA---T-------T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C----------A--G--------G------------A----C-------C------------------C---------------G-----T----C-- 7623
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------A---T------------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC------G---G-----G--------G-------------------------C---G--A-C----------C--------------G-----T----C-- 7446
18_cpx.CU.99.CU76 ---------A---T-------T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C------------C-A----C-------G-------R----- 7565
19_cpx.CU.99.CU7 --A-----CA-T-T---A---C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC----A-----------G--T-------------------------------C---G--C-------GC-AG---------------G-T----------- 7323
20_BG.CU.99.Cu103 ------G-CA---T---------A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------------T----C-- 7691
21_A2D.KE.99.KER2003 ------C-GA---T----------C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C-------------G-T---------C---------A----------A-----G--CC-G------------------------------T--C-A-- 7449
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A------A---T-------C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---T---A-C------C-------G-----T------- 7424
23_BG.CU.03.CB118 ------G-CA---T---T-----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C----------------GC-A-----G-------------G---C-------C---G--C------------C-------C------G-----T----C-- 7685
24_BG.CU.03.CB378 --------CA---T---------A--A-----G--G------G-----------CAACA----T-TA--C-GC-------------G-C------------------------C-------C---G--C--G---------C------C-------G----------A-- 7700
25_cpx.CM.02.1918LE ------G--A---T---------A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C--------CT------G--------G-----------------C-------C---G--C--G--------CC------G--------G----T----C-- 7456
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------G-CA---T-------T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC------TTG----G-----A--------------------C-------C---G---G-G--------CC---------------G----T----A-- 8245
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------CA-A-T---A-----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C--AC---------GG-------G------------A-G--T--G----C---G--C--G--------CC--------------G-----T------- 8256
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------G--A---T----------C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A-----------A--G----------A--------------------C------C----G----CG--------C---------------G----------C-- 7658
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G--A---T------------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC--------------C--------------------------------C----G-----G-------A--------G-------G----------A-- 7702
31_BC.BR.04.04BR142 ------G--A---T----------C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC-------C--A-----------G--G--A--------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C-----TC-------G----------A-- 7707
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------A---T---------A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C-------------------T-----G---------------------C-A-C---G--C--G----------------G-------G-----T----C-- 7883
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --------CA---T---A-----A--A-----G------------------------CA----TTTGAT---C--AT------------------G----G-------A-G--T--G--A-----G-----G---A-----C------G--------G------------ 7639
34_01B.TH.99.OUR2478P --------CA---T---------AA-A-----G----------G----C-----G--CA----T-TCAGA--C--AC------A--G--------G--C----------GG--T--G--A-----G---------A-----C--------------G-----T------- 7423
35_AD.AF.05.05AF095 --A---G-CA-A-T-------C--C-A-----T-AG-------G----------GA-AC----T--A-TC--C--------G-A-----------G-----------------C-------C------C--G-------A-C--------------G-----T----A-- 7423
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A---G-AA---T-------C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC-------------A--G--------G----G------------C-------C---G--CC-G---------C--------------G----------A-- 7454
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A---G-AA---T---T---C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC-------------------T-------------------------------CC--G--C------A---A-C------G--------G---------C-- 7439
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G--A---T--------G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG------------G-A--G--------G------------A----------------G---------------C--------------G-----T----A-- 7653
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --C---GGGA---T---A--------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG--------GC-G--A--G--------G-------------------------C---G--CC-----------C-------------------------C-- 7707
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------AA---T----------C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------------------G-----A--------------G-----------------G---------------C-A----G-------TC------G----- 7754
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------GG-A---T------------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG-----------C-----G--------G-----------------------A-C---G--C------------C--------------G-T---T----C-- 7719
43_02G.SA.03.J11223 ------GG-A---T---------AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY-------------R-----------G-----A-----------R-------C-C-G--C--G------R----------C------G-----T------- 7740
N.CM.95.YBF30 --C------A-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGGAC-T--A---C-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C------AC---C------GC------GGT--T-----A-- 7808
N.CM.97.YBF106 --C---RG-A-TCTC------CAAC-A-----TC-GA--G-A-GG--C--TT--G-TG-C--TTTTGATC-T--A--GC--G-A---G-A--A---A-C-CA-----GA---C-C-C--------G---C-----------C-------C------G-T--T-----A-- 7763
N.CM.02.DJO0131 --C---GG-A-TTTA------CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G---------C-------C-------GT--C-----C-- 7684
N.CM.04.04CM_1015_04 --C---GGAA-TTTA------CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-----A-----C-------C------G-T--TT----C-- 7662
O.BE.87.ANT70 ------G-CAC-TTA--A---CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A-- 8304
O.CM.x.BCF06 ...-----CA--TT---A---CA-C-A------CA-C----AG-TG-A--T-GC-C-ACT---T--A-TAA---AC-----G-A--GG----A--G---C--------A-GAC---G--A--GC-----G-------TTC-C-T------------G-------T--A-- 8372
O.CM.91.MVP5180 ------G-CA--CTT--A---CA-C-A------CA-C-C--A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G----A--G----------T-A---C---G-----GC-----G-------CTC-C-T------------G-------T--A-- 8330
O.CM.96.96CMA102 ------G-GA--CTA--A---CA---A-----TCAGC-G--A------GTA-GCTC-A-C---T-TGATGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G---C-A------AG-G-------TTC-A-T---------C--G-------T--A-- 7806
O.CM.97.97CMABB447 --C---GG-A--CTA--A---CA-C-------TCAGC-G--AG-G---GTA-GCTC-A-C---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---G-A--A--G---C-A-----GA-GA-G--GC-----------G-------CTC-C-T---------C--G-------T--A-- 7748
O.CM.98.98CMA104 ------G-CA---T---A---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-C-----GA--A-G---C-A--GC--AG-G-------TTC-A-T------------G-------T--A-- 7808
O.CM.99.99CMU4122 ------G-CA--CTA--A---CA-C-A-----TCARC-G--AG----CATA-GCGA-G-T---T-TGGTGA---AC--A--G-A--GG-------G---C-A-----GA-GA-G--GC----G---A--G-------TTCAC-T---G-----C--G-------T--A-- 7780
O.FR.92.VAU ------G--G-GTTA--A---CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G--A-----GA-------GC----G------G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A-- 7870
DO.FR.08.RBF208 ------C-GA---T----------C-A-----A---------G-R---------G-TG-G---T--AAT-----------T-------T---------C--A------A-G--------------G-----G------------------------G-----T-T--A-- 7723
O.SN.99.99SE_MP1299 ------G-CA-GCTA--A---CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-A-T-----C---C-GG-------T--A-- 8372
O.US.x.I_2478B ------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC-ACC---TTTGAGGA---ACT-A--G-A---GTA-----G---GCA-----GA--A-G--GC----G------G-------TTCCA-T---------C--G-------T--A-- 8438
O.US.97.97US08692A ------GGCA--CTC--A---CA-C-A-----TCAG--G--AG-----GTA-GTGC-ACC---TTTGAAGA---ACT-A--G-A----TA-----G----CA-----GA--A-GC-GC----G------G-------TTCYA-T---------C--G-------T--A-- 7794
O.US.99.99USTWLA ------G-CAG-TTA--A---CA-C-A-----TCA-C-GG-ATC----GTA-GCTCT--C---T-TGA-AA---AC-----G-A---G-A--A--G--GG-A------AGG-CC--GC----G------G--------TC-A-T---------C--G-T-----T--A-- 7781
P.FR.09.RBF168 -------C-A-TCTA--A---CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T--R---A-GGCT------A--A-G-----A--G-----CC--------CAA--------C-----GG--------C-A-- 8356
CPZ.CD.90.ANT ------G-AA-T-T---A---CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-ACAG---T-TAATA-CT-AC--AT-G-A--TG-G--A-----G-GA---A--A-G-------AT---C----C------AGCTCA--A------------G--------C-A-- 7716
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---------A-TTAC--A---CAAC-A-----T------G-A--T---------G-AC-C--CT--A-A--GC-A--G--GG-TA-T-CA-----G--G--A------A-G--G-----------G---TC------T-A---A----G-------G------------- 7769
CPZ.GA.88.GAB1 ------GGGA-TCTA--A---CA-C-A-----T-A-TT-G-GTCT--C------G-GAA---TTTTGGTC-GT-A--G---G-A---TCA--A-----G--A------AGG--CC----------G---C-------C--C---------------G----------A-- 8297
CPZ.TZ.00.TAN1 --A-----CA-TTT---T---CA---A-----TC--TT-G-AG-A--C-CT---G-AACC---T-----C-GT-A--GA--G-A----CA--A--G--G--A--CA-------G--G--A--------C------AGC---C-T---G--------G-T------C-A-- 7913
CPZ.US.85.US_Marilyn ------GGCA-TCTA--T---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----C-A-----C------G-T--T--C--C-- 8265
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B.FR.83.HXB2 GCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC............CCGAGGGGA...CCCGACAGGC 8412
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__P__E__G__.__T__R__Q__A
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__R__G__D__.__P__T__G_
Env __L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__P__R__G__.__P__D__R__
A.CD.02.02CD_KTB035 ---A-A--------G-A----T--------------------AA----G-----------------A--G------G--A-A------------A-------C--------G-----C----T--CTAC-----A-............--AGT----...GT-------- 8411
A.SN.01.DDJ369 ---A-----C----G-A----T--------------G-----AA----A---------------A--------------A-A------------A-------C-----TC-G--A-----------TTC-----G-............--AG-----...-T-------- 7634
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A-G------------------C-----T--G--A-----------TAC-----A-............--AGA----...-T-------- 7650
A1.CY.06.CY171 -T-A------------A----T--------------------AA----A---------------A----G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TT-C-----A-............--AGA----...-TA------- 7671
A1.GE.99.99GEMZ011 -T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TTGC----CA-............--AGA----...--A------- 7587
A1.IT.02.60000 -T-A------------A----T------G-------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A----------TTAC---G-A-............--AGA---T...--A------- 8432
A1.KE.02.ML1990 ----------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A-GG-----------------C-----T--G--A-----------TAC-----A-............--AG----T...-T-------- 7741
A1.RU.08.PokA1Ru -T-A----------G-A----T--------------------AA----A---------------A----G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TTAC----CA-............--AGA----...--A------- 7918
A1.RW.93.93RW037A ----------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC----GA-............--A-----T...-T-------- 8393
A1.SE.95.SE8538 --------------G-A----T--------------------AA----A-----------------A--G--G---G--A-A--------------------C-----T-----A-------T----AC-----A-............--AG---AT...-T-------- 7629
A1.TZ.01.A341 ----------------A----T---------A----------AA----A--------------------G--G---G--A-A-----------------C--C-----T--G--------------TAC-----A-............--AG---A-...-T-------- 7586
A1.UA.01.01UADN139 -T-A------------A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C--G--A--G-------TTAC----CA-............--AGA----...--A------- 7608
A1.UG.99.99UGA07072 R-------------G-A----T--------------------AA----A---------------A----G-----C---A-A--------------------C-----T--G-----C--------TAC-----A-............--A-----T...-T-------- 7618
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----------------A-------------------------AA----A--G------A-------------------GC-A-----------------T--C-----TC-G--A-----------TA------A-............---GA----...-T-------- 7867
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------A----T---------------------A----A------------A-----A--A-----G----A--A-----------------C--------G--A-------T--CTAC-----A-............--AGA----...-T-------- 7722
A2.CY.94.94CY017_41 --------------G-A----T---------------------A----A------------------A--A--A--G----A--------------------C-----TG-G--A-------T--CTAC-----G-............--AGA---T...---------- 7784
B.AR.04.04AR143170 --------------G-A----T--------------------A-----C---------------A-------------------------------------C--------G--A--C---------------G--............GA-------...-------A-- 7588
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------------A----------------------------------------------------G-----------A--C--------------G--C--------R--R--G---------------GY-............AG-------...-Y-------- 7622
B.BO.99.BOL0122 ---A------------A----------------------T--------------------C--------G-----------A--------------------C-----------A----------G----------............---------...---------- 7613
B.BR.05.BREPM1081 ---A------------A-------------------------AA--------------------------T---------------A---------------C--------G-----C-------T-------GTT............---------...---------- 7855
B.CA.97.CANB3FULL --------------G----------------------------A--------------------------------G-------------------------C------A---------------T-------G-T............---------...---------- 7685
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------T---A--------------------------A--------------A----------------------A--------------------C--------G--A--G---------T--------............-A-------...----GA---- 8428
B.CO.01.PCM001 --------------G-C----------A---------A----A---------------A----------------------------------------C--C-----------A------------------G--............G--------...---------- 7595
B.CU.99.Cu19 ----------------A-----------------------------------------------T-----A-----C----A--A-----------------------------A--G---------------G-A............A--------...---------- 7979
B.CY.06.CY165 ----------------A-------------------------------------------------------------------------------------C--------------C---------------G-T............---------...---------- 7682
B.DE.86.D31 ----------------A----------------------------------------------------------------------T--------------C-----------A----------G-------G--............---------...---------- 7939
B.DK.04.PMVL_012 ---------C----G-A--------------------------A--------------------A-----------------------------A-------C--------G-------------G--C----G-T............---------...-A-------- 7781
B.DO.05.05DO_160884 ----------------A--------------------------A-------------------------G-----------------G--------------C------A----A--G-------G-------G--............-A-C-----...---------- 7580
B.EC.89.EC003 ----------------A--------------A-------T------------------A--------------------------------------------------A----A----------G----------............---------...---------- 7532
B.ES.07.X2231 ----------------A----------------------A---A--------------------A----------------A-------------------------------------------GTT-----G--............--A------...---------- 7853
B.FR.92.92FR_BX08 ----------------A--------------------------A--------------------A-------------------------------------C-----------A--C-------G-------GTT............---------...---------- 7580
B.GA.88.OYI --------------G-A----------A--------------------------------------------------------------------------C----------------------G----------............-A-------...---------- 7951
B.GB.86.GB8_46R ----------------A--------------A----------AA--------------A-----------A------------------------G------C-----------A--G------------------............--A------...---------- 8403
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------A--------------A--------------------------A-C---------T-------------------------------C------C-------G-------T-T-----G-T............---------...---------- 7613
B.HT.05.05HT_129389 ----------------A-----------------------------------------------A--------------------------------------------C---------------G-T-----G--............---------...-----A---- 7636
B.IN.x.11807 ----------------A-----------G--------------------------G--A-----A-------------------------------------C--------G-------------G-T-----GG-............--A------...---------- 7752
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------A-T---------------------------------------------A-------A-----------------------------C------C----A------------TC----G--............---C-----...---------- 7613
B.JP.05.DR6538 ----------------A----T---------------------A----------G----------TGA----------------------------------C-----------A--G-------TTA-----GT-............T--------CCA---------- 8448
B.KR.04.04KMH5 --------------G-A-----------------------------------------A-----T-------------------------------------C------------------------T------G-............---------...---------- 8380
B.MM.99.mSTD101 --------------G-A-------------------------AA-------------------------------------A-----------C-----G--C--------G---G--ACAGA--CG--TT-CCAG.........GCC-A-------...----G----- 7834
B.NL.00.671_00T36 ----------------A----------------------T--A-----G---------------AT----------------------------A-------C--------G--A--C---------------G-T............---------...---------- 7973
B.RU.04.04RU128005 ----------------A----T-----A--------------------------------------------G------------------------------------------------------------G--............AG-------...---------- 7884
B.TH.00.00TH_C3198 --------------GGA----------A---------------------------------------------G--G----A-----------------G--C--------G--A--A---------T-----G--............-A-------...----G----- 7613
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------G----------------A----T-----AA-----A----------------------------------A----C------------C--------------A-------T-------G-T............---------...---------- 7643
B.TW.94.TWCYS --------------G-A--------------------------A----A--------------------G--------------------------------C--------------C------------------............---------...--A------- 8383
B.UA.01.01UAKV167 ---------------GA----------------------T--AA--------------A-----A-----T-------------------------------C--------G--A--C-------G----------............-A-------...---------- 7676
B.US.07.CR0027M ----------------------------------------C--A--------------------A----G--------------------------------C--------GC----C-------G-------G-T............---------...---------- 7720
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------G-A-------------------------A---------------------A--------G--------------------A-------C--------G--A--C-------G-------G--............---------...---------- 7658
B.YE.02.02YE507 -T-------C------A-----------------------------------------A-----A-----------------------------A-------C--------------C-------G--C----G-A............---------...--A------- 7643
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 --------C-------A--------------------------A----G---------------A-----G-G-----------------------------C------A-------G-------G-------G--............AG-------...---------- 7831
C.AR.01.ARG4006 ----------------A--------------A-----------A--------------A----------G--A-----------------------------C-----C--G--A----------TTA------A-............---------...--A-G-G--- 7603
C.BR.04.04BR013 -T--------------A----T---------------------A----C---------A----------G--C-----------------------------C-----C--G-----A-------TTAC-------............---------...--A------- 7903
C.BW.00.00BW07621 ----------------A--------------------------A----C---------A----------G--A--------A--------C-----------C-----T-----A----------TTAC-----A-............-A-------...---------- 7747
C.CN.98.YNRL9840 ----------------A--------------------------A--------------A----------G--C---G-------------------------C-----T--G-------------TTAC---G-A-............--AG-----...---------- 7613
C.CY.05.CY040 -T---CA---------A----------------------T---A----G---------A----------GA-C---T---C---------------------C-----T--G-------------TTA------A-............-------A-...---------- 7652
C.ES.07.X2118_2 ----------------A----------------------T---A----C---------A----------G--CK-------A--A-----------------C-----T----------------TTA----G-A-............--A------...---------- 7797
C.ET.02.02ET_288 ----------------A--------------------------A--------------A----------G--C---C-G--A--------------------C------C-C-------------TTAC-----A-............-------A-...---------- 7617
C.GE.03.03GEMZ033 ----------------A--------------------------A----C---------A----------G--A-----------------------------C-----TC---------------TTAC---G-A-............--A----A-...-T-------- 7619
C.IL.98.98IS002 ----------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----C-------TTA------A-............---------...---------- 7740
C.IN.03.D24 --------------G-A-------------------G-----AA--------------A----------G------G-------------------------C-----T--G-------------TTAC---G---............--AG-----...-T-------- 8483
C.KE.00.KER2010 ---------------------------A-------T-A-----A--------------A------T---GT-C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-----A-............---------...---------- 7601
C.MM.99.mIDU101_3 ----------------A--------------------------A--------------A-------------C---G-------------------------C-----T--G-------------TTAC---G-A-............--AGA----...---------- 7771
C.MW.93.93MW_965 ----------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T----------------TTAC-----A-............---------...-T-------- 7587
C.SN.90.90SE_364 ---A------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G-----C-------TTA------A-............---------...---------- 7557
C.SO.89.89SM_145 ----------------A----------A---------------A--------------A------T---G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-----A-............---------...---------- 7638
C.TZ.02.CO178 --------------G-A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G--A--C----T--TTAC---G-A-............--A------...---------- 7616
C.US.98.98US_MSC3018 ----------------A--G-----C-A-----------T--AA----------G---A----------G--A-----------------------------C-----T--G-------------TTAC--A--A-............---------...--A------- 7535
C.UY.01.TRA3011 ----------------A--------------------------A--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-----G-............---------...--A------- 7589
C.YE.02.02YE511 ----------------A--------------------------A-----G--------A-----A----G---------A-A--------------------C-----T--G-T-----------TTAC-----A-............T--------...--A------- 7604
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -T--------------A--------------------------A--------------A----------G--C---C-------------------------C-----T--G--A--A-------TTA--------.........CCAA--------...---------- 7791
C.ZM.02.02ZM108 ----------------A-------------------------AA--A----------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTA------A-............---------...---------- 8449
D.CD.83.ELI ----------------A--------------A-----------A-------------------------G------T----A--------------------C-----TC-G-------------T-------G--............---------...---------- 7948
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------G-A-------C-----------------AA----C--------------------G--G-----G--A-----------------G--C-----TC----A----------T-------G--............---------...---------- 7637
D.CY.06.CY163 ----------------A-------C--------------G--AA--C------A---C-----------G------CCCA-AC-------C------C----C-----TCCC-----C--C----T-------G-A............T-C---CCC...----C----- 7625
D.KE.97.ML415_2 ----------------A--------------------------A-------------------------G-----CT----A--------------------------TC-G-------------T-------GT-............-------A-...---------- 7884
D.KR.04.04KBH8 -T--------------A----T-----A---------------A--------------A----------G------T-------------------------C-----TC-G-------------C-T-----G--............---------...---------- 8325
D.SN.x.SE365 ----------------A-----------G-------------AA----G---------A----------G------T----A--------------------C-----TC-G-------------T-------G-A............---------...---------- 8410
D.TD.99.MN011 ----------------A-------C-----------------AA-------------------------G--------G--A--------------------C-----CC-G--A--A-------T-------G-A............---------...---------- 7602
D.TZ.01.A280 -------------------------------------------A---------A----------A----GT-----T----A--------------------------TC-G-----G-------T-------G--............T--------...--A------- 7600
D.UG.99.99UGK09958 ----------------A--------------------------A-------------------------G------G----A--------------------------TC----C----------TTT-----G--............---------...---------- 7571
D.YE.02.02YE516 ----------------A----T--C------------A----AA-----C-------------------G--------G--A--------------------C-----TC-------A-------T-------G--............---------...---------- 7592
D.ZA.90.R1 ---A------------A--------------------------A-------------------------G------G----A--------------------C-----TC-G-------------T-------G--............-A-------...---------- 7766
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -T------------G------------------------AC--A-------------------------G---------A-A------------A-------C-----T-----A--G-------TTA------G-............-A-------...---------- 7475
F1.AR.02.ARE933 ---------C-----------------A--------------CA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-............-------A-...---------- 7682
F1.BE.93.VI850 ----------------A----------------G---------A----C--------------------------------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-............---------...---------- 7689
F1.BR.07.07BR844 ---A------------A--------------------------A----C-----------C--------GA----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA------G-............-------A-...---------- 8181
F1.ES.x.P1146 ---------C----G-A--------------------------A----C-----G---------------T--------T-A------------A-------C-----TC----A--G-------TTA------G-............---------...---------- 7719
F1.FI.93.FIN9363 -T-A------------A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA-----G--............----C--A-...---------- 7708
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------------A----------------------AA--A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA------G-............---------...---------- 7579
F1.JP.04.DR6082 ---A------------A-------------------------AA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A-----------TA------G-............--A----A-...--A------- 8399
F1.RO.96.BCI_R07 --------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--G-------TTA------G-............-------A-...---------- 8466
F1.RU.08.D88_845 ---------C----GGA----------A-----------T---A----C--------------------GT----------A-G----------A-------C-----TC-G--A--G-------T----------............-A-------...---------- 7898
F2.CM.97.CM53657 -T-------C---------------------------------A----A--------------------G---G--G--A-A-----G--------------C-----T--G-----A-------TTAC-----G-............-G-----A-...-----AC--- 7583
G.BE.96.DRCBL ---A----------G-A----TG-------------------AA-------------------------G--A--------A-----------------C--C-----T-----C----------TT----ACCA-............-A-----A-...---------- 8351
G.CM.04.178_15 ---A------------A----T--------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 7936
G.CU.99.Cu74 ---A------------A----T--------------------AA--------------------A----G------T--A-A------------A-------C-----C--G--A--C-------CTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 8031
G.ES.05.P962 ---A----------G-C----T-----------------T--AA-------------------------G-----------C------------A----G--C-----TC-G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 7898
G.GH.03.03GH175G ---A------------A----------------------T--AA--------------------A----G-----------A-----------------G--C-----T--G--A--C-------TTAC--ATCAG............-A-----A-...--A------- 8458
G.KE.93.HH8793_12_1 ---A------------A----T-----------------TC-AA--A------A----A----------G-----------A------------A----G--C-----T--G--T--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 7782
G.NG.01.01NGPL0669 ---A------------A----------------------T--AA----G--------------------G-----------A--------------------C--------G--A----------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 7605
G.PT.x.PT2695 ---A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C--------G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------A- 8423
G.SE.93.SE6165 ---A------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 7830
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Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start
B.FR.83.HXB2 GCTGTGGTATATAAAATTATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTCCCAACC............CCGAGGGGA...CCCGACAGGC 8412
Rev exon 2 N__P__P__P__N__.__.__.__.__P__E__G__.__T__R__Q__A
Tat exon 2 __P__T__S__Q__P__.__.__.__.__R__G__D__.__P__T__G_
Env __L__W__Y__I__K__L__F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__P__T__.__.__.__.__P__R__G__.__P__D__R__
H.BE.93.VI991 --------------G-A----------------------TA-AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--A-------TTA----G-A-............-A-C-----...---------- 7811
H.BE.93.VI997 ----------------A----------A----------CT---A----G---------A----------G-----------AGG------------------C-----T--G--T----------TTA----G-A-............---C-----...---------- 7726
H.CF.90.056 ----------------A----------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T----------TTG----G-A-............--AC-----...---------- 7731
H.GB.00.00GBAC4001 ----------------A-----------G--A-------G--RA----------G---------A----G---------A-A-----T--------------C-----T--G-------------TTAC---G-A-............G--C--A--...---------- 7920
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------G-A-------------------------AA--------------A-C--------G---G-------A--------------------C-----C--G--A--A-------TTA------A-............--A-C----...GT-------- 7615
J.SE.93.SE9280_7887 ---------C--C---A--------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA------A-............--A-C--A-...G--------- 7719
J.SE.94.SE9173_7022 ---------C------A--------------A----------AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA-T----A-............--A-C--A-...G--------- 7726
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---A------------A--------------------------A--------------------A----G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-----G-............---------...---------- 7595
K.CM.96.96CM_MP535 ---A------------A--------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A----------TTA--------............T--------...G-A-----A- 7572
01_AE.CF.90.90CF11697 ----------------A-----------G----------T--AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 8364
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A------------G-------C-----T--G-----C-------CTTC--ATCAT............-A-----A-...---------- 7584
01_AE.HK.04.HK001 ----------------AC---T-----------------T--AA----A---------A-C--------G--------------------------------C-----C--G--T--C----T--CT----ACCAG............-A-----A-...--A-----A- 7773
01_AE.JP.x.DR0492 ----------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------C-TC--ATCA-............-A-----A-...--------A- 8432
01_AE.TH.04.BKM --------------G-A----T-----------------T--AA----G---------A----------G---G-------AC-------------------C-----T--G--T--C-------CTTC--ACCAT............-A-----A-...-T------A- 8400
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------TTTC--ATCAT............-A-----A-...---------- 7608
01_AE.VN.98.98VNND15 ----------------A----------A---------A-T--AA--------------A---G------G-A-A-------T--------------A-AC--C-----G-CG--T--G-------CTAC--ATCAT............-A-----A-...--------A- 7682
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---A----------G-A----T--------------T--T--AA--------------A----------G---AA----A-A--------------------C-----TG-G--A--C-------TTAC--AG---CTTACCCACCAA-G-----A-...---------- 7620
02_AG.CY.05.CY048 ----------------A----T-----A-----------T---A-------------------------G---AA----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TT-C--ACCA-............-A-----A-...--------AG 7610
02_AG.ES.06.P1261 ---A------------A----T-----------------T--AA-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------A- 7851
02_AG.FR.91.DJ263 ---A------------A----------------------T--AA----------G--------------G---A-----A-A--------------------C-----T--------C-------TTAC--ACCA-............-A-------...--------A- 7787
02_AG.GH.03.03GH181AG ---A------------A----T-----------------T---A--------------A--------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TT-C--ATCT-............-A-----A-...---------- 8453
02_AG.LR.x.POC44951 ---A------------A----T-----------------T---A-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACCG-............-A-----A-...---------- 8383
02_AG.NG.01.PL0710 ---A------------A----T-----------------T--TA--------------------A----GT--AA----A-A--------------------C-----T--G-------------TTAC--ACCA-............-A-G---A-...---------- 7560
02_AG.SE.94.SE7812 ---A----------G-A----T-----A-----------T--AA----C-----------C------------G-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...----G----- 7802
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---A---------TT-A----TC-----G----------T---A-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-------...G-A------- 7617
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --------------G-A----T-----------------T---A----------------C--------G---A-----A-A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------A- 7608
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -T-A----------G-A----T-----------------T--AA----G-----------C------------------A-A--------------------C-----C--G--T--C-------TTAC--ACCG-............-A-----A-...---------- 7602
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------A-----------------------------------------A------------------------------G------------------------A----------G-------G--............-A-------...---------- 7589
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A------------A----T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--G-------TTA-------A.........ACC-AAC-----...-T-------- 7785
05_DF.BE.x.VI1310 ---A------------A--------------------------A----C---------------A----G-----C------------------A-------C-----TC-G--A----------C-T-----G--............---------...---------- 7818
06_cpx.AU.96.BFP90 -T-A-----C------A----T--------------------AA-------------------------GA----------C--------------------C-----T--G-----G-------TTA------A-............--A-C----...G-A------- 8460
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------A----------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC---G-A-............--AG-----...---------- 7734
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----T--G----------T--TTAC---G-A-............--AG-----...--A-G----- 7591
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------G----------------------------A--------------A----------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-----A-............-------A-...---------- 7584
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------A-------------------------AA------------------G------G------T----A--------------------------TC-G-----G--C----T-------G--............---------...---------- 7764
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------A------TG------------C-----CG-G--A--G-------TTA------G-............-AC-A--A-...G-------T- 7811
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------G-A--------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA------G-............-------A-...---------- 8377
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------A----T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--A--T-----------G--C-----T--G--A----------TTAC--ATC--............AA-----A-...--A------- 7837
14_BG.ES.00.X605 ----------------A----T---------A-------T--AA--------------------R----G---------A-A------------A-------C--------G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...--------R- 7856
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------A--------------------------A----C--------------------G--------------------------------C-----T--G--TC-C-------CTA---ATCAG............-A-----A-...G-------A- 7784
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------A--------------------------A----A------------A-G---A--A-----G----------------------G--C-----TG----A-------T--CT-C---G---............--AGA--AT...---------- 7778
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------A-------------------------------C------G--------A----G-----------A------------A-------C-----TG-G--A--A-------G--C-----G-............-------A-...---------- 7601
18_cpx.CU.99.CU76 --------------G-A-------------------------AA-------------------------G-----------A--G-----------------C-----T--G--T--C-------TTA----G-A-............-A-CT----...---------- 7720
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------A----T-----------------T--AA----------------C--------------------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC--G-CA-............AGAG--......---------- 7475
20_BG.CU.99.Cu103 ---A---------------------------------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C--G-----C--------TAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 7846
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------C----G-A-----------G--------------A-------------------------G--C---T-------------------------C-----TC-G--A----------T-------G--............---------...---------- 7604
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A--------T---A----T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A----------TTAC-----A-............-AAGA----...-T-------- 7579
23_BG.CU.03.CB118 ---A------------A----T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---------A-A--------------------C-----C--G--A--C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 7840
24_BG.CU.03.CB378 ---A------------A----T--------------------AA--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C--G--A--C-------TTAC--ACCG-............-A-----A-...---------- 7855
25_cpx.CM.02.1918LE ---A----------G-A----T-----------------T--AA--------------------A----GA----------A--------------------C-----T--G-----C--------T-C--ACCA-............-A-----A-...--A------- 7611
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------------A-------------------------AA----C----------C-C--------A-AA-------A--------------------C-----T--G-----C-------T-T------G-............--AGA----...GT--C----- 8400
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A------------A----T-----------------T---A--------------------A----GT--------A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC-----A-............--AGA----...-T-------- 8411
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------A-------------------------A-------------------G---------------------------------------C--------------C-------G-------GT-............-A-----A-...---------- 7813
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------C----G-C-------------------------A-----------------------------------------------------------C--------------C-------G-------GTT............---------...---------- 7857
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------A--------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-------------GTAC-----T-............---------...--A------- 7862
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------A----T--------------------AA-------------------------G-----------C--------------------C-----TG-G--A--G-------GTA------A-............--A-C----...G--------- 8038
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ---A----------G-A----T-----A-----------G--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTA---ATCAG............-A-----A-...--------A- 7794
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------------A----T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTAC--ATCAT............-A-----A-...--A------- 7578
35_AD.AF.05.05AF095 ---------------------T--------------G-----AA----A--------------------G---G-----A-A--------------------C-----T--G-----C---------AC-----G-............--AG---AT...-T-------- 7578
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---C------------A----T-----------------T---A----------------C--------G---AA-G--A-A--------------------C-----T--GC-A--C-------TTAC--GCCAT............-A-----A-GAA---------- 7612
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------G-A----T--------------------AA----------------C--------G-----------A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC--ACCA-............-A-----A-...---------- 7594
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T--------------A--------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------GTT------G-............-------A-...---------- 7808
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------C------A--------------------------A----C--------------------G---G-------A------------A-------C-----C--G--A-----------TA------G-............--ACC--A-...---------- 7862
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------A-------------------------A---------------------A-------------------------------------C--------G--A--C----T--G--C----G-A............G--------...---------- 7909
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -T-------C------A-----------------------------------------------T----------------A--------------------Y--------G-------------G--A----G--............-A-------...---------- 7874
43_02G.SA.03.J11223 ---A----------G-A----T-----------------T--AA-------------------------G-------------RA-----------------C-----C--G--A----------TTAC--ATCA-............-A-C-A-A-...---------- 7895
N.CM.95.YBF30 ----------------A--GCT-------------C----A-T-----CA-------CA-AAG-ATA---A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-T-----G-------TTA-------A............G-A------...--A------- 7963
N.CM.97.YBF106 ---------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------TA-AAG---AA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA----G--A.........GCAG-C------...--A------- 7921
N.CM.02.DJO0131 ---------C--C--GA--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------AACA......ACAA-C------...--A------- 7845
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------C------A--GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA-------A............A-C------...--A------- 7817
O.BE.87.ANT70 -T--------------A--GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-............-AAGA--A-...G-A-GA-C-- 8459
O.CM.x.BCF06 -T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----A-----G-T--CA-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--C-A-----CA-............-A-GA--A-...G-A--A-C-- 8527
O.CM.91.MVP5180 -T--------------A--GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA--A-GATAA-----AA-C-------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--CTG-----CA-............-G-CA--A-...G-A--A-C-- 8485
O.CM.96.96CMA102 -T--------------A--GCT-----C-------C--CAC-A------G-G-----TA-CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C-----R----T--C-A---ATCA-............-ARGC--A-...GTA-GA-C-- 7961
O.CM.97.97CMABB447 -T--------------A--GCT-----T----------CAC-AA-----G-G-----TA-CA-G-TAA-----AG-C-------G-ACA--------------CA---CC-C-----A-------T-AA--AGCA-............-AACC--A-...GYA--A-C-- 7903
O.CM.98.98CMA104 -T-------C------A--GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-A---ATCA-............-AATC--A-...GTA-GAGT-- 7963
O.CM.99.99CMU4122 -T--------------A--GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-AA--ATCA-............-AATC--A-...G-A-GAGC-- 7935
O.FR.92.VAU -T-------C------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A---A-CAA............-AAGC--A-...GTA-GA-C-- 8025
DO.FR.08.RBF208 ----------------A-------C--A----------CA--AA-----G-G-----T--CA-GATA------AA-C------GG-ACA--------------CA---CC-C-------------T-AA--GGCA-............-A-CC----...G-A--AGCA- 7878
O.SN.99.99SE_MP1299 -T--------------A--GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A-ATCA-............-AACC--A-...G-A--AGC-- 8527
O.US.x.I_2478B -T--------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-G-TAA-----AA-T------GA-ACA--------------CA---CC-C-----C----T--C-A---ATCA-............-AATC--A-...G-A--A-C-- 8593
O.US.97.97US08692A -T--------------AC-GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-G-TAA-----AA-T------GA-ACA--------------CA---CC-C-----C----T--C-A---ATCA-............-AATC--A-...G-A--A-C-- 7949
O.US.99.99USTWLA -T--------------A--GCT-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-GATA------AACC----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA--ATCA-............-A-CA--A-...GTA-GA-C-- 7936
P.FR.09.RBF168 -T-------C-----GA-T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A-------TTGG--TG-A-GGG...GATCCAG-AG-AAT-GCA--A....... 8516
CPZ.CD.90.ANT ---A------------A----T--T-------------CTA-T-----AC-------TT-GC---TAT--G--AG-TGCT-A-GA-AG---------------CAT--TC-G--A-------T--CTAC--A--A-............-A-CA--AT...--A--GCA-- 7871
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -T-------C-----GA-G---T----AG-----------A-TA----C---------TGC-----AA--GGA--AC--A-C-----G------A-------C-----T--G--A--G-------TTA-----G--............AATCA----...--A---G--- 7924
CPZ.GA.88.GAB1 ----------------A-T---C-T---GC---------AA-CA----G--------TA--A-GA-A--TT-C--AG----C-GG--------------C--C-----TC-C-----G-------TTA-----GT-............-A-----A-...-AA-GA---- 8452
CPZ.TZ.00.TAN1 ----------------A--GCT-----C-------C---A--A-----AC-T-----TC-CA-GTT-A--G--AA-G----T--GCA------------T---A----CC---TT-CA----T--CTAC--A-G-G............GA-CA--AT...--A--ACA-- 8068
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------------A----TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT-------A............A-TC---A-...--A------- 8420
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 CCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGT..GGAGAGAGAGAC........AGAGACAGATCCATT.CGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACG.......... 8561
Rev exon 2 __R__R__N__R__R__R__R__##W__R__E__R__.__.__##Q__R__Q__I__H__#S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__.__.__.__.
Tat exon 2 _P__K__E__*__K__K__K__V##__E__R__E__T##__.__.__E__T__D__P__F#__D__*_
Env P__E__G__I__E__E__E__G_##_G__E__R__D__.__._##_R__D__R__S__I_#_R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__.__.__.__
A.CD.02.02CD_KTB035 ---G-A----C-------G--A-..------CA----........-----------G---.----------G-----T---A------GC-------------A-------------T--------------A-----------CA----A----C-G--.......... 8560
A.SN.01.DDJ369 --AG------C------------..------CA----........-----------A---.----------G-----T---A------GC----A----C--A--------------T--------------------G-----CACA-------C-G--.......... 7783
A1.AU.03.PS1044_Day0 ---G-A---CC------------..------CA--G-........-----------G---.----------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A----------------C------C---.......... 7799
A1.CY.06.CY171 --AG-----CC------------..------CA--G-........---AC------G-CG.----------G-----T---A------GC------------------------------------------A----T------CA---C-----C----.......... 7820
A1.GE.99.99GEMZ011 ---G-A----CA-----------..------CA--G-........-----------G---.----------G-----T---A------GC------------------------------------------A-----------CA---C-----C-G--.......... 7736
A1.IT.02.60000 ---G-A----C------------..------CA--G-........-----------G---.----------G-----T---A------GC---------------------------------T-------------A------CG---C-----C-G--.......... 8581
A1.KE.02.ML1990 ---G-A----C----------A-..------CA--G-........-A-AT------G---.----------G-----T---AA-----GC---------C---------------------CT----------------------AC--------CC---.......... 7890
A1.RU.08.PokA1Ru TT-G------CA-----------..------CA--G-........-----------A---.-----G-C--G-----T---A------GC------A-----------------------------------A-----------CA-A-C-----C-G--.......... 8067
A1.RW.93.93RW037A -----A----C-------G----..------CA--G-........-----------G---.--C-------G-----T---A------GC---------C---A---------------------------T-------A----CA---------C-G--.......... 8542
A1.SE.95.SE8538 ---G-A----C------------..------CA----........----G------G---.----------G-----T---A------GC------------------------------------------------G-----CA---------CTG--.......... 7778
A1.TZ.01.A341 --AG-A----C------------..------CA--G-........---------------.----------G-----T---A--G---GC-------------A-------------T--------------A-----------CA---------CCG--.......... 7735
A1.UA.01.01UADN139 ---G-A----C------------..------CA--G-........-----------G-C-.----------G-----T---A------GC------------------------T--T--------------A-----------CA-A-CA----C-G--.......... 7757
A1.UG.99.99UGA07072 -A-G-A----C------------..------CA----........-----------G---.--------A-G-----T---A------GC---------------------------T--------------A-----------CA-----------G--.......... 7767
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ---G-A----C------------..------CA--G-........-----------G---.----------G-----T---A------GC---------C-------A------------------------------------CA-----------G--.......... 8016
A2.CD.97.97CDKTB48 ---G-A----C------------..------CA--G-........-----------G---.----------G-----T---A------GC---------C--A--------------------------------------T-GCA---------C-G--.......... 7871
A2.CY.94.94CY017_41 --AG-----CC-------G----..------CA--G-........-----------G---.--------------G-T---C------GC---------C--A--------------------T-----------------T-GCA-A-------C-G--.......... 7933
B.AR.04.04AR143170 ---------CC------------..-----AG---G-........---A---------GG.--T------C-T----T---A-----CG----------CT--A--------GT-----------------------C-----------C-----C-G--.......... 7737
B.AU.04.PS1038_Day174 ----------C------------..-----C-AC---........-------------C-.-T-----C-GGT----T-----K----W----------C------------------------------------------------------------.......... 7771
B.BO.99.BOL0122 -A--------C------------..------------........-------C-----GG.-CG------C-T----TA--A-----C--------------A---------------------------------------------------------.......... 7762
B.BR.05.BREPM1081 -----------------------..-----C------........-AC-G------A---.---------G-T----T---A-----C--------------------------T---------------------------------------------.......... 8004
B.CA.97.CANB3FULL ----------C------------..------------........------------GGA.--C-------------T---A--------------------A----------T----------------------------------------------.......... 7834
B.CN.05.05CNHB_hp3 ----------C------------..------C-----........----G-------GAG.A---------------T----A-------------G-----A------------------------------------------------------G--.......... 8577
B.CO.01.PCM001 ----------C----G-------..------------........-----------GGG-.---------C-T----T---A-G-G-C-------------------------------------------T-----------C-A-----------G--.......... 7744
B.CU.99.Cu19 ----------C------------..----------G-........------------G-G.----------------T-----A-------------------------------------------------------------------------G--.......... 8128
B.CY.06.CY165 ----------C---A--AG--CAGT--GA-T--GAG-TATTCGTT-TGA--GA--AAG-AT-CG-------------T----C----------------C-------A-----T-------------------------------------------G--.......... 7842
B.DE.86.D31 ----------C------------..-----C------........-------------A-.-----------A----T---A-----------------C---A-C---------------CT--------------------------------C-G--.......... 8088
B.DK.04.PMVL_012 ----------C-G----------..------------........-------C----GGA.-C-------G-T--C-T---A---A---------T-----------------T----------------------------------------------.......... 7930
B.DO.05.05DO_160884 -A--------C------------..-----C------........-A--G--------G-.---------C-T----T---A-----CG--------------A-------------G--------------------C----------------C-G--.......... 7729
B.EC.89.EC003 ----------C------------..-------A--G-........------------GGA.GTG-------CT----T---A-----------------C-------------T-------------------------------------------G--.......... 7681
B.ES.07.X2231 ---------CC------------..------C-----........-------------GG.AC-------G-T----T---A---A---------T---C-----C-------T-----------------------------------C------G-TA.......... 8002
B.FR.92.92FR_BX08 ----------C------------..------------........-------------CA.--------A-CT----T---AC----C-----------C-------------T-------------------------------------------G-A.......... 7729
B.GA.88.OYI ----------C------------..------------........------------GGA.A--------G-T----T---A---------------------------------------------------------------A-----------G--.......... 8100
B.GB.86.GB8_46R ----------C------------..------CA----........--------------C.A----G-----T----T---A--G---T----------C--------------------------------A-----------------------G---.......... 8552
B.GE.03.03GEMZ004 -----------------------..---------A--........--------------C.A--------G-T----T---A--G---T----------C--------------------------------------------------C----C-G--.......... 7762
B.HT.05.05HT_129389 ---------C-------------..------------........-------------CA.A----G----------T----C--------------------A---------------------------A------------T----------C-G--.......... 7785
B.IN.x.11807 ----------C----G-------..------------........-------------G-.-C-------C-T----T---C---A-A-------T----------------------------------------------------------------.......... 7901
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------C------------..------------........-----------AG--.-----------T----TA--A-A---C---------------------------------------------------------AC--------C-G--.......... 7762
B.JP.05.DR6538 ----C-----C------------..----------G-........------------GGA.GT--------------T---T------------A----C----------------------------G--A------------T----------C-G--.......... 8597
B.KR.04.04KMH5 -A-G------C----G-------..-----AG-----........--G--TG-----GG-.-----------T----T---AA----CG------T---C----------------------------G----------------------------G--.......... 8529
B.MM.99.mSTD101 ----------C----G-------..------CA----........----G------AGAC.A----T----------T----A-G-----------G-----T----------------------------------------------G----................ 7977
B.NL.00.671_00T36 ----------C------------..------------........------G-----GGG.-C---------T----T---A---A-C-------T---C---------------------------------------------------------GT-.......... 8122
B.RU.04.04RU128005 ---------C-------------..------------........-------A----GGA.--C------G-T----T---A--GA---------T---C---M--------------------------------------------------------.......... 8033
B.TH.00.00TH_C3198 ----------C------------..----G-C-----........----G-------GAG.A--------------------A-------------G-----A-----------------------------------C----------------C----.......... 7762
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----C----CC----G-------..------------........-----------TG-G.---------C-T--C-T---A-----CGC---------C-------------------------------A-------------------------G-A.......... 7792
B.TW.94.TWCYS -A--------C--C---------..------------........------------GAA.----C----G-T----T---A---A---------T---C--------------------------------------------------------G---.......... 8532
B.UA.01.01UAKV167 ----------C----G-------..------CA----........------------GGA.-C--------CT----T---A---A-C-------T---C---------------------------------------------------------G--.......... 7825
B.US.07.CR0027M ---------C-----G-------..------------........------G----GGG-.-A-----C--GT----T---C-----CG------T---------------------------------T-------------------------C-G--.......... 7869
B.UY.01.01UYTRA1179 ---G------C------------..----G--AC---........--C---------G--.--C------G-T----T---A--T--------------C-----------------------T---------------------------------G--.......... 7807
B.YE.02.02YE507 -----------------------..------------........-------C---AGGA.-T-C----C--T----T---A---A--------AT---C-------------------GG-------G--A----------------------------.......... 7792
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----------C------------..------------........-------------G-.-C-------G-T----T---A---A--T-----AT---C-------A-----T-----------------------------------------CGG--.......... 7980
C.AR.01.ARG4006 T--G------C------------..------CA----........-A-------------.----------G-----T---AT-----GC---------C--A-------------------------G--AA------------A-A--A----C-G--.......... 7752
C.BR.04.04BR013 T--G------C------------..------CA----........---------------.----------G-----T---AC-----GC------------A--------------T--------------A------------A-A--A----C-G--.......... 8052
C.BW.00.00BW07621 T--G------C------------..------CA----........---------------.----------G-----T---A-----GT----------C-----------------T--------------A-----------CA-A---G---C-G--.......... 7896
C.CN.98.YNRL9840 T--G-A----C------------..------CA----........-A-A--G--------.----------------T---A------GC---------C-------A-------A-T--------------A-----------CA-A---G-GAC-G--.......... 7762
C.CY.05.CY040 --AG------C------------..------CA--G-........--C----------C-.----------------T---A--T---GCG------------A-------------T----TA--------A-----------CA-A--AG-G--GG--.......... 7801
C.ES.07.X2118_2 T----A----C-------R----..------CA----........-R-----K----G-G.----------------T---AT-MA--GC-------------M-------------T--------------A-----------CA-A---------G--.......... 7946
C.ET.02.02ET_288 T-AG------C------------..------CA----........---------------.--C-------------T---A--GA--GC---------CA-C------------------------------------------A---------C-G--.......... 7766
C.GE.03.03GEMZ033 T-AG------C------------..------CA----........---------------.----------G-----T---A------GCT--------------------------------T--------A-----------CA-A-------C-G-C.......... 7768
C.IL.98.98IS002 T--G------C------------..------CA----........-----------AG-G.----------G-----T----AGT---GC---------C--------------------------------A-----------CA-A---G-G-C-G--.......... 7889
C.IN.03.D24 T--G-A----C------------..------CA----........------------G-G.--C-------------T---A--GA--GC-------------------------------CT---------A----C-------A-A-CAG-GAC-G--.......... 8632
C.KE.00.KER2010 T--G-A----C------------..------CA----........-A----G--------.----------------T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A----------GCA-A---------G--.......... 7750
C.MM.99.mIDU101_3 T-AG-A----C------------..------CA----........-A-AG----------.--------------G-T---A------GC---------C-------A-------------T----------A----C------CA-A-CAG-GAC-G--.......... 7920
C.MW.93.93MW_965 T--G------C------------..------CA----........---------------.-----G----G-----T----C-----GC---------C-------------------------------AA-----------CA-A---------G--.......... 7736
C.SN.90.90SE_364 T--G-A----C------------..------CA----........---------------.----------------T------GA--GC---------C----------------------------G---A-----------CA-A---------G--.......... 7706
C.SO.89.89SM_145 T--G-A----C------------..------CA----........-A-------------.----------------T---A------GC---------C--A-----------------------------A-----------CA-A---G-G-C-G--.......... 7787
C.TZ.02.CO178 T--G------C------------..------CA----........---------------.----------------T---A--G---GC----A----C--------------------------------------------CA-A-------C-G--.......... 7765
C.US.98.98US_MSC3018 T--G-A----C-------G----..-----ACA----........---A-------G---.---------C-A----T---A------GC------------A-----------T------CT----------------------A-A---G-GAC-GT-.......... 7684
C.UY.01.TRA3011 T--G--A---C------------..------CA----........---------------.----------G-----T---AC-----GC------------C-----T--------------T--------A------------A-A--A----C-GT-.......... 7738
C.YE.02.02YE511 T--G------C------------..------CA----........---A-----------.-A---G-C--------T---A--TG--G-----A----C--------------------------------A-----------CACA---------G--.......... 7753
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 T--G------C------------..------CA----........-A------------C.A---------G-----T----T----------------C--A----A------------------------A-----------CA-A-------C-GT-.......... 7940
C.ZM.02.02ZM108 T----A----C------------..------CA----........----G---------C.A---------G-----T---A------GC------A----------A---------T---G----------A-----------CA-A--------G---.......... 8598
D.CD.83.ELI ---------C-------------..------C---G-........------------G-G.A----GC---------T--C------------------C---------------------------------------------A----A----C-GT-.......... 8097
D.CM.01.01CM_0009BBY -----------------------..------CA----........----G--CC-----A.-----G----------T--CA-------------------------A-------------------------------------A----A------G--.......... 7786
D.CY.06.CY163 -----CCC--C-------G----..--C---CA----........----G----------.-----G----------T--CA-----------------C-------A-------------------------------------A----A----C-G--.......... 7774
D.KE.97.ML415_2 -----------------------..------CA--G-........---AG------G---.--C--G---C------T--CA---------------------A---A------------------------------------T----------C----.......... 8033
D.KR.04.04KBH8 ---------C--------G----..------CA----........----G--A---A---.-----G----G-----TA-CA-------------------------A------------------------A--------------A--A----C----.......... 8474
D.SN.x.SE365 -----------------------..------CA--G-........-----------A---.-----G----------T--CA-------------------------A-------------------------------------A----A----C-G--.......... 8559
D.TD.99.MN011 -----------------------..------CA----........----G----------.-----G----------T--CA-------------------------A------T----------------AA------------A----A----C-G--.......... 7751
D.TZ.01.A280 -----------------------..------CA--G-........----G------G---.-----G----------T--CA-------------------------A--------------------G--A-------------A----A----CC--A.......... 7749
D.UG.99.99UGK09958 ---------C-------------..------CA--G-........----G----------.-----G----------T--CA-----C-----------CT--A---A-----------------------AA------A-----A-A-CA----C-G--.......... 7720
D.YE.02.02YE516 -----------------------..------CC--G-........-A--G--CC------.-----G----------T--CA-----CT-------G----------A-----------A-----------AA------------A----A------G--.......... 7741
D.ZA.90.R1 -----------------------..------C---G-........-------A---A---.-----G--------G-T--ATT------------------------A--------------------G--------------------------C-G--.......... 7915
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ----------C-------G----..------CA----........--------G---G-G.A-------C-G-----T---A--T---G-------------A----A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--.......... 7624
F1.AR.02.ARE933 ----------C-------G----..------CA--G-........-A----------G-G.----------C-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--.......... 7831
F1.BE.93.VI850 ----------C-------G----..------CA--G-........-A----------G-G.--C-------C-----T---A--T---GC-------------A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--.......... 7838
F1.BR.07.07BR844 ----------C-------G----..------CA--G-........------------GGG.A-------C-------T----AGC--------------C---A---A---------T----------G--A------------CA-A---------G--.......... 8330
F1.ES.x.P1146 ----------C-------G----..------CA----........-A------------A.A---------------T---C--T---G-------G--C---T---A-----------G-----G--G--T------------CA-A--A----C-G--.......... 7868
F1.FI.93.FIN9363 ----------C-------G----..------CA--G-........-A----------G-G.----------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--.......... 7857
F1.FR.96.96FR_MP411 ----------C-------G----..------CA----........---A--------G--.----------------T----T-G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-A.......... 7728
F1.JP.04.DR6082 ----------C-------G----..------CA----........-A----------G-G.A---------G-----T----AGT---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--.......... 8548
F1.RO.96.BCI_R07 ----------C-------G----..-----ACA----........----G-------G-G.A---------------T---A--T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G--.......... 8615
F1.RU.08.D88_845 -A--------C------------..------CA--G-........------------G-G.A-------C-G-----T----A-GA--G----------C-------A--------------A-----G--T--G---------CA-A--A----C-G--.......... 8047
F2.CM.97.CM53657 ---G------C------------..------CA----........-A-AC-------G-C.A---------G-----T---A------GC---------C--A-------------------------G--A------------CA-A--A----C-G--.......... 7732
G.BE.96.DRCBL ---C------C-------G----..------CA----........---------------.----------G-----T---A------GC---------C---A----------------------------------------CA---------C-G--.......... 8500
G.CM.04.178_15 -----A----C-------G----..------CA----........-A----------G-G.----------G-----T---AC-----G----------CT--A---------------------------A------------CA---C-----C-G--.......... 8085
G.CU.99.Cu74 -----A----C-------G----..--C---CA----........---A-----------.----------G---G-T---A------GC------------R------------------------------------------G---------C-G-A.......... 8180
G.ES.05.P962 -A--------C-------G----..----GAGA-A--........---------------.--C-------G-----T---A--T---GC---------C-----------------------T--------------------CA---------C-G--.......... 8047
G.GH.03.03GH175G TA---A---CC-------G----..--C---CA----........--------G---G-G.--C-------G---T-T---A--G---GC---------C--A-----------------------------------------TGC--------C-G--.......... 8607
G.KE.93.HH8793_12_1 -----A----C------------..------CA----........-A-------------.----------G-----T---A--T---GC------------------------------------------------------CA-------A-C-G--.......... 7931
G.NG.01.01NGPL0669 ----------C------AG----..------CA--G-........---------------.--------A-------T---A--GA--GC---------CG----------------T--------------------------CA---G-------G--.......... 7754
G.PT.x.PT2695 ---G-A----C-------G--A-..------CA----........-------A-------.----------G---G-T---A------GC------------A----------------------------A------------CA---------C-G--.......... 8572
G.SE.93.SE6165 ----------C-------G----..--C---CA--G-........----G------AG-G.----------G-----T---AC-G--------------C-------------------------------------------CCA-----------G--.......... 7979
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Tat premature stop in HXB2 Tat end
B.FR.83.HXB2 CCGAAGGAATAGAAGAAGAAGGT..GGAGAGAGAGAC........AGAGACAGATCCATT.CGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACG.......... 8561
Rev exon 2 __R__R__N__R__R__R__R__##W__R__E__R__.__.__##Q__R__Q__I__H__#S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__.__.__.__.
Tat exon 2 _P__K__E__*__K__K__K__V##__E__R__E__T##__.__.__E__T__D__P__F#__D__*_
Env P__E__G__I__E__E__E__G_##_G__E__R__D__.__._##_R__D__R__S__I_#_R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__.__.__.__
H.BE.93.VI991 --AG--A----------------..--C---CA----........---------------.-----G--------G-T----C-----G-------G--C-------A--------------------G--------------------C-------G--.......... 7960
H.BE.93.VI997 -----------------------..--C---CA----........----G-------G-G.----------------T---AC-GA--G----------C--C-------------------------G--T-----------C--------------TA.......... 7875
H.CF.90.056 ---------C--------G----..--C---CA----........------------G-G.A---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T------------------A------GT-.......... 7880
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------..--C---CA--G-........-------------C-.-C--------G-----T---CAT----G-----C-G--C---T---A--------------------G----------------------------G--.......... 8069
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A-G--A---C-------G----..------CA--G-........---AC------G---.----------G-----T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A-----------CG-----------G--.......... 7764
J.SE.93.SE9280_7887 ---G------C-------G----..------CA--G-........---AC------G---.----------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CG---------C-G--.......... 7868
J.SE.94.SE9173_7022 ---G------C-------G----..------CA--G-........---AC------G---.----------------T---A--T---GC---------C-----------------------T--------A-----------CG---------C-G--.......... 7875
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------C-------G----..------CA----........-A----------G-G.A-------C-G---G-T---A--T---GC------------A----A--------------------G--A-------------G----A----CG---.......... 7744
K.CM.96.96CM_MP535 ----------C------------..------CA----........-A-A-------AG--.----------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A-----G---.......... 7721
01_AE.CF.90.90CF11697 -----A----C-------G----..--C--AGA--G-........-A-------------.--C-------G-----T----T-G---GCG-----------A-----------------------------------------CA-A-------C-G--.......... 8513
01_AE.CN.07.07JSWX045 ----------C-------G----..--C---CA--G-........-----------AG-G.--C----C--------T---AA-CA-------------C--A-----------------------------------------CA---CA----C----.......... 7733
01_AE.HK.04.HK001 ---G-A----C------------..--C-G-CA----........------------G-A.A---------G-----T---A--T--GT-G-----------A----A---------------------T--------------CA--------------.......... 7922
01_AE.JP.x.DR0492 ----------C------------..--C---CA--G-........------------G-G.--C-------G-----T---A--T---G-------------A-----------------------------------------CA---------C-G--.......... 8581
01_AE.TH.04.BKM -----A----C-------G----..--C---CA--G-........---AG-------G-G.----------G-----T---CA-----GC------------A-----------------------------------------CA-----------G--.......... 8549
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ----------C-------G----..------CA--G-........------------G-G.----------G-----T---A--G---GC------------A-----------------------------------------CA---C-----C-G--.......... 7757
01_AE.VN.98.98VNND15 -----A----C-------G-A-G..T-C---CA--G-........------------G-G.A---------G-----T---A------GC---------C--A----------------------------T------------CA---------C-G--.......... 7831
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---G--A---C------------..--C---CA----........-----------AG-G.A---------G-----T---C--T---GC--------------------------------------G---A------------G---------CTG--.......... 7769
02_AG.CY.05.CY048 T----A----C-------G----..--C---CA----........----G-T-----G-G.----------G-----T---A------G-------------------------------------------A-----------CGC--------C-G--.......... 7759
02_AG.ES.06.P1261 -----A----C-------G----..--C---CA----........--------G---G-G.--C-----C-G---G-T---T--G---GC------------------------------------------------------TGC--------C-G--.......... 8000
02_AG.FR.91.DJ263 -----A----C-------G----..--C---CA----........-----------AGGG.----------G---T-T---A------GC------------------------------------------A-----------TG---------C-GT-.......... 7936
02_AG.GH.03.03GH181AG -----A----C-------G----..--C---CA----........-----G--G---G-G.--C-------------T---A------GC---------CT--A---A------------------------A-----------CA---------C-G--.......... 8602
02_AG.LR.x.POC44951 -----A----C-------G----..--C---CA----........-------A---TG-G.------T---G---G-T---A------GC-------------A----------------------------A-----------TGC--------C-G--.......... 8532
02_AG.NG.01.PL0710 G----A----C-------G----..--C---CA----........-----------GG-G.--C-------G-----T---A------GC---------C-------A------T--T--------------A----A-------G---------C-G--.......... 7709
02_AG.SE.94.SE7812 -----A----C-------G----..--C-G-CA----........------------G-G.----------G-----T---A------GC------------------------------------------A-----------CG---C-------G--.......... 7951
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------C-------G----..--C---CA----........--------G---G-G.----------G-----T---A------GC---------C---------------------CT---------A-----------TG---------C-G--.......... 7766
02_AG.US.00.00US_MSC3083 -----A---C--------G----..--C---CA----........------------G-G.----------G-----T---A--T---GC------------------------------------------A----A-------G--------................ 7751
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ----------C-------G----..--C---CA----........------------G-G.--T-----------G-T---A--T---G----------C--A-----------------------------A-----------TGC--------C-G--.......... 7751
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------A-..------------........-------C-------.------------A---T---A-----------------C---A-----------T------T--------A-----------------------C-G--.......... 7738
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G-----C-------------..--C---CA----........---AG----------.--C-------------T----C----------------C-------A--------------------G--A-------A----------A------G--.......... 7934
05_DF.BE.x.VI1310 ------A--C--------G----..------CA----........----G------A---.-----G--------C-T--CA---------------------A---A-----------------------A-------------AC---A------GT-.......... 7967
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G--A---C-------G----..------CA--G-........---AC------G---.--------------G-T---A------GC---------------------------------T--------A-----------CGG--------C-G--.......... 8609
07_BC.CN.98.98CN009 T--G-A----C------------..------CA----........-A-------------.----------------T---A--G---GC-----------------A------------------------A-----------CA-A--AG-G-C-G--.......... 7883
08_BC.CN.97.97CNGX_6F T--G-A----C------------..------CA----........-A-AC---C------.----------------T---A--G---GC---------C--A----A---------------T--------------------CA-A--AC-GAC-G--.......... 7740
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------C-------G----..------CA----........-A--T------A---.----------G-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------------------CA----A----C-G--.......... 7733
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------..----------G-........----G----------.-----G---G------T----A-G--------------C---A---A-------------------------------------A----A----C----.......... 7913
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---G------C-------G----..------CA----........---AC------G---.--------C-G-----T---A--T---GC---------C-------A---------T-A-----------R-------------A--------------.......... 7960
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------C-------G----..------CA--G-........-A--T-------G-G.----------------TA---A----------------C---A-------------T---------------------------------G--------.......... 8526
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A----C-------G----..------CA----........---------------.-----G--C-G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA---------C----.......... 7986
14_BG.ES.00.X605 ---G------C------------..------CA----........-A-------------.----------R---G-T---A--G---GCG-----------A-----------T-----------------------------CA----A----C-G--.......... 8005
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A---C-------G----..--C---CA--G-........---A--G-----G-G.A---------G-----T---A--C---GC-----------------------------------------------A-------G---C-----C----.......... 7933
16_A2D.KR.97.97KR004 A--G-A----C-----C-G----..------CA--G-........------------G-G.----------G-----T---A--G---G-------A--C--A--------------------------------------T-GCA---C-----C-G--.......... 7927
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------C-------G----..------CA--G-........-A---------A--A.A----G----------T----C----------------C---------------------T---------------------------G-------G-A.......... 7750
18_cpx.CU.99.CU76 ---------C-----G-------..--C---CA--G-........----G------AG-G.----------G-----T---AA-----GC------G--C-------------------------------------------------G-----C-G--.......... 7869
19_cpx.CU.99.CU7 A----A----C-------G----..------CA----........-A-------------.----------------T---A------GC-------------A-------------T--------------------------CA---CA----C-G--.......... 7624
20_BG.CU.99.Cu103 ----------C----G--G----..------CA----........-AC---------G-G.--C-------G-----T---AC-----GC---------C--C----------------------------------------------------C-G--.......... 7995
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------..------C---G-........---------------.-----GC---------TG-CA--TA-C---------------A---A------------------------A------------A----A----C-GG-.......... 7753
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G-A----C-------G----..------CA----........---A---A---G---.--C-------G-----T---A--G---GC------------------------------------------------------CA---------C-G--.......... 7728
23_BG.CU.03.CB118 ----------C-------G----..------CA----........----G----------.-------CC-G-----T----C-GA--G----------C--C----------------------------------------------------C-G--.......... 7989
24_BG.CU.03.CB378 ------A---C-------G----..------CA----........-A--G----------.----------G---G-T---AC-----GC---------C---------------------T---------------------------------C-G--.......... 8004
25_cpx.CM.02.1918LE ---G------C------------..--C---CA----........--------------A.--C-------------T----C-T---G-------A--CT--A---A------------------------------------CA---------C-G--.......... 7760
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---G------C------------..------CA----........---ACA-----G---.----------------T---A------GC------G--C--C----A-----------G-----------A------------T----------C-G--.......... 8549
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T--G-A----C------------..------CA--G-........-AGAG------G---.--------A-G---G-T---A------GC---------C-------A-------------CT--------------A-----GTGC--------C-G--.......... 8560
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G------C------------..------------........-AC------------.--C----CAG-T----T---A---A-C--------A--C---A-------------T--------------A---------------------------.......... 7962
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------C--------C---..----------G-........---------------.--------AG-T----T---A---A-C-----------C--A-----------------------------A------------------------G--.......... 8006
31_BC.BR.04.04BR142 T--G--A---C------------..------CA----........------------G-G.----------G-----T---A------GC---------C-----------------T---T----------A------------ACA--A----C-G--.......... 8011
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G--A-----------G----..------CA--G-........-ACAC--A---G---.-------CC-C-----T---A------G----------C--------------------------------A-----------CGG----------G--.......... 8187
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 T----A----C------------..--C---CA--G-........--------G--TG-G.--C-------C-----T---A--G---GC------------A-------------------T---------A------------A---------C-G--.......... 7943
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A----C-------G----..--C---CA--G-........---A--------G-G.A---------C-----T---AT-T---GC------------A------------------------------------------------------G-A.......... 7727
35_AD.AF.05.05AF095 ---G-A----C------------..------CA--G-........---AC------G---.--------C-G-----T------G---GC---------C-------------------------------A------------CA----------CG--.......... 7727
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A----CA------G----..--C---CA----........-------A----G-G.----------------T---A------GC----------T--A----------------------------------------CA---------C-G--.......... 7761
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A----C-------G----..--C---CA--G-........------------G-G.--C-------G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA----A----C-G--.......... 7743
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------C-------G----..------CA----........-A----------G-G.--C-------G-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CACA--A----C-G--.......... 7957
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------C-------G----..------CA--G-........-A----------G-G.A---------G---T-T---A--G---G----------CG--A---A--------------------G--A------------CA-A--AG---C-G--.......... 8011
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---G------C------------..------------........------------GGA.A----------T----TA--A---A-C-----------C--A--------------T-------------------------------------C-G--.......... 8058
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------YC------------..------------........-------------GA.-CW------G-T----T---AA------------T---C---A------------------TT-------------------------------C-G--.......... 8023
43_02G.SA.03.J11223 ----------C-------G----..------CA----........---------------.----------------T---A--G---GC------A--CG------A------------------------------------CA---------C-G--.......... 8044
N.CM.95.YBF30 -A----A--C-----G--GC-T-..------CA----........----G-------G-G.----------G-----T--CA--T---G-------G--C--C----A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC-G-G-.......... 8112
N.CM.97.YBF106 -A----A--C--------GC-T-..----G-CA----........----G-------G-G.----------G-----T------G-----------G--C--CA---A-----TGA-----CT-------------GC-----C---------CA---G-.......... 8070
N.CM.02.DJO0131 -A----A--C--------GC-T-..----GACA--G-........------------G-G.A-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-.......... 7994
N.CM.04.04CM_1015_04 -A-------C--------GC-T-..------CA----........----G------TG-G.----------------T---A------G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT------------------------------AAC-CA-.......... 7966
O.BE.87.ANT70 -A-G-A---C--G--G--G----..-----AGA--G-........--GCC---G-GG--A.-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-.......... 8608
O.CM.x.BCF06 -A-G-A---C--G----------..----GCGT----........--GCG--AG-GG-CA.-CC--GCAACCA----T---ACA---GT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-.......... 8676
O.CM.91.MVP5180 -A-G-A---C--G----------..-----AG-----........--GCC--AG-GG-CA.GCC--GCCACCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----A-A-CAGGGA-CCG-.......... 8634
O.CM.96.96CMA102 -A-G-----C--G-----G----..-----AG---G-........--GCC---G-GG--A.-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--Y--CA---CAA-AAT-T-G-GG-T-----G--T------CA-----GCA-CAGGGACTCA-.......... 8110
O.CM.97.97CMABB447 -A-G-----C-AG----------..-----AGA----........--GC----G-GGCGA.-CC--GCA-C-AA-T-T----CAGA-AT-G-ACACA--C--C----CGA-AAT---G-GG--T----GT-T-----CCAG----GCA-CAGGGA-CTG-.......... 8052
O.CM.98.98CMA104 -A-G-----C--G-----G----..-----AG-----........--GCC---G-TG--A.-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGACCCA-.......... 8112
O.CM.99.99CMU4122 -A-G-----C--G----------..-----AG-----........--GCC-----TG--A.-CC--GCC-CCA--T-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-.......... 8084
O.FR.92.VAU -A-G-----C--G-----G----..-----CGA----........--GCG---G-GG-C-.-C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA-.......... 8174
DO.FR.08.RBF208 -A-G-----C--G-----G----..-----AGA----........--GCC-----TG-CA.-CC-CGCCTC-R----T---AC-----T---ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----RCA-CAGGGA-CCA-.......... 8027
O.SN.99.99SE_MP1299 -A-G-----C--G-----G----..-----AC---G-........-TGCC--CG-TG--A.-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-.......... 8676
O.US.x.I_2478B -A-G-A---C--G-----G----..-----AGA--G-........--GCC-----TG--A.-CC-CGCC-C-A--G-T---AC----AT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-.......... 8742
O.US.97.97US08692A -A-G-A---C--G-----G----..-----AGA--G-........--GCC-----TG--A.-CC-CGCC-C-A--G-T---AC----AT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA-.......... 8098
O.US.99.99USTWLA -A---A---C--G-----G----..-----AGA--G-........--GCG---G-GG--A.GCC-CGCCACC-----T----CA---AT-G-ACACG--C--C----CAA-AAT---G-GG--T-----GAT------CAG----ACA-CAGGGA-CCA-.......... 8085
P.FR.09.RBF168 .....----C-A-C---------..-----AGC--G-........-AC-G------G--C.A----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-.......... 8660
CPZ.CD.90.ANT -A----A----AG----------..---AGA-A----........--GAT---G-GG-GG.GCC--GCA-C----G-T---C-----CT-G----TG--C---AC----A-AAT--AG-GG-T------GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-.......... 8020
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T--G--A--C----A---G----..-------AC-T-........----G------A--C.A----G----G---G-T----C-T---G-------A-----T----A---CCT-AG----CT--------AA----------GTGCA-CTC-GA-TTG-.......... 8073
CPZ.GA.88.GAB1 T--G--A---C--C----G----..--C---CA----........---AG------AG-G.A--------G-A--G-G----C----------------C--C--A-A----G-GA-T-GG--------GA------C-AG----GC--GC-A---GTG-.......... 8601
CPZ.TZ.00.TAN1 -A-G------C-C--G--G----..----GC------........-ACAT---G-GG-CG.-CC-CGCCAGCA----T---CAGTA-CG-------G--C--CA---A---CCT-A---GG-TA-----GAC---TCA-A----CA---G---CC-CTG-ATCAGCCTGC 8227
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-------C--------GC-C-..---A-A-C----........-AC-T------A-CG.A-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-.......... 8569
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 ...........AGGATTGTGGAACTTCTGGGACGC.....................AGGGGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG.AATCTCCTACAG........TATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTA 8690
Rev exon 2 __.__.__.__E__D__C__G__T__S__G__T__.__.__.__.__.__.__.__Q__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__#E__S__P__T__.__.__##V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env .__.__.__.__R__I__V__E__L__L__G__R__.__.__.__.__.__.__.__R__G__W__E__A__L__K__Y__W__W_#_N__L__L__Q__.__._##_Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V_
A.CD.02.02CD_KTB035 ...........----C------G----------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------GAG----------CT----.--------GGT-........------G-----C-G--G--A-G-------A----T--AT-AG--A--CT---A--------- 8710
A.SN.01.DDJ369 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G---TC-----CT-G--.-----T--GTTA........------G--AG---------A---------A--TCT-----TG-C--T-T---A---A----- 7933
A1.AU.03.PS1044_Day0 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------G---CT----.--------GGTA........--------------------A-T-----------A----TATG--A---T---A--------- 7949
A1.CY.06.CY171 ...........----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT--T------G-GT---------CT-G--.-----T--GGGA........------G---------------G-------A---A-C--A-AG--A---T---A----T---- 7970
A1.GE.99.99GEMZ011 ...........----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G----------CT-G-A.-----T--GGGA........--C---G---------------G-------A---ATC--A-AG--A---T---A--------- 7886
A1.IT.02.60000 ...........----C-------------------AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G----------CTA---.-----T---GTA........------G-C-G---G-----------------A--TC--A-AG--A---T---A--------- 8731
A1.KE.02.ML1990 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAGGGGGTTGAGACT-----------G------G---CT----.--------GGTA........--------------------A-C-------A---AT---TATG--A---T---A--------- 8040
A1.RU.08.PokA1Ru ...........----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT--T------G-G------G---CT-G--.-----T--GGGA........------G-----------------------A-C-ATC-AA-AG--A---T---A----T---- 8217
A1.RW.93.93RW037A ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGGCTGAGACA---------G-G------G---CT-G--.--CACT--G-TA........------G-------------A-------------A----T-TG--A---T---T------A-- 8692
A1.SE.95.SE8538 ...........----C-----------------AG.....................-------------G------G---CT----.--------GGT-........-------T--G---------A-T-------A----------TG--A---T---A--------- 7907
A1.TZ.01.A341 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGGTTGAGACT-----------G------G---CT----.--------G-T-........------G-G-G---------A-T-------A----T---G-GG--A---T---A----T---- 7885
A1.UA.01.01UADN139 ...........----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------GAG----------CT-G--.-----T--GGGA........------G--------------GG-------A---ATC----AG--A---T---A--------- 7907
A1.UG.99.99UGA07072 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------G---CT-G--.-----T---ATA........------G-------------A-T--A----A---AT-----TG--A---T---A------AC- 7917
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ...........----C-------...------..................CTGAGACT-------A-G-G-A-TC----C-T----.--------G-T-........--------C----------G----------A-CTCT-----TG--A-T-T---A---A----- 8145
A2.CD.97.97CDKTB48 ...........---------------G------A-AGCAGTCTCAAGGGGCTGAGACT-----------G-------C--CT----.-----T--GGTA........------G--------T-G----C-------A----A-----TG--A---T---AG-------- 8021
A2.CY.94.94CY017_41 ...........----C-----------------A-TGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------GT-----GA--CT----.-----T--GTTA........--C---G---G------G------------A-------AT-TG--A-T-T---AG-------- 8083
B.AR.04.04AR143170 ...........------------------------.....................--------------T--------C------.--CA----G---........--------A--R------C-C--------------T-----T-----------T---A----- 7866
B.AU.04.PS1038_Day174 ...........----------------------T-.....................------------CTY-----G---------.-R------R-RR........-----------------G-G---------KR--------TW---C----T---T--------- 7900
B.BO.99.BOL0122 ...........------------------------.....................-----------GAT---------C------.------------........------G-------------------------------------C--------T---A----- 7891
B.BR.05.BREPM1081 ...........----C-C---G-------------.....................--A-----------------G---------.--------G---........--C--------------------------CA---AT-----T--CA-A-T---T--------- 8133
B.CA.97.CANB3FULL ...........------------------------.....................------------------------------.------------........---------------------------------------A-T-------T------------- 7963
B.CN.05.05CNHB_hp3 ...........------------------------.....................--A------------------------G--.--------G---........-------T----------------------A----------T--C------------------ 8706
B.CO.01.PCM001 ...........--------------G---------.....................-------------------GG---------.-G------G---........-----------------G-----------------------T----T------T--------- 7873
B.CU.99.Cu19 ...........--------------G---------.....................------------CT----------------.--------G---........---------------------------------------T----C--------T--------- 8257
B.CY.06.CY165 ...........------------------------.....................------------AT----------------.-G------G---........---C----------------------------------------C--------T--C------ 7971
B.DE.86.D31 ...........------------------------.....................-------------T----------------.--------G---........-----------------------------------------------------T--------- 8217
B.DK.04.PMVL_012 ...........------------------------.....................--------------------G---------.------------........-------T------G---------------A-----C--TA---CA---T------------- 8059
B.DO.05.05DO_160884 ...........------------------------.....................--------------------G---------.--------G---........--------CA---------GA--------------------T---A-------A--------- 7858
B.EC.89.EC003 ...........--------A---A---------A-.....................------------CTT-----G---------.--------G---........--------------------------------C-----------C--------T--------- 7810
B.ES.07.X2231 ...........----C-------------------.....................-----------------------CCT----.---A--------........--------------------------------------------CA-TGT------------- 8131
B.FR.92.92FR_BX08 ...........------------------------.....................-----------GAT----------------.--------G---........--------------------A-----------C--T-----T--C--T-----T--------- 7858
B.GA.88.OYI ...........------------------------.....................-------------T---G------------.--------G---........--------C-------------------TCA-------------C--------T--------- 8229
B.GB.86.GB8_46R ...........----------G-------------.....................--------------------G---------.--------G---........-------TC---------------------A----------T---A-------T--------- 8681
B.GE.03.03GEMZ004 ...........----------G-------------.....................------------CT------G---CT----.--------G---........--------------------------------C--------T-----T-----T---AT---- 7891
B.HT.05.05HT_129389 ...........---G-------GA-----------.....................--------------------G---------.--------G---........-----------------------------------------TG----------AG-------- 7914
B.IN.x.11807 ...........------------------------.....................------------------------------.--------G---........------------------------------A----------T--C--A----------T---- 8030
B.JM.05.05JM_KJ108 ...........-----------GAC----------.....................--A-----------TG-G--G---------.------------........---------------------------------------T-T--C--------A--------- 7891
B.JP.05.DR6538 ...........------------------------.....................------------------------------.--------G--A........----------------------G------AA---A------T---A-------T--------- 8726
B.KR.04.04KMH5 ...........---GG-----------------T-.....................------------AT----------------.-G------G---........--C-----------G--------G-----------T-----T-----------T-G--T---- 8658
B.MM.99.mSTD101 .................----G-------------.....................-------------------G----------.------------........-------T-------------------------------------A---T---T--------- 8100
B.NL.00.671_00T36 ...........------------------------.....................-----------------------C------.--------G--A........-------T-----------G-GG------------T---T-T-------T---T--------- 8251
B.RU.04.04RU128005 ...........------------------------.....................------------AT---------C------.--C-----C---........------------------------------A-------------C------------------ 8162
B.TH.00.00TH_C3198 ...........------------------------.....................--------------------------T---.------------........-------TC-----G-----A--------------T-----------------TG-------- 7891
B.TT.01.01TT_CRC50069 ...........C----AC----GA-----------.....................--------------------G---------.-----A--G---........------------------------------A-----C----T--C----TC--T--T------ 7921
B.TW.94.TWCYS ...........------------------------.....................-------------------------T----.------------........-------T-------------------------------T-T-------T---T--------- 8661
B.UA.01.01UAKV167 ...........------------------------.....................-----------G------------------.--------G---........--------C-------------G-------A----T---T-T-----T-T---T--------- 7954
B.US.07.CR0027M ...........------------------------.....................-----------GAT----------CT----.--------G---........--------------------------------------------CA---T--------T---- 7998
B.UY.01.01UYTRA1179 ...........------------------------.....................--------------T--------C------.------------........---------------T-------------------T-----T------G----T--------- 7936
B.YE.02.02YE507 ...........-----------------------G.....................----C---------T--------CG-----.------------........------G-------------------------------------------------------- 7921
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ...........------C-----------------.....................------------CTT---------------.-----------A........-------T------G-----------------C------T-----TT--T---T--------- 8109
C.AR.01.ARG4006 ...........--AGCG-C-----G----------.....................--C---------AT---T-------TAG-A.-GC--TG-G---........------G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A--------- 7881
C.BR.04.04BR013 ...........---GCA------------------AGCAGCCTCAGGGGACTCCAG-----------GAT---T--G----TAG-A.-GC--TG-G--A........------G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A--------- 8202
C.BW.00.00BW07621 ...........--AGCG------------------AGCAGCCTCAAGGGACTCCAG-----A------AT---T------CT-G-A.-T---TG-G---........------G---TA--G-----A--G------A----T---T-TG--A---T---A--------- 8046
C.CN.98.YNRL9840 ...........--AG-G-----G------------AACAGTCTCAGGGGACTACAG-A-------C-------T------CT-G-A.-G---TG-G---........------G---T---G-----A--G------A----TC----TG--A---T--------T---- 7912
C.CY.05.CY040 ...........---GCA------------------AGCAGCCTCAAGGGAATACAG------------A-T--T------CT-G-A.-G---TG-G---........------G---T---------A-GG------A----TC--TAT---A---T---A---A----- 7951
C.ES.07.X2118_2 ...........--AGCG------------------AGCAGTCTCAGGGGGCTGCAG-----------------T--G---CT-G-A.-GC--TG-G---........------GK--T---------A--G------A----TC----TG--A--TT---A--------- 8096
C.ET.02.02ET_288 ...........--AGCG------------------AGCAGCCTCAAGGGACTACAG------------AT---T--G---CT-G-C.-G-A-TG-G---........------G---TA--G-----A--G------A----TC----T---A-------A----T---- 7916
C.GE.03.03GEMZ033 ...........--AGCA-C---G------------AGCAGTCTCAAGGGACTACAG-----------------T-------T-G-A.-G---GG-G---........------G---T---------A--G------A---ATC----TG--A---T---A--------- 7918
C.IL.98.98IS002 ...........--AGCA------A-----------AGCAGCCTCAGGGGAATACAG-----------------T--G---CTAG-A.-G---TG-G---........------G---TA--G-----A--G------A----TC--T-TG--A---T---A--------- 8039
C.IN.03.D24 ...........---GCG--------------G---AGCAGCCTCAGGGGACTACAG-----------------G------CT-G-A.-GC--TG-G---........--C---G---T---G-----A--G------A----TC--T-TG--TT--T---A---A----- 8782
C.KE.00.KER2010 ...........---G-G------------------AGCAGTCTCAGGGGACTACAG-A---------------T--G---CT-G-A.---TGTG-G---........------G-------G-----A-GG------A----TC----TG--A---T---A--------- 7900
C.MM.99.mIDU101_3 ...........--AG-G-----G------------AGCAGTCTCAGGGGACTACAGG----------------T------CT-G-A.GG---TG-G---........------G---T---G-----A--G------A----TC----TG--AG--T-------A----- 8070
C.MW.93.93MW_965 ...........--AGCA------------------AGCAGTCTCAGGGGACTGCAG-----------------T--G---CT-G-A.-G---TG-G---........------G-G-TA--G-----A-GG------A----TC----TG--A---T---A---A----- 7886
C.SN.90.90SE_364 ...........--AGCA--------C---AT--AG.....................------------A----T--G---CT-G-A.-GC--TGYG---........------G--TT---G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A---A----- 7835
C.SO.89.89SM_145 ...........--AGCG------------------AGCAGTCTCAGGGGACTACAG--A--------------T--G---CT-G-A.-----TGGG---........------G---T---G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A---A----- 7937
C.TZ.02.CO178 ...........--AGCG------------------AGCAGTCTCAGGGGACTACAG------------A----T--G--CCT-G-A.GG-TG-GGG---........------G---T------G--A--G-----CA----TC--T-TG--A---T---A--------- 7915
C.US.98.98US_MSC3018 ...........--AGCG------------------AGCAGCCTCAGGGGACTACAG------------A----T--G---CT-G-A.GG---TGG----........------G---T---G-----A-GG------A----TC--T-GG--A---T---T--------- 7834
C.UY.01.TRA3011 ...........--AGCG------------------AGCAGCCTCAGGGGACTACAG------------AT---T--G----TAG--.-GC--TG-G--A........------G-C-TA--G-----A--G------A----TC--T-TG----------A--------- 7888
C.YE.02.02YE511 ...........--AGCA--------A---------AGCAGTCTCAAGGGAATACAG--------------T--T--G---CTAG-A.-G---TG-G---........------G-G-TA--G-----A--G-----------TC--G-TG--A-T-T---A--------- 7903
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ...........--AGCA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTACAG------------AT---T------CT-G-A.-G----G----A........------G---TA--G-----A--G----------A-C----TG--A-------A--------- 8090
C.ZM.02.02ZM108 ...........--AGCA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTACAG------------AT---T--G---CT-G-A.-G---TG-G---........------G---TA--G-----A--G-----------TC----TG--A---T---A--------- 8748
D.CD.83.ELI ...........--------A---------------.....................-----------CAT----------CT----.------------........-----------------G-G---C------AG-------T-TG------T---A--------- 8226
D.CM.01.01CM_0009BBY ...........----C-------------------.....................------------------------CT----.------------........------G----------G------------A--------TAT--C--------AG-------- 7915
D.CY.06.CY163 ...........----C-----G-------------.....................--------------A---------CT----.--------G---........--------A--------G------------A---A------TG----------A--------- 7903
D.KE.97.ML415_2 ...........--------------C---------.....................------------------------CT----.--C-----G---........-------T------------A---------A----------T---A-------A----T---- 8162
D.KR.04.04KBH8 ...........------------------------.....................--------------AG----G---CT-G--.-----T--G--A........-------TA---------------------A----A---T-TG----------A--------- 8603
D.SN.x.SE365 ...........------------------------.....................--A--A-------T------G---CT----.-G------G---........-------TA--------G--A---------A----------TG--A---T---A--------- 8688
D.TD.99.MN011 ...........----C----A-C------------.....................--------------T---------CT----.------------........----------G------G-----------CA----------TG-C--------A--------- 7880
D.TZ.01.A280 ...........C---------G-----------A-.....................---------------A----G---CT----.--C-----G--A........-------T---------G------------A----T----------T------A--------- 7878
D.UG.99.99UGK09958 ...........------------------------.....................---------------A----G--C-T----.----------T-........-------T------G---------------A----------TG--ATTGT---A--------- 7849
D.YE.02.02YE516 ...........----C------C------------.....................------------------------CT----.--C--T------........--------C-G------G----T-------A--------T-T--C--------A--------- 7870
D.ZA.90.R1 ...........------------------------.....................------------------------CT----.--------G---........------------------------------A----------TG--A-T-T---A------AC- 8044
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ...........----C----A-C.....................AGGGGGCTGAGG--A-----------T---------CT----.-----TG-G--A........----------G-------------------A----------TG-CA-------A---A----- 7753
F1.AR.02.ARE933 ...........----C------C.....................CGGGGACTGAGG-----T-----G----------TGCT-G--.------ACG-T-........---------------T---GA-T-------A--------T-T---A-------A----T---- 7960
F1.BE.93.VI850 ...........-----------C.....................AGGGGCCTGAGG--------------T---------CT-G--.------ACG-G-........------------------------------A-C---C--T-T---A-------A----T---- 7967
F1.BR.07.07BR844 ...........---------A-C.....................CGGATCCTGACA-------------T----------CT-G--.------GC----........------------------------------A-----C--T-T---A-------AG---T---- 8459
F1.ES.x.P1146 ...........----C------C.....................AGGGGACTGAAA------------------------CT----.------ACG---........------G---G------C------------A--------T-T---A---T---A----T---- 7997
F1.FI.93.FIN9363 ...........-----------C.....................AGGGGACTGAGG------------------------CT-G--.--CA--A-----........------------------------------A--------T-T---A-------A----T---- 7986
F1.FR.96.96FR_MP411 ...........----C------C.....................AGGGGACTAACG------------A-----------CTA---.--C---GC----........------------------------------A----------T---A-------A----T---- 7857
F1.JP.04.DR6082 ...........-----------C.....................AGGGGACTGAAG-----------------------CCT-G--.------AC----........------G---T-------------------A----------T--CA-------A----T---- 8677
F1.RO.96.BCI_R07 ...........----C----A-C.....................AGGGGGCTGAGAG-----------------------CT----.------ACG---........------------------------------A----------T---A---T---A----T---- 8744
F1.RU.08.D88_845 ...........---G-------C.....................AGGGGACTGAAA--------------T--------CCT----.-----AGC---A........------G-----------------------A----------T---A-------A----T---- 8176
F2.CM.97.CM53657 ...........----C----A-C.....................AAGGGACTAATA------------AT----------CT-G--.------GCG---........------G-C-G----A--------------A--GATC----T---A-------A----TG--- 7861
G.BE.96.DRCBL ...........----CG------------------AACAGTCTCAAGGGACTGAGATT-----------------------T----.-----T--GTT-........------GC--G-------------------A---AT-----TG--A-A-T---A--------- 8650
G.CM.04.178_15 ...........----CA-CA---------------AACAGTCTCCAGGGACTGAGACT---------G-G-----G----GT-G--.--C-----GTTA........--C---G-----------------------A---AT---T-TG--A-ACT---A-----T--- 8235
G.CU.99.Cu74 ...........----CA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G----------CT----.--------GGT-........------G-----------------------A---AT---G-TG--A-AGT---AG-------- 8330
G.ES.05.P962 ...........----CA--A-----C---------AGCAGCCTCCAGGGACTGAGATT-----------G----------CT----.--------GGT-........------GT--G---------A-T-------A---AT---T-TG--A-AGT---A--------- 8197
G.GH.03.03GH175G ...........----CA------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G----------CT----.--------GTT-........------GT----------------------A----T-----TG--A-AGT---A--------- 8757
G.KE.93.HH8793_12_1 ...........----CG----------------A-AACAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G-----------T----.-----T--GTT-........------G---G---G---------------A---AT-----TG--A-A-T---A--------- 8081
G.NG.01.01NGPL0669 ...........----CA--A---T-A---------AGCAGTCTCCAGGGACTGAGACT---------G-G-------C--CT----.--------G-T-........------G-------------A-T-------A----T-----TG--A-AGT---A--------- 7904
G.PT.x.PT2695 ...........----CA--------CT--------AGCAGCCTCAAGGGACTGAGCCT---T-----G-G----------CT----.-----T--GTT-........------G---G------------------CA---AT---A-TG--A-AGT---A--------- 8722
G.SE.93.SE6165 ...........----CA------------------AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT-----------GT--T-------T----.-----T--GTT-........------G-CAG-------------------A----T-----TG--A-AGT---A--------- 8129
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 ...........AGGATTGTGGAACTTCTGGGACGC.....................AGGGGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGG.AATCTCCTACAG........TATTGGAGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTA 8690
Rev exon 2 __.__.__.__E__D__C__G__T__S__G__T__.__.__.__.__.__.__.__Q__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__#E__S__P__T__.__.__##V__L__E__S__G__T__K__E__*_
Env .__.__.__.__R__I__V__E__L__L__G__R__.__.__.__.__.__.__.__R__G__W__E__A__L__K__Y__W__W_#_N__L__L__Q__.__._##_Y__W__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V_
H.BE.93.VI991 ...........----C-------------.....................GGGAGA---------------------CT-CT-G--.--------G-T-........------G-A-----G---------------A----T--A--T---A-T-----A-----T--- 8089
H.BE.93.VI997 ...........----C-------------.....................GGGAGA-----AA----G-----------CCT----.-----T------........------G-A---------------------A---AT-----T--CA-------A----T---- 8004
H.CF.90.056 ...........----C-------------.....................GGGAGA------A-----------------CTC---.-----T-----A........--C---G-A---------------------A--GAT-----T--CA-------A--------- 8009
H.GB.00.00GBAC4001 ...........----C---------------GA-A.....................------------------------CT----.--C-----G---........------G-A-----G-------------------AT-----T---A-T-----A----T---- 8198
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...........----C------GAC----.....................GGACGC-----------GAT----------CT-G--.-----GG-GTGT........------G-G---------------------A----T-----T-----------A--------- 7893
J.SE.93.SE9280_7887 ...........----C-----G-AC----.....................GGACTC-----------GAT----------CT-GT-.--C--TG--TG-........------G-G---------------------A----T-----T---A-------A--------- 7997
J.SE.94.SE9173_7022 ...........----C-----G-AC----.....................GGACTC-----------GAT----------CT-GT-.--C--TG--TG-........------G-G---------------------A----T-----T---A-------A--------- 8004
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...........------C----C.....................AGGGGACTGAAGG--A-T-----------------CCT----.--C--GA---T-........------G-------GA-------------CA---A------T---A-T-----A--------- 7873
K.CM.96.96CM_MP535 ...........-----CC-----.....................AGGGGACTGAGGG----T------------------CT----.--C--TG-----........-----------------------------CA----------T---A-------A--------- 7850
01_AE.CF.90.90CF11697 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC----------G-G----------CT-G--.-----T--GTCA........------G-------------A-C-------A---CT---T-TG----T-T---AG-------- 8663
01_AE.CN.07.07JSWX045 ...........----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC------------G----------CT-G--.-----T--GTTA........------G----------G--A-C-------A--TCT---T-TG----T-----A------A-- 7883
01_AE.HK.04.HK001 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G----------CT-G--.-----T--GTTA........------G-G-----------A-T-------A--TCT-----T---A-T-----A--------- 8072
01_AE.JP.x.DR0492 ...........----C-C---------------A-AGCAGTCTCAAGGGATTGAGAC------------TT---------CT-G--.-----T--GTCA........------G-C-----G-----A-C-------A--TCT-----TG----T-----A--------- 8731
01_AE.TH.04.BKM ...........---GC-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC-----------AG----------CT-G--.-----T--GATA........------G-C-----------A-C-------A--TCT---T-TG----TT----A--------- 8699
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC------------G----------CT-G--.-----T--GTTA........------G-C--------G--A-T-------A-CTCT-----TG----T-T---A------A-- 7907
01_AE.VN.98.98VNND15 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGAC------------G----------CT-G--.-----T--GTTA........--------C-----------A-T-------A--TCA---A-TG--A-TG----A--------- 7981
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ...........---GG-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-------------------GT-CT-G--.-----T---TCA........--C---G---G--------G----------A---AT-----TG--A-A-T---A--------- 7919
02_AG.CY.05.CY048 ...........----C-------A---------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT----------------------CT----.-----T---TCA........--C---G-----------------------A---AT---T-TG--A-A-----A--------- 7909
02_AG.ES.06.P1261 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCCAGGGACTGAGACT-------A-----------C--CT----.-----T---TCA........--C---G-----------------------A----T-----TG--A-A-----A--------- 8150
02_AG.FR.91.DJ263 ...........---GC-----------------A-AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT----------------C-----CT-G--.-----T----TA........--C---G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T---AT-------- 8086
02_AG.GH.03.03GH181AG ...........----------------------A-AGCATCCTCAAGGGACTGAGACT----------------------CT----.--C--T---GCA........--C---G-C-----------A-T-------A----T-----TG--A-A-T---A--------- 8752
02_AG.LR.x.POC44951 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT----------------------CT----.-----T---TCA........--C---G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T---A--------- 8682
02_AG.NG.01.PL0710 ...........----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTAAGACT------------------G---CT----.--CA----GTCA........--C---G-------------------C---A---AT-----TG--A-A-----A--------- 7859
02_AG.SE.94.SE7812 ...........----C-----------------A-.....................------------------------CT----.-----T---TC-........--C---G-----------------------A----T-----TG--A---T---A----T---- 8080
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...........----CA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT------------T------C--CT----.-----T--GTCA........--C---G-----------------------A---AT-----TG--A-A-----AG-------- 7916
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ..........................-------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G------------CT-G--.--CA-T---GCA........------G----------C------------A---AT-----TG--A-AGT---A--------- 7886
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ...........----C------G----------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGCGACT----------------------CT----.-----T---ACC........--C---G-----------------------A---AT-----TG--A-A-----A--------- 7901
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...........------------------------.....................------------------------------.------------........-------T--------------G-------A---ATC--A-AGG-A---T---A--------- 7867
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...........----C---------------G.....................ATA--------------------G---CT----.--CT----G-T-........------G-A-----G---------------A---AT---T-T---A-------A--------- 8063
05_DF.BE.x.VI1310 ...........------------------------.....................------------------------CT----.-GC----CG--A........----------G-------------------A----------T---A-------AG---T---- 8096
06_cpx.AU.96.BFP90 ...........----C-------A-----------.....................------------AT----------CT-G--.--C--GA--TGT........------G-A---------C-----------A----T--AT-TG----AG----A--------- 8738
07_BC.CN.98.98CN009 ...........--AG-G------------------AACAGTCTCAGGGGACTACAG-----------------T------CT-G-A.-G---TG-G---........--C---G-------G-----A--G---A--A----TC--G-TG--A---T---A--------- 8033
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ...........--AGGG------------------AACAGCCTCAGGGGACTACAG-----------------T------CT-G-A.-G---TG-G---........------G---T---G-----A--G---A--A----TC--G-TG------T---A--------- 7890
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...........----C-------A---------A-.....................----T----C-GAT----------CT-G--.-----TGCG--A........------G-----------------------A----T-----T---A-------A----T---- 7862
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...........------------------------.....................-T---------G---A--------CT----.-----------A........-------T----------------------A----------TG--A---T---A----A---- 8042
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...........------C---G-AC----------.....................-----------GA-S--------CCT-G--.-----TAC----........--------C--A-----G------------A-----C----T---A-------A----T---- 8089
12_BF.AR.99.ARMA159 ...........------------------------.....................------------------------------.------------........----------G-------------------A----------T---A-------A----T---- 8655
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G---------CCT----.--------GGTA........------G---G---------A-T-------A---C------TG--AGT-----A--T------ 8136
14_BG.ES.00.X605 ...........----CA--------CT--------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-G----------CT----.-----T--GTTA........------G---G------------------CA---AT-----TR--A-AGT---A----T---- 8155
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...........----C-------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G----------CT-G--.-----T--GTT-........------G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG--A-T-----A--------- 8083
16_A2D.KR.97.97KR004 ...........----C-----------------A-AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT-----------G----------CT----.--C--T--GTT-........------G---G------G------------A----T--AT-T-----------A--------- 8077
17_BF.AR.99.ARMA038 ...........------------------------.....................------A------------GG---------.--C--T-----A........------------------------------A----------T---A-------A----T---- 7879
18_cpx.CU.99.CU76 ...........----C----------T--------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G--T-----G--CCT----.-----T--GGT-........------G-A-----GA------G-------A---AT-----TG--A-AGT---A------AC- 8019
19_cpx.CU.99.CU7 ...........----C-----------------A-.....................--C--------G-G----------CT----.-----T--GTT-........------G-------G-----A-C-------A----T-----T---A-T-----A----T---- 7753
20_BG.CU.99.Cu103 ...........----CA------------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------G---CT----.--------GGG-........------G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT---A--------- 8145
21_A2D.KE.99.KER2003 ...........-----------G------------.....................------GA-----G----------CT----.--------G--A........------G---G------G-G----------AA-------TAT-----------A--------- 7882
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...........----C-----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G----------CT----.--------GATA........------G-G-----------A---------A---C---A--TG----T-----A---A----- 7878
23_BG.CU.03.CB118 ...........----CAT-----------------AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACTA--------G-G----------CT----.--------G-T-........------G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT---A--------- 8139
24_BG.CU.03.CB378 ...........--AGCA----------------A-AGCAGTCTCAAGGGACTGAGACT---------G-GT---------CT----.-----T--GTT-........------G---G-------------------A---AT-----TG--A-AGT---A--------- 8154
25_cpx.CM.02.1918LE ...........----CA----------------A-AGCTGTCTCAAGGGACTGAGACT-----------G------G---CT----.--------G---........--C---G-A-G-------------------A---AT-----TG--A-A-T---A------AC- 7910
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...........----C-T-----A---------A-AGCAGCCTCAAGGGACTGAGAC------------G----------CT----.--------GGCC........------G-G--------G------------A---A------T---A---T---AG-------- 8699
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...........----C-----------------A-AGCAGCCTCAAGGGGCTGAGACT-----------G----------CT----.-----T--G---........------G-A-----G---------------A---AT-----TG--A-AGT---A------AC- 8710
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...........------------------------.....................--------------------G---------.--------G---........------G----------------------------------T-----------T--------- 8091
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...........------------------------.....................------------------------------.--------G--A........----------T------------------------------T-----------T--------- 8135
31_BC.BR.04.04BR142 ...........--AGCG------------------AGCATCCTCAGGGGACTGCAG------------AT---T--G--C-TAAAA.-GC--TG-G---........------G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A--------- 8161
32_06A1.EE.01.EE0369 ...........----C-------AC--------A-.....................-----------GAT---------CCT-AAA.--C--GG-GTGT........------G-A---------------------A-A-AT---A-TG--A-A-T---A--------- 8316
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ...........----C---------------CAAG............GGACTGAGACA-----------G----------CT-G--.--C--T--GTCA........------G-A-T---------A-T-------A--TCT-----T-----------A--------- 8081
34_01B.TH.99.OUR2478P ...........----------------------A-.....................-------------------GG---------.--------G---........-------T---------------------------------------------T--------- 7856
35_AD.AF.05.05AF095 ...........-A--C-----------------A-AACAGTCTCAAGGGGTTGAGACT-----------G------G---CT----.--C-----GTT-........------G---G---------A-C-------AC---T---G-TG--A--TT---A--------- 7877
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...........----C-----------------A-AACAGCCTCAAGGGACTGAGGCT---------G-G------G--C-T----.--------GGTA........------G-A-----------A-C-------A-C-CT-----TG----T-----AG--A----- 7911
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...........----C---A--GA---------A-AGCAGCCTCAAGGGACTGAGACT---T-----G-G----------CT----.--C-----GGT-........------G-------------A-T-------A-C-AT-----TG--A-T-----A----T---- 7893
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...........----------GC.....................AGGGGACTGAAC------------AT----C-G---------.--C-----G--A........-------T----------------------A--------T-T--CA-------A----T---- 8086
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...........---------A-C.....................AGGGGGCTGAGG---------------------CT-CT-G--.------T-G-T-........------------------------------A----------T---A-------A----T---- 8140
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...........------------------------.....................--------------------G---------.--------GA--........-----------------------------------T-----G---A-TTT------------- 8187
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ...........------------------------.....................--------------------G---------.--------G---........--------A---------------------A----TC----T-----------T--------- 8152
43_02G.SA.03.J11223 ...........----CA--A-----C---------AGCAGTCTCCAGGGACTGAGACT---------G-G---------CCT----.--------GTT-........----------G-------------------A---AT---G-TG--A-A-T---A--------- 8194
N.CM.95.YBF30 ...........----C-C-------C-------AGAGTCTCAGCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-C-C-T----.GGAA-A--TGCA........------G-AA-A--GT---G-G--------A-C--------T---A-A-----T--T-T---- 8262
N.CM.97.YBF106 ...........----C-C----GA-C-------AGAGTCTCAGCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-T-CGC-T----.GGAA-AA--GCA........------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T---- 8220
N.CM.02.DJO0131 ...........----C-C----G--C--------GAGCCTCATCAGGGGACTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T----.GGAA-AA--GCA........------G-AA-A--GT-----G--------A-C--------T--CA-A-T---T--T-T---- 8144
N.CM.04.04CM_1015_04 ...........----C-C----GA-C-------AGAGCCTCAACAGGGGACTGCAACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T----.GGAA-A---GCA........------G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T------ 8116
O.BE.87.ANT70 ...........-A-G-GA-CAGCTA----A-G-TTGGACTGTGGATCCTAGGGCAG-A-ATAATTA-T-TTTG--G-AT---TGCA.GC-G-AAC---A........--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--------AG-CA-ACTT--AG-G------ 8758
O.CM.x.BCF06 ...........---T-GA-CAGCTAC-------TTGGACTGTGGATCCTGGGACAA-A-ACAATT-----TTG--G-CT---TG-A.GC-G-AAC---A........--C---TTA--A---T-GCG-GC-------ACA-ATC----TG--A-T-TT--AG-G-----T 8826
O.CM.91.MVP5180 ...........---C-GA-C--CTAC-------TGGGACTGTGGATCCTGGGACAA-A-ACAATT-----TTGT-G-CT---TG-A.GC-G-AA-G--A........------CTA--A---T-G--A---------ACA-A-C----TG--A-T-TT--AG-GT----T 8784
O.CM.96.96CMA102 ...........--TG-GACCAGC-A----A--ATTGGACTGTGGATCCTAGGACAG--AATAATT--T--TTG----CT---TAAC.GC-G-AA----A........--C---CTM--A---T-G------------ACA-ATC-A--AG--A--TTT--AG-G-----C 8260
O.CM.97.97CMABB447 ...........--AG-GAACAGTTAC-------TTGGACTGGGGATTCTGGGACAG---ACAATT------TG--G-C-AACAA-A.GC-T-AT----A........------CTA--A---T-GC-A--A------ACA--------AG--A---TT--A---AT---T 8202
O.CM.98.98CMA104 ...........--AG-GA-CAGC-A-------ATTGGACTGTGGATCCTAGGGCAG-A-ATAATT--T-GTTG----CT---TAAA.GC-G-AA----A........--C---CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A---TT--AG-G------ 8262
O.CM.99.99CMU4122 ...........-C-G-GA-CAGC-A--------TGGGACTGTGGATCCTAGGACAG-A-ATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCA.GC-G-AG----A........--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-A-C-AT-RG--A--CTT--AG-------T 8234
O.FR.92.VAU ...........-A-T-GA-CAG--AC-------TTGGACTGTGGATCATAGGGCAG---ACAATT-----TTG--G-CTC-TTAAA.GC-A-AA----A........--C---CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-ATC-A--AG--A-TGTT--AG-G-----T 8324
DO.FR.08.RBF208 ...........-C-G-GA-CAGC-AC-------TTGGRCTGTGGATCCTGGGGCAG-A-ATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCA.GC-G-AGG---A........--C---CTA--A---T-GC-----------ACA-A---AG-AG--AM--TT--AG-G-----T 8177
O.SN.99.99SE_MP1299 ...........-C-G-GA-CAGC-A--------TTGGACTGTGGACTCTGGGACAG-A-ATAATTAGT--TTG--G-CT---CATA.GC-G-AA----A........--C---CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A---TT--AG-G-----T 8826
O.US.x.I_2478B ...........-A-C-GA-CAGC-A----A--ATTGGACTGTGGACTCTGGGGCAG-A-ATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCA.GC-G-AA----A........--C---CT---A---T-GC-----------ACA-ATC-AG-AG--A-T-TT--AG-------- 8892
O.US.97.97US08692A ...........-A-T-GAGCAGC-A----A--GTTGGACTGTGGACTCTAGGGCAG-A-ATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCA.GC-G-AA----A........--C---CT---A---T-GC-----------ACA-ATC-AG-AG--A-T-TT--AG-------- 8248
O.US.99.99USTWLA ...........-A-T-GA-CAGC--G-------TTGGACTGTGCACTCTATGGCAA---ATAACT------TG--G-CT---TGCA.GC-G-AAC---A........--C---CTA--A---T-G--A-T-------ACA-----A--AG--A-TGTT--AG-G-----T 8235
P.FR.09.RBF168 ....................--C--C--AAC-AT-CTGTGGATACACCTGGGCCAACT-CT-ACCAG--GG--T--C-GCCT-C-AG-C-GCTT-G-T-CGTGTGGC-------C---A---T----AC-A-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT--T---T----T 8810
CPZ.CD.90.ANT ...........GCAG-CC-CC---AC--CT-CA-AATTACTTTCAGACTGTGCAACCATCT-GA-A-CAAT----GCACCCTC---.-CAA-AA-C.............................-GA-C-GAGATCA---AGAACA-TG-CAGACTT--T--TTGG--- 8149
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ...........--AC-AC----GA-A-------AATACAGCCTCAGGGGAGTACAACAAATAG-TACTCT---AC-CC-ACT-A-A.GGGAC---G---........-------CAACA---A-C-----------CA-A-----AT-AG--A-T--C--T--T------ 8223
CPZ.GA.88.GAB1 ...........--ACAAC-CA-GACGT------ATCTAATACTTCACAGCCTCAGACT-CTAC----GAGA--GTGCCTGCT-G--.GGAA-TA-T--A........------G-AA----G-----A-T-------A-A---C----TG----A-----T--T------ 8751
CPZ.TZ.00.TAN1 AAGCACTGAAACA-GGGA-AATCAGCT---C--A-AGCCTAGTAATAGTGCATAGA-CTATCATA-T--GAG-T-G-C-GATCATT.G-GTGGAGCAGT........A--ACTTA-GCTAGCT---GAGT-TTGCTAA-ACAAGCCA-AG-CAGACTT--T-ACTTTAC- 8388
CPZ.US.85.US_Marilyn ...........----CA--AC--A-C-------AGAACATCAACAAGGGACTGCAACT-TT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C---.GGGG-AA-CGCT........--C---GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A-----A--------- 8719
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 GCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGATT............TTGCTATAA.GATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATT...GGATGGCCTACTGTA 8844
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__.__G__W__P__T__V_
Env _A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__R__I__.__.__.__.__L__L__*_
A.CD.02.02CD_KTB035 ----C-T-------------G------A---G----A--AT-G--------T---TTA--G-------------C-----------C-----AGC-............---------.A-----G--------------------AC-AGGG...---------G----C 8864
A.SN.01.DDJ369 --G-G-T------------------------G----A-----G--------C---T------------------T------------------GC-............---------.C-----------------C------...---......------G--GAAA-T 8081
A1.AU.03.PS1044_Day0 ----GCT--------------------A---G-------AT-------------TTAA----------------C---------C-C-----AGC-............---------.C-----G-----------------A--CAGC-AG...------T--GAAA-T 8103
A1.CY.06.CY171 ----G-T-----------A--------C---G----A--TT-------------ATTA----------G-----C---------GCA------GC-............----A----.C-----G-----A---------G--...A-A-AG...---------CAG--T 8121
A1.GE.99.99GEMZ011 ----G-T--------------------A---G--G----TT---------------TA----------G-----C---------GCA--G-A-GC-............----A----.C-----G-----A--------------CA-AG-G...---------CAG--T 8040
A1.IT.02.60000 ----G-T-------------------GA---G----A-G-T--------------TT-----------------C-----------C------GC-............---------.------G-----A--------------CA-AG-G...---------GAG--T 8885
A1.KE.02.ML1990 ----GCT------------------------G----A-----G--------T---TTA-------------G--C--------Y--A------GC-............---------.C-----G-----A--------------CA-AG-G...---------GAGA-T 8194
A1.RU.08.PokA1Ru ----G-T--------------------A---G----A--TT---------C-----TA----------G-----C-----A--AGCA------GC-............----AG---.C-----G-----A-T---------C...C-A-GG...-A-------CAG--T 8368
A1.RW.93.93RW037A ----GCT-----------A--------C---G----A--AT--------------T------------------C-----A-----C------GC-............--A------.C-----------------------A--CA-AG-G...---------GAG--T 8846
A1.SE.95.SE8538 ----GCT--------------------T---G----A--CT-------------TTA---------GT------C-----------T------GC-............---------.C-----G-----------------A--CAAAGAG...------T--GAG--T 8061
A1.TZ.01.A341 ----GCT--------------------A---G--T-A--AT-G--------C---T------------------C-----------C------GC-............---------.C-----------------------C--CA-AG-G...--G------GAG--T 8039
A1.UA.01.01UADN139 ----G-T------------------------G----A--TT-------------T-TA----------G-----C---------GCA----A-GC-............----A----.C-----G-----A--------------CA-AG-G...---------CAGA-T 8061
A1.UG.99.99UGA07072 ------T--------------------A---G----A--CT--------------T------------------C-------C---A------GC-............---------.C-----G--------------------CA-AG-G...---------GAGA-T 8071
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----GCT------G-------------A---G----A--AT-GT-----------T------------------T-----------A-----AGC-............----A----.C-----A--------------------CA-AG-G...---------CAGA-T 8299
A2.CD.97.97CDKTB48 ------T--------------------A---G----A-------C--------C---A----------------C---------C-C------GCG............--A------.A-----G-----------------A-CCA-AG-G...---------GAGA-T 8175
A2.CY.94.94CY017_41 ------T--------------------A---GG---A------TC----------T-A----------------C-----------A------GC-............--A------.A-----G-----------------G--CA-ACCA...---------G--A-T 8237
B.AR.04.04AR143170 --A-----------------G-------Y-------A--CT-G-C---------AT-A-----------------------------------GC-............----A----.----------------------------A--G-G...---------G--A-- 8020
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------R--R---------C-------A------TY---.....................------------------------C--............-K---R--G.R-----------------------M---RG-G--...-R-------G----- 8033
B.BO.99.BOL0122 -----A--A---------A-C------A--------A------A-----------T-----------C------------------A------GC-............---------.--------------------------AG.........------G--G----- 8039
B.BR.05.BREPM1081 -----------------AA------------GG---A--AT-G----------CATT-----------------------A---GCA------GC-............----AG---.----------------------------C--G-A...---------G-A--- 8287
B.CA.97.CANB3FULL ------------------A-----------------A------T-------G---T----G-----------------------C--------C--............---------.--------------T-------C-C...A---GG...-A----G-------- 8114
B.CN.05.05CNHB_hp3 -G---A------------A------------C----A-------G----------T-A---------C------C---------C-C-----AGC-............---------.------A---------------G--T--A--GC-...----------G---G 8860
B.CO.01.PCM001 ------------------A---------G-------A--------------------A--G-------------------------A------GC-............--A------.A---------------------C-A-AG-CAGC-...-AG---G--GA---- 8027
B.CU.99.Cu19 ---------------------------A--------A---GA-T-------T---TG------------------------------------GC-............--A------.A------C--------------CT----AGAGAG...---------G----- 8411
B.CY.06.CY165 --------A---------A-----------T-----A-----G------------T---T-----------G---------------------GC-............---------.A-----G---------------------AGAGC-...------G-----A-- 8125
B.DE.86.D31 --C---------------------------------A-------G----------T----------GT------------------A------GC-............---------.------------A--------G---------G--...---------G--A-- 8371
B.DK.04.PMVL_012 ---------------------------A--------A--A--------------AT-A-T-------C------------------------AGC-............---------.-----------TA-----------C-------GG...---------G--A-- 8213
B.DO.05.05DO_160884 ------------------A---------GG---AG--T-AT-GT-------T---T------------------------A-----T------GC-............---------.A---------------------------A-AG--...---------G--A-- 8012
B.EC.89.EC003 --A--------------AA-----------------A-----G------------T--------------------------------------G-............--A------.A--------------------------GAGAGG-...CA----T--CAG--- 7964
B.ES.07.X2231 --------------------------G-C-T-G---A--AT--T----------AC-----------C---------------A---------GC-............--A------.---------------------G-------G-G--...------T-----A-- 8285
B.FR.92.92FR_BX08 ------------------------------------A--AT---G----G-----T-----------C------T-----------C------GC-...........T-GCTATA--.A---------------------......A--G--...------T-------- 8007
B.GA.88.OYI ---------------------------A--------A------A-------T---T-A-T---------------------------------GC-............---------.----------------------T-----A---AG...------------A-- 8383
B.GB.86.GB8_46R ------------------------------------A------A-----------T-----------C------------------A------GC-............----A----.--------------T-------C-----A--T--...--C---T---GG--- 8835
B.GE.03.03GEMZ004 --------A--------AA------------C------GAT--T------C---AT------------------------A------------GC-............---------.--------------T-------C--...ACA-GG...-A----TT--A---- 8042
B.HT.05.05HT_129389 -G---A------------A--------A-----AGGA-G-TGGT---------C-T----G------C-------------------------GC-............-----G---.A-------C-------------------AGA---...---------G--A-- 8068
B.IN.x.11807 --------A----------C-------A--T-----A------T----............................----------A------GC-............---------.--------------T-------T-C---A-AG-A...---------G-G--- 8156
B.JM.05.05JM_KJ108 --------A--------A-C-------A----G-T-A--AT--T---G-----C-T-----------C-------------------------GC-............---------.A-----------------------C---AAAC--...---------G--A-- 8045
B.JP.05.DR6538 --A-----------------------------G---A-G---G------------T------------------------------A---------............---------.---------T--A-------------AGT-AGG-...------------A-- 8880
B.KR.04.04KMH5 --A------------------------A--T-----A------A----------AT-------------------------------------GC-............---------.A--------------C------CA----T-TCC-...--G---GA----A-- 8812
B.MM.99.mSTD101 ------------------A--------A--------A------A------C----T-----------C------------------A------GC-............---------.----------------------T-C---C--GG-...----------GG--- 8254
B.NL.00.671_00T36 --C------------------------AC-A-----A------T------C----T------------------------------A-----A---............--A------.---------A------------CA--AG-G-GG-...---------G-G--G 8405
B.RU.04.04RU128005 ------------------A--------T--T-----A-----G-----------AT---T-------C-------------------------GC-............---------.------W-----A-----T---C-C...AARG--...-A------CG----- 8313
B.TH.00.00TH_C3198 -----AA-----------A------------G--T-A------A-----------T-----------C------------------A------C--............---G-----.----------------------T--------G--...-------AG-GG--- 8045
B.TT.01.01TT_CRC50069 -----A------------------------------A-----GC-----------TTA-------A---------------------------GC-............-----G---.------GAA------------G-T--AGAC-GG-...-A-------G----- 8075
B.TW.94.TWCYS ------------------------------------A---T--T-----------T-----------C------------A------------GC-............---------.----------------------C-----A-ACC-...------T---A-A-- 8815
B.UA.01.01UAKV167 ----------------A-A--------A---C----AC-AT-G-C----------T----------------------------C-C------T--............---------.----------------------C-----AC-GG-...---------G----- 8108
B.US.07.CR0027M ------------------A-----------------A--A---T---------C-TT----------C------------------A------GC-............---------.-------AA---A------------------G--...----------GG--- 8152
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------------------------A--CT--------------TA----------C------------------A------GC-............-----G---.------G---------------CA--AGA--GG-...---------G----G 8090
B.YE.02.02YE507 ------------------A---------C-A-----A--A---T---------C-T-A-T--------G---G--------------------GC-............---------.---------T---------------------G--...---------G--A-- 8075
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ------------------------------------A------T---G-----CTTA------------------------------------GC-............----A----.A---------------------C-----AAA......-A----G-------- 8260
C.AR.01.ARG4006 -----A--A---------A-----------A-----C--AT---GGA-AT---CT-TA----------------------------T---GCAGC-............----A----.A-----GAA-------------......T--......---------G----- 8026
C.BR.04.04BR013 -----A--A---------A--------T--A--------AT---G--------C-T-AG---------------------T-----T---GCAGC-............----A----.A-----GAA---A---------T----CCCAG-G...------T--G--A-- 8356
C.BW.00.00BW07621 --------A---------A---------CGA-----A--AT------------CT--A----------------------A--T--T---GCAGC-............----A----.A-----G-----------------C---A-AG--...---------G----- 8200
C.CN.98.YNRL9840 -----A--A---------A-----A--T-----T-CA-CAT------------C--------------------------------T---TTAGC-............----A----.A-----G----------------A---CAAAG--...-A-------G--A-- 8066
C.CY.05.CY040 -----A--A--------AA--G-----T--A----GA--AT------------CT-TA--------------T-------------T---GCAGCA............---------.A-----GAA---------------C...............------G-A--- 8093
C.ES.07.X2118_2 --C--A--A---------A--------T--------A--CT------------CT--A---------C------T--------T-------CAGC-............---------.A-----GA----A-----------C---A-AG-A...--------AG----G 8250
C.ET.02.02ET_288 -----A--A--------AA--------T--------A--TT---G--------CT--A--GC------------------------T---GCAGC-............---------.T-----GA--GC----------T----CCCA-GG...------T----CA-- 8070
C.GE.03.03GEMZ033 -----A--A---------A--------T--A-----A--AT--------G---CTA-A--G-------------------------T---GCAGC-............----A----.A-----G-----A----------AC---A-AG--...---------G----- 8072
C.IL.98.98IS002 -----A--A---------A-C---C--T--------AACAT---G---A----CT--A----------------------------T---GCAGC-............----A----.A-----AA---C----------T-----CCAG-G...---------G----- 8193
C.IN.03.D24 -----A--A---------A--------T----G-T-A--AT------------C-TTA----------------------------T---GCAGC-............---------.A-----GA--------------T--...-GT......--G---T--GAG--- 8930
C.KE.00.KER2010 -----A--A---------A--------T--A-----A--AT------------C-TTA---------C----------------C-T---GCAGC-............---------.C-----A-----------------C--CA-AG--...---------G----- 8054
C.MM.99.mIDU101_3 -----A--A---------A------C---------CA--AT------------C---A----------------------------T---GCAGC-............----AG---.A-----G--------------GC----CA-AG--...---------G-CA-- 8224
C.MW.93.93MW_965 -----A--A--------AC-----------------A--AT-C-G--------CT--A----------------------------T--G-CAGC-............---------.------G-----------------C---A-A---...---------GA---- 8040
C.SN.90.90SE_364 -----A--A--------AA--------T--------A--ATC-----G-----CA--A-------------------------A--T---GCAGCG............----A----.A-----G---------------T-C---A-AG-G...--------AGAG--- 7989
C.SO.89.89SM_145 -----A--A---------A--------T---C----A--AT--------G-G-C---A---------C------------------T---GCAGC-............---------.A-----G--------------G--C--AA-AG--...------G---A-A-- 8091
C.TZ.02.CO178 --------A---------A--------T--------A--AT-G--------.....................--C-----------T----CAGC-...........T----A---G.C-----G-----A---------C-----A-AG--...---------GAAA-- 8049
C.US.98.98US_MSC3018 -----A--A--------AA--------T-CA-----A--AT------------CGTTA---------C------------------T---GCAGC-............----A----.A-----G---------------T-C---A-AG--...---------G----- 7988
C.UY.01.TRA3011 -----A--A---------A-----------C-----A--AT---G--------CT--A----------------------------T---GCAGC-............----A----.A-----GAA---A---------T-----CCAG-G...---------GA-A-- 8042
C.YE.02.02YE511 -----A--A--------AA--------A--------A--AG----------C-CT--A----------------------------T---GCAGCA............--A-A----.A-----G---------------TCC---A-AG--...--G------GTG--- 8057
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 -----A--A---------C--------C-CA-----A-CTT--------G---C---A---------------------------G----GCAGC-............---------.A-----A-----------------C-AG.........A--------GAAA-- 8238
C.ZM.02.02ZM108 --------A--------AA--T-----T-GC-----A--AT------G-----C---A---C------------------------T---GCAGCG............---------.A-----GAA----------------...............------G----- 8890
D.CD.83.ELI -----------------A---------A--A-----A-------C------G---TTA-------C--------------------A------TC-............--A--T---.A-----------A---------------A-AG-G...---------G--A-- 8380
D.CM.01.01CM_0009BBY --------------------A------C---GG---A------T-------GC--TT--T-----C-C------------A--T--A------GC-............---------.A-----------A---------------A-AG--...---------G--A-- 8069
D.CY.06.CY163 ------------------------AC----------A--A-----------G---TT-G------C-----------------T--C------GC-............---------.A-----------A--------------CA-AG--...---------G--A-- 8057
D.KE.97.ML415_2 -------------------C-------A--A-----A------T-------T---TTA-------C-C-C-----------------------GC-............---------.C-----------A---------------A-AG--...---------G--A-- 8316
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------G-A------T-------G---TT-----------------------------C------GC-............---A-----.C-----------A---------..................------G--A-- 8742
D.SN.x.SE365 ------------------A-------C---------A------------------TT--------C-C-C-------------G------G--GC-............--A------.A-----------A---------------A-AG-A...-A-------G--A-- 8842
D.TD.99.MN011 ------------------A--------A--------A-----GC-----------TTA-------C-----------------A--A-----AGC-............--A------.A-----------A---------------A-AG--...---------G--A-- 8034
D.TZ.01.A280 ------------------A--------A--A-----A------T-------G---TT--------C------G--------------------GC-............--A------.A-----------A---------------A-AG--...---------G--A-- 8032
D.UG.99.99UGK09958 ------------------A------C--------T-A------T-----------TTA-------C---------------------------T--...........T-ACTATA--.T---------------------------T-AG--...---------G----- 8004
D.YE.02.02YE516 --------A--------AA--------A--------A-G---G------------TTA-------C--------------A--T--A------GC-............---------.A-----------A---------------A-AG--...------------A-- 8024
D.ZA.90.R1 ------------------------------------A-------C------G---TTA--G----CGT------C-----------A------C--............---------.A-----------A---------------A-AG--...---------G--A-- 8198
F1.AO.06.AO_06_ANG125 -----A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--G------C------C-----A-----A------GC-............--A------.A---------------------------A-A---...---------G----- 7907
F1.AR.02.ARE933 -----A--A--------A----------CT--G---A-----GT-------G--T-TA----------------------------------AGC-............--C------.A---------------------------A-AG--...---------GAAA-- 8114
F1.BE.93.VI850 -----A-----------AA----------TT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------GCA------GC-............-----G---.A-----G-----------------C---A-AG--...---------G----- 8121
F1.BR.07.07BR844 -----------------AA--C------CCT-----A-----G--------G---TAA-----------------------------------GC-............---------.T--------------------G-----CA-AG--...------T--G--A-- 8613
F1.ES.x.P1146 --------------C--A-----------TT-G---A--AT-G----G------AT-A--G-------------C-----------T-----ATC-............---------.A-------------------GG---...C-AGC-...--G------G----- 8148
F1.FI.93.FIN9363 -----------------A----------CTT-G---A-----GT-------G---T-A-----------------------A-AG-A------GC-............---A-----.A---------------------------A-AG--...---------G--A-- 8140
F1.FR.96.96FR_MP411 --------A--------A-----------TT-G---A-----G--------G---T-A--G----------G--------------A-------G-............---------.A--------T------------------A-AG--...---------G----- 8011
F1.JP.04.DR6082 -----------------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A----------------------------------AGC-............-----T---.A---------------------C----CA-AG--...---------G--A-- 8831
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------A----------CTT---------TGCT--C--------T-A----------------C-----------A------GC-............---------.A---------------------------C-AGC-...--G------G----- 8898
F1.RU.08.D88_845 ------T----------A---T------CTT-G---A-----G--------G-A-TT-----------------------------A------C--TTG.......CTA-AAA----.A-------C-------------------A-AG-G...---------G--A-- 8335
F2.CM.97.CM53657 -----A-----------AA-C--------TC-G---A-----G------------T---------------------------TGCA------GC-............---------.A---------------------------AAAG--...------------A-- 8015
G.BE.96.DRCBL ---A-CT------------------------C----A-----G--------G---T-A----------------------------A-----AGC-............---------.A-----AAA---------------G-AA--AGC-...--------CGAG--- 8804
G.CM.04.178_15 ---A-CT----------A------------AC----A------------------TTA-------------G--------A-----C-----AGC-............---------.A-----G--------------------CA-AG--...--------CG-G--- 8389
G.CU.99.Cu74 ---A-CT--------------------A--------A--A-------G---T---T-A-------------G--------A-----T------GCG............C---AG---.A-----A-----A---------------A-AG--...---------G-G--- 8484
G.ES.05.P962 ---A-CT----------A-------------C----A-------C------T---TTA-------------G--------A-----------AT-G............---------.A-----A-----------------G--AACAGCAGCTCA------CGAG--- 8354
G.GH.03.03GH175G ---A-CT-----------------------A-----A-----G-C----------TTA-T-------C---G--------A-----T-----AGC-............---------.A--A--A-----------------A--CA-A-AG...-A--------AG--G 8911
G.KE.93.HH8793_12_1 ---A-CT--------------------A--------C------T---G---T---TTA-------C-C---G--------A-----A-----AGC-............---------.A-----A-----A-----------A............---------G-G--- 8226
G.NG.01.01NGPL0669 ---A-CT--------------------T---C----A-----G------------TTA-------------G--------A---GCA-----AGC-............---------.A-----AA----A--T------......T--......--------CG-G--- 8049
G.PT.x.PT2695 ---A-CT----------A-C------------G---A---T-G----G-------T-A--------GT------------A-----------AC--............---T-----.C-----G---------------T--TCCA-AG--...--G------GAG--- 8876
G.SE.93.SE6165 ---A-TT------------------------C----A----------------C-T-A---------C---G--------A-----------AGC-............---------.A-----A--------------------CA-AG--...--------CGAG--- 8283
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 GCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGCTTGGAAAGGATT............TTGCTATAA.GATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATT...GGATGGCCTACTGTA 8844
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__.__G__W__P__T__V_
Env _A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G__L__E__R__I__.__.__.__.__L__L__*_
H.BE.93.VI991 --------A---------A--------C----G---A-------G--------C-T------------------------------T------GC-...........T-GCTATA-C.A-----A-----A---------G--T--A-A-G-...---------G----- 8244
H.BE.93.VI997 --------A--------AA--------A----G---A-------G------G---T----------------------------C-T---------...........T-GCTATA-C.A-----A-----A---------------A-AG--...--G------G----- 8159
H.CF.90.056 --------A------G--A------T-A----G---A-------G----------T------------------------------T-----A-GC...........T-GCTATA-T.A-----A-----A--------------GA--GG-...--G---T-----A-- 8164
H.GB.00.00GBAC4001 --------A---------A----M---C----G---A-----G-G---------AT------------------------------T------GC-............---------CM-----A----GA---------------A-AG-G...----------GRA-- 8353
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----CA--A--------AA-C------A----------GATA-T---------C-TA-------------------------A...............................................................ACAGC-...------T--GAGA-- 7997
J.SE.93.SE9280_7887 -----A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T--A-----AGC-............---------.A-----GAA---A------------...............------CAG--- 8139
J.SE.94.SE9173_7022 -----A--A--------AA-C------A---C----A------T-----------TT--------------------------T--A-----AGC-............---------.A-----GAA----------------...............------CAG--- 8146
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----A--A--------AA-C-----GA-----T-CA------T-------T-A-TT-----------------------------T-----AC--............--A------.A---------------------------A-AG--...------T-------- 8027
K.CM.96.96CM_MP535 ----GA--A--------AA--------A---G----A------T-------T-A-TT--------------------------TC-C-----AGC-............--A------.A---------------------------A-AG--...---------G--A-- 8004
01_AE.CF.90.90CF11697 --G-G-T----------------------------GA-------G------C--AT------------------C-----------A------GC-............---------.C----------------------A---AA-AG-G...---------CAG--C 8817
01_AE.CN.07.07JSWX045 --G-G-T---------------------C--C----A-----G-G----------T------------------C-----------A------GC-............---------.C-----A-----------------G-ACAAAGAG...-A-------CAG--C 8037
01_AE.HK.04.HK001 --A---T------------------------C----A-------G--G-----C-TT-----------------CC----------A-------C-............---G-----.C-----A-----A--------------CA-AG-G...---------CAG--C 8226
01_AE.JP.x.DR0492 --G-G-T-------C----------------C----A-------G------T---T------------G-----C-----------C------GC-............---------.C-----A-----------------G--CAGAGAG...---------CAG--C 8885
01_AE.TH.04.BKM --G-G-T------------------------C--------T---G----------T------------G---C-C------------------GC-............---------.C-----A--------------------CA-AG-G...---------CAGA-C 8853
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --G-G-T------------------------C----A-------G-----C----------------C------T-----------A------GC-............---G-----.C-----A------------------...............------CAG--C 8049
01_AE.VN.98.98VNND15 --G-G-T----------------C-------C----A-------G-----CT---T------------------C-----------A------GC-............----A----.C-----A-----A--------------CA-AG-G...---------CAGA-C 8135
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ---A-CT----------T---------A---G----A-----G----------C-TTA----------------C---------GCT-----AGC-............----A----.C-----------A--------G-----CAAAGGG...---------CAG--T 8073
02_AG.CY.05.CY048 ---A-CT----------AA--------C---G-TT-A---T-G------------T-A--G------C------T-----------T------GC-............---------.C-----G-----------------C--CC-AG-G...----------GG--T 8063
02_AG.ES.06.P1261 ---A-CT-------C--AA--------A---G-----C----G--------------A----------------C---------C-C-----AGC-............---------.C-----------------------C--CA-AG-G...---------CAG--T 8304
02_AG.FR.91.DJ263 ---A-TT-------C--A---------A---G----A---T-G------------T-A----------------C--------TC-T------GC-............---------.C-----A-----------------C--CA-AG-G...----------AG--T 8240
02_AG.GH.03.03GH181AG ---A-TT----------A---------C---G----A--TT-G--C----C----T-A----------------C-----------A------GC-............---------.C-----------------------C--CA-AG-A...----------AG--T 8906
02_AG.LR.x.POC44951 ---A-CT----------A---------A---G----A-----G-------------TA----T----C------C--------TC-T----A--C-............--------G.C-----------------------C--CT-AG-G...----------AG--T 8836
02_AG.NG.01.PL0710 ---A-CT-------C--A--A------A---G---GA-----G--G-----------A----------------C-----------A-------C-............---------.C-----------------------C--CA-AG-G...----------AGA-T 8013
02_AG.SE.94.SE7812 ---A-TT-------C--A---------C--------A-----G------------T-A----------G-----C-----------T------GC-............---------.C-----------------------C--CA-AG-G...---------CAGA-T 8234
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---A-CT----------A---------A--------A--A--G-------A---T--A----------------C-----------A------GC-............----A----.C-----------A-----------C--CT-AG-G...---------CAG--T 8070
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ---A-CT-------C------------A---G----A---T-G----------C---A--------GT------C---------C-A-----AGC-............---------.C----------------------AC--CA-AG-G...----------AGA-T 8040
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ---A-TT--------------------A---G----A-----G--------C---TT-----------------C-----------A------GC-............---------.C-----------------------C--CA-AG-G...---------CAG--T 8055
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G-T--------------------A---G----A--TT------------G--TA----------G-----C---------GCA----A-GC-............----A----.C-----G-----A--------------CA-AG-G...---------CAG--T 8021
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------A---------A---------C------GA-----------------T--A----------------C---------C-T-----AGC-............-----T---.A-----A-----A--------------CA-AG--...---------GAGA-- 8217
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------A----------CTT-G---A-----G------------T-A----------------------------A------GC-............---------.A-----------------------------AG--...---------G--A-- 8250
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A-CT--------------GC-------------A--AT--T-------T---TTA--G-------------------A--A--T-----AGC-............---------.A-----AAA---A---------...............------T--CAG--- 8880
07_BC.CN.98.98CN009 -----A--A---------A--------T-----------CT------------CTA-A----------------------------T---GCAGC-............----A----.A-----G-----------G--------CA-AG--...---------GA-A-- 8187
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----A--A---------A-----A-CAG----------AT------------C-A-A--G-------------------------T---GCAGC-............----A----.A-----G--------------------CA-AG-G...---------G--A-- 8044
09_cpx.GH.96.96GH2911 --C--------------------------TT-G---A-G---G----------C-TT--T--------------C-----------T------GC-............---------.C-------------------------RCA-AG-G...---------GAGA-T 8016
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----GCT--------------------A--------A-----GTC----------TTA---------C-C-------------------G---GC-............--A------.A-----------A---------------A-AG--...---------CAG--- 8196
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A--A---------A-------G---A----TA---Y--TA------G---T---T--------------C-----------A------GC-............---------.C-----A--A-----------------AA-AG-A...---------GAGA-T 8243
12_BF.AR.99.ARMA159 ----G------------AA--T------CTT-G---A--AT-G--------G---T-A--GC----------G----------A---------GC-............---------.A-----------------------C---A-AG--...---------GAGA-- 8809
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------T-----------A-------GAC--G----A--AT-G-G----GC----T---------------G--C-----------C------GC-............--A-A----.C---------------------C----CACAG-G...--------AG----- 8290
14_BG.ES.00.X605 ---A-CT----------A-C-------A----G---A--AT-G----G---G---T-A-T------GT-------C----A-----C-----AGC-............C-TT-----.C-----G---------------T--TCCA-AG-A...--G------GAG--- 8309
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G-G-T------------------------C----A-------G-----C----T--G---------------C--------T--C------GC-............---------.C-----AA-----------------...............------CAG--C 8225
16_A2D.KR.97.97KR004 ------T----------A---------A--------A-------C---------AT-A----------------C-----------A--G--AGC-............--A------.A-----G-----------------A--CT-ACCA...---------G--A-T 8231
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------A----------CTT-G---A-----G--------G---T-A----------------------------C------GC-............---------.A---------------------...............---------G----- 8021
18_cpx.CU.99.CU76 ---A-CT--------------------A--------A--A--G------------TTA----------------C---------GCC-----AGC-............----A----.T-----G-----A--------------CC-AG-A...---------GAGA-T 8173
19_cpx.CU.99.CU7 --G-G-T------------C-------A--A-----A-------G------G---T------------------C-----------A------GC-............---------..-----G-----A---------------A-A---...---------G----- 7906
20_BG.CU.99.Cu103 ---A-CT----------AA--------A--------A---GA-T-------T---TG--------------G--------A-----T------GCG............C--------.A-----GAA---A------------...............------G-G--- 8287
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------------A------G-A-------C----------T-A----------------C-----------C------GC-............--A------.A-----G--------------------CA-AG--...------------A-- 8036
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G-GAT--------------------A--AC----A-------G------T---TG--T-------C------T------------------GC-............---------.C-----------------------C--CA-AG-G...---------CAG--C 8032
23_BG.CU.03.CB118 ---A-C------------A--------A--------A---GA-T-------T---TG-----------------------A-----T------GCG............C--------.A-----GAA---A------------...............---G--G-G--- 8281
24_BG.CU.03.CB378 ---A-C------------A--------A--------A---TA-T-------T---TG--------------G--------A---C-T------T-A............C--------.A-----GA----A------------...--ACC-...------T--GTGA-- 8305
25_cpx.CM.02.1918LE -----CT--------------------A---C----A-----G------------TTA--G-----GT------------------A-----AGC-............---------.A-----G--------------G-AC...AGAG--...---------GAGA-- 8061
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------T-C------------------A---C----A---G-G------------T------------------------------A--G---GC-............----A----.A-----G-----------------C--C--AG-G...---------GAA--C 8853
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A-CT------------------------C----A-----G-----------ATTA-------------G--------A---GCT-----AGC-............----A----.A-----A-----------GC-------CCCAG--...---------G-A--- 8864
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------A---------A--T-----A--AT----------------A---------C------------------A------GC-............---------.----------------------C--G--AC-GG-...------GAGG----- 8245
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------A--AT---G----------T---T-----C-C------------------A------GC-............---------.----------------------T-----A---G-...------G--G----- 8289
31_BC.BR.04.04BR142 -----A--A---------A-----------A--------AT-G-G--------CTA-A----------------------------T---GCAGC-............----A----.A-----GAA---A---------T---T-CCAG-G...---------G--A-- 8315
32_06A1.EE.01.EE0369 -----CT----------A-------------G----A---T--T-------T---TTA-T--------------------A--A--A----TAGC-............---------.A-----A--------------------CA-AG-A...--T------GAGA-- 8470
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 --G-G-T------------------------C----A-------G-----C----T------------------C--------T--A------TC-............---------.C-----G-----A--------------CA-AG-G...----------AG--C 8235
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------A-----------------A------A-----------T------------------C-----------A------GC-............--AA-----.C-----A--------------------CA-AG-G...---------CAG--C 8010
35_AD.AF.05.05AF095 ----GCT----------T---G-----A---G----A--TT-G------------T-A-------C--------T---------C-T-----AGCA............---------.C--------------------------CAAAG-G...---------GAG--T 8031
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --A-G-T----------A-------------C----A--A--G------------TTA--G------C------C--------AC-A------GC-............---------.C-----------------------C--CA-A--A...---------CAGA-T 8065
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --A-G-T--------------------A---C----A------------------T------------------C--------T--T-G--A-GGC...........T----A----.C-----------A--------------CC-AG-G...---------CAG--G 8048
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A-----------AA---------CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------C-T-----AGC-............---A-----.A---------------------C--C--A-AG--...------G--GA-A-- 8240
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------AA--C------CTT-G---AC-AT-G------G---C-T------------------------------A------TC-............--A------.----------------------------AAA--A...---------G--A-- 8294
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------A---------A---------C-------A--AT-G-C--G-G---C-T------------------------A-----A-----A-G-............---------.-------------------------C-----CCC...---------GAGA-- 8341
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ----------------------------Y-T-----A--AY-G----G---R-C-T---T-------C------------------A------GC-............---------.------------R---------------T--G--...---------G----- 8306
43_02G.SA.03.J11223 ----GCT------------------------C----A-----------------AT-A-------------G--------A-----T-----AGC-............---------.A-----A-----A-----------G--CA--GG-...------T-CGAGA-- 8348
N.CM.95.YBF30 --A--A--A---------A--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---C-A-----AGCA............C--A-----.------AAAG-TT--------G--C--CC-AG-A...--------AGAAA-C 8416
N.CM.97.YBF106 --A-----A---------T--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----AGCA............C-TT-----.A-----AAAA-TT--------G--C--CC-AG-A...--------AGAAA-C 8374
N.CM.02.DJO0131 --A-----A-----C---C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----AGCA............C-T------.------AAAA-TT--------G--C--CA-AG-A...--------AGAAA-C 8298
N.CM.04.04CM_1015_04 --A-G---R---------C--------T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------C-A-----A-CA............C-TT-----.------GAAG-GT--------G--C-----AG-A...--------AGAAA-C 8270
O.BE.87.ANT70 --CA-TT----T--CG-CA-A--C-C--GGA-----A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T-----------A-----A-G-............--AT-G---.C-----AAA-GCA-T-AG----G---AAT-TGAG...------G-AG-A--- 8912
O.CM.x.BCF06 -GCA-TT----T--C--CA-C--CTT--GTA-----A--ATAG-GC---GAT-C-T-A----C--A--------T-----A--TGCA-----AGC-............C-AAAT---.C-----GAATGCA---AGC-----A-AAT-TGCA...------T-AGAA--- 8980
O.CM.91.MVP5180 --CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GTC-----A--ATAG-ACA--GAT-C-TT-----C--A--------T-----A--TGCA-----A--C............--AG-G---.C-----GAATGCA---AGC-----C-AAT-TGCA...------T-AGAA--- 8938
O.CM.96.96CMA102 -GCA--T----T--C-ACA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA----TTA----C--A--------T--R-R------A-----A-GC............--AT-G---.C-----AAA-GTT-T-GG----G---AAT-TGCA...------T-AG-A--- 8414
O.CM.97.97CMABB447 -GCA-TT----T-----TA-C--CTT--G-C-----A--ATAG-A--G-GA----TTA----C--A--------T---------C-T---C-CTGC............--AG-G---.C-----GA-TGCA---AGT-------AAT-TTCA...------T-AG-A--- 8356
O.CM.98.98CMA104 -GCA--T----T--CGACA-A--CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T--------M--A-----A-GC............--AT-G---.C-----AAA-GTT-T-GGG-----C-AGT-TGCA...------T-A--A--- 8416
O.CM.99.99CMU4122 --CA-TA-A--T--C--CA-AT-CTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A---CA-GC-............--AG-G---.C-----AAA-GCA-T-AGR-----C--AT-TCCA...------T-AG-CA-- 8388
O.FR.92.VAU ---A-TT----T--C--CA-C--CCT--GTA-----A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------C-T--GC-AC-C............---T-----.C-----AAATGTA-TAGG--------AATG-GCA...------T-AGAA--- 8478
DO.FR.08.RBF208 --AA-TT----T--CG-CA-A----C--GGA-----A-GATAG-G----GA----TTA----C--A--------T-----------A---CAA-G-............--AT-G---.C-----AAA-GCA-T-AGG-G---CCCAT-TCCA...------G-AG-AA-- 8331
O.SN.99.99SE_MP1299 --CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT--GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T-----------A-----A-G-............--AT-----.C-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TAT-T-AG...------T-AG-A--C 8980
O.US.x.I_2478B ---A-TT----T--C--TA-A--CTT--GG------A--ATAG-A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T--------A--T-----A-G-............---T-----.C-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGCG...--------AG-A--- 9046
O.US.97.97US08692A ---A-TT----T--C--TA-A--CTT--GGA-----A--ATAG-A----GA--CT-GA--G-C--C--G-----T--------A--T-----A-G-............---T-----.C-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGCA...--------AG-A--- 8402
O.US.99.99USTWLA -GCAGTT----T--C-ACA----CTC--GT--G---A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--G-----T--------TGCA-----A--C............--AK-----.C-----AAA--TA-TAA----G--C-AAT-TGAA...--------AG-A--- 8389
P.FR.09.RBF168 --A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--GA-A-----A-GC............--------...-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G...--C-----AG-A--C 8962
CPZ.CD.90.ANT -GG--AAAA--------CA-AC-TCT--CTC-C---ACTATAGTC---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C-----A--G-------TTGCA...........T-AAA-TA--.C------TCTGCA-----T----TC-AGTG-G--...---GCAAGACAA-C- 8304
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -GA--A--A--T-----AA-CT------C-A--AC-C-CTTGG-C--G-GC---TTA--T--------------T-----A-----A-----AGC-............-----T---.------A-C------------------CC-AG-A...--------AGAAA-- 8377
CPZ.GA.88.GAB1 --A--A--T--------AA-A-------CTT-T----TTA-ACT----AT----A-AA----C-----GC-C--------A--GC-------AGC-TTACTTTAAGCAC---AT---.------AAC---A-----T---------C--G-A...---------GAG--C 8917
CPZ.TZ.00.TAN1 -GGTG-T--------TTAA-C-------G---GGTTTACATAGCC--G-GA--CA-AA-T--T-----------T--------TC-----CTAGCC............--AAAT---.A-----AAA--TA-TT......G----ATG-CC-...--GGCC-GG-AA-CC 8536
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A--A--T-----AA--------T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---C-A--G--A-GC............--AT----...------AA---------T--G-----CA-AG-A...--------AGAA--C 8871
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B.FR.83.HXB2 AGGGAAAGAATGAGACGA...................................................GCTGAGCCAGCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGC 8963
Nef _R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__P__A__A__D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A
A.CD.02.02CD_KTB035 T-----------CAG---...................................................A--CC------------AG-A--A-------T---------T--A--T-G------------T-----C--T--C-----T-----T--CT-A-A------ 8983
A.SN.01.DDJ369 ---------------AA-.......................................ACTCCTCCAGCAC-AACA---------A-AG-A--A-------T-----A---T-CA--T--G---A-----G--------GAA---......--A-A--G----AG---CA- 8206
A1.AU.03.PS1044_Day0 -------A---A----A-...................................................A--CCTA----------AG-A--A-------T----AA---T--A--T------------G-------C------......-TA-ATC-CC--AG---CA- 8216
A1.CY.06.CY171 ----------------A-................................................GCTC---CT---------AGAG-A--A---C---T-----A---T-----T--G---------G-------................................. 8210
A1.GE.99.99GEMZ011 ---------T-A------................................................GCTC---CT---------CCAG-A--A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T--------------T-------AC--C-- 8162
A1.IT.02.60000 -----------T------..........................................GCTCCTGCTC---CT---------AGAG-A--A---C---T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--G--C--CT--A----T------A------- 9013
A1.KE.02.ML1990 -----------A-----T...................................................A--CCT----------CAG-A--A-------T---C-A----T-A--T------------G--------G-T---......ATA-ATC-CC--AGC--CA- 8307
A1.RU.08.PokA1Ru ------------------................................................GCTC---CT---------CCAG-A--A---C---T-----A---TT----T------------G-------C--T--------------T-------A------ 8490
A1.RW.93.93RW037A -----------A----A-....................................ACTCCTCCAGGACAAA--CCTA--------A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T--G-----------A--------T-C-......--A-ATC-CC--AG---C-- 8974
A1.SE.95.SE8538 -------A---A--G-A-...................................................A--CCT---------A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--T---......ATA-ATC-CC--AG---CA- 8174
A1.TZ.01.A341 -----------------T...................................................---CCTG--------CCAG-A--A-------T---------TT-A--T--G-------------------AT---......-TA-ATC-CC--AG-----T 8152
A1.UA.01.01UADN139 -----------A------GCT.................................CCTGCTCCAGCAGCAC---CT---------ACAG-A--A---C---T-----A---TT----T--G---------G-------C--T-------------AT-------A---C-- 8198
A1.UG.99.99UGA07072 -----G-----A------...................................................A--CCAG--------A-AG-A--A-------T-----A--GTT-A--TC--T----------------C------......ATA-ATC-CC--AG---C-- 8184
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -----------A----AG.............................................ACTCCTA-A-CAG----------AG-A--A-------TT--------T--A----G------------------C--T-------A-----AT----AAAG-CT--- 8424
A2.CD.97.97CDKTB48 ------------------ACTCCTCCA.....................GCAGCAGAAGGAGTAAGACCAA--CCT-----T-----AG-A--A-------TG----A---TT-A-CC-G----------G-------C--T-------------A----C---A---C-- 8324
A2.CY.94.94CY017_41 -----G---------A--ACTCCTCCA.....................ACAGCACAAAGAACAGAAGCA-TGTCT---------CCAG-A--A-------TG----A---TT-A-CT-CT---------G-------C--T--------------T---C---A---C-- 8386
B.AR.04.04AR143170 -----C-A-------A--...................................................A----------------GG------------T----------T---CGG---G-------G---------AT---------A---AT-------------- 8139
B.AU.04.PS1038_Day174 --------R---CR----...................................................------------------G--------C---T---G-----Y------CG------------------------------------T-------A------ 8152
B.BO.99.BOL0122 ---------------AA-...................................................------------------G----A----------------------------------------------------------AA--T-----A-A-GTA-- 8158
B.BR.05.BREPM1081 ---------------AA-...................................................T-----------------G-----------------------T----G------------C------C------C--------A--T---A---A-GT--- 8406
B.CA.97.CANB3FULL ------------CT----...................................................-----A------------G------------T--------------------G------------------T--------------T-------A------ 8233
B.CN.05.05CNHB_hp3 ------------GA----...................................................------------------G------------T--------------G--G-------------------------......A-AG-A----A---C----T 8973
B.CO.01.PCM001 ------------GA----...................................................-----A-----------AG-------------------------A-----------------------------C-----------T-------A------ 8146
B.CU.99.Cu19 --------------G---...................................................-----------------AG------------T-----------------G---C--------------------------------T----A--A------ 8530
B.CY.06.CY165 ---------------A--ACTGAG...........................CCAGCAGAAAGGGAAAGAA----A------...AT-G------------T--------------G--G------------T-----................................. 8232
B.DE.86.D31 -------------A----...................................................-----------------GG------------T----------------------------------------------C-------T-------------- 8490
B.DK.04.PMVL_012 --A--C---------A--ACT.................................AGGGTAACAGCAGAA---------------ACAG------------T----A-------------------------------------------G----G--------A------ 8350
B.DO.05.05DO_160884 -----T--------G---GCT..............................GAGCCAGCAAGGCCAGCAAG--G-G-----...AG-G------------T---------------C---------------------------......-T--AT--CC---A---C-T 8143
B.EC.89.EC003 -------A----GA-AA-...................................................A-----------------G----A---------------------------------------------------------A---AT-------------- 8083
B.ES.07.X2231 -----G-A----------...................................................-----------------AG----------------------------G-G------G--------G--------C------A-A-A--------------- 8404
B.FR.92.92FR_BX08 -------------A-A--...................................................-----------------AG------------T---G------------------------------R-----------T--CA--GT--------C----- 8126
B.GA.88.OYI -------------AG---....................................GCTGAGCTACAGCCAC----------------AG----------------------------------------------T--------------------T-------A------ 8517
B.GB.86.GB8_46R -----C------CA--A-...................................................-----------------AG------------T------------------------------------------------------T-------A------ 8954
B.GE.03.03GEMZ004 ------------GA-A--...................................................A---------------T-G------------------A------A----G-T--------C----------A------C------AT-------------- 8161
B.HT.05.05HT_129389 -----G------------.......................................GCTGAGCCAGCT-----A------------G-------------------G--T------------------C------C----------T---AA-AT-------A------ 8199
B.IN.x.11807 C----------A------...................................................------------------G------------T--------------C-C---G-A--------------------------A---A--------A------ 8275
B.JM.05.05JM_KJ108 ----------------A-..........................................GCTGAACCA------------------G------------T------G-----------------------------C-----C......ATA-AT-G-------G---T 8167
B.JP.05.DR6538 --------------G---...................................................A-----------------G------------T-------------------T----------------------------G----AT-------A------ 8999
B.KR.04.04KMH5 -----R------------ACT..............................GGGCCAAGGGAAAGAAGAAA---R-----------AG------------T---------T------C---G---C----------C---T---------AG--A--------------- 8952
B.MM.99.mSTD101 -----------------C...................................................------------------G------------T----------------------------------------------T-------T-------A------ 8373
B.NL.00.671_00T36 ------------CA----...................................................-----------------CG--------C---T----------T--------------------------------......A---AT-------------T 8518
B.RU.04.04RU128005 ------------GA-AAG...................................................-T----------------G-------------T-----G---------------------------------------C---------------A------ 8432
B.TH.00.00TH_C3198 -------------A----...................................................------------------G------------T------------------------------------------------------T----A---C----- 8164
B.TT.01.01TT_CRC50069 ------------------...................................................-----A-----------AG------------------------------G----------T-------------------------T-------A-C---- 8194
B.TW.94.TWCYS -----------A----A-................................................GCT-AGCCAG-----------G------------T------------------G-----------------------------------T-------A------ 8937
B.UA.01.01UAKV167 --A---------GA----...................................................-----------------AG------------T----------T------GG------------------------......-T--AT-G----------A- 8221
B.US.07.CR0027M ---------------A--.......................................GCTGAGCCACGA-----A----------C-G-------------------G-----A----G----------C----------T-----T-------A--------A------ 8283
B.UY.01.01UYTRA1179 ------------------.......................................ACTAGGCCAACAAA---------------GG------------T----------T----C--------------------------------------T---AG--A------ 8221
B.YE.02.02YE507 ---------------AA-...................................................A-------------C---G----------------------------C----G---------A--------T----------------------A------ 8194
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 CA-A-G------GA--A-...................................................A--A-T--G--G-----CG-------G----T----------------------------------------------C---------------------- 8379
C.AR.01.ARG4006 ------------------GCTCCTCCT..................GGTGTAGGAGACAGMAGGAGACAA-A--CT-----T-----GG-A--A---C----T----A----T-A--T-G-T----G---T-G-----C--T--C---C-T--C-AT-------AC----- 8178
C.BR.04.04BR013 --A--------A------...................................................-----A-----------GG-A--A---C--------A-----T-A--T-G------G---C-G-----C-----C---C----C-AT-------A------ 8475
C.BW.00.00BW07621 --A--------A---A--...................................................A----T-----------GG-A--A-------------A----T-A--T-G------G-----T-----C-----C--GC-CA-C--T--C----------- 8319
C.CN.98.YNRL9840 --A--G------------...................................................A----------------GG-A--A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----................................. 8152
C.CY.05.CY040 --A--C-----A-A-A--.......................................ACTGATCCAAGAA----TT----------AG-A--A--------T----A----T-A--T--------G---C-T-----................................. 8191
C.ES.07.X2118_2 --A------T-A---AA-...................................................A-A-------------TGG-A--A-------------A------A--G--------G---C-T-----C-----C----TCA-C-AT-------AC----- 8369
C.ET.02.02ET_288 --A-------------A-...................................................A--CCA-----------GG-A--A--------G--C------T-A---C-------G---C-A----CC-----C---C---AG-AT-------------- 8189
C.GE.03.03GEMZ033 --A--G-----A--GA--...................................................A-------T--------AG-A--A--------C---------T-A--T------------C-T----CC--T--C-----C-AG-A--------A------ 8191
C.IL.98.98IS002 --A--------A----A-...................................................---AG------------AG-A--A--------G----A----T-A--GG-----A-G---C-T-----C-----CG----C--C--T-----A-A------ 8312
C.IN.03.D24 --A------------A--...................................................A----------------AG-A--A--------G----A----T-A-CT-G----------C-T-----C-----C--------C--T-------AC----- 9049
C.KE.00.KER2010 ------------------...................................................--------------G--GG-A--A-------------A----T-A--T---T--------C-T--C--C-----C-----T-GC-A--------AC----- 8173
C.MM.99.mIDU101_3 --A--G------------...................................................A----------------AG-A--A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-CT-T-----A-AC----- 8343
C.MW.93.93MW_965 --A--------A----A-...................................................A--AGT-----------GG-A--A--------G----A----T-A--T--------G---C-T----C-----------TCAGC-A--------------- 8159
C.SN.90.90SE_364 --A--------A---A--...................................................A--A-T---------ACGG-A--A--------G----A----T-A--T---T----G---C-T-----C-----C-----C--C--T----AG-------- 8108
C.SO.89.89SM_145 --A--------A---A--...................................................A----------------GG-A--A------------AA----T-A--T---T--------C-T----AC-----C---C-CA-C-AT-------A------ 8210
C.TZ.02.CO178 --A--------A-----TACT.................................AGGCCAGCAGCAGAG-GA-T------------GG-A--A--------G----A----T-A--T--------------------C--T--C----GC--C--T-------A-A---- 8186
C.US.98.98US_MSC3018 --A----------A----...................................................A----------------GG-A--A-------------A---TT-A--T---T--------C-T-----C-----C----ACA-C-AT-------A------ 8107
C.UY.01.TRA3011 --A--------A---A--...................................................A----T-----------GG-A--A---C----G----A----T-A--T---T----G---C-G-----C-----C---C-T--C-AT-------A------ 8161
C.YE.02.02YE511 -----C-----A--GA--ACTAATCCAGCA...............GCAGCAGGAGTAGGAGCAGCGTCTCAA--CT---------CAG----A--------G----A----T-A-CT--------G---C-T-----C-----C---C-CA-C-AT-----A-------- 8212
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --A-------------A-.............................................ACTAGGC-A--AG-----------G-A--A-----------A-AG---T-A--T--G-----G---T-T----CC-----C-----CAGC-A--------A-C---- 8363
C.ZM.02.02ZM108 --A--------A---A--ACT.................................AGAACTGGGGCAGCAA----------------GG-A--A-----------C-A----T-A--C--------------T-----C-----C-----CA-C--T-------A------ 9027
D.CD.83.ELI -----------A---A--...................................................A--A-T------------G----A-------T------------------------G------------------------AG---T-------AC----- 8499
D.CM.01.01CM_0009BBY -------A---A---A--.............................................ACTAATC--ATT------------G----A-------T----AA---T--------------G-------------------------A---T--------C----- 8194
D.CY.06.CY163 -----------A-A-A--...................................................A----T------------G----A-------T---------T--------------G-----------................................. 8143
D.KE.97.ML415_2 -----T-----A---A--ACT..............................GCTCCAGCAGCAGAAGGG-AGAGAG----------AG-------------------G-----------------G------------------G----GCAG------C---AC----- 8456
D.KR.04.04KBH8 ---------------A--...................................................A-----------------G----A--------------G----------G------G--------------A--------------T-------A------ 8861
D.SN.x.SE365 -----------A---A--...................................................A-----------------G------------T---A--------------------G---G-----------------AA--A---T-----G-AC----- 8961
D.TD.99.MN011 -----------A---A--...................................................A----T-----------GG----A-------T---------T-------G------G------------------------A----T--------C----- 8153
D.TZ.01.A280 -----------A---AA-...................................................-----T-----------CG------------T-----------------G------G--------------T---------CAC--T-------AC----- 8151
D.UG.99.99UGK09958 -----------C---A--...................................................A----T-----------AG----------C-T------G---T-------C-----G--------------T---------CAG--T---C---AC----- 8123
D.YE.02.02YE516 -------A---A---AA-...................................................A----T------------G----A-------T---------T--------------G--------------------TAATAA-C-TGCC......----- 8137
D.ZA.90.R1 -----------A---A--...................................................A----T------------G------------T------------------------G-----------------C-----CAG---T-------AC----- 8317
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------------------...................................................A-CCCT-----------CG-A----------TG----A----T-A--T-G--GG--G-----T-----C--------T-G--T---T---T---AC-TG-- 8026
F1.AR.02.ARE933 -----------------G...................................................A-CCCT-----------AG------------TG----A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA-AA--AT---C---AC-TG-- 8233
F1.BE.93.VI850 G---------------A-...................................................A-CCCTA----------AG------------TG---------T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAG-A----T---C---AC-TG-- 8240
F1.BR.07.07BR844 -----G------------GCCCCCCCA.....................GCAGAAGGGGTGGGAGCAGTGT--C--GACC-----A-AG------------TG----A----T-A-G-C---GG--G-----T-----C--------TAGT--C-AT---C---AC-TG-- 8762
F1.ES.x.P1146 -----------A-----GACCCCTCCAACA...............GCAGAAAGGGTGGAGAGAAGACAGAACCCT-----------AG-----------------------T-A-CT-GTAGA--G-----T-----C--------G-G------T---C---A-GTG-- 8303
F1.FI.93.FIN9363 ------------------................................................CCCC--CCAG----------AG------------TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG-- 8262
F1.FR.96.96FR_MP411 ---------------A-G...................................................A-CCCT-----------AG------------TG----A----T-A--T-GG-GA--G---G-T-----C--------T--------T---C---AC-TG-- 8130
F1.JP.04.DR6082 -----------A------....................................GCCCCTCCAGCAGAA--CCCT-----------AG------------TG---------T-A----G--GG--G---G-T-----C--------TAG--A--AT---C---A-GTG-- 8965
F1.RO.96.BCI_R07 --------G--A-----G....................................ACCCCTCCAGCAGCA-AAAG-GGG--------AG------------TG---------T-A--T-G-AGG--G-----T-----C--------T-G------T---C---AC-TG-- 9032
F1.RU.08.D88_845 -----T------------GCCCCT........................CCAGCAGCCCCTCCAGCAGCA-AA-G-RG---------AG----A-------TG---------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG------T---C---AC-TG-- 8481
F2.CM.97.CM53657 -----------A----A-...................................................A-CCCTG--------CCAG------------TG----A----T-A--T--------G-----T-----C---C-G--TAGG-A---T---AG--AC-TG-- 8134
G.BE.96.DRCBL ---------C-A----A-...................................................CACCCTG----------AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG--------C-----------A----------GC------C---A------ 8923
G.CM.04.178_15 -----G-----A----A-...................................................A-CCCTA----------AG-A--A-------------A---TT-A-CT--G---------G-------C-------------AACAT---C---A-GT--- 8508
G.CU.99.Cu74 -----------A--G-A-...................................................A-CCCT----------CAG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--T-----------C-AT--CC---A------ 8603
G.ES.05.P962 -----G-----A----AG...................................................A-CCCCA----------AG-A--A-------------A---TT-A-CT-G------------------C------------CAG-AT---C-C-------- 8473
G.GH.03.03GH175G -A----CAG--A----A-...................................................--CCCTG----------AG-A--A-----------C-A---TT-A--T--G--------GC-------C--------------A-AT---C---AC----- 9030
G.KE.93.HH8793_12_1 -----------A----A-....................................ACCCCAATAAGACAAA-CCCA-----------AG----A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------------C------------A-C-AT---C-C-A------ 8360
G.NG.01.01NGPL0669 -----------A--G-A-ACC..............................CCTCCAACAGAAGAAAGA--A-GAG----------AG-A--A-------------A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T---C---A------ 8189
G.PT.x.PT2695 -----------A------...................................................--CCCTT---------TAG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C-AT---C---A------ 8995
G.SE.93.SE6165 -----------A---AAC...................................................A-CCCTA----------AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG-----------------C--------------C-AT---C---A------ 8402
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B.FR.83.HXB2 AGGGAAAGAATGAGACGA...................................................GCTGAGCCAGCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGCTACCAATGCTGCTTGTGC 8963
Nef _R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__P__A__A__D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A__T__N__A__A__C__A
H.BE.93.VI991 -----------A--G-A-...................................................A----------------AG----A-------TG----A---TT-A--T-G--G-------G------TC-AT--C-T----T---AT-------AC-CC-- 8363
H.BE.93.VI997 -----------A--G---...................................................---C--------------G----A-------T----------T----T-G--GA--G---G------TC-AT--------------T---C---A-GT--- 8278
H.CF.90.056 --------------G---...................................................-----A----T------AG----A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT---------T----T---CG--A-GCC-- 8283
H.GB.00.00GBAC4001 -----------A--G--C...................................................-----------------RG----A---C---T---------TT----T-R--R-------G------TC-AT----------A--GG---C---AC-CC-- 8472
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------G---..........................................GCTACTCCT-A--CT-----------AG-A--A--------G----A---TT-A--T-GG-----G-----------C----------T--AA--A---AG---C----- 8125
J.SE.93.SE9280_7887 --------------G---................................................GCTC-C-CT------------G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A-------AC----- 8261
J.SE.94.SE9173_7022 -----C--------G---.............................................GCTGCTC---CT------------G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C-----------------A----A--AC----- 8271
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------AA-...................................................A-ACCT------------G------------T-----A---------T--------G---G-------C--------T---TTC-AT---C---A------ 8146
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------GCACGA........................CCAGCAGCAGACAGGGTGGGAA-AC-A-----------CG------------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CAC-AT---C---A------ 8150
01_AE.CF.90.90CF11697 -----------A--G---...................................................A--CCTG----------AG-A--A-------------A---T--A--T--------------A--------T---......ATG-AT-------A------ 8930
01_AE.CN.07.07JSWX045 --A--C-------AG-A-...................................................A--CCTGT----A----AG-A--A------AT-----A---T--A--T--G-----------A--------T---......ATG-AT-------A-GC--T 8150
01_AE.HK.04.HK001 --A--------A--G-A-...................................................A--CCC------A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-----C-AT---......ATG-AT----A--A-A---T 8339
01_AE.JP.x.DR0492 -------A---A-AG-A-................................................ACTC--CCAG----------AG-A--A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T---......ATG-AT-------A-----T 9001
01_AE.TH.04.BKM -----G-A---A-AG-A-...................................................A--CCT-----------AG-A--A--T----T-----A---T--A--T------------G-A--------T---......ATG-AT-------A---G-A 8966
01_AE.US.00.00US_MSC1164 -------A---A--G---...................................................A--CCC-----------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T---......ATG-AT-------A-A---- 8162
01_AE.VN.98.98VNND15 -----------A--G---...................................................A--CCT------A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T---......ATG-AT-------A-A---T 8248
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ----------------A-...................................................A--CCT---------CCAG-A--A-------------A---TT-A--T-G--G---------T-----C--T---------A---AT-------------- 8192
02_AG.CY.05.CY048 -----------A----A-...................................................A-CCCT-----G...--AG-A--A-------------A---TT-A-GG-G---------C--------................................. 8146
02_AG.ES.06.P1261 -----T-----A----A-...................................................A-CCCT---------ATAG-A--A-------------AG--T--A--T---------------R-C--C--T--C-----------T---C-G-A------ 8423
02_AG.FR.91.DJ263 -----------A----AG...................................................A-CCCT---------ACAG-A--A-------------A---TT-A--T-G---------------------T----------A---T-------A------ 8359
02_AG.GH.03.03GH181AG --A------C-A----A-.............................................ACCCCTC-A-CT---------CCAG-A--A-------------A---TT-A-CT-G------------------C--T------T--CA---A-------A------ 9031
02_AG.LR.x.POC44951 -----------A----A-..........................................ACCCCTGTAAG---AAGG------A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G-T-C--T--C----A------ 8964
02_AG.NG.01.PL0710 -----T-----A----A-.......................................ACCCCCCCAGAAC-A--------G---A-AG-C--A-------------A---TT-A--T-G----------C------CC--T--C---T--CAA-AT---C---A------ 8144
02_AG.SE.94.SE7812 -----C-----A----A-...................................................A-CCCT---------AGAG-A--A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T--------------T-------------- 8353
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------A---A-G..........................................ACACAACCCA-CCCTT--------ATAG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--A---------CA---T-----A-A------ 8198
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------------------....................................ACCCCAGTAGCAGAAA-A-TAGA-------A-AG-A--A-------------A---TT-A-CT--------------A-----C--T--------------T-------A------ 8174
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ------------CAT-A-...................................................A-CCCC---------ATAG-A--A--------G----A---TT-A--T-G------------A-----C--T---------CAG--T---C---A------ 8174
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------A------................................................GCTC---CT-----G---AGAG-A--A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T-------------AT-------A---C-- 8143
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------G---GCTCGAGCTGAG...............CCAGAAAGAATGAGGCGAGCTCAA----------------CAG-A--A-------TG----A----T----C--------G----------T--A---------------T---C---ACAAAA- 8372
05_DF.BE.x.VI1310 -------A---------C...................................................A-CCCT-----------AG------------TG-T--A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T---C--T---C---A-ATG-- 8369
06_cpx.AU.96.BFP90 --------G---------..........................................ACCCCACCAA-A--AAG---------AG-A--A-------TG----A---TT----T--G-----G-----------C------------A----A--------C----- 9008
07_BC.CN.98.98CN009 -----G---------...................................................ACT-AGC--------------G------------T------G--------------------------G------------C-------T----A--A------ 8306
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A--------A------...................................................A-----------------G------------T------------------------------------------C-------A---T-------A------ 8163
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------A---A--.............................................ACCTCCC-MTCC------...--AG-------------G----A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T--CT----T---CA--AC----- 8138
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------A--...................................................A--AGT-----------GG-A--A--------G----A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C-G-GC-AT-------A------ 8315
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------A------.............................................ACTTCTC-AACAG--------CCAG-A--A-------T----AA---TT-A-----R---------G----------T-------GG-AA--T-----A-----C-- 8368
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------T--------...................................................--CCCT-----------AG------------TG----A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG---C-AT---C----C-TG-- 8928
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A..................................................................------ACAG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---......CTAG-A---AAG-A--AC-T 8388
14_BG.ES.00.X605 -------A---A------...................................................A-CCCT----------TAG-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C-----C--------C-AT---C---A------ 8428
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------A---A-AG-A-...................................................A--CCT-----------GG-A--A-------T---G-A---T--A--C--C---------G-A--------T---......ATG-AT-------A-A---T 8338
16_A2D.KR.97.97KR004 --------G---------ACTCCT........................CCAGCAGCAGAACGAACCCCTC-A-CAG----------AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT----------------------A-A---- 8377
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------.............................................GCTGAGC-A--------------AG------------TG---------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAGC----AT---C---AC-TG-- 8146
18_cpx.CU.99.CU76 -----------A---A--ACTCAAGAACTA...............CCTAGAACTCCTCCAGCAGAGTCCCAA---GAGCG-....................................--G-----GT--GGA----AC----G------------T---C--A--CAC-G 8292
19_cpx.CU.99.CU7 ------------CA-A--...................................................------------------G----A-------T------------------------G--------------------CAG------T-------A------ 8025
20_BG.CU.99.Cu103 ---------C-A--G---...................................................A-CCCT----------CAG----A-------T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C--------------C-A----C---A------ 8406
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------A---A--...................................................A----T------------G----A---C---------------------G------G--------------T---------A-C--G--CC-A-A---C-- 8155
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------A--G-A-...................................................A--CCTG-G--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG......-ATC-----AG-----T 8145
23_BG.CU.03.CB118 --------------G---....................................GCCCCTCCAGCAGRAAACCCT----------CAG----A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--------------C--T-------A-C---- 8415
24_BG.CU.03.CB378 --A-----------G---ACCCCTCCAACAAGAACAAGGGGAGGAGCCTCTCAAAATTTAGCTAGCCAT-AAC-TT---------TAG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C----------T---C-AT---C---A------ 8475
25_cpx.CM.02.1918LE -----------A-----C....................................ACCCCTCCAGCAGAA--A-CAG----------AG-A--A-------------A----T-A-CT--------------T-----C-----------GAGC--T---C---A------ 8195
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------A-G...................................................A--CCT---------ACAG-A----------TG---A----TT-A--T------------G-------C--T------T-TTT---T---C---A------ 8972
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------A------G---...................................................--CCCT------------G-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G----------------AC-A--------------AT---C---A------ 8983
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------.......................................ACTAGGCCAGCA------------------G------------T----A-----T------G------------T------------------CA--AT-------AC----- 8376
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A--G------------....................................ACTGAGCCAGGGCCA--A--------------AG-----------------------T--------T----------T-----------C-----------T--------C----- 8423
31_BC.BR.04.04BR142 --A------C-A------GCTCATCCAGCAGCA......GAAAGAATAGGATCAGAAAGAGTAAGAGGA-----------------GG-A------C---------A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CGT-AC-AT-------A------ 8479
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------T-A------...................................................A-CCC------------AG-A--A-------TG----A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C--A----A-------------- 8589
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -----------A--G-A-...................................................A--CCT----------GAG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T---......ATG-AT-------A--C--T 8348
34_01B.TH.99.OUR2478P --A--------A--G--G...................................................A--CCT-----------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T---......ATG-AT-------A-----T 8123
35_AD.AF.05.05AF095 -------A--------A-...................................................--CCCTG--------C-AG-A--A-------T-----A---T--A--------------------G--C--T--C......ATG-ATC--C--AGC--C-T 8144
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C--------G-A-...................................................A--CCT---------ATAG-A--A-------T---------TT-A--T-G------------------C---------A--AG---T-------A--A--- 8184
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------A-A--A-...................................................A-CCCT--------G--AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G--------------------A------T--A-A--T---C---A------ 8167
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------...................................................-----------------AG-------------G----A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA--AC-AT---C---ACGTG-- 8359
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C---------A--ACCCCG...........................CCAACAGCAGAAAGGGGG--A-CAAA---------AG-------------G---------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA--A--AT---C---A-GTG-- 8437
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------A--GCT.................................GAGCCAGCAGCAGAT-GG--AAG----------G------------------A----T---CG-----------GC------------------T-T---AT-----C-A------ 8478
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ---------------AA-...................................................A----A--G-------T-G--------C--------------T-----------------C------C-------------A---AG---------GT--- 8425
43_02G.SA.03.J11223 --A--G-----A------ACACCC...........................CCTACAGCAGCAGAAGGA--A-GAA----------AG-A--A-------------A---TT-A-CC-G------------------C--T------C--CAA----------A------ 8491
N.CM.95.YBF30 --A------------A--CAA.................................ACGCAAGAACCAGCA-TA------...----TAG-A-CA--------T----A---T--A-CT--T-GA--G--C-----C-TA--A-----TAG--AC-AT----AAAG-ATA-- 8550
N.CM.97.YBF106 --A--------A---A--.............................................CAAACTC-A------...----TAG-A--A-------TT----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAA--A--AT---CAAA--GTA-- 8496
N.CM.02.DJO0131 --A------------A--CAA..............................CGACCTCACGAGCCAGCA-TA------...----TAG-A--A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG-A-C-AT---C-AA--GTA-- 8435
N.CM.04.04CM_1015_04 --A------------A--CAA..............................AGACAAACTCAAGCAGCA--A-CA......----TAG-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG--A--AT----AAA--GTA-- 8404
O.BE.87.ANT70 --A------------A--ACT.................................AGAACTTTCCCTGAGT----A---TGC---CC-G-A--A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCAA-A------A--CCT--- 9049
O.CM.x.BCF06 --AC-G----------A-.......................................TCCTCCCCTGATC--C-A---TGT---CC-G-A--A-------TC--CA-G--G--A-C-GCTAGA--G-G---AC--GA-TC-T-C--TC-TCAA-A------A---CT--- 9111
O.CM.91.MVP5180 --A--T------------....................................TCCTCCTCTGATCCTCAAC-A---TGT---CC-G-A--A-----T-TC--CA-G--GT-A-C--CTAGA--G-G---AT-----TC-C-C--TC-TCAA-A------A--CCT--- 9072
O.CM.96.96CMA102 --A--C---------AA-GCT..............................CCTGCAGCTGAGCCTGAGC----A---TGT---CC-G-A--A----A-CTC--CA-G-CAG-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT--- 8554
O.CM.97.97CMABB447 --A--T----------A-.......................................ACCTCCCCTAATC-------MTGT---CC-G----A----A-ATT--YA--C-GT-ATC-G--AGA--G-GG--A----A-TCTT----TC-TCAA-A------A--CCT--- 8487
O.CM.98.98CMA104 --A--G---------A--....................................GCTCCTGMRCCTGAAC-A--A---TGT---CC-G-A--A---MA-CTC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC-TCAA-A------A--CCT--- 8550
O.CM.99.99CMU4122 --A--R---------AA-.......................................ACTTCCCCTGAGC----A---TGT---YC-G-A--A---C---TC--CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT--- 8519
O.FR.92.VAU --AAG-----------A-ACTTCC...........................CCTGACCCCCAGTCCTCT-ACACC-A-C-T---CC-G----AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC-TCAA-A----CAA--CCT--- 8621
DO.FR.08.RBF208 --A--R-----A---A--....................................RCTCCCCYCCCTGAGC----A---TGT---CC-G-A--A---C---TC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-C---TC-TT---TC-TCAA-AY-----A--CCT--- 8465
O.SN.99.99SE_MP1299 --A------------G--.......................................ACTTCCCCTGATC----A---TGT---CC-G-A--A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT--- 9111
O.US.x.I_2478B --A------------A-G.......................................GCTTCCCCTAAAC----AGATTGT---CC-G-A--A----A--TC--CA-GC-AT-A-C-GCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAA-A------A--CCT--- 9177
O.US.97.97US08692A --A------------A-G.......................................GCTTCCCCTAAAC----AGATTGT---CC-G-A--A----A--TC--CA-G--AT-A-C-TCTAGA----G---AC-----TC-T----TC-TCAG-A------A--CCT--- 8533
O.US.99.99USTWLA --AAG-----------A-.......................................ACTTCCCCTGATC--C-A---TGT---CC-G-A--A----AG-T---CA-G-CAT---C-GGTAGA----GG--AC---A-TC-T----TC-CCAG-A------A--CCT--- 8520
P.FR.09.RBF168 --A----------AT-AG.......................................ACTGCCCCAGAAA-ACCTG--T-T......G----T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT--AAG-A------A--A-TA-- 9087
CPZ.CD.90.ANT -TTAGG-A---A...-AT......................................................--AA--AATC-----GATA-A--GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--GTA-AGAA--A-A--TAATCA- 8417
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --A--G-----A-A-A--...................................................---CCAA-----------G-A--A--G-A--T---A-A----A-A-C--GC-G-------G------T---A-----CC--CAA-------AGA---TA-- 8496
CPZ.GA.88.GAB1 --AAG------A--GGA-...................................................---CCAA----------GG-A--A----A--TT--GAAG-----A----G---C-----T-----T-----G--C--CC---AG--T---CAAA--CTA-- 9036
CPZ.TZ.00.TAN1 -TC---GATC-T...-AT......................................................A-CA-CT--AGT--GCCT--A---CAG--C--A-A------CC-G--TA-A----GTC----T-C--A--CCCT--GTA-CT-AGCA-A--TG-TA-A 8649
CPZ.US.85.US_Marilyn --AA-C---T------A-.............................................ACTCAGA-AACAG----------AG-A--A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CAG-A---CCAAA--CTG-- 8996
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3’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 CTGGCTAGAAGCACAAGAGGAGGAGGAG......GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTA...AGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGA...CAAGATA 9121
Nef __W__L__E__A__Q__E__E__E__E__.__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__.__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__.__Q__D__
A.CD.02.02CD_KTB035 T-----G--G--G--------A-G----......--A--C----------AG--G--A-G-------...--G------G-C--T------C-AT-T-----G---------G----------------------TA--T-----TGG-----G-A----...-----C- 9141
A.SN.01.DDJ369 -A---------AG--------A-----A......--A--C---------CGC--G--A---------...-----C--------T--A-G----T-T-----C--------------------------------T---T-------------G------...-----A- 8364
A1.AU.03.PS1044_Day0 ------G--------------A-G----......--A--C----------GG--C-----G---C--...-------------T-----G----T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-----ARG-AG---...-----A- 8374
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.GE.99.99GEMZ011 ------G--G--G--------A------......--A--C----------AG--G-----------G...-----------A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---------T-----A-G-A----...-----A- 8320
A1.IT.02.60000 ------G--G--G--------T------......--C--C----------GG--G------------...-----------A--T----G------------C--------------------------------T---T-----T-----AGG-A----...-----G- 9171
A1.KE.02.ML1990 ------G-----G------------A-TGAC...--A--C-----G----GG--A--A-----CC--...-------------T------------------C------------------------------------T-----T-----AGG-A----...-----A- 8468
A1.RU.08.PokA1Ru ------G--G--G--T-----C------......--A--C----------AG--G-----------G...-----G-----A-TT---------T-C-----C--------------------------------T---------T-------G-A----...A----A- 8648
A1.RW.93.93RW037A ------G--------------A------......--A--C----------GG--A--A------C--...-------------------G----C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG-A----...-----G- 9132
A1.SE.95.SE8538 ------G--G-----------C------......--A--C----------AG--A---------C--...-----T-------------G----T-T-----C--------------------------------T---T----CT-----AGG-AG---...--G--G- 8332
A1.TZ.01.A341 ------G-----G--G-----C------......--A--C----------GG--A--A-----A---...-----------------------G--T-----C-----T--------------------------T---T---C---------G-A---G...-----C- 8310
A1.UA.01.01UADN139 ------G--G--G--------A------......--A--C----------AG--G-----------G...-----G-----A--T----G----T-C-----C-------------G------------------T---------T-----AGG-A----...-----A- 8356
A1.UG.99.99UGA07072 ------G-----G--------C------......--A--C--------T-GG--A---A--------...-------------------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T-----AGG-AG---...-----G- 8342
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ----G-GAG-------------------GAG...--A--C----------GG--A--A--G---C--...--------------T--A-G----T-T-----C--------------------------------T---T----CTGG--TAG--A----...-----A- 8585
A2.CD.97.97CDKTB48 ------G-----G-----A--------A......--A--C----------GG--A------------...--GG-G-----C-------G------------C--------------------------------T---------T-------G------...-----C- 8482
A2.CY.94.94CY017_41 ----G-G-----G-----A------AGTGAA...--A--C--C-------GG--A------------...--G--------C-T-----G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T-------G-A----...-----C- 8547
B.AR.04.04AR143170 ---------------------T------......----------------G----------------...-----C------C---GA------A-------C-------------G-A--G-----------------------TGG-----G-A----...------- 8297
B.AU.04.PS1038_Day174 ---------------------K-----R......-----G----------G---------C--C---...-------------T-----G----C-------------T------------------------------------T----AG--------...A----G- 8310
B.BO.99.BOL0122 ----------------------------......-----C----------G----------------...-----------------A------A-------C-------------G-------------------------G--T--------------...GT----- 8316
B.BR.05.BREPM1081 ---------------------A--A--A......----------------G----------------...---------------------T-AC-----A-------T--------------------------T---A-G---T-------G-A----...--G---- 8564
B.CA.97.CANB3FULL ---------------------T--A--A......--A-----C-------A----------------...------------------------------------------------------------------------G--T---------AG--G...A------ 8391
B.CN.05.05CNHB_hp3 A--------------------------A......-----C----------G----------------...-------------------G---GT-------C-------------G----------------------------T---------AG---...-----G- 9131
B.CO.01.PCM001 -W-------------T-----T--A---......--A--C----------G---------C------...------------CG----------A-----A-G------------------------------------------T----A----AG---...A------ 8304
B.CU.99.Cu19 ----------------------------......----------------G------A---------...-----------A---------------------------------------------------------------T-------G-A----...AG---G- 8688
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 ----------------------------......----------------A----------------...--------------T-----------G---------------------------------------------G------------A----...-----C- 8648
B.DK.04.PMVL_012 ------G--------G-----T-----A......--------------T-A----------------...-------------------G---AT----CA-G--T--T-----------------------------------CTGG--A--G-A----...------- 8508
B.DO.05.05DO_160884 T-----G--------G-----C------......----------------G----------------...-----C--------T------------------------------------------------------------T-------G-A----...------- 8301
B.EC.89.EC003 ------------------C--C-----A......----------------G----------------...-----------------A-G----C--------------------------------------------------T---------AG---...-----G- 8241
B.ES.07.X2231 ---------------------A------......--------------T-G----------------...-----------------A-G----T----------------------------------------------------------G-A----...------- 8562
B.FR.92.92FR_BX08 ------G------------R--------......----------------G----------------...------------------------T-----A--------------------------------------A-G-------------A---G...------- 8284
B.GA.88.OYI ---------------------T--A---......----------------G----------------...-------------------G----T--------------------------------------------------T-------G-A----...------- 8675
B.GB.86.GB8_46R ----------------------------......-----C----------G----------------...-----------------------G---------------------------C-------------T---------T------C--A----...-----G- 9112
B.GE.03.03GEMZ004 ----------------C-A--------AGAA...----------------G------------C---...---------------------------------------------------------------------------T---------AG---...------- 8322
B.HT.05.05HT_129389 ----------------A-------T--TGAAGAA--A-------------G----------------...R--------------------------------------------------------------------T--G--T-------G-A----...------- 8363
B.IN.x.11807 ---------------------C-----C......-----G----------G------A---------...-------------T----------T--------------------------------------------------T---------A----...------- 8433
B.JM.05.05JM_KJ108 --------------------------GA......--A--G----------G----------------...-----------A-------GG---------------------------------------------------G--T-------G-A---G...-----C- 8325
B.JP.05.DR6538 ------------------------A---......--A-------------G----------------...--G----------TT----A----T-T------------------------------------------------T---------A----...-----A- 9157
B.KR.04.04KMH5 ----------------------------......----------------G------A-----C---...-----------------A-G----T-------C-------------G------------------------------------G-A----...------- 9110
B.MM.99.mSTD101 ---------------------------A......--A-------------G---A------------...-----------------------CC-C----------------------------------------------------------A---G...------- 8531
B.NL.00.671_00T36 ---------------------------A......----------------G----------------...-------------------G----T-G---------------------------------------------G--T---------A----...------- 8676
B.RU.04.04RU128005 --------C-------------------GAA...----------------G------A---------...--------------------------------------------------------------------------------T--G-A----...------- 8593
B.TH.00.00TH_C3198 ----T-----------------------GAG...----------------G----------------...------------------------------A-----------A----------------------T---------T--------------...-----G- 8325
B.TT.01.01TT_CRC50069 ----G----------------A--CAGTGAG...--A--C--C-------G-------------C--...--------------T----G----A--------------------------------------------------T--------CAG---...A------ 8355
B.TW.94.TWCYS ------------------------A---......----------------G------------A---...---------GA--------G----A-T-------------------G-A--G--------------------G--T-------.-A--A-AGAA------ 9097
B.UA.01.01UAKV167 ------------------------A---......-----C---------CG------A--G------...-----------------------CC-T------------------------------------------A--------------------...------- 8379
B.US.07.CR0027M ------G--------------------A......-----C----------G----------------...-------------------G--------------------------G----------------------------T-------G-A----...------- 8441
B.UY.01.01UYTRA1179 ------G-----------------A--A......--A--C----------G----------------...--G-----------T--A-G----T-------------T------------------------------------T---------A----...------- 8379
B.YE.02.02YE507 ------------------A---C-----GAT...----------------G---------G------...---------------------------------------------------------------------------T---------AG---...-----A- 8355
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------T-T-----T------......-----C----------G----------------...-------------T---------CT----CA----------------------------------------------------G------...-----C- 8537
C.AR.01.ARG4006 ------G-----G---C----------AGAG...--A--C----------G----------------...-------------TT----G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----T--GCA---G...A----C- 8339
C.BR.04.04BR013 ------G--------G-----C--A--T......--A--C----------G----------------...-----T-------TT--------AT-T-----C---TT-------------------------------------T----TA-G-A---G...-----C- 8633
C.BW.00.00BW07621 ------G-----G-----------T--A......--A--C----------G----------------...--G-----------T----G---AT-------CG--TT---------------------------G---T-----T-----ACT-A---G...A----G- 8477
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 ------GC----G-----------A-GAGAG...--A--C----------G---------G------...--------------T----G---A--C-----CG--TT---------------------NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN...NNNNNNN 8530
C.ET.02.02ET_288 ------GC----G-----------A--AGAG...--A--C----------G----------------...--------------T--------AT-C------G--TT-------------------------------T-----T----T--G-A---G...A----G- 8350
C.GE.03.03GEMZ033 ------GA----G---------------GAA...--A--C----------G-------------G--...-----T--------T----G---AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-GCA---G...-----C- 8352
C.IL.98.98IS002 -A----G----AG--G--------A--AGAA...--A--C----------GG---------------...-------------------G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G-A---G...A----G- 8473
C.IN.03.D24 ------G-----G-----------A-GAGAA...--A--C----------A---------G------...--------------T---TTC--AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A---G...-----G- 9210
C.KE.00.KER2010 ------GC----------------A--AGAA...--A-------------G---------G------...------------CGT----G---AA-C-----C---TT---------------------------T---T-----T----TA-G-A---G...-----C- 8334
C.MM.99.mIDU101_3 T-----GAG------------A--A--AGAA...--A--C------A---G---------G------...-----------G-TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----G- 8504
C.MW.93.93MW_965 ------G-----G-----------T-GAGAC...--A--C--------T-G----------------...--------------T--------AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A---G...------- 8320
C.SN.90.90SE_364 -CA---G-----G------C----A--AGAG...--A--C----------G----------------...--------------T----G---AT-T-----C-----T------------------------------T-----T----TA-G-A---G...-----G- 8269
C.SO.89.89SM_145 T-----GC----G-----------A---GAA...--A--C----------A---------G------...--G-----------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G-A---G...-----A- 8371
C.TZ.02.CO178 ------G---------------AGC---GAA...--A--C----------G---------G---G--...--------------T--AT----A--------C---TT-------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----C- 8347
C.US.98.98US_MSC3018 ------GA----G-----------A-GAGAA...--A--C----------G---C-----G------...--------------T--------AT-C-----C---TC-------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----A- 8268
C.UY.01.TRA3011 ------------G---C------CA--AGAG...--A-------------G----------------...-------------TT----G---AT-C-----C--TTT-------------------------------T-----T----T--G-A----...--G--C- 8322
C.YE.02.02YE511 ------G-----G------C----C--AGAG...--A--C----------G----------------...-------------------G---A--C-----C---TGG------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----G- 8373
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ------GC----------------A--AGAC...--A--C----------G-------------G--...--------------T----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----TGG---A-G-A---G...------- 8524
C.ZM.02.02ZM108 ------G-----G-----------A---......--A--C--------T-GG---------------...--------------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----TGG---A-G-A-G--...-----G- 9185
D.CD.83.ELI ------------------A---AGC--CGAG...-----C----------G---C------------...-----------------A-A----C-------C------------------------------------------TGG---A---AG---...-----G- 8660
D.CM.01.01CM_0009BBY ------------------A-----A---......-----C----------G------A---------...-------------------G----T-----------------------------------------------G--T--------------...-----G- 8352
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ------G--------G--A-----A---GAA...----------------G------------G---...------------------------T-T-----A---TT-------------------------------T-----TGG-----G-A----...-----G- 8617
D.KR.04.04KBH8 ------------------A--A------GAA...----------------GG--------G---AC-...------------------------C-------------T-----------T---------------------G--TGG-----G-A----...------- 9022
D.SN.x.SE365 ------------------A-----T-GAAAA...----------------GG---------------...--------------------------T---------------------------------------------G--TGG---A-G-A----...-----G- 9122
D.TD.99.MN011 ------------------A-GT------......----------------G----------------...-------------T----------------------------------------------------------G--TGG-------A----...------- 8311
D.TZ.01.A280 ------------G-----A----CA--CGAA...----------------G--------CG--A---...--------------T---------T-G---T-G-----------------T------------------T--G--TGG--T--G-----G...-----C- 8312
D.UG.99.99UGK09958 ------------------A--C-----A......--------------T-G------------A---...-------------T-----G------------A--------------------------------TA--T-----T------C--A----...-----G- 8281
D.YE.02.02YE516 ------------------A--C-----A......----------------G----------------...------------------------------------------------------------------------G-------------G---...------- 8295
D.ZA.90.R1 ------------------A---AGT---GAA...--------------T-A----------------...-------------T---A-A-------------------------------------------------------TGG---A---AG---...-----G- 8478
F1.AO.06.AO_06_ANG125 ------G--G-----------T-----A......--A--C----------AG------------C--...--------------T----G------------C--------------------------......................................... 8146
F1.AR.02.ARE933 ------G--------------A-----A......--A--C----------G----------------...-------------TT----G----C-.-----C--T---------....................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ------G--------------------A......--A--C----------G-------------G--...-----------C--T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----...GG----- 8398
F1.BR.07.07BR844 ------G--------------A------......--A--C----------G------A---------...--------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...--G--G- 8920
F1.ES.x.P1146 ------G--------------T-----T......-----C----------G-------------G--...--------------T--------C----------------------G----------------------T-------------G-A----...-----C- 8461
F1.FI.93.FIN9363 ------G--------------C-----A......--A--C----------G---C------------...--------------T----G----T-T-----C--T--G---CN-N-----------------------T--W--T-----A-G-A----...-----G- 8420
F1.FR.96.96FR_MP411 ------G--------------T-----A......--A--C----------G----------------...-----T-------TT-----------------C------------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----A- 8288
F1.JP.04.DR6082 ------G--------------A-----A......--A--C----------G----------------...--G-----------T---------T-T-----C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----G- 9123
F1.RO.96.BCI_R07 ----G-G-----------------T-G-GAA...--A--C----------G------------GCCG...--------------T----G----C-------C-------------G----------------------T-----T-------G-A----...-G---G- 9193
F1.RU.08.D88_845 ------G--G--------R--A-----A......--A--C--------T-G---------G------...--------------T--A------T-T---Y-C------------------------------------T-----T-----A-G-A---G...-----G- 8639
F2.CM.97.CM53657 A-----------G--------T------......--A-----C-------G----------------...--------------T----G----T-C-----C--TTT-------------------------------T-----T-----A-G------...-----A- 8292
G.BE.96.DRCBL ------G-----------------CTCAGAG...--A--C----------G---A------------...-----T--------T-----T--GT-T-----C---TT---------------------------T------G--T-----A-G-A----...-----G- 9084
G.CM.04.178_15 ----------------C----T--ACCAGAG...--A--C--------A-G---A------------...--------------T----GT--CT-T-----C---TT---------------------------T------G----------G-A----...------- 8669
G.CU.99.Cu74 ------GC-------------A--TTCAGAA...--A--C----------G---A-----------G...-----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...--G--C- 8764
G.ES.05.P962 ----------------C----A--TTCAGAG...--A--C----------G---C------------...--------------T--A--T--CT-T--C--C---TT---------------------------T---------T-------GCA----...------- 8634
G.GH.03.03GH175G T--------------------A--TTCAGAG...--A--C----------A---A--A--------G...-----T--------T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-G-A----...-----G- 9191
G.KE.93.HH8793_12_1 ---------G--G-----A-----TTCAGAG...--A--C--------T-G---A--A------G-G...-----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----C- 8521
G.NG.01.01NGPL0669 ----G-----------C-------CTCAGAG...--A--C--------T-G---A-----------G...--------------T--A-G----T-T-----C---TT---------------------------T--------------T--G------...------- 8350
G.PT.x.PT2695 ------G---------A-T--A--TTCAGAG...--A--C----------G---A---------C--...--------------T---AGT---T-G-----C---TT-------------------------------------T-----A-GCA----...--G---- 9156
G.SE.93.SE6165 ------G-----------------CTCAGAA...--A--C----------G---A--A--------G...-------------TT----GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8563
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3’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 CTGGCTAGAAGCACAAGAGGAGGAGGAG......GTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTA...AGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACTCCCAAAGAAGA...CAAGATA 9121
Nef __W__L__E__A__Q__E__E__E__E__.__.__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__.__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__S__Q__R__R__.__Q__D__
H.BE.93.VI991 ------G--------------A--A---GAA...--A--C----------GG--G------------...-----------C--T----G----T-T-----C-----T------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----G- 8524
H.BE.93.VI997 ------G----------------C----GAA...--A--C----------GG--C------------...-----------C--T---------C-G-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----G- 8439
H.CF.90.056 ------G--------------C-G----GAA...--A--C----------GG---------------...-----------C--T----G----T-T-----C-----T--------------------------T---T-----T-----A-GCA----...--G--C- 8444
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------A--A---GAA...--A--C----------G----------------...-----------C--T----G----T-G-----C---------------------------------------G--T-----A-G-A----...-----G- 8633
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G--G------ACA--A------GAG...--A--C----------G------A-----A---...-------------------G---CT-T-----CG-GTT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----G- 8286
J.SE.93.SE9280_7887 ------G---------ACA---------......--A--A----------A-------A----A---...-----------A-------G------T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----G- 8419
J.SE.94.SE9173_7022 ------G---------ACA---------......--T--A----------G---------W--A---...-----------A-----A-G----T-T---------TT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----G- 8429
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------G--------G--A--C-----C......----------------G------------A---...-------------TT----G----T-T-----GG--TT---------------------------T---------T-----A-G------...-----G- 8304
K.CM.96.96CM_MP535 ------G--------G-----A-----A......--A-------------G------------A---...--------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----A- 8308
01_AE.CF.90.90CF11697 ------G-----G--------A------......--A--C----------GG--A-----G---C--...--------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 9088
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------AG---------A--A--A-G-GAAGAA-A--TAGGCTTTCCAGTTAGA-CACAGGTACCTCTA--G----------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-------G-A----...A----G- 8317
01_AE.HK.04.HK001 ------GAG------------A--T---GAAGGG--A--C----------GG--A---------C--...--------------T----AC---T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8503
01_AE.JP.x.DR0492 ------G--------------T------......--A--C---------CAG--G---------C--...-------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T--------CT-----A-G-A----...-----G- 9159
01_AE.TH.04.BKM ------GA-------------A------......--A--C----------GG--A---------C--...-----------A-TT----G----T-C-----A---TT---------------------------G---------T-----A-G------...-----G- 9124
01_AE.US.00.00US_MSC1164 ------G-G-------------A-C---GAGGGG--A--C----------GG--G---------C--...--------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8326
01_AE.VN.98.98VNND15 ------GAG------T-----A-----TGAGGGG--A--C----------GG--A---------C--...-------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----C- 8412
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY ------G--------------C------......--A--C--------T-GG--G-----------G...--------------T----G------G-----C--------------------------------T---A-G---TGG-----G-A----...------- 8350
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 ------G--------------C------......--A--C--------T-GG--G-----G-----G...-------------TT---------T-C-----CG--TT---------------T---------------T-----T-----A-G-A----...-----A- 8581
02_AG.FR.91.DJ263 ---------------------A------......--A--C----------GG--A-----------G...--------------T--------AT-C-----CG--TT---------------------------T---T--G--T-----A-G-A----...--G--G- 8517
02_AG.GH.03.03GH181AG ------G--------------C-----T......--A--C----------GG--A--------A--G...--------------------------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----G- 9189
02_AG.LR.x.POC44951 ------G--------------A--A---......--A--C----------GG--G------------...--------------T---------T-T-----C--------------------------------T---T-------------G-A----...------- 9122
02_AG.NG.01.PL0710 ------G-----------A--A-GA-G-GAG...--A--C----------G---A-----G---C-G...--------------T----GG---C-C-----C------------------------------------T-----T-------G-A----...-----G- 8305
02_AG.SE.94.SE7812 ------G--------------A------......--A--C----------GG--G---------C-G...--------------T-----------C-----C------------------------------------T-----T-----A-G-A----...-----A- 8511
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------G--------------A------......--A--C----------G---A-----------G...--------------T--------G--------C------------------C-----------------T-----T-----A-G-A----...-----G- 8356
02_AG.US.00.00US_MSC3083 ------G--------------C--T---......--A--C--C-------GG--G-----G-----G...-------------TT-----------C-----C------------------------------------T-G---T-----A-G-A----...-----G- 8332
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T-----G--------------C------......--A--C----------GG--A-----------G...-------------TT----G------------C--------------------------------T---T--G--------A-G------...------- 8332
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------G--G--G--------A------......--A--C----------GG--G-----------G...-----G-----A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----A- 8301
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------G-----------A-----A--AGAG...--A-------------GG--A------------...--G--------C-TT--A-G----T-------C--------------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8533
05_DF.BE.x.VI1310 ----G-----------------------GAA...--A--C----------A----------------...--------------T-----------------C--T---------------------------------T-----T-----A-G-A----...------- 8530
06_cpx.AU.96.BFP90 ----G-G---------ACA-----A---......--A--C----------G-------------G-G...--------------T--A--T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...--G--G- 9166
07_BC.CN.98.98CN009 ------G-----G---------A-----......--A-------------G----------------...-------------------G----C-----------TT-------------------------------T-----T----TAGG-A---G...-----G- 8464
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------A-----------------......----------------G----------------...-------------TT----G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-G-A---G...-----G- 8321
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------G--G-----G--A--T-----C......--A--G--C-------G---C------------...--------------T----G------C-----C--TTT---------------------------T---T-----T-----A-G-A----...-----A- 8296
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G-----G-----A-C---A--AGAG...--A--C----------G---------T--C---...-------------TT----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T----T--G-A---G...A----C- 8476
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----T-------G--------A------GAG...--A--C----------G---A------------...--------------T--A-G----T-C------G--TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8529
12_BF.AR.99.ARMA159 ------G-----G--------A-----A......--A--C----------GG---------------...-------------TT----G----T-C------------------------------------------T-----T-T---A-G-A----...-----G- 9086
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------A-G---A......-----C----------A------------A---...--------------T--A-G----T-T------G--TT---------------------------T---------------A-G-A----...-----C- 8546
14_BG.ES.00.X605 ------G-----------A--A--ATCAGAG...--A--C----------G---A---------C-G...----------A---T---AGT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-GCA----...------- 8589
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------GAG----G-G-----C------......--A--C----------GG--A---------C--...-------------TT----A----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8496
16_A2D.KR.97.97KR004 ------G-----G--------A------GAA...--A--C--C-------GG--A------------...-----------C-------G---GT-T-----C-------------G------------------T--------------A--G-A---G...-----C- 8538
17_BF.AR.99.ARMA038 ------G--------------A--A--A......--A--C----------G----------------...--G--------------A-G----C--------------------------------------------------T-----A--------...-----A- 8304
18_cpx.CU.99.CU76 -C-A--G----AGG-G-----A------......--A--C--C-------GG--C---------C--...-----T-----C--T----G----T-T--C--C---TT---------------------------T---T-----TT--T---G-A---G...-C---G- 8450
19_cpx.CU.99.CU7 ------------------A----CA--CGAA...--A-------------GR---------------...-------------------G----T-------C------------------------------------A--G--TGG--T--G-A----...-----C- 8186
20_BG.CU.99.Cu103 ------G-----------A--A--CTC-GAG...--A--C----------G---A---------C-G...-----------C-TT-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-----A-GCA----...-----C- 8567
21_A2D.KE.99.KER2003 ------G--G--G-----------T---GGA...--A--C--C-------GG--A-----G---A--...-----------C-------G----T-T--C--C--------------------------------T---T-----T-------G-A----...-----A- 8316
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------G--------------CA-T--A......--A--C----------GG--G---------C--...--------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8303
23_BG.CU.03.CB118 ----G-G-----------A--A--TTCAGAG...--A--C----------G---A--------C--G...-----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG---A-GCA----...-----C- 8576
24_BG.CU.03.CB378 ------G-----------A--A--TTCAGAG...-----C----------G---A---------C-G...-----------C-TT-----T---T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-GCA----...--G--C- 8636
25_cpx.CM.02.1918LE T-----G-----------A--ATCA---GAA...--A--C----------G---A------------...--------------T--A-GT---T-T-----C---TT----------------------------------G--TGG-----G-AG---...-----A- 8356
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T---T----------------A----G-GAG...--A--C----------G---A------------...--------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T-------GCA----...A----C- 9133
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G-G-----------------CAGTGAA...-----C----------G------A---------...-----------C--T-----------G-----C--------------------------------T---------TGG---A-G-A----...-----A- 9144
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------A--------A......-----C--C-------G----------------...-----------------A-G----T-------C-------------G-----------------------------------C--A----...-----G- 8534
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G-----------A---------......-----C--C-------G----------------...------------------------A-----A-A----------------------------------------------------A----...-----G- 8581
31_BC.BR.04.04BR142 ------G-----G---C-------A--AGAA...--A--C----------G----------------...--------------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T----TA-GCA---G...-----C- 8640
32_06A1.EE.01.EE0369 ------G--------------T------......--A--C----------G---------G------...-----------C--T--A-GT---T-T-----CG--TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8747
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ------GAG------------A---A-CGAAGAG--A--C----------GG--A---------C--...-------------TT--A------T-T---------TT---------------------------T---------T-----A-G-A----...-----G- 8512
34_01B.TH.99.OUR2478P ------GAG------------AA-T--AGAGGAG--A--C----------GG--G---------C--...-------------TT---------T-T---------TT---------------------------G---------T-----A-G------...-----G- 8287
35_AD.AF.05.05AF095 ------G-----G-----A--A------......--A--C----------GG--A--A---T-AC-G...--G--G-------------G---CT-C-----C---TT---------------------------T---T-----TGG---AGG-A---G...--G--A- 8302
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------G--------------A-G----......--A--C----------G---G---------C--...-----------C--T--A-GG---T-T---------TT------------------A--------T--------C--------G-A----...------- 8342
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------G----------G------CCCAGAT...--A--C----------G-------------C--...--------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T-G--------T----A----...-----C- 8328
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G--------------A--A--A......--A--C----------G----------------...-------------------G-------------------------------------------------------T-----A-G------...-----G- 8517
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------G---------------------GAA...--A--C----------G----------------...--------------T--A------T-------C---------------------------------------G--TGG-----G-A----...-----C- 8598
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------G------------A-T-----A......--A--C----------G----------------...------------C-T-G------CA-------C-------------G-A--G-----------------T-----------A-G------...-----C- 8636
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ------G-----------A---------......-----G--Y-------G----------------...--------------T----G---AT-----------------------------------------------G--T--------------...-----C- 8583
43_02G.SA.03.J11223 ------G--------------T------......--A--C----------G---A-G----------...--------------T-----T--CT-T------G--TT----------------------------------G--T-----A-G-A----...--G--A- 8649
N.CM.95.YBF30 T-----------------A--A--A---GAA...--A--C--------ACGC-----------A---...--G-----A--C--T--ACAG---T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG---AG--A---G...------- 8711
N.CM.97.YBF106 T-----------------A--AS-----......--A--C--------ACGC-----A-----GC-G...--G--------C--T--A--G---T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G...-----A- 8654
N.CM.02.DJO0131 T---G-------------A--A--A-G-GAA...--A--C--------ACGC-----------A--G...--G--------C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------------TGG---AG--A---G...-----CG 8596
N.CM.04.04CM_1015_04 T---G-------------A--A--A---GAA...--A--C--------ACGC-----A-----A--G...--G--------C-TT--A------T-T------TC-TT----------------------------------G--TGG---AG--A---G...-----G- 8565
O.BE.87.ANT70 A-TC------AGT--CC-A-----A--A......--A-----------AG-------A--G---C--...--G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T-------T-A----...GC---A- 9207
O.CM.x.BCF06 A-TT------AGC--CACA--A------......--A-----C-----A--------AA-G---C--...--G-----A--C--T--A------T-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---...GC---G- 9269
O.CM.91.MVP5180 A-TC-----CAGC--CA-A--T-----T......--A--C--C-----A-G------A--G---C--...--G--------C-TT--A-----CT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-AG---...GC---A- 9230
O.CM.96.96CMA102 T-TT------AGT--CC-A--T--A--A......--A-----C-----A-GG-----A---------...--G--------C-TT--A-G---AT-C--C--CG--TT------------------A--------T---T-----T------C-GA----...GC---G- 8712
O.CM.97.97CMABB447 A-TC--C---AGC--CC-A--------AGAA...--A--G--C-----A-G------A--G---C--...--G--------C--T--A-G---AT-T--C--CG--TT------------------A--------T---T-----T-------T------...A----G- 8648
O.CM.98.98CMA104 A-TTT-----AGT--CC-A--T--A--TGAA...--A-----C-----A-GG-----A------G--...--G--------A-TT--A-G---AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T-----T----AG-TGC----...GC---A- 8711
O.CM.99.99CMU4122 A-TC------AGT--TTCA--T--A--A......--A-----C-----A-G------A--T---G--...-----------C-TT--A-----AT-T--C--C--TGT---------------T---------------T-----T----T--TG-G---...GC---G- 8677
O.FR.92.VAU A-TC----G-AGC--CC---GTA-A-GA......A-A--G--C-----A-G---C--A--G---C--...--G--G-----C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----...GC---G- 8779
DO.FR.08.RBF208 A-TC------AGT--CC-A--A--A--A......--A-----C-----A-G------A--G---C--...--R--------A--T--ACT---AT-T--C--C--................................................................. 8561
O.SN.99.99SE_MP1299 A-TC------AGT--CC-A--T--A--A......--A--C--C-----A-G------A--G---C--...--G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-------T-A----...GC---G- 9269
O.US.x.I_2478B A-TT-----GAGC--CC-A--T--A--T......--A-----C-----A-----C--A--G---C--...--G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----GCA----...GC---G- 9335
O.US.97.97US08692A A-TT-----GAGC--CC-A--T--A--T......--A-----C-----A-----C--A--G---C--...--G--------C-WT--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T-T-----GCA----...GC---G- 8691
O.US.99.99USTWLA A-TC--------CT-CC----T-----C......--A-----C-----A-G------A--G---C--...CAG--------C-TT--A-----ACAT-----C--T--T--------------C--A--------T---------T-------T-A----...GC---A- 8678
P.FR.09.RBF168 --TCT-------T--T--A--T--A--A......--A--A--C-------GG-----A-----CG--...-----C-----A-----------AT-T--C--C---TT-------------------------------T-----T-T--A-CTG-G---...GC---A- 9245
CPZ.CD.90.ANT --ATTC-----AT--TACA-----A-G-......ACA--C-----T--G-G------A--C--CA-G...-----C-----AG-A--ATT---------C--GTCATGN--------------------------TN--------T-NN-A-TT-A----...GC--C-- 8575
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 T----------A-ATGC----T--A--A......-----A----------A---A--A--G--C---...-----T-----C-TT----GT--CT-T-----CTCT---------------------------------T----CTGG--AAGG-A----...--G--G- 8654
CPZ.GA.88.GAB1 T--------G-A-ATG--CA-T--A--A......--A--A--C-----A-G---A-----T--AACG...--------------T--A------T-T------TCA---------------------------------T--G--T-----AGG------...-----G- 9194
CPZ.TZ.00.TAN1 A-ACTCT-C--AC--TACT--A--A--A......--A-------------G---AGCA-----CA-G...-----C-----AG-G---CT---AA-------GTCATGG--C-----------------------T------T--TT---T-C--A----...GC--CC- 8807
CPZ.US.85.US_Marilyn A---T----T-AGATGACTA-TC-T--AAGTGAA--A--C--C--T--TCGC-----A-----A---...--G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T---AG-------...-----G- 9160

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2010
139



HIV-1/SIVcpz
CompleteGenomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 TCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC.CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTG...ACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AATAAAGGAGAGAACACCAG 9284
Nef I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F_#_P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__P__L__.__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N__K__G__E__N__T__S
A.CD.02.02CD_KTB035 --------T-----G-----------------------.-------G------T----------------A---------------A...--A-------------T------------------TT-----GCAG----G-----T...-C-G--A---------A--- 9304
A.SN.01.DDJ369 ----------A---G-----A-----------------.-------G------T------------------A-------C-----A...--A-------------T------------------T-A--C-G-AG--------A-T...-C-GGG----------A--- 8527
A1.AU.03.PS1044_Day0 --------------G-A---A-----------------.-------G------T------------------A----G--C-----A...--A-------------T------------------T------G-AG----GA-----...-C-G-G-C--------A--- 8537
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.GE.99.99GEMZ011 --------------G----T------------------.-------G------T--T--C------------A-T----TC-----A...--A-----G--------------------------C---TC-G-AG-----------...-CAG------------A--- 8483
A1.IT.02.60000 --------------G----T-----------A------.-------G------A--T--C-----------AA-------C-----A...--A-----G-----------A--------------C--------AG-----------...-CGGGG----------A--- 9334
A1.KE.02.ML1990 --------T-A---G------------------TT---.-------G------T------------------A-T-----C-----A...--A-------------T------------------T------G-AG----GA----T...-C-G------------A--- 8631
A1.RU.08.PokA1Ru --------------G----T------------------.-------G------T--T--C------------A-T-----C---A-A...--A-----G--------------------------C-----GG-TG-----------...-CAG-G----------A--- 8811
A1.RW.93.93RW037A --------------G-A---------------------.-------G------T-----------------AA-------C-----A...--A-------------T------------------T----GGG-AG----GAG---T...-C-G-G----------A--- 9295
A1.SE.95.SE8538 --------T-----G-G---A----------Y------.-------G------T--------------------------C-----A...--A-----G-------T------------------A-----AG-AG----GA----T...---G-G----------A--- 8495
A1.TZ.01.A341 --------------G-------T----------T----.-------G------T------------------A-T-----C-----A...--A-----G-------T---AT-------------T------G-AG----GA----T...-C-G-G----------A--- 8473
A1.UA.01.01UADN139 --------------G----T-----------A------.-------G------T--T--C------------A-T-----C-----A...--A-----G--------------------------C----C-G-AG-G---------...-CAG-G----------A--- 8519
A1.UG.99.99UGA07072 --------------G-A----------------T----.-------G------T------------------AC------C-----A...--A-------------T------------------T------G-AG-G--GA----T...-C-G-G----------A--- 8505
A1.ZA.04.04ZASK162B1 --------------G-----A----------T------.-------G------T--------------------------C------...---------------------T---------------A--C-G-AG----GC---AT...-C-C-G----------A--- 8748
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------G-----A-------G---------.-------G------T-------------------C---G-TC-----A...--A-------------T------------------T---TC-G--G----------T...-CGG-G--G-------A--- 8645
A2.CY.94.94CY017_41 --------A-----G-----------------------.-------G------T------------------A-------C---T-A...--A-------------T---------------A------TC-G--G-------A--T...-C-C-G----------A--- 8710
B.AR.04.04AR143170 --------------G-----------------------.-------G------T------------------AC---------C---...----------------T------------------A-A---A--A------------...----C-----------T--- 8460
B.AU.04.PS1038_Day174 ----G-----------G-----------------T---.-------G--------------------------AG------------...TG--------------T------------------T-A---GC--G-----A-----...---G------------A-T- 8473
B.BO.99.BOL0122 -----A--------G----------G-------T----.--A----G---T---------------------AC-----GG------...----------------T-------------C----T-----CC-AG-----AGA---...---G------------A--- 8479
B.BR.05.BREPM1081 --------T-----G-----------------------.-------G---------------------------T------------...----------------T------------------T---------G-----------...---G-------A----A-T- 8727
B.CA.97.CANB3FULL --------------G----------------------T.-----C-G-------------------------ACT----T-------...----------------T------------------------G---------------...---G------------ATGT 8554
B.CN.05.05CNHB_hp3 --------------G-------T----------T----.-------G---T---------------------A-------C--T---...----------------T------------------T-----GC--G-------A---...--C----A--------A-T- 9294
B.CO.01.PCM001 --------------G----------GG-----------.-------G----TG----------------------------------...----------------T---------------C--------GG--G-G---A-----...---G------------A--- 8467
B.CU.99.Cu19 --------------G-T--Y------------------.-------G-------------------------A--------------...--------C-------T----T----------CAGT-----GC--G-----------...---G------------A--- 8851
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 -------C------G-----------------------.-------G-------------------------AC-----T-------...----------------TT---------------A-------GC--G-----------...---G------------A--- 8811
B.DK.04.PMVL_012 --------------C----------------T------.-----C-G---A--------------A-------------T-------...----------------T------------------T------G-------GA-----...-G-G------------A-T- 8671
B.DO.05.05DO_160884 -------C------G-T------------------....................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 --------------G-----------------------.-------G---T-------------------.................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 --------------G-----------------------.--G----G-------------------------A----G--------A...TG--------------T---------G----------A---G---G-----------...---GCG----------A-T- 8725
B.FR.92.92FR_BX08 --------T-----G-----------------------.-----C-G----------------------------------------...----------------T--------------------A---GCG-G---------AG...--C--CA---------A--- 8447
B.GA.88.OYI -T------------G----T--------------T---.-------G-------------------------A--------------...TG--------------T----T--------A-G--T-----CC--G-----------...--CG------------A--- 8838
B.GB.86.GB8_46R --------------G-----------------------.-------G------------------------AAC-----TC------...----------------TT--A--------------------GG--G-----A-----...---G------------A-T- 9275
B.GE.03.03GEMZ004 -------C------G--C--A------------T----.-------G---A-G-------------------A----------C---...----------------T----T-----------A-------GG-TG-----A-----...---G-------A----A-T- 8485
B.HT.05.05HT_129389 -T------------G-----A--------------....................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 --------------G-A--T------------------.-------G-------------------------AC-----TC------...--------C-----T-T------------------------GG--------A-A---...---G------------A--- 8596
B.JM.05.05JM_KJ108 ----A---------G--------------------....................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 --------------G-----------------AT----.-------G---T--T------------------A----G-TC------...--------G-------T-------------A-G--------GC--G----G------...----------------A-T- 9320
B.KR.04.04KMH5 --------------------------------------.-------G-------------------------AC-----T-------...--------G-----T-T------------------------A-G-G-----------...-C-G------------A-T- 9273
B.MM.99.mSTD101 --------A-------------T---------------.-------G-----G------C-----A-------------T-------...----------------T------------------T-----GC--G------CA---...-CCGC-----------A--- 8694
B.NL.00.671_00T36 --------------G-----------------------.-------G-G-T---------------------A--------------...-T--------------T------------------T-----CC--G-----A-----...---G------------A-T- 8839
B.RU.04.04RU128005 --------------G-T---A-T---------------.-------G-------------------------ACT------------...----------------T------------------T-A---G--AG-----------...---G------------A--- 8756
B.TH.00.00TH_C3198 --------------G----T--T---------------.-------G------T----------------.................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 --------------G-T---A-T------------....................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS ---------------------------------T----.-------G----------------------------------------...----------------T------------------A-----GC--G-G---A-----...---G------------AMT- 9260
B.UA.01.01UAKV167 --------------G-T---A-----------------.-------G------T------------------A--------------...----------------T------------------T------C--G-----A-----...---G------------A-T- 8542
B.US.07.CR0027M --------T-----G-------------G----T----.-------G-------------------------A----------C---...----------------T----------------------------G---------T-...-C-GC-----------A-T- 8604
B.UY.01.01UYTRA1179 --------------G-----------------------.-------G-------------AA----------ACG----T-------...TGT-------------T---------------C--A-----AC--G-----------...---G------------A-T- 8542
B.YE.02.02YE507 --------T-----G-----A------------T----.-------G-------------------------A--------------...--------C-------T------------------------AG-------GA-----...----C------A----A-T- 8518
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 -------------------------------A-T----.-------G----GG-------------------ACT------------...--T-----G-------T----T-------------T-----G---------------...---G---------GA-A--A 8700
C.AR.01.ARG4006 --------T-----G----TA-----------------.-------G---A--------------A-----------------C---...----------------T------------------C---AGGG-AG-R---------...--Y-C-----------A--- 8502
C.BR.04.04BR013 --------T-----G----T-------------T----.-------G---A--------------A-----------------C---...----------------T---------G--------C---A-GG-AG-G---------...---G-------T----A--- 8796
C.BW.00.00BW07621 -AT-A---T-----G----T------------------.-------G---A-----------G--A--G---AC-------T-----...------------CC--T------------------C---A-GG-AG-----------...---G----G--A----A-T- 8640
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN.NNNNNNNT---A-.---------G--A---------------------...----------------T---------R-----A--C---AGGG-AG----R------...---G-------AG---A-T- 8692
C.ET.02.02ET_288 -T------T-----G----TA------------T----.-------G---A--------------A--------------C------...----------------T---------G--------C---AG-G-AG-----------...---G------------A-T- 8513
C.GE.03.03GEMZ033 --------T-----G----TA-T----------T----.-------G---A-----------G--A---------------------...--------------------------G-----G--C----GGG-AG---------A-...--C--------A----A-T- 8515
C.IL.98.98IS002 --------T-----G----TA----------T------.-------G---ATG------------A---------------------...----------------T------------------C---AGGG-AG-------A-A-...--C--------A----A-T- 8636
C.IN.03.D24 --------T-----G----T-------------T----.-------G---A--------------A------A-----CTC------...--------G-------T------------------C----G-G-AG-----------...-CC--G----------A-T- 9373
C.KE.00.KER2010 -A------T-A---G----TA------------T----.-------G---A-----------G--A---------------------...----------------T---------G--------C---AGGG-AG-----------...--C----A---A----A-T- 8497
C.MM.99.mIDU101_3 --------T-----G----T------------------.-------G---A-----------G--A-----A--------C------...--T-------------T------------------C---AGGG-TG-----------...-CC--------AG---A-T- 8667
C.MW.93.93MW_965 --------T-----G----TA------------T----.-------G---A--------------A---------------------...--------------------------G-----C--C---AGGG-AG-----------...---G-------A----A-T- 8483
C.SN.90.90SE_364 --------T-----G----TA-T---------------.-------G---ATG---------G--A--G------------------...----------------T------------------C---AGGG-AG-----------...---G-------A----A-T- 8432
C.SO.89.89SM_145 --------T-----G----T-----G------------.-------G---A-----------G--A---------------------...----------------T------------------C---AGGG-AG---------A-...--C--------A----A--- 8534
C.TZ.02.CO178 --------T-----G----TA------------T----.-------G---ATG---------G------------------------...----------------T---------G--------C---AG-G-AG-----------...---G------------A-T- 8510
C.US.98.98US_MSC3018 --------T-----G----T-------------T----.-------G---A-----------G--A----.................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 --------T-----G----TA-----------------.-------G---A--------------A-------------T---C---...----------------T---------G--------C---AGGG-AG-G---------...---G-------A----A--- 8485
C.YE.02.02YE511 --------T-------G--TA----------T------.-------G---A-----------G--A------AC-------------...----------------T------------------C---AGAG-AG-------A---...--CG----------T-A--- 8536
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --------T-----G----TA-----------------.-------G---A------------------------------------...--------G---CCA-T------------------C---AGGG--G----G------...---G-------AG---A-TT 8687
C.ZM.02.02ZM108 --------T-----G----T-------------T----.-------G---A---------T-G--A--------------C------...----------------T------------------C----GGGGAG-------A---...-G-G-G------G---A-T- 9348
D.CD.83.ELI ----------T---G-----A-----------AT----.-------G---A---------------------A-------------A...------------------G----------------T---C-GG--G-------A-A-...-C-G---------C--A--- 8823
D.CM.01.01CM_0009BBY ----------T---G-----------------------.-------G-----------------------.................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ----------T---G----TA------------T----.-------G---A---------------------A-T------------...----------------T-G--------------------A-GG--G-----------...-C-G------------A-T- 8780
D.KR.04.04KBH8 -------C--T---G-----A------------TT---.-----C-G---T---------------------A--------------...--------T-------T-G----------------AT----GG--G-----------...---G------------A-T- 9185
D.SN.x.SE365 ----------T---G------------------T----.-------G---T---------------------ACT--------C---...TG--------------T-C--T-------------T-----GG--G-----------...-C-G-------AG---A-T- 9285
D.TD.99.MN011 ----------T---G-----------------------.-------G-------------------------AC-------------...--------G-------T-G----------------C--CA-GGT-G---------AG...-C-G------------A-T- 8474
D.TZ.01.A280 ----------T---G------------------T----.-------G---C--T------------------ACT------------...----------------T-G----------------C---A-GG--G--------A--...-C-G------------G-T- 8475
D.UG.99.99UGK09958 -------C--T---G-----------------------.-------G-------------------------ACT------------...--T-------------TTG----------G-----T---A-GG------------A-......GC-----------G-T- 8441
D.YE.02.02YE516 ----------T---G-----------------------.-------G-------------------------A-----C--------...--------G-------T-G----------------T--CA-G-T-G-------A-AG...--CG--------G---AGT- 8458
D.ZA.90.R1 ----------T---G-----A-----------AT----.--C----G-------------------------A--------------...----------------T---------------G--T---C-GG--G-----C-----...-C-G-G-------C--A-T- 8641
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8146
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 C-------------G-T---------------------.-------G-------------------------A--------------...-----G----------T------------------T-----AG--G-G---A-----...---G------------A-T- 8561
F1.BR.07.07BR844 --------------G-----------------------.-------G----------------------------------------...--------G-------T---------G------A-C-----GG--G-----AG----...---G------------A-T- 9083
F1.ES.x.P1146 --------------G-T--T-------------T----.-------G-------------------------ACT----GG--G---...--------G-------T----------------CCT------G--G-----A----T...---G---------CT-A-T- 8624
F1.FI.93.FIN9363 --------------C-T---------------------C-------G---------------------G-..-GGGTCAGATAT-CCCTG--------G-------T------------------------GG--G-----A-----...---G------------A-T- 8585
F1.FR.96.96FR_MP411 --------------G-T----------------T----.-------G------------C------------A-T----TC---T--...--T-------------T------------------T------G--G-----A-----...---G-------A----A-T- 8451
F1.JP.04.DR6082 --------------G----------T-------T----.-----C-G---T---------------------A--------------...--------G-------T---------G--------C-----GG--G----GAG----...---G------------A-T- 9286
F1.RO.96.BCI_R07 --------------G-T---A-----------------.-------G-------------------------ACT-----C--G---...-------A--------T------------------T-----GG--G-----A----T...---G----------T-A-T- 9356
F1.RU.08.D88_845 --------T-----G-T---------------------.-----C-G------T-----------A------------CTC------...----------------T---------------A--C-----GG--G-----AG---T...---G--------------T- 8802
F2.CM.97.CM53657 --------------G-----------------------.-------G-------------------------ACT------------...----------------T------------------------GG--G-----A-----...---G------------A-T- 8455
G.BE.96.DRCBL -------C--A---G----T--T--------A-T----.--A----G-------------------------ACT---GTC------...--------G-------T---A--G------A-G------TCAG--G----G--A---...-----G----------A--- 9247
G.CM.04.178_15 ----------A---G----TA-T--------A------.--A----G------------T------------ACT------------...--------G-------T---A---------A-G--T----C-G-------G--A---...----------------G--- 8832
G.CU.99.Cu74 -------C------G----TA-T--------A-T----.--A--C-G-------------------------ACA------------...--------G-------T---A---------C-G--T----CAG-------G------...-C---G----------A--- 8927
G.ES.05.P962 ----------T---G----TA-T--------A-T----.--A----G------------T-----A--------T-----C------...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG-------G--A---...----------------A--- 8797
G.GH.03.03GH175G --------------G----TA----------A-T----.--A----G-------------------------ACT---CTC------...--------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G----G------...-------------C--A--- 9354
G.KE.93.HH8793_12_1 -------CT-----G----TA-T--------A-T----.--A----G-------------------------AC----CT-------...--------G------CT---A-----------G--T----CAGT-G----G--A---...-C--C--A--------A--- 8684
G.NG.01.01NGPL0669 -------C------G-T--TA-T--------A------.--A----G------------T------------ACT----TC------...--------G-------T---A---------A-GA-T----CAG-------G--A---...----------------A--- 8513
G.PT.x.PT2695 -------C------G----TA-T--------A-T----.--A----G---------T---------------ACT----TC------...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A--- 9319
G.SE.93.SE6165 -------C------G-----A-T--------A------.--A----G------------G------------ACT----TC--C---...----------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A--- 8726
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Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 TCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTC.CCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTG...ACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAGGCC...AATAAAGGAGAGAACACCAG 9284
Nef I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F_#_P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__P__L__.__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__A__.__N__K__G__E__N__T__S
H.BE.93.VI991 --------------G----TA----------T------.-----C-G---T----------------------AG--------C---...----------------T---A-----G-----A--T---C-GG-TG-G---A-----...---G------------A--- 8687
H.BE.93.VI997 --------T-A---G----TA----G--------T---.-------G--------------------------AGG----C--C---...--------G-----T-T-------A-------A--T---C-GG--G-----AG----...---G------------A-T- 8602
H.CF.90.056 --------T-A---G----TA-----------------.-----C-G--------------------------AG----T---C---...--------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C-----...---G------------A--- 8607
H.GB.00.00GBAC4001 --------------G----TA-----------------.-----C-G---T--T--------------------G--------C---...TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-----A-----...---G------------A--- 8796
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------G----TA----------T------.-----C-G---A--------G------------A-T-----C---T--...-----------------------------------T----GGG-AG-----AG----...---G-------AG---A-C- 8449
J.SE.93.SE9280_7887 --------------G-TC-TA----------T------.-----C-G---A---------------------A-------C---T--...--A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A--T...---G-------A----A-T- 8582
J.SE.94.SE9173_7022 --------------G-TC-TA----------T------.-----C-G---A---------------------AC--B---C---T--...--A-------------T------------------T---AGCG-AG----G--A--T...---G------------A-T- 8592
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------G-T--T--T----------T----.-------G---A---------------------A-------C------...-----------------------------------T---AGAG-AG-----------...-C-G------------A-T- 8467
K.CM.96.96CM_MP535 --------------G-T--T-----------T-T----.-------G---A---------------------A-------C------...--------G--------------------------T----CAG-AG--------A--...-CAG--------G---A-T- 8471
01_AE.CF.90.90CF11697 -------CT-A---G----T--T---------------.-------G---A---------------------A-------C------...TGT--------------------------------T---A-AG-AG----G--A-A-...--C----AT--A-G--A-T- 9251
01_AE.CN.07.07JSWX045 -------CT-----G-T--TA----C-------T----.-------G---C----------............................................................................................................. 8377
01_AE.HK.04.HK001 -------CT-A---G-T--TA------------T----.-------G-------------------------A-T------------...TGT-------------T---A--------------C---AGAG-AG----G----A-...--C--------A----A-T- 8666
01_AE.JP.x.DR0492 -------CT-A---G----TA-T----------T----.-------G---A---------------------CC-----TC------...TG--------------T------------------C---AGAG-AG----G---AA-...--C--------A----G-T- 9322
01_AE.TH.04.BKM -------CT-----G----T--T--------T-T----.-------G---C---------------------A-------------A...TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G----A-...--C--------A----G--- 9287
01_AE.US.00.00US_MSC1164 --------T-A---G----TA-T----------T----.-------G---C-------------------.................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 -------CT-A---G----TA-T----------T----.-------G---C---------------------A-------C------...TGT-----G-------T------------------C---AGAG-AG----G----A-...-CC--------A----A-T- 8575
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY --------T-A---G--C-T--T--------A------.--A----G------------------A----.................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 --------------G----T-----------A-T----.--A----G---A---------------------AC------C------...-----C--G-------T---A--------GA-G--C----CAG--G----G--A--T...-C--------------A--- 8744
02_AG.FR.91.DJ263 --------------G----T-----------A-T----.--A----G------------------------AACT-----C------...--------G-------T---C----A----A-A--T----CAG-------G--A---...-----G-A--------A--- 8680
02_AG.GH.03.03GH181AG --------------G----T-----------A------.-------G-------------------------CCT----TC------...--------G-------T---A---------A-A--T----CA-CAG----G--A---...-C-G------------G--- 9352
02_AG.LR.x.POC44951 --------------G----T-----------A-T----.--A----G-------------------------ACT----TC------...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----------------A--- 9285
02_AG.NG.01.PL0710 --------------G----T-----------A------.--A----G------------T-----------AA-T-----C------...---C------------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A--T...-C-G------------A--- 8468
02_AG.SE.94.SE7812 --------------G-T--T-----------A-T----.--A----G-------------------------ACT----TC------...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG-C-----GA-A-A-...-C-G------------A--- 8674
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------G----T-----------A-T----.--A----G------T------------------A-T-----C------...--------G-----------A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...---C------------A--- 8519
02_AG.US.00.00US_MSC3083 --------------G----T-----------A-T----.--A----G-----------------------.................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 -------------------T-----------A------.--A----G-------------------------ACT----TC------...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG-------GA-A---...-C-G------------A-GC 8495
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------G----T------------------.-------G----...............------A-T----TC-----A...--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG-----------...-CAG-G----------A--- 8449
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------G----T-----------T-T----.-------G-G-T--------------A-------AG----TC------...TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G---------...-C-G--------------T- 8696
05_DF.BE.x.VI1310 ----------T---G-----A----------T----C-.-------G-------------------------A-T------------...-----G--T-------T----T-----------A-T-----GG--G----GA-----...---G--------G---A-T- 8693
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------G----TA----------T-T----.-------G---A---------------------AC-----TC------...--T--------------------------------T-----GG-AG-------ACTT...-C--------------A-T- 9329
07_BC.CN.98.98CN009 --------T-----G----T------------------.-------G---C--------------A-------------TC------...--T-----G-------T------------------C---AGGG-AG-----------...--CG-------A----A-T- 8627
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------T-----G----T------------------.-----C-G---C--------------A-------------TC------...--T-----G-------T------------------C---AGGG-AG-----------...--CG-------AG---A-T- 8484
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------G-----------------------.--A----G---A--------------A-------------T----T--...----------------T----T----G-----A--T---A-GG-AG----G------...-C-GG-----------A--- 8459
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------T-----G----TA------------T----.-------G---A--------------A------AC---------G---...--------------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G---------...----------------A-T- 8639
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------T-A---G----T------------------.-------G---A---------------------A-------C------...TGT-------------T---------------G--T---AGGG-AG----G------...---GC-----------A-T- 8692
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------------T------.-------G--------------------------------TG------...--------G-------T------------------C----TGG--G-----A-----...---G------------A-T- 9249
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------C------G----T--T---------------.-------G---A-----------------G-----------C------...TGT----A--------T----T--------A----T--CA-AG-AG----G------...---G-------A----A-T- 8709
14_BG.ES.00.X605 -------C------G----TA-T--------A-T----.--A----G-------------------------ACT----TC------...--------G-------T---A----A------G--T----CAG-------G--A---...-C------------T-A--- 8752
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------T-A---G-T--TA-T----------T----.-------G---A---------------------A-------C------...TG--------------T------------------C---AG-G-TG----G---AA-...--C--------A----A-T- 8659
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------G------------------T----.-------G----GGT-----------------AA-T-----C-----A...--A-------------T---------------CAGT----C-G--G----G-----T...-C-G-G-------C--A--- 8701
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------G-----A-----------------.-------G-------------------------A--------------...-----G--G--------------------------A-----GG-------GA-A---...--CG-------A----A-T- 8467
18_cpx.CU.99.CU76 --------T-----G-T-T-A------------TTC--.-------G------T-----------------A-------TC--C--A...----------------T---A--------------TT--A--G-AG----------T...---G-G----------A--- 8613
19_cpx.CU.99.CU7 ----------T---G----T-----------T------.-------G---T--T------------------A----G---------...----------------T-G-------------G--T---A-GG--GC---GA-A-A-...-C-G------------A-T- 8349
20_BG.CU.99.Cu103 -------C------G----TA-T---------------.--A----G-------------------------ACA----TC------...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...-----T----------A--- 8730
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------G------------------T----.-------G------T------------------AC-----TC-----A...--A-------------T---A--------------T---TC-G--G---------AT...-C---G----------A--- 8479
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------T-A---G----TA-----------------.-------G---A-------------------.................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 -------C------G----TA-T----------T----.--A----G-------------------------A-A------------...--------G-------T---A-----------A--T----CAG-TG----G--A---...-G---T----------A--- 8739
24_BG.CU.03.CB378 -------C------G----TA-T--------A-T----.--A----G-------------------------ACA-----C------...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A---...----GG----------A--- 8799
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------------------G---------.-------G------T-----G----------.................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------C------G----TA-T----------T----.-----C-G------T------------------A-T-----C-----A...--A-----G-------T------------------T----C-G--G-------A--T...-----G-----A----A--- 9296
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------T-----G----TA----------T------.-----C-G---A--------------A-------AG----T---C---...-----A----------T---------------A--C--CA-GG--G-----------...---G-------A----A--- 9307
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------G-T---------------------.-------G-------------------------AC-----TC------...----------------TT-----------------T-----AC--G------C----...---G----------T-A--- 8697
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------T-----G-----------------------.-------G------------------A---------------------...-----------------------------------T-----CC--G---------AG...----------------A--- 8744
31_BC.BR.04.04BR142 --------T-----G-T--TA-----------------.-------G---A---------------------AC-----T---C---...--------C-------T------------------C---AGGG-AG-G---------...---GC-----------A--- 8803
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------G----T-----------T------.-------G---A--------C------------A-------C---T--...-----------------------G-----------T---AGGG--G-------A--T...-C--------------A-T- 8910
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -------CT-A---G----TA-T----------T----.-----C-G---A---------------------AC-----TC------...TGT-------------T------------------C---A-AG-AG----G------...--C----A---A--T-A-T- 8675
34_01B.TH.99.OUR2478P --------T-A---G----TA-T----------T----.-------G---A---------------------AC-----TC------...TG--------------T------------------C----GAG-AG--A-G---...............--A----G-T- 8438
35_AD.AF.05.05AF095 --------------G-----A-------G---------.-------G------T-----------------A-------T----T-A...--A-----------------A--------------T----T-G-AG----GA----T...--CG-G----------A--- 8465
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------CT-A---G----T--T----------T----.-------G---A--------------A---..................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------A-----------------.-------G------T---------------..................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------G-----------------------.-------G------T------------------A--------------...---A-G--G-------T---------------G--C------G--G----GA-----...---G-G----------A-T- 8680
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------T-----G-----------------------.-------G------T------------------------GTC------...--------G-------T----------------AGC-----GG--G-----AG----...---G--------G---A-T- 8761
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A-----C------G-T--T-------------T----.-----C-G-------------------------A----------C---...--------G-------T------G-----------C-----GG--G-----A-----...---G------------A-T- 8799
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------------T------------------.-------G------------C------------A----------C---...----------------T-------------------MR----C--G-----A-----...-C-G---------------- 8746
43_02G.SA.03.J11223 --------T-A---G----T-----------A-T----.--A----G---T-----T--T------------A-T-----C------...--------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G--A---...-------A--------A--- 8812
N.CM.95.YBF30 -T--A--C--C-----G--T------------AT-C--.-----C-G---T--------------------AA-T-----C--CG-A...----------------T---A---------T-GTCAG-T--AG-AG----------T...---G-------C----ATGC 8874
N.CM.97.YBF106 -T--A--C--C---G-T--T-----------T-T----.-----C-G------------------------A--T-----C--CY--...TG--------------T---A---------T-GTCAGAG--AGCAG-------A--T...---G-------C--T-ATGC 8817
N.CM.02.DJO0131 -TT-A-----C---G-T--T-------------T----.-----C-G------------------------AACT----TC--C---...--------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG----------T...---G-------C----ATGC 8759
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--A--C--C-----T--TA-----------------.-----C-G------------------------A-----G-----C---...--A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A--T...---G-------C----ATGC 8728
O.BE.87.ANT70 ----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T----.-------G------------------A-----AAC---G-TC------...--A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTAGGA----C-T-T----GGG-T-A 9373
O.CM.x.BCF06 ----G-----T---G-AC-T-----T--G--A-T----.-------G---A-----------G--A-----ACCT-----C------...--A----------TA-TT--------G-----GTCAG----GG--GC---GAGACTGGGC---TCGA-T---G-TG-T-- 9435
O.CM.91.MVP5180 ----G-----C-----A--T-----T--G--A-T----.-------G----TGT--------G--A-----ACCT----TC------...--A----------TG-TT--A--G--------GTCAG----AG--GC---GAGACTGGGT----C-AAT--AG-TG-T-- 9396
O.CM.96.96CMA102 ----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-C--.-------G------------------A-----AAC------C--C---...--A---------CCA-TT--------------GTCAGA--CCG--GC------ACTGGGT-----GA-T--T-GGG-T-A 8878
O.CM.97.97CMABB447 ----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T----.-------G------------------A-----AAC------C---T--...--A---------CCA-TT--A-----------GACARM---AG--GC----AGAATGGGC---C-GT-T--A-GGG-T-T 8814
O.CM.98.98CMA104 ----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M--.-------G------------------A-----AAC-----TC--C---...--A---------ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ATTGGGC-----GCAT--A-GAG-T-A 8877
O.CM.99.99CMU4122 ----G-----T-----A--TA----T--G--A-T----.-------G------------------------AACT----TC------...--A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTAGGA-----GT-T-T--CAG-T-A 8843
O.FR.92.VAU --T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T----.-------G---A--------------A-----AAC-----TC---T-A...--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTGGGC-----GT-T--A-GGG-T-- 8945
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 8561
O.SN.99.99SE_MP1299 ----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T----.-------G----GG------------A------CCA----TC------...--A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTAGGA--C--GT-T----GGG-T-- 9435
O.US.x.I_2478B ----G-----C------C-------T--G--A-T----.-------G------------------------AAC---G-TC------...--A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTGGGA---GTGT-T----GGG-TCA 9501
O.US.97.97US08692A ----G-----T--------T-----T--G--A-T----.-------G------------------------AACT--G-TC------...--A----------TA-TT--------------GACAGA----G--GC-A--AGACTAGGA---GTGT-T----GGG-TCA 8857
O.US.99.99USTWLA ----G-----C---G-A--T-----T--G--A-T----.-------G------T-----------A-----ACCT-----C------...--A-----C---CTA-TT---T----------GACAGA-C-AG--GC----C-ACTGGGC-----G-AT--AGGGG-T-T 8844
P.FR.09.RBF168 -A--A-----C---G----T-----T--G--G-T----.-----C-G----C-T-----T-----------A-AA----TC------...--------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T--G--AATGGGAG--G-GCAG-----AG-T-A 9411
CPZ.CD.90.ANT ----A---A-------G-TTA----C--G--AAT----.-------G------T------GA--A------A--T-----------C...TGTAGA--------T-TT---T----------A--AT--CCA...CCT--T--T...............----GG-A--T 8723
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 --------T-A---G-T--T-----------T------.-----C-G---A--------C--G--------A--GC-C--C-----A...-----C--G-------TT--A--G--C--TT-GCCA--T--GG--G-G--GA-A---...---G-------A----A-T- 8817
CPZ.GA.88.GAB1 -------C--C---G----T-------------T----.-----C-G-------------A----A-----AACA----TC-----C...TGT-------------T---A-----G--CC-GACAGAG--GC--G-----C-A---...---G-------T----A-T- 9357
CPZ.TZ.00.TAN1 ----A--CACC-----G--TA-T-----G--TGT---T.--A--C-G------------C--T--A-----AA-------C------...TGTAGG-------TA-TT---T-G-----G--A--C---CCAG-AGAT--T---AAG..................-A--T 8955
CPZ.US.85.US_Marilyn ----A-----C---G-T-----T--------AAT----.-----C-G------T-----C--------T--A--A--------C--A...--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC-----...-------------C--A--T 9323

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2010
141



HIV-1/SIVcpz
CompleteGenomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

Nef end
TCF-1 alpha binding

B.FR.83.HXB2 CTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC......AAGAACTGCTGA............................... 9417
Nef __L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__.__K__N__C__*_
A.CD.02.02CD_KTB035 -C-CC-------GA-A-A--AA---A-A--------T--T----AG---------AT----CA---------T-----G---C-GA-A---C-A----A-----A------A----T--A-......--AG--------............................... 9437
A.SN.01.DDJ369 -C-------------AT---AA-----AG-------TA-----G----G------AT-----A---------T-----G---C-AA-A---A-T--TGC----AA-T-------C-GG-A-......--AG--C-----....................CACAGAAGTTG 8671
A1.AU.03.PS1044_Day0 -C-A--------CA-AT---AA-----A--------TGAT--T------ACA---AT-----A----------AAG--G-----AA-G-----A----------------------T--A-......--AG-----.................................. 8667
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.GE.99.99GEMZ011 -C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A------------AT-----A---------T-----G--TC-AACA---AGA-------------------------A-......--AG--------............................... 8616
A1.IT.02.60000 -C-A---------A-AT---AA--Y--A--------TGAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AA-G---AGA----A----A------------T--A-......--A---------..........................CACAG 9472
A1.KE.02.ML1990 TC-A--------GA-AT-T-AA-----A--------TGA---A--------A---C------A-----------A---G-----CACA---AGA---A-------A----------T--A-......--AG--------............................... 8764
A1.RU.08.PokA1Ru -C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A-A----------AG----CA---------T-----G--TC-GA-A---AGA--------------------T-T--A-......--AG--------............................CAT 8947
A1.RW.93.93RW037A -C-A---------A-AT---AA-----A--------TGAT--C--------C---C-----C----------------G------A-A---A------AC------T---------T--A-......--AG--------............................... 9428
A1.SE.95.SE8538 -C-A---------A-AT---AA-----A--------TGA----------ACA---AT-----A----------AAG--G-----AA-G---AGA----AT---------------------......------------............................... 8628
A1.TZ.01.A341 -C-A--------GA-AT---AA-----A--------TGAT----A------A---C-------A--------------G---C-AA-A---AGA----A-----------------T--A-......--A-----A---............................... 8606
A1.UA.01.01UADN139 -C-A---------A-AT---AA--C--AG-------TGA-----AG--G------AT-----A---------T-----G--GC-AACA---A-A---------AA-----------T--A-......--AG--------...........................CACA 8656
A1.UG.99.99UGA07072 -C-----------A-AT---AA-----A--------TGA----------ACA---AT-----A---------------G-----AA-A---AGA----T----T------------T--A-......--AG--------............................... 8638
A1.ZA.04.04ZASK162B1 -C-C--G------A-AT-T-AA-----A--A-------A-----A----------AT-----A---------T-----G---C-AA-A---C-A---------A------------T--A-......--AG--------........................CACAGAG 8888
A2.CD.97.97CDKTB48 T--A--------CA-AT---AA-----AGCA--G-----T--A------------A------A------T--T-----G--GC-GAGA---C-A---A------A-----------T--A-......--AG--------........................CACAGAA 8785
A2.CY.94.94CY017_41 ---A---------A-AT---AA-----AG-A--------T--A------------AGA---GA------T--AA----G---CGGAGA---AGA-------------------------A-......--AG--------............................... 8843
B.AR.04.04AR143170 -C-A---------A------A------A--A-------------A----------C------A----------------------------A-A-----------------------T-A-......--AG--------............................... 8593
B.AU.04.PS1038_Day174 -------------A------A-----------------------AG---------AT-----A----------------------------A-----------AAA---------------......---G-----.................................. 8603
B.BO.99.BOL0122 -C--C-G------A------AA----------------------A---------G-T-----A------------------C--------TA----------------C--A----T--A-......--AG-T--A............TTGCTGACAGTGTTCTACAGAG 8631
B.BR.05.BREPM1081 -C-AC-------CA-A----A------------------A----A-----------T-----A----------------------------A----------------------A----A-......--AG--------............................... 8860
B.CA.97.CANB3FULL -------------A-------------------G---------G------------T-----A----------------------------A-----------AA--------------A-......--AG--------............................... 8687
B.CN.05.05CNHB_hp3 -C--C----T---A------AA-----A-CA--------A------------C-GAT-----A------------------C--C------A-----------AAA-----T----T--A-......--AG--------............................... 9427
B.CO.01.PCM001 -------------A-------------------------A----A-------C-GC------A---------------C-----C--------A---A------------------T----......--AG--------............................... 8600
B.CU.99.Cu19 -------------A----T--------A-----G-----A----A----------AT-----A------------------C---------A-----------AAA-------------A-......--AG--------............................... 8984
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 ------------CA-------------A----------------------------T----------------------------A-G---A---------------------------A-......--A-----A...............................AAG 8944
B.DK.04.PMVL_012 -----------------A--A------------------A----A---------G-T-----A----------------------------A-------C-------------------A-......------------............................... 8804
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 ----C--------A------A-----------------------A-------C--AT-----A----------AAG--------CA-G-----A--------AA-A-------------A-......--------A---............................... 8858
B.FR.92.92FR_BX08 ----C--------A------A------------------A------------C-GC------A----------------------------A-----------AA--------------A-......--AG--------............................... 8580
B.GA.88.OYI ---------T---A-A-----------------------A----A-----------T-----A-----------------------G----A-----------G---------------A-......--AG--------............................... 8971
B.GB.86.GB8_46R T------------A------A---------A--G----------A-----------T-----A----A-----------------------A-------C--A-------------TT-A-......--AG--------............................... 9408
B.GE.03.03GEMZ004 TC--C--------A-------------------G---A-----G----G---C-GAT-----A---------T-----------C------------------A-A-----------T---......--AG--------............................... 8618
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 -------------A------A----------------------------------C------A----------------------------A-----------AAA---------------......------------............................... 8729
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 -C-----------A-------------------A-----A----------------T-----A----------A--------C--------AG-----------AA----------TT-A-......--AG--------............................... 9453
B.KR.04.04KMH5 ------------CA-A-A---------A---------------G-------------------A-------------------A-------A-----------AAA---------------......---G--------..................CACTGAGCTAAGG 9419
B.MM.99.mSTD101 ---------T---A-A-A--A------AGCA--------A----A-------C--AT-----A-------------T----C--C------A-----------AA--------------A-......--------A.................................. 8824
B.NL.00.671_00T36 T------------A------AA--------A-------------A------A----T-----A----------------------------A-----------A-A-------------A-......------------.............CACCGGAGTACTACAAGA 8990
B.RU.04.04RU128005 -------------A-------A-----------------A----A----------AT-----A------------------T-----C---A-A---------AAA-----A---------......-----T--A............TGACATCGAGCTTCCTACAAGA 8908
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS -C-----------A------A-----------------------A---------G-T------A---------AC---G------------AGA-----------A-------------A-......-----Y------............................... 9393
B.UA.01.01UAKV167 -C-----------A------A------------------A----A----------AT-----A----------------------------A-----------A-A-------------A-......--AG--------............................... 8675
B.US.07.CR0027M -------------A---A--A-------------------------------C---TA-----A--------------G------------A---------------------------A-......---G--------............................... 8737
B.UY.01.01UYTRA1179 -------------A------AA----------------------A-------C--AT-----A----------A-------G--C-G----A-------------------------T-AT......G-AG-TC-----............................... 8675
B.YE.02.02YE507 -------------A-----------------------------G----GACA--GC------AA-----------G-----------------A---A-----------------------......---G--------............................... 8651
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ----C--------A------A------------------A----A----------C------A-----------A-----------G----A-A-----C---A-A---------------......---G--------............................... 8833
C.AR.01.ARG4006 -C--C--------A-------------A-----G--TT-A--CG-------A---C------A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-......--AG--------............................... 8635
C.BR.04.04BR013 -C--C--------A-------------A-----G--TGAAC-CG----------GC------A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-......--AG--------............................... 8929
C.BW.00.00BW07621 T---C--------A------A----A-A--A-----TGATC-C--------A---AT-----A---------TA--------CGCAGA-----------C-----A--------A--T-A-......--AG--------............................... 8773
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 T---C--------A--CA---------A-----G--TGAAC-C--------A---A------A------T-TT-A-------CRCAGA---AK------C---T-A----------T--A-......--RG--------............................... 8825
C.ET.02.02ET_288 -C--C-G------A-A-----------A--------TGAA--C-A------A---AT-----A--------T-TC-------CACAGA---C-------C-----A-----------T-A-......--AG----A---............................... 8646
C.GE.03.03GEMZ033 ----C--------A------AA-----AG-A--------A--T-A------A---AT-----A----------A--------CGCAGA---C-------C-----A----------TT-A-......--AG--------............................... 8648
C.IL.98.98IS002 T---C--------A-A-----------A-----G--TGAA--A--------A---C------A---------T-TT------CGCAGA---A-------C---T-A-----------T-A-......--AG--------............................... 8769
C.IN.03.D24 T---C-----------T---A------A-----G--TGAAC-CG-------C---A------A----------TC-------CGCAGA---C-------C---ACA----------TT-A-......--AG--------............................... 9506
C.KE.00.KER2010 T---C--------A------A------A--A--G--TGAA-----------A---AG----CA---------T-T-------CACAGA---C-------C----AA-----------T-A-......--AG-T------............................... 8630
C.MM.99.mIDU101_3 T---C-------A--TT---A------A-----G--TGAAC-CG--------C-GC------A---------T-AA------C-CAGA---AG------C-----A----------TT-A-......--AG--------............................... 8800
C.MW.93.93MW_965 T---C--------A------A------A--A--G--TGAA--C------A-A---AGA----A---------T-AA------CGCAGA---C-------C----AA----------T--A-......--AG--------............................... 8616
C.SN.90.90SE_364 T---C--------A-------------A-----G--TGAA--M--------A---AT-----A--------TT-AA------CACAGA---A-------C-----A----------TT-A-......--AG--------............................... 8565
C.SO.89.89SM_145 T---C--------A------A------A-----G--TGAA--C--------C---AT-----A---------T-A-------CGCAGA--T--------C-----A-----------T-A-......--A---------............................... 8667
C.TZ.02.CO178 ----C--------A-------------A-----G--TGAA--C--------AC--A------A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-------------------A-......--AG--..................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 ----C--------A----TA-------A-----G--T--AC-C-A------A---C------A---------T-T---G---CA-AGA---A-------C-----------------T-A-......--AG--------............TACAGAAGTACAAAGACTG 8637
C.YE.02.02YE511 ----C--------A-A-----------A-----G--TGGT--CG-------A---AT-----A------------------GCACAGA-----------C-----A----------TT-A-......--AG--------............................... 8669
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 T--AC--------A-------------A-----G--TGAA--AG-------A---A------A----------A--------CGCAGA---C-------C---A-A-----------T-A-......--AG--------............................... 8820
C.ZM.02.02ZM108 T---C---------C--A--A------A--------TGAAC-C--------A---A------A---------T-T-T-----CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-......--AG--------............................... 9481
D.CD.83.ELI -------------A-AT---A------A-----G------------C--------A-A-----A---A-----A-A---------G-G---AA----------A------------T--A-......--A-----A.................................. 8953
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 -------------A--T---A------A-----G-----A---------------AT------A---A----TAAAT-G----A-G-A---AA----AAGAT--------------T--A-......--AG--------............................... 8913
D.KR.04.04KBH8 -C-----------A------A------A--A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A---AA-------AT--------------TT-A-......--AG--------............................... 9318
D.SN.x.SE365 -------------C--T---A------A--A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A---AA----A--A---------------T--A-......--AG--------............................... 9418
D.TD.99.MN011 T---C--------A---A--A------AGG---C----------A-------C---T------A---A-----A-A---------G-A---AAA---AA----AA-----------T---T......--AG--------............................... 8607
D.TZ.01.A280 -------------A-A----A------A-----G---A------A-----------TA-----A---A-----A-A---------G-A---AA-------AGCT---------------A-......--AG--------............................... 8608
D.UG.99.99UGK09958 -----------------A--A------A-----G-----A--A-----G-----GAT------A---A----TA-A---------G-A---AA----A--ATAAAA--------------T......--AG--------............................... 8574
D.YE.02.02YE516 T---C--------A--CA--A------A----GG-----A----A-----------T------A---A-----AAA---------G-A---AAA---A--A--AC-----------T---T......--AG--------......CACTGAGTGAAGACTGCTGACACC. 8615
D.ZA.90.R1 -------------A---A--A------A-----G---------------------A------AA---------A-A---------G-G---AA------------A-------------A-......--AG--------............................... 8774
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8146
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ------------CA------AA-----A-----G--TGAA--C--------AC-GAG-----A----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-......C-AG----A..................GACTGCTGA....... 8700
F1.BR.07.07BR844 -C--C-------CA-A----AA-----A--------TGAA--C--------AC-GAT-----A----------A----G---CGGAGG---A-A---A----AAAA--C--A----T--A-AAGGCTG-----------........................CACAGAG 9229
F1.ES.x.P1146 ----C-------CA------AA-----A-----A--TG-A--CG-------AC-GAT-----A----------ATG--G------AGA-----A---AA----ACA----------T--A-......C-AG---AA..................GACTGCTGACACAGAG 8770
F1.FI.93.FIN9363 ----C-------CA------AA-----A-----G--TGAA--C--------AC-GA-A----A---------------G---C-GA-A---A-A---A-----AGA----------T--A-......CGAG----A..................GATTGCTGA....... 8724
F1.FR.96.96FR_MP411 ----C-------AA------AA-----A--------TGAA--C--------AC-GAGA---GA---------T--T--G------AGA---A-A---A-----AAA-----T----T--AT......C-A-----A---...........................CACA 8588
F1.JP.04.DR6082 ----C-G-----CA------AA-----A-----G--TGAA--C---------C-GA------A-----------A-----------G----A----------C----------------AT......---G--------............................... 9419
F1.RO.96.BCI_R07 ---AC-------CA------AA-----A-----A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--T-AA---A-----AGA----------T--A-......C-AG---AA..................GACCTCTGACACAGAG 9502
F1.RU.08.D88_845 ----C-------CA------AA-----A--------TGAA--TG-----------AGA----A---------------G---C-GAGA---C-C---A-----AA---C--A----T--A-......---G---AA...................GTTGTTGACACAGAA 8947
F2.CM.97.CM53657 T--A--G------A------AA-----A-----G---GAA--C--G---------A------A----------TC-------CGGAGA---AGA---A-----A---------------A-......--AG----A.................................. 8585
G.BE.96.DRCBL -C----------CA-CT---A------A-----G---GAA--TG--------C-G-TA-----A--------TA----G---CGGAGA---T-A-------------------------A-......--AG--------............................... 9380
G.CM.04.178_15 T--A--------CA-CT---A------A-----A---AA---A---------C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA---A-A--------A----------------A-......---G------A-............................... 8965
G.CU.99.Cu74 T--A-----T--CA-CT---A------A-----G---GAT--C--------TC-GATA-----A--------TA--------CGGAGA---T-A--------------------T-T--AT......--AG--------............................... 9060
G.ES.05.P962 T--A-----------CT---AA-----A-----GA-TGAT--C-----C---C-G-TA----AA--------TA--------CGGAGA---C-A--------A-AA-----------Y-AT......--AG----A---............................... 8930
G.GH.03.03GH175G TC-C--------CA-CT---A------A--A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-......------------.............CACAGAAGGTGTTGACTG 9505
G.KE.93.HH8793_12_1 TC-A--------CA-TT-G-A------A-----G---GA---C---------C-GATA-----A--------TA--------CGGAGA---C-A----------------------T--AT......------------............................... 8817
G.NG.01.01NGPL0669 ---A--------CC-CT---A---C--A-----A---G-A--C---------C-G-TA-----A--------TA--------AGAAGA-----A-------------------------A-......--A-----A---............................... 8646
G.PT.x.PT2695 T--A--------CA-CT---A------A-----G--TG-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA--TA-A------------------A-T-T--A-......--AG--------............CACAGCTGCTGA....... 9464
G.SE.93.SE6165 TC-A--------CA-CT---A------A-----G---GAA--C---------C-G-T------A--------TA--------CGGAGA---A-A-------------------------A-......--AG--------............................... 8859
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B.FR.83.HXB2 CTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC......AAGAACTGCTGA............................... 9417
Nef __L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__.__K__N__C__*_
H.BE.93.VI991 -------------A--T---AA-----A--A--G--T--A-----------AC--AT-----A---------T--A------C-GAGA---AGA---AA-----------------T--A-......--AG--------............................... 8820
H.BE.93.VI997 -C--C--T-----A-AT---A------A-----G---GAA---G--------C-GAT-----A---------T--------C--CACA---ACA---------AAA----------T--A-......--AG--------............................... 8735
H.CF.90.056 ----C-------CA-------------A-----G--TGAC-G----------C-GAT-----AA--------T--A--------GACA---T---------TAAA----------...-A-......--AG--------............................... 8737
H.GB.00.00GBAC4001 ------------YA--T---A------A-----G--TGAA----A-------C-G-TA-----A--------T-A----------AGA---AGA---A------AA----------T--A-......--AG--------..............................C 8930
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C----------CA-CT---A------A-----G--TGAA--C------------AT-----A--------CTTC---G---CGGAGA--TA------------------------TT-A-......--A---------............CAAGACTGCTGA....... 8594
J.SE.93.SE9280_7887 -C----------CA-AT---A------A--A--G--TGAA--A------------C------A----------TC-------CGGAGA---A-A----------------------TT-A-......--AG--------............................... 8715
J.SE.94.SE9173_7022 -C----------C-CAT---A------A--A--G--TGAA--A---------C--A------A----------TC-------CGGAGA---A-A-----------A----------TT-A-......--AG--------............................... 8725
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -C-------------A-A--A------A-----G--TGAAC-C--------A---A------A---------TTC---G---CGAA-A--T--A---------A---------------A-......--AG--------............................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 -C----------CA-A-A--A------A-----G--TGAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC-------CGAAGA-----A--------------------C----A-......--AG--------............................... 8604
01_AE.CF.90.90CF11697 -C----------CA------AA-----AG-A-----TGAA--A---------C-GAT-----A---------TTCT------CGAAGA---A-A-------------G---A-------A-......--AG-T------............................... 9384
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 -C----G-----C-CA----A------A--A------GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---C-A--------A--------A----T--AT......--AG--------............................... 8799
01_AE.JP.x.DR0492 -C----------CA------A------A--A--G---GAA--T---------C-GAT-----A----------TC-T-----CGAAGA---A-A--------AAA---C--A----T--AT......--AG--------............................... 9455
01_AE.TH.04.BKM -C----------CA-A----A------A--A--G---GAA--A---------C-GAT-----A------T--TGC-------CGAAGA---A-A--------AA----C--A----T--AT......--A---------............................... 9420
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 -C----------C-------A-------C-A--G---GGA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------A--T----AT......--AG--------............................... 8708
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 T--A--------CA-CT-T-A------A-----G--TGAA--C-A-------C-G-TC-----A-A------AAA---G---ACAAGA---A-A--T--------A----------T--A-......--AG--------............................... 8877
02_AG.FR.91.DJ263 T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C--------AC-G-TC-----A--------TA----G---CGCACA---AGA--T----------------------A-......--AG--------............................... 8813
02_AG.GH.03.03GH181AG T--A--------CA-C--T-AA-----A-----G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TTA---G------AGA---C-A--TA----AAA---C-------T--A-......--AG----T---........................CACAGAA 9492
02_AG.LR.x.POC44951 T--A--------CA-CT-T-A------A--A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G-----CA-A---AGA--T-A-----------------T--A-......--AG--------............................... 9418
02_AG.NG.01.PL0710 T--A--------CA-CT---A------A-----G---GATC-C---C-----C-G-TC----A---------T-AA--G-----CAGA--T--A--T-AC-------------------A-......--AG-T------............................... 8601
02_AG.SE.94.SE7812 T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C---------C-G-TC-----A--------TA-A--G-----CACA---AAA--T------A------------TT-A-......--AG--------..................CACTTCTACAAAG 8820
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 T--A-----T--CA-CT-T-A------A-----G---GAA--C-A-------C-G-TC-----A---------A-G--G-----CAGA---ACA--T----------------------A-......--AG--------............................... 8652
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 T--A--------CA-CT---A------AC----G---G-A--C-----C---C-G-TC-----A--------TAAA--G------A-A--T--A--T-------------------TT-A-......--AG--------............................... 8628
03_AB.RU.97.KAL153_2 -C-A---------A-AT---AA--C--A--------TGA---A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AACA---AGA----------------------T--A-......--AG--------...........................CACA 8586
04_cpx.CY.94.94CY032_3 T---C-G------A-A----A------A-----G--TGAA-----------A---A------A---------T-----G----ACA-G-----A----------------------TT-A-......--AG--------............................... 8829
05_DF.BE.x.VI1310 ----C-------CA-------------A-----G--TGAT--C--------AC-GC------A----------A----G-----AAGA---A-A---A-----AGA-----A----T--A-......C-AG----A...GACTGCTGACACAGAAACTGCTGACACAGGA 8854
06_cpx.AU.96.BFP90 -C----------CA-AT---A------AGCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA---A-A---A-----AAA----------TT-A-......--AG--------...........................CAAG 9466
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------T---A---C--A-----G--TGAAC-C--------A---A-A----A---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-......--AG--------............................... 8760
08_BC.CN.97.97CNGX_6F T---C----------CT---A------A-----G--TGAAC-C--------A---A------A---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-......--AG--------............................... 8617
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------A--T---AA-----AG-----TCA...-GAG--------C-GAT----------------AC-------C-GA-A--YA-A---A-----AAA----------T--A-......--AG--------............................... 8589
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----C-------CA-------------A-----G--TAAAC-TG-------A----T-----A----------AC-------CACA-A---A-A-----C-----A-----------T-A-......--AG-T------............................... 8772
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -C----------CT------A------A-C------TGAA--A------------AT-----A---------TTC---C---CGAAGA---A-A--------------------C-T--A-......--AG---AA.................................G 8823
12_BF.AR.99.ARMA159 ----C-------CA------AA-----A-----A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT......--AG----A.................................G 9380
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C--C-------AA------A------A--A--G--TG-A--A--------A---AT-----A---------TTC-------CGAA-A---A-A----------------------T--A-......--AG--------............................... 8842
14_BG.ES.00.X605 T--A--------CA-CT---A------A-----G--TG-A--C-AT--G---C-GAGA----AA--------TA--------CGGAGA---A-A------------------A-T-T--A-......--AG--------...........................CACT 8889
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -C----------CA------A------A-----G---GAA--A---------C-GA-----CA---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------T-------AT......--AG--------............................... 8792
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------A-AT---AA-----A--A--G-----T---------------A-----GT------T--T-A---T---C-GGTA---AAA----------------------T--A-......--AG--------........................CACAGAA 8841
17_BF.AR.99.ARMA038 -C--C-------CA------AA----AA--------TGAA--C---------C-GA------A----------A----G------AGA-----A---A-----AGA-----A----T--A-......C-A-----AGAC............................... 8600
18_cpx.CU.99.CU76 TC-----------A-AT---AA-----A--------TGA------------A---A------A---------TGC---G---CGGAGA---A-A--AA----A-AA----------T--A-......--AG--------............................... 8746
19_cpx.CU.99.CU7 --------------C-T-T-AA-----A-----------A----A-----------T------A---A-----A-A---------G-R---AA----A--ATAAA---C--A----T--A-......--AG--------............................... 8482
20_BG.CU.99.Cu103 ---A-----T--CA-CT---A------------G--TAAT--A---------C-GATA-----A--------TA--------CGGAGA---T-A----------------------T--A-......--AG--------............................... 8863
21_A2D.KE.99.KER2003 ---A---------A--T---AA--A--A--A--------T---------------AG-----A-------CCT-A---G---C-GA-A---AGA----A----AA-----------T--A-......--AG-T------...............CACAGAAGCCCA..AA 8626
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 T--A--------CA-CT---A------A-----G---GAT--C-AG------C-GAT------A--------TA--------CGGAGA---A-A----------G---------C-T--A-......--AG--------............................... 8872
24_BG.CU.03.CB378 T--A-----T--CA-C----A------A-----A--TGAT--AG--------C-G-TA-----A--------TA----G---CGGAGA---A-A----------------------T--A-......--AG--------............................... 8932
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G---ACA-----C-------------------A-......--AG--------............................... 9429
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -C--C----T---A-------------A-----G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--T--A---------AAA----------T--A-......--AG--------............................... 9440
28_BF.BR.99.BREPM12609 -C-----------A------A------A-----------A----A-------C--AT-----A----------------------------A-------------------------T-A-......--AG---AA................................AG 8829
29_BF.BR.01.BREPM16704 -C-----------A------A------A-----------A---------------AT-----A------------------G---------A------------------------TT---......--AG--------............................... 8877
31_BC.BR.04.04BR142 ----C-T------A-------------A-----G--TA-AC-CG-------AC--AT-----A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-......--AG--------............................... 8936
32_06A1.EE.01.EE0369 -C----------CA-AT----------AGCA--G--TGAA--AG-----------AT----------------TC-T-G---CGGAGA---A-A---A-----AA-----------TT-A-......--AG--------............................... 9043
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 -C----------CA------A------A--A------GAA--C---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-----A--------A--------A--A----AT......--AG--------............................... 8808
34_01B.TH.99.OUR2478P -C----------CA------A------A--A--G---GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A-------------T--AT......--AG--------............................... 8571
35_AD.AF.05.05AF095 -C-----------A--T---AA-----A--------TGA---AG-------A---AT-----A---------------G-----AA-A---AGA----A-----------------T--A-......--AG--------............................... 8598
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----C-G-----CA------AA-----AGCA--C--TGA---C-A------AC-G-TC--------------------G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-......C-AG----A...GACTGCTGCCACGAGAACTGCTGACACAGAG 8841
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------CA------AA-----A--------TGAA--C---------C-G-T-----A----------AAG--------C----------------------------------A-......---G--------............................... 8894
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----C-------CA-------A-----A-----G--TGAA----A------AC--C--------------GC-ACG--------------T--------C--------C-------T-CA-......------------............................... 8932
42_BF.LU.03.luBF_05_03 -------------A-------------A-----A---A-A--------------G-T-----A----------AAG----------------------AC---A---------------A-......--AG--------............................... 8879
43_02G.SA.03.J11223 T--A---------A-CT---AA-----A-----A--TGAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA--T--A--------A-----C--A-------AT......---G--------..............................C 8946
N.CM.95.YBF30 -C-C--------CA-AT-T-AA-----AGCA-----TGATC-T-A---------G-T----C-A---------TC-------AGAAGA--T--A--AA------------------TT-A-......------------............................... 9007
N.CM.97.YBF106 -C-CC-G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----TGATC-C-A-C-----C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA-----A--AAA---------------C-T--A-......------------............................... 8950
N.CM.02.DJO0131 -C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----TGGAC-C-A-------C-GC-----CA----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-TT-A-......------------............................... 8892
N.CM.04.04CM_1015_04 -C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----TGATC-C-A-------C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-T--A-......------------............................... 8861
O.BE.87.ANT70 TC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--T--T--TATGATAACT--C--A---CT----......C----GGA--A-................AAACTGCTGAC.... 9517
O.CM.x.BCF06 -C-T-----T--A-CTT-TAATT----TGAT--G--TGAAC-C-AG---A-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GCC-CACA--T--A--T-TGC-AAA---C--A---CT----......CCC--A-AAC..TAAGACTGCTAA................... 9578
O.CM.91.MVP5180 TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----AGCT--G--TG-AC-CG-G--GA-AC--A-A---CA------T--ATCAT---GC--AACA--TA-A----TGC-AAA---C--A---CT----......CCC--G-AA.................................. 9526
O.CM.96.96CMA102 GC-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----AT-T-GA--TAGAC-CG-G---A-A--GA-----CA------T--ATCA-----CA-CACC--T--T--TAAG-TAACAA-C--A---CT----......CTC--AGA----................ACCTGCTGACCTA.. 9024
O.CM.97.97CMABB447 GC-CC----T--AM-TT-TAAC-----T-GT--G--TGAA--AG-G---A-AC--C-A----A------T--TTCAT----GCGCACC--T--T--TTT-ATAACT--C--A---CT----......--C--GGA--A-................AACTGCTGACATG.. 8960
O.CM.98.98CMA104 GC-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA--TG-AC-CG-G---A-A---A-----CA------T--ATCA----GCC-CACC--T--T--TAAGATAACA--C--A---CT----......CCC--GGA----................ACCTGCTGATCT... 9022
O.CM.99.99CMU4122 AC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----TTCT--A--T--AC-CG-----A-AC-GA-----CA------T--ATCA----GCAACATA--T--T--TAAG-TAACC--C--A---CT----......CTC--GGA--A-................AACTGCTGACCTG.. 8989
O.FR.92.VAU -C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A--T-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-----CAACACC--T--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----......TCC--AGA--A-................AACTGTCAACAGG.. 9091
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 8561
O.SN.99.99SE_MP1299 -C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--T--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T......--C--GGA--A-................AACTGCTGACCTG.. 9581
O.US.x.I_2478B TC-CC-G--T--A-CTT-TAAC-----CT-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA----GCAACACC--T--T--TAAGATAACC--C--A---CT----......CCC--GGA--A-................AACTGCTGACATG.. 9647
O.US.97.97US08692A TC-CC-G--T--A-CTT-TAAC--C--CT-T--A--T--AC-CG----GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC--T--T--TAAGATAACC--C--A----T----......CCC--GGA--A-................AACTGCTGACATG.. 9003
O.US.99.99USTWLA GC-CC----T--A-CAT-TAAT-----T-GT--G--T-ATC-CG-----A--C--A-A---CA------T---TCA----GCA-CACC--T--A---ATG-TAACT--C--T---CT----......-TC--GAA--A-................AACTGCTAACCAGAA 8992
P.FR.09.RBF168 GC--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T......-CT--AGA--A-..............AGTGCTGACGCTACGCA 9561
CPZ.CD.90.ANT AC-CC-C-------CTT-TACA-----AGAT-GA-----AC-T-A---GA-C---AGA---GAA-----TGCAA----GATGAGAAGA---A-T--AA----AAGA--C--T--A--T---......-GAG---AA.........GACTGCTAACAGGCGGATATAAAAC 8878
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 -C--C----T--CA--T---A------A-----G--TGA---A--------AC-G-TA----CT-----T---AAG--G--TC-CAGA--TC-A--AA-----AAA--------A--T-A-......-GAG----A.........CCACAGCGGCGCATGCGCACTAAGA 8972
CPZ.GA.88.GAB1 -C----G--T--CA-AT-T-A------------A--TGA---C-A---G--C--G-TC---C-C---------A-G--G--C--AAGA--TA-T---A----A-AA-------------A-......--AG----A.................................. 9487
CPZ.TZ.00.TAN1 ----C----T--A-CCT-TAGC-----A-CTACC--T--A--TG----GACTC-GATC---C-C---------A--------AGAAGG---A-A---A----AAGAT--------------......--AT-AG-A............CTTCCGGGTGCCATGACTCAGA 9107
CPZ.US.85.US_Marilyn AC--C-G-----CA--T---A------A-----A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA---AGA--TAA------------A---------......CG------A..................TGGCTGTAACCGCGCA 9469
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B.FR.83.HXB2 ........CATCGAGCTTGCTACAAG.....................................GGACTTTCCGCT............................................GGGGACTTTCCAGGGAGG.................CGTGGC.CTGGGCGGG 9480

A.CD.02.02CD_KTB035 ........--CA--AG-----GAC--....................................AA-----------............................................AAA----------A-GAAG................TAA--T.T-A-----A 9502
A.SN.01.DDJ369 CTGACTGA--CA--AG-----GAC--.....................................-----------G.............................................----------G---....................G----T.T-------A 8738
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.GE.99.99GEMZ011 .......CACAAACTGC----GAC--.....................................-----------K............................................---------------GA-............................----- 8670
A1.IT.02.60000 ACTGCTGA--CA--AA-----GAC--.....................................-----------G.............................................--------------GA-G................T----T.T-------A 9543
A1.KE.02.ML1990 ........--CA--AG-----GACT-.....................................----------A-............................................---------------GA-G................T----T.T-------A 8828
A1.RU.08.PokA1Ru GACTGCTGACAT--AG-----GAC-AG....................................-----------.............................................---------------GA-G................T----T.T-------A 9019
A1.RW.93.93RW037A ........-GCA--AG-----GAC-A....................................G------------............................................---------------GA-G................T----T.T-------A 9493
A1.SE.95.SE8538 ........--CA--AG-----GAC--.....................................------------............................................---------------GA-G................T----T.T-------A 8692
A1.TZ.01.A341 ........--CA--AA-----GAC--.....................................--------A---............................................---------------GA-G................T----T.T-------A 8670
A1.UA.01.01UADN139 GGCTGCTGACAT--AG-----GAC--.....................................-----------G.............................................--------------GA-G................T----T.T-------A 8727
A1.UG.99.99UGA07072 ........--CA--AG-----GAC--.....................................------------............................................---------------GA-G................T----T.T-------A 8702
A1.ZA.04.04ZASK162B1 ACTGCTGA--CA--AG-----GAC--GGACTTTCTGC.......................TGG---------A--............................................---------------GA-G.................TGT-GTT-------A 8974
A2.CD.97.97CDKTB48 GATGCTGA--CA--AG-----GAC--.....................................---------A-.............................................-----------G------.................T----T.GA------A 8855
A2.CY.94.94CY017_41 ........--CA--AG-----GACG-.....................................------------............................................------------------.................T----T.G-------A 8906
B.AR.04.04AR143170 ........----C--T--T-------.....................................------------............................................------------------.................T-----.--------- 8656
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BO.99.BOL0122 AGTGCTGA--GA---T--T-------.....................................---------A--............................................---------------GA-G................-----A.--------- 8703
B.BR.05.BREPM1081 ........--C-A--T--T-------.....................................------------............................................------------------.................T-----.-G------- 8923
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 8687
B.CN.05.05CNHB_hp3 ........--C-------T-------.....................................------------............................................------------------.................----A-.A-------- 9490
B.CO.01.PCM001 ........--C-A-----TG------.....................................------------............................................---------------GA-G................-----A.--------- 8664
B.CU.99.Cu19 ........-------TG-TT------.....................................---------A--............................................------------------.................----A-.A-------- 9047
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 ACTGCTGA-------T--T-------.....................................------------............................................------------------.................------.A-------- 9015
B.DK.04.PMVL_012 ........--C-T--A-CT-------.....................................------------............................................------------....................................... 8846
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 ........----------T-------.....................................------------............................................-----------GT--G--.................-----A.--------- 8921
B.FR.92.92FR_BX08 ........-------T--T-----.....................................AG------------............................................---------------GA-G................T-----.--------- 8644
B.GA.88.OYI ........----------T-----G-.....................................------------............................................------------------.................------.--------- 9034
B.GB.86.GB8_46R ........----CG-AG-..------.....................................------------............................................---------------GA-G................------.--------- 9470
B.GE.03.03GEMZ004 ........-------TG-T-------.....................................------------............................................--A------------GA-G................--C---.--------- 8682
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 ........----------T-------.....................................------------............................................------------------.................-----........... 8782
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 ........-------T--C-------.....................................------------............................................----------------A-G................------.--------- 9517
B.KR.04.04KMH5 ACTGCTGA--CT------T-------.....................................------------............................................-----------........................................ 9468
B.MM.99.mSTD101 .....TGA----------T-------.....................................-A----------............................................------------------.................--C---.A-------- 8890
B.NL.00.671_00T36 AATGCTGA--C-----.-T-----.....................................AG------------............................................------------------.................T-----.--------A 9060
B.RU.04.04RU128005 ACCGCTGA---A------T-------.....................................------------............................................---------------GA-G................-----A.--------- 8980
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS ........--Y-------T-----.....................................AG------------.............................................----------G------.................--C---.--------- 9455
B.UA.01.01UAKV167 ........--C-------T-------.....................................------------............................................---------------GA-G................T-----.--------- 8739
B.US.07.CR0027M ........--C-------T-------.....................................------------............................................----------------A-G................------.--------- 8801
B.UY.01.01UYTRA1179 ........----------T-------.....................................------------............................................------------------.................T-G---.--------- 8738
B.YE.02.02YE507 ........-------A--T-------.....................................---------A--............................................-----------G------.................------.--------- 8714
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ........----------T-------.....................................------------............................................------------------.................T----T.--------- 8896
C.AR.01.ARG4006 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------A--.............................................---G-G--------G-..................A----T.--------- 8699
C.BR.04.04BR013 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------A--.............................................---G-G--------G...................A----T.--------- 8992
C.BW.00.00BW07621 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------A--.............................................---G-G-------AG-..................A----T.--------- 8837
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 ....CACAG-AG-GA---T-...............TGCTGACACAG...AA...........G------------..................................................GRSRS---W.....................-G--YTS-SS---K- 8891
C.ET.02.02ET_288 ....CACAG-AG-GA---TTC..............TGCTGACACAG.AAGGGACTTTCTGTTG---------A--.............................................---G-G--------G....................CA-AAC--------- 8732
C.GE.03.03GEMZ033 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------A--............................................A---G-G--------G...................GAG--T.--------- 8712
C.IL.98.98IS002 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------A--.............................................---G-G--------G...................A----T.--------- 8832
C.IN.03.D24 ....CACTG-AG-GA---T-.TGCT-ACACAGAAGGGACTTTCCGC...............TG---------A--.............................................---G-G--------G-..................-----T.--------- 9592
C.KE.00.KER2010 ....CACAG-AG-GA---TT-G-......................................CG---------A--.............................................---G-G-------AG-..................T----T.--------- 8694
C.MM.99.mIDU101_3 ....CACAG-.G-GA---T-CG-.....................................GGG---------A--.............................................---G-G-------AG-..................T----T.--------- 8864
C.MW.93.93MW_965 ....CACAG-AG-GA-----CG-......................................TG---------A--.............................................---G-G-------AG-..................T----T.--------- 8680
C.SN.90.90SE_364 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------A--.............................................---G-G-------AG-..................T----T.--------- 8629
C.SO.89.89SM_145 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------A--.............................................---G-G-------AG-..................T----T.--------- 8731
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 CTGACACAG-AG-GA---T-C--......................................TG---------A-C.............................................---G-G-------AG-..................A-GA-T.--------- 8705
C.YE.02.02YE511 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------T--.............................................---G-G-------AG-..................T----T.--------A 8733
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 ....CACAG-AG-GA---T-CG-C.....................................TG---------A--.............................................---G-G-------AG-..................A----T.--------- 8885
C.ZM.02.02ZM108 ....CACAG-AG-GA---T-CG-......................................TG---------A--.............................................---G-G-------AG-..................A----T.--------- 9545
D.CD.83.ELI .TGACACCG-G....---T------.....................................G------------............................................------------------.................-----A.--------- 9019
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 ....CACTG--GT-...................CACACTGTGGACA.CTGATGTTACTACAAG-------A----............................................---------G---ACTA-G................T----T.T-------A 8998
D.KR.04.04KBH8 ....CACTG-G.........................................TTTTCTACAGG------------............................................-------------AAGA-GC................---A-.--------- 9382
D.SN.x.SE365 ........--CA--AG-----GAC--.....................................---------A--............................................------------------.................T----T.T-------A 9481
D.TD.99.MN011 ....CACCG-GTA-A.................GACTGCTGACACCA...AG.CCTTCTACAAG---------A--............................................---------------GA-GT................-----.--------- 8691
D.TZ.01.A280 ....CATCG-......................GACTGCTGACACCG...AGTTTTGCTACAAG------------.............................................----------G.--GA-GC................--AA-.--------- 8686
D.UG.99.99UGK09958 .......AAC-GCT-ACACAAG...........ATTGCTGACACCG...AG.CTGTCTACAAG------------............................................------------------C.................--AA-.AG------- 8660
D.YE.02.02YE516 ........A-GTTTT--ACAAG.........................................------------............................................A-------G--G.--GA-G................-----A.--------- 8674
D.ZA.90.R1 ....CACCG-GTTTTG-ACAAG.........................................------------............................................------------.--GA.G................GTGT-GT--------- 8837
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8146
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ....CACAG-GATT---GA-ACAG-AGAATCTAAAAG..........................---------A--............................................------------..----G................--GTC-AGA------- 8778
F1.BR.07.07BR844 AATGCTGA--CA--AGAAT--GA-......................................G------------............................................-------------A-G-..................--G-C-AGA------- 9299
F1.ES.x.P1146 ATCCA...G-GATT---GA-ATAG-AGATTCTAAAG...........................------------............................................------------..----G................--GTT-AGA------- 8848
F1.FI.93.FIN9363 ....CACAG-GATT---GA-ACAG-AGAATCTAA............................G---------A--............................................------------..----G................--GTC-AGA------- 8800
F1.FR.96.96FR_MP411 GGACACA.G-GATT---GA-ACAG-AG............................................................................................................................................... 8614
F1.JP.04.DR6082 ........--CT------T-------.....................................------------............................................------------------.................------.--------- 9482
F1.RO.96.BCI_R07 ATTGCTGA---A--AGA-TAG-G-T..........TGCTGACATAG...AA.GATTCTAAA.G------------............................................-------------A-G-..................--GTC-AGA------A 9595
F1.RU.08.D88_845 ATCGCTGA--CA---A-----GACWCAGAAGAATYTA........................AG------------............................................-------------A----G................--GTC-AG-------- 9033
F2.CM.97.CM53657 .......GA-A-T.---GATACAG-AGATTCTAAAAG..........................------------............................................------------..----G................---TC-AGA------- 8659
G.BE.96.DRCBL ....CACAG-AGTT---GA-A-...-GGGACTTTAAGTTGCTGACA...............AA-----------C............................................C--------------GA-G................--C---.-----A--- 9467
G.CM.04.178_15 ........--CA--AG-----GAC-CAGATGTTGCTGACAA....................GG---------A-C............................................T----------G------.................--C---.A----A--- 9045
G.CU.99.Cu74 ....CACAG-AGTT---GA-A-........................................G-----------C............................................T------............................................ 9098
G.ES.05.P962 ....CACAG-AGTT---GA-ACAG-TGTTGCTGACAAGG........................-----------C............................................T----------G-----TG................--C---.A----A--- 9011
G.GH.03.03GH175G CTGACACAG-AGTT---GA-A-G........................................-----------C............................................T----------G.--GA-G................--C---.-----A--- 9573
G.KE.93.HH8793_12_1 ....CACAG-AGTT---GA-A-GG.......................................-----------C............................................T----------G.--GA-G................--C---.A----A--- 8882
G.NG.01.01NGPL0669 ....CACAG-AGTT---GA-ACAGGAGTTGCTGACAA........................GG----------TC............................................T----------G.--GA-G................--C---.A-------- 8726
G.PT.x.PT2695 ....CACAG-AGTT---GA-A-.......................................GG-----------C............................................T----------G.--GA-G................--C--T.-----A--- 9529
G.SE.93.SE6165 ....CACAG-AGTT---GA-A-.......................................GG---------A-C............................................T----------G.--GA-G................--C---.-----A--A 8924
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B.FR.83.HXB2 ........CATCGAGCTTGCTACAAG.....................................GGACTTTCCGCT............................................GGGGACTTTCCAGGGAGG.................CGTGGC.CTGGGCGGG 9480

H.BE.93.VI991 ....CACAG-AGTT---GA-ACAG-AGATTCTATACA.........................G-----------.............................................T---------TG.--GA-G................T----T.--------- 8898
H.BE.93.VI997 ....TACAG-AGATT--GA.........................................CAG-----------.............................................T----------G.--GA-G................--C--T.--------- 8797
H.CF.90.056 ....CACAG-AGAT.--GAA.........................................AG-----------.............................................T----------G.--GA-G................----AT.--------- 8798
H.GB.00.00GBAC4001 ACTGCTGA--CA--AG-----GAC-C.........GGAAGATCTGA...CAGAGACGT...TG-----------.............................................----...............................T----T.--------- 9008
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ........--AA--AG--T---A.....................................AGG-----------............................................T------------.--GA-G................T---C-.T-------- 8657
J.SE.93.SE9280_7887 ........--AA--AG--T---G.....................................CGG-----------............................................T---------------GA-G................A-----.--------- 8779
J.SE.94.SE9173_7022 ........--AA--AG--T---G.....................................CGG-----------............................................T---------------GA-G................T-----.--------- 8789
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.CF.90.90CF11697 ........--GA--AG--T---ACC.....................................A------C-GCT.............................................---------------GA-G................T-----.T-------A 9447
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 ........--AA--AG--T---ACT.....................................A------C-GCT.............................................---------------GA-G................T-----.-G------A 8862
01_AE.JP.x.DR0492 ........--AA--AG--T---ACT.....................................G------C-GCT.............................................---------------GA-G................T-----.-G------A 9518
01_AE.TH.04.BKM ........--A.--AG--T---ACT.....................................A------C-GCT.............................................---------------GA-G................T-----.-G------A 9482
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 ........--AA--AG--T---ACTA.....................................------C-GCT.............................................---------------GA-G................T-----.-G---T--A 8771
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 ........--CA--AA-----GAC--.....................................---------ATCT...........................................A----------G------.................T----T.TG---A--A 8941
02_AG.FR.91.DJ263 ........--CA--AG-----GAC-A....................................G---------A--............................................-----------G------.................T----T.T----A--A 8877
02_AG.GH.03.03GH181AG CTGCTGA..CGG-GA---T-AGAGT..........TGCTGACAA..................G---------A--............................................-----------GC--G-AGG................TGT-GTG----A--A 9572
02_AG.LR.x.POC44951 ........--CA--AG-----GAC--.....................................---------A-C............................................A-----------------.................T----T.T----A--A 9481
02_AG.NG.01.PL0710 ........--CA--AG----GGAC-AG....................................-A----------............................................-----------G------.................T----T.T----A--A 8665
02_AG.SE.94.SE7812 ACTGCTGA--CA--AG-..................TGCTGACAG.....GGACTTTCTGACAG---------A--............................................-----------G------..................TGT-GTT----A--A 8905
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ........--CA--AG-----GAC-A....................................G------------............................................---------------............................----A--A 8706
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 ........--CA--AG-----GAC-A....................................G---------A--............................................-----------G------.................T----T.T----A--A 8692
03_AB.RU.97.KAL153_2 GACTGCTGACAT--AG-----GAC--.....................................-----------G.............................................--------------GA-G................T----T.T-------A 8657
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ........--CA--AG-----GAC-AAG...................................-----------C............................................C--------------GA-G................--C---.-----A--- 8895
05_DF.BE.x.VI1310 AGTGCTGA--CA--AGC-TTCTAC-A....................................G------------............................................-----------G------.................-----A.--------- 8926
06_cpx.AU.96.BFP90 GCTGCTGA--AA--AG--T---ATG-.....................................------------............................................------------------.................T-----.--------- 9537
07_BC.CN.98.98CN009 ........--CA--AGGGA--TTCC-CG..................................G---------A--.............................................---G-G---T---AG-..................T----T.--------- 8824
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ........--CA--AGGGA--TTCC-CG...................................---------A-C.............................................---G-G-------AG-..................T----T.--------- 8680
09_cpx.GH.96.96GH2911 ........--CA--AG.-T---GC--G....................................----------AA............................................---------------GA-G................T-----.--------- 8653
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ........--CA--AGGGA--TTCC-CTGG..................................--------AA-..............................................--G-G-------AG-..................A----T.------A-A 8835
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ACTGCTGA--CA--AG-----GAC--.....................................----------Y-............................................---------------GA-G................T-----.--------- 8895
12_BF.AR.99.ARMA159 ACTGCTGA--CA---AC----GAC-CAGAAGAATCTAAAG.......................------------............................................-------------A-G-C.................G-GCCA.GA-----T- 9465
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ........--AGAGAT--T..............................................--A-C-GTT.............................................---------------C--.................T-----.--------- 8895
14_BG.ES.00.X605 GCTGCTGA--CA--AG-----GAC-AGG...................................-----------C............................................T----------G------.................--C---.-----A--- 8962
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ........--AA--AG--T---ACT-.....................................------C-GCT.............................................---------------GA-G................T-----.-G------A 8855
16_A2D.KR.97.97KR004 GCTGCTGA--CA--AG-----GAC--.....................................---------A-C............................................---------TAG------.................T--...CAA------A 8910
17_BF.AR.99.ARMA038 ..TGCTGA--CA---A-----GAC-CAGAAGAATCTAA........................G---------A--............................................-----------G---G-C.................G-GCCA.GA------- 8682
18_cpx.CU.99.CU76 ........--CA--AG-----GAC--.....................................-----------C............................................C--------------GA-G................--C---.--------- 8810
19_cpx.CU.99.CU7 ........--C-A--T--T-------.....................................-----------G............................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 ........--CA--AG-----GAC-AGG..................................G-ACT--C-GC--.............................................----------G------.................---AA-.-----A--- 8928
21_A2D.KE.99.KER2003 GCTGCTGA--CT---T-GT-------.....................................---------A--.............................................---G------G--AG-..................-----A.-G------- 8695
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ........--CA--AG-----GAC-AGG..................................G-ACT--C-GC--.............................................----------G------.................---TA-.-----A--- 8937
24_BG.CU.03.CB378 ........--CA--AG-----GAC-AAG..................................G-ACT--C-GC--.............................................----------G------.................---AA-.-----A--- 8997
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ........--CA--AG-----GAC--.....................................-----------C............................................T--------------GA-G................T----T.T-------A 9493
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ........--CA--AG-----GAC-AAA...................................-----------C............................................C-----------A--GA-G................--C---.--------- 9506
28_BF.BR.99.BREPM12609 ACTGCTGA-------A--T--G----.....................................------------............................................-----T-----G------A................................ 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ........-------T--T-------.....................................------------............................................---------------GT-...................---T.--------- 8938
31_BC.BR.04.04BR142 ........--CA--AGGGA--TTCC-C..................................TG---------A--.............................................---G-G-------AGA-...................---T.--------- 8999
32_06A1.EE.01.EE0369 ........--AA--AG--T---ACG......................................------------............................................---------------GA-G................T-----.--------- 9106
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 ........--AA--AG--T---ACTA.....................................-A----C-GCT.............................................---------------GA-G................T-----.-G------A 8871
34_01B.TH.99.OUR2478P ........--AA--AG--T---ACTA.....................................------C-GCT.............................................---------------GA-G................T-----.-G------A 8634
35_AD.AF.05.05AF095 ........--CA--AG------AC--.....................................------------............................................---------------GA-G................T----T.T-------A 8662
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ATTGCTGA--CA--AGAAT---A-G......................................------------.............................................---G--------A-G-C.................G-GTCA.-A-----T- 8910
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ........--CT------T-------.....................................------------............................................---------------GA-G................-----A.--------- 8958
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ........---T------C-------.....................................------------............................................-------------A----.................-----T.G-------A 8995
42_BF.LU.03.luBF_05_03 ........--C-A--T--T-------.....................................------------........................................................------.................------.--------- 8930
43_02G.SA.03.J11223 GCTGCTGA--CA--AG-----GAC-CAGATGTTGTTGACAAAG....................-----------C............................................T----------G------.................--C---.A----A--- 9034
N.CM.95.YBF30 ........--AG-GA---T..............ACTGCTGACAA..GGGACTTTATACTTGGG-ACT--C-GC-.............................................A--------------.............................A--T-T- 9079
N.CM.97.YBF106 ........--AG-GA---TAC--GG.....................................G-ACT--C-GC-.............................................A---G---------A.............................A--T-T- 9001
N.CM.02.DJO0131 ........--AG-GA---TACTA-T-...................................GG-ACT--C-GC-.............................................A--------------.................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 ........--AG-GA---T..............ACTGCTGACAA..GGGACTTTACACATGGG-ACT--C-GT-.............................................A--------------.................................... 8926
O.BE.87.ANT70 .....CTGA-GATT---GA-ACTGT....................................GGAACT--C-A--AA...........................AGACTGCTGACACTGC------------..-T--GAGG.............GACA...GG----.-- 9600
O.CM.x.BCF06 ........---GA--A-----GAC-C.........TGC.......................GG-ACT--C-................................AAACTGCTGACACTGT-------------C-T--G................A-G-ATAAG----.-- 9659
O.CM.91.MVP5180 ...............--GA-ACTGC....................................GG-ACT--C-................................AGACTGCTGACACTGC-------------C-T--GA...............G-GATA.AG----.-- 9596
O.CM.96.96CMA102 ........A-GATT-T-GA-AC-GT....................................GG-ACT--C-A-TAA...........................AGACTGCTGACACTGC-------------T-T--GAGG.............GA-A...AG----.-- 9106
O.CM.97.97CMABB447 ........A-GATT---GA-ACTGC....................................GG-ACT--C-A--AG...........................AGACTGCTGACACGGC-------------C-T--GA...............G-GAT..AA----.-- 9041
O.CM.98.98CMA104 ........A-A..................................................GG-ACT--C-A--AAAGACTGCTGACACTGCGAGGACAGCGAAGACTGCTGACACTGC-------------CAT--GA...............G-GAT..AG----.-- 9116
O.CM.99.99CMU4122 ........A-GA.T---GA-ACTGC....................................GG-ACT--C-AA-AG...........................AGACTGCTGACACTGC-------------T-T--GA...............G-GAT..AG----.-- 9069
O.FR.92.VAU ........A-GACT---GA-GCT-C....................................GG-ACT--C-A--AA...........................AGACTGCTGACACTGC-------------C-T--GA...............G-GAC..AG----.-- 9172
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 8561
O.SN.99.99SE_MP1299 ........A-GATT---GA-ACTGC....................................GG-ACT--C-A--AG...........................AGACTGCTGACACGGC-------------T-T--GA...............G-GAC..AG----.-- 9662
O.US.x.I_2478B ........A-GGTT---GA-ACTGT....................................GG-ACT--C-AA-AA...........................AGACTGCTGACATTGC-------------C-T--G................A-G-A-AAG----.-- 9729
O.US.97.97US08692A ........A-GGTT---GA-ACTGT....................................GG-ACT--C-AA-AA...........................AGACTGCTGACATTGC-------------C-T--GA...............G-GACA.AG----.-- 9085
O.US.99.99USTWLA G.......A-GATT---GA-A--GC....................................GG-ACT--C-A---................................TGCTGACACGGCA------------C-T--GA...............G-GATA.AG----.-- 9070
P.FR.09.RBF168 GCTACTAA.......G-----G..........................................................................................ACACTGCA----------G----C-GAAAGTCCCGAGGG...--GAA-AAG---A--A 9631
CPZ.CD.90.ANT CGCTGACAG-G-AGA----TGGTCT....................................GG-ACT--C-ACTATGGGA........GTGACTATGGGCGGGCAG................................................................ 8940
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ACTGCTGAT..-A-CA--TGCTG-CAAG..................................G-ACT--C-A...............................................A--------------G--.TTGGGT...TTGGGGCGTAAC..TG------A 9053
CPZ.GA.88.GAB1 ...............---TAG--TG-CGCATGCGCACAAGAACTGC...TGACTCTGC...GG-ACT--C-A...............................................A----------G-----AGG...............T-GTCG.GGA------ 9573
CPZ.TZ.00.TAN1 ACTGCTGA--GA-GA---TTGGACT..............................................................................................C-----------AT-T--G.................TG-TTA--------- 9166
CPZ.US.85.US_Marilyn GGCGCAATA-AACT---GA--G.......................................AG-ACT--CTA...............................................A-----------A--GACGTTCCAA...GGGG...GTG--T.-A----.-- 9545
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B.FR.83.HXB2 ACT.GGGGAGTGGCGA.GCCCTCAGA....TCC..TGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTG.TACTGG.GTCTCTCTGGTT.AGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGG.CTAACTAGGGAACCCACTGCTTAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTTCAAG 9638
A.CD.02.02CD_KTB035 GT-.AA--------T-.A--------....-G-..-------------GCTGC---CTG--T.GTACTAA--------TAG-.---------A.------A-----------A.---C-G-AA---------------------------------------C---T--- 9660
A.SN.01.DDJ369 GT-.----------T-.---------....-G-..--------------------C------.------.--------T---.---------T--------------------.---G-A---------------................................... 8861
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.GE.99.99GEMZ011 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C-----.---G--.--------T---.---------A.-------------------.---G-G---------------................................... 8792
A1.IT.02.60000 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.------------.---------A.-------------------.---G---------------------------------------------------- 9700
A1.KE.02.ML1990 GT-.----------T-.A--------....-G-..-------------------C-------.------.--------T---.----------.-------------------.---G-G--------.......................................... 8943
A1.RU.08.PokA1Ru GT-.----------T-.A--------....-G-..-------------------C-C-----.------.------------.--G----G--.-------------------.---G--------------------------------------------........ 9168
A1.RW.93.93RW037A GT-.----------T-.A-----C--....-G-..---------------------C-----.------.--------T-C-.---------A.-------------------.---GTG--------------------------------------------...... 9644
A1.SE.95.SE8538 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.--------T-A-.----------.-------------------.---G-A-----------------................................. 8816
A1.TZ.01.A341 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------T---.----------GAGC-T....................................................................... 8758
A1.UA.01.01UADN139 GT-.----------T-.A--------....-G-..-------------------C-C--A--.------.------------.----------.-------------------.---G--------------------................................ 8852
A1.UG.99.99UGA07072 GT-.----------C-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------T-G-.--T-------.-------------------.---G-A---------------................................... 8824
A1.ZA.04.04ZASK162B1 GT-.----------C-.---------....AG-..--------------C----C-C--T--.------.--------T-G-.---------A.-------------------.---G-A------------------AG-CTC-AT-...................... 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 GT-..---------T-.A--------....-G-..--------------------GC-----.------.-------CTTG-.T-GA-CAGATA----------------A--.---G-AG---------........................................ 8972
A2.CY.94.94CY017_41 GT-.----------T-.A--------....-G-..-------------------C-C--A--.------.--------T---.G--------.A-----C-------------.---G-AG----------------------------------------A-----... 9060
B.AR.04.04AR143170 --G..-----------.---------....-G-..--------------------C------.------.------------.G-----------------------------.-CG.-----------------................................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BO.99.BOL0122 --A.------------.---------....-G-..---------------------------.------.------------.------------------A-----------.--G---------------------................................ 8829
B.BR.05.BREPM1081 ---.------.-----GC----TCA-AGGC-GTGC-----------------------G-CTG----....................................................................................................... 8988
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 8687
B.CN.05.05CNHB_hp3 --C.------------.---------....-G-..--------------C------.-----.------.--------A--C.----------C-------------------.--G-T---------------------------------------------...... 9641
B.CO.01.PCM001 ---.A-----------.---------....-G-..--------------------C------.------.------------.----------A-------------------.---G-----------------................................... 8787
B.CU.99.Cu19 --A.-----................................................................................................................................................................. 9055
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 ---.------------.---------....-G-..---------------------------.-----...................................................................................................... 9074
B.DK.04.PMVL_012 .......................................................................................................................................................................... 8846
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 -ACT------------.---------....-G-..-...................................................................................................................................... 8950
B.FR.92.92FR_BX08 ---.------------.---------....-G-..------------R--------------.------.--------T---.-------------------.................................................................... 8735
B.GA.88.OYI --C.------------.---------....-G-..---------------------------.------.--------A-C-.----------------C-------------.------------------------------------------------------.. 9190
B.GB.86.GB8_46R --C.------------.---------....-G-..---------------------------.------.--------A---.----------------C-------------.---G--G---------------------------------------------T--- 9628
B.GE.03.03GEMZ004 ---.------------.---------....-G-..---------------------------.---G--.------T-A---.------------------------------.---G----A------------................................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 8782
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 ---.------------.---------....-G-..---------------------------.------.--------A---.------------------------------.--GG----A------------------------------CTTGA-T-C........ 9667
B.KR.04.04KMH5 .......................................................................................................................................................................... 9468
B.MM.99.mSTD101 --A.------------.----G----....-G-..--------------C------.-----.------.--------A--C.----------------C-------------.---.---------------------------------------------------- 9046
B.NL.00.671_00T36 --A.---------T--.A--------....-G-..---------------------------.------.-------CA---.------------------------------.---G--G-------------------------CT-TAGG-T-ACCTAAATACACT- 9218
B.RU.04.04RU128005 ---.------------.---------....-G-..---------------------.-----.------.------------.----------A-------------------.---G----................................................ 9089
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS ---.-R----G-R-A-.---------....-G-..--------------------C------.------.------------.--C---------------------------.---G---------------------------------------------------- 9613
B.UA.01.01UAKV167 --A.------------.---------....CG-..---------------------------.------.------------.------------------------------.---G--------------------................................ 8865
B.US.07.CR0027M --A.------------.---------....-G-..--------------C------.-----.------.------------.------------------------------.---G----------------------------------------------A..... 8953
B.UY.01.01UYTRA1179 ---.------------.---------....-G-..---------------------C-----.------.--------C---.------------------------------.---------------------................................... 8861
B.YE.02.02YE507 ---.------------.---------....-G-..--------------C------.-----.------.------------.------------------------------.--G------------------................................... 8836
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 ---.A-----------.---------....AG-..--------------C------------.------.------------.------------------------------.---G-----------------------------....................... 9031
C.AR.01.ARG4006 T-C.---------TC-.A--------....-G-..--------------------GC-----.------.------T-A-G-.------------------------------.---T-----------G-----................................... 8822
C.BR.04.04BR013 ---.----------C-.A--------....-G-..---------------------------.---A....................................................................................................... 9050
C.BW.00.00BW07621 ---.A---------C-.---------....-G-..---------------------C-----.------.--------A-G-.------------------------------.---T----A-------------------------------------------T--- 8995
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 --C.----------C-.---------....-G-..--G.................................................................................................................................... 8921
C.ET.02.02ET_288 ---..---------C-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------A-G-.----------------C--.................................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 --C.----------T-.---------....-G-..---------------------C-----.------.------T-A-G-.------------------------------.---T----A------------................................... 8835
C.IL.98.98IS002 ---..---------T-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.--------A-G-.----------------C-A-T---------.---T-C----------------------------------------------T... 8986
C.IN.03.D24 ---..---------T-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------A-G-.----------C-------------------.---T--G--------------------------------------------CTG-- 9749
C.KE.00.KER2010 ---.A--------TC-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------A-G-.----------------C-------------.---T-----------------................................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 ---..--------TC-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------A-G-.----------A-------------------.---T-----------------------------------------------CTG-- 9021
C.MW.93.93MW_965 ---.----------C-.---------....-G-..---------------------C-----.------.--------A-G-.----T-----------C--.................................................................... 8771
C.SN.90.90SE_364 ---.----------C-.---------....-G-..---------------------C--T--.------.--------A-G-.----------------C--.................................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 ---.A--------TC-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.--------A-G-.-------------------.................................................................... 8822
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 --C.T---------C-.A--------....-G-..--------------------GC-----.------.----------G-.---------T--------------------.---T-----------------................................... 8828
C.YE.02.02YE511 --C.----------C-.---------....-G-..---------------------C-----.------.--------A-GA.G-----------------------------.-C-----------------..................................... 8854
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 --A.T--------TC-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.-----A--A-GC.----------------C-------------.A--C----T-----T------------------....................... 9020
C.ZM.02.02ZM108 --G..---------C-.---------....-G-..---------------------C--T--.------.--------A-G-.G---------------C-------------.T-CT----------------------------------------------...... 9696
D.CD.83.ELI ---.----------T-.A--------....-G-..---------------------------.------.------------.---------T--------------------.---G---------------------------------------------------. 9176
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------T---.---------TGAGC-TG...................................................................... 9087
D.KR.04.04KBH8 ---.----------T-.-------A-....-G-..--------------------C------.------.-------.----.----------GT---------------GT-CA--G-A.................................................. 9490
D.SN.x.SE365 GT-.----------T-.A--------....-G-..--------------------C------.---G--.------------.---------T--------A-----------.---G----------------------------------------------...... 9633
D.TD.99.MN011 ---.----------C-.A--------....-G-..------------------C--------.------.------------.------------------A-----------.---G--------------------------------.................... 8829
D.TZ.01.A280 G--.----------C-.A--------....-G-..--------------------C------.------.--------A-C-.---------T-------...................................................................... 8775
D.UG.99.99UGK09958 ---..---------T-.A--------....-G-..--------------------C------.---G--.--------T---.---------TC-------------------.---G-----------------................................... 8782
D.YE.02.02YE516 -TC.----------C-.A--------....-G-..------------------C-----T--.------.------------.---------T--------A-----------.---G-----------------................................... 8797
D.ZA.90.R1 ---.T---------T-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.----------G-T------................................................................................. 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8146
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 ---.----------TC.A--------....-G-..--------------C------C-----.------.--------A---.---------T----------G---------.---G--G----------------................................. 8903
F1.BR.07.07BR844 ---..---------TT.A--------....-G-..---------------------------.---.....................................................................A.................................. 9356
F1.ES.x.P1146 --A.A---------T-.A--------....-G-..--..................................................................................................................................... 8877
F1.FI.93.FIN9363 ---.----------TC.A--------....-G-..--------------C------C--T--.---A--.------------.---------T--------------------.---G--.-A------G--------................................ 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.JP.04.DR6082 ---.------------.---------....-G-..---------------------------.------.--------A---.------------------------------.---G----------------------------------------------...... 9634
F1.RO.96.BCI_R07 --A.A---------T-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.--------A---.---------T--------------------.---G----------------------------------------------...... 9747
F1.RU.08.D88_845 ---..---------T........................................................................................................................-CC................................ 9049
F2.CM.97.CM53657 --C.----------T-.A--------....-G-..----C---------------GC-----.------.----------C-.---------T--------------------.---G-----------------................................... 8782
G.BE.96.DRCBL G--.----------T-.A--------....AG-..--------------C----C-C-----.------.--------T---.---------T--------------------.---G-AG-------.--------GAG-CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTGC-TC-A 9624
G.CM.04.178_15 ---.----------T-.A--------....AG-..--------------C----C-C--............................................................................................................... 9096
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 9098
G.ES.05.P962 -GCT----------T-.A--------....AG-..G-..................................................................................................................................... 9041
G.GH.03.03GH175G G--.----------T-.A--------....AG-..--------------C----C-C--T--.------.------TCT-C-.------------------------------.---GTAGA------------------------------------------...... 9725
G.KE.93.HH8793_12_1 ---.A---------T-.A--------....AG-..--------------C----C-C-----.---G--.--------T---.G--------T--------------------C---G-AG-A---------------AG-CTC-AT--AGC-TG-C-TGAG-GCG--T- 9041
G.NG.01.01NGPL0669 GACT-----A..............--....AG-..--------------C------C-----.------.--------T-C-.---------T--------------------.---GTAG--------------................................... 8837
G.PT.x.PT2695 G--.----------C-.A--------....AG-..--------------C----C-C-----.------.--------T-C-.---------T-------------------A.---G-AG-----------------................................ 9655
G.SE.93.SE6165 GT-.----------T-.A--------....AG-..--------------C----C-C-----.------.--------T---.---------T--------------------.---G-AG-----------------AG-CTC-AT--AGC-TG-CAAGCC........ 9074
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B.FR.83.HXB2 ACT.GGGGAGTGGCGA.GCCCTCAGA....TCC..TGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTG.TACTGG.GTCTCTCTGGTT.AGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGG.CTAACTAGGGAACCCACTGCTTAAGCCTCAATAAAGCTTGCCTTGAGTGCTTCAAG 9638
H.BE.93.VI991 ---.A---------T-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.------------.----------A-------------------.---G-------------------------------------------G--GCATGC 9056
H.BE.93.VI997 GA-.T---------TT.A--------....-G-..-------------------C-C--T--.---G--.------T-----.----------------------T-------.--GG-C-A---------------------------------------G--GCATGC 8955
H.CF.90.056 GA-.----------C-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.------T-----.------------------------------.---G---A--------------------------------------------T... 8953
H.GB.00.00GBAC4001 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.------------.-...................................................................................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 GT-.----------T-.A----G-A-....-G-..------A-------C------C--T--.------.------------.----------............................................................................. 8739
J.SE.93.SE9280_7887 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.--------T---.------------------------------.-----------------------------------------------G--GCATGC 8937
J.SE.94.SE9173_7022 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.--------T---.------------------------------.-----------------------------------------------G--GCATGC 8947
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.CF.90.90CF11697 GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------C------C--T--.------.--------T-A-.-------G--.-----C-------------.---G-A------------------AG-CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTGC-T--A 9604
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------C-----GC--T--.------.--------T-G-.-------G--GAGC--G--AGCTCTCTG-C..--G-A-----------------GAG-CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTGC-TG-A 9019
01_AE.JP.x.DR0492 GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------C------C--T--.------.--------T---.-------G--.-----C-------------.---G-AG-----------------AG-CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTGC..... 9670
01_AE.TH.04.BKM GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------C------C--T--.------.--------T---.-------G--.-----C-------------.A--G-A------------------AG-CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTGC-T--A 9639
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------C------C--T--.------.--------T---.-------G--.-------------------.---..................................................... 8875
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 GTC.----------T-.A--------....-TG..CTG.................................................................................................G.................................. 8972
02_AG.FR.91.DJ263 GT-.---------TT-.A--------....AG-..--------------C----C-C-----.------.------T-T-C-.---------T--------A-----------.---G-AGA---------------................................. 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG GT-.----------T-.A--------....AG-..-------------------C-C-----.------.--------T-C-.---------T--------------------.---G-GG-------------------------------------------...... 9724
02_AG.LR.x.POC44951 GT-.----------T-.A--------....-G-..--------------C----C-C-----.------.--------T-C-.---------T-------------------A.---G-AGA--------------------------------------C---...... 9633
02_AG.NG.01.PL0710 GT-.----------T-.A--------....-G-..--------------C----C-C-----.------.--------T-C-.---------T.----------------G-A.---G-AG-A------------................................... 8787
02_AG.SE.94.SE7812 GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------C----C-C-----.------.--------T-C-.---------T-------------------A.---G-AGA---------------------------------------G--GCATGC 9063
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 GT-.----------T-.A--------....-G-..-------------------C-C-----.------.--------T---.---------T--------------------.---G-AGA-----------------------------------............. 8851
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 GT-.----------T-.A--------....-G-..-------------------C-C-----.------.--------T-C-.---------T-------------------A.---G-AGA-------------................................... 8815
03_AB.RU.97.KAL153_2 GT-.----------T-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.------------.----------.-------------------.---G---A------------------------------------------...... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------C----C-C-----.------.------------.------------------------------.---G-------------------------------------------------... 9050
05_DF.BE.x.VI1310 ---.----------TG.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.--------A---.---------T--------------------.---G----------------------TCA-TA--GCT-GC-T-GAG-GCGCATGC. 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 G--.----------T-.A--------....-G-..------A-------C----C-C--T--.------.--------T-C-.---------T-------------------A.---G-AG---------------------------------------------AT-- 9695
07_BC.CN.98.98CN009 ---..--------TC-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------A--C.------------------------------.-----------------------------------------------------... 8978
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---..--------TC-.A--------....-G-..---------------------C-----.------.--------A---.------------------------------.---G-----------------................................... 8802
09_cpx.GH.96.96GH2911 GT-.----------T-.A--------....-G-..--------------C------C--T--.------.--------T-G-.---------.A-------------------.---G-A--------------------------------------------C-A--- 8810
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---..---------T-.A--------....-G-..-----------------C---------.------.--------A-G-.----------------C-------------.---T--G-------------C-------------------................ 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 GT-.----------T-.A--------....-G-..--------------C----C-C--T--.------.--------A---.G-----------------------------.---G----------------.................................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 ---.----------TC.A--------....-G-..--------------C------C-----.------.--------A---.G--------TA-------------------.---G---------------------------------------------------- 9623
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---.-----A----T-.A----A................................................................................................................................................... 8916
14_BG.ES.00.X605 G--.----------C-.A--T-----....AG-......................................................................................................................................... 8989
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 GT-.-----A----T-.A--------....-G-..------A-------C-----GC-----.------.--------T-G-.-------G--.-----C-------------.---G-A------------------AGGCTC-AT--AGC-TTGC............. 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 GT-.----------T-..--------....-G-..-------------------C-C--T--.------.--------T---.G--------A.-------------------.---G-AG-----------------AG-CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTGC-GC.. 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 -A-.----------TC.A--------....-G-..--------------C------C-----.------.--------A---.---------T--------------------.---G--------------------................................ 8808
18_cpx.CU.99.CU76 GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------C----C-C--T--.------.--------A---.------------------------------.---G-----R------YK-Y-W--R-T---TA-....................... 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 G-G.---A.................................................................................................................................................................. 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 -A-.T---------T-.A--------....-G-..---------------------C--T--.------.------.-A-C-.---------T--------A-----------.---G--.A-------------................................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 G--..---GAG---T-.A--------....AG-..G...................................................................................................................................... 8964
24_BG.CU.03.CB378 ---.----------T-.A--------....AG-..G...................................................................................................................................... 9025
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 GT-.----------T-.A--------....-G-..-------------------C-C-----.------.--------T---.----------.------------------A.---G-A-------------------------------------------------- 9650
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS GT-.------------.A--------....-G-..------A-------C----C-C-----.------.------------.------------------------------.---G---------------------------------------------------- 9664
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---.------------.---------....-G-..-------------T......................................................................................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 --C.-----A----C-.A------A-....-G-..---------A--------------TGT.ACAA....................................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 G--.------------.A----G---....-G-..------A-------C----C-C--T--.------.--------T-C-.---------T-------------------A.---G-AG-A------------................................... 9229
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 GT-.----------T-.A--------....-G-..------A-------------CC--T--.------.--------T---.-------G--.-----C-------------.---G-A------------------AG-CTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTGC-T--A 9028
34_01B.TH.99.OUR2478P GT-.----------T-.......................................................................................................................A.................................. 8650
35_AD.AF.05.05AF095 GT-.----------T-.A--------....-G-..--------------......................................................................................................................... 8703
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---.----------TC.A--T---...............................................................................................................-CT................................ 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---.------------.-------A-....-G-..---------------------------.---G--.--------T---.---------------------------............................................................ 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A.------------.---------....-G-..--------------------................................................................................................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 --A.------------.---------....-G-..--------------------C------.------.------------.------------------------------.---G---------------------------......................... 9063
43_02G.SA.03.J11223 ---.----------T-.A--------....AG-..--------------C----C-C--............................................................................................................... 9085
N.CM.95.YBF30 GT-G----------TT.---------....G-...------A-------C----C-C--T--.------.--------T-C-.G--------TA---T--------ATAT---.G....................................................... 9182
N.CM.97.YBF106 GTCG----------TT.---------G..C-G-..ATA-A-GC---C--......................................................................................................................... 9045
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 8938
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 8926
O.BE.87.ANT70 TTC.----------T-.A--------....AG-..--------------C-----C---T--.---C--.-----GG-TAGA.G------G--------C--------C----.-CTCTAGCT------G--CG----CG-----------------------AG..... 9753
O.CM.x.BCF06 TTC.----------T-.A--------....-G-..--------------------C---T--.---C--.-----GG-TAGA.GA-----G--------C--------C----.-CTCTAGCT------G--------CG------------------------...... 9811
O.CM.91.MVP5180 TTC.----------T-.A--------....-G-..--------------------CC--T--.---C--.----TAG-TAGA.G------G--------C--------C----.-CTCTAGCT------G--------CG-----------------------AGAAGCA 9754
O.CM.96.96CMA102 TTC.----------T-.A--------....AG-..--------------C-----C---T--.---C--.----TGG-TAGA.G------G-TA-----C--------C---C.-CTCTAGCT------G--...................................... 9226
O.CM.97.97CMABB447 T-C.----------T-.A--------....-G-..--------------------C---T--.--ARR-.----TAG-TAGA.G------G--------C--------C----.-CTCTAGCT------G--...................................... 9161
O.CM.98.98CMA104 T-C.----------T-.A--------....-G-..--------------C-----C---T--.---C--.-----GG-TAGA.G------G-.------C--------C---C.-CTCTAGCT------G--------CG.............................. 9243
O.CM.99.99CMU4122 TTC.----------T-.A--------....-G-..--------------Y-----C---T--.---C--.-----GG-TAGA.GA-----G--------C--------C----.-CTCTAGCT------......................................... 9186
O.FR.92.VAU TTC.----------T-.A--------....AG-..--------------------C---T--.---C--.-----GG-TAGA.GA-----G--------C--------C----.-CTCTAGCT------G--------CG-----------------------AGAAGCA 9330
DO.FR.08.RBF208 .......................................................................................................................................................................... 8561
O.SN.99.99SE_MP1299 TTC.----------T-.A--------....-G-..--------------C----ACC--T--.---C--.-----GG-TAGA.GA-----G--------C--------C----.-CTCTAGCT------G--------CG-----------------------AGAAGCA 9820
O.US.x.I_2478B TTC.----------T-.A--------....AG-..--------------C-----C---T--.---C--.-----GG-TAGA.G------G-T------C--------C----.-CTCTGGCT------G--------CG------------------------...... 9881
O.US.97.97US08692A TTC.----------T-.A--------....AG-..--------------C-----C---T--.---C--.--.................................................................................................. 9147
O.US.99.99USTWLA T-C.----------T-.A--------....AG-..------------------C-.---T--.------.----TAG-TAGA.G------G--------C--------C----.-CTCTAGCT------......................................... 9186
P.FR.09.RBF168 G-A.---------TTTCA--------.....G-..-------------------CAC--T--.------.------G--AC..---------TA-------------------.-CTTAAGCA-------------GGAAGCTC-AT--AGC-TG-C-TGAGTGAGT--A 9788
CPZ.CD.90.ANT ....T---------TTTC----G-CT....G-...--------------------GC--T--.-TAA--.-CTCTCTGCC-AGGAG-------A-------------------.TA-TT-TT--C-GGAGACC--GCTT-T-............................ 9068
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 ---.---AG.----TT.----AACA-....AG-..--------------GCGC-C-C--T--.-CAA--.--------T-G-.------------------------------.-----A---------------------------------------------G--.. 9208
CPZ.GA.88.GAB1 GT-.----T-----TTT---------.....G-..--------------------C------.------.------T-CAC-.G--------T------------------A..-C-GTG-A-----------------------------------------TA-TTGA 9730
CPZ.TZ.00.TAN1 --A.---------TTTT----G-T--.....G-..--------------------GC--TCT.GTAAA-GC---TG-CTAA-.CTG---------------------------..--GTGGCT-GCTAG-GAC-GCTGCTTAACGCTC-ATAAAG-C--CC--AGAGTGT 9324
CPZ.US.85.US_Marilyn -AC.A---C----TTTTA------A-....GA-..------A-------C---C-C---T--.------.------.-C-C-.---------AA-----C-------------.---GTGTA-.------------------------------------------T--- 9702
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B.FR.83.HXB2 TAGTGTGTGCCCGTCTGTTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA......................................................................................... 9719
A.CD.02.02CD_KTB035 ------------T-----------C--T---------AG----------C---C----AAAGAA---A---TCTCTACCA.......................................................................................... 9740
A.SN.01.DDJ369 .......................................................................................................................................................................... 8861
A1.AU.03.PS1044_Day0 .......................................................................................................................................................................... 8667
A1.CY.06.CY171 .......................................................................................................................................................................... 8210
A1.GE.99.99GEMZ011 .......................................................................................................................................................................... 8792
A1.IT.02.60000 -----------------------R----------------------------AC-C---A-T----AA-------------......................................................................................... 9781
A1.KE.02.ML1990 .......................................................................................................................................................................... 8943
A1.RU.08.PokA1Ru .......................................................................................................................................................................... 9168
A1.RW.93.93RW037A .......................................................................................................................................................................... 9644
A1.SE.95.SE8538 .......................................................................................................................................................................... 8816
A1.TZ.01.A341 .......................................................................................................................................................................... 8758
A1.UA.01.01UADN139 .......................................................................................................................................................................... 8852
A1.UG.99.99UGA07072 .......................................................................................................................................................................... 8824
A1.ZA.04.04ZASK162B1 .......................................................................................................................................................................... 9109
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 8972
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 9060
B.AR.04.04AR143170 .......................................................................................................................................................................... 8777
B.AU.04.PS1038_Day174 .......................................................................................................................................................................... 8603
B.BO.99.BOL0122 .......................................................................................................................................................................... 8829
B.BR.05.BREPM1081 .......................................................................................................................................................................... 8988
B.CA.97.CANB3FULL .......................................................................................................................................................................... 8687
B.CN.05.05CNHB_hp3 .......................................................................................................................................................................... 9641
B.CO.01.PCM001 .......................................................................................................................................................................... 8787
B.CU.99.Cu19 .......................................................................................................................................................................... 9055
B.CY.06.CY165 .......................................................................................................................................................................... 8232
B.DE.86.D31 .......................................................................................................................................................................... 9074
B.DK.04.PMVL_012 .......................................................................................................................................................................... 8846
B.DO.05.05DO_160884 .......................................................................................................................................................................... 8336
B.EC.89.EC003 .......................................................................................................................................................................... 8310
B.ES.07.X2231 .......................................................................................................................................................................... 8950
B.FR.92.92FR_BX08 .......................................................................................................................................................................... 8735
B.GA.88.OYI .......................................................................................................................................................................... 9190
B.GB.86.GB8_46R ---------------------------------------------------....................................................................................................................... 9679
B.GE.03.03GEMZ004 .......................................................................................................................................................................... 8805
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.IN.x.11807 .......................................................................................................................................................................... 8782
B.JM.05.05JM_KJ108 .......................................................................................................................................................................... 8360
B.JP.05.DR6538 .......................................................................................................................................................................... 9667
B.KR.04.04KMH5 .......................................................................................................................................................................... 9468
B.MM.99.mSTD101 ----------------------------------------------------...................................................................................................................... 9098
B.NL.00.671_00T36 NNN-T--GTTGG-G--TCAAGC-AGTA-CA--TGA-CC---C-AGGT---ANAGGCC-A-G-AG-N-AG--CAACTGTTTGTTNCACCCTATGAGCCAACATGGGATAGATNACCCGGANAAAGAAGTATTATTGTGGAAG............................. 9359
B.RU.04.04RU128005 .......................................................................................................................................................................... 9089
B.TH.00.00TH_C3198 .......................................................................................................................................................................... 8394
B.TT.01.01TT_CRC50069 .......................................................................................................................................................................... 8390
B.TW.94.TWCYS ----------------------------------------------------A----------------------------......................................................................................... 9694
B.UA.01.01UAKV167 .......................................................................................................................................................................... 8865
B.US.07.CR0027M .......................................................................................................................................................................... 8953
B.UY.01.01UYTRA1179 .......................................................................................................................................................................... 8861
B.YE.02.02YE507 .......................................................................................................................................................................... 8836
B.ZA.03.03ZAPS045MB2 .......................................................................................................................................................................... 9031
C.AR.01.ARG4006 .......................................................................................................................................................................... 8822
C.BR.04.04BR013 .......................................................................................................................................................................... 9050
C.BW.00.00BW07621 ----------------------------------------------------...................................................................................................................... 9047
C.CN.98.YNRL9840 .......................................................................................................................................................................... 8152
C.CY.05.CY040 .......................................................................................................................................................................... 8191
C.ES.07.X2118_2 .......................................................................................................................................................................... 8921
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 8822
C.GE.03.03GEMZ033 .......................................................................................................................................................................... 8835
C.IL.98.98IS002 .......................................................................................................................................................................... 8986
C.IN.03.D24 C--------------------------------------------------------------------------------......................................................................................... 9830
C.KE.00.KER2010 .......................................................................................................................................................................... 8817
C.MM.99.mIDU101_3 C---------------A-----------------------------------...................................................................................................................... 9073
C.MW.93.93MW_965 .......................................................................................................................................................................... 8771
C.SN.90.90SE_364 .......................................................................................................................................................................... 8720
C.SO.89.89SM_145 .......................................................................................................................................................................... 8822
C.TZ.02.CO178 .......................................................................................................................................................................... 8637
C.US.98.98US_MSC3018 .......................................................................................................................................................................... 8337
C.UY.01.TRA3011 .......................................................................................................................................................................... 8828
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 8854
C.ZA.05.05ZAPSK240B1 .......................................................................................................................................................................... 9020
C.ZM.02.02ZM108 .......................................................................................................................................................................... 9696
D.CD.83.ELI .......................................................................................................................................................................... 9176
D.CM.01.01CM_0009BBY .......................................................................................................................................................................... 8421
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.97.ML415_2 .......................................................................................................................................................................... 9087
D.KR.04.04KBH8 .......................................................................................................................................................................... 9490
D.SN.x.SE365 .......................................................................................................................................................................... 9633
D.TD.99.MN011 .......................................................................................................................................................................... 8829
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 8775
D.UG.99.99UGK09958 .......................................................................................................................................................................... 8782
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 8797
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG125 .......................................................................................................................................................................... 8146
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BE.93.VI850 .......................................................................................................................................................................... 8903
F1.BR.07.07BR844 .......................................................................................................................................................................... 9356
F1.ES.x.P1146 .......................................................................................................................................................................... 8877
F1.FI.93.FIN9363 .......................................................................................................................................................................... 8925
F1.FR.96.96FR_MP411 .......................................................................................................................................................................... 8614
F1.JP.04.DR6082 .......................................................................................................................................................................... 9634
F1.RO.96.BCI_R07 .......................................................................................................................................................................... 9747
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 9049
F2.CM.97.CM53657 .......................................................................................................................................................................... 8782
G.BE.96.DRCBL GTAGTGTGTG--CGTCTG-TGTGTGACTCT-GT-ACTAGAGAT--CTCAGA--AC-CTAGATAGTGTA-------------GT....................................................................................... 9707
G.CM.04.178_15 .......................................................................................................................................................................... 9096
G.CU.99.Cu74 .......................................................................................................................................................................... 9098
G.ES.05.P962 .......................................................................................................................................................................... 9041
G.GH.03.03GH175G .......................................................................................................................................................................... 9725
G.KE.93.HH8793_12_1 C-AGCC.................................................................................................................................................................... 9047
G.NG.01.01NGPL0669 .......................................................................................................................................................................... 8837
G.PT.x.PT2695 .......................................................................................................................................................................... 9655
G.SE.93.SE6165 .......................................................................................................................................................................... 9074
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B.FR.83.HXB2 TAGTGTGTGCCCGTCTGTTGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA......................................................................................... 9719
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 9056
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 8955
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 8953
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 8739
J.SE.93.SE9280_7887 A--CCG.................................................................................................................................................................... 8943
J.SE.94.SE9173_7022 A--CCG.................................................................................................................................................................... 8953
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.CF.90.90CF11697 GT-GTGTGTG--CGTCTG--ATA-.................................................................................................................................................. 9628
01_AE.CN.07.07JSWX045 .......................................................................................................................................................................... 8377
01_AE.HK.04.HK001 GT-GTGTGTG--CGTCTG---TA-GACTCT-GT-ACT..................................................................................................................................... 9056
01_AE.JP.x.DR0492 .......................................................................................................................................................................... 9670
01_AE.TH.04.BKM GT-GTGTGTG--CGTCTG---T--GACTCT-GT-ACTAGAGAT--CTCAGA--AC-CTAGACTGAGTA-------------GTGGCGCCCGAACAGGGACTTGAAAGCGAAAGTTAATAGGGACTCGAAAGCGAAAGTTCCAGAGAAGTTCTCTCGACGCAGGACTCGGC 9809
01_AE.US.00.00US_MSC1164 .......................................................................................................................................................................... 8395
01_AE.VN.98.98VNND15 .......................................................................................................................................................................... 8875
02_AG.CM.02.02CM_0013BBY .......................................................................................................................................................................... 8419
02_AG.CY.05.CY048 .......................................................................................................................................................................... 8146
02_AG.ES.06.P1261 .......................................................................................................................................................................... 8972
02_AG.FR.91.DJ263 .......................................................................................................................................................................... 9002
02_AG.GH.03.03GH181AG .......................................................................................................................................................................... 9724
02_AG.LR.x.POC44951 .......................................................................................................................................................................... 9633
02_AG.NG.01.PL0710 .......................................................................................................................................................................... 8787
02_AG.SE.94.SE7812 .......................................................................................................................................................................... 9063
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 8851
02_AG.US.00.00US_MSC3083 .......................................................................................................................................................................... 8401
02_AG.UZ.02.02UZ0683 .......................................................................................................................................................................... 8815
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 9050
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------------------------------------------AC-C---A------AA---TCTCTAGCA.......................................................................................... 9775
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 8978
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 8802
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------------------------------------------AC-C---A-GAG--AA---TCTCTAGCAG......................................................................................... 8891
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------A-T-------------------------------------A--C-------------------------......................................................................................... 9704
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 8916
14_BG.ES.00.X605 .......................................................................................................................................................................... 8989
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 8808
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 8964
24_BG.CU.03.CB378 .......................................................................................................................................................................... 9025
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G--------------------------------------------------AC-C---GT-----AA---TCTCTAGCAG......................................................................................... 9731
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------------------------------------------A----------------------------......................................................................................... 9745
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 9229
33_01B.MY.05.05MYKL007_1 GT-GTGTGTG--CGTCTG---TA-GACTCT-GT-ACTAGAGAT--CTCAGA--..................................................................................................................... 9081
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 8650
35_AD.AF.05.05AF095 .......................................................................................................................................................................... 8703
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 9042
42_BF.LU.03.luBF_05_03 .......................................................................................................................................................................... 9063
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 9085
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