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The HIV-1/SIVcpz protein alignments presented here contain the same sequences used in the HIV-1/SIVcpz
complete genome alignment. Please refer to the tables on pages 127 and 130 for information about these se-
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nces.
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AN INXS, NxT]
A#A [NCS, NCT]
CD4

MHR

nls

phos site

PKC

Zn-motif

M41L etc.

Meaning

nucleotide missing from codon
frameshift, or codon contains N or illegal character
stop codon

domain boundaries

protein start point

protein end point

splice site or exon join

cysteine

glycosylation site

glycosylation site with cysteine
residue critical for CD4 binding
major homology region

nuclear localization signal
phosphorylation site

protein kinase C binding

Zinc finger binding motif

site of common drug resistance mutations in RT
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.SE7253
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.98UA0116
. U455
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.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VIS97
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535
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nuclear localization site
|- membrane binding - |- -
~ .
hos site

pl7 |- nuclear localization- | P
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-I-R--K--K-
-I-R-EK--K-

- -K--IK----A----T---
----------- K--IK----A----T------

----------- K--TK--H-A----Tommmmmmmmmmmmm o
---K--MK--H-A----T--
G--K--MK----A----T---
---K--MS----A-K--T---

-I-R--K--A--R---
-I-R-EK--K--R---
-I-R-EK--K-

I-R--K--K-

--T---K--I----S-
--T---KK-I----S

------- A---QK-MA----A----T--IK--F
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01_AE.CF.90.90CF4071
01 AE.JP.93.93JP _NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02”AG.CM.97.97CM_MP807

02_AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. - . IBNG
02_AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443

03_AB.RU.97.KAL153_2
03_AB.RU.98.RU9800T

04 _cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96.BFPI0
06_Ccpx.ML.95.95ML127
06 cpx.ML.95.95ML84

06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08 BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F

08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 _cpx.CM.02.02CM_4118STN

11_cpx.CM.96. 4496
117cpx FR.99.MP1298
11 _cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32989
12_BF.AR.99.ARMA159
12_BF.UY.99.URTR23
12_BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X475
14 BG.ES.00.X477
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397

15 01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH _OUR1332
15 01B.TH.99.99TH MU2079
15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009

16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM.-.96CMABB009
O0.CM.91.MVP5180
O.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM.98.CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS
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------- A---Q-LME---ST-K------------ . .BA-
------- A---Q-LME----T-R----- .

------- A---Q-LME---ST-K------ .G.
----------- K--IS----AI---T---K GA-
----------- K--TA----Al--mmmmmmmmmmmmmmmm o G-K
----------- K--TR-----Tommmmmmmmmmmmmmmmmm GAR
——————— A---Q--IE---ST-K------ A--
A--
A--
----------- S R - --BA---Q--TIE---SA-K--------- A--
—————— I-R--K--K------------ me---eeeee-K--MK----A----T .AD-
—————— I-R--K--K------------ me-e-m-eee-K--MK----A----T .AD-
-==-I-R--K--K-==========-H-M---L---------c-lommmeeeamn- K--MK---SA----T .AD-
—————— I-R--K--K------------ .AD-
JX-==-T-R--K--K--mmmmmmmm - AEE
-I-R--K--K- ADE
ADE
.N--
.N--
N--
.N--
--R
—————————— §---R---L -
-R-R-R---L---G- -
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-------------- R---L-----------L--8----G---K--M -s-
_____________________________ _K_
_____________________________ _K_
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.-E-
..... . .NE-
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___________ ~E-
___________ ~E-
______ ~E-
___________ . _E_
___________ G-~
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___________ G-~
———————— T--K--Q--A-Y---------R---L-----------C----MD-AN--A-LIN--E-A-K----G----X--L-V-----SN-PVHN-Q- - - - --K-K-EQH-SE. . . . . PKKPE- . GTAA
———————— T--K--Q--8-Y---------RM--L-----------C----MD-AD--AKL-N--E-A-K-----------AL-V-----S--Q-HN-Q------K-K-EQH-PEP. . .. .KNPE- .GAAA
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P |cyclophilin A binding domain (CyPA) |
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01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

CF.
JP.
TH.
TH.

90.
93.
90.
93.

90CF4071
93JP_NH1
CM240

93THS9021

.02CM_1677LE
.97CM_MP807
.DJ264

-1
.94.
.00.

.97.
.98.

BNG
SE7812

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

07_BC.
07_BC.
07 BC.
07 BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98.

97CN001
CN54
98CNO009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F
98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 _CD.TZ.96.96TZ BF061
10°CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16_A2D.
16_A2D.

N.CM. -
.CM.9

TH.
TH.
TH.
TH.

KE.
KR.

.02TH OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.KISII5009
.97KR004
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5.YBF30
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.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
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CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

N
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(0]
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b
HSNQVSQNYPIVONIQGOMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGOMREPRGSDIAGTTST

A----I---L
--A----T--PL-

D-S.I-R---L---A------- PLT
TDSNI-R---L--TA------- PLT
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|cyclophilin A binding domain (CyPA) |
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01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02 AG.CM.97.97CM _MP807
02 AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03 AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OOL
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08”BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 CD.TZ.96.96TZ BF061

10_CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

LQEQIGWMT. . .

15 01B.TH.02.02TH OUR1331 ----V----...
15 01B.TH.02.02TH OUR1332 ----V----...
15_01B.TH.99.99TH MU2079 ----V-

15 01B.TH.99.99TH R2399  ---------

16 _A2D.KE.00.KISII5009  ----- R---

16 _A2D.KR.97.97KR004 ---------
N.CM.-.YBF106 “A--VA---
N.CM.95.YBF30 “A--VA---
0.BE.87.ANT70 Q----H-T-..
0.CM.-.96CMABB009 Q----H-T-..
0.CM.91.MVP5180 Q----I-T-..

0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS
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HIV-1/SIVcpz
proteins

*

major homology region

(MHR)

T----G---D
--T----@G---D----

T----G---D

T----G---D

[T (11 ||

p24 \/ p2

369

369
369
369
369

364
353
366
366
366

369
369
369

369
369
367

370
370
370

368
369
369
369

366
366
364
366

365
366
365
370

369
369
364
367

369
369
369

367
369
369
367

365
365
365
365

367
369
369

368
368
368
368

368
368
369
369

365
367

371
371

368
365
368
368

388
368
377
371

judwudipe urjoxd zddAIS/T-ATH

VO

61S
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HIV-1/SIVcpz
proteins

Vpr binding

p2 \/ p7 |- Zn motif -| |- Zn motif -| p7 \/ pl pl \/ p6 |

B.FR.83.HXB2 VINS...... ATI .MMQRGN . FRNQRKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT . . ERQANFLGKIW. PSYK. . .G.RPGNFLOS. . . ....... R.. . 465
A1.KE.00.MSA4069 I L .. R PLN.......... S.. 461
A1.KE.94.023 17 === -P-N.......... .. . 463
Al.SE.94.SE7253 B .. . 463
Al.TZ.97.97TZ02 == ==P-N.......... .. . 460
A1.UA.00.98UA0116 B .. . 462 W
A1.UG.85.U455 P .. . 459 N
A1.UG.92.92UG037 e ePem .. 464
A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48  -Q-T....... . . J S .. . R .. 464
A2.CY.94.94CY017 41 -QST..... I . S .. . R .. . 461
B.AR.99.ARMA132 —---...... R L -K----T------- .. . R .. . 463
B.AU.95.MBCC54  ———=...... . R - SRS S .. . R .. . 465
B.BO.99.BOL0122 --G-...... AN . -KYTK-T----------- .. . R .. . 467
B.CN.-.RL42 470
B.ES.89.S61K15 468
B.GA.88.0YI 464
B.GB.83.CAM1 465
B.NL.86.3202A21 465
B.TH.90.BK132 465
B.US.83.RF 467
B.US.90.WEAU160 465
C.BR.92.92BR025 AN-T....... N-.----S-.CKGPKRTI- 462 o)
C.BW.00.00BW3891 6 TNS........ N-.---NS-.-KGS-R--- 465 =
C.BW.96.96BWO0502 ANSV....... N-.---KS-.-KGP-RN-- . 467 <
C.ET.86.ETH2220 N-T....... --.---KS-.-KGPKRAI- . 473 KN
C.IL.98.98IS002 AN-T....... N-.---KS-.-KGP-RTI- . 461 .
C.IN.95.95IN21068 TNSA........ - .L---S-.-KGSKR------------ .. - .. 460 2
C.IN.99.01IN565 10 .L---S-.-KGPKR-I---------- .. . - .. . 469 <
C.KE.00.KER2010 S-.-KSPKR--- 459 D)
C.MM.99.mIDU101 3 TNSA........ - .L---S-.-KGPKRT-- .. - .. 460 =S
C.TZ.97.97TZ04 -NKT....... N-.LV--S-.-TR.KP.----------- .. . - .. 464 N
C.TZ.98.98TZ017 AN-A....... N-.----S-.-KGT--T----------- .. . R .. 471 =
C.ZA.01.2134MB AN-T....... N-.----S-.-KGSKRTI- 459 =
C.ZA.97.97ZA003 ANS........ N-.L---S-.-KGSKR--- .. A .. 458 =S
C.ZM.96.96ZM651 TNSV....... N-.L--KS-.-KGNKRM----------- .. . - .. 463 = ‘*é%’
D.CD.83.ELI 466 It
D.CD.83.NDK 463 =
D.CD.85.7%2%6 467 o
D.CM.01.01CM _0009BBY 460 =
D.KE.01.01KE NKU3006 464 =
D.TD.99.MNO12 466 )
D.UG.94.94UG114 468 =4
D.UG.99.99UGA08483 464 <
D.UG.99.99UGB21875 .. - .. 463 )
F1.BE.93.VI850 A-- ... .. A-.---KS-.-KG--RV----------- .. . R .. .---GF 459 >
F1.BR.93.93BR020 1 A--T....... A-.---KS-.-KG--R--- --—-F 460 )
F1.FI.93.FIN9363 A-T....... --.---KS-.--G--R--- .. R .. _--LGI 461
F1.FR.96.MP411 A--A....... A-.---KS-.YKGP-RFI---------- .. . R .. .---GF 460
F2.CM.02.02CM_0016BBY S-AT....... SV.L--KS-.-KG-KR------------ .. . R .. .-G-GF 458
F2.CM.95.MP255 A-ST....... A-.---KS-.-KG-KR--- _-N-GF 460
F2.CM.95.MP257 A-GA....... A-.---KS-.-KG--R--- .. R .. _---GF 464
F2.CM.97.CM53657 —-ST....... S-.L--KS-.-KG--RN----------- .. . R .. .---GF 458

.BE. 96 .DRCBL ASGRA. . ... -A-.---KS-.-KGP-RTI---------- .. . R .. _-N-GF 459

.CM.01.01CM_4049HAN ASATT. .. ... A-.---KS-.-KGP-RTI- L---GV 463

.FI.93.HH8793 12 1 A-GRA. . ... “A-.---KS-.-KGPKRNI- .. - .. _---GF 466

.NG.92.92NG083 ASGAAA....-A-.---KS-.-KGP-R-I---------- .. . R .. _---GF 467

.SE.93.SE6165 ASGAA. . ... “A-.----S-.-KGP-RTI---------- .. . - .. _--LGF 466

.VI991 —--A..... S-A-.---K--.-KGP-RT---8 .. . R .. .---GF 468
.BE.93.VI997 —--A..... N-A-.---KS-.-KGP--------===— - .. . R .. .---GF 466

CF.90.90CF056 ---T..... NTA-.---K--.-KG---F----------- .. . e .. .---GF 466

SE.93.SE7887 ---T....... N-.------ .--DHKR--------- .. . e .. .--LGL 464
SE.94.SE7022 ---T....... N-.------ .--DHKR--------- .. . e .. .--LGF 464

CD.97.EQTB11C e AV.------ .-KG--R-I---------- .. . R .. .---GF 460
CM.96 .MP535 ---P....... VV.---K--.-KGH-------------- .. . e .. .---GF 460

AR OG DD Q@
w
=1
o
w



) NN T 1] @

B.FR.83.HXB2

01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE

02_AG.CM.97.97CM_MP807
02_AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. -.IBNG
02_AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03 AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OOL
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08”BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 CD.TZ.96.96TZ BF061

10_CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332
15_01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM. -.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

Vpr binding

p2 \/ p7 |- Zn motif -| |- Zn motif -| p7 \/ pl pl \/ pé |
VINS...... ATI.MMQRGN.FRNQRKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDCT . . ERQANFLGKIW.PSYK...G.RPGNFLQS.......... R.. PPE.ESFRS
P-- i - --A.--LGM
P-- i - --A. -NWGM
P-- i - --A. -NWGM
P-- - --A. -NWGM
P--. .o - --A.---GM
P-- - --A.-N-GM
P-- i T --A.---GM

AS-RRAA..... A-.---KSK.-KG--RTI~---=====-L======-mmmm—oommo oo .. . e N R

AS-ARA..... A-.---KS-.--G-KR-I-

ASSARA. .. .. A-.---KS-.-KGP-RSI----------
A---BA..... B P —— . -KGP---T----mmmm-
A-G-P...... AV.------ . ~KGP--8T----------—-

ASVG....... A-.---KS-.-KGPKRSI-
ASGTLT. . . .. A-.---KS-.YKGPKRSI-
ASGTVAA. ...A-.---KS-.-KGP--.I- ..
-SGATA. . ... A== -KS-. ~KG-=-NT-mmmmmmmmmmmmmmmmmmmmm oo ..

TNSA........ -
TNSA........ -
TNSA........ -
TNST........ -
TN-T........ -.L---8-.-KGSKR------=-=-----
TN-T........ -.L---S-.-KGPKR------------

TS-T........ - L---S-.-KGSKR---
| KGSKR- -~

.. R N.o......... e, --A.---GF
A-ST....... AV.L--KSS.-NG--R--------- .. . B i N.o......... e, --A.---GF
---P....... -V.---KS-.-KG--R-I------ .. . B it N.o......... e, --A.---GF
---T....... -V.---KS-.-KG--R-----------~ .. . B it N.o......... e, --A.---GF
ASGAT..... -A-.L--KS-.-KGPKR-I---------- Lmmmmmm - KPEPTAPPES-..-----...... --V.----F
ASSAAA....-A-.---KS-.-KGPKR-I- --RPGPTAPPES-. .

ASGAVT....-A-.---KS-.-KGPKGRI---------- Lmmmm e KPGPTAPPES-..-----...... --A.---GF

ASGA....... ~V.-=-KS-.-KGP-RNI-=---====-Lmm === =mmmmm oo .. . e N R
ASGA....... -V.---KS-.-KGP-RNI-
ASGA....... --.----8-.-KGPGRKI---------- .. cem ..

ASGA....... --.---KS-.-KG--RNI---------- Lommmmmmmmmm - .. . B Nooeeuinnnn S --A.--LCF

AQOA....... N-.----D-.-KG-KR.
AQOA....... N-.----D-.-KG-KR.
. -KG-KR.
. -KG-KR. . . .
“KG-KR.I---------- K----—-- .. . . -.--R--P-N.......... N --A.-NL-I
- -G-KX.I-----m===- Lim o mmmm e .. . - Pomeen . T --A.-D-GM

AQTA...... TSV.FV----.-KGI--TI---------- L----K---RR

P-TT........ T-. . K-=---...... --L.--YGF

-QQP..... TTSV.FA----.-KGI--PI---------- L----K---RG
AQQD . LKGGYTAV.F----Q.NPIRKGTI-~------=-T---=====-=--===-Q------~-RN.GK-------Y-.-PGG...T.----YV-R.......... P..AH-S-...... --M.-EEV
AHQD . IKGGYTAV.F----Q.NPIRKRPI-~----===-V-====nonemooooo-Q-nn-KH...------RY-.-PGG...T.----Y--K.......... Q..VS-S-...... --M.-EVV
AQQD . LKGGYTAV.F----Q.NP-RKGPI----------I-K-----=-R-==-=-Q--------KN.G--------Y-.-PGG...T.----YV-K.......... Q..VS-S-...... --M.-EAV
AQDL. .KGGYTAV.F----Q.NPSRKGPI--------=-L=--=======--==-Q-----o-KN.G--------Y-.-PGG...T.----YA-R.......... Q..VS-S-...... --M.TEEM
AN-A....QGTAV.FL----GN-GGKRPL---------------K---R----R--Q----L-N-PATNTGKVNFLGKPT-TWW. . . -C-----V-KE........ EV.. Voo --I1.-IYQE
Q- SNV.F----- .NGRVN-KI--Y- . P-G..ovvvnnn. G..K-==-...... --M.--YGF
-0-Q....GR-DV.FF-K-Q.GAGPKRKI - .. V-N.......... T --I.--YGY
MK-P...... SSV.FL-K--.AGKPGRKI---------- EN.......... - Kemem --I.-D-GY

HIV-1/SIVcpz
proteins

465

463
462
463
463

458
447
460
460
460

463
463
463

466
466
464

467
466
466

463
466
466
471

460
460
458
460

459
460
459
464

463
463
458
461

466
465
465

461
463
463
461

460
460
460
460

474
477
476

463
463
463
463

462
461
462
463

459
464

471
472

469
464
469
468

493
469
475
473

judwudipe urjoxd zddAIS/T-ATH

VO
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HIV-1/SIVcpz
proteins

Vpr binding

- p6 \
B.FR.83 .HXB2 .IDK...ELY..PLTSLRSLFGNDPSSQS 501

A1.KE.00.MSA4069 ..R--...-QE.A-ST--K------ LL--- 497
A1.KE.94.Q23 17 _K-R...-QA.Q--V--K------LL--- 499
A1.SE.94.SE7253 K-R...-QN.S-SV--K-- LL--- 499
A1.TZ.97.97TZ02 ..K-R...-QE.P-ST--K------- L--- 496
A1.UA.00.98UA0116 .K-R...-QH.P-ST--K------- L--- 498
A1.UG.85.U455 K-R...-QT.. 494
A1.UG.92.92UG037 N-R...DON. 500
A2.CD.97.97CDKS10

A2.CD.97.97CDKTB48 EE-T.-SS...... L---N..... R... 498
A2.CY.94.94CY017 41 -E-I.-SS...... L---L...ETR... 497
B.AR.99.ARMA132 R - 499
B.AU.95.MBCC54 e 501
B.BO.99.BOL0122 ...K-R... 501
B.CN.-.RL42 506
B.ES.89.S61K15 - 504
B.GA.88.0YI - 500
B.GB.83.CAML - 501
B.NL.86.3202A21 - 501
B.TH.90.BK132 - 501
B.US.83.RF - 502
B.US.90.WEAU160 -. 501
C.BR.92.92BR025 - 497
C.BW.00.00BW3891 6 K-R. 497
C.BW.96.96BWO0502 K-R. 503
C.ET.86.ETH2220 K-R. 505
C.IL.98.98IS002 K--. 497
C.IN.95.95IN21068 K-R. 492
C.IN.99.01IN565 10 K-R. 501
C.KE.00.KER2010 KER. 491
C.MM.99.mIDU101 3 K-R...-.... 492
C.TZ.97.97TZ04 K-R...-....-—=-- K----S--% 493
C.TZ.98.98TZ017 K-R...-....--I--K----8--L--- 503
C.ZA.01.2134MB K-R...- --K----8--L--- 491
C.ZA.97.97ZA003 K-G...- --K----8--L--- 490
C.ZM.96.96ZM651 K-R...- 495
D.CD.83.ELI 501
D.CD.83.NDK 498
D.CD.85.22%6 502
D.CM.01.01CM _0009BBY 497
D.KE.01.01KE _NKU3006 499
D.TD.99.MNO12 503
D.UG.94.94UG114 503
D.UG.99.99UGA08483 499
D.UG.99.99UGB21875 . 496
F1.BE.93.VI850 RE-I.--S...... P---Q...K-G...---. 492
F1.BR.93.93BR020 1 “E--.--S...... P---Q...K-E...G--. 493
F1.FI.93.FIN9363 RE-V.--S...... PR--Q...KEE...GQ-. 494
F1.FR.96.MP411 KE-TI.--S...... P---Q...K-EGQ.G--. 495
F2.CM.02.02CM_0016BBY “E-I.--S...... P---Q...K--...G--. $ 491
F2.CM.95.MP255 -EGI.--S...... P---Q...KGE...-QA.P--V--K----S--8 493
F2.CM.95.MP257 -E-I.A-S...... P---Q...K--... 497
F2.CM.97.CM53657 “E-I.--S...... P---Q...K--... 491
G.BE.96.DRCBL -E-I.A-S...... P---Q...KE-...---.,-=8--K--=n-- 08 491
G.CM.01.01CM 404 9HAN -E-I.A-S...... P---- . .RE-...---. .-~ K----S--% 495
G.FI.93.HH8793 12 1 -E-I.A-S...... P-P--...KE-...-TH..--A--K----S--§ 498
G.NG.92.92NG083 -E-I.A-S...... P----. . KE-...--=. .-~ K----S--% 499
G.SE.93.SE6165 -E-I.A-S...... P---M...KE-...---..-..--K----8--§ 496
H.BE.93.VI991 “E-I.--S...... PR--L...KEQ...-...Pommmmmmmmmmm 0% 499
H.BE.93.VI997 -E-M.-SS...... P---L...K--...-...P-FA--K------- L--- 500
H.CF.90.90CF056 “E-M.--S...... P---QL..K--...-...P--A---nm-" S--LL-- 501
J.SE.93.SE7887 “E-I..-S...... P----...K--. . ===, mmm-- K----S--L--- 498
J.SE.94.SE7022 “E-I..-S...... P----. . K--. .. mmm  mmmmmmmeen S--L--- 498
K.CD.97.EQTB11C “EKI.--S...... LR--M...K-Q...-QG.P----- K----S--L--- 496
K.CM.96.MP535 “E-I.--S...... PR--T...K--...-QS.P----- K------- L--- 496

s

Juawugife ujoad zddAIS/T-ATH

VO



) NN T 1]

B.FR.83.HXB2

01_AE.CF.90.90CF4071
01”AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02_AG.CM.97.97CM_MP807

02_AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. - . IBNG
02_AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03_AB.RU.97.KAL153_2
03_AB.RU.98.RU98001

04 _cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05_DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05 _DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96.BFPI0
06_Cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84

06 _cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_T7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
107 CD.TZ.96.96TZ BF071
10°CD.TZ.96.96TZ BF110

11 _cpx.CM.02.02CM_4118STN
11_cpx.CM.96.4496
11_cpx.FR.99.MP1298

11_cpx.GR

12_BF.AR.
127BF.AR.
127BF.UY.
127BF.UY.

97.
99.
99.
99.

GR17

A32989
ARMA159
URTR23
URTR35

13 _cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 _cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X475
14 BG.ES.00.X477
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397

15_01B.TH.
15 01B.TH.
15 01B.TH.
15 01B.TH.

16_A2D.KE.
16_A2D.KR.

.YBF106

N.CM.

02.
02.
99.
99.

00.
97.

02TH_OUR1331
02TH OUR1332
99TH MU2079
99TH R2399

KISII5009
97KR004

.CM.95.YBF30

.CM.-.96CMABB009

N
O.BE.87.ANT70
O
O

.CM.91.MVP5180
O.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD. - .CPZANT
CPZ.CM.98.CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

Vpr binding

- | p6
GVETTTPP...... QKQEP...IDK...ELY..PLTSLRSLFGNDPSSQ$
-E-I.-SF...... SR--Q...K-R...
-E-T.-SL...... P---Q...K--...
-E-I.-GEEITSL.P---Q...K--...
-E-T.-SS...... L-

RE-TI.
-E-TI.
-E-TI.
-E-TI.
-E-I.
-E-I.
-E-I.
-E-I.
KE--.
KE--.
KE--.
-E-TI.
-E-I.
-E-I.
-E-TI.
-E--.
-E--.
-E-I.
_E--

EE.
EE.
EE.
EE.

RE-X.
RE-I.
RE-I.
KE-I.
-E-I.
-E-M.
“E-...
-E-I.
-E-I. ..
~E-I.A-S...... P----...KE-...-==..-==-~ K-------L---
“E--.--S...... P----...KE-...---..-I---K----8--L---

-E-I.
-E-I.
-E-I.
-E-I.
-E--.
-E-I.
-E-I.
-E-I.
-E-I.
-E-I.
-E-I.
-E-I.
-EGM.
-E--.
-E--.

EEAT.
“E--. .
QE-KS-QG. . ... KEM--NQ. .
QE-KS-QG. . ... KEM--NQ. .

KGQ...ovvun... EN--Q...KGGP.N---..-FA--K----T-Q$
KEQ........... ED-NQ...GKDQ.N---..-FA--K----T-Q$
KEQ........... EN-SQ...KGDQ.E---..
KGQ. .o ovvnnn.. EN--Q...KEDQ.N---..

EHKR.-........ --GLK...GEE...-.LP.-SY--K----K-Q$

QET-...coon... MEKKK. . .EE-...-PLYPQ----K----S---LE-
QE-E.......... KS--K...KEG...-SSLY-P---K----S------
QE--.VTQ...... E--G....KE-...-PF..Q----K----S----E-

. .---A-K----8--%
..--BA-K----S--$
..---A-K----8--8
..--A--K----8--%
..--A--K----8--$
..--A--K----8--$
..--A--K----8--$

HIV-1/SIVcpz
proteins

501

499
496
504
499

493
483
493
493
493

499
499
499

501
501
499

503
502
502

498
498
500
503

496
496
494
496

491
492
491
496

498
498
494
492

501
501
498

496
498
498
496

493
493
493
499

503
507
506

495
495
495
495

503
497
498
497

489
500

512
513

499
494
499
498

523
503
509
507

judwudipe urjoxd zddAIS/T-ATH

VO

€CS



B.FR.83.HXB2

AR OG DD QQQQQ

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
.96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101 3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

/ Gag-Pol TF start
F .KAREFSSE

.FREDL.AFLQ. ..
-.---N-.--Q0-...
-.---N-.--QK
- . ---NV.--Q-

- . ---N-.--0Q-
- .--KN-.--Q-
- ___N_.__Q_
- ___N_.__Q_

HIV-1/SIVcpz
proteins

Gag-Pol TF

[T (11 ||

I

end \/ Pol protease start
GTV. .SFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQL

IR

.-L----1

LOGALVC- - I

ves

Juwugipe upjoad zddA IS/T-ATH
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) NN T 1] @ [T (11 ||

/ Gag-Pol TF start Gag-Pol TF end \/ Pol protease start
B.FR.83.HXB2 F.FREDL.AFLQ...G.KAREFSSE.......... Q.. ..DRQ....... GTV. .SFNFPQVTLWORPLVTIKIGGQL 75
01 AE.CF.90.90CF4071 -.---N-.--Q-... 75
01 AE.JP.93.93JP NH1 -.---N-.--Q-... 73
01 AE.TH.90.CM240 -.---N-.--Q-... 80
01 AE.TH.93.93TH9021 -.---N-.--Q-... 75
02_AG.CM.02.02CM_1677LE 77
02 AG.CM.97.97CM_MP807 75
02 AG.FR.91.DJ264 75
02 AG.NG. - . IBNG 75
02 AG.SE.94.SE7812 75
03_AB.BY.00.98BY10443 75
03_AB.RU.97.KAL153 2 75
03_AB.RU.98.RU98001 75
04_cpx.CY.94.CY032 74
04 cpx.GR.91.97PVCH 74
04 cpx.GR.97.97PVMY 74
05 DF.BE.-.VI1310 75
05 DF.BE.93.VI961 75
05 DF.ES.-.X492 75
06 _cpx.AU.96.BFP90 77
06 _cpx.ML.95.95ML127 74
06_cpx.ML.95.95ML84 76
06 _cpx.SN.97.97SE1078 79
07 BC.CN.-.CNGL179 75
07 BC.CN.97.97CN001 75 s
07 BC.CN.97.CN54 .. .. 75 :E
07 BC.CN.98.98CN009 B S - T -.. 75
08 BC.CN.97.97CNGX_6F -.-=-I-.--P-...-.E----PP-.......... - 71 =
08 BC.CN.97.97CNGX_7F -.---I-.--P-...-.E----PP-.......... - 71 2
08 BC.CN.97.97CNGX_9F -.---I-.--P-...-.E----- Pt - 71 <
08 BC.CN.98.98CN006 - ~.E----PP-.......... - 71 e
09 cpx.GH.96.96GH2911 - R.E---L-X-...oun.... - 74 'E
09 cpx.SN.95.958N1795 - S E---L--- ... - 74 =
09 cpx.SN.95.955N7808 - C.R.E---L---.......... -. 75 =
09 cpx.US.99.99DE4057 - . Co.R.E---L---.......... - 70 =3
10 CD.TZ.96.96TZ BF061 -.---N-.--Q-...R.----LP--.......... -.. 74 e.
10 CD.TZ.96.96TZ BF071 - -=-N-.--P-...-.-=--LP--.......... - 75 =
10_CD.TZ.96.96TZ BF110 - -=-N-.--Q-...R.==--LP--.......... - 72 ®
11 cpx.CM.02.02CM 4118STN -.---N-.--Q-...-.E----- PKo'toovnnn -.. 76 7o
11 cpx.CM.96.4496 -.---N-.--Q-...-.E---L-P-.......... -.. 74 =
11 cpx.FR.99.MP1298 - ==-N-.--Q-. .- - YP-ii -.. 74 5
11 cpx.GR.-.GR17 -.---N-.--Q-...-.E----PT-.......... -.. 74 o
12 BF.AR.97.A32989 - ---N-.--Q-...-.E--K-P--.......... - 75 =2
12 BF.AR.99.ARMA159 -.---N-.--Q-...-.E--K-P--.......... - 75 °*
12 BF.UY.99.URTR23 -.---N-.--Q-...R.E-WK----.......... -.. 75 <
12 BF.UY.99.URTR35 -.---N-.--Q-...-.E-G-LP--.......... -.. 81 -]
13_cpx.CM.02.02CM _3226MN -.----- S0 WLEmmm e - 81 =
13 cpx.CM.96.1849 -.---N-.--Q-...R.E------- QTRTNSPTRE- . . 82
13 cpx.CM.96.4164 -.---N-.-8Q....R.E------- QTRANSPTRE- . . 81
14 BG.ES.00.X475 -.---N-.--Q-...-.E----- Pttt - 74
14 BG.ES.00.X477 - ---N-.--Q-...-.E----- Pttt - 74
14 BG.ES.00.X623 -.---N-.--Q-...-.E--K--P-.......... - 74
14 BG.ES.99.X397 -.---N-.--Q-...-.E----- Pt - 74
15 01B.TH.02.02TH OUR1331 -.---T-.--Q-...-.-=======. ... ...... -.. . .E-PGAETQ..-PS.8--8---I--------- V------ 80
15 01B.TH.02.02TH OUR1332 -.--Q--.-=Q....-.m======= . ... ...... -.. L.E-P....... -KS.S--8---I--------- V-V---- 74
15 01B.TH.99.99TH MU2079 -.---T-.-=Q....-.--======.......... - L E-- . --Y.S--8---I-------mmmmmmm o 74
15 01B.TH.99.99TH R2399  -.---N-.--0-...-.--GK----.......... - E-m i S.8--8---I--------- Vo----- 73
16 A2D.KE.00.KISII5009 -.-K-N-.--Q-...R.E-KK----.......... - . N----.............==S.-=-KNR.....-G-.-PL......A---T......oo.u... - “C--m-Tommmmm oo V--E--- 69
16 A2D.KR.97.97KR004 -.-=-N-.--P-...R.E-------.......... - EK-....... --T.H-C----I--------- V--E--- 75
N.CM.-.YBF106 -.--KG-.VS--...R.ET-KLPPDN........ NK. . . .AGEPGEDR.DLS- .PTL----I------ VXAV---KEI 82
N.CM.95.YBF30 -.---E-.VS--...R.ET-KLPPDN........ NK. . .AGEPGEDR.ELS- .PT----- I------ VI-V---KEV 82
0.BE.87.ANT70 -.--QI-.-SGG...H.E--QLCA-.......... T ..E-GP..... ERAL..-VCL--IP--D--I--ARV--H- 71 3
0.CM.-.96CMABB009 -.---I-.-SRG...H.E--QLFT-.......... T ..R..P..... ERAL..-VCL--IP--D--I--A-V--H- 71 7
0.CM.91.MVP5180 -.---V-.-SGG...H.E--QLCA-.......... T G A-..PICL--IP--D--I--A-V--H- 71
0.SN.99.SEMP1299 -.---I-.-SGG...H.E--QLCA-.......... T. .EGGP..... ER-L..-VCL--IP--D--V--ARV--H- 71
CPZ.CD. - .CPZANT -.---TD.PHVV...-VQT--LCA-G........ GS.. ..GGG....... --T..-LV--EIP----- MMEVL-Q--K 75
CPZ.CM. 98 .CAM5 -.---G-.VSVEREIK.-T--L-AG.......... R.. .GGE..... GTPVS..-I-L--I------- LGV-VE--- 76
CPZ.GA. - .CPZGAB -.---R-.--P-...R.E--QLCA-.......... - E-G REQSIS..T.-L--I------- IPV-VE--- 73
CPZ.US.85.CPZUS -.---T-VPIVERGIK.ET--LPGK.......... - KGK....... SAL..-A----I------- LR--VA--I 77

HIV-1/SIVcpz
proteins




B.FR.83.HXB2

AR OG DD Q@

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
.96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101 3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

Protease \/ p66, p51 Reverse transcriptase

[T (11 ||

(RT)

M41L

KEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKI
K M

205
205
205
205
205
205
204
206

198
205

205
205
206
205
208
205
205
205
205
204
205

204
201
211
212
205
201
201
201
201
207
207
201
201
201

204
204
204
206
204
206
206
204
205

205
205
205
207

205
205
205
205

204
204
204
204
202

203
203
204

203
203

205
205
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Juwugipe upjoad zddA IS/T-ATH
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M41L
Protease \/ p66, p51 Reverse transcriptase (RT) |
KEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKI

B.FR.83.HXB2

01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02 AG.CM.97.97CM _MP807
02 AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03 AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OOL
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08”BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 _CD.TZ.96.96TZ BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 _cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332
15_01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N
O.BE.87.ANT70
(0]
(0]

——————————————— KE- -NVTV--E-REVQ----------------

.CM. - .96CMABBO09 --E-NDVIV--E-REVQ---- --SK---E--TA--Q-
.CM.91.MVP5180 ~  C-----==----=-NNIQ-E---T-------------~ KE-NNVTV-VQ-KEVQ------~-===-L-=-I~=GL--~-=~====-AP--====------oo SR---E--TA--Q---Q----- R-
0.SN.99.SEMP1299 ~ C-V-----------TNIQ-E-K-T------------~ KE-N-VPV--E-REVL------======----T~-GL--~--=====-AP-=====-~~----T--——- SK---E--TA--Q---Q----- R-

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

-S-Q--NKVP-Q-GDRTVLA---L--N
-K---N-V---E-R-TT----
-K-F-NVH---E-R-VV----

HIV-1/SIVcpz
proteins

205

205
203
210
205

207
205
205
205
205

205
205
205

204
204
204

205
205
205

207
204
206
209

205
205
205
205

201
201
201
201

204
204
205
200

204
205
202

206
204
204
204

205
205
205
211

211
212
211

204
204
204
204

210
204
204
203

199
205

212
212

201
201
201
201

205
206
203
207

Judwrugife urejoad zddAIS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

AR OG DD Q@

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
.96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101 3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

D67N K70R

*

Asp 110 catalytic site

C

GPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVI
I T

K--E-I-

D---AR--EM- -

------------------------------ SK-TELI-

K---ER--E---
K---ER--E---

335
335
335
335
335
335
334
336

328
335

335
335
336
335
338
335
335
335
335
334
335

334
331
341
342
335
331
331
331
331
337
337
331
331
331

334
334
334
336
334
336
336
334
335

335
335
335
337

335
335
335
335

332
334
334
334
332

333
333
334

333
333

335
335

8CS

Juwugipe upjoad zddA IS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02 AG.CM.97.97CM _MP807
02 AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03 AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OOL
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08”BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 CD.TZ.96.96TZ BF061

10_CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332
15_01B.TH.99.99TH MU2079

15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM. -.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

D67N K70R

HIV-1/SIVcpz

*

Asp 110 catalytic site

[T (11 ||

GPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPATFQSSMTKILEPFRKQNPDIVI 335

335
333
340
335

337
335
335
335
335

335
335
335

334
334
334

335
335
335

337
334
336
339

335
335
335
335

331
331
331
331

334
334
335
330

334
335
332

336
334
334
334

335
335
335
341

341
342
341

334
334
334
334

340
334
334
333

329
335

342
342

331
331
331
331

335
336
333
337

Judwrugife urejoad zddAIS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2

AR OG DD Q@

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
.96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101 3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

polymerase motif

YQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENREIL
E A K

E---R--K---E---K--F
E---R--K---E---K--FY

HIV-1/SIVcpz
proteins

T215Y

K2190Q

Q___
Q___
Q--D
Q--D

465
465
465
465
465
465
464
466

458
465

465
465
466
465
468
465
465
465
465
464
465

464
461
471
472
465
461
461
461
461
467
467
461
461
461

464
464
464
466
464
466
466
464
465

465
465
465
467

465
465
465
465

462
464
464
464
462

463
463
464

463
463

465
465

0€s

Juwugipe upjoad zddA IS/T-ATH

T0d
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02 AG.CM.97.97CM _MP807
02 AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03 AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OOL
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08”BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 _CD.TZ.96.96TZ BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118S
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 _cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226M
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 01B.TH.02.02TH OUR13
15_01B.TH.02.02TH OUR13
15_01B.TH.99.99TH MU207
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM. -.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

polymerase motif T215Y K219Q

YQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENREIL

TN

N

31
32
9

—————————— Q--R--E----I----8----V--SR
-Q--R--E----I----S----V--SK
Q--R-KE----I----S----V--SK
Q--R-KE----I--A-S---IV--SK

HIV-1/SIVcpz
proteins

465

465
463
470
465

467
465
465
465
465

465
465
465

464
464
464

465
465
465

467
464
466
469

465
465
465
465

461
461
461
461

464
464
465
460

464
465
462

466
464
464
464

465
465
465
471

471
472
471

464
464
464
464

470
464
464
463

459
465

472
472

461
461
461
461

465
466
463
467
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B.FR.83.HXB2
Al.KE.00.MSA4069
Al.KE.94.0Q23 17
Al.SE.94.SE7253
Al1.TZ.97.97TZ02
A1.UA.00.98UA0116
Al1.UG.85.U455
Al1.UG.92.92UG037

A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

.AR.99.ARMA132
.AU.95.MBCC54
.B0O.99.BOL0122
.CN.-.RL42
.ES.89.561K15
.GA.88.0YI
.GB.83.CAM1
.NL.86.3202A21
.TH.90.BK132
.US.83.RF
.US.90.WEAU160

B

B

B

B

B

B

B

B

B

B

B

C.BR.92.92BR025
C.BW.00.00BW3891_6
C.BW.96.96BW0502
C.ET.86.ETH2220
C.IL.98.98I5002
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.MM.99.mIDU101_3
C.TZ.97.97TZ04
C.TZ.98.98TZ017
C.ZA.01.2134MB
C.ZA.97.97ZA003
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CD.85.722Z6
.CM.01.01CM _0009BBY
.KE.01.01KE_NKU3006
.TD.99.MNO12
.UG.94.94UG114
.UG.99.99UGA08483
.UG.99.99UGB21875

F1.BE.93.VI850
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.FI.93.HH8793_12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165

.VI9ol
.BE.93.VI997
CF.90.90CF056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535
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w

KEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPFKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK . TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAET 594
D \Y% VVM MD D

HIV-1/SIVcpz
proteins

-V---VA--G
~V----A--G-

594
594
594
594
594
593
595

587
594

594
594
595
594
597
594
594
594
594
593
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590
600
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590
596
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590
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593
593
593
595
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B.FR.83.HXB2

01_AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02_AG.CM.97.97CM_MP807
02”AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03 AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04 _cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96.BFPI0
06 _Cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84

06 _cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32989
12_BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X475
14 BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH _OUR1332
15 01B.TH.99.99TH MU2079

15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM.-.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
O.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM.98.CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

KEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPFKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGK. TPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAET

e -E----V-
~EI---V-

——————————— E-E----------E S R--T---L----
——————————— E-E--V-------E R R--T---L----
E-E-------- E-------===--Y---------KRGSV---------===- R--T---P----

~E----V----LD
-E----V----LD
-E----V----LD
-E----V----LD
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proteins
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594
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593
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596
593
595
598
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594
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590
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593
594
589
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593
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p51 end \/ Rnase H start

B.FR.83.HXB2

AR OG DD Q@

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
. 96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101_3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

FYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQP
S
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p66 RT and pl5 Rnase H end \/ p31l Integrase start

L,IKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQ 724
E----D----S-- N

724
724
724
724
724
723
725

125
717
724

724
724
725
724
727
724
724
724
724
723
724

723
720
730
731
724
720
720
720
720
726
726
720
720
720

723
723
723
725
723
725
725
723
724

725
724
724
726

724
724
724
724

721
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723
723
721

722
722
723

722
722

724
724
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
03”AB.

CF.
JP.
TH.
TH.

90.
93.
90.
93.

p51 end \/ Rnase H start p
FYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQ 724

90CF4071
93JP_NH1
CM240

93THS9021

.02CM_1677LE
.97CM_MP807
.DJ264

-1
.94.
.00.

.97.
.98.

BNG
SE7812

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

07_BC.
07_BC.
07 BC.
07 BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98.

97CN001
CN54
98CNO009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F
98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 _CD.TZ.96.96TZ BF061
10°CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16_A2D.
16_A2D.

N.CM. -
.CM.9

TH.
TH.
TH.
TH.

KE.
KR.

.02TH OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.KISII5009
.97KR004

.YBF106
5.YBF30

.CM.-.96CMABB009
.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

N
O.BE.87.ANT70
(0]
(0]

HIV-1/SIVcpz

proteins

L----E--Q-A

LM---E--RD

*

[T (11 ||

66 RT and pl5 Rnase H end \/ p31 Integrase start

M---HS---K-
M---HS---K
-PI-Q----E-T---Q---T
----88--T--D-PI-Q----EMT---R---T--
-V----8§--T--D-PI-Q----E-T---R---T--
-$--Q----E-T---Q---T

724
722
729
724

726
724
724
724
724

724
724
724

723
723
723

724
724
724

726
723
725
728

724
724
724
724

720
720
720
720

723
723
724
719

723
724
721

725
723
723
723

724
724
724
730

730
731
730

723
723
723
723

729
723
723
722

718
724

731
731

720
720
720
720

724
725
722
726
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B.FR.83.HXB2
Al.KE.00.MSA4069
Al.KE.94.0Q23 17
Al.SE.94.SE7253
Al1.TZ.97.97TZ02
A1.UA.00.98UA0116
Al1.UG.85.U455
Al1.UG.92.92UG037

A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

.AR.99.ARMA132
.AU.95.MBCC54
.B0O.99.BOL0122
.CN.-.RL42
.ES.89.561K15
.GA.88.0YI
.GB.83.CAM1
.NL.86.3202A21
.TH.90.BK132
.US.83.RF
.US.90.WEAU160

B

B

B

B

B

B

B

B

B

B

B

C.BR.92.92BR025
C.BW.00.00BW3891_6
C.BW.96.96BW0502
C.ET.86.ETH2220
C.IL.98.98I5002
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.MM.99.mIDU101_3
C.TZ.97.97TZ04
C.TZ.98.98TZ017
C.ZA.01.2134MB
C.ZA.97.97ZA003
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CD.85.722Z6
.CM.01.01CM _0009BBY
.KE.01.01KE_NKU3006
.TD.99.MNO12
.UG.94.94UG114
.UG.99.99UGA08483
.UG.99.99UGB21875

F1.BE.93.VI850
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.FI.93.HH8793_12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165

.VI9ol
.BE.93.VI997
CF.90.90CF056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535
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w
=
(e}
w

P EEH HEEH DAEEEEEEY

[l Rl N el e el N Relca N el [eafeales]

el N lea Rl e les N s e lea e B el ea

HE BH BE< AEEEE EEEE

HIV-1/SIVcpz
proteins
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B.FR.83.HXB2

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
037AB.

-.I

.94.

.00.
.97.
.98.

.90CF4071
.93JP_NH1
.CM240

.93TH9021

.02CM_1677LE
.97CM_MP807
.DJ264

BNG
SE7812

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492
06_cpx.AU.96.BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06 _cpx.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

07_BC.
07 BC.
07 BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97CNOOL
CN54
98CNO009

.97CNGX_6F
. 97CNGX_7F
. 97CNGX_9F
.98CN00G

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 CD.TZ.96.96TZ BF061

10_CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 01B.
15_01B.
15_01B.
15_01B.

16_A2D.
16_A2D.

N.CM.-.

TH.
TH.
TH.
TH.

KE.
KR.

YBF106

.02TH OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.KISII5009
.97KR004

.CM.95.YBF30

.CM.-.96CMABB009

N
O.BE.87.ANT70
(0]
(0]

.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98.CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

. EHEKYHSNWRAMASDFNLPPV.VAKEIVASCDK . CQLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGKVILVAVHVASGY IEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIK
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B.FR.83.HXB2

RN GG EIED QRQQQ

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
.96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101_3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793_12_1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

QEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITK
I

[T (11 ||

IQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKA
D

980
980
980
980
980
980
979
981

381
974
980

980
980
981
980
983
980
980
980
980
979
980

979
976
986
987
980
976
976
976
976
982
982
976
976
976

979
979
979
981
979
981
981
979
980

981
980
980
982

980
980
980
980

977
979
979
979
977

978
978
979

978
978

980
980

8¢S

Juwugipe upjoad zddA IS/T-ATH

T0d



) NN T 1] @

B.FR.83.HXB2

01_AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02_AG.CM.97.97CM_MP807
02”AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03 AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04 _cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96.BFPI0
06 _Cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84

06 _cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32989
12_BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X475
14 BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH _OUR1332
15 01B.TH.99.99TH MU2079

15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM.-.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
O.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM.98.CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

QEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITK. IQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKLLWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKA

HIV-1/SIVcpz
proteins

980

980
978
985
980

982
980
980
980
980

980
980
980

979
979
979

980
982
980

982
979
981
984

980
980
980
980

976
976
976
976

979
979
980
975

979
980
977

981
979
979
979

980
980
980
986

986
987
986

979
979
979
979

985
979
978
978

974
980

987
987

976
976
976
976

980
981
978
982

Judwrugife urejoad zddAIS/T-ATH

T10d

6€S

[T (11 ||



) NN T 1]

HIV-1/SIVcpz
proteins

B.FR.83.HXB2
Al.KE.00.MSA4069
Al.KE.94.0Q23 17
Al.SE.94.SE7253
Al1.TZ.97.97TZ02
A1.UA.00.98UA0116
Al1.UG.85.U455
Al1.UG.92.92UG037

A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

.AR.99.ARMA132
.AU.95.MBCC54
.B0O.99.BOL0122
.CN.-.RL42
.ES.89.561K15
.GA.88.0YI
.GB.83.CAM1
.NL.86.3202A21
.TH.90.BK132
.US.83.RF
.US.90.WEAU160

B

B

B

B

B

B

B

B

B

B

B

C.BR.92.92BR025
C.BW.00.00BW3891_6
C.BW.96.96BW0502
C.ET.86.ETH2220
C.IL.98.98I5002
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.MM.99.mIDU101_3
C.TZ.97.97TZ04
C.TZ.98.98TZ017
C.ZA.01.2134MB
C.ZA.97.97ZA003
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CD.85.722Z6
.CM.01.01CM _0009BBY
.KE.01.01KE_NKU3006
.TD.99.MNO12
.UG.94.94UG114
.UG.99.99UGA08483
.UG.99.99UGB21875

F1.BE.93.VI850
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE. 96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.FI.93.HH8793_12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165

.VI9ol
.BE.93.VI997
CF.90.90CF056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

RN GG EIED QRQQQ
w
=
(e}
w

KIIRDYGKQMAGDDCVASRQDEDS
G

1004
1004
1004
1004
1004
1004
1003
1005

405
998
1004

1004
1004
1005
1004
1007
1004
1004
1004
1004
1003
1004

1003
1000
1010
1011
1004
1000
1000
1000
1000
1006
1006
1000
1000
1000

1003
1003
1003
1005
1003
1005
1005
1003
1004

1005
1004
1004
1006

1004
1004
1004
1004

1001
1003
1003
1003
1001

1002
1002
1003

1002
1002

1004
1004

ors

Juwugipe upjoad zddA IS/T-ATH

T0d



) NN T 1]

B.FR.83.HXB2

01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02 AG.CM.97.97CM _MP807
02 AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03 AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OO0L
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08”BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09_cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10 CD.TZ.96.96TZ BF071

10_CD.TZ.96.96TZ BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332

15_01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM. -.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98.CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

KIIRDYGKQMAGDDCVASRQDEDS

————————————— G----GX--NQ
------------- G----G---NQ

HIV-1/SIVcpz

1004

1004
1002
1009
1004

1006
1004
1004
1004
1004

1004
1004
1004

1003
1003
1003

1004
1006
1004

1006
1003
1005
1008

1004
1004
1004
1004

1000
1000
1000
1000

1003
1003
1004

999

1003
1004
1001

1005
1003
1003
1003

1004
1004
1004
1010

1010
1011
1010

1003
1003
1003
1003

1009
1003
1002
1002

998
1004

1011
1011

1000
1000
1000
1000

1004
1005
1002
1006

proteins

Judwrugife urejoad zddAIS/T-ATH

T10d

ps



) NN T 1]

B.FR.83.HXB2

AR OG DD Q@

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
. 96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101_3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

MENRWQVMIVWQVDRMRIR.

HIV-1/SIVcpz
proteins

TWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLG.
KA \Y%

-QGK-R--I--G-
-QG--R--I--G-

[T (11 ||

.DARLVITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGH 127
. E

127
127
127
127
127
127
127

127
127
127

127
127
127
127
127
127
127
127
127
127
127

127
127
127
127
127
127
127
127
127
127
127
127
127
127

127
127
127
127
127
127
127
127
127

127
127
127
127

128
128
128
128

127
127
127
127
127

127
127
127

127
127

127
127

ws

Juwugipe upjoad zddAIS/T-ATH

dIA



) NN T 1]

B.FR.83.HXB2

01_AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02_AG.CM.97.97CM_MP807
02”AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03 AB.RU.97.KAL153_2
03”AB.RU.98.RU9800T

04 _cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96.BFPI0
06 _Cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84

06 _cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32989
12_BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X475
14 BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH _OUR1332
15 01B.TH.99.99TH MU2079

15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM.-.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
O.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM.98.CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

MENRWQVMIVWQVDRMRIR.

I IWETKVLKP-K
.--N-
L--N----Y-T-R-K-----
.A-N----Y---R-K--K----------

*

TWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLG. .

T---RTK--KK-

HIV-1/SIVcpz
proteins

[T (11 ||

DARLVITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGH

T---QP----HX
---T---Q8----H-

LR--T--IE-G--
LR--T--IE-G--
LR--T--IE-G-

QR---8-I--D--
QRT--S-I--D--

--N--TA----Q-V--R
————— TA----Q-V--R
---Y-K-K--I---T--RM---H--T--TA--V---I--Q

--QY---K--I--GT--RM--Q---T--TG----- XI--Q

--QY-E-K--I---T--RM---H--T--TE------ I--0
Y-K-K--I---T--RM--I---A--TE------ I--0
CGK-I------ T---M--Q---P----0-V-Q-I--E
CGS-K------ T--R----H-----AA----—- --
LGS-V----- FT--R---SQ----- AET---R-I--Q
QGT-K--I---M--K---------- TA------ V--R

127

127
127
127
127

127
127
127
127
127

127
127
127

127
127
127

127
127
127

127
127
127
127

127
127
127
127

127
127
127
127

127
127
127
128

127
127
127

127
127
127
127

127
127
127
127

127
127
127

127
127
127
127

127
127
127
127

127
127

127
127

127
127
127
127

129
127
128
127

Judwrugife urejoad zddAIS/T-ATH

dIA

€ps



) NN T 1]

B.FR.83.HXB2

RN GG EIED QRQQQ

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
.96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101_3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793_12_1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

IVSPRCEYQAGHN.
v

HIV-1/SIVcpz
proteins

.. mK--V-
e mK--V-
o mK--V-
o mK--V-
e mK--V-
e mK--V-
o mK--V-

....-K--VV.
....-R--VA.
....-K-VVA.

.. .-TT--K.
e mTom-
cemm--V-

KVGSLQYLA. . ..LAALIT.PKKIKPPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGHS

193
193
193
193
193
193
193
193

193
193
193

193
193
193
193
194
193
193
193
193
193
193

193
193
193
193
193
193
193
193
194
193
193
193
193
193

193
193
193
193
193
193
193
193
193

193
193
193
193

194
194
194
194

193
193
193
193
193

193
193
193

193
193

193
193

144

Juwugipe upjoad zddAIS/T-ATH

dIA



) NN T 1]

B.FR.83.HXB2 IVSPRCEYQAGHN.KVGSLQYLA. .. .LAALIT.
01 _AE.CF.90.90CF4071 V-R---D-PE---.--------- c...-K--A-.

01 AE.JP.93.93JP NH1 V-RR----PS---.---------....-KV-T-.
01 AE.TH.90.CM240 V-RR----PS---.---------....-K--T-.
01 AE.TH.93.93TH9021 e -K--T-.
02_AG.CM.02.02CM_1677LE e -K--V-.
02”AG.CM.97.97CM_MP807 .e..-K--VI.
02”AG.FR.91.DJ264 v -K--V-.
027 AG.NG. - .IBNG ....-N--VA.
02 AG.SE.94.SE7812 . e -K--V-.
03_AB.BY.00.98BY10443 R---8---R-=-=.-=======- o= =--R-.
03 AB.RU.97.KAL153_2 R---8---R-=-=.========- .= =--R-.

03_AB.RU.98.RU9800T

04 _cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96.BFPI0
06 _Cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84

06 _cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN001
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08”BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN
11 cpx.CM.96.4496

11 cpx.FR.99.MP1298

11 _cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32989
12_BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13_cpx.CM.96.1849
13_cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X475
14 BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 01B.TH.02.02TH OUR1331 V-RR----PS---.
15 01B.TH.02.02TH _OUR1332 V-RC----PS---.

R---8---R----.

15701B.TH.99.99TH MU2079 V-RYS-D-PS---.--------- L L-K--T-.

15 01B.TH.99.99TH R2399  V-RS----PS---.

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106

N.CM.95.YBF30

O.BE.87.ANT70 R-LTK---PT--S.

O.CM.-.96CMABB009 R-LT----A---S.

0.CM.91.MVP5180 R-LTK---L---S.

O.SN.99.SEMP1299 R-LT----P---S.

CPZ.CD.-.CPZANT RILTY-H-KK--S.Q--T----- FCKI-EFRGY.
CPZ.CM.98.CAM5 Q-Y-K---PT--Q. ....-R-WVG.
CPZ.GA.-.CPZGAB L-A-----KE--R. ....-K---8S.
CPZ.US.85.CPZUS P-I-K---PT---. F--....-K--VG.

*

PKKIKPPLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGHS

------------ IR---EYP-T----
----VR---EYP--H---
--R-R----R-K------- D----IR---ENP--D---

IR---ENP------

HIV-1/SIVcpz
proteins

193

193
193
191
193

193
193
193
193
193

193
193
193

193
193
193

193
193
193

193
193
193
193

194
194
194
194

194
194
194
193

193
193
193
194

193
193
193

193
193
193
193

193
193
193
193

193
193
194

193
193
193
193

193
193
193
193

193
193

193
193

193
193
193
193

199
193
194
193
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Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR U4 IO QQQQQ

KE.
KE.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

.CD.
.CD.
.CY.

.99.
.95.
.99.
.-.R
.S61K15
.OYI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR0O25
.00BW3891_6
. 96BW0502
.ETH2220
.9815002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101 3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.972ZR003
.967M651

.ELI
.NDK

.2226
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MN012
.94UG114
.99UCA08483
.99UCB21875

00
94

85

94.
97.
00.

92.

97.
97.
94.

.MSA4069
.Q23 17
SE7253
97TZ02
98UA0116
. U455
92UG037

97CDKS10
97CDKTB48
94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122
L42

V1850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VISol
.VIS97
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

anhipathic alpha thix

oligomerization
MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGDTWAGVEAITIRILQQLLFIHXFRIGCRHSRIGV
M P D E L T Q

exon 1 \/ exon 2
| frameshift in HXB2

H(S/F)RIG motifs

.NGAS

..--PG...
..D-5G. ..
..--SG...
L-=S-. ..

..D-sG. ..
Koo
SD--lll
Do ..

9vs

Jyudwugife urejoad zddA[S/T-ATH

AddA



) NN T 1] @

B.FR.83.HXB2

01_AE.
01_AE.
01_AE.
01_AE.
02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03 _AB.
037AB.
03”AB.

04_cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05_DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96.BFP9I0
06_Cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84

06 _cpx.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179

07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.
08 _BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

CF.
JpP.
TH.
TH.

CM.
CM.
FR.
NG.
SE.

BY.
RU.
RU.

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

-.I
94.

00.
97.
98.

97.
97.
98.

11 cpx.GR.-.
12_BF.AR.97.
12_BF.AR.99.
12°BF.UY.99.
12_BF.UY.99.

13 cpx.CM.02.02CM_3226MN

.90CF4071 XEKS-
.93JP_NH1 G--G-
.CM240 G--G-
.93TH9021 G--G-
.02CM_1677LE RG-G-
.97CM_MP807 G--G-
.DJ263 G--G-
BNG G--G-
SE7812 G--G-
98BY10443 R----
KAL153 2 R----
RU9800T R----

.97CNGX_6F
.97CNGX_T7F
.97CNGX_9F
.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10 CD.TZ.96.96TZ BF071
10°CD.TZ.96.96TZ BF110

11 _cpx.CM.02.02CM_4118STN
11_cpx.CM.96.4496
11_cpx.FR.99.MP1298

A32989
ARMA159

exon 1 \/ exon 2
amphipathic alpha helix | frameshift in HXB2
- -1 H(S/F)RIG motifs
|- oligomerization - e

MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGDTWAGVEAIIRILQQLLFIHXFRIGCRHSRIGV. .. .. TR...... QRRAR. . .NGAS...RS$

R--G-X..D---...
R--G-X..D-G-RFS
R--G-GRXD---..

97CN001
CN54
98CN009

GR17

URTR23
URTR35

H---K----P-- . ..
.--S-...

13 cpx.CM.96.1849 H---K----P-- .

13 cpx.CM.96.4164 S--S-. ..
14 BG.ES.00.X475 ..D-PG...
147 BG.ES.00.X477 ..D-PG...
147 BG.ES.00.X623 ..D-PG...
147 BG.ES.99.X397 .D-PG...
15_01B.TH.02.02TH OUR1331 ce.m-=G...
15 01B.TH.02.02TH OUR1332 ceim—-G. ..
15 01B.TH.99.99TH MU2079 ..--PG...
15 01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009 ce.--P-...
16_A2D.KR.97.97KR004 .--S-. ..
N.CM.-.YBF106 —
N.CM.95.YBF30 --T-
0.BE.87.ANT70 --s-.
0.CM.-.96CMABB009 --s-.
0.CM.91.MVP5180 --s-.
0.SN.99.SEMP1299 . --s-.
CPZ.CD.-.CPZANT ~  -----Q-E------ M---L--T---1I QPT-QH- -NWV-AN---S-R--QVL-IL--KA--T~.Y-H-~A- ===\t ttttiteennnnnen.. H-PR
CPZ.CM.98.CAMS P -Y---X--TI----- L----- P--R---Yommmmmm- I H---V-. --T-

HIV-1/SIVcpz
proteins

I--

judwrugife urejoad zddAIS/T-ATH

ddA

LyS



B.FR.83.HXB2
Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR O4Q DD QQQQQ

KE.
KE.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

.CD.
.CD.
.CY.

.99.
.83.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.WEAU160

.92BR0O25
.00BW3891_6 .
. 96BW0502 e
.ETH2220
.9815002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101 3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.972ZA003
.967M651

.ELI
.NDK

.7226
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MN012
.94UCG114
.99UCA08483
.99UCGB21875

00
94

85

94.
97.
00.

92.

97.
97.
94.

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI991 -D--...--NQ---N
.VI997 -D--...--NQ---N-
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535 -D--...--NI---NQ

.MSA4069 -——=...--D----N-
.Q23 17
SE7253
97TZ02 D--...
98UA0116 Do-...
. U455 I

92UG037

97CDKS10 L
97CDKTB48 L
94CY017_41 -

ARMA132
RF
MBCC54
BOL0122

----...--N----N
~---...--N----N
----...--N----N-
. .--N----N-

V1850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257 --V-...--N-D--
.CM53657 M- ... --K----N

D--...--K----N

----...--NR---N
----...--NR---N

—---...--NI---NQ

HIV-1/SIVcpz
proteins

intramolecular
----- T-P-SK
Y--I---QN-G

--Y--P---LN-G---
--LY--I--LK-G---

R-SY--L---Q--G
---N---NK----Q-SY--L---QK-G---

MEPV. . .DPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRR

disulfide bonding nuclear localization signal

.QRRRAHQ

..---GTL-.
..---G-P-.
L.----TP-.
.G-KN--NPIQQ--IP-T.Q-V.S---E-Q
.S-KD--IPI----LPRT.QR-.Q---E-S
.G-KD--TLIP---LP-S.QRV.SA-QE-S
.SNKD--NPIP---IPRT.Q--.S---E-S
.S-KD--NPIP--SLP-T.QRV.S--TE-S
.GNTD--NPVP--SLP-T.QR-.S---E-S
.SNKD--NPIP--SLP-A.QRV.----E-P

.S-ED--NPIP---LP-T.
.S-ED--NPI----L--T.
.S-ES--NLI-E--LPRT.
.S-KD--NLI----L-HT.
.S-ED--NPV----L--T.
.S-ED--NPI----LPRT.
.S-ED--NLI----LPRT.
.S-ED--DLI----LP-T.
.S-ED--NPI----LPRT.
.S-ED--NPI----L--T.
.S-ED--NPV----LP-T.

.S-ED--DPI----L-RT.

.GG-A--VPIP---S---.
.GD-A--VPIPE--S--8
.GG----DPIP---S---.

.GD-A--DPIP---S---.
.DN----V-VPE--S---.
.GG-AN-DPVP---S---.
.SG-A--DPIP---S---
.G-KA--DPVP---S---.

1S -V--N--P---L--A.-m.—mmmm - S
.§--I--DFVP---I--A.--N.------ S
.§--I--DPVP---L---.-RN.------ S
.8--S-KNPIPE--L--A.---.------ S

.S-KD--DPV----L--A.---.----E-§
.G-KI--DPVP---L--T.
.SGEV--DPV----L--T.
.S-EI--NPVP---LP-A.G-N.-N--E-§
.S-KD--TPVP---F-TT.
.G-TD--NPVP---LPTT.
.DNKD- -NPVP- - -LPTT.
.G-KD--NPVP---LPIT.
.S-KG--DPVP---LPTT.

.SL-D--TLIP---L-RT.
.SV-D--NHIP---L-RT.
.SL-D--N-I----L-RT.
.G-K---DLIP---L--T.
.G-KN--DLIPE--LF-T.

.A-KN-KDPIP---LP-A.---,------ S
.--EN--DP-R---L---.--E.Q-D---§

exon 1 \/ exon 2

. NSQTHQASLSKQPTSQP . RGD . PTGPKES
S

S-KD--NPVP---IP-T.Q-N.S-----
S-KD--N-IQ---IP-T.Q-V.S----- S
S-KD--NPIP---IP-T.Q-V.S---E-S

8PS

Juwugife ujoad zddAIS/1-ATH

LVL



) NN T 1] @

B.FR.83.HXB2

01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02_AG.CM.97.97CM_MP807
02_AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. -.IBNG
02_AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03_AB.RU.97.KAL153_2
03_AB.RU.98.RU98001

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.93.VI961
05_DF.BE.-.VI1310
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OO0L
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08 BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09_cpx.GH.96.96GH2911

intramolecular

|- |- -]
MEPV. . . DPRLEPWKHPGSQPKTACTNCYCKKCCFHCQVCFITKALGISYGRKKRR . . QRRRAHQ
-L-...--K----N------ T---NK----T--W---L--LK-G----------
—-—-...--N----N------T---8K-------W---L--LK-G--
--L-...--N----N------T---8K-------W---L--LK-G---
~-L-...--N----N-X----T---8K----T--W---L--LK-G----------

--L-...

----...--D----N
--A-DLVY-N----N
~---...--N----N

.H--GSL-.

.H---PP-.
..8---PP-
..P---PP-
----...--N----N----R-R---NQ ..T---PP-

.. .--KI---NQ---R------
----...--NI---NQ---R-
—-—-...--KI---NQ---R-
—---...--NI---NQ---R------

_——— g

_——— CHK--mmmm e e

.. .NHK----BE----------

_——— G

—mmm = =N-==-N------ E---N----- R-SY--L---QK-G--=mmmmmmnm ..
--==..==N-==-N------E---N----- R-SY--L---QK-G---

- ..--N----N------E---N----- R-SY--L---QK-G--- .
B N----- R-SY--L---QK-G----------- ..

09 _cpx.SN.95.95SN1795

09 _cpx.SN.95.95SN7808 A---N-------- Y--P---IN-G----------- ___A-SG
09 _cpx.US.99.99DE4057 AAP-N-------- Y---K--L--G-mmmmmm == — ___A-SG
10_CD.TZ.96.96TZ BF061  ----...H-N----N---------- NK-H--A-SY--L---Q--8----------- .
10_CD.TZ.96.96TZ BF071 P-NK-F--A-SY--L---Q--G--- .
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110 P--E----H-SY--L---QK-G----------- .

11 cpx.CM.02.02CM 4118STN ----...--NI---NQ---------NQ------- Y---T--LK-G-mmmmmmmm == .

11 cpx.CM.96.4496 ----...--NI---NQ --X--XY--LK-G--- .

11 cpx.FR.99.MP1298 ----...--KI---N---------- NQ-F--R--Y---I--LK-G------=-=--- . .---T-YH.
11_cpx.GR.-.GR17 ---G...-INID--NQ--------- NQ----R--Y---H--LK-G--------- W-..---T-SR.
12 BF.AR.97.A32989 --L-...--N-D--N------

12  BF.AR.99.ARMA1S59
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.4164
13 cpx.CM.96.1849

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15_01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332

15 01B.TH.99.99TH _MU2079
15_01B.TH.99.99TH _R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

O.BE.87.ANT70
O.CM.-.96CMABB009
O0.CM.91.MVP5180
O.SN.99.SEMP1299
N

.CM.-.YBF106
N.CM.95.YBF30

CPZ.CM. 98 .CAM5
CPZ.CD. - .CPZANT

-, ..--N-D--N------
-D--...--NI---NQ
-D--...--KI---N-
-D--...--KI---NQ

“D--...=-N-==-N----mmmmmmmmmmo -
-D--...--N----N-----==---
“D--...=-N-==-N-=--mmmmmmmm oo~

--L-...--N----N------T---SK------- W---L--LK-G---------~
--L-...--N----N- --W---L--LK-G---
-D--...-LN----N- --W---I--LK-G---
----...--N----N------T-E-SK------- W---L--LK-G---------~

“D--...--N----N------G-P-NK------- Y- -R--LN-G----------- ..

disulfide bonding nuclear localization signal

.S-ED--DLI----S---.

.S-KN--DLV----ST-A.
.S-KN--DPIPE--LP-T.

.G---N-V--P---I--A.

exon 1 \/ exon 2

.NSQTHQASLSKQPTSQP .RGD . PTGPKES

.G-KG--DPI----LPII.--N.
.S-KD--TPIPE--LPII.--N.
.S-KD--NPIP---LPII.-RN.
.S-KD--YPIPE--L-II.--N.

.SH-D--NPVP---LPTA.--N.------ S
.SR-D--N-V----LPTT.
.SR-DR-NPV----LPTT.
.SR-D--NPVP---LPTT.
.SR-DN-DPVP---LPTT.

.DN--D-V--P---A--=, === —=-=u- S
.DN--D-V--P---A---.
\DN--D-V--P---A--m—mm —mmmm -

G-KG--NLIP---L--QPN--.S---E-Q

.XQ--SPRXF-RDR-NPIP---L---.N-N.-E----Q

G-RDR-NPIP---L--QHS--.------ 0
.GG-A--IPVPE--S--A.---.---Q--0
.G--A--DPVPE--P--~ .~~~ ----~ KQ
.D--A--IPVPE--S--QP---N------ 0

.G-KN--DPV----L--T.QRE.Q---EKS
.G-KN--DPVP---L--T.QRG.----EKS
.G-KN--DPVP---L--T.QRK.S---E-S
.G-KS--DPVP---L--T.QRE.S---EKS

.S-ED--NLI----LPRT.Q--.---SE-S
.SGED--NPI----LPRT.Q--.---SE-S
.S-ED--NPI----LPRT.Q--.---SE-S
.S-ED--NLI----LPRT.Q--.---SE-S

.S-ED--NLI---SLPRT.Q--.QA-SE-S
.S-ED--NLI----LPRT.Q--.QA-SE-S
.S-ED--NLI---SLPRT.Q--.QA-S--S
.S-ED--NLI---SLP-T.Q--.

.G-KSN-DPIP---LP-T.--
.G-KSN-DLIP---L--T.--
.G-KSN-DTIP---L--T.--
.DNTSN-DHIP---L--T.--

.S-ED--NLI----S---.
.S-ED--NLI----S---.

D-KN--DP-PE--LP-T.
S-KN--DPIPE--LP-A.

.---.-A-S-KP

.S--N--DPIP---LPN-RG-N.Q----- S
.S--S--DLVP-$
.---N--DLIP---LPI-.--N.Q----- S

.S-KD--NPVP---LPTT.--N.----E-S
.S-ED--NPVP---LPTT.--N.----E-S
.S-KD--NPVP---LPTT.--N.----E-S
.S-KD--NPVP---LPTT.--N.----E-S

.S-KD--NPIPE--LPIS.
.S-KD--NP-PE-SLPIS.
.S-KD--NPAP---L-IS.
.S-KD--NPVP---L-IS.

.S-AD--NPV---SLP-T.QRI.S---E-S

“D--...--N----N------ R---NK----R--Y--P---LN-G----------- ..P---PP-.GGTG--NPIPE-SLPR-.QRI.---TE-S
-D--...--EVP--H------ QIP-N----- R--Y--Y---VR-G---------- G...-P.-AA.SHPD-KDPVP--SPTIT.KRK.QERQE-Q
-D--...--E-P--H----K-Q-P-N----- S--Y--YL--ER-G----------- -PAVAA . GVPNNTNPVP - - SLPNA . SWK . QEQQ- -Q
-D--...--EMP--H----K-Q-P-N----- R--Y--Y---TK-G----H------ -PA-AA.SYPDNKDPVPE-SL-HT . GRK . QKRQE-Q
-D--...--EMP--H------ Q-P-NK----A--Y--Y---AS-G----------- -PA-AA.RHPDN-DIVPE-L-YIT.NRK.QKRQE-Q
- N----mmmmm- NK------- Y--MC--TK-G---------~ S..----PPK.S-KD--DPIPE--L-RQQP--.Q--0-KQ
- N---mmmmmm- N----- R--Y--LY--TK-G---------~ S..----TP-.S-KS--DLIPE--L--0Q.0--.0--0-KQ
T s J e N----- C----- M---BK-G---=======- .GR-HSLAS.S-THN-D-IRQ--L-RQ.Q-N.Q--EE-Q
-D--...-AETP--L--PAT-A-P-N----- C--Y--PL--TK-G-------~ R-A.RRN--TTAES-ENN-DPV--$

HIV-1/SIVcpz
proteins

*

Jyudwrugife urejoad zddATS/T-ATH
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B.FR.83.HXB2
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Al
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KE.
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.CY.

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.OYI
.CAM1
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.RF
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.92BR0O25
.00BW3891_6
. 96BW0502
.ETH2220
.9815002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101 3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.972ZA003
.967M651

.ELI
.NDK

.7226
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MN012
.94UCG114
.99UCA08483
.99UCGB21875

00
94

85

94.
97.
00.

92.

97.
97.
94.

.MSA4069
.Q23 17
SE7253
97TZ02
98UA0116
. U455
92UG037

97CDKS10
97CDKTB48
94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

V1850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VISol
.VIS97
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

exon 1 \/ exon 2

high affinity binding site Leu-rich effector domain

- nls - - -
MAGRS..GDSDEELIR.TVRLIKLLYQSNPPPN.PEG.%RQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQ£PPLERLTLDCNEDCGTSGT...QG....VGSPQILVESPTVLESGTKE$
.. K.A--I--I------ Y-K.-K-.----- K------- A----- D------- S-C---P--m-mmmm- I---H---HK------- QQS--AETG--G--VSG---DI-G----N-
A--I--I--K---Y-K.-K-.8----K-------A---=-D-=-----=8-C-=-PTr-m--m-m-mmmm H---C-------- QQS--AETG--RH-VS----VI-G----N-
L-K-. S--T-H---HD------- QQS--VETG--R--VPG-PS---G----T-
.-R-. -I---H---H-- --QQS--AETG--G--VS---SVI-G--A-N-
.-R-. -I---H---S-- --QQ0S--TETG--G---SG--SGISG------
.-R-.8----K-------A-----D-L-----8DC---P----------T---R---8-8------ QQP--TETG--G---S---SA--G----N-
————— ..-NP----L-. L-K-. --------QQS--VETG--RT-VSG---V--G----N-
----- ..--P--D-L-. L-R-. --------QQS--TETG--G---FG-PS---G--IEK-
----- ..-=P--D---. .-R-. C--QQS--AETG--R--TS---SGI-G--IED-
T----..D-P--S-LQ.AI-T--I------Y-K.-R-.8---Q--------A-----D-----V-R-C---PT-------------HI--S-------- LQS--TETG--RS-ES---SVI-G---E--

weu==+...===8---L---A---P--n---
————— QQP- -NTER- -N-$
QQS--TTEG----$
....... EG----$
—————————————— N---S--S-----QQS--TTEG--N-$
—————————— I---HIGGS-SS-N---QQP--NTEG----$
-I---HISGS-SA-----PQS--TTEG----$
-I---HISDS-RS-----QPS--TTEG--N-$
F----I---HI--S-GG----- QQS--TTEG----§
------ L---ID--HISDS-SG-A---QQS--TTGG----$
-I---HIGDG-SS-----QQS--TTVPG--CTV-GS$
-I---HIGDS-SS-----QQS--TTEG--N-$
----- HISDS-SG-----00S--TTGG----$
-I---HI--S-SS----- QQS--TTEG----$
————————— I---HIGDS-SG-A-E-QQS--TTEG----$

ey RE--D---8§SC---P---—-—-——————-
. A----- RA------ SSC---LE
e A--K--R------- VAC- - -PE

----- -ST----LT. e m - e mmmmmmmeee Mmoo -G-C---PE-------------H---8--G-----0QQS--TEIG------F---8V--G------
----- -AT-G--1Q i-==.---T-K-------A--K---T------8-C---PT----F----T---C---8--8-----QQP--TETG--R--V-W---AA-G------
. K------- e SSCmmm oo H--8S--G----- QQS--TETG--G---F---SV--G--A---
. --QQP- -TETG--R--V---P-V--G------
e A----- SA------ TA----Pommmmmmmmmmm - H---S--8----- QQP- -TETG- -RS$
.-A-. S ST TSG---A--GT-A---
.-A-. K-
L-T-. c..K-....BE----- SL--S-I-GT-----
————— ..----DQ-LL. .-N-.§------------A--N--D------PSSC---P----=nwwe-l-v-R---8-==-N---...--...,--D---SG-PCM--GA-----
————— ..--N-DQ-LL. .-N-.§------------A--N--D-------88C---P----=nvwe-l---R---§-==-N---...--..,,--D---SG-PCM--GA-----
----R..---EQQ-LT. - A----- RE--Q-V-8SC----T--nmmmmmmmom- S-N-D--S-....... --TEGEL----- P--PD---G--D---
----R..--P--Q-LT.---T--I--E---Y--.,L--,§--T--------- A--K--S----- L-SAC----mmmmmmmmnn I-K-N-N-D--P-....... K-TEGGL---- - §--PC--mmmmmm--
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124
124

124
124
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113
108
108
108
108

117
117
117
117
117
117
117
117
117

117
117
117
117

117
117
117
117

124
124
124
124
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117
117
117

117
117

117
117
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) NN T 1]

B.FR.83.HXB2

01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 _AE.TH.90.CM240

01_AE.TH.93.93TH9021

02 AG.CM.02.02CM _1677LE

02”AG.CM.97.97CM _MP807
02”AG.FR.91.DJ264
02”AG.NG. - .IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03_AB.RU.97.KAL153_2
03_AB.RU.98.RU98001

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05_DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OO0L
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08 BC.CN.97.97CNGX_7F
08 BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09_cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10_CD.TZ.96.96TZ_BF061
10°CD.TZ.96.96TZ_BF071
10-CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.CGR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13 cpx.CM.02.02CM_3226MN

13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397

15_01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332
15_01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM.-.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
O.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD. - .CPZANT
CPZ.CM. 98.CAM5

MAGRS. .GDSDEELIR.

----- ..-ST----L-.
- . .-ST----L-.
- . .-ST----L-.
- -ST----L-.

- --A-A--L-.

@ [T (11 ||

exon 1 \/ exon 2
high affinity binding site Leu-rich effector domain

|- nls - |- -
TVRLIKLLYQSNPPPN.PEG. TRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCGTSGT. . .QG. . . .VGSPQILVESPTVLESGTKES
AA-A--I-F----Y-S.

-SG--SVI-GP---N-
-SG--SVI-GP---N-

- ----A--L-. -SG--SII-GP-----
- .X-A----L-. -SG--SDI-GA-----
e --A----L-. -S---YII-G------
----- .. -NA----L-. Se----8---8I--G------
------------ LK. S 8---D------
e T e T < T e D------
- S s e = o D------
- -NI--D-FK. VS--L-A--GT-A---
~----..-SXN-D-LGXS K- VS--P-A--GT-A---
-----..-ST--D-ILK. .K-....--N--VP--P-A--GT-D---
- --R--D-LK.

- --R--D-LK.

————— ..-ER--D-LK. .

----- ..----DR-LL. ..--N---8G-PDML-GT--T--
- N--Q-LL -I---R---8----N- ..--D---PG-PGV--GT-----
- N--Q-LL -I---R---8----N- ..--D---P--PGVL-GT-----
- ---Q-1LW ...--....--D---PG-PGVL-GT-----
-—---..E----A-IK. QQS--TTEG----§
-—---..E----A--K. --00S--TTER----$
-----..E----A--E. --Q$S--TTER----$

----- ..E----A-IK. e -----00S--TTEG----$

.-ST----L-.
-----..-ST----L-.
————— ..-ST----L-.
----- --P--D-L-.

--P--D-L-.
.-VN--D-LK.
. -VN----L-.
..E.D-Q.-LQ.
..D.E-QQ-LQ.
..E.E-Q0-LQ.
----- ..D.G-QP-L-.
----EELEGT--Q-LK.
————— .E--E-TR-LQ.

———————— SAC-=--PT--mmmmmmmmmmn -----QQP--TTEG----$
--SDC---PT- --QQP--TTEG----$
--RNC---PT-
--8-C---P--
--RAC- - -PE-
--8-C---LE-
--8-C---LE-

------------- S-C---PE- -AD---SG-PC-T--------
--GH--S----- I-D------
—————— §----AI-DP-----

..--DS--8G--C---GP--DKE
..--DS--XG--8---GPR-E--
.--NS-TSG--S---G-R-E--

H-N-S--S--L--QQS--TETG--G---S---SVI-G------
H-N-S--S--L--QQS--TETG- -GH- -SX- -SVX-G---- -~
H-G-S--S--L--QQS--TETG--G---S---SV--G------
H-N----S--L--QQS--TETG--G---S---SVI-G------

———————— QQS--TETG--R---SG--SDI--P---N-
--0QS--TETG--R---SG--SVI-GT-A-N-
--0QS--TETG--R---SG--SV--GP---N-
H---S----DP--0Q0S--TETG---S--PG-PSAI-G----N-

CR-QQOS-RTETR--R---S----VI-R--SEK-
———————— QQP--TETG--R---S--PSV--G---E--

--HK--S-DP--ESQ--TATTES
----- TE--S--P--ESQ--TATTES

Q-SIRDP-GDQL-EAWTVDPRAEDNS
Q-NIRDP-AEQ-T--LSMDSGAKDNS
Q-NIRDP-ADRLP--GTVDPGTKDNS
Q-SIRDPDGDQP- - -WTVDSGTEDNS

.-A-.S-A----K----KK--D-VEGLAA-V-R-LV-GPD-HN-VD- -D-QN-S-EPLGSPP- PLONYF - TVQPSGEQS - HPLDNNQN$
A--I--I--D---Y-D.NK-.------------- A------ E-CGQ-V-SSC----S--PD-L---ID----NPV--SAN---EHQ--TATVE-L$

HIV-1/SIVcpz
proteins

*

117

124
124
124
124

124
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117
117
117
117
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117
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117
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117
117
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109
124
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B.FR.83.HXB2

Al.
Al.
Al.
Al.

Al
Al
Al

AR O4Q DD QQQQQ

KE.
KE.
SE.
TZ.
.UA.
.UG.
.UG.

.CD.
.CD.
.CY.

.99 .ARMA132
.95.MBCC54
.99.BOL0122
.-.RL42
.89.561K15
.88.0YI
.83.CAM1
.86.3202A21
.90.BK132
.83.RF
.90.WEAU160

.92.92BR025
.00.00BW3891_6
.96.96BW0502
.86 .ETH2220
.98.98IS002
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.99.mIDU101 3

00.MSA4069
94.0Q23 17
94 .SE7253
97.97TZ02
00.98UA0116
85.U455
92.92UG037

97.97CDKS10
97.97CDKTB48
94.94CY017_41

.97.97TZ04
.98.98TZ017
.01.2134MB
.97.97ZA003
.96.96ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.85.2276
.01.01CM _0009BBY
.01.01KE_NKU3006
.99.MNO12
.94.94UG114
.99.99UGA08483
.99.99UGB21875

.93.VI850
.93.93BR020_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VIool
.93.VIo97
.90.90CF056

.93.SE7887
.94 .8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

ER R ZER RREER REER REER CRRARRRRRR RRRRRRRERRRRRRR RRRRRHERRRR RRR RER

LE...LIGRIDYRLGVG.
LD...LLAGVDYRIGVG.
IN. . .FLAKVDYRLGVG.
VD. . .LLAKVDYRIV--.
VDLLDLLEKVDYRL-VT .
UN....... LDYKLGVG.
WN....... LDYKL-VG.
LD. . .LLARVDYRLGVG.
LE....... IDYRLGVG.
LD. . .LTAKVDYRLGVG.
LD. . .LSARVDYRLGVG.
LN. . .LLAKVDYRIGVG.
LN. . .LLVRVDYRLGVG.
LD...LLARVNYR-GVG.
. LG-I--A
e LV-I--A
e SQ-I--A.
S LEILAIVA
S LA-L---
KS........ LV-L---
. LE-L---
. LE-S---
T LV-L--T
SY........ LLAIG-A
SN........ LLAIG-A
SD........ LLAIT--
SN........ LYVLS--
SY....... L-IL-IVA
PS........ LLA-G-S
SL........ SL--V-A
SS........ LLTI---
. LE-S---
. LEIAAIVG
S LE-S---
Al LE-SX

- LV-L---
Nooooon... -LGIG-G
Yoo, -IGIG-G
Yoo, -LGLG-G
T- .. LQ-A---
VS........ LQ-----
Ve LT-G-T
VS........ LA-.S--

transmembrane domain -1]-

.AL

.G-.
.G-.
.G-.
G-

.G-.
.G-.
.G-.
.G-.
.G-.

.I--.L--T-I--T-.-YL-.
.I-V.L-L--I--T-.-Y--.
.I--.-L---I--T-.-Y--.

S--T.F---VI--T-.-Y--.
I--.-FL--GM-T-.-Y--.
I--.FFL--C--T-.-Y--.
.-A-.L-L--I--T-.AYL-.
fe--L-L--I--T-.-Y--.

HIV-1/SIVcpz
proteins

cytoplasmic domain

phos hos

|- alpha helix -| | | -alpha
.VVA.IIIAIVVWSI.VIIE.YR.KILRQ..... RKI...... DRLIDRLIERAEDS.GNE. .SEGEISALV.
L .-G--. .---..-D-DTEE-S..
.-G--. .---..-D-DTEE-S..
.-G--. .---..-D-DTNE-A..
. =G-- .---..-D-DREE-S..
=G--. .---..---DAEE-S..
.=G--. .---..-D-DTEE-S..
.=G--. .---..-D-DREE-S..
.---..-D-DTDE-S..
.---..-D-DTEE-S..
.---..-D-DTEE-S..
. ---..---DQEE-S..
. - -DQEE-S. .
-~ ..---DQODE-S..

L----I--T-.
L----I--T-.

_______ : : ... _DE...E-S..
~-—-..-D-DTEE-S..
.---..-D-DTEE-A..
----..-D-DTDE-A..
.---..---DTEE-A..
\---..---DAEE-A..

.---..-G-DTEE-E. .
--D-EE-S..
. ..-D-D-EE-S..
.---..-D-DTEE-S..
.---..---DAEE-S..
. ..---DTEE-S..
.---..---DTEE-S..
.---..---DTEE-A..
.---..---DTEE-S..
D-DTEE-S..
D-DTEE-S..

.---..---DAEE-A..
.---..---DAEE-A..
.---..---DAEE-A..
.---..---DAEE-A..

.---..---DAEE-A..
. ..---DAEE-A. .
.---..---DAEE-A..
.---..---DAEE-A..

.---..---DTEE-A..
.---..---DTEE-A..
.---..---DREE-A..
--DTEE-A. .

helix -]
EMG . VEMGHH
TL.I-L-DY
TL.ID--DY
AL.I---NY
TL.I---DY
TL.M-V-NY
LL.----NY
LL.-D--DY

.APWDVD.DL$
.GLG-DN.N--

.NLG-DN. ---
.DLG-DN.N--
.-LL-DN.NV-
.DLGVDN.N--
.DLG-DN.N--
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) NN T 1] @ [T (11 ||

|- transmembrane domain -1]- cytoplasmic domain -
phos hos
alpha helix -| | ? |-alpha helix -|
B.FR.83.HXB2 ~  T.QP........ .AL. .ITIIAIVVWSI. . .KILRQ.....RKI...... DRLIDRLIERAEDS.GNE. .SEGEISALV.EMG.VEMGHH.APWDVD.DLS
01 _AE.CF.90.90CF4071 M.L-........ .R- .---..---DTDE-A. .KL.----DF.D--VG-.NV-
01 AE.JP.93.93JP_NH1 M.S-........ .G- .---..---DTDE-A. .KL.----DF.D--VG-.N--
01 AE.TH.90.CM240 ---VK-IR-- .---..---DTDE-A. .KL.----DF.D--VG-.N--
01 _AE.TH.93.93TH9021 ----KSIG----GR.A--..---DTDE-A. .KL.----DF.D--VG-.N--

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02_AG.CM.97.97CM_MP807
02_AG.FR.91.DJ264
02_AG.NG. -.IBNG
02_AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03_AB.RU.97.KAL153_2
03_AB.RU.98.RU98001

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05_DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06 cpx.ML.95.95ML84

.---..-D-DTEE-S..TL.M-R-YD.-IL-N-.---
.---..-D-DTEE-S..TL.L---ND.DF--NN.N--
.---..-D-DTEE-S..TL.L---YD.NIL-N-.N--
.---..-D-DTEE-S..TL.M---YE.YIL-N-.N--
.---..-D-DTEE-S..TL.M---YD.NIL-N-.N--

.---..---DQE..A...L.M----L.V---A-.---
.---..---DQE..A...L.M----L.V---A-.---
.---..---DQE..A...L.M----L.----A-.---

.---..-D-DAEE-S..TL.-G--NF.D--VG-.N--
.---..-D-DTEE-S..TL.-G--DF.D--VGN.NV-
.--D..-D-DTEE-S..TL.-D--DF.H-LVGN.N--

.---..---DAEE-A..AL.G-V-PF.I-G-IN.N--
.---..---DAEE-A..AL.G---PF.I-GNIN.N--
.D-..---DAEE-A..AL.G---PF.I-G--N.N--

.---..---DTDE-A..TL.M---DF.D--VG-.N--
. ..---DTEE-A. .AF.M---NF.D--VG-.N--
.---..---DTDE-A..TL.M---NF.D--VG-.N--

06:Cpx.SN.97.97SE1078 --D..---DTEE-A..TL.M---NF.D--VG-.N--
07_BC.CN.-.CNGL179 .---..-D-DREE-S..AF.I----- R R
07_BC.CN.97.97CN0OO0L .---..-D-DQEE-S..AF.M----- R .-0-
07 _BC.CN.97.CN54 .---..GD-DQEE-S..AF.M----- R .-0-

07 _BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08 BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

.---..-D-DQEE-S..AF.M----- e e

.---..---DTEE-S..TM.-D--RL.RLL--N.---
. ..---DTEE-S..TM.-D--RL.RLL--N.---
.---..---DTEE-S..TM.-D--RL.RLL--N.N--
.---..---DTEE-S..TM.-DR-RL.RLL--N.E--

09_cpx.GH.96.96GH2911 .---..---DTEE-A..KL.----P-.DS-N--.---
09_cpx.SN.95.955N1795 .---..---DAEE-A..EL.----P-.DL-N-A.---
Agé}f 09_cpx.SN.95.955N7808 .---..-D-DTEE-A..KL.----S-.DL-N--.---
09_cpx.US.99.99DE4057 .---..---DEEE-S..KL.----P-.DL-NIN.---
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .. .LLARVYYKLRVG.--.I--. . - .-HD..-D-DTEE-S..TM.-D--NL.RLL--N.---
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071 .. .LIARIDYRLGVG.--.A--. . . .---..-D-DTEE-S..TM.-D---L.R-L--N.---
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110 LN...LTARIDYRLGVG.--.II-.L----I--T-.-Y--.--.-LV--..... SR “W--K-IR------ .---..-D-DTEE-S..TM.-D---L.RLL--N.---
11 _cpx.CM.02.02CM 4118STN M.I-....... LQIVSIVA..-.II-.F--V----TL.-F--.--.-K---..... K--.o.. -Q----IR------ .===..---DTDE-A..QL.----T-.GL-NI-.---
11 cpx.CM.96.4496 NS........ LY--S--.--.I--.F--VV---T-. .===..---DTEE-A..QL.----P-.DL-N-N.---
11 cpx.FR.99.MP1298 VS........ LQ--S-A.--.I--.F---V---T-. .-==..---DTEE-A..QL.----P-.DL-N-N.---
11_cpx.GR.-.GR17 IT....... XCEQLS--.--VSSX.LL---I--T-. .---..---DTEE-A..QL.----P-.DL-N-N.--
12_BF.AR.97.A32989 S LT-L---.--.-==.--Lo------ .-=-..---DAEE-S..AL.GD--PL.ILGNI-.N--
127BF.AR.99.ARMA159 S LVTL---.--.---.A-L---A---. .-=-..---DAEE-A..AF.G-L-LL.I-GNI-.N--
127BF.UY.99.URTR23 -- FE-L---.-=.---.--- - ---..---DAEE-A..AL.G---PL.VLG--N.N-

\---..---DAEE-A..AL.G----L.I-GNI-.N--

2R EREERE KK R RRER SRR R RERR RRRR RRR CRRRR RRRR RRER RRER RRR RRER RRR RRRERR RRERR A

12  BF.UY.99.URTR35 A------- T-

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN B A A .---..---DTEE-A. .KL.----SF.D--VG-.A--
13 _cpx.CM.96.1849 JF-L-V---T-. .---..---DTDD-A. .KL.----NF.D--VG-.N--
13 _cpx.CM.96.4164 F-A-V---T-. .---..---DTEE-A. .KL.----NF.D--VG-.N--
14_BG.ES.00.X475 .G-A--I--I-. .---..--QDTEE-A..IL.----NF.D--VG-.N--
14_BG.ES.00.X477 .G-A--I--I-. .---..---DTEE-A..IL.----DF.D--VG-.NV-
14_BG.ES.00.X623 XXA--X--IL.-F-Q.--.E-RK-.....K--...... QQIL--IR------ .---..---DTXE-A..KX.----DF.D--VG-.N--
14_BG.ES.99.X397 .G-A--I--I-.-F-Q.-K.E-RK-.....K--...... Q-IL--IR------ .---..---DTEE-A..IL.----DF.D--VG-.N--
15_01B.TH.02.02TH_OUR1331 cA-- L -KL----- --IVK-IA------ .---..---DTDE-A. .KL.----NF.D--VG-.NV-
15 _01B.TH.02.02TH_OUR1332 .-A-Q. .---..---DTDE-A. .KL.----DF.D--VGN.NV-
15 _01B.TH.99.99TH_MU2079 L-A-- I- . N--K-.....---...... ---VK-IR--E---.---..---DTDE-A. .KL.----DL.D--VG-.N--
15 _01B.TH.99.99TH_R2399 cA-- L -KL---m- ---VK-IR------ .---..---DTDD-A. .KL.----DF.D--VG-.N--
16_A2D.KE.00.KISII5009 Y- - --QK- L L K- -W--K-IS------ .---..---DTEE-S..KL.----NL.RFL-AN.---
16_A2D.KR.97.97KR004 -F--.-K.--KK-.....N--...... -W--K-IS------ .---..---DTEE-S..TL.M---NL.DFG-AN.-$-
N.CM.-.YBF106 .----AII-VL.LYK-.-K.--KL-.....E--...... EQIRQKIRD-T--R.-K-..-D-DAEW....... LAI.LL.S-DKL-.NW
N.CM.95.YBF30 .VS--VI--AL.LYR-.-K.--KL-.....E--...... KHIRQ-IR--E---.---..-D-DAEW....... LDG.DE.EWL.-T.L-S
O.BE.87.ANT70 HH........ RDLL--I.II.SAL.LF-NVIL-GF.ILRK. . .EREILERLR-IR-IRD--.DY-..-N-.EEEQE...V.MDL.VL.SHGFDN.PMF
O.CM.-.96CMABB009 YK........ DQ-IL-I.IF.C-V.FL--ACI-LF.ILKT. . .EKELL-RLQ-I--IRD--.DY-..-N-.EEEQE...V.MDL.V-.EHGF-N.PMF
0.CM.91.MVP5180 HQ........ ENLL-LI.--.SAL.CL-NVLI-LF.NLRI. .EQEILERLR-IK-IRD--.DY-..-NE.EEQQE...V.M-L.I-.SHGFAN.PMF
O.SN.99.SEMP1299 HH........ RDLL-LI.TT.SAL.LLTNV-L-TF.ILRQ. .EREILERLR-IRQIED--.DY-..-D-.TEEQE...V.RDL.V-.SYGFDN.PMF
CPZ.CD. - .CPZANT L IFEY-FLAFS--L-I-CIP-L.-K.LYKIYKQQQIDNKRNQRIIEV-...... SRRL-IDSAIEEDE.EA......... DTYYL.GSGFAN. PVY
CPZ.CM.98.CAM5 LI........... WEQIGLIALGIEL--V----G-..AYK.KW.REIKEERNRTQR-YNLAERI-I...... -Q---.---..-N-.EEEAQL..... DNLL- . -NGFDN. PMF

HIV-1/SIVcpz
proteins

*

judwrugife urejoad zddAIS/T-ATH

NdA

€SS



B.FR.83.HXB2

AR OG DD Q@

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
.96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101 3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

MRVKEKYQHLWRWGWRWGTM .
- --MGIQRNYQ-S.
- - -MGIQRNCQHL.
- - -MGTQMNWQHL .
- - -MGTERNCQHL .
-KARGMQRNYQHL .
---MGIQRNYPCL.
---MGIERNYPC- .

- - -MGTQTSYQHL.
T--MGTQRNCQK- .
- - -MGTQRNYQHL .

--A-GIRKNCQ-L.
-T---TRKNYQHL.
----GIKMNCQYL.
---TGIRKNYQHL.
---T-IRKNYQHL.
-TARGTRKNYQ-L.
--A-GIRKNCQ-L.
-K---TRKNYQHL.
————— IRKNCQHL.
---M-MRKNCQHL .
----GIRKNYQHL.

- - -EGIQRNWKQ- .
- - -RGILRNYQQ- .
- --MGILKNYQQ- .
-K-MGIQRNCQQ- .
- - - -GMQRNCRP- .
- --RGILRNYQQ- .
---RGILRNYQQ- .
- - -RGIQRNWQQ- .
- - -RGTRRNYQQ- .
- - -MGTRRNYP-- .
- - -MGTRRSYP--.
- - -RGILRNWPQ- .
----GILRNYPQ-.
---R-ILRNWQ--.

--ARGIERNCQON- .
--AR--ERNCQONL.
---RGIERNCQONL.
---RGIERNYQHL.
---TGTERNYQHL.
---RGIERNYQHL.
---R-TKRNYQHL.
---R-IERNYQHL.
---R-MKRNYQHL.

- - ~RGMQRNWQHL .
- - ~RGMQRNWQHL .
- - ~RGMQRNWQHL .
- - ~RVMQRNWQHL .

- - ~RGMQRNWQHL .
- - ~R-MQRNWQHL .
- - ~R-MQRNWQHL .
- - ~R-MQRNWQHL .

- - - -GIQRNWQHL.
- - ~RGIQRNWQHL.
- - - -GIERNWQHL.
- - - -GIQRNWQHL.
- - -TGIQRNWSHL.

T--M-TQRNYPSL.
T--MR...NYPQ-.
T--M-TQRNYPSL.

T- -M-TQKNWQTL .
T--M-TQTSWLSL.
- -AR- IQRNWQHL .
- - ~RGMQRNWQTL .

signal

HIV-1/SIVcpz
proteins

peptide \/ gpl20
*

LLGMLM.ICS.........
V---II.
LI--TII.
LI---I-.
LI---IT.
.-FW-II.
LI--LIT.
LI---IT.

LI----T.

* * AAA

WVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVLVNVTENFNMWKNDMVEQMHEDI ISLWDQSLK
A

117
116
116
116
116
116
115
116

115
115
115

116
116
117
116
116
116
116
116
116
116
116

116
116
116
116
116
116
116
116
116
116
116
117
117
116

116
116
116
117
116
117
116
120
116

116
116
115
116

116
118
116
116

115
116
116
116
116

116
113
116

116
116

116
116

pss

Jyudwugife urejoad zddAS/T-ATH

ANH



) NN T 1]

B.FR.83.HXB2

01 _AE.CF.90.90CF4071
01 _AE.JP.93.93JP_NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 _AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02 AG.CM.97.97CM _MP807
02 AG.FR.91.DJ264

02 AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03”AB.RU.97.KAL153_2
03 AB.RU.98.RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OOL
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08_BC.CN.97.97CNGX_6F
08”BC.CN.97.97CNGX_7F
08_BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 CD.TZ.96.96TZ BF061

10_CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN ---RGTQTSWHSL.----L-.

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 01B.TH.02.02TH OUR1331
15 01B.TH.02.02TH_OUR1332

15 01B.TH.99.99TH_MU2079
15_01B.TH.99.99TH _R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM. -.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

signal

MRVKEKYQHLWRWGWRWGTM .

----GTQMNWPNL. -K---L.
————— TQMNWPNL. -K---L.
————— TQMNWPNL. -K---L.
————— TQMNWPNL. -K---L.

---MGIQKNYPLL.--G-M-.
LIF-IIT.
.IFWIMI.
.IFWIMI.
.IFWIMT.

---M-IQRNYPLF.
---MGIQRNYPLF
---MGIQKNYPLL.
---MGIQKNYPLL.

---MGMQRNYPHL .
---MGIQRNYPHL.
-T-MGTQRNCP-L.

- - ~RGMQRNWPHL .
- - ~RGMQRNWQHL .
- - ~RGMQRNWQHL .

- ---GIQTSWQHL.
- - ~RGIQKNWQHL.
- - - -GIQMNWQHL.
-T--GIQRNWQHL.

---TGIGKNYRHL.
---TGIRKNYRHL.

- - -TGIRKNYRHL. ------ .
- - ~TGIKKNYRHL. ------ .

- - -RGTRRNYQQ- .
- - -RGTRRNYQQ- .
- - -RGTRRNYQQ- .
- - -RGTLRNYQQ- .

————— IQRNWQNL. - ---L-.

----GMQRNWOQONL .
-K-TGTQRNWPNL .

----GMKRNYQN-.-K--L-.

-T-TGIQRNCRQ-.-I--IL.
-K-MGIQRNYPQ-.-I--IL.

---MGIQKNCQP-.-I--IL.
————— TQRNWHNL .
————— TQRNWHNL .
————— TQRNWHNL. ----L-.

---RGMQRNCQHL.GT--LL.
---RGMQRNWQHL .GN--FL.
---RGMQRNWQHL .GK--LL.
---RGMQRNWQHL .GK--IL.

- - - -GIQRNWQNL. -K--AL.
- -ARGIQMTWQNL . -K---L.
- - ~RGTQRNWQNL . -K---L.

-KANRTQRNWQSL. -K---L.
-KA-GTQRNWQSL. -K---L.
-KA-GTQXNWONX . -K---L.
-KA-GTQRNWQSL. -K---L.

————— TQMNWPNL. -K---L.
————— TQMNWPN- . -K---L.

————— TQMNWPNL . -K---L.
————— TQMTWPN- . -K---L.
- -A-GIQRNYQNL.----IL.
- - -RGIQRNYQHL.-K--IL.
R--MGMQSG. . . .. -PF.FC.
-K-MGMQSG. . . .. -MG.MK.
-KAM- . KRNKK. L.
-KAMG.KRNKR. S .
-K-MK.KNNRK. S .

-K-M- .QRNRK. L.
VQ$-KMRKP. . . ...

-KAM- .RKK-N.-..IICY-.

-K-M-.KKKRD.-NSLSIITIITII-LTP-L.........
-K-M-.KKKRL.-LS...YC.

peptide \/ gpl20
*

LLGMLM.ICS......... A.

I--LVI.
I--LVI.
I--LVI.
I--LVI.

-FWIM-.

I _____
IF-I--
GFW---
G-W---
GFW---
VF-I--
IF----
F--1-1
F--I-1
F----1
F--1-1
I--1LV-
I--LVI
I--LVI
I--LVI
I--LVI
I--LVI
I--LVI
I--LVI
I--LVI
I--LVI
I--LVI
GFW---
S
IS T.-Guin

--SS-IIPGL.........

HIV-1/SIVcpz
proteins

*

[T (11 ||

AAA

.WVTVYYGVPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVLVNVTENFNMWKNDMVEQMHEDI ISLWDQSLK

L-T----Y----E-K-A---Q
L-P----K----E-K-AD--Q

117

116
116
116
116

115
115
115
115
115

113
113
113

116
116
116

116
116
116

116
116
116
116

116
116
116
116

116
116
116
116

116
116
116
116

116
114
116

116
116
116
115

116
116
115
116

116
116
116

116
116
116
116

116
116
116
116

116
116

109
118

113
113
114
113

112
113
116
111

Judwrugife urejoad zddATS/T-ATH

ANH

S



B.FR.83.HXB2

AR OG DD Q@

.00.MSA4069
.94.Q23 17
.94 .SE7253
.97.97TZ02
.00.98UA0116
.85.0U455
.92.92UG037

.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41

.99.ARMA132
.95.MBCC54
.99.BOL0122
.-.RL42
.89.561K15
.88.0YI
.83.CAM1
.86.3202A21
.90.BK132
.83.RF
.90.WEAU160

.92.92BR025
.00.00BW3891 6
.96.96BW0502
.86.ETH2220
.98.98IS002
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.99.mIDUL01 3

.97.97TZ04
.98.98TZ017
.01.2134MB
.97.97ZA003
.96.96ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.85.2276
.01.01CM _0009BBY
.01.01KE_NKU3006
.99.MN012
.94.94UG114
.99.99UGA08483
.99.99UGB21875

.93.VI850
.93.93BR0O20_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VI9ol
.93.VI997
.90.90CF056

.93.SE7887
.94.8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz

proteins
|- V1 -|- V2 -

. N U aan 4 PUON - - .
NSSSGRMIMEKGEIKNCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDN. ............ DTTSYKLTSCNTSVITQACPKVSFE.PIPIH
................... GRVDNSTMRE-V---T--VT-E--D-RK--HSL--RV-LVQ--E........MOGNNSDSK-R-IN----A------m--e —=---
......................... GDREGL- -----MT-EL-D-R--V-SL--R---V--NE............NQGSE-R-IN----A-----n----- ——--=
........................ NITNVGMR-----MT-EL-D-K--G-SL-- NGNNSNNSSE-R-IN----A------m--om —=m =
.......................... TG-DK-MTI-TY-VT-E--D-KEQV-SL--R--VVQ-NE........SQGSSSNNK-R-IN----AM---=--=-=-~ —-=--
.................. VN-NSNDNWSE-M- - - - - -MT-EL-D-RKTVHSL------VSTGS............N-SRQ-R-IN----AM-------T-~ -----
--- -T-D-HNITINNTN T-NN--R-IN----T----------- Lem---
---Q------ T-D-SYNITNNI- GNNSSNL-R-IN----AL---R---T--.-----
—————————— T-N-SNANTNSTN ---------VT-EV-D-EK-V--L-----VVQ-NE. .....SDSNSTK-S-Q-R-IN----A ———-
--- -T-N-SNANTTNTN ----Y-MP-ELKD-T--V-SL--E--VVLLNR......... SKNSSYST-R-I------------~ L
—————————— I-N-SNANTS-HS Y-TT-IL-D-T--V-SL--R--VVQL-E.....SENKNTSGSN-L-R-IN----T ———--
—————————— TMD---Y--A--- m=m-mememo - -N-------L--8--V----- ... ... SN---T-R-----Tommmmm oo oo
---------- T-N---ATKTN-S === ===-T--M-D----Q--L-----VV----...........NSTN---R-T------mmmmmmmmmmm =
---------- T-N--NVTISN-S -------TAG-KD--K----L--N--VV---D...........DNGS-T-R-IN----T---T----T-~.----~

-MT-EV-D-RE-VH-L--R---V-LK- ESSNTSGD-R-IN----A
-VT-EL-D-RKN-H-L--R---V-LNG KNNQSNE-R-IN----A .
--- -T---RNVNATN-I............000no.. N-MIDNSN---M------VT-EL-DRK-EVH-L--R--VV-LQG............ NNSNE-R-IN----A------- Lo
--- -T-N-NAI--N-KV................... TNNSINSAND-M-------T-EL-D-KR-A--L-- GS-D-R-IN----T--------- Lo
--- -T-N-N-ANITL-D........ ... TMNK-V-------T-E--D-KKN---L--R---V-LNG........... EN-NS--R-IN----AV------- Lo
—————————— T-E-RNVNSTG-G..................TH-KTYNESMK--------AT-V-KD-K-TV--L------V-L--.....EEQENDSNSSGY-R-IN----AL------- Lo
—————— T---T-E-RNVTLVNVS....................-NSDNNTR---R--T--MT-ELKD-KKQVS-L--R---V-L-G.....KNESSNPNTSSE-R-IN----A Lo

-TT-E--D-Q--V-SL-- GNNSST-R-IN----A Smmm-

-TT-E--D-K--A--L---P-VVSLN-............. NSNE-I-IN----T L
--T-EV-D-K-T---L--R---V-L-G.......... NDNSSSK-R-IN--S-TV L
NNSVV-NTTNVNNSMN-DM- - - -~~~ T-ELKD-KKNV--L------ VSLNE..... TDDSETGNSSKY-R-IN----AL L

.......................... QEKP-AMQ-----MT-EV-D-KL-LS-L--R---V--G-............NNSSE-R-IN----T---------WD.----~
DTIAINDTLKEDPEA-Q-----TT-E--D-QL-VH-L------VQ-NK............ D-NRT-R-IN-DA-T--------- WD.-----

................ LSDQ-STLKE-P-A-Q-----MT-EVED-K--VH-L--R E--S-...........NNSREE-R-IT----T---------WD.-----
................ TTTNDTSTPE-S-A-Q-----MT-EVKD-KLRVN-L---------N-............SSSSD-R-IN----T-K-------WD.-----
————— T-H-S-VNITA-N................T-QPNNITLE-Q----------T-E-KD-RKN-F-T---H--V--EK.............N----R-------TV D.----Y

-T-N---VNITMSD.................. INGTSLKEDQ -VT-ELKD-KR-QQ-L--R--VE--K-............. L

-T-N--KAIINVTS............... SN-TTLAPNVTISE-M-------T-E--D-QK----L-----VVQ-N-.............SN---R-IN----TL---------D.----~

————— T-N---VPVNITN...............GNSTLDNITLE-Q----------T-E-NDIKK--S-I--R--VV--N- L
—————————— T-N--EIN-NSTR.......................N-T-EYRMT MT-EL-D-KKA---L--RT-VV--NE -----
-T-N--NVTTT--G............... TIDN-NNITVDG-E--T------T-E--D-IRQ---L-----VV--N-.............-NR--M-IN--V-S-K------D--.-----
ST-N---ANVT-VA. .. ... ... NESVSAQ----- --T-E--DRKR----L--R--V---ND......DSSNSTGNYSN-R-IN--V-T-K------D-D.----~
IT-N--NVNSANH-................... EANNTVEN-E------- K-T-ERG--KKE---L-----VV--S-............GNK---R-IH--V-T-K------N-D.-----
—————————— T-N---VT-KG-K.........RNNSTDNSTETNNSTVDNP---------VT-E--D-KK------- ———-
—————————— T-D-SSVNATNV-...............KS-N-TDIN-G-IQ-QR-----VT-A--D-N--VH-L--RA--VQ--E........GERNKSDNH-R-IN------K--------- -----
—————————— T-D-SNITRNDTN...............SSSTVNATSSPSAN-LT-----VT-V--D-Q-RVH-L--R--VV---E......TSNNNNSNS-K-R-IN---------------D.----~
—————————— T-N--NVR-N-SN....................-TSSMEAG--LT-----VT-VL-D-Q--VH-L--R--VV----.............NS-Q-R-IN---------------- ---—~
----I----- T-N-SNITSNS--...... ..., T-NSSVSSPDIMT------ T-E--N-RKQ---L--RQ-VV---S............. NNKN-I-IN------ K-------- Q.-----
----I----- T-N-S-VNSNNS-................. D-N-SASNNSPEIM------ VT-E--N-RKQ---L--RQ-VV--NS............. -NK--I-IN------ K-------- Q.-----
—————————— T-T--NVT-NRTN.............ANKNDTNINATVTSTD---------T-ELKD-KKRVS-L------VQ-KQ........SEINQSESEDR-IN----TV---------- -----
---E------ T-N---Y-GTNS-.................. NNATSTVVSPA--------- T-E-KD-KK--S-L--R--VL-LNG......... EGNNSS-E-R-IN----T---T----T--.-----

216
218
208
214
211
215
214
218

219
209
221

218
222
208
209
222
221
217
219
214
229
220

214
216
214
213
209
222
220
222
228
210
212
228
215
228

217
211
217
221
232
213
208
226
214

207
218
217
217

216
216
217
217

216
217
217
214
222

222
221
212

213
215

224
218

9sS

Jyudwugife urejoad zddAS/T-ATH

ANH



) NN T 1] @

B.FR.83.HXB2

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01"AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
037AB.

CF.
JP.
TH.
TH.

90.
93.
90.
93.

90CF4071
93JP_NH1
CM240

93THS021

.02CM_1677LE
.97CM_MP807
.DJ264

-1
.94.
.00.

.97.
.98.

BNG
SE7812

98BY10443
KAL153_2
RU9800T

04_cpx.CY.94.CY032
04_cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05 _DF.BE.-.VI1310
05 DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96 .BFP90
06_cpx.ML.95.95ML127
06_cpx.ML.95.95ML84
06_cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.
07 BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

CN.
CN.
CN.

CN.
CN.
CN.
CN.

97.
97.
98.

97.
97.
97.
98

CN.-.CNGL179

97CNOOL
CN54
98CNO009

97CNGX_6F
97CNGX_7F
97CNGX_9F

.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 _cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95S5N7808
09 _cpx.US.99.99DE4057

10 CD.TZ.96.96TZ BF061

10_CD.TZ.96.96TZ BF071
10_CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx.CM.96.4496
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12 _BF.AR.97.A32989
12 _BF.AR.99.ARMA159
12 _BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.
15_01B.TH.
15_01B.TH.
15_01B.TH.

16_A2D.KE.
16_A2D.KR.

N.CM.
.CM.

N
O.BE.
(0]
(0]

0.SN.

.02TH OUR1331
.02TH_OUR1332
.99TH_MU2079
.99TH R2399

.KISII5009
.97KR004

-.YBF106
95.YBF30

87 .ANT70

.-.96CMABB00S
.91.MVP5180

99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

V1 -

- V2

. P SV axn NI . - .
PCVKLTPLCVSLKCTDLKNDTNT . . . .\ v vvvvvvvnnns NSSSGRMIMEKGEIKNCSFNISTSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDN. ... .v.o.... DTTSYKLTSCNTSVITQACPKVSFE . PIPTH
NSGENNGS - -R-TH------K--------D.-----
............ NSNSK-R-IN--- B
........... KKTSSE-R-IN--- B
............. S-SE-R-IN------ B
................... TNSNISSDMP---------T-EL-D-K--VHSL--R--VV--EG............ANDSQ-R-IN----A ————
YSSISNNMTEEMEM- - ~MT-EL-D-K-TV-SL-----VVQL-~............ KNNSQ-R-IN----A-nmmmmmmmmm = oo
.................. ~VKSISRDMQ- - - - - - - - -MT-EL-D-K-QVS-L--R--VVQ-NE............SSNSQ-R-IN----A- B
................... - -NLTSDMN- - - - -~~~ - -T-EV-D-KK-MH-L--R--VVQ-NE. ...........NNGSQ-R-IN----A B

...................... ISENMQ---------MT-EL-D-K--V--L--RY-VVQ-NE...........TG-NIQ-R-IN----A----------
.................... NNTISPGMR-M- - - ----T-GL-D--K----L--E--VVQ-N-
.................... TNTSSIKMM-M---~----T-DL-D--K----L--
...................... TNASGIEMM- - - - - - -T-DL-D--K--H-L-----
...................... NGTVI-EG------D-T-E--D-KK----L--RI--V--NA..RVPINGSNRNNS-EE-M-IN--A-T-K---------
TNNSTT- - TGNSTVKSTA --T-EV-D-QK--H-L--R--VV--N-..NVPINNTSNTSEYRE-R-M- - - -~ NHK----- -
.................... ~TPNVITTN-M-------T-E--D-KK-A--L--R---V--ND. . .NNSTNSRRSSN-SD-M-IN--V-§-------
---------- T-N---F-ANSTA...............NSTTN-TTLKE-T-AVQ- - ---MT-EVND-KL-VH-L--R---V--SS..........DDSSNS--R-IN----T-K-------
[ T-N---ATSA-T-........ SKNISATPTSNPNDTLKE-Q-A-Q--T---T-EVKD-NKRVH-L--R---VS-NS............. SRKE-R-IN----T-K------
—————————— N-N--MPIPNS-S.................TKATSNPLRKIK-QQ-----MT-VVND-RREVH-L--R---V--N-............GSDNK-R-IN----T-K-------~
- -T-T--NATLGNK- . ...... LGNNSTNSTLGNN-TIVDDISK- - - - - --T-E--D-TK----L--RP--V--GD........... DSNNSD-R-IN--V-T-K----
- “T-T--NINITSTN.......ooeuenenn... -TKNITVESGE- - - - - ~VT-E--D-QKE---L--R--VV--ND........... GSNNN- -R-IN--A-T-K----
- “T-N--NVTDHGIN. . ...oeeeeennnn... NNNTVEG-E-- - - - ~VT-E-KD-KK--R-L--T--VV--ND........... NGNNST-R-IN----T-K-----
---------- T-N--NVNATKYS...............NETVGKSLTVKDRE- - - - - - - - ~T-EV-DQKKT---L--RP-VMQV-G. ...........KNSST-R-IN--A-T-K---------
AHNETYHESMK-M- - - - - - AT-VV-DRK-TV--L--R---V-LTK....... KNSRENSSEY-R-IN----A--------
TYHETYHESMK-M- - - - - -AT-VV-DRK-TV--L--R---V-LTK. . ..... KNYSENSSEY-R-IN----A--------
TYHETYHESMK-M- - - - - - AT-VV-DRK-TV--L--R---V-LTK....... KNYSENSSEY-R-IN----A--------
TCNETCRESMK-M- - - - - - AT-VV-D-K-TV--L--R---V-FTK....... KNSSGNSSEH-R-IN----A--------
—————————— T-E-RNVSSNG-G..................TYNETYNESVK--------AT-LL-DRKKTV--L--R---V-LND.......ENSGENSSEY-R-IN----A--------
—————————— T-E-KNVSSTG-G.........00u......TYNETYNESVK--------AT-LL-DRKKTV--L--R---V-LND.......ENSGKNSSEY-R-IN----A--------
- “T-E-RNVSSNG-G....ovverrnnnnn... TYNETYTESVK -AT-LL-DRKKTV--L--R---V-LND....... ENSGKNSSEY-R-IN----A--------
---------- T-E-KNFR-VSSN..............00......GTETDNE--------AT-VL-D-EK-VS-L--R---V-LND. ..KNSSEISGKNSSEY-R-IN----A--------
..................... TTSDGSEVRMQ- - - - - -T-EL-D-H--V-SL--RS--VS-NA.............SNNE-R-IN----A--------
NSSIF-NITEDGR--MA-----MT-EL-D-K--VHSL--R---VK-NE......... TTENNRSH-R-IN-------------
...................... NVTSGES-M- - - - - -MT-EL-D-Q--VHSL--R---VQMER. . . ........NDNSDK-R-IN----A--------
................... ~-GTIETEIQN--------MT-EL-D-H--VH-L--R---V--ND........NETNLNNSE-R-IN----A-K------
S T-N-NGINATND- . . .t eeeeeeeeeeeeee s VGDPRMT - - - - - TT-EVKD-KKQ---L----- VVQ-GD. . SN---R-IN----A--------
—————————— T-N-S-VASNA-V..................T-GINSTDSDTGM----~~-T-E--D-QK--H-L-----VVQ--G.............SN-=-R-IN----A-K------
—————————— T-N-SEWNATNHE. ..................GRTVNATNNVGM-----~-T-E--D-KKQ---L--RS-VVQL-G............NTN-=-R-IN-------------
------- T-EV-D-QT----L--R---V--N-........NNSSTNVSD-M-IN--A-TVK------T--
-XT-E-KD-KK--F-L--R--VV-ING. ..... NSNXSSSNASE-R-IN--V-AVK--X---T--.
RVT-EVTY-NEV---L---H-VV--NV.............. N-T-R-IR--V-AVK------ T--
---------- A-N---A............ovvvvuuuuennn... RDNATD----T---T-ELED-KKN-R-L--R--VV--ND..........SSSNIGQ-R-IN--V-AVK---S--T--.
---------- T-H-DNATAHDTK. ................--TNNSTLEDQ-A-Q-----MT-EV-D-QV-VR-L--R---V--N-..SNDNXTHDNSN-SRP-R-LH----T---------WD
---------- T-N-SNANATA-N.............ATANGTONNTLEE-P-A-Q-----MT-E--D-QL-VH-L--R---V--G-.............GSET-R-IN----T--$------WD
---------- T-N-SNANVSATN. ..............GTONTNDSLQE-L---Q--T--MT-EV-D-QK-VQ-L------VQ-S-..........NSS-NGI-R-IN----T---------WD
---------- T-N---ATEHNG-..............RINFTONSTLKE-Q-A-Q-----MT-EV-D-QL-VR-L--R---V--S-...GGNNSGNDNGTYGT-R-IN----T---------WD
Y T-N-MNIT-NITI....©uruunnnnnnnnnns TNNITTSGE------ Y-MT-GL-DRRH-V-SL------V--EE...... NSNSSNSNSSE-R-I-------

——————————— T--L-D-MX----L--S---VQM- -
——————— T--L-D-IK----L--N--VVQM--

--------- IP-T----R-A--T......cooevveuuuuueee.. . TI-GR-Lo------T---KTE-.-D--L-----LVQ-N-
——————— I--T-N--N--TNSTS............SNATNTN-TATN---V--L-------T----T~-.-D--L-----LVQ---

S N- == mRe T e NRTI-G------ --T----T--.-D--L--S--VEA---

T-N---ATWISDN. . .....oooonnn. NTSTNGSIT-NSTD-M-S----MT-EVGDRK-NVS-L------ VQME -
---------- T-D-SNANYSY-G.........veuovveenn.. . TTNAPE------Y----EL-DRY-RV-SQ-----VVQ-SD.......SSSSNSTQSN-R-IN----------------
---------- T-N-SRV--TISS.......cuvuuvvenen.....TQSPDSNNTM----ETT-EL-D-K--VQ-L--E---VQLNS. ......SDSNDTLNRQ-R-IH-D--T-----------
—————————— TML-NNSNGNSAG. ...............NSTINRTEDL-DRQM----~~-T-E--DRKKQV-SL--VE-VV--KD...........GT-NNT-R-IN---TAV------TT--
---------- TML-N-SYGEERN...............NT-MTTREPDIGYKQM- - - - - -AT-ELTD-KKQV-SL--VE-VV--NA.............YNKT-R-IN---TAV------T---
~ = =QM-F---QME--NIAGT-~E. .. ttttteeennnnnneeeennnnns NLM-K-E--VT-V-KD-KE-KQ-L--VS-LMELNE. . . ... TSSTNKTNSKM-T--N--STT-----------~
~ == -M-F---QMN--~VT-NKA= .« s stttteennnnnnennn. NSSE-ETLV-K-D--VT-VVKD-HE-KQ-L--VS-L-KLN-........... ATNE-L-T-IN--STT-K -
~~E-M-F---QMN-V--QTNKTG. . . s \vvveennnnnnen... LLNETIN-MR----- VT-VLTD-KEQKQ-L--VS-LSKVND. . ....... SNAVNG-T-M--N--STI-K---------
-~ -QM-F---QMN--NYVQGNY- . .. ..vvvvnnnn. NNS - INNDTSSPENLV-Q-E--VT-VVKD-KE-KQ-L--VS-LMK-NE. . . ....... ANDTKDM-T-IN--STT-K--------~
------- M-IKMN--GYNGTPT-.........PSTTTSTVTPKTTTP-VDGMKLQE-N--Q--GFKD-K--MK-I---G-LMKCQD. ..........NNE-NC-Y-WH---TT---S-E-ST--.
S mI--TMQ--T---IST e itteeennnnnnn ~TN-TELKNI-EIM---T--MT-EV-D-KKEV-SL--VD--V--GG........... NKSNDT-R-IN---TTV------ T---
--- ~T-Q-SKANFSQAK. ..o vvveeennnnn NLTNQTSSPPL-M- - - - - ~VT-EL-D-KKQV-SL--VE-VVNLG- . . . .o eennnn ENNT-RIIN---TA------- T---
—eI------- TMT-LNPDSNSSA . . .t vveeeeeeeeeannnnn VNTTDIMR------ T-EL-D-KKQV-SL--VD-LAH-N-............... NT-R-IN---TA------- T---
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.00.MSA4069
.94.Q23 17
.94 .SE7253
.97.97TZ02
.00.98UA0116
.85.0U455
.92.92UG037

.97.97CDKS10
.97.97CDKTB48
.94.94CY017_41

.99.ARMA132
.95.MBCC54
.99.BOL0122
.-.RL42
.89.561K15
.88.0YI
.83.CAM1
.86.3202A21
.90.BK132
.83.RF
.90.WEAU160

.92.92BR025
.00.00BW3891 6
.96.96BW0502
.86.ETH2220
.98.98IS002
.95.95IN21068
.99.01IN565_10
.00.KER2010
.99.mIDUL01 3

.97.97TZ04
.98.98TZ017
.01.2134MB
.97.97ZA003
.96.96ZM651

.83.ELI

.83 .NDK

.85.2276
.01.01CM _0009BBY
.01.01KE_NKU3006
.99.MN012
.94.94UG114
.99.99UGA08483
.99.99UGB21875

.93.VI850
.93.93BR0O20_1
.93.FIN9363
.96 .MP411

.02.02CM_0016BBY
.95.MP255
.95.MP257
.97.CM53657

.96 .DRCBL
.01.01CM 404 9HAN
.93.HH8793 12 1
.92.92NG083
.93.SE6165

.93.VI9ol
.93.VI997
.90.90CF056

.93.SE7887
.94.8SE7022

.97 .EQTB11C
.96 .MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

[T (11 ||

|- V3 loop -
. . AAA . . Ann AnA AR ama Lana
YCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAEEE . VVIRSVNFTDNAK. . TIIVQLNTSVEINCTRPNNNTRKRIRI . QRGPGRAFV. .TIG. . .K.IG.N.MRQAHCNIS 334
K IA---E-I----- .. VN RD-G...I---QT-Y..AA-A..I.--.D.I---Y--V- 335
IT---E-I-N---.. --8--...I---Q--Y..AT-D..I.--.D.I------ VT 325
.IM---E-IS----.. -TS--...I---Q--Y..AT-D..I.T-.D.I------ v- 331
.IK---E-I-N---.. S§--...I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I---Y--V- 328
 -M---E-I---G-..I----- TEP-N-TRI--GE-K-TS--...I---QT-Y..AT-D..V.--.D.I-K-Y--V- 332 W
.IR---E---N---..------VNP-K---8--Y.----N--RYSI-S-Q--Y..VT-K..I.--.D.I------ v- 333 @
.-M---E-I-N-V-..N------ E--Te--mmmmmmmn RSV-...I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I------ v- 335
.-M---E-I-N---..N----F-E--P-T-I-------- G-P...I---QV-Y...TSD..I.--.D.I---Y-S-N 335
.N----F-KP-P---- ..F---Q--Y..-NNN..I.--.D.I-------~ 326
N----FTKP-L-T-I-------- S--...F---Q--Y...TNE..I.--.D.I------~ N 338
I------ Y..-T-Q..V.--.D.I-------- 335
I---K--Y..ATXE..I.--.D.I------ L- 339
I----- LY. . AT-E..I.--.-.I-------- 325
..L---K-WY..-T-Q..I.--.D.I------ L- 326
HVGHV----- Iy..-T-...I.--.K.I-------~ 341
R H..-TKQ..I.--.D.I------ L- 338
..I----TVY..ATDR..I.--.D.I------ L- 334
..I---K--Y..AT-Q..I.--.D.I-----~- L- 336
..M----VYY..-T-E..I.--.D.I-R------ 331
..K----VIY..AT-Q..I.--.D.I-K----L- 346
. .L----VLY..-T-E..I.--.D.I-R----L- 337
II---K-L---V-.. ..I---Q--Y..AT-E..I.--.D.I-------~ 331 :n
.II---E-L-N-V-.. ..I---QT-Y..AT-E..I.--.D.I---Y-T-N 333 o
.II---E-L-N---.. ..I---QT-Y..AT-E..I.--.D.I---Y-I-N 331 <
.TI--FE-L-N---.. ..I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-------~- 330 ;‘
.I----E-L-N---.. ..I---QT-Y..AT-A..I.--.D.I-------~- 326 ~
.II---E-L-N-V-..----H--QP---M----D----- S--...I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-------- 339 ZJ
.II---E-L-N---..----H--Q----V---------- ..I---QM-Y..AT-D..I.--.D.I---Y---- 337 45
.IM---E-I-N-V-.. G ..I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-K-Y---- 339 o
.II---E-L--HF-.. ..I---QT-Y..AT-E..I.--.D.I-------~ 345 =}
.II---E-L-N-V-.. ..I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I------ V- 327 N
II---E-I---T-.. ..I---QT-Y..AT-E..I.--.D.I-------~ 329 =]
II---E-M---I-.. ..I---QT-Y..A.ND..I.--.D.I-------~ 344 E
.II---E-L-N-I-.. ..I---Q--Y..AT-D..I.--.D.I---Y---~ 332 -
.II---E-L-N-V-.. .I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-------- 345 e, 4@7
.-I---E-L-N---.. ..I-L-QSLY..-TRS..R.S..I.IG------~ 333 =
.II---E-L-N-V-.. .. I-LRQSLYTI-GKKK.-.T-.Y.IG----K-- 331 EL
.II---E-L-N---.. .. I-L-Q-LYTTKTRS..I.--..... --Y---- 333 ds.
IM---E----- V- ..F---Q-LY..AND...I.--.D.I-K-----~- 337 =
TI---E-L-N---.. ..I---Q--Y..-TE...V.--.-.I-L-F-E-N 348 E
I----E-L----- .. ..I--RQ-LY..-TD...V.--.D.I-E-----~ 329 ®
.II---E-L-N---.. .I---Q-LF..-TK...V.--.D.I-------- 324 Ei
.II---E-L-N---.. M----- WY..-S-IT.I.--.D.I-------- 344 .o
.II---E-L-N---.. I---Q-LY..-NH...I.--.D.I-------- 330 =
.I----Q-ISN---.. L---QT-Y..AT-A..I.--.D.I-K------ 324 Z
LI----Q-IS----.. L----V-Y..-T-E..I.--.D. 335 <
II---Q-LS----.. I---QS-Y..AT-E..I.--.D. 334
II---Q-IS----.. L---Q--Y..AT-D..I.--.D.IKK-Y-E-N 334
II---E-I----- . I---QV-Y..AT-E..I.--.D.I-K---T-N 333
II---K-I---T-.. I---QT-F..AT-E..I.--.D.I-K-Y---N 333
.MI---E-IS--T-.. I------ Y..AT-E..I.--.D.T-K------ 334
.I----E-IS----.. I----V-Y..AT-T..V.L-.D.I-K-Y-T-N 334
.II-S-E-IS----.. I---Q--Y..-T-E..V.--.D.I-K----V- 333
IR---E----- T- F---Q--Y..AT-D..I.--.G.I-----~- V- 334
II-K-E-I---T- L---Q-LY..AT-D..I.--.-.I----- DV- 334
IR---E----- T- I---Q--Y..AT-D..I.--.D.I------ V- 331
IKV--E----- T-.. I---QT-Y..AT-A..I.--.D.I------ VT 341
-I---K-I---T-,.N------ EP-Q----- TG----- §--...I---Q--Y..AT-D..I.--.D.I-R-Y---- 340
——————————————————————————————————— K----=====------GQ.-I---K-IS--T-..N-----DSPI--T----------G-H...F---Q--Y..AT-D..I.--.-.I------V- 338
--------------------- Lim === === =——m-—-----eeeeee Q. II--TK-IS--T-..N-----K-P-N-T---------TS-H...L------Y. .AT-D..I.--.D.I-------- 329
————————————— D-N-----8-K-==--------K----------=-T--GD.II---E-IS----..N------KT---V-Y--------G-H...M---QVLY..AT-E..I.--.-.I-ET----- 330
——————————————————————— K--------=--K-=======----V--GD.II---E-IS----..N------DT---V----------G-H...M---QVLY..AT-E..I.--.D.I-K-Y---- 332
-------------- N-Commmmmmmmmmm oo e cKmmmmm e - .II---EDI-K-T-..N------EA--------8-----8-H...I------Y. AT-D..I.--.D.I-------- 341
------------ KD-R-------K---=-———=-Ke-mmmmm - .II---E-I---T-..N------ET-Q------------8-H...M---K--Y..-T-D..I.--.D.I-------- 335
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V3 loop -

. . Ann . . an an FUUSEEN HEOOR Laan
B.FR.83.HXB2 YCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVSTQLLLNGSLAEEE . VVIRSVNFTDNAK . . TIIVQLNTSVEINCTRPNNNTRKRIRI . QRGPGRAFV. . TIG. . .K.IG.N.MRQAHCNIS 334

01 AE.CF.90.90CF4071 .II---E-L-N---.. I----V-Y..KT-S..I.T-.D.I-K-Y-E-N 341

01 AE.JP.93.93JP NH1 II---E-L----- .. .M----VWY..RT-D..I.--.D.I-K-Y-K-N 335

01 AE.TH.90.CM240 .II---EDL-N---.. .I----V-Y..RT-D..I.--.-.I-K-Y-E-N 336

01 AE.TH.93.93TH9021 .II---E-L-N---.. I---QV-Y..QT-D..I.V-.D.I-K-Y-E-N 334

02 AG.CM.02.02CM 1677LE .I---QT-Y..ATDD..I.--.D.I------ V- 330
02_AG.CM.97.97CM _MP807 AT-E..I.--.D.I---Y--V- 336

02 AG.FR.91.DJ264 _AT-D..I.--.D.I-K----V- 331
02”AG.NG. - . IBNG ..AT-D..T.--.D.I------ V- 330

02 AG.SE.94.SE7812 _AT-D..T.--.D.I------ v- 328

03 AB.BY.00.98BY10443 ..AT-D..I.--.D.I-------- 324
03”AB.RU.97.KAL153 2 ..AT-D..I.T-.D.I-------- 324
03_AB.RU.98.RU9800T AT-D..I1.--.D.I---Y---- 322

04 cpx.CY.94.CY032 AT-E..I.--.D.I-------- 338

04 cpx.GR.91.97PVCH AT-N..I.V-.D.I-------- 352

04 cpx.GR.97.97PVMY .I---KTWF..AT-E..V.--.D.I-K------ 339

05 DF.BE.-.VI1310 LII---Q-IS----.. ..L---Q--Y..AT-D..I.--.D.I-K----V- 337

05 DF.BE.93.VI961 JII---Q-IL--T-.. ..L---Q--Y..-T-D..I.--.D.I-K----V- 341

05 DF.ES.-.X492 .I----Q-ISS-T-.. .L---Q--Y..AT-D..I.--.D.I-K------ 333
06_cpx.AU.96.BFP90 JIT-KTE-I---T-.. ..F---Q--I..AT-D..T.--.D.I------ V- 344

06 cpx.ML.95.95ML127 JII-K-K-L---T-.. ..I---Q--Y..AT-E..T.--.-.I-K----V- 333

06 _cpx.ML. 95 .95ML84 .II-K-E-H-N---.. ..L---Q--Y..AT-D..T.--.D.I------ v- 331

06 cpx.SN.97.97SE1078 .II-KTE-L---S-.. .FA--Q--Y..AT-D..I.--.D.I------ V- 335

07 BC.CN.-.CNGL179 .II---E-L-N-V-.. ..I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-------- 337 s
07 BC.CN.97.97CN001 .II---E-L-N-V-.. ..I---QT-Y..AT-D..T.--.D.T-------- 337 :E
07 BC.CN.97.CN54 .II---E-L-N-V-..----H--Q----V----G----- ..I---QT-Y..AT-D..I.--.D.T-------- 337 .
07 BC.CN.98.98CN009 .II---E-L-N-V-..----H--Q----V----G----- .I---QT-Y..AT-E..T.--.D.T-------- 337 =
08 BC.CN.97.97CNGX_6F .II---E-L-N-V-..-==-H--Q----V-----oo--- ..I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-------- 337 2
08 BC.CN.97.97CNGX_7F .II-K-E-L-N-V-..----H--Q----V----mmmmm- ..I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-------- 337 <
08 BC.CN.97.97CNGX_9F .II---E-L-N-V-.. .I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-------- 337 o
08 BC.CN.98.98CN006 .II---E-L-N-V-.. .I---QT-Y..AT-D..I.--.D.T-------- 337 2
09 cpx.GH.96.96GH2911 .II---E-I-N-V-.. I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-KV--Q-N 328 =
09 cpx.SN.95.95SN1795 .II--FE-I-S---.. .I---Q--Y..ATDD..I.V-.D.I-K-F-EVN 338 =
09 cpx.SN.95.95SN7808 .IM---E-I-N---.. ..I---QT-Y..AT.D..I.V-.-.I-K-S-Q-N 328 =3
09 cpx.US.99.99DE4057 .II---E-I---T-.. .I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I---Q---N 335 e
10 _CD.TZ.96.96TZ BF061 II---E-L----- .I---QT-Y..AT.D..T.--.-.I---Y¥--- 323 =
10 CD.TZ.96.96T% BFO71 II---E-I-SSL- ..I---QT-Y..AT-D..I.--.D.I-------- 329 &
10 CD.TZ.96.96TZ BF110 II---E-L----- ..I---QT-Y..AT-N..I.--.-.I---Y-E-N 331 JE
11 _cpx.CM.02.02CM _4118STN .IM---A-LS--S-.. ..I---Q-LY..AT-N..I.--.D.I---Y--V- 327 =
11 cpx.CM.96.4496 .-R---E---N- ..I---Q--Y..AT-D..T.--.D.I------ V- 332 o]
11 cpx.FR.99.MP1298 KB .. ..I----TVY..AT-A..I.--.D.I-K------ 334 &
11 cpx.GR.-.GR17 .-R---E-L-N---.. .I---Q--Y..AT-D..I.--.D.IK----- v- 321 =
12 BF.AR.97.A32989 .II---Q-ISH-T-.. B R Y..AT-D..I.--.D.--K-Y-SUN 343 o
12 BF.AR.99.ARMA159 .II---Q-IS--T-.. B T Y..AT-D..I.--.D.I-K----V- 336 =
12 BF.UY.99.URTR23 JI----Q--S----.. ..I---Q--Y..AT-D..I.--.D.I-K----V- 336 Z
127 BF.UY.99.URTR35 .I----Q-IS--V-.. [T Y..AT-D..I.--.D.I------ VD 345 <
13 cpx.CM.02.02CM_3226MN .-K---E--SS---.. .I---Q--Y..AT-D..I.--.D.I-A------ 336

13 cpx.CM.96.1849 .IK--AK--S--VG.. .I---Q--Y..AT-D..I.--.D.I-------- 336

13 cpx.CM.96.4164 .-M---E--S--V-.. ..I---Q--Y..AT-G..I.--.D.I---Y---- 331

14 BG.ES.00.X475 JI-m==Kem-m- T-. .M----VWY..-T-Q..I.--.D.I-K------ 329

14 BG.ES.00.X477 JI----K--X----., B LY..AT-Q..I.--.D.I-------- 329

14 BG.ES.00.X623 .I----K--8----,.,=====-KEPIX----------- .M---KVLY..-T-Q..I.--.-.I-S----L- 331

14 BG.ES.99.X397 —-m---- Vo .I----K-L§--T-..-====-KDPI----------==un- ..M----VLY..-T-Q..I.--.D.I-K------ 335

15 01B.TH.02.02TH OUR1331 --T------=-=-D-K-----=mmm--ooooooooooooooooee G, —o---Gooooooe, Voooo--BE--V-D-T---m--- ..L-Q-STWY..AH-D..T.--.D.T------ V- 323

15 01B.TH.02.02TH OUR1332 ---==========D=ReK-=mmmmmmmmmm e oo oo e8eeeN- ==, V=== == =FEmmmmmmmmmmmmo o ..L-Q-STWY..AH-E..I.V-.D.I------ L- 336

15 01B.TH.99.99TH MU2079 ..I----SWY..-T-E..I.--.D.I------ L- 324

15 01B.TH.99.99TH R2399 B e LT .M---H-WH..-TRQ..I.--.D.I-R---TLK 341

16 _A2D.KE.00.KISII5009  ------------ KD-D------- K---S----- 2 GRKIM---E-I----- .. Q------G----- .I---Q--Y...TNN..I.--.D.T-------- 332

16 A2D.KR.97.97KR004 ------------ KDPE------- R Bommmmmee oo GNKTI---A-I---T-.. I------ YTRQTYTRQA.K-.D.I---Q---- 338
N.CM.-.YBF106 -==-P----M---EGN-S-N-§------------- K--I----I----- DIDD.I---H..... HGG. . G---GGQVQ...I--AMT-Y..N-EK..I.V-.D.V---Y--V- 323
N.CM.95.YBF30 - -P----M---EGN-S-N-8------------- K--T----T----- NTDG.I---ND....SHS.. G---GGQVQ...I--AMT-Y..N-EK..I.V-.D.I---Y--V- 332 A
0.BE.87.ANT70 ~ =-----Y--F---STE-----T-R-ITV-T-------T----~ I---T-SKGK.IRMMAKDILEGG-. .N---T--STLNMT-E--QID.IQEM-...I--.M-WYSMG--G..T.A-.-SS-A-Y-KYN 326 =
0.CM. -.96CMABBO009 --I---T-S-DK.IR-MGKDIK--T-..N-L-T--STIN-T-E--G-QKVQK-K...T--.L-WYSMG-EE..G....-KS-I-Y--Y- 326
0.CM.91.MVP5180 ~---T-Y--F---DID-----L-H-I-V-T-----K-T----- I---T-SR-K.IR-MGK-I-ES--..N---T---PINMT-I-EGIAEVQD-Y...T--.MRWRSM-LKR..SNNTSPRS-V-Y-TYN 333
0.SN.99.SEMP1299 ------ Y--F---STE-------N-ITA-T-----K-T----- I---T-S-GN.IR-MGK-IS--M-..N---T--STINMT-V-QG-QSVQE-Q...I--.M-WYSMSLAQ..EGKP.-NS-I-Y-KYN 337

CPZ.CD.-.CPZANT TYQTNTS - -MNGRKNESVLV. .RFGKEFENL.T-T-I--G-R-VRNLQ...I---MT-Y..NVEI..A.T-.D.T-K-F-TVN 338

Ccpz.CM.98.CAM5  ----P----M---DQK---------I-------------T--VI-------- GPA-A--EDLRHK....I--I-FKEGIN-I-M--G--S-GQLQ...I---VS-Y..N-EN..I.V-.D.P------ V- 330
CPZ.GA.-.CPZGAB -GN.ITV-VE-KSK-..TDVW----VEA-SL--H--G----GEVQ...I---MT-Y..N-EN..V.V-.D.T-S-Y-K-N 331
Cpz.US.85.cpZzZUS = ----P--------E-D-K-K-E-K-----------K---T---TI----- TKN.-TV--K--A-TI..... -L--FSEG-NMT-I--G---VGNVQ...L---MT-Y..N-PK..I.V-.D.V-E------ 315

HIV-1/SIVcpz
proteins

* T




@ [T (11 ||

HIV-1/SIVcpz
proteins

CDT CD4 |- V4 loop - CD4 (D4 binding

Ann A oaa . . 1 .

B.FR.83.HXB2 RAKWNNTLKQIASKLR. .EQFGNN. . .KTIIF. .KQS.SGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTW. .. ... ... FNSTWSTEGSNNTEGSDTIT.LPCRIKQIIN.MWQKVGKAMYAPPISGQIRC 445
Al.KE.00.MSA4069 --A--K--QEV-KQ--..QE-N-....---R-.. TSG-----Y. it NGTDIAE-S--SN---V. R 442
Al.KE.94.0Q23_17 -SR--K--QEV-E---..TY---.... . 435
Al.SE.94.SE7253 -SS--K--QD-VTQ--..VYW.-.. 438
A1.TZ.97.97TZ02 KTE--K--H-V-TR-G..QY-N-.... 437
A1.UA.00.98UA0116 --A--S--QK-STQ--..QY-N-.... 439 7L
Al.UG.85.U455 -RD--R-IQ-V-EQ-K..KK-N-.... 438 g
Al.UG.92.92UG037 GSQ--K--H-VVEQ--. .KYWN-.... 439
A2.CD.97.97CDKS10 KT--DAS-QKV-EQ--..KH-P-....---N-. . TKP.----L--T--------------T-8-----—_ ... ...... KNGA-IQE-S--TNGIM- . 443
A2.CD.97.97CDKTB48 ITE--A---KVVEQ--..-H-P-.... . ENG-NKQ-Y--SN----. 433
A2.CY.94.94CY017_41 KTL--D--QKV-EQ--..-K-PK....----- .. G---G--.ei W-NGTWNGPYTPNNTNGS-I. 448
B.AR.99.ARMA132 L.---A-.. im=====--M-T----------DT-K------............ . 442
B.AU.95.MBCC54 LN--V- L smm=m===-M------------D--R------ ... . 445
B.BO.99.BOL0122 s .. B e | B . 438
B.CN.-.RL42 ---V- 432
B.ES.89.S61K15 ---V- 449
B.GA.88.0YI ..---A- 442
B.GB.83.CAM1 R .. B e | Bt e PN . 444
B.NL.86.3202A21 e B T e NDTGNVTERSNNNEN - 443
B.TH.90.BK132 . LLUN--V- L imm-===--M---I------F----K------ . NSTEG-DDGEERN- 436
B.US.83.RF -VVT---..---D-....---V-.. et e I, N-------- G-N--- . 452
B.US.90.WEAU160 -TS--------VE---EIK--K-....---V-.. R et I . 446
C.BR.92.92BR025 -TA--K--QEVGK--A..-H-P-....-A-K-.. sm==-L--T------R-------T88-----Y............ -PNSTENITGTENSI- 438 as)
C.BW.00.00BW3891 6 EST--R--QEVSR--V..-R-P-....---R-.. .----L--T------R-------ISR---RPN........... M-KE-NMTSDIKNNS- - 441 —
C.BW.96.96BW0502 KTE--S--QGVSK--E..-H-SK....-A-KC.. s-=--L--T------R------DTS------Y............. SPSFNGTENKLNG- - 437 <
C.ET.86.ETH2220 EE---K--QKVKE--Q. .KH-P-....---E-.. i T ) TSP LELF-SSTNLN- 433 LN
C.IL.98.98IS002 ERV--E--QGVVE--K..-H-P-....---R-.. .----L--T------R-------TSK-----Y............. L-NST-Y-STSNS--I. 432 .
C.IN.95.95IN21068 ED---E--QNVSK--A..-H-P-....----- .. .-=--L--T------R-------TSG---R-Y........... MPND - KSNSSSNPNAN- - . 447 2
C.IN.99.01IN565_10 .SN--E--YNVSK--A..DH-P-....---N-..T8-.----L--T------R-------TSK-----Y............ KYTNGTYSYNGP-PN- - . 443 <
C.KE.00.KER2010 KE------Q-VRK--E..-H-P-....N--E-. . -PH.P-----VA--------------TSG---E-L.............. TRLNDTYSSNGTN- 444 e
C.MM.99.mIDU101_3 KQ---E--QRVGR--A..-L-P-....R--V-..NS-.P---L--A------R-------TSG---G-Y............. ND-YR--D-DSNS- - 451 =]
C.TZ.97.97TZ04 -EE--K--QR-RE--K..-H-HD....-N-S-..AP-.----L--T------R------DTSR---ESL............. NERLFNESS-SN----. 433 N
C.TZ.98.98TZ017 -EQ--K--QRVKER-K. .-H-PDA...AN-T-..AP-.----L--T------R--L----TS8G---ESL...........c....... VKSNNSNG--E. . 431 =]
C.ZA.01.2134MB KT---E--TKVKEE-G. .KH-P-....---T-. . AP-.----L-VT------R-------TSK-----S........cu.c.u.... . 444 =
C.ZA.97.97ZA003 E-D--R--QEVGK--G..-H-P-....---Q-..NA-.----LG-T------R-------TSK-----Y........... . 440 =
C.ZM.96.96ZM651 -TN-TK--REVRN---..-H-P-....-N-T-..-P-.----L--T------R-------TSG--SINY.................. . 446 e. ‘*é%’
D.CD.83.ELI --Q-SK--Q-V-R--G..TLLNK. ...TI-K-..-P-.-------T-----------—=-T8G------......... NI-A-NNITES-NSTNTN--. 443 s
D.CD.83.NDK --E--KA-Q-V-T--G..NLLNK....T--T-..-P-.-------TS-ML----D-----TSR------............... NQTNSTGFNNG-V- . 435 =3
D.CD.85.22Z6 KNE--K--Q-V-I--G..NLLNK....T----..-P-.-------TooooomooooTSG- - === ... .. DISK-EWANSTESDDKP- - . 442 7
D.CM.01.01CM_0009BBY GKD-----QEV-R--G..NLYN..... LRP-.-------T--------------TSK---R--....... SIGTWED--GND- - -ALN-- - 448 =
D.KE.01.01KE NKU3006 GTE--K--Q-V-K--G. . R .. sm==-L--T------R-------T8-------......... D-NK- -DTTNSTGGNASK-1I. 458 =
D.TD.99.MN012 .. AU . immmm=Te--m--mme-----TSI---T-T........... NVNTIKNDSTENSTRN- 437 o
D.UG.94.94UG114 .. R . et e B P KRNNS - WRSDNTPDE - - 432 =
D.UG.99.99UGA08483 .. R . immmm=Te-om-e-—-L----TS8G---GV-. ... KNN-SDNETVN- -E- - 451 e
D.UG.99.99UGB21875 440 =
F1.BE.93.VI850 GTQ----- EYVKAE-K. . .---G--R---TS--A-N-T- 422 Z
F1.BR.93.93BR020_1 GTQ-R---AKVKA--G. . .---E--R----N--A-N-T- 436 <
F1.FI.93.FIN9363 GEQ- -K- -DRVKAE-K. . .---E--R----A--A-N-T- 430
F1.FR.96.MP411 GTQ-SK-KT-VQE---. . .---G--Q---SA--A-R-N- 430
F2.CM.02.02CM_0016BBY GTL- -A--NRV-AEVK. . .V--R--R------- 434
F2.CM.95.MP255 -TL--E- - -NVSGEFK. . ---RI-R--- 432
F2.CM.95.MP257 EKQ-YD--IK--TEFK. . .---R--Q--- 440
F2.CM.97.CM53657 GTL- -K- -EGV-KEVQ. . .---R--R----A--A---Q- 436

G.BE. 96 .DRCBL WT---E--RDVQA--Q. . .---R--Q------- 436
G.CM.01.01CM_4049HAN K---KTM--NVTTL-H. . ---R--Q--- 437
G.FI.93.HH8793_12 1 GRN-S-MIEKVKAQ--. . . L--R--Q-- 430
G.NG.92.92NG083 -I--REM--NVTAQ--..KIYN-....-N-T-..NS-.A---L--T------R-------T8G---NNI.................... .---K----VR.------ Q----L--A-NLV- 430
G.SE.93.SE6165 KR--KEA-QNV-AE-G. .KI-NKSS..EN-T-..NS-.A---L--T----I-R-------TSG----SL........cuuoou... LRS-SSENG---.---K----VR.---R--Q------- 445
H.BE.93.VI991 GKQ--E--HKVIT--G. . TNSSYTNDTYNSNSTEDITGN- - . -Q-K----V-.---R--Q------- 453
H.BE.93.VI997 EE---K--Q---TQ-S..KY-V-....R-L--..-PH.----L-VT------R-------TS8G----S-............. TGDNINMPNDTGKN- - . -------- V-.---R--Q------- 444
H.CF.90.90CF056 -TD--K--H-VVTQ-G..IHLN-....R--S-..-PN.----M-VR------R-------TSG----S-........... EMHTNYT--D-K-NEN--.-------- V-.---R--R------- 437
J.SE.93.SE7887 ERD-S---RRV-T---.. S L---TSK----S-............ DKNSIEAT-DTSXA---.I--K----VR.---RT-Q-I----- 436
J.SE.94.SE7022 -KD----- RRV-K---.. e .. R el TST----S-........... DENNIKDT-S-NDNT---.I--K----VR.---RT-Q-I----- 439
K.CD.97.EQTB11C GGQ- -K-VN-VKKE-G. . e .. . QUTR-I---R---S--DT-DTVDD-E.........oouueennn... E-EDT---.I--------- R Q-I----TA-N-T- 438
K.CM.96.MP535 GE- - -M--SRVKE--K. . ..-PPNP------L--M---A------- T-K---E-G.teteeiieiiaeeens ENG---.---------- B I----- A-S-N- 432




) NN T 1]

B.FR.8

01 _AE.
01_AE.
01_AE.
01"AE.

02_AG.
027AG.
027AG.
027AG.
027AG.

03_AB.
03”AB.
037AB.

04_cpx
04_cpx
04_cpx
05 DF.
05 DF.
05 DF.

06_cpx
06_cpx
06_cpx
06_cpx
07_BC.
07_BC.
07_BC.
07_BC.

08_BC.
08”BC.
08”BC.
08”BC.

09_cpx
09_cpx
09_cpx
09_cpx
10 _CD.
10_CD.
10_CD.

11 cpx.CM.02.02CM _4118STN

11 cpx
11 _cpx
11 _cpx
12 BF.
12 BF.
127 BF.
12 BF.

3 .HXB2

CF.90.90CF4071
JP.93.93JP_NH1
TH.90.CM240

TH.93.93TH9021

CM.02.02CM_1677LE
CM.97.97CM_MP807
FR.91.DJ264
NG. - .IBNG

SE.94 .SE7812

BY.00.98BY10443
RU.97.KAL153_2
RU.98.RU98001

.CY.94.CY032
.GR.91.97PVCH
.GR.97.97PVMY

BE.-.VI1310
BE.93.VI961l
ES.-.X492

.AU.96 .BFP90
.ML.95.95ML127
.ML.95.95ML84
.SN.97.97SE1078

CN.-.CNGL179
CN.97.97CNOOL
CN.97.CN54
CN.98.98CN009

CN.97.97CNGX_6F
CN.97.97CNGX_7F
CN.97.97CNGX_9F
CN.98.98CN00G

.GH.96.96GH2911
.SN.95.955N1795
.SN.95.955N7808
.US.99.99DE4057

TZ.96.96TZ_BF061
TZ.96.96TZ_BF071
TZ.96.96TZ_BF110

.CM.96.4496
.FR.99.MP1298
.GR.-.GR17

AR.97.A32989
AR.99.ARMA159
UY.99.URTR23
UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN

13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14_BG.ES.00.X475
14_BG.ES.00.X477
14_BG.ES.00.X623
14_BG.ES.99.X397

15 _01B.TH.02.02TH OUR1331
15_01B.TH.02.02TH OUR1332
15_01B.TH.99.99TH MU2079
15_01B.TH.99.99TH R2399

16_A2D.KE.00.KISII5009
16_A2D.KR.97.97KR004

N.CM.-.YBF106
.CM.95.YBF30

N

O.BE.87.ANT70
O.CM. -.96CMABB009
0.CM.91.MVP5180
0.SN.99.SEMP1299

CPZ.CD.-.CPZANT
CPZ.CM. 98 .CAM5

CPZ.GA.-.CPZGAB
CPZ.US.85.CPZUS

AAA

RAKWNNTLKQIASKLR. .

GT---E--Q--IR--E..
GT---KV---VTE--K..
GT---KV---VTE--K..
GT--YEA--RVTE--K..

GTE---S-Q-V-AQ--..

KTE- -K- -H-VVTQ-K. .
WQQ- -K- ~HDV-T--- . .

GND--D---V-SEE-K. .
GSD--EA-QKVVV---..
EKD--T--QK-VDE--. .
-EQ--K--I-V-KE-Q.
G-Q--K--E-VKEE--.
GEQ--R--E-VRTE-T.
--N-TDI-GEVKV--E.
-KA--SM-QNVTA--K.
-TA-KE--QNVTE--K.
-TD---M--NVTT--1I.

ED---K--QRVSK--A.
ED---E--QRVSK--A.
ED---E--QRVSK--A.
ED---K--QGVSE--A.

KDA-YE--QRVSK--A.
KDE-YE--QRVSK--A.
KD--YE--QGVSK--A.
KN---E-IQRVSE--A.

GT---EI-GKV-E--K.
GTQ--E---KVEE--K.
ETQ-EE---KV-GQ-G.
GT---E--EKV-CE--.
GTE--K--Q-V-K--G.
GTE--K--Q-V-K---.
GTE--K--Q-V-N--G.

GTQ--K--ERVRE---.
G-Q-SK-VE-VKA---.
G----E--ERVKT---.
GKQ-HKK-EEVRKE-K.
EGE--S--Q-V-D---.
- --Q-V-AQ--.

QEV-KQ- - .
G---E---
__G__VN___
TER--T--R--VG---
KT------ G--VR---

S-N--X---L-YE---..
ST--S----L-SE---..
ST--G---N--TE---..

-TD$-EA-QKVVEQ-N. .
SRQ--D--QKV-EQ--. .

E.E-GSMWNKTKK-IK. .
KEL-EPMWNRTREEIK. .

ATD-GKI---T-ERYL.
-TN-ERA-Q-T-ERYL.
KTV-E-A-Q-T-IRYL.
ISD-EKA---T-ERYL.
KTL-EQARNKTEHV-A.
K-Q-MKK-NET-LAIA.
GTT--R-VEEVKKA-A.
KLT-EKQR-YTLEIIK.

. ~HWKKVDN. - -NAKTIWTF.QD----VKV-W---Q----

@ [T (11 ||

CD4 CD4 |- V4 loop - CD4 CD4 binding
A e | * * * *
.KTIIF..KQS.SGGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTW. ........ FNSTWSTEGSNNTEGSDTIT.LPCRIKQIIN. MWQKVGKAMYAPPISGQIRC

.-PPY----L--TM-H---R-------
- - -TM-H---R----
L--TM-H---R----

.................... NGI-GL-NTEG--V-.
NGTEEL-NTEG-IV-.
NNTEES-NTKG-IV-.

————————————————————————————— MONG-NITSTDSTNS--- .
MFNSTNRTNTTNGTNS - -
MVNKNETN-T--TDEKI-R.-------- V-.R--E--Q-I--X--A-I-N-

LSH-P-....---K-.. ---K----VR.---G--Q----A--A-N-A-
.AHIKDIGN.---V-.. B . .---G--Q----A--A-N-T-
JKLI.-....--V-=..ESP.I---L-VTS-----R---=---TS--=-D-L....0uuuuuuruurunnnns PRNG- ==, -==-mmmmmm
.-V-N-....TH-T- ---K----VR.

.-L-N-....-N-T- ---K----VR.

.QLL.-....TN-T-

.-V-.K....-N-T-

L-H-Q-. ... MPNGTKSNS-SI--.

L-H-Q-. ... -PNGTKSNS-SI--.

L-H-Q-. ... -PNGTKSNS-SI--.

L-H-Q-. ... MPNDTKSNS-SI--.
.-H-P-....---K-..AS-.,----L--T------ R----m-- TSG---G-Y. s NGTYMLNGTRDNS-SI-- .
.-H-P-....---K-..AS-.----L--T------ R----m-- TSG---G-Yuuoeennnns MLNGTEDNS-SI-- .

.-H-P-.... NGTKDNS-SI--.
.-H-P-....---T-..AP-.----L--T------ R------- TSG----- S, MFNGTYMFNGTKDN-SS- - .

LGH-N-....----- «.RP-.====V==T-mmmmmmomeon- DTSG---N-=\ e NGTWE- -NNSIENY- .

.-H-K-....---S-..QP-. TKDIMPN-TKNYF .

JKH-N-....----- .iQP-.====I--T---mmmmmmmmm- DTSG- ===\ KNG-NIQGSNGTGSNY-QIQ-K----VR.
JKH-N-....---V-..RP-.----L-VT--T----------- TSS-mmmmm i DENN-KSAQGPN-TAN--.I--K-R--VR.
.DL-NR....P----..-P-.------- R TSE === TSNNTSTGVNGS---. - ---- R----
.DLLNK....TK---..-P-.------ VI--Temmmmmmmmm e m T-I---NSE.......... WTSNN-GNTSSGVNDS--I.I------- v-.
.KLLNK....T--H-..RP-.------- TE-T-----mmmmmn TSK----ST.tnnnnn. EISNTSIGNTSI-K.---K------
L -B-K-. ... NWIDGSMESNGTKSNE- - - - -

L -T-S-....-==-X..TNH.----T--T------Ro---==-T-N--KG--.....0ouu.... PGGIEQ-E-NXNG-

.K--NK. ... SWNETNNTMTL-GTIA-N-

UNN-.-....-=-V-. . NEH.----L-VT------mmmoo=-TSG--m=-= ...\ .u... YANDN-STQ-DMQSN- - -~ , = === - -~ - .

.SYLP-.... .---E--R----A--A-N-N-
.S--.-....---K-..NS-.-------TM-----R------- .L--E--R----A--E-N-T-
.SY-S-T...TS-T-..NS-.-------TM-----R------- .---E--R---TA--A-N-T-
.SH-SD....AE-K-..NS-.----L--AM-----R------- .---E--R----A--A-N-A-
.QNL--G...T----..AKH.----L-VT----T--------~ TSA----A-............RND-NSTQVSGSN-N--.-------FVK.L--R--Q------~ Q-V---
.KYLKD- . . . ~TSA---

. -HLN-KT..A--V-. .ANH.----T--T--------------TST------

___M_

___R_

K--M-

.............. NGTITY--TEGNN--.
............. NGNTTW-D-T-NNN-S.
FONGNSTW-D-A-NG- -

.............. TNSTWDG-TEN-N--.

NS-P-....-----..TN-.A---L--T------R------DTSG-----S............ EKGNMTG---GSN-P--.

KY-S-....-----. . TN-.----I--T---V---------DTSG------............. PANASRE-E-KDRNV- .

RLL-..... NNTT-KAQDK.N---L-VTHLM---X-------TSR---ESE..................... NKTNK--T.-------- VX.L-TR-X-GI-----
KIL-K....NN-T-RARER.NE--L-VTHLM---R-------TSK---EEL.................... LN-TGEP--.----~- R--V-.L-TR---GI-----
.-LVN-TG.SINMT-. .NH-.----L-VTHLH---H------- SCN.GTTCS. ...VS-VSQGNNG- . ---KLR-VVR.S-IRGQSGL-----
.-LVNHTG.PSN-T-. .AT-. -I--R-LH-S-H---- DCN.NSKCN. .... LSSNHNSNDSHI - -KL--VVR.S-MRG-SGI -
.NLVNQTEN.V----..SRT.----A-VSHLH---H------- TSGM--Y-F....INCT.KSGCQ. .-IKGSN-TNKNG-.I--KLR-LVR.S-M-GESRI-----
.DLRN-TN.TVN-T-..ER-.I---S-VTHLH---H------- TSKM--Y-F..... SCI.GTNCT....--QNSSNSND-RIY----- .S5-IQG-SGL----RK-NLT-

TG-LITNGALI.AH- .H-GI-S-GI-LA-RR-NVS-

.KYDKSI...AKVT-..TPN.P-- .. ..YTCDNQ-NCTRNNTNDTNSDNS-L-.IS- .S-MR---GI----- R-N-T-
.TSSNRTA. .AN-TL. .NRA.------VTH-M-----------TS-I-TDNI.............0ououu.... TNGI-I.----- .S-MR--RGI-----R-N-T-
.KEANL. ...TKVEL. .IPN.A-----V-NMML----------TIP---M-Y.................... -NTDNT---.-K---R--V-.Q-MR---GIF----K-VLS-

HIV-1/SIVcpz

proteins

445

441
439
439
438

437
448
437
437
447

429
429
427

446
461
448

447
441
429

449
433
430
437

441
441
441
441

445
441
439
446

433
441
436
443

428
438
435

439
438
442
429

439
431
434
441

444
447
439

436
437
437
444

427
441
432
447

439
444

421
433

438
438
448
450

444
446
429
414

Judwrugife urejoad zddATS/T-ATH

ANH

198



AAA

HIV-1/SIVcpz
proteins

-5 -l

AAA

gpl20 \/ gp4l

|- fusion peptide -|

98

Jyudwugife urejoad zddAS/T-ATH

ANH

B.FR.83.HXB2 .G.IGALFL.GFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRATE 560
A1.KE.00.MSA4069 D-.-----------—_ .. ... .DD=-T-TommmmmmmmmmmmmmmmommooooooooooReeeoe, , B------ .- 1 [ I 556
A1.KE.94.Q23 17  E-.---=-======—. ... KD=-VN-To-mm-commmmmmmoeeoeBooooooooRomoooo . E-mmmmm o o= -Vem mmmmmmmmo oo s Tl 550
A1.SE.94.SE7253 ~ E-.------==-===. ... VV-STN-T----=-N-Ke------=--m---oooeeeooR-Ro--o, ... .-—=---- = Lme=-T —oommmmooooTooooooooooooooo G 553
A1.T%.97.97TZ02 E-.-----T------. ... SED-TT-----==-Neowmmmmmmmmmmmmmmmmmmmmmmmoeoooe | Gommmmm = L Vmm s e Voo oo 552
A1.UA.00.98UA0116  E-.------------.....SGA-SSK-TY--T--N-vnnmomoooooooe-Tooomoooooooe  E-----T .- Lm-A-, —mmmmmmmmmmmmmooooooooooooo—— G 555
A1.UG.85.U455 E-,-===========_ ...,  TN-TKN-T------e=eceeKe=mmmmmmmmeaaaaeaeoReaaaaa,  , E-=-=-=, = L=-T-- cccceccceccceolomcccccccccccaGeaanae 553
A1.UG.92.92UG037 E-.-----I------,.,,, VNSSD--T-------m-----eeemeeeeeeeaaaaeaeaeoReaan,,,, E-----=,T,L--V-I,-==-Te---ceceeloccccccKemmmmoaaaGmmmmnnn 554
A2.CD.97.97CDKS10 558
A2.CD.97.97CDKTB48 547
A2.CY.94.94CY017 41 T-.----TT------... ... N-GIN-To--mmmmmmmmmmmmmmmeo 562
B.AR.99.ARMA132 ~  --.,-----------~. . NDTNSSNT-------- 559
B.AU.95.MBCC54  T-.--=--T------......-NT--T---mmmmmmmmmmmmmm 560
B.B0.99.BOL0122 ~  -=-.-----------—......DN-RST-T------ 554
B.CN.-.RL42 549
B.ES.89.S61K15 566
B.GA.88.0YI 559
B.GB.83.CAML 560
B.NL.86.3202A21 . .KDENKTGT- - - 560
B.TH.90.BK132 .NQ-GT--T--- 553
B.US.83.RF  I-immmmmmmmmmem L 569
B.US.90.WEAU160 Le.---mmmmmmmmm .. .. SSEE-QT-- 563
C.BR.92.92BR025 Re.----mmmmmmmm ... TGMHDT- - - 553
C.BW.00.00BW3891 6 -...QGD-VM-AT-T- 558
C.BW.96.96BW0502  E-.D---------mm..... KTGP-DT- - - 553
C.ET.86.ETH2220  R-.-----------A..... KEPHSTK- - - 548
C.IL.98.98IS002 548
C.IN.95.95IN21068 567
C.IN.99.01IN565 10 558
C.KE.00.KER2010 559
C.MM.99.mIDU101 3 562
C.TZ.97.97TZ04 554
C.TZ.98.98TZ017 547
C.ZA.01.2134MB 559
C.ZA.97.97ZA003 554
C.ZM.96.96ZM651 565
D.CD.83.ELI 558
D.CD.83.NDK 550
D.CD.85.22%6 557
D.CM.01.01CM _0009BBY 569
D.KE.01.01KE _NKU3006 573
D.TD.99.MNO12 556
D.UG.94.94UG114 548
D.UG.99.99UGA08483 567
D.UG.99.99UGB21875 557
F1.BE.93.VI850 537
F1.BR.93.93BR020 1 550
F1.FI.93.FIN9363 546
F1.FR.96.MP411 547
F2.CM.02.02CM_0016BBY 549
F2.CM.95.MP255 547
F2.CM.95.MP257 554
F2.CM.97.CM53657 553
G.BE.96.DRCBL 551
G.CM.01.01CM 404 9HAN 553
G.FI.93.HH8793 12 1 547
G.NG.92.92NG083 546
G.SE.93.SE6165 564
H.BE.93.VI991 566
H.BE.93.VI997 559
H.CF.90.90CF056 552
J.SE.93.SE7887  Te.-mmmmmmmmme- . .NRGNG-E-GT-T---T--N-K-----------ccE--eemmccmmcccccn,  Ee---n- 555
J.SE.94.SE7022  Ke.-mmmmmmmmme- .. .NRNG-E-GT-T---T--N-K---------=-c-ELm--mmmmmmmeccce, Eo--nn- 557
K.CD.97.EQTB11C R-.----MI------ v ND-NTRTE-T----------------—mmm - Q----- T---R-R----@ ... mmmmm - e B e 555
K.CM.96.MP535 . N-THN-T--------mmmmmmmmmmm oo — Q----- T---R-R----@ ... mmmmm - B s e [SIER— 546



) NN T 1] @ [T (11 ||

- vs - 120 \/ gp4l
A s ! I |- fggion peptide -|
B.FR.83.HXB2 QREKRAV.G.IGALFL.GFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQONNLLRAIE 560
01 _AE.CF.90.90CF4071 557
01 _AE.JP.93.93JP_NH1 554
01 AE.TH.90.CM240 554
01 _AE.TH.93.93TH9021 553

02_AG.CM.02.02CM_1677LE e SN=STN-Tm o m e . . coa

02 AG.CM.97.97CM _MP807 562
02 AG.FR.91.DJ264 552
02 AG.NG. - . IBNG - 551
02 AG.SE.94.SE7812 e . . 563
03_AB.BY.00.98BY10443 e - . 544
03”AB.RU.97.KAL153_2 e e . 544
03”AB.RU. 98.RU9800T T, - . 542
04_cpx.CY.94.CY032 D-==IT-===== ..o T-NTmmmmmmmmmmmmmm o e - . 559
04_cpx.GR.91.97PVCH . . .ISNN-ET-DN-TL e . 580
04_Cpx.GR.97.97PVMY N-XV---II------..... NR-DTGN-T--========m====m=mmmm - 566
05 DF.BE.-.VI1310 565
05 DF.BE.93.VI961 557
05_DF.ES.-.X492 545
06_cpx.AU.96.BFPIO 563
06_cpx.ML.95.95ML127 549
06 _cpx.ML.95. 95ML84 544
06 cpx.SN.97.97SE1078 550
07 BC.CN.-.CNGL179 556 s
07 BC.CN.97.97CN001 556 =
07 BC.CN.97.CN54 556 :
07 BC.CN.98.98CN009 556 =
08 BC.CN.97.97CNGX_6F 561 2
08”BC.CN.97.97CNGX_7F 557 Z
08_BC.CN.97.97CNGX_9F 555 a
08_BC.CN.98.98CN006 563 <
09_cpx.GH.96.96GH2911 546 =
09 cpx.SN.95.955N1795 555 =
09 cpx.SN.95.955N7808 551 =1
09 cpx.US.99.99DE4057 . . 558 e
10 CD.TZ.96.96TZ BF061 R V5 7 To). S e - . 544 =
10_CD.T%.96.96TZ BF071 i <o GEA-NTSQN-T- === ==========mmmmmmmmmmm e - . 556 o
10_CD.TZ.96.96TZ BF110 e e BAN---QSG----------------------—- .- . 552 ég
11 cpx.CM.02.02CM 4118STN D-.------------ .. - . 557 =
11 cpx.CM.96.4496 553 =]
11 cpx.FR.99.MP1298 558 e
11 cpx.GR.-.GR17 . ....EG-DTIGK-T---T - . 546 =
12 BF.AR.97.A32989 e QTGNQTGTE-KT-------- - . 560 .
12 BF.AR.99.ARMA159 feeme—ee—---— ... .L-ET-QT-T------ - . 547 =
12 BF.UY.99.URTR23 e - . 551 4
12 BF.UY.99.URTR35 \§----------- XILIIMTG-RT-T------ - . 561 <
13_cpx.CM.02.02CM_3226MN im===------RAE...... - . 559
13 cpx.CM.96.1849 564
13 cpx.CM.96.4164 553
14_BG.ES.00.X475 550
14_BG.ES.00.X477 551
14_BG.ES.00.X623 551
14_BG.ES.99.X397 . . 562
15 01B.TH.02.02TH OUR1331 --.----- T------ . . .KEN-TTKTN-T---X B Tommmmmmm oo R------- 546
15_01B.TH.02.02TH OUR1332 --.----- I----m ... K-ES-TT-T-------- B e e R 558
15_01B.TH.99.99TH MU2079 --. -...KNE-TT-TT--- 551
15_01B.TH.99.99TH R2399  --.-----I------ « :NNGNDT- -KN-T= === = === === === mm oo oo o . . 567
16 A2D.KE.00.KISII5009 R-.----- I----- R..... L .R. . 555
16 A2D.KR.97.97KR004 U NSGG-ATN-T- - --- === - ——mmmmmm o= - e . 559
N.CM.-.YBF106 X-.S----I-E.HS-........ E-GNKTVY-S--N-VNL--Q-------- §---I----G----- T S----- . . 534
N.CM.95.YBF30 T-.----- V-EYS--....... PDTKET-VY-S--N-VNL--Q-------- S---I----G----- T-... .. S----- . . 548 @
0.BE.87.ANT70 M- .----MI-QM-NT W--S-NNVT---I----K-I--T--FN----RVK-FS----RIA-P-IST.RTH 558 @
0.CM. -.96CMABB009 R-. -K-I--TK--X- . 558
0.CM.91.MVP5180 H-.----MI-QL-QP...... WNSTGENTL- -V~ - - -K-I--TK--N----Q-K-FS----- MS-PIINIHTPH----- - . 568
0.SN.99.SEMP1299 ~-.L---MI-QL-MP....WNST--SNAT---T----K-I--T--F------ VK-FS----- IA-P-IGT.GT------- - . 571
CPZ.CD. - . CPZANT T-. Qe IY--TVKVS-AAR.VA-Q--A--SR-Q--E-X--S----TX--PEIK..QHS-Q--GI.-. 558
CPZ.CM.98.CAMS . GKWE-NTITVY-S--E---L--L--NR- 561
CPZ.GA. - .CPZGAB 550
CPZ.US.85.CPZUS 532

HIV-1/SIVcpz
proteins

* T



B.FR.83.HXB2
Al.KE.00.MSA4069
Al.KE.94.0Q23 17
Al.SE.94.8SE7253
Al.TZ.97.97TZ02
A1.UA.00.98UA0116
A1.UG.85.U455
A1.UG.92.92UG037

A2.CD.97.97CDKS10
A2.CD.97.97CDKTB48
A2.CY.94.94CY017_41

.AR.99.ARMA132
.AU.95.MBCC54
.BO.99.BOL0122
.CN.-.RL42
.ES.89.561K15
.GA.88.0YI
.GB.83.CAM1
.NL.86.3202A21
.TH.90.BK132
.US.83.RF
.US.90.WEAU160

B

B

B

B

B

B

B

B

B

B

B

C.BR.92.92BR025
C.BW.00.00BW3891_6
C.BW.96.96BW0502
C.ET.86.ETH2220
C.IL.98.98I5002
C.IN.95.95IN21068
C.IN.99.01IN565_10
C.KE.00.KER2010
C.MM.99.mIDU101_3
C.TZ.97.97TZ04
C.TZ.98.98TZ017
C.ZA.01.2134MB
C.ZA.97.97ZA003
C.ZM.96.96ZM651

D
D
D
D
D
D
D
D
D

.CD.83.ELI
.CD.83.NDK
.CD.85.722Z6
.CM.01.01CM_0009BBY
.KE.01.01KE_NKU3006
.TD.99.MNO12
.UG.94.94U0G114
.UG.99.99UGA08483
.UG.99.99UGB21875

F1.BE.93.VI850
F1.BR.93.93BR020_1
F1.FI.93.FIN9363
F1.FR.96.MP411

F2.CM.02.02CM_0016BBY
F2.CM.95.MP255
F2.CM.95.MP257
F2.CM.97.CM53657

.BE.96 .DRCBL
.CM.01.01CM_4049HAN
.FI.93.HH8793 12 1
.NG.92.92NG083
.SE.93.SE6165

.VI9ol
.BE.93.VI997
CF.90.90CF056

SE.93.SE7887
SE.94.SE7022

CD.97.EQTB11C
CM.96 .MP535

AR OG DD Q@
w
=1
o
w

HIV-1/SIVcpz
proteins

immunodominant reg
*

AQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICT!
R \Y% A

ion

| AAA

TAVPWNASW

AA A AA

.NK.SLEQIWNH.
.--.-YNE--DN.

.-Q-D---N..

.-Q-D---N..

. -HDE--DN. .

.-Q-E--DN..
.--.-QAE--DN. .
.-R.TQKE--DN. .
.--.--TD--DN..
.--.-QTD---N..
.--.-Q-E---N..
.T-.TQ-E---N. .
.--.-Q-D---S..

.-IDE---N..
.--.-QTD--DN. .
.--.-KTD--DN. .
.-R.--NE--ON. .
.-R.--DE--QN. .
.-R.--ND--ON. .

--DD--EN. .

.M--LQ-EK--SS--GI-YQ----
M--LQ--K--S---IK-YE------

M--LQ----- D---NI-YN-L------------
.M--LQ--K--ST--DI-YM-L--
M--LQ--K--8---NI-YR-L------------
.M---Q-E---D---G--YT--QI--I
M--R--E---H---K--Y

.--.--GY--EN..M
.-R.--DD--QN. .

A AAA AAA

. TTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWEFNIT
.M--L--E---S---DV-YN-L-A D--A

M---Q-E------- G--YT----
. . M---Q-E---D---GI-YN-L--
. -QDY---N. .

---G--YN----

-S---DI-YN-L-V
-S---DI-YR-L-V
---DT-YR-L--
---DT-YR-L-D
----- D---NT-YQ-L-D--K
DI-YK-L----T

.-R.-VDE---N..M

.--.--D---GN.
.--.-IQY--GN.
.--.-Q-E---N..
---E--GN..
.--.-QDE---N..
.--.-HDE---N..
.-Q-E--GN.
. -YDD--DN.
.--.-QDE--GN. .
.--.-QNE--EN. .
.--.-YNE--EN..
.-FDE---N..
.--.TYND--DN. .
.--.-YNE--DN. .
.--.-YNE--DN. .
.--.--DE--DN..
.--.--AE--DN..
.--.-QSE--DN. .
.--.-Y-D--EN..
.--.-Y-D--EN..
.--.-QSE--EN..
- . -W-E---N..

.M--I--EK--D---G--Y--L----V-
Me---- E---D---GV-YN---A--T-------

M----- EK--S--SNI-YK-----mmmmmmmmmmmm
[ —— EK-VS--SKE-YR---D--
M---Q-EK--S--SKT-YM---K--S
M---Q-EK----- SNT-YR----=mmmmmmmmmmmn

M---Q-EK--D---DT-YR----A---------
.M---Q-EK--D---KT-Y----DA--

----- EK--G---DT-YR---SA--

676
672
666
669
668
671
669
670

674
663
678

675
676
670
665
682
675
676
676
669
685
679

669
674
669
664
664
683
674
675
678
670
663
675
670
681

674
666
673
685
689
672
664
683
673

653
666
662
663

665
663
670
669

667
669
663
662
680

682
675
668

671
673

671
662

9s

Jyudwugife urejoad zddAS/T-ATH

ANH



) NN T 1] @ [T (11 ||

immunodominant region

B . Ann PUNIN FONNIN Ann PO
B.FR.83.HXB2 AQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASW. . ... ..... S.NK.SLEQIWNH. . TTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELLELDKWASLWNWFNIT 676
01 AE.CF.90.90CF4071 .-YNE---N.. 673
01 AE.JP.93.93JP NH1 .-F-E---N..M--I--E---S---N--YGILT- 670
01 AE.TH.90.CM240 .-F-E---N..M--I--E---S---NQ-YEILT- 670
01 AE.TH.93.93TH9021 .-Y-E--YN..M--I--E---S---YQ-YEILT---D--DR--KD 669
02_AG.CM.02.02CM_1677LE .T-DN--KN..M--LQ--K--S---EI-Y-------------————- 669
02 AG.CM.97.97CM_MP807 .TYKD--EN..M--LQ-----S---DI-YN---- 678
02 AG.FR.91.DJ264 .TYND--DN. .M--LQ--K--S---DI-YN------------- 668
02 AG.NG. - . IBNG .TFND--DN. .M--IQ-EK--S---DI-YN------- 667
02 AG.SE.94.SE7812 .TYDH--GN. .M--LQ--K--S---HI-YD-------------- 679
03_AB.BY.00.98BY10443 .--DD---N.. 660
03_AB.RU.97.KAL153_2 P-DE-$-N. . 660
03 AB.RU.98.RU9800T .--DK---N.. 658
04_cpx.CY.94.CY032 .-YND--DN. . 675
04~ cpx.GR.91.97PVCH .-YND--GN. . 696
04~ cpx.GR.97.97PVMY .-Y-K--DN.. 682
05 DF.BE.-.VI1310 .-EGE--DN..M----- EK--S--S-T-YR---Q--I---------- S--Q-------- D-- 681
05 DF.BE.93.VI961 .-Q-E--EN..M---Q-EK--GQ-SNT-YR---Q 673
05_DF.ES.-.X492 .-YD---EN..M----- EK-VGQ-SNK-YR---Q 661
06_cpx.AU.96.BFP90 .TYDE--GN. . 679
06_cpx.ML.95.95ML127 .TYNE--DN. . 665
06_cpx.ML.95.95ML84 .TFNE---N.. 660
06_cpx.SN.97.97SE1078 .TYSE--DN. . 666
07_BC.CN.-.CNGL179 .-QKE--DN. .M---Q--K--S---NT-YR-L-D A--S-KN--S 672 =
07_BC.CN.97.97CN0O0O1 .-QKE--DN..M---Q--K--S---NT-YR-L-- KD--A--S-KN--8 672 :E
07_BC.CN.97.CN54 .-QKE--DN. .M---Q--K--S---NTVYR-L-------- KD--A--S-KN--8 672 '
07_BC.CN.98.98CN009 .-QGE--DN..M---Q--K--S---NT-YR-L-------- KD--A--S-KN--8 672 =
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .-QQE--DN. .M---Q--K--S---NT-YR-L-D R--KD--A--S-KN--S 677 2
08~ BC.CN.97.97CNGX_7F .-QQE--DN. .M---Q--K--S---NT-YR-L-D R--KD--A--S-KN--S 673 <
08~ BC.CN.97.97CNGX_9F .-QQE--DN. .M---Q--K--S---NT-YR-L-D-- R--KD--A--S-KN--S 671 o
08 BC.CN.98.98CN006 .-QQE--DN. . R--KD--A--S-KN--§ 679 'E
09_cpx.GH.96.96GH2911 .-QHE--EN. . A 662 =
09_cpx.SN.95.95SN1795 .TQQE--DN. . A 671 -
09_cpx.SN.95.95SN7808 .-QHE--DN. . H---QI-YR 667 =X
09_cpx.US.99.99DE4057 .-QQE--DN. . S---QI-YN---K----------D--A--S----- S--D-S 674 e
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .--GE--DN..M----- E---D---G--YN------ IR Q-------- S--5-- 660 =
10_CD.TZ.96.96TZ_BF071 .--DA--.N..M---D-E---D---G--Y-------—------ K---------ommo - S-- 671 )
10_CD.TZ.96.96TZ BF110 .---E---N..M----- EK--D---G--Y------- T---------- Q----------- S-- 668 JE
11 _cpx.CM.02.02CM_4118STN .-YTD--EN..M--IQ-E---D---AT-Y--L----T------- D--S----------- S-- 673 =]
11 cpx.CM.96.4496 .TYDD---N..M--I--E---S---QT-YT-L-XX-- 669 =
11 cpx.FR.99.MP1298 .-YNE---N..M--IQ--------- Q--YT-L----T 675 )
11 cpx.GR.-.GR17 .TYNE- -ENENM- - IK-E---D---QT-YT-------------- 664 =3
12 BF.AR.97.A32989 .-Q-E--GN..M----- EK--S--SNE-YR---K------=------ A-commmmmmm S 676 °
12 BF.AR.99.ARMA159 .-Q-E---N..M---Q-EK--S--SHA-YR---D------------- I D-S 663 =
12 BF.UY.99.URTR23 .-QDE--KN. .M----- EK--Y--SNE-YR--------===------ 667 4
12 BF.UY.99.URTR35 .--GD--DN..M---Q-EK--G--SQE-YR------ 677 <
13_cpx.CM.02.02CM_3226MN .-QSE--DN. .M--RQ--K--SK-SYT-YR-------------- 675
13_cpx.CM.96.1849 .-QSE--DN. .M--LQ--K-VS---EM-YR-L-- 680
13 cpx.CM.96.4164 .TQSE--DN. .M--LQ--K--DQ--NT-YR---=-----=---- 669
14_BG.ES.00.X475 .--DD---N.. 666
14 BG.ES.00.X477 --DY---N..M--R--EK--D---GV-YT---Q-- 667
14 BG.ES.00.X623 .--NE---N..M----- E---D---G--YT---Q----X------------- T---8----- 667
14 BG.ES.99.X397 .---D---N..M---Q-EK--D---D--YT---Q 678
15 01B.TH.02.02TH OUR1331 .-HAE---N..M---Q-E---S---NE-YT---Q 662
15_01B.TH.02.02TH_OUR1332 . Lo E---S---RE-YT---Q 674
15_01B.TH.99.99TH MU2079 M----- E---S---KE-YT---Q 667
15_01B.TH.99.99TH R2399 .M---D-E---A---RE-YT------------- 683
16 _A2D.KE.00.KISII5009 .-QDE----..M--LQ$-K--S---GT-YR-L-------==------ 671
16 A2D.KR.97.97KR004 .TQDD---N..M--LQ-E---D---GT-YR-L----------- 675
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*

797

801
798
798
797

797
806
796
795
800

781
781
779

797
817
804

802
794
784

800
786
781
787

800
800
800
800

805
801
799
807

783
792
788
795

781
792
789

794
790
796
785

797
784
788
798

804
808
797

794
795
795
806

790
802
795
811

799
803

780
793

800
800
813
819

809
806
795
777

Judwrugife urejoad zddATS/T-ATH

ANH

L9S



B.FR.83.HXB2

AR OG DD Q@

.99.
.95.
.99.
.-.RL42
.S61K15
.0YI
.CAM1
.3202A21
.BK132
.RF
.WEAU160

.92BR025
.00BW3891 6
. 96BW0502
.ETH2220
.98IS002
.95IN21068
.01IN565_10
.KER2010
.mIDU101_3
.97TZ04
.98TZ017
.2134MB
.97ZA003
.96ZM651

.ELI

.NDK

L2276
.01CM_0009BBY
.01KE_NKU3006
.MNO12
.94UG114
.99UGA08483
.99UGB21875

.MSA4069
.Q23 17
.SE7253
.97TZ02
.98UA0116
.U455
.92UG037

.97CDKS10
.97CDKTB48
.94CY017_41

ARMA132
MBCC54
BOL0122

.VI850
.93BR020_1
.FIN9363
.MP411

.02CM_0016BBY
.MP255

.MP257
.CM53657

.DRCBL
.01CM_4049HAN
.HH8793 12 1
.92NG083
.SE6165

.VI9ol
.VI997
.90CF056

.SE7887
.SE7022

.EQTB11C
.MP535

HIV-1/SIVcpz
proteins

AAA
*

NLLQYWSQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVVQGACRAIRHI PRRIRQGLERILLS
-—-I--VR---I--IN-VDTI--V--GW------IG-RIG---L----
---8--GR---I--IN-VDTI-----GW--
---L--G----L--I--FDTP--

S A---

---G-RG----8--IN-IDTI-----
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S -G - I---DTI--V--NW------ L--R-G---LN--------
—————— I----S--IN-I-TI-----GW------IG-RF-----N--------
—————— I----S--IN-IGTI-----GW------IG-RF---M-N--------
—————— I----S--IN-I-TI-----GW------IG-RF-----N--------

----IL-AL-R-G--VLN---
-------- L-AL-RVG---LN-----------

§-V---G----K-TI--VDTI----------
§-V---G----K-TI--VDTI--
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---L--G----I--I---DT------
---L--G----I--I--F-----
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AVI---L---R---TN--DXI-V-T-NW--SI-LGA-RIG-G-CN---
AVM---L------- TN--DTI-VS--NW--GI-LGL-RIGQGFL----
AVI---L---Q---T---DTI-V---NW-VTI-LGI-RIG-G-LN-----------

GV-T--GR-IQI--T---DT- N----I--F--IVG-G-L----
GII---GK---I--I---D-- ----I--AF-VTL-I--N---
GVIA--AR---V--T---DT----------- I--LTRRLFLG-I------------
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|- anchor domain -1]- core domain R105 essential for dimerization
|- alpha 1 helix-|variable duplication heart of CD4 binding site | alpha 3 helix| beta 1
MCH-I downregulation + protease acidic sheet
myristoylation protej‘.n kinase recruitr‘nent alpha 2 cleavage si‘lcT Tii.uTte‘r THB‘bindin
- - - - helix
B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMR.RA. ... ......... EPA...ADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAA.CAWLEA. .QEE.E. . EVGFPVTPQVPL.RPMTYKAAVDLSHF . LKEKGGLEGLIHSQR 105
Al.KE.00.MSA4069 I Ve P--...-8G---V-Q--D-Y--V----. . VNHPS. . .. R . . 103 ]
Al.KE.94.0Q23_17 T e e P--...-PG---V-Q--D----V--K-..INHPS. 103 5]
Al.SE.94.SE7253 QT LA-...-RG---V-Q----Y--V----. VNHPS. 103
Al.TZ.97.97TZ02 c-Reca oo APS-...-PG---V-Q--D--------- . .VNHPS. 105
A1.UA.00.98UA0116 = --------- IV---QI---L-.--P............ A--...-RG--PV-Q--D----V---------- D. 106
A1.UG.85.U455 -K-RVE--E--K---.ET............. PA-...-KG---V-Q--D-Y--V-----SS---8S. 105
A1.0G.92.92U0G037  --N----- CIV---E----I-.QTPTAARE..RTRQAPT-...-KG---V-Q--D----V----. . VNHPS. 114
A2.CD.97.97CDKS10 . -TPPAAERVGATRQTP--...-EG---V----TT---V-IG----Y-PD. 119
A2.CD.97.97CDKTB48 .-TPPAAE...GVRPTP--...-EG---V-Q--AR---V------- N-PD. 115
A2.CY.94.94CY017_41 ------- R-IP---AI----- .-TPPTAQ. . .RTEAVS--...-PG---V-Q--AT---V--------- PD. 116
B.AR.99.ARMA132 T e .. ."EG---V------Y--V---om oo - . .. N K G-L 103
B.AU.95.MBCC54 T T e e e e e e e e 62
B.B0O.99.BOL0122 K..--AA K- oG- . .. N R I . 103
B.CN.-.RL42 = -------H-MF---S-----K.--............. . .. N . . 105
B.ES.89.S61K15 = —--------Kemmmmmmmmm- - . .. .. N . . 72
B.GA.88.0YI .--ELQ........ ...-EG------ . .. N . . 110
B.GB.83.CAM1 --EPLL Ll . .. P . . 109
B.NL.86.3202A21 T e . .. P . . 105
B.TH.90.BK132 . STKP..ien A---...--G-- 107 s
B.US.83.RF Ko ---. . --G-- 107 -
B.US.90.WEAU160 T e ---...-EG---V----A 103 |<
C.BR.92.92BR025 105 =
C.BW.00.00BW3891 6 107 2
C.BW.96.96BW0502 112 <
C.ET.86.ETH2220 106 )
C.IL.98.98IS002 106 =]
C.IN.95.95IN21068 98 N
C.IN.99.01IN565_ 10 106 =}
C.KE.00.KER2010 106 g
C.MM.99.mIDU101_3 106 -
C.TZ.97.97TZ04 116 e,
C.TZ.98.98TZ017 106 =
C.ZA.01.2134MB 106 ()
C.ZA.97.97ZA003 106 =
C.ZM.96.96ZM651 105 crg
D.CD.83.ELI 106 E
D.CD.83.NDK 106 )
D.CD.85.7276 97 =
D.CM.01.01CM_0009BBY 107 <
D.KE.01.01KE_NKU3006 106 Z
D.TD.99.MNO012 105 =
D.UG.94.94UG114 105 =S|
D.UG.99.99UGA08483 106
D.UG.99.99UGB21875 106
F1.BE.93.VI850 105
F1.BR.93.93BR020_1 -TPPL L 108
F1.FI.93.FIN9363 P PPA-...-EG---V-Q---RR-- --G---PD 106
F1.FR.96.MP411 T P--...-EG---V-Q--DRR--V--------- PD. 105
F2.CM.02.02CM_0016BBY 105
F2.CM.95.MP255 100
F2.CM.95.MP257 100
F2.CM.97.CM53657 105
G.BE. 96 .DRCBL QH. L PA-...-EG---V-Q--DR 106
G.CM.01.01CM_4049HAN QT ..ol PIAAEEEA-AG--......... 94
G.FI.93.HH8793 12 1 QTPI. . ... .. 108
G.NG.92.92NG083 = ---------IV---QI---I-.QT............. PV-...-EG---V-Q--AR 106
G.SE.93.8E6165 = ---------IV---E----I-.NT............. PT-...-EG---V-Q--DR - .D. 106
H.BE.93.vI991 = -------GCIS---A----I-.QT............. . .. o . . 106
H.BE.93.vI997 = ---------IV---A----I-.--.............0--...--G---V----DRR--V-IN------ . .. LA . . 106
H.CF.90.90CF056 T e . .. .G. . . 106
J.SE.93.SE7887 =P A -G V-0 -A e e e . - P . . 102
J.SE.94.85E7022 AL ... ... ... PA--. .. --G---V-Q--A-------------- . .. N . . 103
K.CD.97.EQTB11C KT .o P--...--G---V-Q--D----V------ FN-PD. 105
K.CM.96 .MP535 ....DRVGTQ--...--G---V-Q--AR---V----- SHN-PD. 114



) NN T 1] @ [T (11 ||

|- anchor domain -1]- core domain R105 essential for dimerization
|- alpha 1 helix-|variable duplication heart of CD4 binding site | alpha 3 helix| beta 1
MCH-I downregulation + protease acidic sheet
myristoylation protej‘.n kinase recruitr‘nent alpha 2 cleavage si‘lcT Tii.uTte‘r THB bindin }
- - - - helix
B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSSVIGWPTVRERMR.RA. ... ......... EPA...ADRVGAASRDLEKHGAITSSNTAATNAA.CAWLEA. .QEE.E. . EVGFPVTPQVPL.RPMTYKAAVDLSHF . LKEKGGLEGLIHSQR 105
01 _AE.CF.90.90CF4071 --N----- e = QI---I-.QT. .. L PV-...TEG---V-Q--D----V----. MNS--. 99
01 _AE.JP.93.93JP_NH1 --- IV---Q---KIK.QT............. P--...-EG---V-Q--D-- ..MN--D. . 103
01_AE.TH.90.CM240 --S --IV---Q---KIK.QT............. P--...TEG---V-Q--D---- ..ID--D.-V--R-.. 103
01_AE.TH.93.93TH9021 =  --------- IV---Q---KIK.QT............. P--...-EG---V-Q--D-R--V----. . MN-CLISV--R-. 106
02 _AG.CM.02.02CM_1677LE 105
027AG.CM.97.97CM MP807 . e . .. 105
02_AG.FR.91.DJ264 . Lo .. 105
02_AG.NG.-.IBNG =~ ---------IV---K-MK---.QT.............PT-...-TG-----Q--DR----------Q--PD.------ 105
02_AG.SE.94.SE7812 105
03_AB.BY.00.98BY10443 ..-RG--PV-Q--D-Y--V- 106
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..-RG--PV-Q--D-Y--V- 106
03_AB.RU.98.RU98001 .-RG--PV-Q--D-Y--V------- 106
04_cpx.CY.94.CY032 ..-AG---V-Q--D------ 118
04_cpx.GR.91.97PVCH ..-AG---V----D-- 114
04 _cpx.GR.97.97PVMY .-VG---V-Q--D-Y----T 109
05_DF.BE.-.VI1310 ..-EG---VFQ--DNR--V-IR--V---PD. 106
05_DF.BE.93.VI961 ..-EG--SV-Q---RR-- . . N . . 109
05 _DF.ES.-.X492 .-EG--SV-Q---RR----- . .. o . . 106
06_cpx.AU. 96 .BFP90 ..-EG---V-Q--D----------- . .. Lo . . 104
06_cpx.ML.95.95ML127 .-KG---V-Q--D-- . 108
06_cpx.ML.95.95ML84 108 m
06_cpx.SN.97.97SE1078 115 —
07 BC.CN.-.CNGL179 104 <
07_BC.CN.97.97CN0OO0L 105 ,L
07_BC.CN.97.CN54 105 ==
07_BC.CN.98.98CN009 105 Z)
08 _BC.CN.97.97CNGX_6F 105 <
08_BC.CN.97.97CNGX_T7F 105 ,.g
08_BC.CN.97.97CNGX_9F . F-G-L---F-. 105 N
08_BC.CN.98.98CN006 .. . .. .----F-G-F---F-. 105 =
09 cpx.GH.96.96GH2911 -------- XIV---EI---I-.-T........... SXS--....EG----- Q--GX---L------ . .. N B C . 106 =
09_cpx.SN.95.95SN1795 --- -GKIV---EI---I-.-S............. P--... - F-G-F---F-. 105 a
09 _cpx.SN.95.95SN7808 --- ---IV---EI---IK.-T............. P--... . --G-F----- . 105 e,
09 cpx.US.99.99DE4057 .----F-G-F---F-. 107 =]
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 106 &
10_CD.TZ.96.96TZ BF071 111 =
10 CD.TZ.96.96TZ BF110 FC---A----T-. 106 “é
11 cpx.CM.02.02CM 4118STN ------- R-IV---EI---I-. ..-EG--T--K----F 107 E
11 _cpx.CM.96.4496 ---IV---EI---L-. ..-EG---V-K----F--V- . Lo . 107 )
11 _cpx.FR.99.MP1298 ..-EG---V-K------- .. .. WAL . . 106 =
11" cpx.GR.-.GR17 .-EG-----K---R- . .. .. 107 <
12_BF.AR.97.A32989 ..-EG---V-Q---RR .. N . . 105 Z
12_BF.AR.99.ARMA159 ..-EG---V-Q---NR-------- . .. N . . 105 =
12_BF.UY.99.URTR23 ..-EG---V-Q---RR-------- . .. N . G . 109 =S|
12 _BF.UY.99.URTR35 .-EG---V-Q---NR-- 105
13_cpx.CM.02.02CM_3226MN ..TIG---V-Q--D----V- 106
13_cpx.CM.96.1849 ..-TG---V-Q--DR---V- 98
13 _cpx.CM.96.4164 .-TG--VV-Q--D----V--N-..M--ES. 108
14_BG.ES.00.X475 -VG----- Q--8----V 102
14 _BG.ES.00.X477 ..-AG---V-Q--A----V- 106
14 BG.ES.00.X623 ..-AG---V-Q--A-- 111
14 BG.ES.99.X397 .-VG---V-Q--A-----------~ . 106
15 _01B.TH.02.02TH _OUR1331 --------- IV---QI---I-. ...TEG---V-Q--D----V----_. .MN--D. .. N . F-G-F---F-. 103
15 _01B.TH.02.02TH _OUR1332 -- IV--SQI---IK.-T............. P--...-EG---V-Q--D----V----. MN-E-. .. N . F-G-F---F-.-R 103
15 _01B.TH.99.99TH MU2079 -- L. -Q---KIK.QT............. P--...-EG---V-Q--DN---V----. . MN--D. .. N . F-E-F---F-. 99
15 _01B.TH.99.99TH R2399  ------- R-TV---Q--D-LK.QT............. PA-...-EG---V-Q--D----V----. . MN--D. 103
16_A2D.KE.00.KISII5009 = ------ T-CIV---E------ -TPAA. . ... ... EEAQ-...-EG---V-Q--AAR--V----- TT--S-. 111
16_A2D.KR.97.97KR004 ------- R-LP---AI----- .-TPPAA....ERTPPAA-...-EG---V-Q--ATR--V-IN------- D. 115
N.CM.-.YBF106 --KI----- LV---EI---I-RQTP............ ---....VG---V-Q--ANR----T---KDN-QT. 106
N.CM.95.YBF30 --KI----- LV---EI----- L-QTQE. ... ... PAV---....VGA----Q--ANR----IR--RDN-ES. 111 ﬂ
O.BE.87.ANT70 --NALR-GKFE--AA------ .-TRTF....... PES--C...-PG--QI--E-AAR-G-P--H-PQN---. 111 i
O.CM.-.96CMABB009 --NILT--KYS---A-LN---.XTSPT........ XDPQP. ..-PG--QL--E-AAR-G-P--Y-PQON---. 110
O0.CM.91.MVP5180 --NA----KFA--SE--D---.-SSSD........ PQQ-C...-PG---V--E-ATR-G-S--H-PQN---. 110
O.SN.99.SEMP1299 --NVLG-DIFK--SA------ .GTSP......... DP--C...-PG--QI--E-AAR-G-P--Y-PON---. 109
CPZ.CD. - .CPZANT --SA---IK...-VGA-QAI-.KI............. HETN. .P-DI-PCGNE-ASR--L---TIGTEKDV. 103
CPZ.CM.98.CAM5 --N------ LV--AA--Q-I-.QT............. P--...-8G--PV-Q---AR----TR-.HTKYQT. 106
CPZ.GA.-.CPZGAB --T------ LV---E--R-I-.E-............. PT-...-EG--EV-K---R------ R--PE--QT. 105
CPZ.US.85.CPZUS --N------ IV---E--N-L-.QTQ........... TTA-...-EG--PV-Q--AE----- TR--PQON-QT. 109
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HIV-1/SIVcpz
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|- C-terminal flexible loop
endocytic signal
D123 essential beta-COP recruitment ?

for dimerization

- |beta 5|--| [- -
alpha 5 alpha 6
helix helix

di-leucine based AP recruitment

- beta 2 beta 3 Dbeta 4 V-ATPase and Raf-1 recruitment
-] -1 - -] 1l end nef \
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Pak 1/2 recruitment

B.FR.83.HXB2 RODILDLWIYHTQGYF.PDSQONYTPGPG.

01 AE.CF.90.90CF4071
01”AE.JP.93.93JP NH1
01 AE.TH.90.CM240

01 AE.TH.93.93TH9021

02_AG.CM.02.02CM_1677LE
02_AG.CM.97.97CM _MP807
02”AG.FR.91.DJ264
027AG.NG. - . IBNG

02 AG.SE.94.SE7812

03_AB.BY.00.98BY10443
03 _AB.RU.97.KAL153_ 2
03_AB.RU.98.RU98001

04_cpx.CY.94.CY032
04 _cpx.GR.91.97PVCH
04_cpx.GR.97.97PVMY

05_DF.BE.-.VI1310
05 _DF.BE.93.VI961
05_DF.ES.-.X492

06_cpx.AU.96.BFP90
06 Cpx.ML.95.95ML127
06 Cpx.ML.95.95ML84

06 cpx.SN.97.97SE1078

07_BC.CN.-.CNGL179
07_BC.CN.97.97CN0OO0L
07_BC.CN.97.CN54
07_BC.CN.98.98CN009

08 BC.CN.97.97CNGX_6F
08_BC.CN.97.97CNGX_7F
08”BC.CN.97.97CNGX_9F
08_BC.CN.98.98CN006

09 _cpx.GH.96.96GH2911
09 cpx.SN.95.95SN1795
09 _cpx.SN.95.95SN7808
09 _cpx.US.99.99DE4057
10 _CD.TZ.96.96TZ BF061

10°CD.TZ.96.96TZ_BF071
10°CD.TZ.96.96TZ_BF110

11 _cpx.CM.02.02CM_4118STN --E
11 _cpx.CM.96.4496"
11 cpx.FR.99.MP1298
11 cpx.GR.-.GR17

12_BF.AR.97.A32989
12 BF.AR.99.ARMA159
12" BF.UY.99.URTR23
12 _BF.UY.99.URTR35

13_cpx.CM.02.02CM_3226MN
13 cpx.CM.96.1849
13 cpx.CM.96.4164

14 BG.ES.00.X475
14 BG.ES.00.X477
14 BG.ES.00.X623
14 BG.ES.99.X397

15 01B.TH.02.02TH OUR1331 --E
15 01B.TH.02.02TH OUR1332
15 01B.TH.99.99TH MU2079
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N
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VRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE

(T-F--C----F-
(I-F--C----F--

F--E-MD-AEV--.
F--E-MD-AEV--.
--F--E--D-AEV--.
F--E-MD-AE---.

PDD-R

HIV-1/SIVcpz

*

C-terminal flexible loop - |beta 5|--| [- -
endocytic signal alpha 5 alpha 6
beta-COP recruitment ? helix helix

di-leucine based AP recruitment
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} V-ATPase and Raf-1 recruitment

[T (11 ||

| end nef \
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_NC----M-Q--IE-A----- M-K---S--RK-T 200
_NC----M-QY----E-K---M-K---S--RR-- 210
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N----- ICQ---E-ADN---V----- S--RR-I 208
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N----- ICQ---E-ADN---I----- S--RR-I 208
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