COMMON NAME

VERVET
AGMTYO
AGM3
AGM155
AG963

GRIVET
AGM677

TANTALUS
AGMT9
AGMT17
AGMT27
AGMT40
AGMT49

SABAEUS
SABI1C
SABD37P
AGM266
AGM385
AGM381
AGM384
AGM386
AGM385A
AGM385B
AGM385C
AGM385D

SYKES
SYK

LOCUS

SIVAGMTYO
SIVAGM3
SIVAGM155
SIVAG963

SIVAGM677

SIVAGMT9

SIVAGMT17
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SIVAGM385A
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SIVAGM385D

SIVSYK

ACC #
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M21311
M73537
M73539
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M81733
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AGM POL

TANTALUS.CON AGCAATGCAAAACATGCAAGGGATCACAATGGTCGCTCAAGGACCAAGAGGAAGAGGCAGGGGAAGAGGA 70
AGMT9 70

gag cds ->
VERVET.CON TTGTGGAAAATTTGGCCATATGCAAAGACAATGTCCGGAACCAAG?AA?A??A 49
AGMTYO G--A-CA- 53
AGM3 e A--G-TG- 14
TANTALUS.CON CCTACCCGTTGCTTCAAATGTGG?CA?AT?GG?CA?AT?CA?AAAGA?TG?C??AGaGgAGGACCAA??A 127
AGMTY9 s A--A--A--C--C--T--G-----T--C-CC--G---------- AC- 140
AGMT27 ------C--G--T--A--T--A--A-----C--T-AA----C-------- CG- 53
AGMT40 e TA- 14

pol orf ->
VERVET.CON ?ATG??T?AAaTGTGG?AA?c?aGG?CAC?TaGCAAAAGACTGCAG...gGGACAGGTgAATTTTTTAGG 107
AGMTYO A-—--TC-A--G-----A--ATTG--A---C 120
AGM3 G---CT-G--------G--A-C---G--TT T A A 81
AGM155 ------A--G-C---G---T 57
AG963 ------G--G-T---A---C-G 57
GRIVET.CON GTGCGGCAAAATTGGCCATATGGCAAAAGACTGCAAGAATGGACAGGCAAATTTTTTAGG 60
AGM677 60
TANTALUS.CON AgTGtCTCAAaTGTGGaAAaCCAGGaCACaTgGCAAaaGACTGCAG?a?aGG?CAGGC?AATTTTTTAQG 193
AGMT9 T-A----GG-------- (e o c RO E— 210
AGMT17 AGG---A-----Crmreemmv A- 24
AGMT27 ---C-----G-----G-------- G- To--A-GT--A--o--Cmmmmmmmmmm 123
AGMT40 -A G GTC--G-Ammmmemmmee 84
AGMT49 9
SABAEUS.CON TTTTTTAGG 9
SABIC 9
SYKES.CON TTTTTTAGG 9
SYK e 9

VERVET.CON GTATGG ’>CGGTGGAtGGGg’)CaAAACCgAGAAAtTT ............ TCcCGCcGC?ACTCtTGG? 158
AGMTYO e A G 175

AGM3
AGM155
AG963 112

GRIVET.CON GTATGG...CCATTGGGGAGGAGCGAAACCAAGAAATTT... TGTGCAATACAGAGGAGACACAGTTGGT 124
AGM677 - 124

TANTALUS.CON gAGAATgcc°acaCCaTggGGtTCcAAgCCGCGCAATTT .TTTAGAGCAAGQCcGGAgcCGTTCCGACG 259

AGMT9 A A-... A--G 274

AGMT17 - CG----C-AA A 91

AGMT27 A--C CG 190

AGMT40 - ...G A--G 148

AGMT49 A A 76

SABAEUS.CON GTTTGG...CCCCTGGGGCAGAGGGAAACCCAGGAATTT...CCCTCTGACCTCCATCAGACCAACAGCT 73
SAB1IC = - 73

SYKES.CON GAAAGGATGGGGGGTCTCCAGGAGGCCCCCAGCCAACTTCCCAGTGAGGAGCGAGCCATCTGCTCCCCCT 79
SYK 79

VERVET.CON GOGGAaCC?Ag AGCGCCCcCCTCCACCGAQ???22?2222 i, 185
AGMTYO -C--eee G--.mmeeee Temmmmmmeees CGGCACCAC.......ccoiiiiieiiiies 213

AGM3

AGM155

AG963
GRIVET.CON
AGM677
TANTALUS.CON
AGMT9
AGMT17
AGMT27
AGMT40
AGMT49
SABAEUS.CON CCCCCAATGGAACGGGATTACAGCAGGCCGGAGGAAAATTGGTATGCAGACAGACCTCCGACCAGAGGAC 143
SAB1C 143

SYKES.CON CTGGAGGACATCGAAGATGGGCCATGGCTCAC............... ATGGTCAGCACAGATGAGCCA.. 132

SYK e s 132

>

153

I-C-20
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AGM POL

VERVET.CON  ........... aCCaTACGACCCaGCAAAGAAGCTCCTGCAGCA’7TATGCAGAgAA7GGgAAaCA’>tT 239
AGMTYO A A AC- 270

AGM3 T A-mmeeeee C--G-----G--G-- 222

AGM155 G A AA- 207

AG963 . G G--A----- G-- 198

GRIVET.CON  ........... AGCTTACGATCCAGCAAAGAAGCTCCTCCAGCAGTATGCAGAGAAGGGACAGCGCCT 210
AGM677 . 210

TANTALUS.CON .... cTACGAcCCAGCCAagaGacchTgGaaCAgTAthaAAaAAgGggGA ...... 356

AGMT9 LA G 375

AGMT17 192

AGMT27 291

AGMT40 249

AGMT49 CA-G--G--A-—--...... 180

SABAEUS.CON CAGGGCCAGACGATCCAGCAACAGCCCTGTTAAAGCAGTATGCTGTTCAGGGGAAACGGCAGAAACAGCA
SAB1C 213

SYKES.CON ... ACAAGCACAAGCGAA...GGCACAGAACTCTCCCTCGAAGAAACCCCCCACCAA 183

SYK 183

VERVET.CON GAGgdA...... aCAaa?gA’”AaacCaCCagCaatgAATCCaGAtTGGaccGAgGGATA TTCTTTG 297
AGMTYO ... G----A--GG--T-----G G 331

AGM3 G C A ceammmnnn 283

AGM155 T--G-AC-GA--C--C-----G-AC A 268

AG963 ----GG--AG-G-A-----C---CA-------- C---G-G--A-----.. === 259

GRIVET.CON GGAGAGAGAACAGACAAGGAAACAGAAGGAGAAAGAAGTGGAGGATGT...TTCCTTG 271
AGM677 271

TANTALUS.CON .... cCAacTaAggAagCAgAAgGAgAAgGAacTGGAGGAtTA TTCcTTG 402

AGMT9 Gmmm e e

AGMT17 ---A--A

AGMT27 A--A--G 337

AGMT40 \mmnee G--A-GA ----- A--mmnmees T-mmmmmmmen . 295

AGMT49 A 226

SABAEUS.CON GTGGCAAAACCACTCGCC ACAACAGAGCCCCTACGA............ GGAGGCTTACAGCTCCCTC 268
SABLIC e, 268

SYKES.CON CAGGGAAGTGCTCTCGCCGAAGGAGAGCAG... TGGGAAGGAGGAGACCAAGAGTCTCTATCCCTCTCTC
SYK 250

VERVET.CON AACTCCCTCTTTGGAGAAGACCAATAAa?ACagtt?’)tATaGaAGG?gtccCc?TtAa’?Gca?T’?tTAGA 359
AGMTYO e G- GTA--------- G------ A----G---C-GC---- 401

AGM3 A ------ TAC-------- G------ A-C-GA---T-A----- 353

AGM155 GG--CTG-ATA----G---AACTG--G----G---T-A----- 338

AG963 A-----CAT---T-----A-----TG-A--A-TCC-G----- 329

GRIVET.CON  AGCTCCCTCTTTGGAGGAGACCAATGAAACGAGTCATCATAGAAGGAACGCCAGTGCAAGCCTTGTTAGA
AGM677 341

TANTALUS.CON AGTTCCCTCTTTGGAGAAGACCAATAA 429
AGMT9 e 445

AGMT17 - 244
AGMT27 364

AGMT40 319

AGMT49 250

SABAEUS.CON AGGTCTCTCTTTGGAGAAGACCAATGAAAACTGTGTACATAGAGGGACAGAAAGTCACTGCTCTATTAGA
SAB1C 338

SYKES.CON AGCTCTCTCTTTGGAGAAGACCAATGATAGAAGTAGATGTAGAAGGTGACCTGGTGCAAATGTTAGTAGA
SYK 320

VERVET.CON tACaGGGGCAGATGACACCcATaATaAAaGAaacaGAttTACAALTA?caGGa......cCaTGGAgACCa 422

AGMTYO C T AT 465

AGM3 --G T-----T G 417

AGM155 T G--T 402

AG963 C CA 393

GRIVET.CON TACAGGAGCAGATGACACTATAATTCAAGAAAAGGACTTGCACTTTCCCCCACATAAACCATGGCGTTCC
AGM677 411

SABAEUS.CON CACAGGAGCAGATGACTC?GT?AT?CAGGG??TAGAATTAGG?GA?AAT............ TGGAA?CCA 388
SAB1C = e A--A--A-----TA---------- A--C-m-o A--- 396

SABD37P --T--T--T-----GT---------- [CTEN L G--- 42

SYKES.CON TACAGGGGCAGATGATACTATAATTAGAGAAGAAGATATTCAATTACACCAACCA.....TGGTCACCA 384
SYK e e L 384
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213

250

341

338
320

411
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AGM677
SABAEUS.CON
SAB1C
SABD37P
SYKES.CON
SYK

VERVET.CON
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AGM677
SABAEUS.CON
SAB1C
SABD37P
SYKES.CON
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VERVET.CON
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AGM155
AG963
GRIVET.CON
AGM677
SABAEUS.CON
SAB1C
SABD37P
SYKES.CON
SYK

G-C G-----C G---G-G--....
------ Gror-A--Aree-Grome-GT-A--Cormmee-A---GA-A-
Gromme-A-A Gr-G-Arerrn, 448
AAGGTAGTAGGAGGTATAGGAGGAGGGATTCATGTCAAAGAATATCAGGGG............. GTAC 466
............... - 466
AGAAT?AT?GGAGGAATAGGAGG?TGTATTAATGT?A?2GCATA?CA?AAT.............. CA?G 434
A A c-C 451

472

----- T--A C § e c R, i S 97
AAAATAGTAGGAGGATTAGGAGGAAACATTACAGTTAGGCAATATAGAAATATTAGATTCACTGTTGTTA 454
454

AAGTAaaA’PT7GAAGA’?AAaATtTTgAGAGGaACa’PTa'?Tg’?TAGGAgcaACtCCcATcAAtATaAT’>GG 532
-------- A-A----T A--T--T A-- 590

------ G-T-G-----C--------------G--CA--T--A-----AGC--------A--C-----T-- 542
we-Co-T-Go---C-G-A--A-=-------G-CC-CA —C—A- 527

-------- YN N S——Q M T foR | (NG, R, AU_—_—, ST
AAGTACAATTGGAGGATAAAATCATCACCGGCTCAATTCTAATAGGAAGTACACCAATCAATATTATAGG 536
536
A?GT??AAATAGAAG??AAA?22TGTAAAGC?AC?ATTTT?GT?GGAGA?AC?CCAGT?AAPAT?ATAGG 487
N .. — AT---ACT--mmrmn 3 p QNN . Y. VY. NSO, i, 5, S 521

N, | cT— GA---GGA------- A--TemerAr-Grmen-To-Tonme-Ac-CrnAmenv 167
AACCCTCAGGAAAAAGAAAGCAAGTAGAGGGGACTCTTTTAGTGGGTCCTACGCCAGTAAATATATTAGG 524
524

aAGAAALtTa?TaGC?Cc?GCAGgagCca?atTAGT?ATGGGaCAAtTgTCagAa?aAATtCCcaTcACc 596
Temmmenee GC-G--C--G----TGC--CGG-----A A------ A TG----A 660

——————— A--T----A--A----------A------A-----T---C--------C----memm-T--- 612

mmmemnCo-T T C-AG-mmnmmmm A------ Gremme G GC GAC---A--A------ 597

---------- C----A--A-----—--T-G-C----G 588

AAGAAATATTTTAGCTCAGGCAGGCATGAAATTAGTTATGGGAGTTCTATCTAGTCAGATTGAGGAAACA 606

606
AAGAAATGT??TAGC?CAATTAGGAGT?ACT?TAAA?TT??2?2A??A......A?A???AT????CC?ATA 531

CT----A T---C----T--GAC-CA-......-G-GAG--AGAA--T--- 585
————————— AC----T-----------A---T----C--AGT-GC-......-A-ACA--TCTC--A--- 231
AAGGAATATACTTACCAAATTGGGAGTCAAATTAGTAATGGTTCAA.....ACAGCATTAGAGCCAGTC 588
...... 588

CCtGTcaaatT?AA?GAaGGYGCtaG?GGACCa?gtiTaAaaCAATGGCCICTCTCIAAaGA?AAaATaa 661
----------- G-GrrmrmmeneC-GrmerCT-Gmme G ermememeene-G-G--TG 730

----- G----A-A A-—--TTTC Coe-ComeAreeee 682

--G--ACGC--A--Gr-rmer- C--A-r-C-Ar-Go-Grmrmee Y — Y. N— 667

w-Aceme-C-Go-A--T--A--A--Gr----CA-A YN N ¢ S— 658
AAAGTACAACTAAAAGAAGGGAAAGATGGACCTAAATTGAAACAATGGCCCTTATCAAGAGAAAAAATTG 676
676
AAAGT?CA?TTAAAGCC?GGA?AAGATGG?CC?AGG?TAAG?CAATGGCCT?T?TCAAAAGAAAA?PAT?G 589
----- [ AN N o SN Y. Nty N c S, ¥ c Sy ey, W11

----- [CHTCTNN, Sy S S oS, SN C-A G-T- 301
AAAGTAAGTCTGAAACCAGACAAAGAATTGCCCCGGCTAAAACAATGGCCATTATCGGTAGAGAAATTAG 658
658

aaGCctTaca?GAaATaTGtga?caaTTAGAgaAaGAAGGaAAAaTCAGCA?g?TAGGaGGAGAaAATGC 727
----T-----G TCC C-G T-GAG 800
G T----A-A G----- 752

T----C- G--A-----T--CA AAC------- G--mmmmmmee T-A----G-G----G-----C----- 737
-G-—-- ACA--G-------- A--G-----A G A-A 728
AAGCTTTAACAGAAATATGCAAACAAATGGAAGAGGAGGGAAAATTATCTAGGATAGGAGGAGAAAATCC 746
746
A’>GCC’JTAA?’?’JC?ATTTGTGA’J’?A’)TTAGAAAA’V?AAGGACAT’PTGGAAAG’?ATAGGGCCAGAAAATCC 646
-G---T---AGG-C AG-C AC T A 725
-A---C---GAA-A-------- GC-A GG C G 371
AGGCCCTCAAGGCAATAGTAGAAGACATGCTCAAGGCAGGACAATTGGAGAAAGCTAGTCCTACCAATCC 728
728

aTACAAIACCCCA?TaTTITG?ATaA?gAA?AA?GACAAatCaCA?TGGAG?ATG?TaGTAGA?TT?AG? 786
------------- A-cmee-Crme-BAc-Ge-Grmrmene-CrrGreensGor-Crmemen-Co-T--A 870
C--T-+-G-Gorme-Crme-Ar-Ar-Acme-GrmemcAremcAe-Tomeee T--T-G 822

--------- A-r-Gorm-Co-Toe-Grm-Ar-Armemmemee-Groen-Ace-C-Go--T--C--G 807
T--Temermee-A-Come-T--C-GA-G-Grmr-A-To-Ane--Goo-To----C--C--A 798
TTATAATACACCAGTGTTTGCCATAAAGAAAAAGGATAAAACACAATGGAGAATGCTTGTAGATTTCAGG 816
816
ATA?AACAC?CCAGTCTTTGCAAT?AG?AAGAAAGATAAA?C?CA?TGGAG?AT??T?ATGGACTT?AGG 704
S S A-G A-T--Gr----A--AC-C--r-o- C- 79
-G T T--A 3 O NN ¢y ' — T 441
TTATAATACCCCAGTATTTGTAATTAGGAAAAAGGACAAAAAGAAATGGAGGATGCTCATTGATTTTAGA 798
798
I-C-22

DEC 95
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AGM POL

GAa?TaAA?AAaGCaACaCAAGA?TTCTTIGAAGT?CAaTTaGG?ATACC?CA?CCagCAGGgTTaaa?A 848
~-GT-w-T--GorreCrmrm Tormrmemenen [cHm— [N RN A---GA- 940

S G M T--T--Core-An-GrreeCoree- To- T Teeen-CG-A- 892

«-C-C--C-meT c C ) RGN, S G- 877

S, S N S [o— y pEN T N, I R — GC-G- 868
GAACTAAACAAAGCTACTCAAGACTTTTTTGAGGTTCAGCTGGGAATTCCTCACCCAGCGGGCCTTCAGA 886
886
2A22T?AATAA?22?ACTCAAGACTTTCA?GAAGT?CA?TTAGG?ATACC?CACCC?GCAGG?TTACAGC 759
C-GT-A--r-AAG T--rmememmmene [CHRENGRN N ¢ M o SR W o SN 865

G-AC-C-----GGCA--mrmemmme- YSRGS (SR NS ¢ S S— 511
AAATTAAATGAGGCCACACAAGATTTTTTCGAGGTACAATTGGGAATACCCCACCCAGGAGGACTAAAA. 867
867

A?ATGAa?cA?ATAACagT?tTAGAL?TaGGgGAtGCCTATTATIcCATACCALIT?GAtCCagAgTTTAG 912
-G----GA--G--------T------G----A--C G A-T----- 1010
-G----CGG-A-------- A-----CA A A--C 962
-A-----G--A-----CA-TA-----G-G-------- A------ AG C-G-----T 947
-A-----A--G A A T A 938
AAAAGAAGCAAATCACAGTAATAGACATAGGGGATGCCTATTATTCAATACCATTATGCAAGGAATTCAG 956
956
AAAG?GA?CAGAT?ACAGT?TT?GA?ATAG?AGATGC?TATTTT???TG?CCTTTAGAT???GA?TTTCA 813
---G--G-----T-----G--G--C----G------ C-memme AGC--C--------- CCA--C----- 935
----A--A-----A-----C--A--T----C------ T--mm- TCA--T--------- GAG--T----- 581
..CGGCAAAAACTAACAATTATAGATTTAAAAGATGCATATTACTCAGTCCCCCTGGACAAAGAGTTTAG 935
. 935

aAAaTA?ACaGCtTTIACCAT?CCt?CaGTaAAtAATCA?GGaCCaGGtattAG?TATCAATTCAA?TG? 975

Go-mem T Tommmeee T--T---A----G-------- G-=--C--GrmmeGmmmmmm e C--T 1080

---G--T--C T--AT A--G C---A----- G-----C--T 1032

------ C--m-me-Crma-Crm-A-G-----C---G-G C--A--A T--T--C 1017
------ C-----A--—--A--C---T A G----G T--C 1008
AAAATATACAGCATTTACCATCCCCTCAGTAAATAATACAGGGCCAGGGATAAGGTATCAGTTCAATTGT 1026
1026
GAA?TA?ACAGC?TT?AC?AT?CC????GT?AATAA?A?GGA?CCAGG?AT?AGAT?TCAGTA?AAGGTG 865
---A--T-----A--C--C--C--ATCA--C-----T-G---G-----C--A----A------ Teeeee- 1005
--G--C-----T--T--T--T--TAGT--A-----C-A---A-----T--G----T------ C--eme- 651
GCCATACACGGCATTTACAGTGCCAAGCATAAATAATGCCTCCCCGGGAGAAAGATATCAATTTACAGTG 1005
1005

CTtCC?CAaGGCTGGAA?GGaTC?CCaAC?ATITT?CA?AA?ACAGCAgCa???ATT?TaGA?gAaATAA 1033
--C--G-----G-----A-----T--T--A--C--C--A--T---------TCC---T-G--G--G---- 1150

----- A-----A-----G-----C-----T-----T--G--C--------TTCC---C----A------- 1102
--A--G--G--------G-----C--G--A-----C--A--C------T--AAA---C----A------- 1087
————— A----m-m-m-A--G--T-=-=-T=-==-T--G--T---------AAA---T----GA------ 1078
CTGCCTCAGGGATGGAAAGGATCTCCTACAATTTTCCAGAATACGGCAGCAAACATTTTAGAGGAGATCA 1096
1096
CTCCCACAGGGGTGGAAAGGCTCACCCACAATTTTTCAGACAACAGCCAACAAAATTCTGCAGGAATTTA 935
1075
TTACCACAGGGATGGAAAGGATCTCCCACTATCTTCCAAAGCACAATAAATCAGATACTACAGCCATTTA 1075
1075

Aaaa?gAaTTaaaAccacT?ACCATIGTQCA?TACATGGATGA??TaTGGGTAGGQTCtCAaGAAgAtGa 1098

---GAA-C--GCC-G----A A--A TT T A---- 1220

---G--G C--A A CC G 1172

-G--A------- AG--G--G-----C--G CC-C A--A-------- G-G 1157
-=-G-G-memmmeee- T-G--A--A-----G TT-G 1148
AAAGGCACACTCCTGGGTTAGAAATTGTCCAATACATGGACGATTTGTGGTTGGCGTCAGACCATGATGA 1166
1166
GGCAAAAGAACCCAGATGTAGATATATATCAATACATGGATGATATGTTAATAGCCAGTGATAGGCCAAA 1005
1145
GAAAGAAGTATTCAGATCTCACTCTAATACAGTACATGGATGACTTATTGATTGGCACTGATAGATCAGA 1145
1145

a?acAc?CATGA??agtTaGTAgAAca?cT?AGaat?AaatTa?aagc?TGGGGaTTAGAAAC?CCAGAC 1158

-Cror-Crmm-CA-Armrmrmenen GT-A----CAr-r---Crmr-Corne-Crmrmemen C—A 1290
i (R T Vo’ N c M— YNNG S ey J o SUNI— yN— 1242
TCCA-AG----TC--Cr----C--ACA--T--G-AT-G--GCr--AAx----rmmemeee A--G 1227
i R RN o7 N — G--T---G-C--GC-A--A-Armemermememens [oRu— 1218

GACTAGACATAATCAACAGGTAGACATAGTAAGAAAGATGCTGCTAGAAAAAGGTCTAGAAACCCCAGAC 1236

1236
GGCAGAACATCTAGTAATGGTACAGCAGTTAAGAGACTATCTAGAAACTTGGGGGTTTAAAACCCCTGAA 1075
1215
GAAGGCACATCAGGAGATAGTACAACAAATAGTGACAGCACTATTAAAAGTGGGATTTAAGGTCCCAAAA 1215
1215

I-C-23
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AA’7AAgngCAaAaa’7AaCCaCCtTaTGAgTGGATGGGATAcAAAtTaTGGCC°CAcAAaTGGcA’>cTAa 1224

Y N C-T--T G-A-- 1360

--G--A--A-—G-—-A G-r-Aee-Goe-GA--- 1312

wAcmermeneeG-Gom-T=-C-T T T--T-—A-GT--C 1297

S GA-G----A----A A--A A 1288

AAGAAAGTCCAAAGAGAACCGCCATGGGAATGGATGGGGTATAAATTGCATCCGAATAAATGGACCATTA 1306

1306

AAGAAGTTTCAAAAGGATCCACCATACCTCTGGATGGGGTATGAATTGTATCCAAAGAAATGGCAACTGC 1145
1285

GAAAAATGGCAGGACCAATATCCAATGCAGTGGTTAGGTTACACTCTTCATCCAGACAAGTGGCAGTTGC 1285
1285

?CAGIATAgAatTaGA?gAa...AAaGAa?AATGGACIGT?AATGAtaTcCA?Aaa?TaGTaGGGAAA?T 1284
G---A---C--C-G--G---...-----TG---------- C--=--C--==-G--GT=-=-T-=--- C- 1427

wremmmmmmGmnamnnenn A---mmeee A--A-G-C----G------ C- 1379

cammmm- C--mmmm A--G------ C-T--G---T-G--------- T- 1364

.—-G---C T A---C T- 1355
ACAAAATAGAATTACCCCCCTTAGAAGGAGAATGGACAGTAAACAAAATACAGAAGGTAGTAGGAGTTCT 1376
1376
AGGAGATCACCCTACCAGAA...AGGGAAGAATGGACAGTGAATGATATTCAAAAATTAGTAGGAAAGTT 1212
1352
AGAAAATAGAACTCCCTAATATAGATGACGAAATCACAGTGAATCAGTTACAGAAATTGATAGGAGTACT 1355
1355

aAATGGGCAGCaCA??TITA?CCaGGa?T?AgaACaAaAaa?aTaTG?AagtTAaT?Aga???GGAAAg 1343
--------------- AT-G--T-----TC-T-AG---G-...----Cr-en---T-C-GGA----- 1494
«-GC--r-Crern-C-Crren-Trome-CT-Go-To-Arem-Commr A 1446

S /Oy (S B S—— o G R X, N 1431

[cON R—— T--GC--+-C--C--GT-A-mrmemmee C-Grrn-C-Grern-C-G...oom - 1422
AAATTGGGCAAGTCAAATTTATCCAGGAATTAAAACCAAACATACCTGTGCCATGTTGAGA...GGGAAA 1443
------ 1443
AAATTGGGCAAGTCAAATTTACACAGGGATAAAGACTAAACATTTGTGTAGACTAATTAGA...GGAGCT 1279
------ 1419
TAATTGGGCAAGCCAGATTTATTCAGGAATTAAGACAAAAGAGCTCTGTAAGTGTATCAGA...GGAACT 1422
Jp— 1422

AAaAAt?TatTAGAggtaGTag?aTGGACa??aGAgGCaGAAGCaGA?TAIGCAGAaAAcaaaGAgAT?? 1406

------ C-G------C------CT------CCT T--A TGC------TC 1564

--G--CT--C----AAC----ACC------ GAG--A A CT 1516

------ T-------C--G----A------CCC G--C-A G-----CC 1501
------ C---------A---GCA------TGA------G G G A--TT 1492
AAGAACCTCCTAGAAGAAATAGTATGGACAGAAGAGGCAGAGGCAGAATATAAGAACAATCAAGGGATAG 1513
1513
AGACCTTTGACAGAGATAGTCCAATGGACAGAAGAGGCAGAACTAGAATTAGAAGAAAATAGACAGATCT 1349
1489
AAACAATTAACAGAAGTACTCACACTTACAGAAGCAGCTGAGGCAGAATTAGAAGAGAATAGACAAATCT 1492
1492

TaAAAACaGAaCA?GAAGGaAC?TAITA???ACCAGgAAaaCC??TIAG?GCAGCAGTaCAgAAAtTaGa 1468
1634
G--A---C---- 1586
1571
1562
TGCAGGAAACACAAGAAGGAACATACTATGACCCTCTCAAAGAATTAATAGCAACAGTTCAAAAGCAAGG 1583

1583
TAAGACAAAAGCAGCAGGGACAATATTATGACCCTGCTCTTCCTTTAAGGGCTAAGGTTCTTAAACTGGG 1419

1559
TAAAGGAAGAACAGGCAGGGTCTTATTATGACCCTAAAAAACCTTTAGAAGCACACATCACTAAACTAGG 1562
1562

AG??GGgCAaTGGagtTACCAaTTCAA?CA?GAa......GGA?AA?TCTT?AAaGTAGGaAA?Tac?C? 1522

--GA--A--G-----mm- e A--Ae- - C--G----G----------- A---A-C 1698

-GA--T---mmmmmo- ---C--G-A--A--------T--A---A-A 1650

--AT---mmme- TCA----------- G--G---......~—-A--A----A--G-----G--G-T-G-C 1635

—-AT - T--G--T--A--G---......--- A--A----Gmmmmeee- G--TG-A 1626

AGAAGGGCAATGGACATACCAATTCACCCAAGAA.....GGGGCAGTATTAAAGGTGGGAAGATATGCC 1647
...... 1647

AGATGGCCAATGGGGATATCAGATATACCAGCCAGAA...AATAAAATACTGAAGGTTGGCAAATATGCA 1486

1626

GTCCCAGCAATGGGGATACATGATTAAGCAAGAGCAAAAAGGCCCACCCCTAATAACAGGAAAGACAGCA 1632
1632
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AGM POL

AAZ......... CA?AA?aacAC?CAtAC?AATGA??TICG?2?AtT?GCaGGatTAGTaCA?AAaaTt 1571

.= A=-GrrmmeCormmeArme-AC-+--CAC-Ac-T--T--=-G=-G-G=-- 1759

RTINS S G Re y o o3y 'c'y [N ¢ S— A--C-- 1711

~-G--AGCT--T--C--C---GT-G--TGT-C-A-----G------G--—--AG 1696

B A--Go--m-Crrmr-Ace--AC---CAC---G--C--CC-rmr-A---C- 1687

AAG......... CAAAGAGAAACTCATACTAATGATCTAAGGACTCTAGCACACCTTGTCCAAAAAATCT 1708

S 1708

AAA....... . ATCAAAACAGCACACACCAATGAATTAAGAATGTTAGCAGGCCTAGTACAGAAGATAG 1547
1687

AAA......... ACCTTTGCAGCACATAGTAATGACTATCAATCTCTTGCTCAATTGTTAAATAAAATAG 1693
T 1693

GIAAAGA?9CICTaGTIATITGGGGagaatTaCCa?t? TIGAACTCCCa?TaGAPAGGGAAGIATGGGA 1636

-Cm-A GAT-------G--C-A GA----A--A-Gememmen 1829

------- AT--Tememe-Anenene-G-G--G-CC A----G 1781

-G-r--G--Cr-r-A C------CAC-T G-G--G-----CAC----- 1766

------- [N N G M o S W G--A 1757
GTAAGGAAGCACTTACCATTTGGGGAAGACTTCCACGAGTACAACTCCCAGTAGACAAGAAAACATGGGA 1778
1778
GAAAGGAA??C?TAGTCAT?TGGGGA?A??TACC?A?T?T?GAACT?CC?GT?GAAAG?GA??T?TGGGA 1599
-------- AG-A-----Corme-C-GA=-=-T-T-A-G----G=-A--A-----A~-GC-C--- 1757

------ GC-T-wmrm-Tormem-G-ATo-w-A-C-C-T-w--T--G--G----G--AG-G----- 68
GGATCCAATCACTATGGTATTGGGGAAAGGTACCAACATTCCATCTCCCAGTAAAAAGAGAGGAATGGGA 1763
1763

aCAATGGTGGGCaGA?TACTGGCA?GTaAG?TGGATICCCGAaTGGGAaTTTGTCAGE??2cCCaCC??Ta 1699
G G-T G----C T CAC--—-TT-G 1899

T--T G----T A--C AC------CC- 1851
--------------- C--T---A--Co-T-wm-Armrmemee-Cromemee-GTT--G--CT-- 1836

C A--G--C T G-—-GTA---TC-— 1827
TATGTGGTGGCAGGACTATTGGCAAGTATCCTGGATACCAGAATGGGAGTTTGTTAGCACACCACTCCTA 1848
1848
2CAATGGTGG?c?GACTACTGGCAQGCcAGTGGATaCC?GA?TGGgatTtGT?AGtac?CCaCe?ttG 1660
. N— 3 g CC----C--G--A-----AA-G--C---T--T-AA- 1827

NoY-\c mm—— S T--C---ACC-----A--CGTC-----TC-- 60
G G-A AT A--Groee-Toeem-Tor-Ar-G-G- 138
AAAATGGTGGACAGACTATTGGCAAGCCACATGGGTACCAGAAGTCAAATTCATAAGTACCCCGCCATTG 1833
1833

gTaAaatT?TGGTA?ACacTgACaAA?GAACCCcATaCCa???GAgGAIGTCcTACTATGTagatGGaGCceT 1763
C-C---C-A-----C---T-A-----A----------- CAAG-----C--T--------- oA 1966

A-----T--C A AAG--A G T- 1921
--=-CT--G-----T-------- T--G-------- C--GGGA 1906
--G-----G-----C--T-----C--G-----T------ GGA-------- A--T-mmmmmmeee G---- 1897
GTAAAACTGTGGTATTCCTTAGTAAAAGAACCAATCAAAGGAGAAGATGTTTATTATGTGGATGGGGCAG 1918
1918
?T?A?ATTgTGGTACAcatTaacaAAaGAaCCCaTccCaggaGAAGatGT?TATTATGTAGATGGgGCtt 1726
A-T-G----------- A----GT------ T CA--C AG 1897
G-A-C C G G A---- 130
C-G-A---A C-G--T T-AG-CAAG A 208
GTTAGGTGGTACTATAACTTGGTACCAGAACCCATACCAGAAGCAGTAACCTTCTACGTAGATGGAGCAG 1903
1903

GtAAtAGAaAtTCaAaaGAaGGAAAAGCAGGaTAcATcaCaCAAtAtGGaAAACA’PAGaGTagAaaaatT 1832
-C--C T C C--- 2036
GG T G----- A--G--G -------- 1991
-------- C-G--G-----G-----------C-----A--C---C-A--C-----A------C--C GC- 1976
T G----- 1967
CATCCAAAGTGACCAAATTAGGTAAGGCAGGATATCTGTCAGAGAGAGGAAAAAGTAGAATTAGGGAATT 1988
1988
gtAACAGaAALTCaAgAGAAGGaAAAGCAGGaTAtaTaACacA??aaGGgaAaCAaAgaGTgGaaaageT 1794
C---T C-A CT-----G-TAG----G-T----AG----T-GCAT- 1967
-C-----G--C G T--GC G G----- 200
C T----AT-T--A---mmmememe A-mmene- 278
CTAATAGAGACAGCAAGACAGGAAATGCAGGATATGTAGCAAGTGATGGGACACAGAGAGTACAGTATCT 1973
1973
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AGAaaAcAC?ACaAA?CAgCAAGCagAALT?a?aGCCcATAAAAATGGCctTgGA?GAtAGIGGgcectAA? 1896

T--C--T A----A-C---T-----mm--- T---=-A--C-mnmemeees T 2106
------ T--A-----C A-TG AC-A--A---------——----T 2061
--------- A-----T--A-----T---C-G-C-----------=-==-=----G-----C--C-----A 2046
---GC-G--T-----C GGT G AGAA--A 2037
AGAAAACACCACTAACCAACAAGCAGAATTAACAGCAGTTAAGATGGCATTGGAGGACAGTGGAGAAAAT 2058
2058
AGAaAATACtACCAACCAGCAAGCAGA?TTA???GC?AT?????T?GCCTTA??AGAC??TGG???CA?? 1844
e A--m--- G---GAG--C--TCTGT-A------ AG----TC---AAG--AA 2037
C--A--T A---ACA--T--AAAAA-G------ GA----AG---TCC--GG 270
------------------ A--- 300
GGAGCAAACAACAAACCAACAGGCAGAATTAGAGGGCTTGCTCATGGCATTGCAGGACTCAAAAGACAAA 2043
2043
GTaAACATAGTAACAGAITCaCAATATGCaATGGGaATaTTgACaGCaCA?CCCACACA?AGTGACTC?C 1963
-G C--T T A A-----T--A- 2176
A--T--C--A------—- G---mmmm- A- 2131
-C--T G-----C G G C- 2116
C G A C- 2107
GTAAATATAGTCACAGATTCTCAATATGTAATGAACATCTTGACAGCATGTCCACAGGAAAGTAACTCAC 2128
2128
GTAAA?AT??T?ACAGACTC?CAATATGC?ATGGGTATTATAGCAGGGGAACCTACAGAATCAGATAATA 1908
----- T--AA-A A T 2107
----- C--TG-T--------T--------A 300
GTAAATATAGTAGTAGATTCACAATACTCTTATGGCATTCTTATGACATGCCCCACTAACACAGAACACC 2113
2113
CatTAgTAGAaCAaATtATAGCa?taATGgTAcCA?AAacaa??aATaTA??TgCAaTGGGTaCC?GCacA 2026
2246
2201
2186
2177
CCTTAGTGGAACAGATAATACAAGCCCTAATGAAAAAGAGGCAGGTCTACTTACAATGGGTACCAGCTCA 2198
2198
ACATAGTACAACAAATTATAGAGGAACTAATAAAGAAGGAGGCAGTGTATATAGCATGGGTACCTGCCCA 1978
2177
CAATAGTGGAGCAGATAATACAAGAGGCCATAAAAAAGGAAGCCATATATGTGACATGGGTCCCAGCCCA 2183
2183
?AAAGGIATAGG?GG?AATGAaGA?ATAGA?AAAITAGTaAGt?AaGGaaTtAGaAgA?TitTaTT??Ta 2087
T----A-----A--A-----G--G-----T-------- G---A----C-----m-- G- CT-- 2316
C-----G-----A--C-------- G--e--T-=-Crnemeee C----G--G--G-A-A------- TT-- 2271
T G--C A-----C CA-G---G A-A--G--CA-T 2256
C G-- A-----C C-mmeee A------ G--C----TA-- 2247
TAAGGGGATAGGAGGCAATACAGAAATAGATAAATTAGTAAGCAAAGGAATAAGACAGATCCTCTTCTTA 2268
2268
TAAAGGAGTAGGTGGCAATGAGGAAATTGATAAACTAGTTAGTCAAGGAATAAGACAAGTACTATTCCTG 2048
2247
TAAAGGAATAGGAGGAAATGAAGCTGTTGATAAACTAGTCAGTAAAGGAATAAGAAAAATCCTATTCCTA 2253
2253
G?aA?aATAGAAGAAGCtCAaGAagAaCATGAaAG?TAICAIA?TAAITGGA?aAA??TAGCaGACACaT 2150
-A--A A-G A A A---CC T---- 2386
-A--A C--G--G G--C-—--A GG--CT--------- T- 2341
-GC-GG A T--G-----C-G---C----G---TC 2326
-G--G C--A G----mmm- A---TT----G------- 2317
GATAGAATAGAAGAAGCACAAGATGACCATGCAAAGTACCATAACAATTGGAGAAGTATGGTACAGGAAT 2338
2338
GACAGAATTGAAGAAGCACAAGAAGAGCATGATAAATACCATGCCAATTGGAGGAGTATGCAACAAGAAT 2118
2317
GAAAGAATTCCCCAAGCACAGGAAGATCATGAAAGGTACCACTCAAATATGGAGTATCTTAGGCAGGAGT 2323
2323
?TGG??TaCCACAaATaGTaGCaAAAGA?ATaGTaGC?ATGTGtCCAAAatgtcAaaTAAAaGGgGAACC 2215
A---GC-T----mmmmmmmmmmeeee G-----G--C--mmmmmmmmmmm oo G--A----- 2456
A---GC T--G A C G 2411
T---AT-G----mmmmmm T-----A--T-----A-----C G 2396
T---AT------- G-----T--C-----G A TGCCA 2387

TTGGATTACCTAATATAGTAGCAAAAGAGATAGTAGCGGCATGTCCCAAATGCCAAATAAGAGGAGAACC 2408

2408
TTGGCTTACCTGCTATAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCGGCATGTCCTAAATGCCAGATAAAAGGGGAGTC 2188
2387
TTCATCTACCCCGACAGGTAGCAAAAGCAATTATACAACAATGTCCAAAATGTCAAAATAGAGGAGAACC 2393
2393
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A?TaCATGG?CAAGTaGAtGCcTCaCCaGG?gtaTGGCA?ATGGACTG?ACaCAT?TAGAAggaAAa?TA 2278

¢ e NN ¢ SR T--AAC------Groee-T--T--T---Coe-AA-—--G-- 2526

-G-C-—-G G----G A Teoeo-Teee-C-GG-- 2481

B Y N— y p— A--G---G foRm—y A 2466

B N M— TR o S c F— Y — O ¢ S c R— A 2457

TAAGCATGGACAGGTAGACGCCTCCATTGAAACTTGGCAGATGGACTGCACCCATTTAGAAGGAAAAGTT 2478
2478

TGTACATGGGCAAGTAGATGCTAGTCCAGGAGTGTGGCAAATGGATTGTACACACCTAGAAGGAAAAATC 2258
2457

AAAACATGGGCAAGTAGATGTAGATATATATAATTGGCAGATGGACTGTACTCATGAGGAAGGCAAAGTA 2463

2463
gTcATAGTaGC?GTcCATGTaGCCAGIGGaTTcATAGAAGCAGAaGT?ATaCCTAGIGAAACAGGaAaAG 2346
T-G c 2596
A A T A G-- 2551
e G G-T G--T--C 2536
----------- A--T-w--G----C o G- 2527
ATAATAGTAGCAGTACATGTAGCCAGTGGATTCATAGAAGCAGAGGTGATCCCAAGAGAAACTGGGAAGG 2548
2548
ATCATAGTGGCTGTTCATGTTGCTAGTGGATTTATAGAaGCAGAAGTGATICCaCA?GAAACAGGAAA?G 2326
YN RN c— A- 2527
G A--T--A A- 32
A--C-----G A- 32
A G A- 32
A G- 32
G G- 32
A G- 32
A G- 32
ATCTGTGTAGCAGTAAACACAGCTAGTGGATATATAGAAACCAAGATCTTAAAAAGGGAAACGGGGGATG 2533
2533
A?ACaGCaAA?TT??TatTAAAAATACT?aGIAGATGGCCcATaaccCAg?TaCA?ACAGA?AATGGaCC 2408
-A-Geme-Go-TCremmmmrmemene (RN T-r-A---Toe-Crnre-Crnen-G- 2666
. N—— YN o S R\ AC-G--T--e-Coemmemen 2621
-G G--CT-G A-AG-A C--T--CC-Co-Torme-Toemmemn 2606
-G----C-A--CC-T Crmrmenen § N cT— YNe'y R SN o MU, R 2597
AGACAGCACACTTTCTGCTGAAACTGTTAGCAAGATGGCCAGTGAAACATCTACACACTGATAATGGCCC 2618
2618
CTACAGCACACTTCCTGtTgAAa?TAGCCAGCAGaTGGCCCATcaCAaAg?T?CA?ACaGATAATGGeaC 2392
----------------- [oRicy NN ———O B o M) S S 11V
---------- Gromrme-Ac-Toee-Acrme-Goeme e TG AT-A-Te-Goeee-GC- 102
----------------- [oRN ¢y SN G o ¢ S, RSN S0
GT T--C-CC-G--Trmrmememees T- 102
c T-A-C 102
c T-A-C 102
c g p O N R 102
c T-A-C 102
AAACAGCATTGTTTCTCATGCAAATAGCCAGTAGATGGCCAATAAAACAGATACACACTGATAATGGACC 2603
2603
aAAITTIACITC?CAaGAaGTaGCaGCaATgTGITGGTGGGGAAA?aTaGAaCACAC?ACaGGtgTaCCa 2475
T--C----C--C G A YN S, S 2736
c G-T A C C 2691
------ (O, U NI, J, o) GG A--G--G 2676
------------ (ORI R NN o SRS, ¢ NN ¢ MU o Sy e S 1YY/
AAACTTTACCTCTCAGAATGTGGCAGCGGTGTGCTGGTGGGGTAATATAGAGCACACCACTGGAATACCT 2688
2688
CAAITTTACtAG?CAgCAaGTAGCAGCCATCTYcTGGTgGGgaAAgATAGAACACACAT?TGGGGTACCC 2460
—C c T-T YN A, | 2667
--------- C--C--A A--T--T G- T-T 172
—C c T-T VNS T, 172
T C-- T T 172
T YN . N— [ — 172
TG T-—-A 172
T A 172
T A 172
AAACTTTGTCAGTGACAAGTTCAAAGCAGCATGTTGGTGGTGTGGCATAGAACACACTACAGGTATTCCA 2673
2673
I-C-27
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AGM POL

VERVET.CON TAtAA’7CCaCA°TCaCA7GGaTC’)aTAGAaAG”ATGAAcAAaCAatTaAAAGA’7ATAATTGG’7AAAATAA 2538

AGMTYO -----C--C--A--T--A-----A C G G 2806
AGM3 - C--T--A-=-=-A--C--T-==-G--T-me=-Tom=e-Gmmmmem A---mme G--eneee 2761
AGM155 - T-----G--C--G-----T T G-----G A 2746
AG963 --C--T-----G-----G-----AG------- Commmmmmmeee C-C-----A---m---- A------- 2737
GRIVET.CON TATAACCCACAGTCACAGGGTAGTGTAGAAAGCATGAACAGACAGCTCAAGGAAATCATCTCTCAAATAA 2758
AGM677 2758
SABAEUS.CON TACAACCCCCAaAGTCAgGGAGTAG TAGAATCtATGAACAAQCAgTTAAAAGAaATCATAGGACAaATTA 2530
SAB1C 2737
AGM381 G-----A C A G--T G---- 242
AGM384 242
AGM386 242
AGM385A A T 242
AGM385B A 242
AGM385C 242
AGM385D 242
SYKES.CON TACAACCCACAAAGCCAGGGAATAGTAGAGTCCAAAAATAGGTATTTAAAAGAAGCTATCTCACAAATTA 2743
SYK 2743
VERVET.CON GAGATGA?TGICAaTAtACAGAaaCAGCAGTACTIATGGCaTGCcacaT?CACAATTTTAAAAGAAAGGG 2606
AGMTYO - R GG---------- G----- T———ATAC Tommmmemmm e 2876
AGM3 C C 2831
AGM155 C C T 2816
AG963 T-----G C 2807
GRIVET.CON GAGATGATTGTGAGAGATTGGAGACAGCAGTGCAAATGGCTACGCATATCCACAATTTTAAAAGAAAGGG 2828
AGM677 2828
SABAEUS.CON GAGAIGATG CAGAAAGATTaGAAACAG CAGTgcTIATGGCAGTGCACATTCACAATTTTAAAAGAAAAGG 2600
SAB1C G CA-A 2807
AGM381 ----A 279
AGM384 G CA-A-- 279
AGM386 G CA-A-- 279
AGM385A 279
AGM385B 279
AGM385C A----- 279
AGM385D 279
SYKES.CON GAGACGACGTCACACATTTGCAAACAGCAGTGGCAATGGCAACCTTCATCTTAAATTTTAAAAGAAAGGG 2813
SYK 2813
VERVET.CON AGGAATAGGGGGg”taACacCaGCAGAgAGACTAATtAATATgATaACaACACAATTAGAAaTaCAa”’7t 2673
AGMTYO —--memeeeee ACAG--TT CA- 2946
AGM3 T G T----C T--T T-----CAC 2901
AGM155 C-----G-T A CA-CAC- 2886
AG963 T A C-----ACA 2877
GRIVET.CON AGGAATAGGGGGTATCTCTAGTGCAGAAAGATTGGTTAATATGCTAACAACACAACTAGAACTAAATACT 2898
AGM677 2898
SABAEUS.CON GGGGATTGGGGGGTACTCTGCAGCAGAAAGACTAATCAATATAATACATACAGAACTAGAAACCAAAACA 2670
SAB1C 2877
SYKES.CON AGGAATAGGGGGGATATCACCAGGAGAAAGGTACATTAATATGCTATATACAGAACTACAATTACAA... 2880
SYK o 2880
VERVET.CON ?TACAAACCAAAATICAAAAAATTTTaAATTTTAGAGTCTACTACAGAGAAGGYAGAGAICC?GTQTGGA 2741
AGMTYO T C--T-=mm- 3016
AGM3 C T--C---- 2971
AGM155 C C G C A------- 2956
AG963 T A------- 2947
GRIVET.CON CTACAAAACCAAATCCAAAAAATTTTGAATTTTAAGGTCTACTACAGAGAAGGTAGAGATCCAGTGTGGA 2968
AGM677 2968
SABAEUS.CON CTTCAACAAAAAATTTCAAAAATTCAAAATTTTCGGGTCTATTACAGGGAAGGCAGAGACCCTGTGTGGA 2740
SAB1C 2947
SYKES.CON CAAAATACAACATCACCAAAATTTTCGAATTTTAGGGTTTACTACCGCCAGGGGAAGAACGAG...TGGA 2947
SYK s 2947
VERVET.CON A?GGACCaGcaCaatTaATcTGGAAAGGYGAAGGEGCa...GTgGTc?TCAA?GaaGG?gaaGAacT?AA 2803
AGMTYO -A-----G A---...------C----G--C--AAGT--C--A-- 3083
AGM3 -A----- L o= A--A-G---T-TG---T-A-- 3038
AGM155 -G-----T--T-GCC-G----------- A-----C--G...--A--TC----G-----T-------- G-- 3023
AG963 -G smmenn A----A-----A-----G--G-- 3014
GRIVET.CON AAGGACCAGCGCGACTCATCTGGAAAGGAGAAGGCGCG...GTGGTAATTAAAGAGGGGGAAGACATCAA 3035
AGM677 3035
SABAEUS.CON AAGGTCCGGCTAAGCTCATCTGGAAAGGAGAAGGAGCA...GTAGTTATACAAGAACAGGGTGAATTGAA 2807
SAB1C 3014
SYKES.CON AGGGACCAGCTCGTCTACTTTGGAAAGGTGAAGGTGCAGTAGTGGTGCAAACAGAGGAGGGAGACATTTT 3017
SYK 3017
I-C-28
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VERVET.CON
AGMTYO
AGM3
AGM155
AG963
GRIVET.CON
AGM677
SABAEUS.CON
SAB1C
SYKES.CON
SYK

VERVET.CON
AGMTYO
AGM3
AGM155
AG963
GRIVET.CON
AGM677
SABAEUS.CON
SAB1C
SYKES.CON
SYK

AGM POL

vif cds ->
?0t?g9tcCCaAGAAGJAAAGCaAAAAT?ATaAA?GAITATGAaCCaAgAaAAAgAaTGGGTgATGAG?gT 2868
[y jHY N— g U, B, ¢ T — C-A-C-----G----A-----G-- 3153
A-AATA T----- G A-- 3108
TCT00 Yoy (WU B————— [OUN. VoW  SURSN ¢ ew— oy RRE— AC- 3093
AA-T A C--C--A G-- 3084

GGTAGTCCCCAGGAGAAAGGCTAAGATTATCAAAGATTATGGAGAGAGAAAAACAATGGATAGTGAGGGT 3105

3105
AACAATCCCAAGAAGAAAAGCCAAAATTATAAAAGATTATGGA.....AAAGCATTGGATAGTCAGGCC 2871

...... 3078
TGCAGTACCAAGAAGAAAGGCAAAAATAATTACAGACCATGGA......GAAAGAATGGATAGTGGTTCC 3081
...... 3081

aAC?TGGAAGGTgcc?G?GGA?CTGATaACCAAATGGCA?GG?ATAGTCAAATATTGGATGACTAA 2928
[ R Ac-A-Gor-Toememene 3183

T G-A--G 3138

(o R— AG-A---AG---Crnemememcas GG 3141

w-Aereeee-CT-A-G---C A--A 3150

AGTATGGAGGGTGTCAGAGAGGCAAATAAGCAGATGGAGGGGGATAGTGACTTACAAGATCAGGAA 3171

3171
CCTCTGGAAGGTAACGGGCGGACAGCAGGAGAGGTGGAC 2910
3117

CACGTGGAGAATGACCCCAAGACAGAT 3108

........................... 3108

I-C-29
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