COMMON NAME

VERVET
AGMTYO
AGM3
AGM155
AGM90
AG963
VER2L
AGM691
AGTYOAB

GRIVET
AGM677
GRI3L
GRIZ2L
AGTYOAA
AGTYPAC

TANTALUS
u04016

SABAEUS
SAB1C
SAB1L15
SAB1L14
SAB2L16
SAB2L17
SAB3L18
SAB3L19
SAB4L10
SAB4L4
u21093

SYKES
SYK

LOCUS

SIVAGMTYO
SIVAGM3
SIVAGM155
SIVAGM90
SIVAG963
SIVVER2L
SIVAGM691
SIVAGTYOAB

SIVAGM677
SIVGRI3L
SIVGRIZL
SIVAGTYOAA
SIVAGTYPAC

S1U04016

SIVSAB1C
SIVSAB1L15
SIVSAB1L14
SIVSAB2L16
SIVSAB2L17
SIVSAB3L18
SIVSAB3L19
SIVSAB4L10
SIVSAB4L4
S1U21093

SIVSYK

ACC #

X07805
M30931
M29975
M33718
L40990
u04017
M33719
M63387

M66437
u04006
uo04007
M63386
M63388

u04016

u04005
u04008
u04009
u04010
u04011
u04012
uo04013
uo4014
u04015
U21093

L06042
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AGM LTR

VERVET.CON
AGMTYO
AGM3
AGM155
AGM90
AG963
VER2L
AGM691
AGTYOAB
GRIVET.CON
AGM677
GRI3L

GRI2L
AGTYOAA
AGTYPAC

TANTALUS.CON

SIU04016
SABAEUS.CON
SAB1C
SAB1L15
SAB1L14
SAB2L16
SAB2L17
SAB3L18
SAB3L19
SAB4L10
SAB4L4
S1U21093
SYKES.CON
SYK

VERVET.CON
AGMTYO
AGM3
AGM155
AGM90
AG963
VER2L
AGM691
AGTYOAB
GRIVET.CON
AGM677
GRI3L

GRI2L
AGTYOAA

TGGATGGGATTTATTACTCcGA?AGgAGgaataa?ATccT?AACCTgTAtGCccT?AATGAaTGGGGaAT 66
---------------------- T-----A-----G-----G--T---===-T=-T--=------G-- 70
C C-G-----A-------- C-----C-----G-------- 70
---------------------- T-----A-----G---=-T--T-=-======-C ===~ 70
A GA-----C-----A----- 70
A GA-----C 70
--------- A-----T---T----C-----C-----G-------- 45
---------------------- A--A---G-A--G--TT-G AT-A 70
------------------- T--T--A---GC---A--A--C--T---------T-A-----G-------- 70
TGGA”GG’>7T’?TATTACTC’>’>AtAGaaGaGAgaagAchTaAAtchTAtGCc’>TgAAtgAngGGGaAT 63
-==-T--GA-T-------- CG-A-------- A--mmmee G---T-------- T----C--mmmemme-
A------- G-----A--GT----C--C--C---C-----A---------- 50
A GCT TC-C-----A-----C-- 50
-CC-T-------- AT-----A-A------ T-A------- A------ 46
----A--AG-A-------- TG----G-----A-------- G-------- 49
AGGGCATATATTGGTCACCAAAGAGAGAGCAAATCCTGAATCTCTATGCCCTAAATGAATAGGGCAT
67
TGGAAGGGATTTATT°CAGTGAAAG'7AGaAAGAAGATctTgGAtcTcTATGthT’)AATGAaTGGGGcAT
A G T----- 70
G T-----G 45
G T 45
A--mmmeeeee T--A--CT-A-----CA-G-----------, A-- 45
A-mmmmmmeee A--CT-A-----CA-G----------- A-- 45
G T 45
G T 45
A--Gmmmmmmmmemeeee- A------ T-G-----G-------- 45
A--Grmmmmmmmm e A------ T-G-----G-------- 45
T A C----C A-G 70
TGCAGGGCATGAATTATTGTGAAAAGAGAGATGAAATTCTTCATCTCTACCTACAGAATGAGCATGGAAT
70
CATIGATGAITGGaAtGCaTggtCaa?aGGaCCaGGaaT?AGaTacCCaag?TGCcTTtGGCTTcTGeTT? 132
R C-----G-AG----------- A----T---T-AA-------- G-------- T 140
------------------ T------GA C A-----C T 140
C A------ T--G--A G--G C 140
GC C--A----- T--CC-C----------- T-----C 140
C--C C CG-A-----T--CC-C----------- T-----C 140
T-A C AG T 115
---A---------C-A--T-ATA-TCC---T-----C--C-----T-----A-------- G-----T--T 140
---A-----C---C-G----ACA-TCC------ G-----C--G------- AG--T-----G-----T--C 140
aATAGATGAITGGCAAG??TAcaCcCcaGGcCCaGGaATaAGaTACCCg???ac?TTTGGCTTCTGCTTt 127

----------------- CT-+-T-A-mreem-Go-Groer-Grome-AGAGTCrremrmmmemes 140
GA T CTG--A c 120
T GA-----GC CTA-G 120
[oam— [ORey S NENC . N— (om—— AAGG--T---G---T-- 116

TANTALUS.CON TATAGATGATTGGCAAGCATAT.CCCCTGGGCCAGGCACCAGGAAGCCCCGATGCTTCGGCTTTTGCTTT

SIU04016
SABAEUS.CON
SAB1C
SAB1L15
SAB1L14
SAB2L16
SAB2L17
SAB3L18
SAB3L19
SAB4L10
SAB4L4
S1U21093
SYKES.CON
SYK

136
AGTaGATGG’7TGGCAGAAtTA”ACaGATGGgCCaGGtaCCAGgTACCCaAAgthTTTGGangthTTt 135
140
115
115
--ACAA-----T-----T--C 115
-------- A-----A-----A--T--T--ACAG-----T-----T--C 115
115
115
------ 115
------ 115
T--AG-A----------- AATG-----C---CT---- 140
CATAGAC...AGGATCAATTACACCTCAGGGCCAGGAACCCGGTACCCGTTAATCTTTGGATGGTTATGG
137
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67

67

70

136

137



AGM LTR

VERVET.CON aAg°TaGTaCCaGTaGacchcaTGAgGA’>GCagAaacaTGTGA’>AGaCAtTgctTthcCAtCCaGCaC 199

AGMTYO --C----G-----G---T-A A A C-A G- 210

AGM3 ==AT-Grmmmmmmmmmmeme oo, A-----G--T-----G C----G 210

AGM155 ---C G--T-C A A--G A--C------- 210

AGM90 210

AG963 210

VER2L 185

AGM691 G-AT----G-----G-----TAG------ A--GC--GG------A--G--C--TC ---------- T--T- 210

AGTYOAB --T-G T-T---C G A--G------------C - T- 210

GRIVET.CON AAGCTaGTaCC’7GT'7gaCCT'7°'7tGAgGAgGCacgCAACTGtgA”AGaCACTG’7CT°CTgCA”CC'7GCtC 187
AGM677 - C--A--G-----GCA G T--GA----T--A--A- 210

GRIBL - G--AAC---CTC---A AG T T--A-----T--T---- 190

GRI2L ----=---G--A--G--.--CTCC--------- GC-------T-T-----T--C--G-----C--T---- 189

AGTYOAA --T-G-----G--A-----GCA------A--C-----T--C--G--G-----CA-A--C--C--A--C- 186

TANTALUS.CON GAGTTAGTGCCGGTAGATGTCTCCCAGGAAGCCCA...GGATGAGAGACACTGTTTGCTCCACCCTGCCC 203
SIU04016 203

SABAEUS.CON AA"CTGGTaCCtGTgGaCCTgTCAGAgGa')GCt”AgaAtathAgaaCCACTGCCT’>CTgCA”CCTGCTC 200
SAB1C -A G---A G----- 210

SAB1L15 --A G---A G----- T 185

SAB1L14 --A G---A G-----T 185

SAB2L16 --G-----G--A--A---A----------A---C-TG-C-A---T-GA--T--T--C--T--T------- 185

SAB2L17 -G-----G--A--A---A----------A---C-TG-C-A---T-GA--T--T--C--T--T------- 185

SAB3L18 C

SAB3L19

SAB4L10

SAB4L4 L CT--A-----A-CA---C-----GA----C-T-------- C---e-Crmemeee 185

S1U21093 --GT----G--A--A---A-------T--A--CC-TG------- C-CT-------- C---=-Cemmee- 210

SYKES.CON GAACTAGTTCCAAATGAGATAGAGGGATGCTTGGAGTATGAGGAGAATACACTCCTCCTCCATCCAGCCT 207
SYK 207

VERVET.CON Aa’>Tga’7aGAaGA’>CC”GATGgtatca”CAngaGAgatctTGGtcTGGAagTTtgAtCCc 2ATGET 260
AGMTYO -GA--GG T--A (] NI ¢ NCI———

AGM3 +-Gr-GGre-Cr-T-em=-A---AC AG

AGM155 +-Co-CAT--+-Cr-Trmmeme-A-ATworoeee-Ar-Ac---CA

AGM90 G-A-A---G--C--C----C-—-GT C

AG963 «-A-A-A---G--C--C-----C----GT. c

VER2L -G--GG------T--A AC G

AGM691 - T-ACAG--G--T--Ax-r-mees TGG-mmmen YW o7 N— GA-CA--..C- 277

AGTYOAB <-A---GGro---T=-T--=-A-CCAGAA---AAT--G-G CrrerAcmcmmmcncncnca C- 277

GRIVET.CON AGg’”GG’?G’”gat”caGAt’”AA”aG”tCATGGaGA”gtCTTGGTCTGGAAgTTTGACCc” AAGIT 242
AGM677 ~ATG--G-AA---C-T-~-GG--T--A A G...ommr 277

GRI3L +-CG--A-GA--GGG--CC--GT-GA----G-GAC---------- YN Spp— 257

GRI2L --CA--G-GGAG-GA----CC--GC-GC G 3 pp— 256

AGTYOAA ~TTA--A-AG--CC----CGG--T--A A GG..--C- 253

TANTALUS.CON AGATTGAATGGGAAAGCGACCCTTGG.... . AAAGAGACATTGGTGTGGAAATTTAATCCA..CTCCT 264
SIUQA0LE ~  =ceemmsmmmmememememenan | emememememem e eee 264

SABAEUS.CON  AA?Tq...... GCcTatGAGGATGAccC’>TGGAAgGAGacccTGGTgTGGAAGTTTGAccCa 2Ta?T 257
SABIC C ..C-C- 271

SABIL15 ..C-C- 246

SAB1L14 ..C-C- 246

SAB2L16 ~A-A.....~A-GG T--A GT-T T-—.G-GT- 246

SAB2L17 ~A-A.....~-A-GG T--A GT-T T-.G-GT- 246

SAB3L18 <G c A T-.A-T- 246

SAB3L19 <G C T.G-T- 246

SAB4L10 ~A-A...... A ToeoT T A-C- 246

SAB4L4 ~AA...... A ToeeT T A-C- 246

SIU21093 ) p— [o— y S [ -V o S— T.A-GT- 271

SYKES.CON  CT.....GGGACAGGGGAGTTCGAACATGG..GGAGAACCTCATGTGGAACTTCAACCCC...CACCT 265
SYK —— - 265
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AGM LTR

VERVET.CON aGC...agt?Cagta?GaCCc?a?caGagagTattTta?aGACaTgcAT???gca?t?gtg...aag?gg 313
338

AGMTYO G--...-A-A-----C-----C-ATC-G-----C----CT--------- ....GGC-G---...---A--
AGM3 -=-..m==-C--A--T-----T-A----A-A---C-C-CT--------- ....ATC-T-GC...---A-- 338
AGM155 G--...T--T-----C-----CTCA--G-----C----C----T-AT--TCAA--G-T-GT...-CAG-A 341
AGM90 oim=-C-G--. A 339
AG963 . =A-A--- LA 338
VER2L - -TCAA--G-T-GT...-CAG-A 316
AGM691 . . . ....--ACA---......G-- 329
AGTYOAB -T---A-G--TCGC---G.G---.--C-C----=-- ... -TGT- 323
GRIVET.CON gagATGttTA”"GAcATGCAc .g?????gca...aagcgc 289
AGM677 [N Y S Y ...-AACAT---...------ 332
GRI3L Ao TTAAG--A...... TG-—-—CA-—AA—-T ------ .-GGATG-A-...---AAG 312
GRI2L AA-. - A-TTAAG--A..... TG----CA--GA-------- T..-AACAT--C.....T-A 308
AGTYOAA G--...---AC-A----—--..... CT ..-GCATG---...------ 308
AGTYPAC T e CG--T-----Torrirren 92
TANTALUS.CON AGC AGTTCAGTACAACCCG...... GACAGCTTTAAGGACATGCAT...GGTCTTGTT...AAGAGG 319
S1U04016 B NI 319
SABAEUS.CON AGC.. AGTGGACTATGttGCTTGGAGacTGcacCCAGAgCAGGTGCCG .tcagtgtct...G?CTgA 317
SAB1C - ..~-—-CACAA...-G--A- 332
SAB1L15 G . --CACAA...-G--A- 307
SAB1L14 G ....-=-CACAA...-G--A- 307
SAB2L16 A ceimCo- 307
SAB2L17 A weimCo- 307
SAB3L18 C A A cerA---- 307
SAB3L19 A .G omA---- 307
SAB4L10 oinCm- 307
SAB4L4 venComm 307
SIU21093 T--TTT ..GGGC----- G- 332
SYKES.CON GGC .CTATACACCAGGCTGGGAGATGGCCCGCTTGCAGTTAGAGA. ... GACAAA 315
SYK B TYUURRRRIP 315
<- nef
VERVET.CON AAgtAGc???accgcaggctT.G?GGTTaagce???... ’>cgttgcc°’>ggagatgacatta’>gAaCTG 366
AGMTYO - CAG------A--C-.-C-----GAA
AGM3 e T.A---mmmme- T A-A-CA--AT--T---------- A
AGM155 --C----C.G---A------- .-C----TCCT.........
AGM90 T.A T
AG963 T.A T
VER2L --C----C.T-A-CGCA----.-T------—-......... TA
AGM691 e ~C-----GCGCGT....vevevvrreeiieeann
AGTYOAB —-A-TA.GGAT-TG--T--.-C-—-G.GCGC
GRIVET.CON Taa?g?caacactt??......GtGGTT??2?2g?ct??2c?.cg???2?2?2?2?2?22??22?22?22?22?2?2??2??7? 313
AGM677 -~GT-T--G-----T....... Corm.GGA-TT-oCCA v 367
GRI3L ---ACAGC-AGAGGAA......------ TCC-C--AG-T.--GTTACCATGGAGATGACATTAAGAACTG 375
GRI2L ---ACAGC-GGAGGAA......------ ACC-C--AG-T.--GTTACCATGGAGATGACATTAAGAACTG 371
AGTYOAA 2o G m G T e 328
AGTYPAC S T s 111
TANTALUS.CON AAGTAGCCTAACCGCAGGCTT.GCGGTTAAGCTAACTAGGCCGTTGCCTAGGAGATGACATAAAGAAGTG 388
S1U04016 388
SABAEUS.CON CCACAA.. AACCACATCCTaTgGAGTt ................. GTCATGGTGATGACATTAAGAACTG 367
SABIC e o 382
SAB1L15 - 357
SAB1L14 - 357
SAB2L16 - 357
SAB2L17 - 357
SAB3L18 - 357
SAB3L19 - 357
SABA4L10 357
SAB4L4 B e 357
SIU21093 - e 382
SYKES.CON CAGGAA... ..TGCAGTCAGCACTTAGTAAGAACAT 358
SYK e e 358
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AGM LTR

enhancer enhancer

VERVET.CON ctgAC?’????’????????’?’??...gggaCtttccagc’”aGGGACTTTCCAgggcggg"cat ........ 406
AGMTYO e GA--------m- Ammeeee, Ao
AGM3
AGM155
AGM90
AG963
VER2L
AGM691 409
AGTYOAB TGT--CAACCATCATAGCAAC B T CT--iiiinns 411
GRIVET.CON P22 e GGGACTTTCCa??.??GGGacttTCca?gGcGGt?cgg?????7??? 344
AGM677 CA.GT---TGGA--GGA------A-A-........ 404
GRIBL  CTGAC.....cccciririimmmmmmmmm GG.CT---G------- G------ [CEEE 417
GRI2L GC.AA G C--oee 413
AGTYOAA GCT..G----T------ TA-T--GCG-ACTATGGGA 372
AGTYPAC GTT..G CA-T--GAG-ACCTGAGGT 155
TANTALUS.CON CTGATCAGCA.........eeeieeeeeeeeeee, GGGACTTTCCAGGGTGGTGCGA........
SIUO4016 e 420
SABAEUS.CON CTGACTg.. L2?2?2?2?2?7??7??AGAGGGACTTTCCAGGGTGGAGACT........ 399
SABLC s 414
SABI1L15 -—-- 389
SAB1L14 e ttetrreer e aaey S oo R mmm e as 389
SAB2L16 mmrmmmviiieeeneee e s CTGCTGACT G mmmmm e L 399
SAB2L17 Ao .. CTGCTGACT G- mmmmmmmmm e L 399
SAB3L18 B et S e e NN 389
SAB3L19 - 389
SAB4L10 - 389
SAB4L4 389
SIU21093 o 414
SYKES.CON CTCCTAGGAGACTCCATGGTGACAAGCTCGGCCCAGGGGAGGGACCTGGGCGGGGGAAGGCT........ 420
SYK 420

signal ->
VERVET.CON ... gggcggtacGGGGAGTGG'?TTtaCCCTCAGA'?gCTGcATAaAAGCAGATGCTCgctGGCTTG 466
AGMTYO ... . 502
AGM3 L C 501
AGM155 ... C 503
AGM90 ... T 500
AG963 = ... T 499
VER2L ... C . 478
AGM691 e -A-m-mee- T--A---mmmme- TAT--T---T-=-=-mmmmm- TTG------ 464
AGTYOAB ... A--TCC--. T---G AT--T T 470
GRIVET.CON ???????ggGGchtanGGGAGTGGCTthCCCTCAGA GCTGCATAAAAGCAGATGCTcGCTGGCTTG 406
AGM677 ... T 465
GRIBL ... -A T---G . 479
GRI2L ... -A--T-TGG A . 475
AGTYOAA GGGGCTG. T . 440
AGTYPAC GGGGTTT A G 224
TANTALUS.CON ....... GGGCGGTACTTGGGAGTGGCTT CCCCTCAGA.GCTGCATAAAAGCAGATGCTCGCTGGCTTG 481
SIU04016 ... 481
SABAEUS.CON ........ GGGCGGTACTGGGAGTchTTaCCCcGTgCt GCTCAATATAAGCAGCTGCTITgCGCC.TG 459
SAB1C ... 474
SAB1L15 ... C 449
SAB1L14 ... G 449
SAB2L16 ... 459
SAB2L17 ... 459
SAB3L18 ... 449
SAB3L19 ... 449
SAB4L10 ... . T----.-- 449
SAB4L4 ... C. C-T----.-- 449
SIU21093 .. Aee-- d Il T--m--- 473
SYKES.CON ....CACCCTGCT.GCATAAAAGCCGATGCTCTGTAGCTATCCG 459
SYK 459
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AGM LTR

putative mRNA start ->
VERVET.CON  TAACT?cAGt?CTCTTACT..AGGaGaCCAGCTtGAGCCTGGGTGTTCGCTGGTtAgGCCTAACCTGQt?T 531

AGMTYO - 567
AGM3 - 566

AGM155 - 568

AGM90 - 565

AG963 - 564

VER2L . . - 543

AGM691 S S— R . AC- 529

AGTYOAB . G G-A-----T--ACT- 537

GRIVET.CON  TAACT.CAGT.CTCTTACT..AGGAGACCAGCTaGAGCCTGGGTGTTCGCTGGTTAGCCTAACCCGGT.T 471
AGM677  -m- . - 530

GRIBL - . - 543

GRI2L - . - 539

AGTYOAA T - 505

AGTYPAC T - 289

TANTALUS.CON TAACT.CAGT.CTCTTACT. AGGAGACCAGCTTGAGCCTGGGAGTTCGCTGGTGAGCCTAACCTGGTCT 547
SIU04016 ~ —--e-eee 547

SABAEUS.CON tAAAA.CAGT.CTCTGCTTGGAGGCTgCCAGATTGAGCCIGGGTGTTCTCTGGTAAGICTGAACCAGCTT 527
SABIC e 542

SAB1L15 517

SAB1L14 c 517

SAB2L16 527

SAB2L17 527

SAB3L18 A c 517

SAB3L19 A 517

SAB4L10 517

SAB4L4 517

SIU21093 541

SYKES.CON CGGAGTTGCAACTAGCTCTCTCCAGCGGCCTGGGAGCCCTGAGAGACTGGTAGAGCGGCCCGGGAGCCCT 529
SYK 529

VERVET.CON  GGCC?....... acCAgGGGTAAGga°CTCCttGGCTT aGAAaGCT????7?77............... 568

AGMTYO 604

AGM3 603

AGM155 605

AGM90 602

AG963 601

VER2L B . . . 580

AGM691 R s 568

AGTYOAB ~=-T-=-ATGCTTCu..covvvve..... 582

GRIVET.CON ACCGGGGGTAAGGA.CTCCTTGGCTICaTATAGCTC. ....ooorrr.. 510

AGM677 569

GRI3L 582

GRI2L 578

AGTYOAA G 544

AGTYPAC CGG 328

TANTALUS.CON GGCCA...... TCCAGGGGTAAGAG.CCTCCTTGCTT.AGAAGGCTATTGCT................. 591

SIUOA0LE  wmemo... mememmemmmmeoe ememmem e e, 591

SABAEUS.CON GAGCCTGGGTGTTCGCTGGGGAAGGCaAGCCTaAGAGCACICTGGTGAGGTCTIGGTAGAICCTCacCTG 597
SAB1C C--G-- 612

SAB1L15 C---G-- 587

SAB1L14 C--G-- 587

SAB2L16 G 597

SAB2L17 G 597

SAB3L18 C 587

SAB3L19 C 587

SAB4L10 y p—) A-- 587

SAB4L4 3 Y A 587

SIU21093 g E—Y A 611

SYKES.CON  TGCCAGTAAAGGCTAGTGAGGTCCGGGTTTGGCCGCC.......... CGGTCTTCGGCAGCTCTCCG... 586
SYK e .. 586
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signal ->
VERVET.CON e AATAAA? 574
AGMTYO 610
AGM3 609
AGM155 611
AGM90 608
AG963 608
VER2L 586
AGM691 574
AGTYOAB . . . 588
GRIVET.CON e aATAAA. 516
AGM677 575
GRI3L 588
GRI2L 584
AGTYOAA 550
AGTYPAC . . . 334
TANTALUS.CON ..ottt AATAAA. 597
SIUD4016 e T 597
SABAEUS.CON GchCTGGCCATTGCcAGTAGCAGaGaCTCCGcTTGCTTGCTTgATTGCCTC ........... AATAAAG 656
SAB1C 671
SAB1L15 646
SAB1L14 646
SAB2L16 --A T G 656
SAB2L17 --A G 656
SAB3L18 G 646
SAB3L19 G 646
SAB4L10 -T 646
SAB4L4 -T . 646
SIU21093 -T G-----T A 670
SYKES.CON . TTGCTTGCTTTGCTTACGCTGATCAGCCCAAATAAAG 623
SYK 623
VERVET.CON ’>cTTgcCTGCaTTAGAgctt aTctGAGTCaaGTGccCtCATTgacGeCTCact??cttgaa?GGga??? 636
AGMTYO CT------ C---..AA 676
AGM3 T--CG .C pmmme C---TAAA 676
AGM155 . . A-T L C---.AGA 676
AGM90 CA ---C .CAAGC-GG--A-CC. 675
AG963 CT . ..-AA-C-G----A.C 674
VER2L A . .CGAG-G-C---TCCT 654
AGM691 Commmrem AG-A.C-TC-----GT---GT-C-----C------ C....G--C-CG--A-T.. 637
AGTYOAB TT------- T-mmmm- A..C-TC-----GT---GT-C----AC--T---CG-..GCA---G--A-T.. 652
GRIVET.CON  cCTGCtc. GCTTAGTtGCTATaTTgGAGTCAAGTGC .TCATTGCTgCGcCGaa?..cTC??GAGGTGAA 578
AGM677 . C GC..---TA-------- 640
GRIBL - CT. G . GT..---.T-------- 652
GRI2L T----C-. . A--T--C- T ---AC-------- 649
AGTYOAA - . C C . G..---AC 615
AGTYPAC - C " _T--CA 399
TANTALUS.CON GTTGCCT.GCTTAAGAGTCT.ATCTGAG.CAAGTGCC.TCATTGCGCGCCC..... TTCCTCAGGGAA. 656
SIUD4016  --m--mmimmmmm e e e L . 656
SABAEUS.CON TCTTgCC tTAGTTTACAAGTAaAgCAAGTGTGTgCCCAtTtA ............ TTCCTCAGGAaaA 711
SABLIC e s C-- 726
SAB1L15 701
SAB1L14 701
SAB2L16 711
SAB2L17 711
SAB3L18 701
SAB3L19 701
SAB4L10 C-.. 701
SAB4L4 e C-..... 701
SIU21093 o OSTEEe C-A--------- T----C-C- 724
SYKES.CON TGTGGTA......AACGCAAGTAAC....GTCTGCTCTCATCTG........... TTCTGCTGGGTCA 670
SYK e 670

I-C-7
DEC 95



AGM LTR

VERVET.CON ”'7tchtTACTGGGtTCTCTCTctgaCCCAGGCGaGAgAAA’7CTCCAGCAGTGGCGCCCGAACAGGGACT 703

AGMTYO TC 725
AGM3 AC A . 724
AGM155 AG AA . 725
AGM90 G . 723
AG963 CG [chm— 743
VER2L G A . 701
AGM691 o] o20.Y. N—— R ¢ H— — 683
AGTYOAB oToR BY. N c X, S — YN o M— 701
GRIVET.CON CCTCTCTTACTGgGTTCTCCTgT 2aCCCAGG?aGGAGAAA.CTCCAGCAGT 626
AGMBT77  eeemececemecemecene e TG - 682
GRI3L A R o c S 700
GRI2L jy p— . 697
AGTYOAA T-.G—G —G 664
AGTYPAC T-.e-G 448
TANTALUS.CON CCCTCGTTACTGGGGTTTCTTAT....CCAGGCTGAGAAAT.CTCCAGCA 701
SIU04016 701
SABAEUS.CON CCCTGGTTACT........AAGGATCCCTG?tagaAAAaaTCCTTAGCAGT 753
SABIC e A 767
Y= ST 1 J— A 742
EY\= T A— A 742
SAB2L16 e TeeT. 751
Y\= VI A——— TeeT. 751
SAB3L18 e T 741
SAB3L19 e A 742
PY\= VT Y J— TG-AG 742
LYY= VT ———— TG-AG 742
(VR ATs <k R —— YV Y S — 767
SYKES.CON  CCTCCCG............ AAGGTGCTCAGGGA...GCGCGCCTTCAGT...GGCGCCGAACAGGGACT 721
SYK e, 721
VERVET.CON  TGA.GGTCCGAGGACTTGAGTGAAGGCACGTACAGCTGAGAAGACGTCGGACGCGTAGGAACCGCGGGGT 772
AG963 812
SYKES.CON  TGACTAGGCCAGGGACCCGAGAGGAGGTGACGCCAGTCAAAGGGAGTCCGGATCCAAGAGGGATCGGCTG 791
SYK 791
VERVET.CON  GCGACGTGACCAAGAAGGGCTTGGTGAGTGGGCTTCTCGAGTGCCGAAAGAAGCTCGAGCCTAGTTAGAG 842
AG963 882
SYKES.CON  TCCGTCCTAGGCCGACCGGTGCTGGTGGCTCGTGGTGTACACACGAGACGAGGTAAGTGATCCAGCG 858
SYK 858
VERVET.CON  GACTAGGAAGGGCCTAGCCATAACTACTCTGGGCAAGTAGGGCAGGCGGACGGTACGCA 901
AG963 941
I-C-8
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